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DESCRIPCION
Antigenos de pilus de Streptococcus pneumoniae
Campo

La presente invencion se refiere a polipéptidos, incluyendo proteinas de pili, de Streptococcus pneumoniae (S.
pneumoniae), incluyendo fragmentos y variantes de las mismas, y procedimientos para su uso en el tratamiento de,
e inmunizacién contra, infecciones por S. pneumoniae.

Antecedentes

La bacteria Gram-positiva Streptococcus pneumoniae (también conocida como Spn 0 neumococo) es una causa
importante de morbilidad y mortalidad en todo el mundo y representa una de las cuatro enfermedades infecciosas
letales principales, junto con VIH, malaria y tuberculosis (Bruyn, G. A. W. & van Furth, R. (1991) Eur. J. Clin.
Microbiol. Infect. Dis. 10, 897-910; Ryan, M. W. & Antonelli, P. J. (2000) Laryngoscope 110, 961-964; Cultts, F. T.,
Zaman, S. M., Enwere, G., Jaffar, S., Levine, O. S., Okoko, C. Oluwalana, A., Vaughan, S., Obaro, A., Leach, A., y
col. (2005) Lancet 365, 1139-1146; Swiatlo, E., Champlin, F. R., Holman, S. C., Wilson, W. W.& Watt, J. M. (2002)
Infect. Immun. 70, 412-415; Sandgren, A., Albiger, B., Orihuela, C., Tuomanen, E., Noumark, S. & Henriques-
Nonnark, B. (2005) J. Infect. Dis. 192, 791-800). Es una causa principal de infecciones del tracto respiratorio tales
como otitis media, sinusitis y neumonia adquirida en la comunidad, pero también es un patégeno importante en
enfermedades invasivas tales como septicemia y meningitis. Incluso aunque el neumococo es un patégeno
devastador, también coloniza de forma inocua a nifios sanos que acuden a guarderias en un alto grado (Henriques
Normark, B., Christensson, B., Sandgren, A., Noreen, B., Sylvan, S., Burman, L. G. & Olsson-Liljequist, B. (2003)
Microb. Drug Resist. 9, 337-344; Nunes, S., Sa-Ledo, R., Carri¢o, J., Alves, C. R., Mato, R., Avg, A. B., Saldanha, J.,
Almeida, J. S., Sanches, I. S. & de Lencastre, H. (2005) J. Clin. Microbiol. 43, 1285-1293). Un factor de virulencia
importante en la enfermedad neumocécica es la capsula de polisacéaridos, por la que los neumococos se agrupan en
al menos noventa serotipos diferentes (Henrichsen, J. (1995) J. Clin. Microbiol. 33, 2759-2762). Se ha descrito que
otros factores genéticos, tales como CbpA (proteina de unién a colina A) y neumolisina, son importantes para la
virulencia (Lau, G. W., Haataja, S., Lonetto, M., Kensit, S. E., Marra, A., Bryant, A. P., McDevitt, D., Morrison, D. A. &
Holden, D. W. (2001) Mol. Microbiol. 40, 555-571; Rosenow, C., Ryan, P., Weiser, J. N., Johnson, S., Fontan, P.,
Ortqvist, A. & Masure, H. R. (1997) Mol. Microbiol. 25, 819-829; Tuomanen, E. (1999) Currant Opin. Biol. 2, 35-39).

La infeccién por S. pneumoniae conduce a enfermedad invasiva desencadenada por la colonizacién inicial de la
nasofaringe, pero los mecanismos de adhesion no se entienden bien. La adhesion in vitro de neumococos
encapsulados es mucho menor que para derivados no virulentos no encapsulados (Swiatlo, E., Champlin, F. R,
Holman, S. C., Wilson, W. W. & Watt, J. M. (2002) Infect. Immun. 70, 412-415), incluso aunque la expresion de la
capsula es esencial para la colonizacion exitosa de las vias respiratorias superiores. Estas observaciones sugieren
gue in vivo, los neumococos son adhesivos a pesar de la produccion de una capsula gruesa (Sandgren, A., Albiger,
B., Orihuela, C., Tuomanen, E., Normark, S. & Henriques-Normark, B. (2005) J. Infect. Dis. 192, 791-800).

En otras bacterias Gram-positivas, tales como Corynebacterium diphtheriae (Ton-That, H., Marraffini, L. A. &
Schneewind, O. (2004) Mol. Microbiol. 53, 251-261; Ton-That, H. & Schneewind, O. (2003) Mol. Microbiol. 50, 1429-
1438), Actinomyces spp. (Kelstrup, J., Theilade, J. & Fejerskov, O. (1979) Scand. J. Dent. Res. 87, 415-423), y
recientemente estreptococos del grupo A (GAS) y estreptococos del grupo B (GBS) (Mora, M., Bensi, G., Capo, S.,
Falugi, F., Zingaretti, C., Manetti, A. G. O., Maggi, T., Taddei, A. R., Grandi, G. & Telford, J. L. (2005) Proc. Natl.
Acad. Sci.USA102, 15641-15646; Lauer, P., Rinaudo, C. D., Soriani, M., Margarit, I., Mainone, D., Rosini, R., Taddei,
A. R., Mora, M., Rappuoli, R., Grandi, G. & Telford, J. L. (2005) Science 309, 105), se han identificado estructuras
superficiales de tipo pili por microscopia electrénica y se han caracterizado genéticamente asi como
bioquimicamente (Ton-That, H., Marraffini, L. A. & Schneewind, O. (2004) Mol. Microbiol. 53, 251-261; Ton-That, H.
& Schneewind, O. (2003) Mol. Microbiol. 50, 1429-1438; Mora, M., Bensi, G., Capo, S., Falugi, F., Zingaretti, C.,
Manetti, A. G. O., Maggi, T., Taddei, A. R., Grandi, G. & Telford, J. L. (2005) Proc. Natl. Acad. Sci. USA 102, 15641-
15646; Lauer, P., Rinaudo, C. D., Soriani, M., Margarit, |., Mainone, D., Rosini, R., Taddei, A. R., Mora, M., Rappuoli,
R., Grandi, G. & Telford, J. L. (2005) Science 309, 105). En Actinomyces spp. los genes fimbriales de tipo 1 median
en la adhesién a superficies dentales y mucosas (Li, T., Khah, M. K., Slavnic, S., Johansson, I. & Stromberg, N.
(2001) Infect Immun. 69, 7224-7233). Sin embargo, existe la necesidad de datos funcionales sobre el papel
fisiolégico y la funcién en enfermedad infecciosa de pili y otros antigenos en Streptococcus spp patdgeno.

Los pili Gram-positivos son polimeros extendidos formados por una reaccion de transpeptidasa que implica
reticulacién covalente de proteinas subunitarias que contienen motivos de aminodacidos especificos, que se
ensamblan por sortasas especificas. Las sortasas también son responsables de la union covalente del pilus a la
pared celular de peptidoglucanos.

Sumario

La presente divulgacion describe polipéptidos de Streptococcus pneumoniae. En algunos aspectos los polipéptidos
descritos en el presente documento incluyen péptidos de pili de S. pneumoniae. En otros aspectos, se describen
otros polipéptidos de S. pneumoniae. Los polipéptidos de Streptococcus pneumoniae descritos en el presente
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documento son Utiles en procedimientos de tratamiento para e inmunizacion contra infecciones por S. pneumoniae.

En algunos aspectos, la divulgacién presenta polipéptidos de pili de una segunda isla de pili identificada en
Streptococcus pneumoniae INV104B (isla de pilus Il (FN-V104B)). En otros aspectos, la divulgacion presenta
polipéptidos de pili identificados en S. pneumoniae 23F, INV200 y OXC141. Se cree que los pili desempefian un
papel en la patogénesis de S. pneumoniae.

En algunos aspectos, la divulgacién presenta pilus aislado codificado por la isla de pilus Il de Streptococcus
pneumoniae (INV104B). En algunas realizaciones, el pilus incluye una sortasa. En algunas realizaciones, el pilus
incluye una proteina anclada en la pared celular LPXTG, por ejemplo, un polipéptido que tenga la secuencia de
aminoéacidos de SEC ID N° 2, 4 y/o 6, o una forma procesada de la misma.

En algunas realizaciones, los pili se separan de las células por digestion enzimatica (por ejemplo, con una o mas
enzimas tales como peptidoglucano hidrolasa (por ejemplo, mutanolisina, lisostafina y lisozima)). En algunas
realizaciones, los pili se separan de las células por corte mecanico (por ejemplo, por ultrasonicacién). En algunas
realizaciones, los pili estan sustancialmente sin células bacterianas. En algunas realizaciones, la divulgacion
presenta procedimientos para producir el pilus (por ejemplo, pili de S. pneumoniae), incluyendo los procedimientos
someter a una célula bacteriana que produce el pilus a digestion enzimatica o corte mecanico y aislar el pilus de la
célula.

En otros aspectos, la divulgacion presenta composiciones inmunogénicas que incluyen uno o mas de los pili aislados
(por ejemplo, pili de S. pneumoniae).

En otros aspectos, la divulgacion presenta una sortasa de Streptococcus pneumoniae aislada, siendo la sortasa una
de SEC ID N° 282, SEC ID N° 1386, SEC ID N° 676 o SEC ID N° 1123.

En otros aspectos, la divulgacion presenta una proteina anclada en la pared celular LPXTG de Streptococcus
pneumoniae aislada, siendo la proteina anclada en la pared celular LPXTG una de SEC ID N° 2, SEC ID N° 4, SEC
IDN°6, SECIDN°7,SECIDN°8 0 SECID N°9.

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta procedimientos para aislar pili codificados por la isla de pilus Il de
Streptococcus pneumoniae (INV 104B), incluyendo los procedimientos someter a células bacterianas que producen
pili codificados por la isla de pilus 1l de Streptococcus pneumoniae (INV104B) a digestion enzimatica (por ejemplo,
mutanolisina) o corte mecanico (por ejemplo, ultrasonicacién) y aislar los pili de las células. En algunas
realizaciones, el aislamiento incluye una centrifugacion de gradiente de densidad. En algunas realizaciones, el
aislamiento incluye reduccién de polidispersidad, tal como separar componentes por tamafio, por ejemplo, usando
cromatografia de filtracion en gel.

En otros aspectos, la divulgacion presenta anticuerpos que se unen especificamente a un pilus codificado por la isla
de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B). En algunas realizaciones, el anticuerpo es un anticuerpo
monoclonal, un anticuerpo policlonal, un anticuerpo quimérico, un anticuerpo humano, un anticuerpo humanizado, un
anticuerpo de cadena sencilla o un fragmento Fab.

En otros aspectos, la divulgacion presenta una composicion inmunogénica que comprende un polipéptido de isla de
pilus 1l de Streptococcus pneumoniae (INV104B) purificado en forma oligomérica. En algunas realizaciones, el
polipéptido es un hiperoligbmero. En otras realizaciones, el polipéptido es un fragmento de una proteina anclada en
la pared celular LPXTG codificada por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B).

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta procedimientos para inducir una respuesta inmune contra
Streptococcus pneumoniae. En algunas realizaciones, los procedimientos comprenden administrar una cantidad
eficaz de pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B) a un sujeto.

En otros aspectos, la divulgacién presenta procedimientos para detectar una infeccion por Streptococcus
pneumoniae en un sujeto. En algunas realizaciones, los procedimientos comprenden ensayar una muestra del sujeto
con respecto a la presencia de un anticuerpo para pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae
(INV104B).

En otros aspectos, la divulgacion presenta procedimientos para detectar una infeccidn por Streptococcus
pneumoniae en un sujeto. En algunas realizaciones, los procedimientos comprenden poner en contacto una muestra
con un anticuerpo y detectar la union del anticuerpo con un componente de la muestra. En algunas realizaciones, el
anticuerpo se une a un componente de pili. En otras realizaciones, el anticuerpo se une a un complejo de pili.

En otros aspectos, la divulgacién presenta procedimientos para tratar a un sujeto que tiene un infecciéon por
Streptococcus pneumoniae. En algunas realizaciones, los procedimientos comprenden administrar al sujeto una
cantidad eficaz de un agente que se une especificamente a pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus
pneumoniae. En algunas realizaciones, el agente es un anticuerpo. En algunas realizaciones, el anticuerpo bloquea
la unién de Streptococcus pneumoniae a células. En algunas realizaciones, el anticuerpo se une especificamente a
una o mas proteinas ancladas en la pared celular LPXTG codificadas por la isla de pilus Il de Streptococcus
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pneumoniae (INV104B).

En otros aspectos, la divulgacion presenta procedimientos para determinar el curso de tratamiento para un sujeto
que tiene una infeccién por Streptococcus pneumoniae. En algunas realizaciones, el procedimiento comprende
ensayar una muestra del sujeto con respecto a la presencia de un anticuerpo para pili codificados por la isla de pilus
Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B) y administrar al sujeto una agente antiinflamatorio si se detecta la
presencia del anticuerpo. En otras realizaciones, el procedimiento comprende ensayar una muestra del sujeto con
respecto a la presencia de un anticuerpo para pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae
(INV 104B) y administrar al sujeto una agente antibiético si no se detecta la presencia de anticuerpo.

En otros aspectos, la divulgacion presenta pilus aislado o multimeros de tipo pilus que comprenden una secuencia
de aminoacidos de una proteina de pilus codificada por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B)
gue tiene hasta 30 sustituciones, inserciones o deleciones de aminoacidos. En algunas realizaciones, la secuencia
de amino&cidos tiene hasta 20 sustituciones, inserciones o deleciones de aminoacidos. En otras realizaciones, la
secuencia de aminodacidos tiene hasta 10 sustituciones, inserciones o deleciones de aminoacidos. En otras
realizaciones mas, la secuencia de aminoacidos tiene hasta 5 sustituciones, inserciones o deleciones de
aminoacidos.

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta polipéptidos que tienen la secuencia de aminoacidos de una o mas
proteinas ancladas en la pared celular LPXTG codificadas por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV
104B). En otros aspectos, la divulgacion presenta fragmentos inmunogénicos de una o mas proteinas ancladas en la
pared celular LPXTG codificadas por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B). En otros aspectos,
la divulgacion presenta polinucleétidos que codifican polipéptidos que tienen la secuencia de aminoacidos de una o
mas proteinas ancladas en la pared celular LPXTG codificadas por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae
(INV 104B).

En otros aspectos, la divulgacion presenta polipéptidos purificados con la secuencia de aminoacidos de SEC ID N°
2, 4, 6,7, 8y 9. En otros aspectos, la divulgacion presenta polipéptidos purificados que tienen diez restos
consecutivos de SEC ID N° 2, 4, 6, 7, 8 y 9. En otros aspectos mas, la divulgaciéon presenta polipéptidos purificados
con secuencias de aminoacidos al menos 85 % idénticas a SECIDN° 2, 4,6,7,8y 9.

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta polipéptidos purificados con al menos 85 % de identidad de
secuencia con una secuencia seleccionada del grupo que consiste en SEC ID N° 29 a SEC ID N° 1742, o
fragmentos inmunogénicos de la misma. En otros aspectos, la divulgacion presenta polipéptidos purificados con una
secuencia de aminoacidos seleccionada del grupo que consiste en SEC ID N° 29 a SEC ID N° 1742, o fragmentos
inmunogénicos de la misma.

En algunas realizaciones, la divulgacion presenta polipéptidos de OCX141 purificados con al menos 85 % de
identidad de secuencia con una secuencia seleccionada del grupo SEC ID N° 53, SEC ID N° 65, SEC ID N° 70, SEC
ID N° 99, SEC ID N° 104, SEC ID N° 117, SEC ID N° 135, SEC ID N° 177, SEC ID N° 178, SEC ID N° 198, SEC ID
N° 235, SEC ID N° 236, SEC ID N° 237, SEC ID N° 242, SEC ID N° 247, SEC ID N° 248, SEC ID N° 250, SEC ID N°
251, SEC ID N° 252, SEC ID N° 253, SEC ID N° 433, SEC ID N° 439, SEC ID N° 444, SEC ID N° 538, SEC ID N°
539, SEC ID N° 540, SEC ID N° 541, SEC ID N° 542, SEC ID N° 543, SEC ID N° 544, SEC ID N° 545, SEC ID N°
581 o SEC ID N° 593 y fragmentos inmunogénicos de la misma.

En otras realizaciones, la divulgacién presenta polipéptidos INV200 purificados con al menos 85 % de identidad de
secuencia con una secuencia seleccionada del grupo SEC ID N° 626, SEC ID N° 628, SEC ID N° 629, SEC ID N°
630, SEC ID N° 631, SEC ID N° 632, SEC ID N° 639, SEC ID N° 645, SEC ID N° 747, SEC ID N° 751, SEC ID N°
752, SEC ID N° 783, SEC ID N° 786, SEC ID N° 787, SEC ID N° 810, SEC ID N° 812, SEC ID N° 813, SEC ID N°
824, SEC ID N° 831, SEC ID N° 842, SEC ID N° 847, SEC ID N° 875, SEC ID N° 876, SEC ID N° 879, SEC ID N°
880, SEC ID N° 882, SEC ID N° 913, SEC ID N° 914, SEC ID N° 925, SEC ID N° 926, SEC ID N° 947, SEC ID N°
948, SEC ID N° 968, SEC ID N° 987, SEC ID N° 988, SEC ID N° 990, SEC ID N° 992, SEC ID N° 1003, SEC ID N°
1007, SEC ID N° 1008, SEC ID N° 1036, SEC ID N° 1082, SEC ID N° 1120 o SEC ID N° 1123 y fragmentos
inmunogénicos de la misma.

En realizaciones adicionales, la divulgacion presenta polipéptidos 23F purificados con al menos 85 % de identidad
de secuencia con una secuencia seleccionada del grupo SEC ID N° 1297, SEC ID N° 1309, SEC ID N° 1311, SEC ID
N°© 1343, SEC ID N° 1362, SEC ID N° 1364, SEC ID N° 1434, SEC ID N° 1451, SEC ID N° 1455, SEC ID N° 1466,
SEC ID N° 14678, SEC ID N° 1470, SEC ID N° 1474, SEC ID N° 1484, SEC ID N° 1485, SEC ID N° 1456, SEC ID N°
1487 o SEC ID N° 1491 y fragmentos inmunogénicos de la misma.

En otros aspectos, la divulgacién presenta fragmentos inmunogénicos de una proteina anclada en la pared celular
LPXTG codificada por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B).

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta acidos nucleicos aislados con la secuencia polinucleotidica de SEC
ID N° 1, 3 y 5. En otros aspectos, la divulgacion presenta acidos nucleicos aislados que hibridan en condiciones
rigurosas con una sonda de hibridacion, teniendo la sonda la secuencia polinucleotidica de SECIDN° 1, 3y 5o el
complemento de SEC ID N° 1, 3 y 5. En otros aspectos mas, la divulgacion presenta un acido nucleico aislado que
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tiene una secuencia que codifica una secuencia de aminoacidos que es al menos 85 % idéntica a SEC ID N° 2, 4, 6,
7,8y09.

En otros aspectos, la divulgacién presenta acidos nucleicos aislados que tienen una secuencia que codifica una
secuencia de aminoacidos que es al menos 85 % idéntica a una secuencia seleccionada del grupo que consiste en
SEC ID N° 29 a SEC ID N° 1742. En otros aspectos, la divulgacién presenta acidos nucleicos aislados que tienen
una secuencia que codifica una secuencia de aminoacidos que se selecciona del grupo que consiste en SEC ID N°
29 a SEC ID N° 1742.

En otros aspectos, la divulgacion presenta procedimientos para inducir una respuesta inmune contra Streptococcus
pneumoniae. En algunas realizaciones, los procedimientos incluyen administrar una cantidad eficaz de un fragmento
inmunogénico de una proteina anclada en la pared celular LPXTG codificada por la isla de pilus Il de Streptococcus
pneumoniae (INV104B) a un sujeto. En algunas realizaciones, el sujeto es un ser humano.

En otros aspectos, la divulgacion presenta un anticuerpo para una proteina de pilus codificada por la isla de pilus Il
de Streptococcus pneumoniae (INV104B) en una célula. En algunas realizaciones, los procedimientos incluyen
expresar un acido nucleico que codifica el anticuerpo para la proteina de pilus codificada por la isla de pilus Il de
Streptococcus pneumoniae (INV104B) en la célula. En algunas realizaciones, la proteina de pilus es una proteina
anclada en la pared celular LPXTG.

En otros aspectos mas, la divulgacion presenta procedimientos para purificar Streptococcus pneumoniae de una
muestra que comprende Streptococcus pneumoniae. Estos procedimientos incluyen: proporcionar una matriz de
afinidad que comprende un anticuerpo unido a un soporte sélido; poner en contacto la muestra con la matriz de
afinidad para formar un complejo matriz de afinidad-Streptococcus pneumoniae; separar el complejo matriz de
afinidad-Streptococcus pneumoniae del resto de la muestra; y liberar Streptococcus pneumoniae de la matriz de
afinidad.

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta procedimientos para suministrar un agente citotoxico o un agente
de diagnéstico a Streptococcus pneumoniae. Estos procedimientos incluyen: proporcionar el agente citotéxico o el
agente de diagnostico conjugado con un anticuerpo o fragmento del mismo; y exponer el Streptococcus pneumoniae
al conjugado de anticuerpo-agente o fragmento-agente.

En otros aspectos, la divulgacion presenta procedimientos para identificar un modulador de unién para pili
codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B). Estos procedimientos incluyen poner en
contacto una célula animal susceptible de union a pili de Streptococcus pneumoniae con un compuesto candidato y
una célula bacteriana que tiene pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B) y
determinar si se inhibe la unién de la célula bacteriana con la célula animal. En algunas realizaciones, la inhibicién
de la actividad de union es indicativa de un inhibidor de unién por pili codificados por la isla de pilus Il de
Streptococcus pneumoniae (INV104B).

En otros aspectos, la divulgacion presenta procedimientos para identificar un modulador de unién para pili
codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B). Estos procedimientos incluyen poner en
contacto una célula susceptible de unién de pili de Streptococcus pneumoniae con un compuesto candidato y pili
codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B) y determinar si la unién de los pili a la
célula se inhibe. En algunas realizaciones, la inhibicion de la actividad de union es indicativa de un inhibidor de unién
por pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B).

En aspectos adicionales, la divulgacion presenta procedimientos para identificar un modulador de unién para pili
codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B). Estos procedimientos incluyen poner en
contacto una célula susceptible de unién de pili de Streptococcus pneumoniae con un compuesto candidato y una
proteina de pilus o fragmento de unién a célula de la misma codificada por la isla de pilus Il de Streptococcus
pneumoniae (INV104B) y determinar si la unidn de la proteina de pilus o fragmento de unién a célula de la misma
con la célula se inhibe. En algunas realizaciones, la inhibicién de actividad de unién es indicativa de un inhibidor de
union por pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B).

En otros aspectos mas, la divulgacion presenta procedimientos para aislar pili codificados por la isla de pilus Il de
Streptococcus pneumoniae (INV104B). Estos procedimientos incluyen someter células de Streptococcus
pneumoniae que producen pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B) a
ultrasonicacion o digestién con una enzima litica; separar componentes no celulares por centrifugacién en gradiente
de densidad; y aislar pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B). En algunas
realizaciones, la enzima litica es mutanolisina. En otras realizaciones, las células de Streptococcus pneumoniae que
producen pili codificados por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B) son células de
Streptococcus pneumoniae TIGR4.

A no ser que se defina de otro modo, todos los términos técnicos y cientificos usados en el presente documento
tienen el mismo significado que se entiende habitualmente por un experto habitual en la materia. Aunque pueden
usarse procedimientos y materiales similares o equivalentes a los descritos en el presente documento en la practica
0 ensayo de la presente invencion, se describen procedimientos y materiales adecuados posteriormente. En caso de
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que exista conflicto, tendra prevalencia la presente memoria descriptiva, incluyendo las definiciones.

Los detalles de una o mas realizaciones de la invencién se exponen en las figuras adjuntas y la descripcion
posterior. Otras caracteristicas, objetos y ventajas de la invencion resultaran evidentes a partir de la descripcion y
figuras y a partir de las realizaciones adicionales posteriores.

Breve descripcién de las figuras

La Figura 1 es un diagrama que muestra la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B).

Descripcion

Los solicitantes han identificado nuevas secuencias polipeptidicas de Streptococcus pneumoniae (también conocido
como neumococo), incluyendo nuevos polipéptidos de pili y otros polipéptidos Utiles como antigenos. Se identificaron
nuevas secuencias polipeptidicas de pili en la secuencia de genoma no finalizada para el aislado de S. pneumoniae
INV104, como se secuencid por el Instituto de Investigacion Gendmica (véase el sitio web “tigr.org”). Estas
secuencias polipeptidicas de pili se codifican por una isla de patogenicidad, denominada en el presente documento
isla de pilus Il (INV104B), que esta presente en algunos, pero no todos, los aislados clinicos neumococicos. Los pili
son importantes para la adherencia de neumococos a células epiteliales de pulmén asi como para colonizacién.
Adicionalmente, se analizaron los genomas parciales de Sanger para las cepas de S. pneumoniae 23F, INV200 y
OXC141 (véase el sitio web “sanger.ac.uk/Projects/Microbes/”) para identificar genes que codifiquen polipéptidos
ausentes de INV104, cuyos resultados incluyeron polipéptidos de pili adicionales asi como un gran niumero de otros
polipéptidos no de INV104. En consecuencia, la presente divulgacion presenta, entre otros, pili, pilus y otras
composiciones polipeptidicas de S. pneumoniae y el uso de los mismos en procedimientos de tratamiento para,
diagnostico de, e inmunizacién contra infecciones por S. pneumoniae. Como se usa en el presente documento la
expresion Polipéptido o Polipéptidos de S. pneumoniae pretende incluir polipéptidos de pili de isla de pilus Il de S.
pneumoniae (INV 104B), polipéptidos de pili 23F, INV200 y OXC141 y otros polipéptidos de S. pneumoniae.
También como se usa en el presente documento, la expresion Polipéptido o Polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae
pretende incluir polipéptidos de pili de isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV 104B) y polipéptidos de pili de 23F,
INV200 y OXC141.

Pili de S. pneumoniae de la isla de Pilus |l de INV 104B

Se describen en el presente documento Pili neumocécicos codificados por un inserto de 6,5 kb entre los genes
correspondientes a sp 1008 y sp1009 del aislado de S. pneumoniae INV104B (ST227, serotipo 1) de la cepa TIGR4
(como se ilustra por la Fig. 1). Esta region del aislado de S. pneumoniae INV104B se denomina en el presente
documento la “isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B)". La isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B) codifica
tres proteinas ancladas en la pared celular LPXTG (denominadas en el presente documento LPXTG-1, LPXTG-1A y
LPXTG-2), una peptidasa LepA (0rf01289; SEC ID N°: 673), y dos sortasas predichas (denominadas en el presente
documento sort-1 (SEC ID N°: 676) y sort-2 (SEC ID N° 1123)). Véase el Ejemplo 4 para estas secuencias de
sortasa y LepA.

Se proporciona por la presente una secuencia de acido nucleico ejemplar para LPXTG-1 (orf01290-larga):

ATGAACGTTCAATATGATTTTAAGAAGATTCAATATTTTACCAGTAGTTTAGTT
ATCTTTCTCGCTATTCTTTTTTTGTGTGCACCAATTAATTCTTTACGTGCAGAT
TCAATAACTGAACCTCAGACAACTCTGCACAARAACGATTACTCCGATATCAGGG
CAAAAAGACCAGTATGAGTTGTCACTGGATATCACATCTAAACTGGGAACGGAG
ACCCAGTCAGAACCCTTGGATGTAGTCTTGGTTGCCGATCTTTCAGGGAGTATG
GAAGAGCGAGATGTGTGGTCTTACTCTAGTAGACGATACATTAGTAGGATTGAA
GCACTAAAACATACACTGAAAGGTGTGAATGGTCGTCAGGGGCTCATTGATACA
ATTCTTTCTAATTCCCAAAACCGTCTGTCTATAGTTGGTTTTGCCGGARAGATT
GATAATCAGTATAATGACCGTTATTATAATGAATATTATCTGAGTTATCAATAT
GGAACTTGGCCAAATTGAGCTGGTTGGTATTCAAATATCTCTTCATATGATGAT
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GCTAARAACTTTAGTATCTTGGAGCACGGATTCTAATAGCTCAAARAAATATTGTT
AGTTCGTTAACAATTGCTGACTCTAGTCGTTCTTATGGTATGGACGCGGGCATT
GGCACTGGGACAAATATAAATGCTGGGTTAACTGAAGCTCARAGATTGTTGCAA
AGTGCAAGGGCTGGGGCAAAAAARGTAGTTATTCTGCTGTCAGATGGCGAAGCT
AATATGTATTACGAGTCTAATAGTGGGAGAACAATATATAACTATTATTCTAAT
CCAAATGTGGGACGTATGATTGATACTCCATATTGGTTTACCTCTGGTTTAGAG
AGAGGAATGCTGAATATATCTAGTTTAATAGCTCCAAARAATAGATGGCTTTTAT
TCAATCAAATTCAGATATATAGGTTCARACGATAGTATCACATCTCTTAAAGGA
TATATCAGTGGTTATAATTCTGGAATCCCCAACGAAATATTTTCTGCCAATAAT
GAAAATGACTTGCAACAAAAATTCAAAGAAATCACAGATAAAATTCTACCTCTA
GGCGTACACCATGTAACTATATCAGATGTCTTGTCCAAGTACGTGCAGCTGTTA
CCTGGTGATGCTTCACACCTTCGTGTCGTCARAATCAAGGATGGTAACGAGCAA
GAACTGAATGACAATCAAGTTACGATTGAAACTAAGAAGAACGAACAGGGATTA
GTGGAAGTAACAGCCAAGTTTAATCCGAGTTACACTTTGGAGGATGACGCCAAG
TACGTTCTCAAGTTTACTGTCACCTCTAGCCAAGAGGCATTTGATGCGATTGCG
GGTGATAAGACACTTACTAGTGATGATGCCGAAGAAGCCGATGCTACTARACTC
TACTCCAACAAGGGGGCAAAAGTTGCCTATTCCTATGGTATTGGGACCTCACGT
ACCAAAATAAAAGACTATTCTGAGAAGCCCACTTTCAAGCCGTCAGATCCATTG
ACGGTTCCTGTAGAGATTGAGTGGAAAGGTGTGGATGGAAAATCAAATCCATCA
GCAAATCGTCCACCTAGTGTCGAATTAAACTTAAACCAAAAGAAAGATGGAAGT
ATAAAGGATTCCTATCGAAAGGTCACTAGTCCAGTTCAAACGAATAGTTTTACT
GAAAATACTAGTTTTGCAAAGGTAGCTAAGGGATATGACTACGAACTGAAAGCA
CCAGACGCTCCGGGATACACAGTCGAAGTTCAAAAGACAGGTACGAAAGAGAAA
CCATCCTTCAAAGTTATTTACCGACAGCTTCCAAGTCTCACCGTAAAGARRATC
CTAGAAGGTGAACAATCACCTAATAAATCTTTCACAATTAATGTTACCTTTTCA
GATAAGGATGGCAAGCCGATTAACGGCAAGTTTGGGAATACAACAGTGACTAAC
GGGAAAGCACAGATTTCTCTCAAAAATAGTCAGGARACTGCCCTCAGTTATCTG
CCTCGTGATACCCACTATAAGGTGGAAGAAGTAGAGAACTCTAGAACGGGATAT
CATGTCACCTATGAARAACAAGAGGGGACTTTGTCAGAGGATGTTCAAACAATC
GTCACCAACCACAGACTTCCGACACTTTCAGTCACAAAAAAAGTTACAGGTGCT
TTTGCTAATCTTCTGCAATCCTTTAAGATTACCATTAACGTARAGGATGCGCAA
AATAAACCATTGAATGGATCGTATAGTGCAATAGTAAATAATCAAAAAACAACG
CTACAATTCACCAATGGTAAGGCGACAGTTGATCTAAAGAAAGATAAAACCATC
AAGATTCTCGACCTTCCTCTAAATGCTCGTTATAGTATCGAAGAAGAAGCAAGT
TCGTCTCGTGGGTATCAGGTGTCCTATGATAAAAAARGAAGGAACTCTTGATGCA
AATAAGTCTGCGACAGTCACGAATAATAAAAACAGCGTACCTGAAACGGGAATT
GACTTCTTGAGTAGCACTCTCGTGCTTGGAGTCGTTCTTCCTCTAGGAGGGATC

TTCTTTATCATCTTACTTGGTCACCTTGTGGTGAATAGGAGGAR (gecp e 1)

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para LPXTG-1:



ES 2381613713

MNVQYDFKKIQYFTSSLVIFLAILFLCAPINSLRADSITEPQTTLHKTITPISG
QKDQYELSLDITSKLGTETQSEPLDVVLVADLSGSMEERDVWSYSSRRYISRIE
ALKHTLKGVNGRQGLIDTILSNSQNRLSIVGFAGKIDNQYNDRYYNEYYLSYQY
GTWPN*AGWYSNISSYDDAKTLVSWSTDSNSSKNIVSSLTIADSSRSYGMDAGI
GTGTNINAGLTEAQRLLQSARAGAKKVVILLSDGEANMYYESNSGRTIYNYYSN
PNVGRMIDTPYWFTSGLERGMLNISSLIAPKIDGFYSIKFRYIGSNDSITSLKG
YISGYNSGIPNEIFSANNENDLQQKFKEITDKILPLGVHHVTISDVLSKYVQLL
PGDASHLRVVKIKDGNEQELNDNQVTIETKKNEQGLVEVTAKENPSYTLEDDAK
YVLKFTVTSSQEAFDAIAGDKTLTSDDAEEADATKLYSNKGAKVAYSYGIGTSR
TKIKDYSEKPTFKPSDPLTVPVEIEWKGVDGKSNPSANRPPSVELNLNQKKDGS
IKDSYRKVTSPVQTNSFTENTSFAKVAKGYDYELKAPDAPGYTVEVQKTGTKEK
PSFKVIYRQLPSLTVKKILEGEQSPNKSFTINVTESDKDGKPINGKFGNTTVTN

GKAQISLKNSQETALSYLPRDTHYKVEEVENSRTGYHVTYEKQEGTLSEDVQTI
VINHRLPTLSVTKKVTGAFANLLQSFKITINVKDAQNKPLNGSYSAIVNNQKTT
LOFTNGKATVDLKKDKTIKILDLPLNARYSIEEEASSSRGYQVSYDKKEGTLDA
NKSATVTNNKNSVPETGIDFLSSTLVLGVVLPLGGIFFIILLGHLVVNRRK

(SEC ID N°: 769 y 2)

LPXTG-1 contiene un motivo de sustrato de sortasa, VPXTG (SEC ID N°: 16), mostrado subrayado en SEC ID N°: 2,
anteriormente.

La secuencia orf01290-larga (SEC ID N°: 1) tiene un cod6n de parada intermedio que esta en negrita y subrayado en
SEC ID N°: 1. Una secuencia de acido nucleico ejemplar detenida en este codén de parada (orf01290-corto) tendria
la siguiente secuencia génica transcrita (LPXTG-1A):
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ATGGACGCGGGCATTGGCACTGGGACAAATATAAATGCTGGGTTAACTGAAGCT
CAAAGATTGTTGCAAAGTGCAAGGGCTGGGGCAAAAAANGTAGTTATTCTGCTG
TCAGATGGCGAAGCTAATATGTATTACGAGTCTAATAGTGGGAGAACAATATAT
AACTATTATTCTAATCCAAATGTGGGACGTATGATTGATACTCCATATTGGTTT
ACCTCTGGTTTAGAGAGAGGAATGCTGAATATATCTAGTTTAATAGCTCCAARAA
ATAGATGGCTTTTATTCAATCAAATTCAGATATATAGGTTCAAACGATAGTATC
ACATCTCTTAAAGGATATATCAGTGGTTATAATTCTGGAATCCCCAACGARAATA
TTTTCTGCCAATAATGAAAATGACTTGCAACAARAATTCAAAGAAATCACAGAT
AAAATTCTACCTCTAGGCGTACACCATGTAACTATATCAGATGTCTTGTCCAAG
TACGTGCAGCTGTTACCTGGTGATGCTTCACACCTTCGTGTCGTCAAAATCAAG
GATGGTAACGAGCAAGAACTGAATGACAATCAAGTTACGATTGAAACTAAGAAG
AACGAACAGGGATTAGTGGAAGTAACAGCCAAGTTTAATCCGAGTTACACTTTG
GAGGATGACGCCAAGTACGTTCTCAAGTTTACTGTCACCTCTAGCCAAGAGGCA
TTTGATGCGATTGCGGGTGATAAGACACTTACTAGTGATGATGCCGAAGAAGCC
GATGCTACTAARACTCTACTCCAACAAGGGGGCAAAAGTTGCCTATTCCTATGGT
ATTGGGACCTCACGTACCAAAATAAAAGACTATTCTGAGAAGCCCACTTTCAAG
CCGTCAGATCCATTGACGGTTCCTGTAGAGATTGAGTGGAAAGGTGTGGATGGA
AAATCAAATCCATCAGCAAATCGTCCACCTAGTGTCGAATTAAACTTAAACCARA
AAGAAAGATGGAAGTATAAAGGATTCCTATCGAAAGGTCACTAGTCCAGTTCAA
ACGRAATAGTTTTACTGAAAATACTAGTTTTGCAAAGGTAGCTAAGGGATATGAC
TACGAACTGAAAGCACCAGACGCTCCGGGATACACAGTCGAAGTTCARAAAGACA
GGTACGAAAGAGAAACCATCCTTCAAAGTTATTTACCGACAGCTTCCAAGTCTC
ACCGTAAAGAAAATCCTAGAAGGTGAACAATCACCTAATAAATCTTTCACAATT
AATGTTACCTTTTCAGATAAGGATGGCAAGCCGATTAACGGCAAGTTTGGGAAT
ACAACAGTGACTAACGGGAAAGCACAGATTTCTCTCAAAAATAGTCAGGARAACT
GCCCTCAGTTATCTGCCTCGTGATACCCACTATAAGGTGGAAGAAGTAGAGAAC
TCTAGAACGGGATATCATGTCACCTATGAAAAACAAGAGGGGACTTTGTCAGAG
GATGTTCAAACAATCGTCACCAACCACAGACTTCCGACACTTTCAGTCACAAAA
AAAGTTACAGGTGCTTTTGCTAATCTTCTGCAATCCTTTAAGATTACCATTAAC
GTAAAGGATGCGCAAAATAAACCATTGAATGGATCGTATAGTGCAATAGTAAAT
AATCAAARAACAACGCTACRATTCACCAATGGTAAGGCGACAGTTGATCTAAAG
AAAGATARAACCATCAAGATTCTCGACCTTCCTCTAAATGCTCGTTATAGTATC
GAAGAAGAAGCAAGTTCGTCTCGCTGGGTATCAGGTGTCCTATGATAAAAAAGAA
GGAACTCTTGATGCARATAAGTCTGCGACAGTCACGAATAATAAAAACAGCGTA
CCTGAAACGGGAATTGACTTCTTGAGTAGCACTCTCGTGCTTGGAGTCGTTCTT
CCTCTAGGAGGGATCTTCTTTATCATCTTACTTGGTCACCTTGTGGTGAATAGG

AGGAA (SEC ID N°: 3)

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para LPXTG-1A (de orf01290-corto):
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MDAGIGTGTNINAGLTEAQRLLQSARAGAKKVVILLSDGEANMYYESNSGRTIY
NYYSNPNVGRMIDTPYWFTSGLERGMLNISSLIAPKIDGFYSIKFRYIGSNDSI
TSLKGYISGYNSGIPNEIFSANNENDLQOKFKEITDKILPLGVHHVTISDVLSK
YVQLLPGDASHLRVVKIKDGNEQELNDNQVTIETKKNEQGLVEVTAKFNPSYTL
EDDAKYVLKETVTSSQEAFDAIAGDKTLTSDDAEEADATKLYSNKGAKVAYSYG
IGTSRTKIKDYSEKPTFKPSDPLTVPVEIEWKGVDGKSNPSANRPPSVELNLNQ
KKDGSIKDSYRKVTSPVQTNSFTENTSFAKVAKGYDYELKAPDAPGYTVEVQKT
GTKEKPSFKVIYRQLPSLTVKKILEGEQSPNKSFTINVTFSDKDGKPINGKFGN
TTVINGKAQISLKNSQETALSYLPRDTHYKVEEVENSRTGYHVTYEKQEGTLSE
DVQTIVTNHRLPTLSVTKKVTGAFANLLOSFKITINVKDAQNKPLNGSYSAIVN
NOKTTLQFTNGKATVDLKKDKTIKILDLPLNARYSIEEEASSSRGYQVSYDKKE
GTLDANKSATVTNNKNSVPETGIDFLSSTLVLGVVLPLGGIFFIILLGHLVVNR

RK (sec ID No: 4)

LPXTG-1A contiene un motivo de sustrato de sortasa, VPXTG (SEC ID N°: 16), mostrado subrayado en SEC ID Ne°:
4, anteriormente.

Se proporciona por la presente una secuencia de acido nucleico ejemplar para LPXTG-2 (orf01287):

TTGATGATCATAATGAAARAAGAAAATAAADAAACAAAAGAAATAATCATGAAA
AAAACATTCTTTAARAAAGCTATTCACTGCAAGCATTGCAGCTATAACCGCTTTG
TCCGTATTCAGAGGTGTCCCGACTTTTGCGGATGATAATTCAGCAATAACCAAA
GCAAATGGTGAAAATAATGCTGTTGTGAAGATTAATAAAACGTTGAATATTGCA
GAGGGAATAACAACACCAACAGCGACATTTACATTTAAGTTTACAGAAAAAACA
GGACAATCTTCTAACGGTGCGCCATATCAAACCGGAGTTGCAATTCCAGATAGA
AATGTAGAATACAATAAAAATGATCACCCAACTGCTGATAAGATTCAARAAGCA
ACAGAAGACATTTTTTCGGGAGTTGCTTATGGCCATGCTGGTGAATACGTTTAT
GATGTAGCGGAAGCAARAAACTGGATGGCAGGCGATTACCAAAAATGGTAAAACA
ATTGATGCCATGAGATACGACAAACGTACATATGAAATGCACGTTATTGTTAAG
AATAAAGTAAATGGTGGTGTCTATATTTCATCAGTATACTTTAAGGAAAATAAT
AAATCTAACGCCCCTAAAGTAGAACCAAGTGAACAAGGCGTTTATAATTTATTT
GATAACACATATACCAAAGACGCAAGTAAGGAGCCTAATCCTGATGATCCGAGT
CAAGTAGACCCCAATGCGAAAGCATTAACAATTACTAAAAAAGTTGATGGAGCT
TCAGGGGATAAAACAAGAGATTTCCAATTCCATATCAAGATTCAACTTCCAAGT
ACAAATAARACAGCAGAAACCCCTGTTACGAATATTATAGTAARAACATGGATCT
AAGTCAGAGGTGTTGGCAGTAGTGACCCCAGCAGATACAGTTGAGTACAATTTT
ACTCTTAAAGATGGTGAAACATTTACAGTTGAACAACTACCAGCAGGTTCTAAA
TATACAGTAACTGAAACTGGAGTAGCAGGTTATACAGATTCATCAATTTATACT
ACAAATGGTGCAGAACARACATCTCAAGGACAAAAARAATGTAGATTTTACATTA
ACAGATATCCTCATAGGTGAAAAGAAAAACGACAACAAAGTTACTAACAARATC
GACGACGTTACTCCTACTGGTCTCTTGATTGATAACCTTCCATTCATTTTGATG
ATTGGTCTTGGTTTGGCTGGATTTGTTGTCTTGTCTAAAAAACGTAGAGAAGCC

TA (sec b Ne: 5)

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para LPXTG 2:
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MIIMKKENKKTKEI IMKKTFFKKLETASIAAITALSVERGVPTFADDNSAITKA
NGENNAVVKINKTLNIAEGITTPTATFTEFKFTEKTGQSSNGAFYQTGVAIPDRN
VEYNKNDHPTADKIQKATEDIFSGVAYGHAGEYVYDVAEAKTGWQAITKNGKTI
DAMRYDKRTYEMHVIVKNKVNGGVYISSVYFKENNKSNAPKVEPSEQGVYNLED
NTYTKDASKEPNPDDPSQVDPNAKALTITKKVDGASGDKTRDFQFHIKIQLPST
NKTAETPVTNIIVKHGSKSEVLAVVTPADTVEYNFTLKDGETFTVEQLPAGSKY
TVTETGVAGYTDSSIYTTNGAEQTSQGQKNVDEFTLTDILIGEKKNDNKVTNKID

DVTPTGLLIDNLPFILMIGLGLAGFVVLSKKRREA(SH”DNQQ

LPXTG-2 contiene un motivo de sustrato de sortasa, VTXTG (SEC ID N°: 21), mostrado subrayado en SEC ID N°: 6,
anteriormente.

Secuencias polipeptidicas identificadas en cepas de S. pneumoniae 23F, INV200 y OXC141

Los genomas parciales de Sanger para las cepas de S. pneumoniae 23F, INV200 y OXC141 no contienen la region
de isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B). Sin embargo, 23F, INV200 y OXC 141 codifican sortasas y proteinas
ancladas en la pared celular LPXTG, que se desvelan en el presente documento. Por ejemplo, 23F y OXC141
codifican cada una al menos una sortasa (sort-23F (0rf01917; SEC ID N°: 1386) y sort-OXC141 (orf01672; SEC ID
N°: 282)) e INV200 codifica al menos tres proteinas ancladas en la pared celular (Anchor-1, Anchor-2 y Anchor-3)
gue no estan codificadas por la cepa de S. pneumoniae INV 104B.

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para Anchor-1 (INV200-orf00426):

MRVSSDTNIYEYRALSPQOKAALEMIRADLYKFTVEYENLEYRFYKPDWVFGLG
YOALATVRWKIEPATITVIKKWENVKEGAKKPDVWIQLLKDGKPEGERKRIESD
KGOQTTFEIPNKDEINKYSVKEVDKEGRDWKHKDETAGQPVNKGNGHFEITNTKK
EKPKIKVTFRKKIAGDTNKDLAGAHLVLKKIFDDGNGLLIKQWDTIGQPVDIDLD
AGSYTLTEEKAPDGYMLAAPVSFYVEEDGQI ILPKGEDLEAQNDKTITMVDEKT
KEKPTKPSGKLATTVEVDGTKADAQKELELSVATDKVTKTVKDTVVYENLLAGE
TYKLTGQLMKITADKEEEVATKETTEFVADASGNGTTSLEFEDVSLEAGVKYVVY
ETAESERKEIDFKEGKEKHKVEHKDKDDKAQTVVVTKEKPTKPSGKLATTVEVDG
TKADAQKELELSVATDKVTKTVKDTVVYENLLAGETYKLTGQLMKITADKEEEV
ATKETTFVADASGNGTTSLEFEDVSLEAGVKYVVYETAESEKEIDFKEGKEKHK
VEHKDKDDKAQTVVVSKIKPEPGAQEVHESKVNVGGEEIAGAEIHIKQGDTVVA
SWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGYLAVTDIHFSVDETGQVTVTDVNGN
TAVAEGNKLTVTDQTKPVTPPSPEEPGAQEVHFSKVNVGGEEIAGAEIHIKQGD
TVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGYLAVTDIHFSVDETGQVTVTD
VNGNTAVAEGNKLTVTDQTKPVTPPSPEEPGAQEVHFSKVNVGGEEIAGAETIHI
KQGDTVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGYLAVTDIHEFSVDETGQV
TVTDVNGNTAVAEGNKLTVTDQSADKDKQDKLPNTGETTGTYLSILGMITAVEA

SLLYRSKKK gec p ne: 7)

Anchor-1 contiene un motivo de sustrato de sortasa, LPNTG (SEC ID N°: 10), mostrado subrayado en SEC ID N°: 7,
anteriormente.

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para Anchor-2 (INV200-orf00441):

11
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MNKGLFEKRCKYSIRKFSLGVASVMIGAAFFGTSPVLADSVQSGSTANLPADLA
TALATAKENDGRDFEAPKVGEDQGSPEVTDGPKTEEELLALEKEKPAEEKPKED
KPAAAKPETPKTVTPEWQTVEKKEQKGTVTIREEKGVRYNQLSSTAQNDNAGKP
ALFEKKGLTVVANGNATVDLTFKDDSEKGKSREGVFLKFKDTNNNVFEVGYDKDG
WEWEYRKSPTTSTWYRGSRVAAPETGSTNRLSITLKSDGQLNASNNDVNLEDTVT
LPAAVNDHLKNEKKILLKAGSYGNDRTVVSVKTDNQEGVKADDTPAQKETGPVV
DDSKVTYDTIQSKVLKAVIDQAFPRVKEYSLNGHTLPGQVQQFNQVFINNHRIT
PEVTYKKINETTAEYLMKIRDDAHLINAEMTVRLQVVDNQLHFDVTKIVNHNQV
TPGQKIDDERKLLSSISFLGNALVSVSSDQTGAKFDGATMSNNTHVSGDDHIDV
TNPMKDLAKGYMYGEVSTDKLAAGVWSNSONSYGGGSNDWTRLTAYKETVGNAN

YVGIHSSEWQWEKAYKGIVEFPEYTKELPSAKVVITEDANADKKVDWQDGATIAYR
SIMNNPQGWEKVKDITAYRIAMNFGSQAQNPFLMTLDGIKKINLHTDGLGQGVL
LKGYGSEGHDSGHLNYADIGKRIGGVEDFKTLIEKAKKYGAHLGIHVNASETYP
ESKYFNEKILRKNPDGSYSYGWNWLDQGINIDAAY DLAHGRLARWEDLKKKLGD
GLDFIYVDVWGNGQSGDNGAWATHVLAKEINKQGWRFAIEWGHGGEYDSTFHHW
AADLTYGGYTNKGINSAITRFIRNHQKDAWVGDYRSYGGAANY PLLGGYSMKDF
EGWOQGRSDYNGYVTINLEAHDVMTKY FOQHEFTVSKWENGT PVTMTDNGSTYKWT PE
MRVELVDADNNKVVVTRKSNDVNSPQYRERTVTLNGRVIQDGSAYLTPWNWDAN
GKKLSTDKEKMYYENTQAGATTWTLPSDWAKSKVYLYKLTDQGKTEEQELTVKD
GRITLDLLANQPYVLYRSKQTNPEMSWSEGMHIYDQGENSGTLKHWTISGDASK
ABIVKSQGANDMLRIQGNKEKVSLTQRKLTGLKPNTKYAVYVGVDNRSNAKASIT
VNTGERKEVTTYTNKSLALNYVKAYAHNTRRDNATVDDTSYFONMYAFFTTGADV
SNVTLTLSREAGDQATYFDEIRTFENNSSMYGDKHDTGKGTEFKQDFENVAQGIE
PFVVGGVEGVEDNRTHLSEKHNPYTQRGWNGKKVDDVIEGNWSLKTNGLVSRRN
LVYQTIPONFRFEAGKTYRVTFEYEAGSDNTYAFVVGKGEFQSGRRGTQASNLE
MHELPNTWTDSKKAKKATFLVTGAETGDTWVGIYSTGNASNTRGDSGGNANFRG
YNDEFMMDNLQIEEITLTGKMLTENALKNYLPTVAMTNY TKESMDALKEAVFEFNLS
QADDDISVEEARAETAKIEALKNALVQKKTALVADDFASLTAPAQAQEGLANAF
DGNVSSLWHTSWNGGDVGKPATMVLKEPTEITGLRYVPRGSGSNGNLRDVKLVV
TDESGKEHTFTATDWPDNNKPKDIDFGKTIKAKKIVLTGTKTYGDGGDKYQSAA
ELIFTRPQVAETPLDLSGYEAALAKAQKLTDKDNQEEVASVQASMKYATDNHLL
TERMVEYFADYLNQLKDSATKPDAPTVEKPEFKLSSLVSEQGKTPDYKQEIARP

ETPEQILPATGESQSDTSLFLASVSLALSALFVVKTKKDGECDN@@

5 Anchor-2 contiene un motivo de sustrato de sortasa, LPATG (SEC ID N°: 10), mostrado subrayado en SEC ID N°: 8,
anteriormente.

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para Anchor-3 (INV200-0rf03448):
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MRVSSDTNIYEYRALSPOQOKAALEMIRADLYKFTVPYENLEYRFYKPDWVEFGLG
YOQALATVRWKIEPATITVTKKWENVKEGAKKPDVWIQLLKDGKPEGERKRIESD
KGOQTTFEIPNKDEINKYSVKEVDKEGRDWKHKDEFTAGQPVNKGNGHFEITNTKK
EKPKIKVTFKKIAGDTNKDLAGAHLVLKKIFDDGNGLLIKQWDTIGQPVDIDLD
AGSYTLTEEKAPDGYMLAAPVSFYVEEDGQIILPKGEDLEAQNDKTITMVDEKI
KEKPTKPSGKLATTVEVDGTKADAQKELELSVATDKVTKTVKDTVVYENLLAGE
TYKLTGOLMKITADKEEEVATKETTEVADASGNGTTSLEFEDVSLEAGVRYVVY
ETAESEKEIDFKEGKEKHKVEHKDKDDKAQTVVVTKEKPTKPSGKLATTVEVDG
TKADAQKELELSVATDKVTKTVKDTVVYENLLAGETYKLTGQLMKITADKEEEV
ATKETTFVADASGNGTTSLEFEDVSLEAGVKYVVYETAESEKEIDFKEGKEKHK
VEHKDKDDKAQTVVVTKEKPTKPSGKLATTVEVDGTKADAQKELELSVATDKVT
KTVKDTVVYENLLAGETYKLTGOLMKITADKEEEVATKETTEFVADASGNGTTSL
EFEDVSLEAGVEYVVYETAESEKEIDFKEGKEKHKVEHKDKDDKAQTVVVTKEK
PTKPSGKLATTVEVDGTKADAQKELELSVATDKVTKTVKDTVVYENLLAGETYK
LTGQLMKITADKEEEVATKETTEFVADASGNGTTSLEFEDVSLEAGVKYVVYETA
ESEKEIDFKEGKEKHKVEHKDRDDKAQTVVVSKIKPEPGAQEVHFSKVNVGGEE
IAGAETHIKQGDTVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGYLAVTDIHF
SVDETGOQVTVTDVNGNTAVAEGNKLTVTDOQTKPVTPPSPEEPGAQEVHFSKVNV
GGEEIAGAEIHIKQGDTVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGYLAVT
DIHEFSVDETGOVTVTDVNGNTAVAEGNKLTVTDQTKPVTPPSPEEPGAQEVHFES
KVNVGGEEIAGAEIHIKQGDTVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVAPGGY
LAVTDIHFSVDETGQVTVTDVNGNTAVAEGNKLTVTDQTKPVTPPSFEEPGAQE
VHFSKVNVGGEEIAGAEIHIKQGDTVVASWVSEAGKTHTLKLKPGHYIFHEAVA

PGGYLAVTDIHFSVDETGQVTVTDVNGNTAVAEGNKLTVTDQSADKDKQDKL PN
TGETTGTYLSTLGMITAVFASLLYRSKKK rc oo g

Anchor-3 contiene un motivo de sustrato de sortasa, LPNTG (SEC ID N°: 10), mostrado subrayado en SEC ID N°: 9,
anteriormente.

23F, INV200 y OXC141 también codifican secuencias polipeptidicas adicionales que no estan codificadas por la
cepa de S. pneumoniae INV104B. Estas secuencias polipeptidicas adicionales se desvelan en el presente
documento en el ejemplo 2 como ejemplos especificos de secuencias que pueden usarse en los procedimientos
descritos en el presente documento y como antigenos en composiciones inmunogénicas para la produccion de
anticuerpos y/o la estimulacion de una respuesta inmune en un sujeto.

Otros polipéptidos de Pili bacterianos y polipéptidos de S. pneumoniae

Los procedimientos y composiciones descritos en el presente documento pueden usarse con polipéptidos de pili u
otros polipéptidos de cualquier bacteria Gram-positiva incluyendo, por ejemplo, S. pneumoniae. Se han identificado
proteinas de pili conocidas y potenciales en GAS (por ejemplo, Streptococcus pyogenes) (Mora y col, 2005, Proc.
Natl. Acad. Sci. USA, 102:15641-6), GBS (por ejemplo, Streptococcus agalactiae) (Lauer y col., 2005, Science,
309:105; documento WO 2006/078318), Actinomycetes naeslundii (Yeung y col., 1998, Infect. Immun., 66:14S2-91),
Corynebacterium diphtheriae (Ton-That y col., 2003, Mol. Microbiol., 50:1429-38; Ton-That y Schneewind, 2004.
Microbiol., 12:228-34), Clostridium perfringens y Enterococcus faecalis. Los ejemplos de bacterias Gram-positivas
incluyen, sin limitacién, firmicutes, tales como las de los géneros Streptococcus (por ejemplo, S. pneumoniae, S.
agalactiae, S. pyogenes, S. suis, S. zooepidemicus, S. viridans, S. mutans, S. gordonii, S. equi.), Bacillus (por
ejemplo, B. anthracis, B. cereus, B. subtilis), Listeria (por ejemplo, L. inmocua, L. monocytogenes), Staphylococcus
(por ejemplo, S. aureus, S. epidermidis, S. caprae, S. saprophyticus, S. lugdumensis, S. schleiferi), Enterococcus
(por ejemplo, E. faecalis, E. faecium), Lactobacillus, Lactococcus (por ejemplo, L. lactis), Leuconostoc (por ejemplo,
L. mesenteroides), Pectinatus, Pediococcus, Acetobacterium, Clostridium (por ejemplo, C. botulinum, C. difficile, C.
perfringens, C tetani), Ruminococcus (por ejemplo, R. albus), Heliobacterium, Heliospirillum, y Sporomusa; y
actinobacterias tales como las de los géneros Actinomycetes (por ejemplo, A.naeslumdii), Corynebacterium (por
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ejemplo, C. diphtheriae, C. efficient), Arthrobacter, Bifidobacterium (por ejemplo, B. longum), Frankia, Micrococcus,
Micromonospora, Mycobacterium (por ejemplo, M. tuberculosis, M. leprae, M, bovis, M. africamum, M. microti),
Nocardia (por ejemplo, N. asteroides), Propionibacteriun, y Streptomyces (por ejemplo, S. somaliensis, S. avermitilis,
S. coelicolor).

Polipéptidos de pili aislados y otros polipéptidos de S. pneumoniae

Pueden usarse polipéptidos de S. pneumoniae aislados, en los procedimientos descritos en el presente documento y
como antigenos en composiciones inmunogénicas para la produccién de anticuerpos y/o la estimulaciéon de una
respuesta inmune en un sujeto. Los ejemplos de polipéptidos de pili de anclaje en la pared celular LPXTG de S.
pneumoniae Utiles incluyen LPXTG-1, LPXTG-1A, LPXTG-2, Anchor-1, Anchor-2 y Anchor-3 (es decir, SEC ID N°: 2,
4,6,7,8y9). Los ejemplos de polipéptidos de sortasa de S. pneumoniae Utiles incluyen sort-1, sort-2, sort-23F y
sort-OXC141 (es decir, SEC ID N°: 676, 1123 1386 y 282). También pueden usarse variantes de polipéptidos de S.
pneumoniae en los procedimientos descritos en el presente documento y como antigenos en composiciones
inmunogénicas para la producciéon de anticuerpos y/o la estimulacién de una respuesta inmune en un sujeto. Por
ejemplo, también son (tiles en los nuevos procedimientos polipéptidos de S. pneumoniae que contengan al menos
80 % de identidad de secuencia, por ejemplo, al menos 85 %, al menos 90 %, al menos 95 %, al menos 98 % o al
menos el 99 % con una secuencia polipeptidica de S. pneumoniae. Ademas, una secuencia polipeptidica de S.
pneumoniae con hasta 50, por ejemplo, 1, 3, 5, 10, 15, 20, 25, 30 6 40 inserciones, deleciones o sustituciones de
aminoacidos, por ejemplo, sustituciones de aminoacidos conservativas, sera Util en las composiciones y
procedimientos descritos en el presente documento.

La determinacion de porcentaje de identidad entre dos secuencias de aminoacidos puede conseguirse usando el
programa BLAST 2.0, que esta disponible para el publico en ncbi.nlm.nih.gov/BLAST. Se realiza comparacion de
secuencias usando un alineamiento sin huecos y usando los parametros por defecto (matriz BLOSUM 62, coste de
existencia de huecos de 11, coste de hueco por resto de 1 y una relaciéon lambda de 0,85). El algoritmo matematico
usado en los programas BLAST se describe en Altschul y col., 1997, Nucleic Acids Research, 25:3359-3402.

Como se usa en el presente documento, “sustitucién de aminoacidos conservativa” significa una sustitucién de un
aminoéacido en un polipéptido dentro de una familia de aminoacidos. Las familias de aminoacidos se reconocen en la
técnica y se basan en propiedades fisicas y quimicas de las cadenas laterales de aminoéacidos. Las familias incluyen
las siguientes: aminoacidos con cadenas laterales basicas (por ejemplo, lisina, arginina e histidina); aminoacidos con
cadenas laterales acidas (por ejemplo, acido aspartico y acido glutamico); aminoacidos con cadenas laterales
polares no cargadas (por ejemplo, glicina, asparagina, glutamina, serina, treonina, tirosina y cisteina); aminoacidos
con cadenas laterales no polares (por ejemplo, alanina, valina, leucina, isoleucina, prolina, fenilalanina, metionina y
triptéfano); aminoacidos con cadenas laterales ramificadas (por ejemplo, treonina, valina e isoleucina); y
aminoacidos con cadenas laterales aromaticas (por ejemplo, tirosina, fenilalanina, triptéfano e histidina). Un
aminoéacido puede pertenecer a mas de una familia.

Los fragmentos de polipéptidos de S. pneumoniae, por ejemplo, fragmentos inmunogénicos, también son (tiles en
los procedimientos y composiciones descritos en el presente documento. Tipicamente, los fragmentos son de al
menos 8, 10, 15, 20, 50, 100, 200 6 500 restos aminoacidicos contiguos de un polipéptido de S. pneumoniae. Los
ejemplos de polipéptidos LPXTG de S. pneumoniae con fragmentos utiles incluyen LPXTG-1, LPXTG-1A, LPXTG-2,
Anchor-1, Anchor-2 o Anchor-3 (por ejemplo, SEC ID N°: 2, 4, 6, 7, 8 6 9). Los ejemplos no limitantes de polipéptidos
de sortasa de S. pneumoniae con fragmentos Utiles incluyen sort-1, sort-2, sort-23F y sort-OXC141 (es decir, SEC ID
N°: 676, 1123 1386 y 282). En algunas realizaciones los fragmentos conservan al menos una actividad biolégica de
la proteina de longitud completa, tal como union covalente con una pared celular de peptidoglucanos o una
capacidad para reticular con otro fragmento o proteina a través de un motivo LPXTG.

En algunas realizaciones las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento comprenden uno o
mas polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae que pueden formularse o purificarse en una forma oligomérica (de
pilus). En algunas realizaciones, la forma oligomérica es un hiperoligomero. En algunas realizaciones las
composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento comprenden uno o mas polipéptidos de Pilus de
S. pneumoniae que se han aislado en una forma oligomérica (pilus). Las estructuras de Pilus de oligémero o
hiperoligdmero que comprenden polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae pueden purificarse o formularse de otro
modo para su uso en composiciones inmunogénicas.

Una o mas de los polipéptidos de S. pneumoniae de secuencias polinucleotidicas de fase abierta de lectura de S.
pneumoniae pueden reemplazarse por una secuencia polinucleotidica que codifica un fragmento de la ORF
reemplazada. En algunas realizaciones, uno o mas de los polipéptidos de S. pneumoniae de las fases abiertas de
lectura de S. pneumoniae pueden reemplazarse por una secuencia que tiene homologia de secuencia con la ORF
reemplazada.

Una o mas de las secuencias polipeptidicas de pilus de S. pneumoniae tipicamente incluyen un motivo LPXTG (tal
como LPXTG (SEC ID N°: 10)) u otro motivo de sustrato de sortasa. El motivo de sustrato de sortasa de LPXTG de
una proteina de pilus de S. pneumoniae puede representarse de forma general por la férmula X;X2X3X4G (SEC ID
N°: 1746), enlaque X; esunal,unaV,un E,unaY, unalounaQ;enlaX;esunaP siX;esunal;enlaqueX;es
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una V si X3 es un E o una Q; en la que Xz es una V o una P si X; es una V; en la que X3 es cualquier resto
aminoacidico; en la que XsesunaTsi X;esunaV,unEounaQ;yenlaque XsesunaT,SoAsiX;esunlL. Los
ejemplos no limitantes de motivos LPXTG incluyen YPXTG (SEC ID N°: 11), IPXTG (SEC ID N°: 12), LPXSG (SEC
ID N°: 13), VVXTG (SEC ID N°: 14), EVXTG (SEC ID N°: 15), VPXTG (SEC ID N°: 16), QVXTG (SEC ID Ne°: 17),
LPXAG (SEC ID N°: 18) QVPTG (SEC ID N°: 19), FPXTG (SEC ID N°: 20) y VTXTG (SEC ID Ne: 21).

Los polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae descritos en el presente documento pueden afectar a la capacidad de
las bacterias S. pneumoniae para adherirse e invadir células epiteliales. Estos polipéptidos de pilus también pueden
afectar a la capacidad de S. pneumoniae para traslocarse a través de una capa celular epitelial. En algunas
realizaciones, uno o mas polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae de S. pneumoniae son capaces de unirse a o
asociarse de otro modo con una superficie celular epitelial o modelo sintético de la misma. En algunas realizaciones
uno o mas polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae se unen o se asocian con uno o mas de fibrinégeno, fibronectina
o colageno.

Se predice que las proteinas de sortasa de S. pneumoniae estan implicadas en la secrecién y anclaje de las
proteinas de superficie que contienen LPXTG. Las proteinas de sortasa de isla de pilus Il de S. pneumoniae
(INV104B) desveladas en el presente documento se codifican por genes (sort-1 y sort-2) hallados en el mismo
inserto de 6,5 kb entre genes que corresponden a sp1008 y sp1009 de TIGR4 como los genes LPXTG-1 y LPXTG-2
analizados anteriormente. 23F y OXC141 también codifican sortasas: sort-23F (SEC ID N°: 1386) y sort-OXC141
(SEC ID Ne°; 282). Las proteinas de sortasa y variantes de proteinas de sortasa Utiles en los procedimientos descritos
en el presente documento pueden obtenerse de bacterias Gram-positivas.

Los polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae pueden unirse covalentemente a la pared celular bacteriana por
transpeptidasas asociadas a membrana, tales como una sortasa. La sortasa puede actuar para escindir la proteina
de superficie, preferentemente entre los restos de treonina y glicina de un motivo LPXTG. La sortasa puede después
ayudar a la formacién de un enlace amida entre el grupo carboxilo de treonina y un precursor de la pared celular tal
como lipido II. El precursor puede incorporarse después en el peptidoglucano mediante las reacciones de
transglucosilacion y transpeptidacién de sintesis de pared bacteriana. Véase Confort y col., Infection & Immunity
(2004) 72(5): 2710-2722.

En algunas realizaciones, las composiciones descritas en el presente documento comprenden polipéptidos de Pilus
de S. pneumoniae que comprenden estructuras de tipo pilus oligoméricas tales como LPXTG-1, LPXTG-1A, LPXTG-
2, Anchor-1, Anchor- 2 o Anchor-3 (por ejemplo, SEC ID N°: 2, 4, 6, 7, 8 6 9). La estructura de tipo pilus oligomérica
puede comprender numerosas unidades de polipéptidos de pilus. En algunas realizaciones, las estructuras de tipo
pilus oligoméricas comprenden dos o mas proteinas de pilus. En algunas realizaciones, la estructura de tipo pilus
oligomérica comprende una estructura de tipo pilus hiperoligomérica que comprende al menos dos (por ejemplo, 2,
3,4,5,6,7,8,9, 10, 11, 12, 13, 14, 15, 20, 25, 30, 35, 40, 45, 50, 60, 70, 80, 90, 100, 120, 140, 150, 200 0 mas)
subunidades oligoméricas, comprendiendo cada subunidad una proteina de pilus o un fragmento de la misma. Las
subunidades oligoméricas pueden asociarse covalentemente mediante una lisina conservada dentro de un motivo de
pilina. Las subunidades oligoméricas pueden asociarse covalentemente mediante un motivo LPXTG, en algunas
realizaciones, mediante un resto aminoacidico de treonina o serina.

Los polipéptidos de Pilus de S. pneumoniae o fragmentos de los mismos pueden incorporarse en las estructuras de
tipo pilus oligoméricas descritas en el presente documento y, en algunas realizaciones, incluirdn un motivo de pilina.
Las estructuras de tipo pilus oligoméricas pueden usarse solas o en combinacién. En algunas realizaciones, las
composiciones descritas en el presente documento comprenden un pilus de isla de pilus Il de S. pneumoniae
(INV104B) en forma oligomérica. Ademas, en algunas realizaciones, el pilus de isla de pilus Il de S. pneumoniae
(INV104B) puede organizarse en una forma hiperoligomérica.

Procedimientos de purificacién de Pili

Los pili codificados por Streptococcus pneumoniae pueden purificarse a partir de células, tales como células
bacterianas, que expresan pili o estructuras de tipo pili de Streptococcus pneumoniae separando los pili de las
células, por ejemplo, por corte mecéanico o digestion enzimatica, y aislando los pili separados.

Las células bacterianas adecuadas para purificacion de pili incluyen cepas bacterianas Gram-positivas con pili que
expresan polipéptidos de pili de Streptococcus pneumoniae, bacterias Gram-positivas sin pili que se han
transformado con uno o mas proteinas de pilus Gram-positivas, tales como S. pneumoniae LPXTG-1, LPXTG-1A,
LPXTG-2, Anchor-1, Anchor- 2 y Anchor-3 (por ejemplo, SEC ID N° 2, 4, 6, 7, 8 y 9) de S. pneumoniae y células
Gram-negativas u otras transformadas con una o mas proteinas de pilus Gram-positivas, tales como LPXTG-1,
LPXTG-1A, LPXTG-2, Anchor-1, Anchor-2 y Anchor-3 (por ejemplo, SEC ID N°: 2, 4, 6, 7, 8 y 9) de S. pneumoniae.
Tipicamente, una célula usada para purificacion de pili producird solamente el tipo o tipos de pili deseados, por
ejemplo, pili endégenos o heterdlogos. Para la produccion de pili heterdlogos, la célula puede alterarse, por ejemplo,
por mutacién o procedimientos de ADN recombinante, para no producir pili endégenos. Tipicamente, una célula
bacteriana Gram-positiva productora de pili Gtil para purificacién expresara una o mas sortasas compatibles de modo
que los pili se expresen en la superficie celular. Los ejemplos de polipéptidos anclados en la pared celular LPXTG de
isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B), 23F, INV200 y OXC141 que podrian purificarse incluyen LPXTG-1,
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LPXTG-1A, LPXTG-2, Anchor-1, Anchor -2 y Anchor-3 (por ejemplo, SEC ID N°: 2, 4, 6, 7, 8 y 9). Los ejemplos de
sortasas de isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B), 23F, INV200 y OXC141 que podrian purificarse incluyen
sort-1, sort-2, sort-23F y sort-OXC141 (por ejemplo, SEC ID N°: 676, 1123 1386 y 282).

La separacion de pili de células bacterianas Gram-positivas tipicamente se consigue por corte mecanico, digestion
enzimatica, reduccion o inhibicion de la actividad sortasa o tratamiento con un compuesto que interfiera con la
integridad de la pared celular. El corte mecéanico puede retirar fisicamente los pili de las células, mientras que otros
procedimientos pueden eliminar el punto de unién de los pili (por ejemplo, por degradacién de la pared celular o
componentes del pilus). Después de la separacion de los pili de las células, los pili y las células pueden separarse,
por ejemplo, por centrifugacion.

Los ejemplos no limitantes de procedimientos de corte mecanico incluyen ultrasonicacion, corte con perlas de vidrio
y mezcla. Se analizan procedimientos de sonicacion, por ejemplo, en Yamaguchi y col., 2004, Current Microbiol,
49:59-65. Se analizan procedimientos de corte por perlas de vidrio, por ejemplo, en Levesque y col., 2001, J.
Bacteriol., 183:2724-32. Se analizan procedimientos generales de corte mecanico, por ejemplo, en Wolfgang y col.,
1998, Mol. Microbiol., 29:321-30; Trachtenberg y col., 2005, J. Mol. Biol., 346:665-676; Parge y col., 1990, J. Biol.
Chem., 265:2278-35; Isaacson y col., 1981, J. Bacteriol., 146:784-9; Korhonen y col., 1980, Infect. Immun., 27:569-
75; Hahn y col., 2002, J. Mol. Biol., 323: 845-57; St. Geme y col., 1996, Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 93:11913-18;
Weber y col., 2005, J. Bacteriol., 187:2458-68 y Mu y col., 2002, J. Bacteriol., 184:4868-74.

Los ejemplos no limitantes de enzimas adecuadas para la digestiéon enzimatica incluyen enzimas degradantes de
pared celular tales como mutanolisina, lisostafina y lisozimas. Se analizan procedimientos de digestién enzimatica,
por ejemplo, en Bender y col., 2003, J. Bacteriol., 185:6057-66; Ton-That y col., 2004, Mol. Microbiol., 53:251-61; y
Ton-That y col., 2003, Mol. Microbiol., 50:1429-38. Para administraciéon corriente abajo a sujetos, se pueden usar
multiples enzimas para retirar componentes de pared celular que pueden provocar una reacciéon no deseada en el
huésped.

Los ejemplos no limitantes de procedimientos para inhibir o reducir la actividad sortasa incluyen reducir, por ejemplo,
la actividad SrtA por introduccion de un alelo de pérdida de funcion de SrtA, suprimir el gen de SrtA enddgeno,
expresion de un acido nucleico que reduce la expresiéon de SrtA (por ejemplo, un miARN o antisentido), y tratar las
células con un compuesto que inhibe la actividad de SrtA (véase, por ejemplo, Marrafini y col., Microbiol. Mol Biol.
Rev., 70:192-221, 2006).

Los inhibidores de sortasa A ejemplares incluyen metano-tiosulfonatos (por ejemplo, MTSET y (2-sulfonatoetil)
metano-tiosulfonato) (Tom-That y Schneewind, J. Biol. Chem., 274:24316-24320, 1999), acido p-
hidroximercuribenzoico, glucosilesterol B-sitosterol-3-O-glucopiranol (Kim y col., Biosci. Biotechnol. Biochem.,
67:2477-79, 2003), cloruro de berberina (Kim y col., Biosci. Biotechnol. Biochem., 65:421-24 2004), peptidil-
diazometano (LPAT-CHN2) (Scott y col.,, Biochem. J., 366:953-58, 2002), peptidil-clorometano (LPAT-CH2CI),
peptidil-vinil sulfona [LPAT-SO2(Ph)] (Conolly y col., J. Biol. Chem., 278:34061-65, 2003), vinil sulfonas (por ejemplo,
di, etil, metil y fenil vinil sulfonas) (Frankel y col., J. Biol. Chem, 126:3404-3405, 2004), péptidos con motivo LPXTG
con el resto de treonina reemplazado por un grupo fosfinato (por ejemplo, LPEY {PO;H-CH2} G) (Kruger y col.,
Bioorg. Med Chem., 12:3723-29,2004), (Z)- di-aril-acrilonitrilos sustituidos (Oh y col., J. Med Chem., 47:2418-21,
2004) y extractos de diversas plantas medicinales (Kim y col., Biosci. Biotechnol. Biochem., 66:2751-54, 2002).

Los ejemplos no limitantes de compuestos que interfieren con la integridad de la pared celular incluyen glicina y
antibidticos tales como penicilinas (por ejemplo, meticilina, amoxicilina, ampicilina), cefalosporinas (por ejemplo,
cefalexina, cefproxil, cefepima), glucopéptidos (por ejemplo, vancomicina, teicoplanina, ramoplanina) y cicloserina.

Los pili separados pueden separarse de otros componentes por densidad, por ejemplo usando centrifugacion de
gradiente de densidad. Por ejemplo, los pili pueden separarse por centrifugaciéon en un gradiente de sacarosa.

Tipicamente, una muestra que contiene pili Gram-positivos contendra oligdmeros de pili de diferentes pesos
moleculares debido a diferentes nimeros de subunidades proteicas de pilus presentes en los pili. Para reducir la
polidispersidad, una muestra que contiene pili Gram-positivos puede separarse por tamafio. Por ejemplo, puede
usarse una columna de exclusion por tamafio o de filtracion en gel. También puede usarse una membrana de
ultrafiltracion para reducir la polidispersidad.

Los pili Gram-positivos también pueden aislarse usando procedimientos de afinidad tales como cromatografia de
afinidad. Por ejemplo, una proteina que se une especificamente a un pilus Gram-positivo, por ejemplo, un anticuerpo
que se une especificamente a un componente de pilus 0 a un anticuerpo que se une preferentemente a pili, puede
inmovilizarse en un sustrato sélido (por ejemplo, un sustrato de cromatografia), después una muestra que contiene
pili Gram-positivos puede exponerse a la proteina de unién inmovilizada. Tales procedimientos de aislamiento de
afinidad pueden usarse también para aislar, purificar o enriquecer preparaciones de células que expresan pili Gram-
positivos.

Los pili Gram-positivos también pueden aislarse usando cualquier otro procedimiento de purificacién de proteinas
conocido en la técnica, por ejemplo, precipitaciones, procedimientos de cromatografia en columna y concentraciones
de muestra. Se describen procedimientos adicionales, por ejemplo, en Ruffolo y col., 1997, Infect. Immun., 65:339-
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43. Se describen procedimientos de purificacion de proteinas en detalle en, por ejemplo, Scopes, R.K., Protein
Purification: Principles and Practice, 32. ed., 1994, Springer, NY.

La presencia de pili Gram-positivos en fracciones durante la purificacion puede seguirse de electroforesis (por
ejemplo, electroforesis de poliacrilamida), mediciéon de la unién de un agente que se une especificamente a los pili
Gram-positivos (por ejemplo, un anticuerpo contra una proteina de pilus o un anticuerpo que se une preferentemente
a pili) y/o medicién de una actividad de los pili tales como unién a proteina o a célula.

Anticuerpos

Los polipéptidos de S. pneumoniae descritos en el presente documento también pueden usarse para preparar
anticuerpos especificos para los polipéptidos de S. pneumoniae. En algunas realizaciones los anticuerpos son
especificos de una forma oligomérica o hiperoligomérica de un polipéptido de pilus de S. pneumoniae. Las
composiciones descritas en el presente documento también incluyen combinaciones de anticuerpos especificos de
polipéptidos de pilus de S. pneumoniae y otros polipéptidos de S. pneumoniae seleccionados para proporcionar
proteccion contra una serie aumentada de serotipos y aislados de cepa. Por ejemplo, una combinacion tal puede
comprender un primer y segundo anticuerpo, siendo el primer anticuerpo especifico de un primer polipéptido de S.
pneumoniae y siendo el segundo anticuerpo especifico de un segundo polipéptido de S. pneumoniae o polipéptido
no de S. pneumoniae.

Los anticuerpos de polipéptido de S. pneumoniae descritos en el presente documento incluyen uno o mas restos
bioldgicos que, a través de medios quimicos o fisicos, pueden unirse 0 asociarse con un epitopo de un polipéptido
de S. pneumoniae. Los anticuerpos descritos en el presente documento incluyen anticuerpos que se unen
especificamente a un polipéptido de S. pneumoniae. Las composiciones descritas en el presente documento
incluyen anticuerpos obtenidos de preparaciones tanto policlonales como monoclonales, asi como los siguientes:
moléculas de anticuerpo hibridas (quiméricas) (véase, por ejemplo, Winter y col (1991) Nature 349:293-299; y
patentes de Estados Unidos N° 4.816.567); fragmentos F(ab’)2 y F(ab); moléculas Fv (heterodimeros no covalentes,
véase, por ejemplo, Inbar. y col. (1972) Proc Natl Acad Sci USA 69:2659-2662; y Ehrlich y col (1980) Biochem
19:4091-4096); moléculas Fv de cadena sencilla (sFv) (véase, por ejemplo, Huston y col (1988) Proc Natl Acad Sci
USA 85:5897-5883); construcciones de fragmentos de anticuerpos diméricos y triméricos; minicuerpos (véase, por
ejemplo, Pack y col. (1992) Biochem 31:1579-1584; Cumber y col. (1992) J Immunology 149B: 120-126); moléculas
de anticuerpos humanizados (véase, por ejemplo, Riechmann y col. (1988) Nature 332:323-327; Verhoeyan y col,
(1988) Science 239:1534-1536; y publicacion de patente del Reino Unido N° GB 2.276.169, publicada el 21 de
septiembre de 1994); y cualquier fragmento funcional obtenido de tales moléculas, conservando tales fragmentos
propiedades de unién inmunolégicas de la molécula de anticuerpo precursora. Las composiciones descritas en el
presente documento incluyen adicionalmente anticuerpos obtenidos a través de procedimientos no convencionales,
tales como presentacion de fagos.

Los anticuerpos descritos en el presente documento pueden ser anticuerpos policlonales, monoclonales,
recombinantes, por ejemplo, quiméricos o humanizados, completamente humanos, no humanos, por ejemplo,
murinos o de cadena sencilla. Se conocen procedimientos para preparar tales anticuerpos. En algunos casos, los
anticuerpos tienen funcién efectora y pueden fijar el complemento. Los anticuerpos pueden también acoplarse a
toxinas, grupos indicadores o agentes de formacién de imagenes.

En algunas realizaciones, los anticuerpos de S. pneumoniae especificos descritos en el presente documento son
anticuerpos monoclonales. Estos anticuerpos monoclonales incluyen una composicién de anticuerpos que tiene una
poblaciéon de anticuerpos homogénea. Los anticuerpos monoclonales descritos en el presente documento pueden
obtenerse de hibridomas murinos, asi como anticuerpos monoclonales humanos obtenidos usando hibridomas
humanos en lugar de murinos. Véase, por ejemplo, Cote, y col. Monoclonal Antibodies and Cancer Therapy, Alan R.
Liss, 1955, pag. 77.

Los anticuerpos quiméricos, humanizados, por ejemplo, completamente humanos, son deseables para aplicaciones
gue incluyen administracion repetida, por ejemplo, de tratamiento terapéutico (y algunas aplicaciones de diagndstico)
de un sujeto humano.

Los anticuerpos descritos en el presente documento también pueden usarse en el tratamiento profilactico o
terapéutico de infeccion por S. pneumoniae. Los anticuerpos pueden bloguear la unién o alguna otra actividad de S.
pneumoniae en células huésped. Adicionalmente, los anticuerpos pueden usarse para suministrar una toxina o
agente terapéutico tal como un antibiético a células de S. pneumoniae.

Los anticuerpos descritos en el presente documento pueden usarse en aplicaciones de diagndstico, por ejemplo,
para detectar la presencia o ausencia de polipéptidos de S. pneumoniae en una muestra biolégica. Pueden usarse
anticuerpos anti-pili, polipéptido de pilus u otro polipéptido de S. pneumoniae en diagnéstico para controlar los
niveles de proteinas en tejido como parte de un procedimiento de ensayo clinico, por ejemplo, para determinar la
eficacia de un régimen de tratamiento dado. La deteccion puede facilitarse mediante acoplamiento (es decir, enlace
fisico) del anticuerpo con una sustancia detectable (es decir, marcaje de anticuerpos). Los ejemplos de sustancias
detectables incluyen diversas enzimas, grupos prostéticos, materiales fluorescentes, agentes de contraste,
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materiales luminiscentes, materiales bioluminiscentes y materiales radiactivos. Los ejemplos de enzimas adecuadas
incluyen peroxidasa de rabano rusticano, fosfatasa alcalina, 3-galactosidasa o acetilcolinesterasa; los ejemplos de
complejos de grupos prostéticos adecuados incluyen estreptavidina/biotina y avidina/biotina; los ejemplos de
materiales fluorescentes adecuados incluyen umbeliferona, fluoresceina, isotiocianato de fluoresceina, rodamina,
fluoresceina de diclorotriazinilamina, cloruro de dansilo o ficoeritrina; los ejemplos de agentes de contraste incluyen
materiales electron densos Utiles para microscopia electronica, tales como particulas de oro, o materiales
magnéticamente activos Utiles para formacién de imagenes por resonancia magnética, tales como particulas de
hierro supermagnéticas; un ejemplo de un material luminiscente incluye luminol; los ejemplos de materiales
bioluminiscentes incluyen luciferasa, luciferina y aequorina, y los ejemplos de material radiactivo adecuado incluyen
125 134 /355 o °H. Tales anticuerpos de diagnéstico pueden usarse en procedimientos para detectar la presencia de
S. pneumoniae con pili que contienen pili de isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV 104B) en un paciente
infectado, por ejemplo, ensayando una muestra del paciente. El curso de tratamiento puede después seleccionarse
basandose en la presencia o ausencia de polipéptidos de Streptococcus pneumoniae. Por ejemplo, un paciente
infectado con S. pneumoniae sin pili podria tratarse con un antibiético, mientras que un paciente infectado con S.
pneumoniae con pili que contenga polipéptidos de pili de S. pneumoniae también podria tratarse con un compuesto
de unién a pili, tal como un anticuerpo, y/o un agente antiinflamatorio (por ejemplo, IL-6 0 un agente anti-TNF tal
como un anticuerpo anti-TNF).

Ensayos de exploracién

En algunos aspectos, los procedimientos descritos en el presente documento (también denominados en el presente
documento “ensayos de exploracion”) pueden usarse para identificar moduladores, es decir, compuestos candidato
o agentes identificados de uno o mas compuestos de ensayo (por ejemplo, anticuerpos, proteinas, péptidos,
peptidomiméticos, peptoides, moléculas inorganicas pequefias, moléculas organicas pequefias no acido nucleico,
acidos nucleicos (por ejemplo, acidos nucleicos antisentido, ARNpi, oligonucleétidos u oligonucleoétidos sintéticos) u
otros farmacos) que inhiben una actividad, por ejemplo, una actividad de union de polipéptidos de pili de S.
pneumoniae. Los compuestos identificados de este modo pueden usarse para modular la actividad de unién de S.
pneumoniae que contiene polipéptidos de pili de S. pneumoniae o la union de dicha S. pneumoniae en un protocolo
terapéutico, para elaborar la funcién biolégica de S. pneumoniae.

En algunas realizaciones, se proporcionan ensayos para explorar compuestos de ensayo para identificar los que
pueden unirse a polipéptidos de pili de S. pneumoniae o una parte de los mismos. Los compuestos que se unen a
polipéptidos de pili de S. pneumoniae, pueden ensayarse con respecto a su capacidad para modular una actividad
asociada con pili de S. pneumoniae tal como union, infeccidn o una respuesta inflamatoria.

Los compuestos de ensayo usados en los procedimientos descritos en el presente documento pueden obtenerse
usando cualquiera de los numerosos enfoques en procedimientos de biblioteca combinatoria conocidos en la ténica,
que incluyen:

bibliotecas bioldgicas; bibliotecas de peptoides (bibliotecas de moléculas que tienen las funcionalidades de
péptidos, pero con una nueva cadena principal no peptidica, que son resistentes a degradacién enzimatica,
pero que, no obstante, siguen siendo bioactivas; véase, por ejemplo, Zuckermann y col., 1994, J. Med Chem.,
37:2678-2685); bibliotecas de fase de soluciébn o fase soélida paralelas espacialmente abordables;
procedimientos de biblioteca sintética que requieren deconvolucion; el procedimiento de biblioteca de “una
perla un compuesto”; y procedimientos de biblioteca sintética que usan seleccion de cromatografia de
afinidad. Los enfoques de biblioteca biolégica y biblioteca de peptoides se limitan a bibliotecas peptidicas,
mientras que los otros cuatro enfoques son aplicables a péptido, oligémero no peptidico o bibliotecas de
moléculas pequefias de compuestos (Lam, 1997, Anticancer Drug Des., 12:145).

Puede encontrarse ejemplos de procedimientos para la sintesis de bibliotecas moleculares en la técnica, por ejemplo
en: DeWitt y col. (1993, Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 90:6909; Erb y col., 1994, Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 91:11422;
Zuckermann y col., 1994, J. Med. Chem., 37:2678; Cho y col., 1993, Science, 261:1303; Carrell y col., 1994, Angew.
Chem. Int. Ed. Engl., 33:2059; Carell y col., 1994, Angew. Chem. Int. Ed. Engl., 33:2061; y en Gallop y col., 1994, J.
Med. Chem., 37:1233).

Las bibliotecas de compuestos pueden presentarse en solucién (por ejemplo, Houghten, 1992, Biotechniques,
13:412-421), o en perlas (Lam, 1991, Nature, 354:82-84), microplacas (Fodor, 1993, Nature, 364:555-556), bacterias
(Ladner, patente de Estados Unidos N° 5.223.409), esporas (Ladner, patente de Estados Unidos N° 5.223.409),
plasmidos (Cull y col., 1992, Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 89:1865-1869) o en fagos (Scott y Smith, 1990, Science,
249:386-390; Devlin, 1990, Science, 249:404-406; Cwirla y col., 1990, Proc. Natl. Acad. Sci. USA, 87:6378-6382;
Felici, 1991, J. Mol Biol., 222:301-310; y Ladner mencionado anteriormente).

En algunas realizaciones, el ensayo es un ensayo basado en células en el que una célula, por ejemplo, una célula
bacteriana, que expresa un polipéptido de S. pneumoniae o parte biolégicamente activa de los mismos, se pone en
contacto con un compuesto de ensayo y la capacidad del compuesto de ensayo para modular la actividad de S.
pneumoniae se determina, por ejemplo, controlando la unién con células. La célula, por ejemplo, puede ser de
origen mamifero, por ejemplo, origen murino, de rata 0 humano. La célula puede ser una célula epitelial, por
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ejemplo, una célula epitelial de pulmoén de A549.

La capacidad del compuesto de ensayo para modular la unién de polipéptidos de pili de S. pneumoniae a un ligando
0 sustrato, por ejemplo, una célula o una proteina tal como fibrinégeno, fibronectina o colageno puede evaluarse, por
ejemplo, acoplando el compuesto, por ejemplo, el sustrato, con un radioisétopo o un marcador enzimatico de modo
que la unién del compuesto, por ejemplo, el sustrato, a proteina de pilus o pili de isla de pilus Il de S. pneumoniae
(INV104B) pueda determinarse detectando el compuesto marcado, por ejemplo, un sustrato, en un complejo. Como
alternativa, los polipéptidos de S. pneumoniae pueden acoplarse con un radiois6topo o marcador enzimatico para
controlar la capacidad de un compuesto de ensayo para modular la unién del polipéptido de S. pneumoniae con un
sustrato en un complejo. Por ejemplo, los compuestos (por ejemplo, compafieros de unién de polipéptido de S.
pneumoniae) pueden marcarse con *°I, **S, *C o *H, directa o indirectamente, y el radioisétopo puede detectarse
por conteo directo de radioemisién o por conteo de centelleo. Como alternativa, los compuestos pueden marcarse
enzimaticamente con, por ejemplo, peroxidasa de rdbano rusticano, fosfatasa alcalina o luciferasa, y el marcador
enzimatico puede detectarse por determinaciéon de conversion de un sustrato apropiado a producto.

Puede evaluarse la capacidad de un compuesto para interaccionar con un polipéptido de S. pneumoniae con o sin el
marcaje de cualquiera de los elementos de interaccion. Por ejemplo, puede usarse un microfisiometro para detectar
la interacciéon de un compuesto con un polipéptido de S. pneumoniae sin marcar el compuesto o el polipéptido de S.
pneumoniae (McConnell y col., 1992, Science 257:1906-1912). Como se usa en el presente documento, un
“microfisiometro” (por ejemplo, Cytosensor®) es un instrumento analitico que mide la velocidad a la que una célula
acidifica su ambiente usando un sensor potenciométrico direccionable por luz (LAPS). Los cambios en esta
velocidad de acidificacion pueden usarse como un indicador de interacciéon entre un compuesto y un polipéptido de
S. pneumoniae.

En algunas realizaciones, se proporciona un ensayo sin células en el que se pone en contacto un polipéptido de S.
pneumoniae o parte biolégicamente activa del mismo con un compuesto de ensayo y se valora la capacidad del
compuesto de ensayo para unirse al polipéptido de S. pneumoniae o parte bhiolégicamente activa del mismo. En
general, las partes biolégicamente activas de un polipéptido de S. pneumoniae para usar los nuevos ensayos
incluyen fragmentos que participan en interacciones con otras moléculas polipeptidicas de S. pneumoniae.

Los ensayos sin células implican preparar una mezcla de reaccién de la proteina del gen diana y el compuesto de
ensayo en condiciones y durante un tiempo suficientes para permitir que los dos componentes interaccionen y se
unan, formando de este modo un complejo que pueda retirarse y/o detectarse.

Una interaccién entre dos moléculas puede detectarse usando transferencia de energia fluorescente (FET) (véase,
por ejemplo, Lakowicz y col., patente de Estados Unidos 5.631.169 y Stavrianopoulos y col., patente de Estados
Unidos 4.868.103). Se selecciona un marcador fluoréforo en la primera molécula “donadora” de modo que su
energia fluorescente emitida se absorba por un marcador fluorescente en una segunda molécula “aceptora”, que a
su vez es capaz de fluorescer debido a la energia absorbida. Como alternativa, la molécula proteica “donadora”
puede simplemente utilizar la energia fluorescente natural de los restos de triptéfano. Se seleccionan marcadores
que emiten longitudes de onda de luz diferentes, de modo que el marcador molecular “aceptor” pueda diferenciarse
de el del “donador”. Puesto que la eficacia de la transferencia de energia entre los marcadores se relaciona con la
distancia que separa las moléculas, puede evaluarse la relacion espacial entre las moléculas. En una situacion en la
gue se produzca unién entre las moléculas, la emision fluorescente del marcador de molécula “aceptora” en el
ensayo deberia ser maxima. Un acontecimiento de uniéon de FET puede medirse convenientemente a través de
medios de deteccion fluorométrica convencionales bien conocidos en la materia (por ejemplo, usando un
fluorimetro).

En algunas realizaciones, la determinacién de la capacidad de un polipéptido de S. pneumoniae para unirse a una
molécula diana (por ejemplo, un fibrindgeno, fibronectina, o polipéptido de colageno o fragmento del mismo) puede
conseguirse usando andlisis de interaccién biomolecular en tiempo real (BIA) (por ejemplo, Sjolander y col., 1991,
Anal. Chem., 63:2338-2345 y Szabo y col., 1995, Curr. Opin. Struct. Biol., 5:699-705). La “Resonancia de plasmén
superficial” o “BIA” detecta interacciones bioespecificas en tiempo real, sin marcar ninguno de los elementos que
interaccionan (por ejemplo, BlAcore). Los cambios de la masa de la superficie de union (indicativos de un
acontecimiento de unién) dan como resultado alteraciones del indice de refraccion de la luz cerca de la superficie (el
fendmeno Optico de la resonancia de plasmén superficial (SPR)), dando como resultado una sefial detectable que
puede usarse como un indicio de reacciones en tiempo real entre moléculas biolégicas.

En algunas realizaciones, el producto génico diana o la sustancia de ensayo se ancla en una fase soélida. Los
complejos de producto génico diana/compuesto de ensayo anclados en la fase sélida pueden detectarse al final de
la reaccion. El producto génico diana puede anclarse en una superficie solida, y el compuesto de ensayo, que no
esta anclado, puede marcarse, directa o indirectamente, con un marcador detectable analizado en el presente
documento.

Pueden anclarse mdltiples productos génicos diana en una fase sdlida usando tecnologia de micromatriz proteica,
que también se conoce por otros nombres incluyendo: tecnologia de microplaca proteica y tecnologia de matriz
proteica de fase sdlida. La tecnologia de micromatriz proteica se conoce bien por los expertos habituales en la
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materia y se basa, pero sin limitacion, en obtener una matriz de péptidos o proteinas identificados en un sustrato
fijado, unir moléculas diana o constituyentes bioldgicos a los péptidos y evaluar dicha unién. Véase, por ejemplo, G.
MacBeath y S. L. Schreiber, “Printing Proteins as Microarrays for High-Throulghput Function Determination”, Science
289(5485): 1760-1763, 2000. Los sustratos de micromatrices incluyen, pero sin limitacion, vidrio, silice,
aluminosilicatos, borosilicatos, 6xidos metalicos tales como alimina y 6xido de niquel, diversas arcillas, nitrocelulosa
o nailon. Los sustratos de micromatriz pueden revestirse con un compuesto que potencia la sintesis de una sonda
(por ejemplo, un péptido) en el sustrato. Los agentes de acoplamiento o grupos en el sustrato pueden usarse para
ligar covalentemente el primer aminoacido al sustrato. Los expertos en la materia conocen una diversidad de
agentes o grupos de acoplamiento. Las sondas peptidicas pueden sintetizarse directamente en el sustrato en una
cuadricula predeterminada. Como alternativa, las sondas peptidicas pueden aplicarse puntualmente en el sustrato y
en tales casos el sustrato puede revestirse con un compuesto para potenciar la unién de la sonda al sustrato. En
estas realizaciones, se aplican sondas presintetizadas al sustrato en un patron de cuadricula y volumen
predeterminado precisos, preferentemente utilizando un robot controlado por ordenador para aplicar la sonda al
sustrato de una manera de impresion por contacto o de una manera sin contacto tal como chorro de tinta o
suministro piezo-eléctrico. Las sondas pueden ligarse covalentemente al sustrato. En algunas realizaciones, una o
mas moléculas proteicas o peptidicas de control se unen al sustrato. Las moléculas peptidicas o proteicas de control
permiten la determinacion de factores tales como caracteristicas de unioén y calidad de proteina o péptido, calidad y
eficacia del reactivo, éxito de la hibridacion y umbrales de andlisis y éxito.

En algunas realizaciones es deseable inmovilizar un polipéptido de S. pneumoniae, un anticuerpo antipilus o
proteina de pilus 0 una proteina de unién a polipéptido de S. pneumoniae para facilitar la separacion de las formas
en complejo de las no en complejo de una o ambas proteinas, asi como facilitar la automatizacion del ensayo. La
uniéon de un compuesto de ensayo con un polipéptido de S. pneumoniae o interaccidon de un polipéptido de S.
pneumoniae con una molécula diana en presencia 0 ausencia de un compuesto candidato, puede conseguirse en
cualquier recipiente adecuado para contener los reactivos. Los ejemplos de tales recipientes incluyen placas de
microtitulacién, tubos de ensayo y tubos de microcentrifuga. En una realizacién, puede proporcionarse una proteina
de fusiéon que afiade un dominio que permite que una o ambas de las proteinas se unan a una matriz. Por ejemplo,
las proteinas de fusion de proteina de pilus de isla de pilus Il (INV104B)/glutation-S-transferasa o proteinas de fusion
de diana/glutation-S-transferasa pueden adsorberse en perlas de Sepharosel]l de glutation (Sigma Chemical, St.
Louis, MO) o placas de microtitulacion derivatizadas con glutation, que se combinan después con el compuesto de
ensayo o el compuesto de ensayo y la proteina diana no adsorbida o la proteina de pilus o pili de isla de pilus Il de
S. pneumoniae (INV104B) y la mezcla se incuba en condiciones que conducen a formaciéon de complejos (por
ejemplo, a condiciones fisioldgicas salinas y de pH). Después de la incubacion, las perlas o los pocillos de placas de
microtitulaciéon se lavan para retirar componentes no unidos, la matriz se inmoviliza en el caso de las perlas, el
complejo se determina directa o indirectamente, por ejemplo, como se ha descrito anteriormente. Como alternativa,
los complejos pueden disociarse de la matriz y el nivel de unién o actividad del polipéptido de S. pneumoniae puede
determinarse usando técnicas convencionales.

Otras técnicas para inmovilizar un polipéptido de S. pneumoniae o una diana de unién en matrices incluyen usar
conjugacion de biotina y estreptavidina. Pueden prepararse polipéptidos de S. pneumoniae biotinilados o moléculas
diana a partir de biotina-NHS (N-hidroxisuccinimida) usando técnicas conocidas en la materia (por ejemplo, kits de
biotinilaciéon de Pierce Chemicals, Rockford, IL), e inmovilizarse en los pocillos de placas de 96 pocillos revestidas
con estreptavidina (Pierce Chemical).

Para realizar el ensayo, el componente no inmovilizado se afiade a la superficie revestida que contiene el
componente anclado. Después de que la reaccion esté completa, se retiran los componentes que no han
reaccionado (por ejemplo, lavando) en condiciones tales que cualquier complejo formado permanecera inmovilizado
en la superficie sélida. La deteccién de complejos anclados en la superficie sélida puede conseguirse de varias
maneras. Cuando el componente previamente no inmovilizado esta premarcado, la deteccion de marcador
inmovilizado en la superficie indica que se formaron complejos. Cuando el componente previamente no inmovilizado
no esta premarcado, puede usarse un marcador indirecto para detectar complejos anclados en la superficie; por
ejemplo, usando un anticuerpo marcado especifico para el componente inmovilizado (el anticuerpo, a su vez, puede
marcarse directamente o marcarse indirectamente con, por ejemplo, un anticuerpo anti-lg marcado).

En algunas realizaciones, el ensayo se realiza utilizando anticuerpos que se unen especificamente a polipéptidos de
S. pneumoniae o dianas de union, pero no interfiere en la unién del polipéptido de S. pneumoniae con su diana.
Tales anticuerpos pueden derivatizarse a los pocillos de la placa, y la diana no unida o polipéptido de S. pneumoniae
atraparse en los pocillos por conjugacién de anticuerpo. Los procedimientos para detectar tales complejos, ademas
de los descritos anteriormente para los complejos inmovilizados en GST, incluyen inmunodeteccién de complejos
usando anticuerpos que reaccionan con el polipéptido de S. pneumoniae o molécula diana, asi como los ensayos
ligados a enzima que se basan en detectar una actividad enzimatica asociada con el polipéptido de S. pneumoniae o
molécula diana.

En algunas realizaciones, pueden realizarse ensayos sin células en una fase liquida. En un ensayo tal, los productos
de reaccion se separan de componentes que no han reaccionado, por cualquiera de varias técnicas convencionales,
incluyendo pero sin limitacion: centrifugacion diferencial (por ejemplo, Rivas y col., 1993, Trends Biochem. Sci.,
18:284-287); cromatografia (cromatografia de filtracion en gel, cromatografia de intercambio i6nico); electroforesis
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(por ejemplo, Ausubel y col., eds., 1999, Current Protocols in Molecular Biology, J. Wiley: Nueva York.); e
inmunoprecipitacién (por ejemplo, Ausubel y col., eds., 1999, Current Protocols in Molecular Biology, J. Wiley: Nueva
York). Tales resinas y técnicas cromatograficas se conocen por los expertos en la materia (por ejemplo, Heegaard,
1998, J. Mol. Recognit.,, 11:141-148 y Hage y col., 1997, J. Chromatogr. B. Biomed. Sci. Appl., 699:499-525).
Ademas, también puede utilizarse convenientemente transferencia de energia fluorescente, como se describe en el
presente documento, para detectar unién sin purificaciéon adicional del complejo de la solucion.

En algunas realizaciones, el ensayo incluye poner en contacto un polipéptido de pili de S. pneumoniae, o parte
biolégicamente activa del mismo, con una célula o0 compuesto conocido (por ejemplo, una proteina) que se une a
polipéptido de pili de S. pneumoniae, para formar una mezcla de ensayo, poner en contacto la mezcla de ensayo
con un compuesto de ensayo y determinar la capacidad del compuesto de ensayo para afectar a la unién del
polipéptido de pili de S. pneumoniae con la célula o compuesto.

Un ensayo general para unién de células bacterianas que expresan pili (INV104B) de isla de pilus Il de S.
pneumoniae (INV104B) implica incubar células bacterianas que expresan pili de isla de pilus Il de S. pneumoniae
(INV104B) con células epiteliales de pulmén A549, lavar para retirar las células bacterianas no adherentes, y
detectar células bacterianas adherentes. La adherencia bacteriana puede medirse por cualquier medio en la técnica,
por ejemplo, detectando la unién de un anticuerpo con las células bacterianas adherentes o lisando las células
epiteliales y contando el nimero de células bacterianas asociadas. También pueden usarse células HEP2, células
CHO o células HelLa en ensayos de union de células bacterianas que expresan pili de isla de pilus Il de S.
pneumoniae (INV104B).

Composiciones inmunogénicas

Las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento que incluyen polipéptidos de S. pneumoniae
pueden comprender adicionalmente uno o mas agentes antigénicos. Los antigenos ejemplares incluyen los
enumerados posteriormente. Adicionalmente, las composiciones descritas en el presente documento pueden usarse
para tratar o prevenir infecciones provocadas por cualquiera de los microbios enumerados posteriormente. Los
antigenos para su uso en las composiciones inmunogénicas incluyen, pero sin limitacion, uno o mas de los
siguientes expuestos a continuacion, o antigenos derivados de uno o mas de los siguientes expuestos a
continuacion:

Antigenos bacterianos

N. meningitidis: un antigeno proteico de N. meningitidis serogrupo A, C, W135, Y, y/o B (Bruyn, G. A. W. & van
Furth, R. (1991) Eur. J. Clin. Microbiol. Infect. Dis. 10, 897-910; Ryan, M. W. & Antonelli, P. J. (2000) Laryngoscope
110, 961-964; Cutts, F. T., Zaman, S. M., Enwere, G., Jaffar, S., Levine, O. S., Okoko, C. Oluwalana, A., Vaughan,
S., Obaro, A., Leach, A., y col. (2005) Lancet 365, 1139-1146; Swiatlo, E., Champlin, F. R., Holman, S. C., Wilson,
W. W.&Watt, J. M. (2002) Infect. Immun. 70, 412-415; Sandgren, A., Albiger, B., Orihuela, C., Tuomanen, E.,
Normark, S. & Henriques-Normark, B. (2005) J. Infect. Dis. 192, 791-800; Henriques Normark, B., Christensson, B.,
Sandgren, A., Noreen, B., Sylvan, S., Burman, L. G. & Olsson-Liljequist, B. (2003) Microb. Drug Resist. 9, 337-344;
Nunes, S., Sa-Ledo, R., Carrigo, J., Alves, C. R., Mato, R., Avd, A. B., Saldanha, J., Almeida, J. S., Sanches, I. S. &
de Lencastre, H. (2005) J. Clin. Microbiol. 43, 1285-1293); una preparacion de vesicula de membrana exterior (OMV)
de N. meningitides serogrupo B. (Henrichsen, J. (1995) J. Clin. Microbiol. 33, 2759-2762; Lau, G. W., Haataja, S.,
Lonetto, M., Kensit, S. E., Marra, A., Bryant, A. P., McDevitt, D., Morrison, D. A. & Holden, D. W. (2001) Mol.
Microbiol. 40, 555-571; Rosenow, C., Ryan, P., Weiser, J. N., Johnson, S., Fontan, P., Ortqvist, A. & Masure, H. R.
(1997) Mol. Microbiol. 25, 819-829; Tuomanen, E. (1999) Current Opin. Biol. 2, 35-39); un antigeno sacarido,
incluyendo LPS, de N. meningitides serogrupo A, B, C W135 y/o Y, tal como el oligosacarido del serogrupo C (véase
documentos PCT/U99/09346; PCT 1B98/01665 y PCT 1B99/00103);

Streptococcus pneumoniae: un antigeno proteico o sacarido, particularmente un sacarido de Streptococcus
pneumoniae 0 una proteina o péptido antigénico de PhtD (BVH-11-2, SP1003, spr0907) (Adamou y col., Infect.
Immun., 69:949-53, 2001; Hamel y col., Infect. Immun., 72:2659-70, 2004); PhtE (BVH-3, SP1004, spr0908)
(Adamou y col., Infect. Immun., 69:949-53, 2001; Hamel y col., Infect. Immun., 72:2659-70, 2004); PhtB (PhpA, BVH-
11, SP1174, sprl060) (Adamou y col., Infect. Immun., 69:949-53, 2001; Zhang y col., Infect. Immun., 69:3827-36,
2001; Hamel y col., Infect. Immun., 72:2659-70, 2004); PhtA (BVH-11-3, SP1175, spr1061) (Adamou y col., Infect.
Immun., 69:949-53, 2001; Wizemann y col., Infect. Immun., 69:1593-98, 2001; Zhang y col., Infect. Immun., 69:3827-
36, 2001; Hamel y col., Infect. Immun., 72:2659-70, 2004); NanA (SP1693, spr1536) (Tong y col., Infect. Immun.,
73:7775-78, 2005); SP1872 (sprl687) (Brown y col., Infect. Immun., 69:6702-06,2001); PspC (CbpA, SP2190,
sprl995) (Ogunniyi y col., Infect. Immun., 69:5997-6003, 2001); PspA (SP0177, spr0121, spr1274) (Briles y col.,
Vaccine, 19:S87-S95, 2001); SP0498 (spr0440); LytB (SP0965, spr0867) (Wizemann y col., Infect. Immun., 69:1593-
98, 2001); AliB (SP1527, spr1382); PpmA (SP0981, spr0884) (Overweg y col., Infect. Immun., 68:4180-4188, 2000);
LytC (SP1573, spr1431) (Wizemann y col., Infect. Immun., 69:1593-98, 2001); PsaA (Briles y col., Vaccine, 19:S87-
S95, 2001); PdB (Ogunniyi y col., Infect. Immun., 69:5997-6003, 2001); RPhp (Zhang y col., Infect. Immun., 69:3827-
36, 2001); PiuA (Jomaa y col., Vaccine, 24:5133-39, 2006); PiaA (Jomaa y col., Vaccine, 24:5133-39, 2006); 6PGD
(Daniely y col., Clin. Exp. Immunol., 144:254-263, 2006); o PppA (Green y col., Infect. Immun., 73:981-89, 2005);
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Streptococcus agalactiae: tal como antigenos de estreptococos de grupo B;
Streptococcus pyogenes: tal como antigenos de estreptococos del grupo A;

Enterococcus faecalis 0 Enterococcus faecium tal como una repeticion de trisacaridos u otros antigenos derivados
de Enterococcus proporcionados en la patente de Estados Unidos N° 6.756.361;

Helicobacter pylori: incluyendo: Cag, Vac, Nap, HopX, HopY y/o antigeno de ureasa;

Bordetella pertussis: tal como holotoxina de pertusis (PT) y hemaglutinina filamentosa (FHA) de B. pertussis,
opcionalmente también en combinacidn con antigeno de pertactina y/o aglutinégenos 2 y 3;

Staphylococcus aureus: incluyendo polisacaridos capsulares de S. aureus de tipo 5 y 8 opcionalmente conjugados
con exotoxina A de Pseudomonas aeruginosa recombinante no toxica, tal como StaphVAX[O o antigenos derivados
de proteinas de superficie, invasinas (leucocidina, quinasas, hialuronidasa), factores de superficie que inhiben el
englobamiento fagocitico (capsula, proteina A), carotenoides, produccion de catalasa, proteina A, coagulasa, factor
de coagulacion y/o toxinas que dafian a la membrana (opcionalmente detoxificadas) que lisan membranas de células
eucariotas (hemolisinas, leucotoxina, leucocidina);

Staphylococcus epidermis: particularmente, antigeno asociado con mucus de S. epidermidis (SAA);

Staphylococcus saprophyticus: (que provoca infecciones del tracto urinario) particularmente la hemaglutinina 160
kDa de antigeno de S. saprophyticus;

Pseudomonas aeruginosa: particularmente, endotoxina A, proteina Wzz, LPS de P. aeruginosa, mas particularmente
LPS aislado de PAOL1 (serotipo O5) y/o proteinas de la membrana exterior, incluyendo proteinas de la membrana
exterior F (OprF) (Infect Immun. Mayo de 2001; 69:3510-3515);

Bacillus anthracis (carbunco): tales como antigenos de B. anthracis (opcionalmente detoxificado) de componentes A
(factor letal (LF) y factor de edema (EF)), ambos de los cuales pueden compartir un componente B comin conocido
como antigeno protector (PA);

Moraxella catarrhalis: (respiratorio) incluyendo antigenos de proteina de membrana exterior (HMW-OMP), antigeno
Cylo LPS;

Yersinia pestis (peste): tal como antigeno capsular F1 (Infect. Immun. Enero de 2003; 71(1)): 374-383, LPS (Infect.
Immmun. Octubre de 1999; 67(10): 5395), antigeno V de Yersinia pestis (Infect. Immun. Noviembre de 1997; 65(11):
4476-4482);

Yernisia enterocolitica (patégeno gastrointestinal): particularmente LPS (Infect. Immun. Agosto de 2002; 70(8):
4414);

Yersinia pseudotuberculosis: antigenos de patdgeno gastrointestinal;

Mycobacterium tuberculosis: tales como lipoproteinas, LPS, antigenos de BCG, una proteina de fusién de antigeno
85B (Ag85B) y/o ESAT-6 opcionalmente formulados en vesiculas lipidicas cationicas (Infect. Immun. Octubre de
2004; 72(10): 6148), antigenos asociados con isocitrato deshidrogenasa de Mycobacterium tuberculosis (Mtb) (Proc.
Natl Acad Sci. U.S.A. 24 Ago 2004; 101 (34): 12652), y/o antigenos de MPT51 (Infect. Immun. Julio de 2004; 72(7):
3829);

Legionella pneumophila (enfermedad del legionario): antigenos de L. pneumophila opcionalmente derivados de
lineas celulares con genes asd rotos (Infect. Immun. Mayo de 1998; 66:1898);

Richettsia: incluyendo proteinas de membrana exterior, incluyendo la proteina de membrana exterior A y/o B (OmpB)
(Biochim Biophys Acta. 1 de noviembre de 2004; 1702(2):145), LPS y antigeno de proteina de superficie (SPA) (J
Autoimmun. Junio de 1989; 2 Supl:81);

E. coli: incluyendo antigenos de E. coli enterotoxigénica (ETEC), E. coli enteroinvasiva (EAggEC), E. coli de
adherencia difusa (DAEC), E. coli enteropatégena (EPEC) y/o E. coli enterohemorragica (EHEC);

Vibrio cholerae: incluyendo antigenos de proteinasa, LPS, particularmente lipopolisacaridos de Vibrio cholerae II,
polisacaridos especificos de O1 Inaba O, V. cholera 0139, antigenos de vacuna de IEM108 (Infect. Immun. Ocubre
2003; 71 (10): 5498-504), y/o toxinas de Zonula occludens (Zot);

Salmonella typhi (fiebre tifoidea): incluyendo polisacaridos capsulares preferentemente conjugados (Vi, es decir, vax-
TyVi);

Salmonella typhimurium (gastroenteritis): se contemplan antigenos derivados de la misma para terapias microbianas
y de cancer, incluyendo inhibicién de angiogénesis y modulacién de flk;
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Listeria monocytogenes (infecciones sistémicas en personas inmunocomprometidas o mayores, infecciones de
fetos): se usan preferentemente antigenos derivados de L. monocytogenes como vehiculos/vectores para suministro
intracitoplasmatico de los conjugados/composiciones asociadas descritas en el presente documento;

Porphyromonas gingivalis: tal como proteina de membrana exterior de P. gingivalis (OMP);

Tétanos: tal como antigenos de toxoide del tétanos (TT), por ejemplo, usados como una proteina vehiculo junto/
conjugado con las composiciones descritas en el presente documento;

Difteria: tal como un toxoide diftérico o un mutante de toxoide diftérico, por ejemplo, CRMig7, adicionalmente se
contemplan antigenos capaces de modular, inhibir o asociarse con ribosilacién de ADP para combinacién/co-
administracidn/conjugacion con las composiciones descritas en el presente documento, los toxoides diftéricos
pueden usarse como proteinas vehiculo;

Borrelia burgdorferi (enfermedad de Lyme): tales como antigenos asociados con P39 y P13 (una proteina integral de
membrana, Infect. Immun. Mayo de 2001; 69:3323-3334), proteina de variacién antigénica VISE (J Clin Microbiol.
Dic. 1999; 37(12): 3997);

Haemophilus influenzae B: tal como un antigeno sacarido del mismo;

Klebsiella: tal como un OMP, incluyendo OMP A, o un polisacarido opcionalmente conjugado con toxoide del
tétanos;

Neiserria gonorrhoeae: incluyendo, una proteina Por (o porina), tales como PorB (véase Zhu y col., (2004) 22:660-
669), una proteina de unién de transferencia, tal como ThpA y TbpB (véase Price y col., Infection and Immunity
(2004) 1:277-283), una proteina de opacidad (tal como Opa), una proteina modificable por reducciéon (Rmp) y
preparaciones de vesicula de membrana exterior (OMV) (véase Plante y col., J Infectious Disease (2000) 182:848-
855), véase también, por ejemplo, documentos W099/24578, W099/36544, W099/57280, W0O02/079243);

Chlamydia pneumoniae: particularmente antigenos proteicos de C. pneumoniae;

Chlamydia trachomatis: incluyendo antigenos derivados de los serotipos A, B, Ba y C son (agentes de tracoma, una
causa de ceguera), serotipos L1, L> y L3 (asociados con Linfogranuloma venereum) y serotipos D-K;

Treponema pallidum (Sifilis): particularmente un antigeno de TmpA; y
Haemophilus ducreyi (que provocan chancroide): incluyendo proteina de la membrana exterior (DsrA).

Cuando no se haga referencia especifica, los antigenos bacterianos adicionales como se describe en el presente
documento pueden ser antigenos capsulares, antigenos polisacaridos o antigenos proteicos de cualquiera de los
anteriores. Los antigenos bacterianos adicionales también pueden incluir una preparacion de vesicula de membrana
exterior (OMV). Adicionalmente, los antigenos incluyen versiones vivas, atenuadas, divididas (para virus con
envoltura) y/o purificadas de cualquiera de las bacterias anteriormente mencionadas. Los antigenos derivados de
bacterias o microorganismos descritos en el presente documento pueden ser Gram-negativos o Gram-positivos y
aerobios o anaerobios.

Adicionalmente, puede conjugarse cualquiera de los sacaridos derivados de bacterias anteriores (polisacaridos,
LPS, LOS u oligosacaridos) con otro agente o antigeno, tal como una proteina vehiculo (por ejemplo CRMsg7). Dicha
conjugacion puede ser conjugacion directa efectuada por aminacion reductora de restos de carbonilo en el sacarido
con grupos amino en la proteina, como se proporciona en la patente de Estados Unidos N° 5.360.897 y Can J
Biochem Cell Biol, mayo de 1984; (62)5:270-5. Como alternativa, los sacaridos pueden conjugarse a través de un
engarce, tal como con succinamida u otros engarces proporcionados en Bioconjugate Techniques, 1996 y CRC,
Chemistry of Protein Conjugation and Cross-Linking, 1993.

Antigenos virales

Gripe: incluyendo particulas virales completas (atenuadas), divididas o subunidades que comprenden proteinas de
superficie neuraminidasa (NA) y/o hemaglutinina (HA), los antigenos de la gripe pueden derivar de embriones de
pollo o propagarse en cultivo celular y/o los antigenos de la gripe derivan de gripe de tipo A, B y/o C, entre otros;

Virus respiratorio sincitial (VRS): incluyendo la proteina F de la cepa A2 de RVS (J Gen Virol. Nov 2004; 85 (Pt
11):3229) y/o glucoproteina G;

Virus paragripal (PIV): incluyendo PIV tipo 1, 2 y 3, que contienen preferentemente hemaglutinina, neuraminidasa y/o
glucoproteinas de fusion;

Poliovirus: incluyendo antigenos de una familia de picornaviridae, preferentemente antigenos de poliovirus tales
como OPV o preferentemente IPV;
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Sarampidn: incluyendo antigeno de virus del sarampion (MV) dividido opcionalmente combinado con la protolina y/o
antigenos presentes en la vacuna MMR;

Paperas: incluyendo antigenos presentes en la vacuna MMR;

Rubéola: incluyendo antigenos presentes en la vacuna MMR, asi como otros antigenos de Togaviridae, incluyendo
virus dengue;

Rabia: tal como virus inactivado liofilizado (RabAvert);

Virus Flaviviridae: tales como (y antigenos derivados de los mismos) virus de la fiebre amarilla, virus de la encefalitis
japonesa, virus dengue (tipos 1, 2, 3 6 4), virus de la encefalitis transmitida por garrapatas y virus del Nilo
Occidental;

Caliciviridae: antigenos del mismo;

VIH: incluyendo antigenos de cepa VIH-1 o VIH-2, tales como gag (p24gag y p55gag), env (gpl60 y gp41l), pol, tat,
nef, rev vpu, miniproteinas, (preferentemente supresion de p55 gag y gpl40v) y antigenos de los aislados HIVyp,
HIVsr2, HIViLay, HIVia, HIVun, HIV-1cm23s, HIV-1uss, HIV-2; virus de la inmunodeficiencia de simios (VIS) entre otros;

Rotavirus: incluyendo proteinas VP4, VP5, VP6, VP7, VP8 (Protein Expr Purific. Dic 2004; 38(2):205) y/o NSP4;

Pestivirus: tales como antigenos de virus de la fiebre porcina clasica, virus de diarrea viral bovina y/o virus de
enfermedad de la frontera;

Parvovirus: tales como parvovirus B 19;

Coronavirus: incluyendo antigenos de virus SARS, particularmente proteina de la espicula o proteasas de la misma,
asi como antigenos incluidos en el documento WO 04/92360;

Virus de la Hepatitis A: tal como virus inactivado;

Virus de la Hepatitis B: tal como los antigenos de superficie y/o nucleo (sAg), asi como las secuencias
presuperficiales, pre-S1 y pre-S2 (anteriormente llamadas pre-S), asi como combinaciones de las anteriores, tales
como sAg/pre-S1, sAg/pre-S2, sAg/pre-Sl/pre-S2 y pre-Sl/pre-S2, (véase, por ejemplo, AHBV Vaccines — Human
and Vaccination, pag. 159-176; y patentes de Estados Unidos N° 4.722.840, 5.098.704, 5.324.513; Beames y col., J.
Virol. (1995) 69:6833-6838, Birnbaum y col., J. Virol. (1990) 64:3319-3330; y Zhou y col., J. Virol. (1991) 65:5457-
5464);

Virus de la Hepatitis C: tal como E1, E2, E1/E2 (véase, Houghton y col., Hepatology (199) 14:381), poliproteina
NS345, poliproteina de nucleo NS 345, nacleo y/o péptidos de las regiones no estructurales (publicaciones
internacionales N° WO 89/04669; WO 90/11089 y WO 90/14436);

Virus de la hepatitis delta (VHD): antigenos derivados de los mismos, particularmente antigeno 6 de VHD (véase, por
ejemplo, patentes de Estados Unidos N° 5.378.814);

Virus de la hepatitis E (VHE); antigenos derivados del mismo;

Virus de la hepatitis G (VHG); antigenos derivados del mismo;

Virus de Varicela zoster: antigenos derivados de virus de varicela zoster (VZV) (J. Gen. Virol. (1986) 67:1759);
Virus de Epstein - Barr: antigenos derivados VEB (Baer y col., Nature (1984) 310:207);

Citomegalovirus: Antigenos de CMV, incluyendo gB y gH (Cytomegaloviruses (J.K. McDougall, ed., Springer- Verlag
1990) pag. 125-169);

Virus del Herpes simple: incluyendo antigenos de las cepas VHS-1 o VHS-2 y glucoproteinas gB, gD y gH (McGeoch
y col., J. Gen. Virol (1988) 69:1531 y patente de Estados Unidos N° 5.171.568);

Virus del Herpes humano: antigenos derivados de otros virus de herpes humano tales como VHH6 y VHH7; y

VPH: incluyendo antigenos asociados con o derivados de virus del papiloma humano (VPH), por ejemplo, uno o mas
de E1 - E7, L1, L2 y fusiones de los mismos, particularmente las composiciones descritas en el presente documento
pueden incluir una particula de tipo viral (VLP) que comprende la proteina de capsida principal L1, aun mas
particularmente, los antigenos de VPH son protectores contra uno o mas de los serotipos de VPH 6, 11, 16 y/o 18.

Se proporcionan adicionalmente antigenos, composiciones, procedimientos y microbios incluidos en Vaccines, 42
Edicion (Plotkin y Orenstein ed. 2004); Medical Microbiology 42 ediciéon (Murray y col ed. 2002); Virology, 32 edicion
(W.K. Joklik ed. 1988); Fundamental Virology, 22 edicion (B. N. Fields y D.M. Knipe, eds. 1991), que se contemplan
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junto con las composiciones descritas en el presente documento.

Adicionalmente, los antigenos incluyen versiones vivas, atenuadas, divididas y/o purificadas de cualquiera de los
virus anteriormente mencionados.

Antigenos fungicos

Los antigenos flngicos para su uso en el presente documento que estan asociados con vacunas incluyen los
descritos en: las patentes de Estados Unidos N° 4.229.434 y 4.368.191 para profilaxis y tratamiento de tricofitosis
causada por Trichophyton mentagrophytes; patente de Estados Unidos N° 5.277.904 y 5.284.652 para una vacuna
de dermatofito de amplio espectro para la profilaxis de infeccién por dermatofito en animales, tales como cobayas,
gatos, conejos, caballos y corderos, estos antigenos comprenden una suspension de T. equinum, T. mentagrophytes
(var. granulare), M. canis y M. gypseum muertos en una cantidad eficaz opcionalmente combinados con un
adyuvante; patentes de Estados Unidos N° 5.453.273 y 6.132.733 para una vacuna de tifla que comprende una
cantidad eficaz de un hongo muerto por formaldehido homogeneizado, es decir, cultivo de Microsporum canis en un
vehiculo; y la patente de Estados Unidos N° 5.948.413 que implica proteinas extracelulares e intracelulares para
pitiosis. Los antigenos adicionales identificados dentro de vacunas antifingicas incluyen bovis LTF-130 de Ringvac y
Bioveta.

Ademas, los antigenos flngicos para su uso en el presente documento pueden derivarse de dermatofitos,
incluyendo: Epidermophyton floccusum, Microsporum audouini, Microsporum canis, Microsporum distortum,
Microsporum equinum, Microsporum gypsum, Microsporum nanum, Trichophyton concentricum, Trichophyton
equinum, Trichophyton gallinae, Trichophyton gypseum, Trichophyton megnini, Trichophyton mentagrophytes,
Trichophyton quinckeanum, Trichophyton rubrum, Trichophyton schoenleini, Trichophyton tonsurans, Trichophyton
verrucosum, T. verrucosum var. album, var. discoides, var. ochraceum, Trichophyton violaceum, y/o Trichophyton
faviforme.

Los patogenos fangicos para su uso como antigenos o en derivacion de antigenos junto con las composiciones
descritas en el presente documento comprenden Aspergillus fumigatus, Aspergillus flavus, Aspergillus niger,
Aspergillus nidulans, Aspergillus terreus, Aspergillus sydowi, Aspergillus flavatus, Aspergillus glaucus,
Blastoschizomyces capitatus, Candida albicans, Candida enolase, Candida tropicalis, Candida glabrata, Candida
krusei, Candida parapsilosis, Candida stellatoidea, Candida kusei, Candida parakwsei, Candida lusitaniae, Candida
pseudotropicalis, Candida guilliermondi, Cladosporium carrionii, Coccidioides immitis, Blastomyces dermatidis,
Cryptococcus neoformans, Geotrichumi clavatum, Histoplasma capsulatum, Paracoccidioides brasiliensis,
Pneumocystis carinii, Pythiumn insidiosum, Pityrosporum ovale, Sacharomyces cerevisiae, Saccharomyces boulardii,
Saccharomyces pombe, Scedosporium apiosperum. Sporothrix schenckii, Trichosporon beige/ii, Penicillium
marneffei, Malassezia spp., Fonsecaea spp., Wangiella spp., Sporothrix spp., Basidiobolus spp., Conidiobolus spp.,
Rhizopus spp, Mucor spp, Absidia spp, Mortierella spp, Cunninghamella spp, y Saksenaea spp.

Otros hongos de los que derivan antigenos incluyen Alternaria spp, Curvularia spp, Helminthosporium spp, Fusarium
spp, Aspergillus spp, Penicillium spp, Monolinia spp, Rhizoctonia spp, Paecilomyces spp, Pithomyces spp y
Cladosporium spp.

Se conocen bien en la técnica procedimientos para producir antigenos fungicos (véase patente de Estados Unidos
N° 6.333.164). En algunos procedimientos una fraccién solubilizada extraida y separada de una fraccién insoluble
gue puede obtenerse de células flngicas de las que la pared celular se ha retirado sustancialmente o al menos se
ha retirado parcialmente, caracterizada por que el proceso comprende: obtener células flingicas vivas; obtener
células fungicas de las que se ha retirado sustancialmente o se ha retirado al menos parcialmente la pared celular;
romper las células flngicas de las que se ha retirado sustancialmente o al menos se ha retirado parcialmente la
pared celular; obtener una fraccion insoluble; y extraer y separar una fraccién solubilizada de la fraccion insoluble.

Antigenos de ETS

En algunas realizaciones, los microbios (bacterias, virus y/u hongos) contra los que pueden implementarse las
presentes composiciones y procedimientos incluyen los que provocan enfermedades de transmision sexual (ETS)
y/o los que presentan en su superficie un antigeno que puede ser la diana o composicién antigénica como se ha
descrito en el presente documento. En algunas realizaciones, las composiciones se combinan con antigenos
derivados de una ETS viral o bacteriana. Los antigenos derivados de bacterias o virus pueden administrarse junto
con las composiciones descritas en el presente documento para proporcionar proteccién contra al menos una de las
siguientes ETS, entre otras: clamidia, herpes genital, hepatitis (particularmente VHC), verrugas genitales, gonorrea,
sifilis y/o chancroide (véase, documento WO00/15255).

En algunas realizaciones, las composiciones descritas en el presente documento se coadministran con uno o0 mas
antigenos para la prevencion o tratamiento de una ETS.

Antigenos derivados de los siguientes virus asociados con ETS, que se han descrito en mas detalle anteriormente,
se prefieren para co-administracion con las composiciones descrita en el presente documento: hepatitis
(particularmente VHC), VPH, VIH o VSH.
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Adicionalmente, se prefieren antigenos derivados de las siguientes bacterias asociadas con ETS, que se han
descrito con mas detalle anteriormente, para co-administracién con las composiciones descritas en el presente
documento: Neisseria gonorrhoeae, Chlamydia pneumoniae, Chlamydia trachomatis, Treponema pallidum o
Haemophilus ducreyi.

Antigenos respiratorios

El antigeno de S. pneumoniae puede ser un antigeno respiratorio y podria usarse adicionalmente en una
composicion inmunogénica para procedimientos de prevencién y/o tratamiento de infeccién por un patégeno
respiratorio, incluyendo un virus, bacterias u hongos tales como virus respiratorio sincitial (VRS), PIV, virus SARS,
gripe, Bacillus anthracis, particularmente reduciendo o evitando la infeccién y/o uno o mas sintomas de infeccion por
virus respiratorio. Una composicion que comprende un antigeno descrito en el presente documento, tal como uno
derivado de un virus respiratorio, bacterias u hongos se administra junto con las composiciones descritas en el
presente documento a un individuo que esta en riesgo de exponerse a ese microbio respiratorio particular, se ha
expuesto a un microbio respiratorio o esta infectado con un virus, bacteria u hongo respiratorio. La composicion o
composiciones descritas en el presente documento se co-administran a la vez o en la misma formulacién con uno o
mas antigenos del patégeno respiratorio. La administracion de la composicion da como resultado incidencia y/o
gravedad reducidas de uno o mas sintomas de infeccion respiratoria.

Antigenos pediatricos/geriatricos

En algunas realizaciones, las composiciones descritas en el presente documento se usan junto con uno o mas
antigenos para tratamiento de una poblacion pediatrica, como en un antigeno pediatrico. En algunas realizaciones,
la edad de los sujetos en la poblacion pediatrica es menos de aproximadamente 3 afios de edad, menos de
aproximadamente 2 afios o0 menos de aproximadamente 1 afio de edad. En algunas realizaciones el antigeno
pediatrico (junto con la composicién descrita en el presente documento) se administra multiples veces a lo largo de
al menos 1, 2 6 3 afios.

En algunas realizaciones, las composiciones descritas en el presente documento se usan junto con uno o mas
antigenos para tratamiento de una poblacion geriatrica, como en un antigeno geriatrico. En algunas realizaciones, la
edad de los sujetos en la poblacion geriatrica es mayor de aproximadamente 50 afios edad, mayor de
aproximadamente 55 afios de edad, mayor de aproximadamente 60 afios de edad, mayor de aproximadamente 65
afios de edad, mayor de aproximadamente 70 afios de edad, mayor de aproximadamente 75 afios de edad, mayor
de aproximadamente 80 afios de edad o mayor de aproximadamente 85 afios de edad. En algunas realizaciones el
antigeno geriatrico (junto con la composicion descrita en el presente documento) se administra multiples veces
durante al menos 1, 2 6 3 afios.

Otros antigenos

Otros antigenos para su uso junto con las composiciones de la presente incluyen antigenos asociados adquiridos en
el hospital (nosocomiales).

En algunas realizaciones, se contemplan antigenos parasiticos junto con las composiciones descritas en el presente
documento. Los ejemplos de antigenos parasiticos incluyen los derivados de organismos que provocan malaria y/o
enfermedad de Lyme.

En algunas realizaciones, los antigenos junto con las composiciones descritas en el presente documento se asocian
con o son eficaces contra una enfermedad transmitida por mosquitos. En algunas realizaciones, los antigenos junto
con las composiciones descritas en el presente documento se asocian con o0 son eficaces contra encefalitis. En
algunas realizaciones los antigenos junto con las composiciones descritas en el presente documento se asocian con
0 son eficaces contra una infeccion del sistema nervioso.

En algunas realizaciones, los antigenos junto con las composiciones descritas en el presente documento son
antigenos transmisibles a través de la sangre o fluidos corporales.

Formulaciones de antigeno

En algunos aspectos, se proporcionan procedimientos para producir microparticulas que han adsorbido antigenos.
Los procedimientos comprenden: (a) proporcionar una emulsion dispersando una mezcla que comprende (i) agua,
(i) un detergente, (iii) un disolvente organico y (iv) un polimero biodegradable seleccionado del grupo que consiste
en un poli(a-hidroxi acido), un acido polihidroxi butirico, una policaprolactona, un poliortoéster, un polianhidrido y un
policianoacrilato. El polimero esta tipicamente presente en la mezcla a una concentracién de aproximadamente 1 %
a aproximadamente 30 % en relacidon con el disolvente organico, mientras que el detergente esta tipicamente
presente en la mezcla en una relacion de detergente y polimero en peso de aproximadamente 0,00001:1 1 a
aproximadamente 0,1:1 (mas tipicamente de aproximadamente 0,0001:1 1 a aproximadamente 0,1:1, de
aproximadamente 0,001:1 a aproximadamente 0,1:1 o de aproximadamente 0,005:1 a aproximadamente 0,1:1); (b)
retirar el disolvente organico de la emulsién; y (c) adsorber un antigeno en la superficie de las microparticulas. En
algunas realizaciones, el polimero biodegradable esta presente a una concentracion de aproximadamente 3 % a
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aproximadamente el 10 % en relacién con el disolvente organico.

En algunas realizaciones, se forman microparticulas para su uso en el presente documento a partir de materiales
que pueden esterilizarse, no son téxicos y son biodegradables. Tales materiales incluyen, sin limitacién, poli (a-
hidroxi acido), acido polihidroxibutirico, policaprolactona, poliortoéster, polianhidrido, PACA y policianoacrilato. En
algunas realizaciones, las microparticulas para su uso con los procedimientos descritos en el presente documento
derivan de un poli (a-hidroxi acido), en particular, de una poli(lactida) (“PLA”) o un copolimero de D, L-lactida y
glicolida o acido glicélico, tal como un poli(D,L-lactida-co-glicolida) (“PLG” o “PLGA"), o un copolimero de D, L-lactida
y caprolactona. Las microparticulas pueden derivar de cualquiera de diversos materiales de partida poliméricos que
tienen una diversidad de pesos moleculares y, en el caso de los copolimeros tales como PLG, una diversidad de
relaciones de lactida:glicolida, la seleccién de las cuales serd en gran medida un asunto de eleccién, dependiendo
en parte de la macromolécula co-administrada. Esos parametros se realizan mas completamente posteriormente.

Los antigenos adicionales también pueden incluir una preparacion de vesicula de membrana exterior (OMV).

Los antigenos también pueden adsorberse en peptidoglucanos de diversas bacterias Gram-positivas para preparar
particulas de matriz potenciadoras Gram-positivas (GEM), como se describe en Bosma y col., Appl. Env. Microbiol,
72:880-889, 2006. Este procedimiento se basa en la unién no covalente del motivo LysM (Buist y col., J. Bact.,
177:1554-63, 1995; Bateman y Bycroft, J. Mol Biol., 299:1113-19, 2000) al peptidoglucano de pared celular de las
células tratadas con éacido. Brevemente, se afiade un antigeno polipeptidico ligado a uno o mas motivos de LysM
(por ejemplo, de forma covalente o no covalente (por ejemplo, como una proteina de fusién o por conjugacion)) a
bacterias Gram-positivas tratadas con acido. Los péptidos antigénicos se unen con alta afinidad y pueden usarse en
composiciones inmunogénicas. Los acidos ejemplares usados en estos procedimientos incluyen acido tricloroacético
(por ejemplo, a 0,1 %-10 %), acido acético (por ejemplo, a 5,6 M), HCI (por ejemplo, a 0,01 M), acido lactico (por
ejemplo, a 0,72 M) y acido formico (por ejemplo, a 0,56 M).

Se proporcionan procedimientos y antigenos de formulacion adicional (especialmente antigenos tumorales) en la
patente de Estados Unidos N° 6.884.435.

Referencias de antigenos

Las siguientes referencias incluyen antigenos utiles junto con las composiciones descritas en el presente
documento:

Solicitud de patente internacional W099/24578
Solicitud de patente internacional W099/36544.
Solicitud de patente internacional W0O99/57280.
Solicitud de patente internacional W0O00/22430.
Tettelin y col (2000) Science 287:1809-1815.
Solicitud de patente internacional W096/29412.
Pizza y col (2000) Science 287:1816-1820.
Documento PCT WO 01/52885.

Bjune y col (1991) Lancet 338 (8775).

Fukasawa y col (1999) Vaccine 17:2951-2958.
Rosengist y col (1998) Dev Biol. Strand 92:323-333.
Costantino y col (1992) Vaccine 10:691-698.
Costantino y col (1999) Vaccine 17:1251-1263.
Watson (2000) Pediatr Infect Dis J 19:331-332.
Rubin (20000) Pediatr Clin North Am 47:269-285, v.
Jedrzejas (2001) Microbiol Mol Biol Rev 65:187-207.

Solicitud de patente internacional presentada el 3 de julio de 2001 que reivindica prioridad del documento
GB0016363.4; WO 02/02606; PCT I1B/01/00166.

Kalman y col (1999) Nature Genetics 21:385-389.
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Read y col (2000) Nucleic Acidsos Res 28:1397-406.

Shirai y col (2000) J. Infect. Dis. 181 (Supl 3): S524-S527.
Solicitud de patente internacional W099/27105.

Solicitud de patente internacional WO00/27994.

Solicitud de patente internacional WO00/37494.

Solicitud de patente internacional W099/28475.

Bell (2000) Pediatr Infect Dis J 19:1187-1188.

Iwarson (1995) APMIS 103:321-326.

Gerlich y col (1990) Vaccine 8 Supl: S63-68 y 79-80.

Hsu y col (1999) Clin Liver Dis 3:901-915.

Gastofsson y col (1996) N. Engl. J. Med 334-:349-355.
Rappuoli y col (1991) TIBTECH 9:232-238.

Vaccines (1988) eds. Plotkin & Mortimer. ISBN 0-7216-1946-0.
Del Guidice y col (1998) Molecular Aspects of Medicine 19:1-70.
Solicitud de patente internacional W093/018150.

Solicitud de patente internacional W099/53310.

Solicitud de patente internacional W0O98/04702.

Ross y col (2001) Vaccine-19:135-142.

Sutter y col (2000) Pediatr Clin North Am 47:287-308.
Zimmerman & Spann (1999) Am Fan Physician 59:113-118, 125-126.
Dreensen (1997) Vaccine 15 Supl “S2-6.

MMWR Morb Mortal Wkly rep Ene 1998 16:47 (1): 12, 9.
McMichael (2000) Vaccine 19 Supl 1:S101-107.

Schuchat (1999) Lancet 353 (9146): 51-6.

Solicitudes de patente de Gran Bretafia 0026333.5, 0028727.6 y 0105640.7.

Dale (1999) Infect Disclin North Am 13:227-43, viii.

Ferretti y col (2001) PNAS USA 98:4658-4663.

Kuroda y col (2001) Lancet 357 (9264):1225-1240; Véase también paginas 1218-1219.

Ramsay y col (2001) Lancet 357 (9251): 195-196.

Lindberg (1999) Vaccine 17 Supl 2:528-36.

Buttery y Moxon (2000) J R Coil Physicians Long 34:163-168.
Ahmad y Chapnick (1999) Infect Dis Clin North Am 13:113-133, vii.
Goldblatt (1998) J. Med. Microbiol 47:663-567.

Patente Europea 0 477 508.

Patente de Estados Unidos N° 5.306.492.

Solicitud de patente internacional W098/42721.

Conjugate Vaccines (eds. Cruse y col.) ISBN 3805549326, particularmente vol. 10:48-114.
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Hermanson (1996) Bioconjugate Techniques ISBN: 012323368 y 012342335X.
Solicitud de patente europea 0372501.

Solicitud de patente europea 0375881.

Solicitud de patente europea 0427347.

Solicitud de patente internacional WO93/17712.

Solicitud de patente internacional W0O98/58668.

Solicitud de patente europea 0471177.

Solicitud de patente internacional WO00/56360.

Solicitud de patente internacional WO00/67161.

Proteinas de fusién

Los polipéptidos de S. pneumoniae usados para las composiciones descritas en el presente documento pueden
estar presentes en las composiciones como polipéptidos separados individuales, pero en algunas realizaciones al
menos dos (es decir, 2, 3, 4,5, 6, 7, 8,9, 10, 11, 12, 13, 14, 15, 16, 17 6 18) de los antigenos pueden expresarse
como una cadena polipeptidica sencilla (un polipéptido “hibrido” o de “fusion”). Tales polipéptidos de fusion ofrecen
dos ventajas principales: en primer lugar, un polipéptido que puede ser inestable o expresarse escasamente por si
mismo puede ser asistido por la adicion de un compafiero de fusion adecuado que supera el problema; en segundo
lugar, la fabricacién comercial se simplifica puesto que s6lo necesita emplearse una expresion y purificacion para
producir dos polipéptidos que son ambos antigénicamente Utiles.

El polipéptido de fusion puede comprender una o mas secuencias polipeptidicas codificadas por los polipéptidos de
S. pneumoniae como se identifica en el presente documento. En consecuencia, las composiciones descritas en el
presente documento pueden incluir un péptido de fusion que comprende una primera secuencia de aminoacidos y
una segunda secuencia de aminoacidos, seleccionandose dichas primera y segunda secuencias de aminoéacidos de
una proteina codificada por la isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B) o un fragmento de la misma. En algunas
realizaciones, la primera y segunda secuencias de aminodacidos en el polipéptido de fusién comprenden diferentes
epitopos.

En algunas realizaciones, se prefieren hibridos (o fusiones) que consisten en secuencias de aminoacidos de dos,
tres, cuatro, cinco, seis, siete, ocho, nueve o diez antigenos codificados por las secuencias polipeptidicas de S.
pneumoniae analizadas en el presente documento. En algunas realizaciones, se prefieren hibridos que consisten en
secuencias de aminoacidos de dos, tres, cuatro o cinco antigenos codificados por las secuencias polipeptidicas de
S. pneumoniae analizadas en el presente documento.

Pueden mezclarse diferentes polipéptidos hibridos juntos en una formulacion sencilla. Dentro de tales
combinaciones, puede estar presente una secuencia codificada por las secuencias polipeptidicas de S. pneumoniae
analizadas en el presente documento en mas de un polipéptido hibrido y/o como un polipéptido no hibrido. En
algunas realizaciones, sin embargo, un antigeno tal esta presente como un hibrido o como un no hibrido, pero no
como ambos.

Los polipéptidos hibridos pueden representarse por la formula NH,-A-{- X-L-}»-B-COOH, en la que: X es una
secuencia de aminoacidos de un polipéptido de S. pneumoniae como se ha descrito en el presente documento o un
fragmento de la misma; L es una secuencia de aminoacidos de engarce opcional; A es una secuencia de
aminoéacidos N-terminal opcional; B es una secuencia de aminoacidos C-terminal opcional; y nes 2, 3, 4,5, 6, 7, 8,
9, 10, 11, 12, 13, 14 6 15.

Si un resto -X- tiene una secuencia de péptido lider en su forma de tipo silvestre, esta puede incluirse u omitirse en
la proteina hibrida. En algunas realizaciones, los péptidos lider se suprimiran excepto el del resto -X- localizado en el
extremo N-terminal de la proteina hibrida, es decir, el péptido lider de X; se conservard, pero los péptidos lider de Xz
... Xn se omitiran. Esto es equivalente a suprimir todos los péptidos lider y usar el péptido lider de X; como resto —A.

Para cada n casos {-X-L-}, la secuencia de aminoacidos de engarce -L- puede estar presente o ausente. Por
ejemplo, cuando n= 2 el hibrido puede ser NH2-X1-L1-X2-Lo- COOH; NH2-X1-X2- COOH; NH2-X;1-L1-X2- COOH; NHa-
X1-X2-L- COOH; etc. La secuencia o secuencias de aminoacidos de engarce -L- tipicamente seras cortas (por
ejemplo, 20 o0 menos aminoacidos, es decir, 19, 18, 17, 16, 15, 14, 13, 12, 11, 10, 9,8, 7, 6, 5, 4, 3, 2, 1). Los
ejemplos comprenden secuencias peptidicas cortas que facilitan la clonacién, engarces de poliglicina (es decir, que
comprenden Gly, siendo n = 2, 3, 4, 5, 6, 7, 8, 9, 10 o mas). Otras secuencias de aminoacidos de engarce
adecuadas resultaran evidentes para los expertos en la materia. Un engarce util es GSGGGG, formandose el
dipéptido Gly-Ser a partir de un sitio de restriccion BamHI ayudando de este modo a la clonacién y manipulacion, y
siendo el tetrapéptido (Gly)s un engarce de poliglicina tipico.
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En la formula de polipéptido hibrido proporcionada anteriormente, -A- es una secuencia de aminoacidos N-terminal
opcional. Esta sera tipicamente corta (por ejemplo, 40 o menos aminoéacidos, es decir, 39, 38, 37, 36, 35, 34, 33, 32,
31, 30, 29, 28, 27, 26, 25, 24, 23, 22, 21, 20, 19, 18, 17, 16, 15, 14, 13, 12, 11, 10, 9, 8, 7, 6, 5, 4, 3, 2, 1). Los
ejemplos incluyen secuencias lider para dirigir el trafico de proteinas o secuencias peptidicas cortas que facilitan la
clonacién o purificacion. Otras secuencias de aminoacidos N-terminales adecuadas resultaran evidentes para los
expertos en la materia. Si X; carece de su propia metionina N-terminal, -A- es preferentemente un oligopéptido (por
ejemplo, con 1, 2, 3, 4, 5, 6, 7 u 8 aminoacidos) que proporciona metionina N-terminal.

En la férmula de polipéptido hibrido proporcionada anteriormente -B- es una secuencia de aminoacidos C-terminal
opcional. Esta sera tipicamente corta (por ejemplo, 40 o menos aminoéacidos, es decir, 39, 38, 37, 36, 35, 34, 33, 32,
31, 30, 29, 28, 27, 26, 25, 24, 23, 22, 21, 20, 19, 18, 17, 16, 15, 14, 13, 12, 11, 10, 9, 8, 7, 6, 5, 4, 3, 2, 1). Los
ejemplos incluyen secuencias para dirigir el trafico de proteinas, secuencias peptidicas cortas que facilitan la
clonacién o purificacion o secuencias que potencian la estabilidad proteica. Otras secuencias de aminoacidos C-
terminales adecuadas resultaran evidentes para los expertos en la materia.

En la férmula de polipéptido hibrido proporcionado anteriormente, mas preferentemente, nes 2 6 3.
Acidos nucleicos

La presente descripcién proporciona acidos nucleicos que codifican las secuencias de polipéptido de S. pneumoniae
y/o los polipéptidos de fusion hibridos. La presente descripcion también proporciona acidos nucleicos que codifican
antigeno de polipéptido de S. pneumoniae y/o los polipéptidos de fusion hibridos descritos en el presente
documento. Ademas, la descripcion proporciona acidos nucleicos que pueden hibridar con estos acidos nucleicos,
preferentemente en condiciones de “alta rigurosidad” (por ejemplo, 65 T en una solucién de SSC 0,1 x, SD S 0,5 %).

Los polipéptidos descritos en el presente documento pueden prepararse por diversos medios (por ejemplo,
expresion recombinante, purificacién a partir de cultivo celular, sintesis quimica, etc.) y en diversas formas (por
ejemplo, nativas, fusiones, no glucosiladas, lipidadas, etc.). Preferentemente se preparan en forma sustancialmente
pura (es decir, sustancialmente sin otras proteinas de célula huésped).

Los acidos nucleicos descritos en el presente documento pueden prepararse de muchas maneras (por ejemplo, por
sintesis quimica, a partir de bibliotecas gendmicas o de ADNc, a partir del organismo en si mismo, etc.) y pueden
tomar diversas formas (por ejemplo, monocatenaria, bicatenaria, vectores, sondas, etc.). Preferentemente se
preparan en forma sustancialmente pura (es decir, sustancialmente sin otros acidos nucleicos de célula huésped).

Las expresiones “acido nucleico” y “acidos nucleicos”, como se usa en el presente documento, incluyen ADN y ARN,
y también sus analogos, tales como los que contienen cadenas principales modificadas (por ejemplo, fosforotioatos,
etc.) y también acidos péptido nucleicos (PNA), etc. Las composiciones descritas en el presente documento incluyen
acidos nucleicos que comprenden secuencias complementarias para las descritas anteriormente (por ejemplo, para
fines de exploracion o antisentido).

La presente descripcion también desvela un procedimiento para producir un polipéptido, que comprende la etapa de
cultivar una célula huésped transformada con acido nucleico como se ha descrito en el presente documento en
condiciones que inducen expresion de polipéptidos.

La presente descripcién también desvela un procedimiento para producir un polipéptido, que comprende la etapa de
sintetizar al menos parte del polipéptido por medios quimicos.

La presente descripcién también desvela un procedimiento para producir acido nucleico, que comprende la etapa de
amplificar acido nucleico usando un procedimiento de amplificacion basado en cebadores (por ejemplo, PCR).

La presente descripcion también desvela un procedimiento para producir &cido nucleico, que comprende la etapa de
sintetizar al menos parte del acido nucleico por medios quimicos.

Purificacién y expresiéon recombinante

Las secuencias del Polipéptido de S. pneumoniae descritas en el presente documento pueden aislarse de S.
pneumoniae nativa o puede producirse de forma recombinante, por ejemplo, en un huésped heterdlogo. Por
ejemplo, los antigenos de isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B) descritos en el presente documento puede
aislarse de S. pneumoniae que contiene la isla de pilus Il de S. pneumoniae (INV104B) o pueden producirse de
forma recombinante, por ejemplo, en un huésped heterélogo.

El huésped heterdlogo puede ser procariota (por ejemplo, una bacteria) o eucariota. Es preferentemente E. coli, pero
otros huéspedes adecuados incluyen Bacillus subtilis, Vibrio cholerae, Salmonella typhi, Salmonella typhimurium,
Neisseria lactamica, Neisseria cinerea, Mycobacteria (por ejemplo M. tuberculosis), S. gordonii, L. lactic, levaduras,
etc.

La produccién recombinante de polipéptidos puede facilitarse afiadiendo una proteina marcadora a las secuencias
Polipeptidicas de S. pneumoniae como se ha descrito en el presente documento para expresarse como una proteina
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de fusién que comprende la proteina marcadora y el polipéptido. Por ejemplo, se facilita la produccion recombinante
de polipéptidos afiadiendo una proteina marcadora al antigeno de pilus de isla de pilus Il S. pneumoniae (INV104B)
para expresarse como una proteina de fusion que comprende la proteina marcadora y el antigeno de pilus de isla de
pilus Il S. pneumoniae (INV104B). Tales proteinas marcadoras pueden facilitar la purificacién, deteccion y
estabilidad de la proteina expresada. Las proteinas marcadoras adecuadas para su uso con las composiciones
descritas en el presente documento incluyen un marcador de poliarginina (marcador Arg), marcador FLAG, marcador
Strep, marcador c-myc, marcador S , péptido de unién a calmodulina, dominio de unién a celulosa, marcador de
SBP, dominio de unién a quitina, marcador de glutation S-transferasa (GST), proteina de uniéon a maltosa, factor
antiterminacion de terminacion de la transcripcion (NusA), tiorredoxina de E. coli (TrxA) y proteina disulfuro
isomerasa | (DsbA). Las proteinas marcadoras preferidas incluyen GST. Puede encontrase un andlisis completo
sobre el uso de proteinas marcadoras en Terpe y col., “Overview of tag protein fusions: from molecular and
biochemical fundamentals to commercial systems”, Appl. Microbiol. Biotechnol. (2003) 60: 523-533.

Después de la purificacion, las proteinas marcadoras pueden opcionalmente retirarse de la proteina de fusion
expresada, es decir, por tratamientos enzimaticos adaptados especificamente conocidos en la materia. Las
proteasas habitualmente usadas incluyen enteroquinasa, virus del mosaico del tabaco (TEV), trombina y factor Xa.

Composiciones inmunogénicas y medicamentos

Las composiciones descritas en el presente documento son preferentemente composiciones inmunogénicas y son
mas preferentemente composiciones de vacuna. En algunas realizaciones, el pH de la composicion esta entre 6 y 8,
preferentemente aproximadamente 7. El pH puede mantenerse mediante el uso de un tampdn. La composicion
puede ser estéril y/o sin pirégenos. La composicion puede ser isotdnica con respecto a seres humanos.

Las vacunas como se describen en el presente documento pueden ser profilacticas (es decir para prevenir infeccion)
o terapéuticas (es decir para tratar infeccion), pero tipicamente seran profilacticas. En consecuencia, se describen
procedimientos para el tratamiento terapéutico o profilactico de una infeccion por S. pneumoniae en un animal
susceptible de dicha infeccion por S. pneumoniae que comprende administrar a dicho animal una cantidad
terapéutica o profilactica de la composiciéon inmunogénica descrita en el presente documento. Por ejemplo, se
describen procedimientos para el tratamiento terapéutico o profilactico de una infeccion por S. pneumoniae en un
animal susceptible de infeccion estreptocécica que comprende administrar a dicho animal una cantidad terapéutica o
profilactica de las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento.

Las composiciones descritas en el presente documento también pueden usarse como un medicamento. En algunas
realizaciones, el medicamento es capaz preferentemente de inducir una respuesta inmune en un mamifero (es decir
es una composicion inmunogénica) y es, en algunas realizaciones, una vacuna. Las composiciones descritas en el
presente documento también pueden usarse en la preparacién de un medicamento para inducir una respuesta
inmune en un mamifero. En algunas realizaciones, el medicamento es una vacuna.

Las composiciones descritas en el presente documento también pueden usarse en kits que contienen uno o mas
recipientes de las composiciones. Tales composiciones pueden estar en forma liquida o pueden liofilizarse, al igual
gue los antigenos individuales. Los recipientes adecuados para las composiciones incluyen, por ejemplo, frascos,
viales, jeringas y tubos de ensayo. Los recipientes pueden estar formados por una diversidad de materiales,
incluyendo vidrio o plastico. Un recipiente puede tener un orificio de acceso estéril (por ejemplo, el recipiente puede
ser una bolsa de solucién intravenosa o vial que tiene un tapon atravesable por una aguja de inyeccién
hipodérmica). Tales composiciones pueden comprender un primer componente que comprende uno 0 mas
Polipéptidos de Pili de S. pneumoniae. Preferentemente, los Polipéptidos de Pili de S. pneumoniae estan en una
forma oligomérica o hiperoligomérica.

El kit puede contener adicionalmente un segundo recipiente que comprende un tampoén farmacéuticamente
aceptable, tal como solucion salina tamponada con fosfato, solucion de Ringer o solucién de dextrosa. También
puede contener otros materiales Utiles para el usuario, incluyendo otros tampones, diluyentes, filtros, agujas y
jeringas. El kit también puede contener un segundo o tercer recipiente con otro agente activo, por ejemplo un
antibiotico.

El kit también puede contener un prospecto que contiene instrucciones escritas para procedimientos de induccion de
inmunidad contra S. pneumoniae o para tratar infecciones por S. pneumoniae. El prospecto puede ser un borrador
de prospecto no aprobado o puede ser un prospecto aprobado por la Administracion de Farmacos y Alimentos (FDA)
u otro érgano regulador.

También puede usarse un dispositivo de suministro pre-cargado con las composiciones inmunogénicas descritas en
el presente documento.

Un procedimiento para inducir una respuesta inmune en un mamifero puede incluir la etapa de administrar una
cantidad eficaz de una composicion como se describe en el presente documento. En algunas realizaciones, la
respuesta inmune es protectora y preferentemente implica anticuerpos y/o inmunidad mediada por células. Esta
respuesta inmune inducira, en algunas realizaciones, anticuerpo de larga duracion (por ejemplo, neutralizadores) y
una inmunidad mediada por células que puede responder rapidamente tras exposiciéon a uno o mas antigenos de S.
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pneumoniae. En algunas realizaciones, el procedimiento induce una respuesta de refuerzo.

Los procedimientos para neutralizar infeccion por S. pneumoniae en un mamifero pueden incluir administrar al
mamifero una cantidad eficaz de las composiciones inmunogénicas como se describe en el presente documento,
una vacuna como se describe en el presente documento 0 anticuerpos que reconocen una composicion
inmunogénica como se describe en el presente documento.

En algunas realizaciones, el mamifero es un ser humano. Cuando la vacuna es para su uso profilactico, el ser
humano puede ser un hombre o una mujer (en edad de tener hijos o un adolescente). Como alternativa, el ser
humano puede ser mayor (por ejemplo, por encima de la edad de 50, 55, 60, 65, 70, 75, 80 u 85) y puede tener una
enfermedad subyacente tal como diabetes o cancer. En algunas realizaciones, cuando la vacuna es para su uso
terapéutico, el ser humano puede ser una mujer embarazada o un adulto mayor.

En algunas realizaciones, los usos y procedimientos en el presente documento son para prevencion y/o tratamiento
de una enfermedad provocada por S. pneumoniae. Las composiciones también pueden ser eficaces contra otras
bacterias estreptocdcicas. Las composiciones también pueden ser eficaces contra otras bacterias Gram positivas.

Algunos procedimientos para comprobar la eficacia de tratamiento terapéutico implican controlar la infeccion
bacteriana de S. pneumoniae después de la administracion de una composicion como se describe en el presente
documento. Un medio no limitante para comprobar la eficacia del tratamiento profilactico implica controlar las
respuestas inmunes contra los antigenos de S. pneumoniae en las composiciones descritas en el presente
documento después de administracion de la composicion.

Un medio no limitante para evaluar la inmunogenicidad de las proteinas componentes de las composiciones
inmunogénicas descritas en el presente documento es expresar las proteinas de forma recombinante y explorar
sueros del paciente o secreciones mucosas por inmunotransferencia. Una reaccion positiva entre la proteina y el
suero del paciente indica que el paciente ha montado previamente una respuesta inmune para la proteina en
cuestion, es decir, la proteina es un inmundgeno. Este procedimiento también puede usarse para identificar
proteinas inmunodominantes y/o epitopos.

Otro medio para comprobar la eficacia del tratamiento terapéutico implica controlar infecciéon por S. pneumoniae
después de la administracion de las composiciones descritas en el presente documento. Una forma de comprobar la
eficacia del tratamiento profilactico implica controlar respuestas inmunes tanto por via sistémica (tal como controlar
el nivel de produccién de IgG1l e IgG2a) como por via mucosa (tal como controlar el nivel de produccion de IgA)
contra los antigenos de S. pneumoniae en las composiciones descritas en el presente documento después de la
administracion de la composicién. Tipicamente, se determinan respuestas de anticuerpo especificas de suero de S.
pneumoniae, pero antes de la presentacion, mientras que las respuestas del cuerpo a anticuerpo especifico de S.
pneumoniae de mucosa se determinan después de la inmunizacién y después de la presentacion.

Las composiciones de la vacuna descritas en el presente documento pueden, en algunas realizaciones evaluarse en
modelos animales in vitro e in vivo antes de la administracion al huésped, por ejemplo, ser humano.

La eficacia de las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento también puede determinarse in
vivo presentando a modelos animales de infeccién por S. pneumoniae, por ejemplo, cobayas o ratones, las
composiciones inmunogénicas. Las composiciones inmunogénicas pueden o no derivar de los mismos serotipos que
los serotipos de presentacion. En algunas realizaciones, las composiciones inmunogénicas pueden derivar de los
mismos serotipos que los serotipos de presentacion. En algunas realizaciones, la composicién inmunogénica y/o los
serotipos de presentacion pueden derivar del grupo de serotipos de S. pneumoniae.

Los modelos eficaces in vivo incluyen, pero sin limitacion: (i) un modelo de infeccion murina que usa serotipos de S.
pneumoniae humanos; (ii) un modelo de enfermedad murina que es un modelo murino que usa una cepa de S.
pneumoniae adaptada a raton, tal como las cepas que son particularmente virulentas en ratones y (iii) un modelo de
primate que usa aislados de S. pneumoniae humanos.

La respuesta inmune puede ser una o ambas de una respuesta inmune TH1 y una respuesta TH2. La respuesta
inmune puede ser una respuesta inmune mejorada, potenciada o alterada. La respuesta inmune puede ser una o
ambas de una respuesta inmune sistémica y mucosa. En algunas realizaciones, la respuesta inmune es una
respuesta sistémica y/o mucosa potenciada. Una inmunidad sistémica y/o mucosa potenciada se refleja en una
respuesta inmune TH1 y/o TH2 potenciada. En algunas realizaciones, la respuesta inmune potenciada incluye un
aumento de la produccion de IgG1, IgG2a y/o IgA. En algunas realizaciones, la respuesta inmune mucosa es una
respuesta inmune TH2. En algunas realizaciones, la respuesta inmune mucosa incluye un aumento de la produccion
de IgA.

Los linfocitos TH2 activados potencian la producciéon de anticuerpos y son por lo tanto valiosos para responder a
infecciones extracelulares. Los linfocitos TH2 activados pueden secretar una o mas de IL-4, IL-5, IL-6 e IL-10. Una
respuesta inmune Th2 puede dar como resultado la produccion de IgG1, IgE, IgA y linfocitos B de memoria para
proteccion futura.
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Una respuesta inmune TH2 puede incluir uno o0 mas de un aumento en una 0 mas de las citocinas asociadas con
una respuesta inmune TH2 (tal como IL-4, IL-5, IL-6 e IL-10) o un aumento en la produccion de IgG1, IgE, IgA y
linfocitos B de memoria. En algunas realizaciones, la respuesta inmune TH2 potenciada incluira un aumento de la
produccioén de 1gG1.

Una respuesta inmune TH1 puede incluir una o mas de un aumento de CTL, un aumento en una o mas de las
citocinas asociadas con una respuesta inmune TH1 (tal como IL-2, IFNy y TNFB), un aumento de macréfagos
activados, un aumento de la actividad de NK o un aumento de la produccién de IgG2a. En algunas realizaciones, la
respuesta inmune TH1 potenciada incluira un aumento de la produccion de IgG2a.

Las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento, en particular, composiciones inmunogénicas
gue comprenden uno o mas antigenos de Polipéptido de S. pneumoniae, pueden usarse solas 0 en combinacion con
otros antigenos opcionalmente con una agente inmunorregulador capaz de inducir una respuesta Thl y/o Th2.

Las composiciones descritas en el presente documento generalmente se administraran directamente a un paciente.
Pueden favorecerse ciertas vias para ciertas composiciones, como las que dan como resultado la generacion de una
respuesta inmune mas eficaz, en algunas realizaciones, una respuesta CMI, o como las que inducen con menos
probabilidad efectos secundarios, o como las que son mas faciles para administracién. Puede conseguirse
suministro directo por inyeccion parenteral (por ejemplo, por via subcutanea, via intraperitoneal, via intradérmica, via
intravenosa, via intramuscular o en el espacio intersticial de un tejido) o por administracion rectal, oral (por ejemplo
comprimido, pulverizacién) vaginal, topica, transdérmica (véase, por ejemplo, WO 99/27961) o transcutanea (véase,
por ejemplo, WO 02/074244 y WO 02/064162), intranasal (véase, por ejemplo, W003/028760) ocular, otica,
pulmonar u otra mucosa.

Las composiciones descritas en el presente documento pueden usarse para inducir inmunidad sistémica y/o
mucosa.

En algunas realizaciones, la composicion inmunogénica comprende uno o mas antigenos de polipéptido de S.
pneumoniae que inducen una respuesta de anticuerpo neutralizador y uno 0 mas antigenos de polipéptido de S.
pneumoniae que inducen una respuesta inmune mediada por células. De esta manera, la respuesta de anticuerpo
neutralizador evita o inhibe una infeccién por S. pneumoniae inicial mientras que la respuesta inmune mediada por
células capaz de inducir una respuesta celular Thl potenciada evita la propagacién adicional de la infeccion por S.
pneumoniae. La composicién inmunogénica puede incluir uno 0 mas antigenos polipeptidicos S. pneumoniae; uno o
mas pilus de S. pneumoniae u otros antigenos de S. pneumoniae; y uno 0 mas antigenos de S. pneumoniae no de
pilus, por ejemplo, antigenos citoplasmicos. En algunas realizaciones, la composicion inmunogénica comprende uno
0 mas antigenos de superficie de S. pneumoniae o similares y uno u otros antigenos, tales como un antigeno
citoplasmatico capaz de inducir una respuesta celular Th1l.

El tratamiento de dosificacion puede ser un programa de dosis sencilla o un programa de dosis multiple. Pueden
usarse dosis multiples en un programa de inmunizacion primaria y/o en un programa de inmunizacion de refuerzo.
En un programa de dosis mdltiple las diversas dosis pueden proporcionarse por la misma o diferentes vias, por
ejemplo, una sensibilizacién parenteral y refuerzo de mucosa, una sensibilizacién de mucosa y refuerzo parenteral,
etc.

Las composiciones descritas en el presente documento pueden prepararse en diversas formas. Por ejemplo, las
composiciones pueden prepararse como inyectables, como soluciones o suspensiones liquidas. También pueden
prepararse formas soélidas adecuadas para solucidon en, o suspension en, vehiculos liquidos antes de la inyeccion
(por ejemplo una composicion liofilizada). La composicion puede prepararse para administracion tdpica, por ejemplo,
como una pomada, crema o polvo. La composicidn puede prepararse para administracion oral por ejemplo como un
comprimido o capsula, como una pulverizacién o como un jarabe (opcionalmente con sabor). La composicion puede
prepararse para administracion pulmonar, por ejemplo, como un inhalador, usando un polvo fino o un pulverizador.
La composicion puede prepararse como un supositorio o pesario. La composicion puede prepararse para
administracion nasal, ética u ocular, por ejemplo, como gotas. La composicion puede estar en forma de kit, disefiado
de modo que se reconstituya una composicion combinada justo antes de la administracion a un paciente. Tales kits
pueden comprender uno o mas antigenos en forma liquida y uno o mas antigenos liofilizados.

Las composiciones inmunogénicas usadas como vacunas comprenden una cantidad inmunolégicamente eficaz de
antigenos asi como cualquier otro componente, tal como antibiéticos, segin se necesite. Por “cantidad
inmunolégicamente eficaz”, se entiende que la administracion de ese compuesto a un individuo, en una dosis
sencilla o como parte de una serie, es eficaz para el tratamiento o prevencién, 0 aumenta una respuesta inmune
medible o evita o reduce un sintoma clinico. Esta cantidad varia dependiendo de la salud y condicién fisica del
individuo para tratar, edad, el grupo taxonémico del individuo para tratar (por ejemplo primate no humano, primate,
etc.), la capacidad del sistema inmune del individuo para sintetizar anticuerpos, el grado de proteccion deseado, la
formulaciéon de la vacuna, la evaluacion de la situacién médica por parte del médico a cargo y otros factores
relevantes. Se espera que la cantidad quede en un intervalo relativamente amplio que pueda determinarse a través
de ensayos rutinarios.
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Componentes adicionales de la composicién

Las composiciones descritas en el presente documento pueden comprender, ademas de los componentes
mencionados anteriormente, uno 0 mas “vehiculos farmacéuticamente aceptables”, que incluyen cualquier vehiculo
gue no induzca por si mismo la produccion de anticuerpos perjudiciales para el individuo que recibe la composicion.
Los vehiculos adecuados son tipicamente macromoléculas grandes, que se metabolizan lentamente tales como
proteinas, polisacéaridos, acido polilactico, acidos poliglicolicos, aminoacidos poliméricos, copolimeros de
aminoéacidos y agregados lipidicos (tales como gotas de aceite o liposomas). Tales vehiculos se conocen bien por
los expertos habituales en la materia. Las vacunas también pueden contener diluyentes, tales como agua, solucion
salina, glicerol, etc. Adicionalmente, pueden estar presentes sustancias auxiliares, tales como agentes humectantes
0 emulsionantes, sustancias tamponantes de pH y similares. Esta disponible un analisis exhaustivo de excipientes
farmacéuticamente aceptables en Gennaro (2000) Remington: The Science and Practice of Pharmacy. 20?2 edicion.,
ISBN: 0683306472

Adyuvantes

Las vacunas como se describen en el presente documento pueden administrarse junto con otros agentes
inmunorreguladores. En algunas realizaciones, las composiciones comprenden adicionalmente uno o mas
adyuvantes. Los adyuvantes para su uso con las vacunas descritas en el presente documento incluyen, pero sin
limitacion, uno o mas de los siguientes expuestos a continuacion:

Composiciones que contienen minerales

Las composiciones que contienen minerales adecuadas para su uso como adyuvantes con las composiciones
desveladas en el presente documento incluyen sales minerales, tales como sales de aluminio y sales de calcio,
incluyendo sales minerales tales como hidréxidos (por ejemplo, oxihidroxidos), fosfatos (por ejemplo hidroxifosfatos,
ortofosfatos), sulfatos, etc. (véase, por ejemplo, capitulos 8 y 9 de Vaccine Design... (1995) eds. Powell & Newman.
ISBN: 030644867X. Plenum.), o mezclas de diferentes compuestos minerales (por ejemplo una mezcla de un fosfato
y un adyuvante de hidroxido, opcionalmente con un exceso del fosfato), tomando los compuestos cualquier forma
adecuada (por ejemplo gel, cristalina, amorfa, etc.) y prefiriéndose con absorcion a la sal o sales. Las composiciones
gue contienen minerales también pueden formularse como una particula de sal metalica (WO 00/23105).

Pueden incluirse sales de aluminio en vacunas descritas en el presente documento de modo que la dosis de A%
esté entre 0,2 y 1,0 mg por dosis.

Emulsiones de aceite

Las composiciones de emulsiones de aceite adecuadas para su uso como adyuvantes con las composiciones
descritas en el presente documento incluyen emulsiones de escualeno-agua, tales como MF59 (Escualeno 5 %,
Tween SO 0,5 % y Span 85 0,5 %, formulado en particulas submicrométricas usando un microfluidificador). Véase
documento W090/14837. Véase también, Podda, “The adjuvanted influenza vaccines with novel adjuvants:
experience with the MF59-adjuvanted vaccine”, Vaccine (2001) 19: 2673-2680; Frey y col., “Comparison of the
safety, tolerability, and immunogenicity of a MF59-adjuvanted influenza vaccine and a non-adjuvanted influenza
vaccine in non-elderly adults”, Vaccine (3003) 31: 4334-4237. MF59 se usa como el adyuvante en la vacuna de
subunidad trivalente de virus de la gripe FLUAD™.

En algunas realizaciones los adyuvantes para su uso en las composiciones son emulsiones de aceite en agua
submicrométricas. Son emulsiones de aceite en agua submicrométricas preferidas para su uso en el presente
documento emulsiones de escualeno/agua que opcionalmente contienen diversas cantidades de MTP-PE, tales
como una emulsion de aceite en agua submicrométrica %Iue contiene escualeno 4-5 % p/v, Tween 80™ 0,25-1,0 %
p/v (polioxieltilenesorbitan monooleato) y/o Span 85™ 0,25-1,0 % (sorbitan trioleato) y, opcionalmente, N-
acetilmuramil-L-alanil-D-isoglutaminil-L-alanina-2-(1'-2'-dipalmitoil-sn-glicero-3-hidroxifosfoforiloxi)-etilamina ~ (MTP-
PE), por ejemplo, la emulsién de aceite en agua submicrométrica conocida como “MF59” (Publicacion Internacional
N° WO 90/14837; Patentes de Estados Unidos N° 6.299.884 y 6.451.325; y Ott y col., “MF59 -- Design and
Evaluation of a Safe and Potent Adjuvant for Human Vaccines” en Vaccine Design:TheSubunit and Adjuvant
Approach (Powell, M.F. y Newman, M.J. eds.) Plenum Press, Nueva York, 1995, pp. 277-296). MF59 contiene
Escualeno 4-5 % p/v (por ejemplo 4,3 %), Tween 80™ 0,25-0,5 % p/v y Span 85" 0,5 % p/v y opcionalmente
contiene diversas cantidades de MTP-PE, formulada en particulas submicrométricas usando un microfluidificador tal
como microfluidificador Modelo 110Y (Microfluidics, Newton, MA). Por ejemplo, puede estar presente MTP-PE en
una cantidad de aproximadamente 0-500 pg/dosis, mas preferentemente 0-250 pg/dosis y mas preferentemente, O-
100 pg/dosis. Como se usa en el presente documento, el término “MF59-0" se refiere a la anterior emulsion de aceite
en agua submicrométrica sin MTP-PE, mientras que el término MF59-MTP indica una formulacion que contiene
MTP-PE. Por ejemplo, “MF59-100" contiene 100 mg de MTP-PE por dosis y asi sucesivamente. MF69, otra emulsion
de aceite en agua submicrométrica para su uso en el presente documento, contiene escualeno 4,3 % p/v, Tween
80™ 0,25 % p/v y Span 85™ 0,75 % plv y opcionalmente MTP-PE. Otra emulsién mas de aceite en agua
submicrométrica es MF75, también conocida como SAF, que contiene escualeno 10 %, Tween so™ 0,4 %, polimero
L121 bloqueado con pluronic 5 % y thr-MDP, también microfluidificado en una emulsién submicrométrica. MF75-
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MTP indica una formulaciéon de M75 que incluye MTP, tal como 100-400 ug de MTP-PE por dosis.

Se describen emulsiones de aceite en agua submicrométricas, procedimientos para preparar las mismas y agentes
inmunoestimuladores, tales como péptidos de muramilo para su uso en las composiciones, en detalle en la
Publicacion Internacional N° WO 90/14837 y las Patentes de Estados Unidos N° 6.399.584 y 6.451.325.

También pueden usarse adyuvante completo de Freund (CFA) y adyuvante incompleto de Freund (IFA) como
adyuvantes con las composiciones desveladas en el presente documento.

Formulaciones de saponina

También pueden usarse formulaciones de saponina como adyuvantes con las composiciones desveladas en el
presente documento. Las saponinas son un grupo heterélogo de glucésidos de esterol y glucésidos de triterpenoides
gue se encuentran en la corteza, hojas, tallos, raices e incluso flores de una amplia serie de especies vegetales. La
saponina de la corteza del arbol Quillaia saponaria Molina se ha estudiado ampliamente como coadyuvante. La
saponina también puede obtenerse comercialmente de Smilax ornata (zarzaparrilla), Gypsophilla paniculata (velo de
novia) y Saponaria officianalis (jabonera). Las formulaciones adyuvantes de saponina incluyen formulaciones
purificadas, tales como QS21, asi como formulaciones lipidicas, tales como ISCOM.

Las composiciones de saponina se han purificado usando cromatografia de capa fina de alto rendimiento (HP-TLC)
y cromatografia liquida de alto rendimiento de fase inversa (RP-HPLC). Se han identificado fracciones purificadas
especificas usando estas técnicas, incluyendo QS7, QS17, QS18, QS21, QH-A, QH-B y QH-C. Preferentemente, la
saponina es QS21. Se desvela un procedimiento de produccion de QS21 en la patente de Estados Unidos N°
5.057.540. Las formulaciones de saponina también pueden comprender un esterol, tal como colesterol (véase el
documento W096/33739).

Las combinaciones de saponinas y colesteroles pueden usarse para formar particulas Unicas llamadas complejos
inmunoestimuladores  (ISCOM). Los ISCOM tipicamente también incluyen un fosfolipido tal como
fosfatidiletanolamina o fosfatidilcolina. Cualquier saponina conocida puede usarse en ISCOM. Preferentemente, el
ISCOM incluye uno o mas de Quil A, QHA y QHC. Los ISCOM se describen adicionalmente en los documentos
EP0109942, WO 96/11711 y WO 96/33739. Opcionalmente, los ISCOM pueden estar desprovistos de detergente
adicional. Véase el documento WO 00/07621.

Puede encontrarse una revision del desarrollo de adyuvantes basados en saponina en Ban, y col., “ISCOM and
other saponin based adjuvants”, Advanced Drug Delivery Reviews (1998) 32:247-271. Véase también Sjolander, y
col., “Uptake and adjuvant activity of orally delivered saponin and ISCOM vaccines”, Advanced Drug Delivery
Reviews (1998) 32:321-338.

Virosomas y particulas de tipo viral (VLP)

También pueden usarse virosomas y particulas de tipo viral (VLP) como adyuvantes con las composiciones
desveladas en el presente documento. Estas estructuras generalmente contienen una o mas proteinas de un virus
opcionalmente combinadas o formuladas con un fosfolipido. Generalmente son no patogénicas y no replicantes, y
generalmente no contienen nada del genoma viral nativo. Las proteinas virales pueden producirse de forma
recombinante o aislarse de virus completos. Estas proteinas virales adecuadas para su uso en virosomas o VLP
incluyen proteinas derivadas de virus de la gripe (tal como HA o NA), virus de la hepatitis B (tal como proteinas del
nucleo o de la capsida), virus de la hepatitis E, virus del sarampion, virus de Sindbis, rotavirus, virus de glosopeda,
retrovirus, virus Norwalk, virus del papiloma humano, VIH, fagos de ARN, fago QP (tal como proteinas de
revestimiento), fago GA, fago fr, fago AP205 y Ty (tal como proteina p1 de retrotransposén Ty). Los VLP se analizan
adicionalmente en los documentos WO 03/024480, WO 03/024451 y Niikura y col., “Chimeric Recombinant Hepatitis
E Virus-Like Particles as an Oral Vaccine Vehicle Presenting Foreign Epitopes”, Virology (2002) 293:273-250; Lenz y
col., “Papillomavirus-Like Particles Induce Acute Activation of Dendritic Cells”, Journal of Immunology (2001) 5246-
5355; Pinto, y col., “Cellular Immune Responses to Human Papillomavirus (HPV)-16 L1 Healthy Volunteers
Immunized with RecombinantHPV-16L1 Virus-Like Particles”, Journal of Infectious Diseases (2003) 188:327-338; y
Gerber y col., “Human Papillomavirus Virus-Like Particles Are Efficient Oral Immunogens when Coadministered with
Escherichia coli Heat-Labile Enterotoxin Mutant R192G or CpG”, Journal of Virology (2001) 75(10):4752-4760. Los
virosomas se analizan adicionalmente en, por ejemplo, Gluck y col., “New Technology Platforms in the Development
of Vaccines for the Future”, Vaccine (2002) 20:B10-B16. Se usan virosomas de gripe reconstituidos
inmunopotenciadores (IRIV) como el sistema de suministro de antigeno subunitario en el producto trivalente
internasal INFLEXALO {Mischler & Metcalfe (2002) Vaccine 20 Supl 5:B17-23} y el producto INFLUVAC PLUSO.

Derivados bacterianos o microbianos

Los adyuvantes adecuados para su uso con las composiciones descritas en el presente documento incluyen
derivados bacterianos o microbianos tales como:

(a) Derivados no téxicos de Lipopolisacarido enterobacteriano (LPS)
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Tales derivados incluyen monofosforil lipido A (MPL) y MPL 3-O-desacilado (3dMPL). 3dMPL es una mezcla de
monofosforil lipido A 3 Des-O-acilado A con 4, 5 6 6 cadenas aciladas. Una forma de “particula pequefa” preferida
de monofosforil lipido A 3 Des-O-acilado se desvela en el documento EP 0 689 454. Tales “particulas pequefias” de
3dMPL son suficientemente pequefias para esterilizarse por filtracion a través de una membrana de 0,22
micrometros (véase documento EP 0 689 454). Otros derivados de LPS no téxicos incluyen miméticos de
monofosforil lipido A, tales como derivados de aminoalquil glucosaminida fosfato, por ejemplo RC-529. Véase
Johnson y col (1999) Bioorg Med Chem 9:2273-2278.

(b) Derivados de lipido A

Los derivados de lipido A incluyen derivados de lipido A de Escherichia coli tales como OM-174. OM-174 se
describe por ejemplo en Meraldi y col.,, “OM-174, a New Adjuvant with a Potential for Human Use, Induces a
Protective Response with Administered with the Synthetic C-Terminal Fragment 242-310 from the circumsporozoite
protein of Plasmodium berghei”, Vaccine (2003) 21:2485-2491; y Pajak, y col., “The Adjuvant OM-174 induces both
the migration and maturation of murine dendritic cells in vivo”, Vaccine (2003) 21:836-842.

(c) Oligonucleétidos Inmunoestimuladores

Los oligonucledtidos inmunoestimuladores adecuados para su uso como adyuvantes con las composiciones
descritas en el presente documento incluyen secuencias de nucleétidos que contienen un motivo CpG (una
secuencia que contiene una citosina no metilada seguida de guanosina y ligada por un enlace a fosfato). También se
ha mostrado que el ARN bicatenario bacteriano u oligonucleétidos que contienen secuencias poli(dG) o
palindrémicas son inmunoestimuladores.

Los CpG pueden incluir modificaciones/analogos de nucleétidos tales como modificaciones de fosforotioato y
pueden ser bicatenarios o0 monocatenarios. Opcionalmente, la guanosina puede reemplazarse con un andlogo tal
como 2'-desoxi-7-desazaguanosina. Véase Kandimalla, y col., “Divergent synthetic nucleotide motif recognition
pattern: design and development of potent immunomodulatory oligodeoxyribonucleotide agents with distinct cytokine
induction profiles”, Nucleic Acids Research (2003) 31(9): 2393-2400; documentos WO02/26757 y W099/62923 para
ejemplos de posibles sustituciones andlogas. El efecto adyuvante de los oligonucle6tidos CpG se analiza
adicionalmente en Krieg, “CpG maotifs: the active ingredient in bacterial extracts?”, Nature Medicine (2003) 9(7): 831-
835; McCluskie, y col., “Parenteral and mucosal prime-boost immunization strategies in mice with hepatitis B surface
antigen and CpG DNA”, FEMS Immunology and Medical Microbiology (2002) 32:179-185; documentos W098/40100;
patente de Estados Unidos N° 6.207.646; patente de Estados Unidos N° 6.239.116 y patente de Estados Unidos N°
6.429.199.

La secuencia de CpG puede dirigirse a TLR9, tal como el motivo GTCGTT (SEC ID N°: 22) o TTCGTT (SEC ID Ne:
23). Véase Kandimalla, y col., “Toll-like receptor 9: modulation of recognition and cytokine induction by novel
synthetic CpG DNAs," Biochemical Society Transactions (2003) 31 (parte 3): 654-658. La secuencia de CpG puede
ser especifica para inducir una respuesta inmune de Th1, tal como un ODN CpG-A, o puede ser mas especifica para
inducir una respuesta de linfocitos B, tal como un ODN CpG-B. Los ODN CpG-A y CpG-B se analizan en Blackwell, y
col., “CpG-A-Induced Monocyte IFN-gamma-Inducible Protein-10 Production is Regulated by Plasmacytoid Dendritic
Cell Derived IFN-alpha”, J. Immunol. (2003) 170(8):4061-4068; Krieg, "From A to Z on CpG", TRENDS in
Immunology (2002) 23(2): 64-65 y documento W0O01/95935. Preferentemente, el CpG es un ODN CpG-A.

En algunas realizaciones, el oligonucleétido de CpG se construye de modo que el extremo 5’ sea accesible para
reconocimiento de receptores. Opcionalmente, pueden unirse dos secuencias de oligonucleétidos de CpG en sus
extremos 3’ para formar “inmunémeros”. Véase, por ejemplo, Kandimalla, y col, “Secondary structures in CpG
oligonucleotides affect immunostimulatory activity”, BBRC (2003) 306:948-953; Kandimalla, y col, "Toll-like receptor
9: modulation of recognition and cytokine induction by novel synthetic GpG DNAs”, Biochemical Society Transactions
(2003) 31 (parte 3):664-658; Bhagat y col., “CpG penta- and hexadeoxyribonucleotides as potent immunomodulatory
agents” BBRC (2003) 300:853-861 y documento WO 03/035836.

(d) Toxinas que ribosilan ADP y derivados detoxificados de las mismas.

Pueden usarse toxinas que ribosilan ADP bacterianas y derivados detoxificados de las mismas como adyuvantes
con las composiciones descritas en el presente documento. En algunas realizaciones, la proteina se deriva de E. coli
(es decir, enterotoxina labil por calor de E. coli “LT"), colera (“CT") o pertussis (“PT"). El uso de toxinas que ribosilan
ADP detoxificadas como adyuvantes de mucosa se describe en el documento WO95/17311 y como adyuvantes
parenterales en el documento WQ98/42375. En algunas realizaciones, el adyuvante es un mutante de LT
detoxificado tal como LT-K63, LT-R72 y LTR192G. El uso de toxinas que ribosilan ADP y derivados detoxificados de
las mismas, particularmente LT-K63 y LT-R72, como adyuvantes puede hallarse en las siguientes referencias
Beignon, y col., ““The LTR72 Mutant of Heat-Labile Enterotoxin of Escherichia coli Enhances the Ability of Peptide
Antigens to Elicit CD4+ T Cells and Secrete Gamma Interferon after Coapplication onto Bare Skin,” Infection and
Immunity (2002) 70(6):3012-3019; Pizza, y col., “Mucosal vaccines: non toxic derivatives of LT and CT as mucosal
adjuvants,” Vaccine (2001) 19:2534-2541; Pizza, y col., “LTK63 and LTR72, two mucosal adjuvants ready for clinical
trials,” Int. J. Med. Microbiol (2000) 290(4-5): 455-461; Scharton-Kersten y col., “Transcutaneous Immunization with
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Bacterial ADP-Ribosylating Exotoxins, Subunits and Unrelated Adjuvants,” Infection and Immunity (2000) 68(9):5306-
5313; Ryan y col., “Mutants of Escherichia coli Heat-Labile Toxin Act as Effective Mucosal Adjuvants for Nasal
Delivery of an Acellular Pertussis Vaccine: Differential Effects of the Nontoxic AB Complex and Enzyme Activity on
Thl and Th2 Cells,” Infection and Immunity (1999) 67(12):6270-6280; Partidos y col., “Heat-labile enterotoxin of
Escherichia coli and its site-directed mutant LTK63 enhance the proliferative and cytotoxic T-cell responses to
intranasally co-immunized synthetic peptides,” Immunol. Lett. (1999) 67 (3):209-216; Peppoloni y col., “Mutants of the
Escherichia coli heat-labile enterotoxin as safe and strong adjuvants for intranasal delivery of vaccines,” Vaccines
(2003) 2(2):285-293; y Pine y col., (2002) “Intranasal immunization with influenza vaccine and a detoxified mutant of
heat labile enterotoxin from Escherichia coli (LTK63),” J. Control Release (2002) 85(1-3):263-370. Las referencias
numéricas para las sustituciones de aminoacidos se basan preferentemente en los alineamientos de las
subunidades A y B de toxinas que ribosilan ADP expuestas en Domenighini y col., Mol. Microbiol (1995) 15(6):1165-
1167.

Bioadhesivos y Mucoadhesivos

También pueden usarse bioadhesivos y mucoadhesivos como adyuvantes con las composiciones descritas en el
presente documento. Los bioadhesivos adecuados incluyen microesferas de acido hialurénico esterificadas (Singh y
col (2001) J. Cont. Rele. 70:267-276) o mucoadhesivos tales como derivados reticulados de poli(acido acrilico),
alcohol polivinilico, polivinilpirrolidona, polisacaridos y carboximetilcelulosa. También pueden usarse quitosan y
derivados del mismo como adyuvantes con las composiciones descritas en el presente documento. Véase, por
ejemplo, documento WO 99/27960.

Microparticulas

También pueden usarse microparticulas como adyuvantes con las composiciones descritas en el presente
documento. Se prefieren microparticulas (es decir, una particula de ~100 nm a ~150 um de diametro, mas
preferentemente de ~200 nm a ~30 um de diametro, y mas preferentemente de ~500 nm a ~10 um de diametro)
formadas a partir de materiales que son biodegradables y no toxicos (por ejemplo un poli(a hidroxiacido), un acido
polihidroxibutirico, un poliortoéster, un polianhidrido, una policaprolactona, etc.), con poli(lactida co glicolida),
opcionalmente tratadas para tener una superficie cargada negativa (por ejemplo con SDS) o una superficie cargada
positiva (por ejemplo, con un detergente catiénico, tal como CTAB).

Liposomas

Se describen ejemplos de formulaciones de liposoma adecuadas para su uso como adyuvantes en la patente de
Estados Unidos 6.090.406, patente de Estados Unidos N° 5.916.588 y documento EP 0 626 169.

Formulaciones de polioxietilen éter y polioxietilen éster

Los adyuvantes adecuados para su uso con las composiciones descritas en el presente documento incluyen
polioxietilen éteres y polioxietilen ésteres. Véase documento WQ099/52549. Tales formulaciones incluyen
adicionalmente tensioactivos de polioxietilen sorbitan éster en combinacion con un octoxinol (documento
WQ001/21207) asi como tensioactivos de polioxietilen alquil éteres o ésteres en combinacién con al menos un
tensioactivo no ionico adicional tal como un octoxinol (documento WO 01/21152).

En algunas realizaciones se seleccionan polioxietilen éteres del siguiente grupo: polioxietilen-9-lauril éter (laureth 9),
polioxietilen-9-esteoril éter, polioxietilen--8-esteoril éter, polioxietilen-4-lauril éter, polioxietilen-35-lauril éter y
polioxietilen-23-lauril éter.

Polifosfaceno (PCPP)

Se describen formulaciones de PCPP, por ejemplo, en Andrianov y col., “Preparation of hydrogel microspheres by
coacervation of agueous polyphophazene solutions”, Biomaterials (1998) 19(1-3):109-115 y Payne y col, "Protein
Release from Polyphosphazene Matrices”, Adv. Drug. Delivery Review (1998) 31(3):185-196.

Péptidos de muramilo

Los ejemplos de péptidos de muramilo adecuados para su uso como adyuvantes con las compaosiciones descritas en
el presente documento incluyen N-acetil-muramil-L-treonil-D-isoglutamina (thr-MDP), N-acetil-normuramil-1-alanil-d-
isoglutamina  (nor-MDP) vy N-acetilmuramil-1-alanil-d-isoglutaminil-1-alanina-2-(1'-2’-dipalmitoil-sn-glicero-3-
hidroxifosforiloxi)-etil-amina (MTP-PE).

Compuestos de imidazoquinolona.

Los ejemplos de compuestos de imidazoquinolona adecuados para su uso como adyuvantes con las composiciones
descritas en el presente documento incluyen imiqguamod y sus homologos, descritos adicionalmente en Stanley,
"Imiquimod and the imidazoquinolones: mechanism of action and therapeutic potential,” Clin Exp Dermatol (2002)
27(7):571-577 y Jones, "Resiquimod 3M," Curr Opin Investig Drugs (2003) 4(2):214-218.
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Las composiciones descritas en el presente documento también pueden incluir combinaciones de los adyuvantes
identificados anteriormente. Por ejemplo, pueden usarse las siguientes composiciones de adyuvantes con las
composiciones descritas en el presente documento:

(1) una saponina y una emulsion de aceite en agua (documento WO 99/11241);

(2) una saponina (por ejemplo, QS21) + un derivado de LPS no toxico (por ejemplo, 3dMPL) (véase documento WO
94/00153);

(3) una saponina (por ejemplo, QS21) + un derivado de LPS no toxico (por ejemplo 3dMPL) + un colesterol;
(4) una saponina (por ejemplo, QS21) + 3dMPL + IL-12 (opcionalmente + un esterol) (documento WO 98/57659);

(5) combinaciones de 3dMPL con, por ejemplo, QS21 y/o emulsiones de aceite en agua (véase solicitudes de
patente europea 0835318, 0735898 y 0761231);

(6) SAF, que contiene escualano 10 %, Tween 80 0,4 %, polimero en bloque de pluronic 5 % L121 y thr-MDP,
microfluidificado en una emulsién submicrométrica o agitado en vértex para generar una emulsion de mayor tamafio
de particula;

(7) Sistema adyuvante Ribill (RAS), (Ribi Immunochem) que contiene escualeno 2 %, Tween 80 0,2 % y uno 0 mas
componentes de pared celular bacteriana del grupo que consiste en monofosforil lipido A (MPL), trehalosa dimicolato
(TDM) y esqueleto de pared celular (CWS), preferentemente MPL + CWS (Detox);

(8) Una o0 mas sales minerales (tales como una sal de aluminio) + un derivado no téxico de LPS (tal como 3dPML).

(9) Una o mas sales minerales (tal como una sal de aluminio) + un oligonucleétido inmunoestimulador (tal como una
secuencia de nucleotidos que incluye un motivo de CpG). La combinacién N° (9) es una combinacion de adyuvante
preferida.

Inmunomoduladores humanos

Los inmunomoduladores humanos adecuados para uso como adyuvantes con las composiciones descritas en el
presente documento incluyen citocinas, tales como interleucinas (por ejemplo, IL-1, IL-2, IL-4, IL-5, IL-6, IL-7, IL-12,
etc.), interferones (por ejemplo, interferén-y), factor estimulante de colonias de macréfagos y factor de necrosis
tumoral.

Las sales de aluminio y MF59 son adyuvantes preferidos para su uso con vacunas de la gripe inyectables. Las
toxinas bacterianas y bioadhesivos son adyuvantes preferidos para su uso con vacunas suministradas por via
mucosa, tales como vacunas nasales.

Las composiciones inmunogénicas descritas en el presente documento pueden administrarse en combinaciéon con
un régimen de tratamiento de antibidticos. En algunas realizaciones, el antibiético se administra antes de la
administracion del antigeno como se describe en el presente documento o la composicién que comprende el o los
antigenos como se describe en el presente documento.

En algunas realizaciones, el antibidtico se administra después de la administracion del o los antigenos como se
describe en el presente documento o la composicién que comprende el o los antigenos como se describe en el
presente documento. Los ejemplos de antibidticos adecuados para su uso en el tratamiento de infecciones
estreptocdcicas incluyen pero sin limitacién penicilina o un derivado de la misma o clindamicina o similares.

Ejemplos

Materiales y procedimientos

Extraccion de ADN cromosémico de S. pneumoniae

Se dejaron crecer las cepas de S. pneumoniae enumeradas en la Tabla 1 en 200 ml de cultivo liquido (medio THYE)
hasta que la DO600 alcanzé entre 0,25 y 0,5. A continuacion, las muestras se centrifugaron a 6000 RPM durante 15-
20 minutos (algunos sedimentos se almacenaron en este punto a - 20 °C). Los sedimentos se resuspendieron
después con 2,7 ml (para un volumen final de 3 ml) de EDTA 50 mM a pH 8,0 y se transfirieron a un tubo FalconO
de 15 ml (BD Biosciences; Bedford, MA). Se afiadieron después secuencialmente 0,55 ml de lisozima recién
preparada (Sigma L-6876 12 mg/ml en EDTA 50 mM pH 8,0 (Sigma-Aldrich Co.; St. Louis, MO)) y 50 ul de
mutanolisina 5000 U/ml (Sigma M-9901) en agua al tubo Falcon. Estas muestras se incubaron durante una hora a 37
°C.

Después de incubacion, se afiadieron 3,6 ml de solucién de lisis de nucleos (kit de purificacion de ADN gendémico
Wizard® (Promega Corp.; Madison, WI)) y las muestras se mezclaron por inversion seis veces. Las muestras se
incubaron después durante 5 minutos a 80 °C, después se enfriaron a temperatura ambiente. A continuacion se
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afiadieron 18 pl de solucién de RNasa (kit de purificacion de ADN gendémico Wizard®) y las muestras se mezclaron
por inversion diez veces. Las muestras se incubaron después durante treinta minutos a 37 °C.

Cada muestra se dividié después en seis tubos Eppendorf de 1,2 ml. A cada tubo Eppendorf se afiadieron 0,2 ml de
solucion de precipitacion de proteina (kit de purificaciéon de ADN gendmico Wizard®) y se mezclo por inversion diez
veces. Inmediatamente después de la décima inversion, las muestras se centrifugaron a temperatura ambiente en
una centrifuga Eppendorf durante tres minutos a velocidad completa. Los sobrenadantes de los tubos Eppendorf se
agruparon después en un tubo Falcon de 15 ml (se recuperaron tipicamente aproximadamente 8 ml). A continuacién
se afiadieron 0,6 volimenes de isopropanol y las muestras se mezclaron por inversion diez veces.

El ADN precipitado se recuperd insertando una pipeta Pasteur que se habia sellado por calor y se habia doblado en
una llama en el tubo Falcon y enganchando el sedimento. El sedimento de ADN precipitado se lavé después con
etanol 70 %. Finalmente, el sedimento de ADN precipitado se disolvié en 3 ml de TE (Tris HCl 10 mM, EDTA 1 mM,
pH 8.0).

Ensayos de PCR

Los detalles de PCR se conocen bien por los expertos en la materia. (Véase Mark A. Valasek, M.A., & Repa, J.J.
(2005) Advan. Physiol. Educ. 29, 151-159; Ausubel, F.M., Brent, R., Kingston, R.E., Moore, D.D., Seidman, J.G.,
Smith, J.A. & Struhl, K, Current Protocols in Molecular Biology, Hoboken, NJ: Wiley, 2005.). Los parametros
especificos usados en el presente documento son como sigue (50 ul de volumen final de amplificacion):

Amplificacién por PCR de ADN genémico
Reactivos

5 pl de tampdn (concentrado 10x)

0,5 pl de BSA (0,5 mg/ml)

1 pl de dNTP (concentrado 10 mM)

1,5 ul de oligo a una concentracion de 10 pmoles/ul (15 pmoles)

1,5 ul de oligo a una concentracion de 10 pmoles/ul (15 pmoles)

0,25 pl de Taq polimerasa (F. Hoffmann-La Roche Ltd; Basilea, Suiza)
50 ng de ADN gendémico

agua hasta 50 pl

Parametros del ciclo:

94 °C durante 3 minutos (un ciclo)

94 °C durante 30 segundos, 52 °C durante 30 segundos, 72 °C durante 1 minuto y 20 segundos (6 ciclos)
94 °C durante 30 segundos, 58 °C durante 30 segundos, 72 °C durante 1 minuto y 20 segundos (30 ciclos)
72 °C durante 8 minutos (1 ciclo)

Amplificacién por PCR de ADN bacteriano (colonia)
Reactivos

5 pl de tampdn (concentrado 10x)

0,5 pl de BSA (0,5 mg/ml)

1 pl de dNTP (concentrado 10 mM)

1,5 pl de oligo a concentracion de 10 pmoles/pl (15 pmoles)

1,5 pl de oligo a concentracion de 10 pmoles/pl (15 pmoles)

0,25 pl de Taq polimerasa (F. Hoffmann-La Roche Ltd; Basilea, Suiza)
40,25 pl de agua

bacterias

Parametros de ciclo

94 °C durante 8 minutos (un ciclo)

94 °C durante 30 segundos, 52 °C durante 30 segundos, 72 °C durante 1 minuto y 20 segundos (6 ciclos)
94 °C durante 30 segundos, 58 °C durante 30 segundos, 72 °C durante 1 minuto y 20 segundos (30 ciclos)
72 °C durante 8 minutos (1 ciclo)

Preparacion e hibridacion de sonda de ADN

Las muestras de ADN se prepararon inicialmente (para las etapas 1y 2) en paralelo con recipientes separados para
marcaje con Cy3y Cy5.

(1) Cebador pre-hibridacién de ADN
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Se combinaron un pg de ADN genémico, 2,6 pl de nonameros aleatorios (GE Healthcare; Buckinghamshire, Reino
Unido (anteriormente Amersham Pharmacia)), y adiciones de 1,5 pl (ADN de control) y se afiadi6 agua hasta un
volumen final de 29,5 pl. La mezcla se calent6 a 70 °C durante cinco minutos, después se enfrié hasta temperatura
ambiente durante cinco minutos. Opcionalmente, la mezcla se centrifugé brevemente.

(2) Reaccion

Se afadieron 4 ml de tampén NEB2, 2 ml de mezcla de nucleétidos (dATP, dGTP, dTTP 2mM y dCTP 1mM)
(obtenidos individualmente de GE Healthcare; Buckinghamshire, Reino Unido), y 2 ml de dCTP Cy3 (o Cy5) (GE
Healthcare; Buckinghamshire, Reino Unido (anteriormente Amersham Pharmacia) a la mezcla de la parte (1). La
combinacion se mezclé suavemente y se afiadieron 2,5 ml de ADN Polimerasa |, fragmento grande (Klenow) (New
England Biolabs, Inc.; Ipswich, MA). La combinacién se mezcl6 adicionalmente de forma suave, después se incub6 a
37 °C durante 2,5 horas. Finalmente, la mezcla se centrifugd brevemente.

Las dos soluciones de reaccion de marcaje se combinaron después y los nucleétidos no incorporados se retiraron
pasando la solucion a través de una columna de centrifugacion de purificacion de PCR Qiaquick (Qiagen, Inc.;
Valencia, CA). Las muestras se eluyeron de la columna con dos partes de 30 pl de tampon EB. El volumen se redujo
a 7,5 pl en un vacio rapido.

(3) Prehibridacién

Se incubaron portaobjetos de aluminio durante dos horas a 42 °C en una soluciéon de SSC 5X, formamida al 50 %,
SDS al 0,2 %. Después los portaobjetos se sumergieron en agua tres veces en una placa, y dos veces mas en una
placa separada. Estos portaobjetos preparados se secaron por soplado con nitrégeno.

(4) Hibridacién

Las muestras de ADN de la etapa 2 se desnaturalizaron por calor durante 2 minutos a 95 °C. Después el tubo se
centrifugd rapidamente. Se preparé una mezcla de hibridacién que contenia un volumen del tamp6n de version 11 y
2 volumenes de formamida 100 % (desionizada) y se afiadieron 22,5 pl de esta mezcla a cada muestra. Después las
muestras se mezclaron, se agitaron brevemente y se incubaron durante 1 hora a 42 °C. Finalmente, los portaobjetos
preparados en la etapa 3 se cargaron con la muestra y se incubaron durante una noche a 42 °C.

(5) Lavados post-hibridacion

Los portaobjetos preparados en la etapa 4 se sumergieron en una solucion de SSC 1X/SDS 0,2 % a 55 °C (después
de retirar los cubreobjetos). Los portaobjetos se retiraron después y se colocaron en un soporte en una segunda
bandeja que contenia la misma solucién. Los portaobjetos se incubaron en la segunda bandeja a temperatura
ambiente durante 5 minutos en un agitador orbital. A continuacion, el soporte y los portaobjetos se transfirieron a una
tercera bandeja que contenia una soluciéon de SSC 0,1X/SDS 0,2 % a 55 °C. El soporte se sumergié cinco veces en
la solucién en la tercera bandeja y después se incubd a temperatura ambiente durante 10 minutos. Los portaobjetos
se transfirieron después a una cuarta bandeja que contenia la misma solucién que la tercera bandeja en la que los
portaobjetos se sumergieron de nuevo cinco veces y se incubaron a temperatura ambiente durante cinco minutos. A
continuacién el soporte y los portaobjetos se transfirieron a una quinta bandeja que contenia una soluciéon de SSC
0,1X a 55 °C, en la que el soporte y los portaobjetos se sumergieron cinco veces. El soporte y los portaobjetos se
transfirieron después a una sexta bandeja que contenia la misma solucién que la quinta bandeja en la que los
portaobjetos se sumergieron de nuevo cinco veces. Finalmente, el soporte y los portaobjetos se transfirieron a una
séptima bandeja que contenia agua, en la que el soporte y los portaobjetos se sumergieron dos veces rapidamente y
después se secaron en el soporte con gas nitrégeno.

Protocolos de andlisis de datos de micromatrices para hibridacion gendémica comparativa de ADN gendmico de
cepas de S. pneumoniae

Adquisicién de portaobjetos

Se adquirieron dos imagenes en color de portaobjetos hibridados con el explorador de micromatrices ScanArray
(PerkinElmer Life and Analytical Sciences; Shelton, CT) a una resolucién de 10 pum. Los parametros de adquisicion
(ganancia de fotomultiplicador y potencia de laser) se ajustaron para mantener un nivel de fluorescencia comparable
entre los dos canales de fluoréforos (midiendo el nivel de intensidad de los puntos de control especificos y la
intensidad media de todos los puntos).

Andlisis de imagenes

Las imagenes se analizaron con el software Genepix 5.x (Molecular Devices Corp.; Sunnyvale, CA). Se aplicaron
procedimientos de marcaje conservado manualmente y automatico para puntos de calidad baja. A partir de las
imagenes adquiridas, el software Genepix extrajo los niveles de intensidad y los parametros estadisticos por defecto
computados para cada elemento detectado en el portaobjetos de la micromatriz.
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Tratamiento de datos y control de calidad

Se realiz6é un tratamiento de datos por una instalacién local de BASE (BioArray Software Environment, rel 1.2.10,
Lund University). El andlisis de los datos consistié en dos fases:

(a) Correccion de fondo y normalizacion. En este procedimiento, la intensidad de fondo local se rest6 de la
intensidad de cada punto. Las intensidades se normalizaron después a la intensidad media o mediana de todos los
puntos. La correccion de fondo y el procedimiento de normalizacién (plug-in rel. 1.4) se aplicaron en BASE con los
siguientes parametros:

Normalizacién experimental: Mediana experimental
Fondo experimental: Fondo local

Umbral para corregir (devt fon): 1

Nuevos valores (devt fon): 1

Correccion simétrica (CH1=CH2): Si

(b) Integracion de datos. Los valores de intensidad de puntos repetidos de un portaobjetos sencillo o de portaobjetos
repetidos se integraron computando las intensidades medias de los canales separados de dos colores. Los puntos
gue se marcaron como de nivel de calidad bajo o para correcciéon de fondo se descartaron. El algoritmo también
evalué la probabilidad de tener diferentes niveles de intensidad entre las medias de las intensidades de los dos
colores (aplicando un ensayo de T, plug-in rel. 1.7). El conjunto de datos resultantes se almacend en la aplicacién
BASE y pudo exportarse para otros analisis.

Analisis de agrupamiento
La relacion de los niveles de intensidad de los dos colores se transformé en escala logaritmica 2.

Las relaciones computadas se organizaron en un conjunto de datos de tabla que contenia una columna para cada
portaobjetos o grupos de portaobjetos integrados (experimentos), y una fila para cada punto o grupos de puntos
integrados (genes). La tabla se cargé en el software TMeV (rel, 3.1, TIGR) para el analisis de agrupamiento.

Se aplicaron tres algoritmos principales de agrupamiento:

(a) Agrupamiento jerarquico. Este algoritmo se aplicé para descubrir grupos de genes que mostraron patrones de
presencia/ausencia similares entre diferentes experimentos. En particular, el algoritmo se aplicé con el siguiente
conjunto de parametros:

Seleccion de arbol: Arbol génico y/o arbol de muestras
Seleccion métrica de distancia: Distancia euclidea, Pearson no centrada
Seleccion de procedimiento de engarce: Agrupamiento de engarce medio

Se construy6 un arbol de similitud (basado en el procedimiento de grupo de pares no ponderado con algoritmo de
media aritmética, UPGMA) y una matriz de similitud (basada en la distancia métrica seleccionada) para representar
gréafica y numéricamente las distancias entre experimentos y entre genes.

(b) Coincidencia de molde de Pavlidis. Este algoritmo se aplicé para descubrir genes que mostraban patrones de
presencia/ausencia similares a un patrén de molde. Se aplicé coincidencia de molde de Pavlidis para descubrir
genes que mostraban patrones correlacionados o anticorrelacionados con un gen de referencia entre diferentes
experimentos. El algoritmo se aplicé usando los parametros umbral R Absoluto (selecciona patrones que estan
correlacionados o anticorrelacionados con el molde), un p valor umbral de 0,05, métrica de distancia por defecto de
Pearson y agrupamiento jerarquico de los elementos en los grupos coincidentes y no coincidentes resultantes.

(c) Andlisis de significacién de micromatrices. Este algoritmo se aplicd para descubrir genes significativos que
mostraban patrones de presencia/ausencia capaces de dividir los experimentos en grupos separados (definidos a
priori). El algoritmo se aplicé para descubrir genes que eran especificos de un grupo dado de experimentos. El
algoritmo se aplico con los siguientes parametros:

Ensayo estadistico: Muestras independientes de dos clases
NUmero de permutaciones: 100

SO: Procedimiento de Tusher y col.
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(continuacion)
Valores Q: No
Motor de imputacion: Imputador mas cercano a K
Agrupamiento jerarquico de los elementos en los grupos coincidentes y no coincidentes resultantes
Ejemplo 1: Determinacién de la presencia de isla de pilus 1l (INV104B) en ADN genémico

La determinacion de la presencia de isla de pilus Il (INV104B) en las cepas de S. pneumoniae enumeradas en la
Tabla 1 se realiz6 en ADN gendmico purificado o directamente en bacterias (PCR de colonias). Los cuatro oligos
usados para amplificacién se enumeran en la Tabla 2.

Tabla 2: Oligos de PCR

Designacion Direccion Secuencia
1008for 5-53 GCTGGATCGAGTTTGAAACCAGAA (SEC ID Ne°: 24)
1009 rev 3 -5 TAAGGATCACCAAAGTCCAAGGCA (SEC ID Ne°: 25)
Int-rev 3-5 TTTCAGTGTATGTTTTAGTGCTTCA (SEC ID N°: 26)
Int-for 5 -3 ATGGCTTCAGGGGCTATGTTCGGTG (SEC ID N°: 27)

Se realizaron tres PCR de diagnoéstico para cada cepa enumerada en la Tabla 1 con las siguientes combinaciones
de oligo de PCR: 1008for-1009rev; 1008for-intrev; e intfor-1009rev. Los clones positivos para la isla de pilus I
(INV104B) se amplificaron exitosamente por 1008for-intrev e intfor-1009rev. Las cepas negativas para la isla de pilus
I (INV104B) se amplificaron exitosamente por 1008for-1009rev.

Se realiz6 la determinacion de la presencia de la isla de pilus, es decir, el islote de rlIrA (a diferencia de la isla de
pilus 1l (INV104B)), en las cepas de S. Pneumoniae enumeradas en la Tabla 1. De forma similar a la isla de pilus Il
(INV104B), se disefiaron cebadores especificos y se usaron para amplificar regiones definidas del islote de rirA. Se
exponen ejemplos de procedimientos para determinar la presencia del islote de rlrA en el documento WO
2007/116322.

La Tabla 1 indica que un gran nimero de cepas de S. pneumoniae contienen uno o ambos pilus e isla de pilus Il
(INV104B).

Ejemplo 2: Secuencias de 23F. INV200 y OXC141
1. Descarga y ensamblaje de secuencia

Las secuencias preliminares de cuatro cepas de S. pneumoniae se descargaron del sitio Web de Sanger (véase sitio
web "sanger.ac.uk/Projects/Microbes/"). Las secuencias de Sanger se componen de un nimero variable de contig no
solapantes. Los detalles para las secuencias descargadas se enumeran en la Tabla 3:

Tabla 3: Secuencias Descargadas

Cepa Serotipo ST | N°de Contig |pb totales
23F 23F 81 21 2225211
INV104B 1 227 68 1986609
INV200 14 9 167 2022487
OXC141 3 180 120 1962139

Para identificar el ordenamiento probable de los contig, las secuencias se alinearon contra la secuencia completa de
TIGR4 usando MUMmer3.19, para formar una seudomolécula sencilla. Para separar dos contig posteriores se
insertd la siguiente secuencia:

NNNNNCATTCCATTCATTAATTAATTAATGAATGAATGNNNNN (SEC ID N°: 28) SEC ID N°: 28 se disefio para (i)
generar un codén de parada en las seis fases de lectura de modo que no se predice ningin gen a través de los
puntos de union y (ii) proporcionar un sitio de partida en todas las fases, apuntando hacia contig para predecir genes
incompletos en sus extremidades. Los contig que no se alinearon frente al genoma de TIGR4 se pusieron al final del
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seudocromosoma.
2. Prediccion génica

Los genes se predijeron usando el paquete glimmer3.02. Se prepar6 el Modelo Oculto de Markov usando los genes
predichos de TIGR4 como un conjunto de preparacion.

3. Comparacioén de conjuntos de proteinas

Todas las proteinas de cada genoma se compararon frente a todas las proteinas de los otros genomas usando
Fasta. Se consideré que una proteina estaba conservada si su secuencia de aminoacidos podia alinearse con un
porcentaje de identidad de al menos 90 % en al menos 50 % de su longitud.

Las secuencias de aminoacidos de OYC141, INV200 y 23F que no cumplian estos criterios se exponen
posteriormente. Estas secuencias pueden proporcionar polipéptidos y/o proteinas que pueden usarse en
composiciones o procedimientos de tratamiento para diagnéstico de, e inmunizacion contra, infecciones por S.
pneumoniae.

4. Codones de partida

Los restos N terminales en las secuencias de aminoacidos enumeradas en el presente documento se proporcionan
como los aminoacidos codificados por el primer codén en la secuencia de nucleétidos correspondiente. En las
secuencias en las que el primer codén no es ATG, se entendera que el primer codon se traducira como metionina
cuando el coddn es un coddn de inicio, pero se traducird como el aminoacido no Met indicado cuando la secuencia
esta en el extremo C terminal de un compafiero de fusion. Las secuencias enumeradas especificamente desvelan y
abarcan cada una de las secuencias de aminoacidos que tienen un resto de metionina N terminal (por ejemplo, un
resto de formil metionina) en lugar de cualquier resto no Met indicado.

5. Secuencias identificadas de OXC141

>0rf00007

MEMSFIAQDFDKLNITVLESRTQAIIRNPMNTRLSSDTESSFNKIVRN (SEC ID Ne°: 29)

>0rf00009

MELAETSIVKKNHQIPCIINQKIAQKLIKKTSMTDIDHQLSISTSTVIRKINDFHFEHOFSRLPEIMS (SEC ID N°: 30)
>0rf00013

LFKIGRVYYRQLQEDLLTCCNKYPKLFFFIIISLNSTQSGGVF (SEC ID N°: 31)

>0rf00015

MKYNKTKYPNIYYYETAKGKRYYVRRSFFFRGKKREKSKSGFTTLPRARARQIQ
EQELGINTNLTLDQYWDIYSEKRLSTGRWNDTSYYLNDNLYNNHIKAKKGEDRN
EYELFIAEKLQNHTRYTVQTLMSSFMALLMDAVKNGNLLSNRLKGVBIB@AMKKY
TLKEFKTWIAKAEEIMPKQFYALTYLTIFGLRRGEVFGLRPMDITQONDSGR.RDSR
SNQTLKGKGGLKTKDSERYVCLDDIGTDLIYYLIAEASKIKRKLGIIKERBIYITIMEK
GGLINPNQLNRNFNLVNEATGLHVTPHMMRHFFTTQ3IIAGVPLEQLGRAKVYMTD
RYNQVEDELAEATTDLFLSHIR (SEC ID N°: 32)

>orf00016

MSYSYVALDVETANDFRGSVCSIGLVKFKDGNIVDTFYTLINPEEEFIFMSITPE
DVLDSPTFPEVRKSIVDFIGLDIVVAHFAQFDMGALKDVYQKYELDFPNIEYRLAK
VALPGQLNYKLKRLAKNLNIELDHHNALSDARASGLILEYLLSTNSFSERIKEYRYN
KTGLLGQYGFKRKKGYQYKENLIYQPTEEEKAAMNPDHYFYGLYFGERIGRRKEAN
KAAALVGGIPEKGVTKHTNILVVGEQDWRVVGTDGLSSKMKKAQTLREKGTEND
FIRLLEE (SEC ID N°: 33)

>orf00017
MSLLSLHQCKVFLFYHDFISHGFKIVVGHEFEVIKLCGVIQAF (SEC ID N°: 34)
>orf00019

MKNKKPNAERLQEIADYFNVSTDYLLGRTDNPAIAGDSKEYTWQGHKAIMNSEVMMF
GGRELTDEKKKIQSIEGYLKEAGD (SEC ID Ne°: 35)
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>0rf00020

MSKLTKEDVLQVSQEIINDAIPVIKDMLDEVFKEYPIDMEIRKAILNSVAWKLSTETT
VSLLTELVNAQEN (SEC ID N°: 36)

>0r00021

MSKELKIIKAKIKTRLIELDMTQAELAKQVSVASSVISELLKY GKGSESSHKVADVLGI
ENPWENS (SEC ID Ne: 37)

>0rf00022

MDY QILIQPAISVILAISGLWSYIASKANNKAEIEKQAKEHSHIVEKLEEFHYQIDTL
KQQHTLELEKVKQAHELRLQELEKVSQIDTETDKAMKMNDLIYKTFTGERADKLAD

KANNHKQKLNKKFIQKTSKKS (SEC ID N°: 38)
>0rf00023

MNEIFNFHGQEVRTLTIDDEPWFVGKDVADILGYSKARNAITLHVDEEQGIPTSGG
TQDMLIINESGLYSLILSSKLPQAKEFKRWVTSEVLPAIRKQGGFIREEDBFIALFT
GQKKLREQQATMLEDIDYLKSEQPIHPSYAQSLLKKRKARVVACLGBNSKVFAQ
SVFRQAEIDFKDHFNISRYDLLPKKHADAALAYWMTWEPSTNTKMKBARDV (SEC ID N°;
39)

>0rf00025

MFEPPILDQLMGVGALLLGFAGACRHIKLQEQRKEEERREEQEFASKNIR&YERGR
EAERQEIRKNIRRPFKGFTYDNEPPQGLRPEPLALPEPKQSAIRLL (SBEQN°: 40)

>0rf00026

MEELIESLDNLIMIVKELEGRESTSRHFITIWENDYKNLLLVKEYLTDYEAKDYRYVT
LKNKLLKIEKMELEGRHIYEDMRMKYRANRRKWGARYYV (SEC ID N21)

>0rf00027

VLGMSEIKWIKITTDIFDDEKICLIDALPDPDAILVIWFKILTLAGKHNSNsLLMMTDKV
HYTDEMLATIFRRPLNTVRMAIGVFEQFGMIEIIDGIISLPNWEKHQNWERIKEQTR

NRVAKYRKKQKNLALGNVTGIWTVTDGNALEEDKDKNKNRLDKDKNKEBGSEEN
ILELFQSEFRRLLSGFEIEEINHLLNENDVDLVKEALKTAINSGKPNIK@GILRNWQM
NNVTTVEQVRQSEKKNKDKKEEQEAKDEWGY (SEC ID N°: 42)

>0rf00029

MRRSASMVDNVFEEIALSYRRNTEQQEEFCEKHNIPLIKILRTESVVESHERIHEEN
QERVNELANAENERERKYYLEKFSLYDEVLKNATLDNFETPTEKEABKRAEREWS
EGARNNIVLQGEAGTGKSHLAFAMVKVLSEYTKEIAIFINVTDLLMKIKSQEEFLVN
KIASAKFLVLDDLGMEKDSEWSFTILYNILMKRSMTHITTMLISADIQKR®ERPFMSRLM
KGVDKDHLMVFENDLTNKRKQYF (SEC ID N°: 43)

>0rf00030

MLELYFVYNGHCKFFLGRFDNVDDLIEQMEDHQWAFSAITHPRFQKHIBEIRY GSK
DCYYLATFSGGE (SEC ID N°: 44)

>0rf00031

MVGVTYQEIHLFVEFLKEQYGQGRPDYIEALNDLDGLVEVSYREAIEREVR (SEC ID N°:
45)

>0rf00032

MMEELKKKVNAVYNWTVEDGKPQPPQQDLPQAVKDRVDYFWEtyiREIBAMECIFAD
EKPTDYELGATKGWLPKSKEFDDWIGYSPSMAQVVIAVYLIYGGN (8ER°: 46)

>0rf00033
MEETKMNKQELIKKLEERRTIIGNFQGYAVSYFWIYWIVEK (SEC ID N°: 47)
>0rf00035
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MEFVSPIKDNDDIQAMKDYLREWNEMYYMLFITGLNTGLRVGDILTLKY&R/HIKLR
ERKTGKQITRRMTKELKKEMRRYVEGKPFHHFLFKSRQGQNKAITREFZAMAEEL
GIDNVGTHTMRKTFGYKYYNKTKDVGTLQKMFNHSSPAITLRYIGIEQBELRNFVI
(SEC ID N°: 48)

>0rf00036

MYNKPVRPSLKSKKWEKFRDRIMRKHDYLCQESLRYGISVQAEMVSEWFRLEFV
EWNCLPLTNKKHNTFHDRVNDRVINQGLYWQKKRKKEFLNFFKNEKENCCA49)

>orf00037

LAKPITAKSIKSKVVKQMKDLGTYRKEFEMIIDIFAGMLY QY QKLAQDNAXPVTDTY
VNKAGAENERKVPILTAMEILRKDILSYSNQLMMNPKSLGEVVEQEQESVKFKNE
IKKKRVSGNG (SEC ID N°: 50)

>0rf00040
MGNLDKAKEYAQHVLTHREEHCEENILAAERFFRDLENPAFEMDEDNMERMY IV

HQQGDDMFAVSIRNKPLLLOQPWQHFVVVNLFGFYYKGTNERRFKERKIMERTSFT
AAIALAYQILDTDSGSKCYIVANSVKQAMEAFGFLRFNVERWNDKNIRN@EHSITA
NFGDEGSFFIQALANDESRLDSLNGNVIILDEAHTMRNSKKHGLMKKRISMLFVI
STAGDIPTGFLANRLKYCQKVLKQLVTDDSFFIFICKANQSADGDVVENUKXMANP
SWGVTVSLKALKEEAEQAMNDPQTRNEFFNKTLNIFTNSMNAY FNFEDESFIA DWSL
EELARLPIRWYGGADLSRLHDLTAAALYGVYHDGEKDVDICITHAFFRRKKANDDG
IPLFGWQSDGWLTMSNTPTVLYDDIVKWFIKMREKGFKIAAVGMDRREGRECQAR
FKMIDQPQLFYLKSEGFRRIEFKVKNKEFYYLHSDAYEYCVSNVRAIERVRYEKLD
GDGGTARIDLFDASVFACIQALANLGKGGDVMRFFD (SEC ID Ne°: 5)

>0rf00043

MNEIVLSEHEINLLINKGRVPCVILNGEVVTIRQRHMKNLMAETVKWHBBQNIVRN
KHFDSLFQNTFR (SEC ID N°: 52)

>0rf00045

MGIFEKFWKRNKPSKPINMLSHSDLGLSNLMDSYVPLARNPDVVTAVNKIAMTIH
LMENTDKGDIRIRDGLARKIDINPCKHMTRKSWIFKIVRDLLLYGDGNSYEYEPVTD
YISNLRPFPMREVSFQTDKDSYVISFRGEEYSPDEVVHFVINPDPDIIYGERVTLTD
VVQSLNI"TKTKKSFMNGKNIPSLIVKVDSSSAELDSEQGRERIAEKYERVGAPWIV
PEALLDIQQVKPLSLTDIALNESVELDKRTVAGLLGVPAFILGVGEFNKREFVNTTV
MSIATTITQTLTRDLLLSSMRYFKLNPRSLFSYNITELSAVAQQMANSRRINEWRDWL
GMAPDPEMEELIVLENFLPQEKLGDQNKLKGGEEENAKAK (SEC ID 53)

>orf00047

MQKRNSYRATQFQTREEESGDLVLSGYFIKFDEETELWRGYHEVIKRNGVIADIR
ALFNHDDSLVLGRTGNGTLTLGVDDVGLFGDIINKDDPQAVGAYARWIRGSFGF
IPVKIETEEREDGSYLDTVLELEIFEVSPCTFPAYPQTEIAARQKDFESRANREALDK
RKKEIKEKFKL (SEC ID N°: 54)

>0rf00048

MNKALIFGARMRAKATKVVELEETIEELNKRSVVELEKLDRAKMDEEKRDGLQR
EIEEKEAEKVQLENEIDELDKQIKEQNRKAPTPGKMEERGGKTLGQREARYKEAR

ADGFKSAEGEAIIPVELMTPKEAKQDKTDLTSLVNIVNVKNASGKWSMYBAMNTVE
ELEENPELAKPTFTKVNYEIKTRRGHLPVSQEFIDDADYDVMGLVAKQHRINKNKE

IAKVLKTATSKSAAGLDGLKDILNVELKTYYNATIVCTQSMFAALDKIKBBERYMLQTD
ITSPTGYKFAGRVIVVYPDDIIGESKGDLKAFIGDVGEFATLFDRAQTWG@DDKIYGQ
YLATANRFDVVKVDGDAGFYVTYTDAVL (SEC ID N°: 55)

>0rf00050
LMNVEDKDMSKDDTLTTEVEKEETKVVDGKPEEGDEE (SEC ID N°: 56)
>orf00051

MDNVQLLELLKLKLGIATKLRDKPLEKIIEAVKTELEDNLGVLLDLDSSEH?MFVVDFAA
FRYEGGVDMPRHLQWRLHNLQIASKKKVKNVES (SEC ID N°: 57)
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>0rf00052

MWNHEIKLISKKITGKDKLLQPISEDVEVTLLCRKKNVTRSEFYQANGA&SLVVEIR
NFEYENQEFAKFEGKQYRILKTYPIDSEILELTLTEVLK (SEC ID N°: 58)

>orf00054

MSNDLADLIAKELAAYSDEVTEEVDKIAEQVTDETVDELKETSPKRYB&WRKKKLA
NGSFVVFNAVASLTHILENGHLSRNGGRVAGIVHIKPAEEKAIQNFERRBK (SEC ID N°:
59)

>0rf00055

MKLSDFAAILEQANLPVTYRAFKIGNAPDLPYLVYYESSPVINSADNTUMKSEVTVEL
AFESKDEDLEERLEELWANHKLFFEVQEETFIETERLYVKSYTVYLYGSE N°: 60)

>orf00057

MTQENKVTFGLENVHIAPIKTLAADGVITYGDVFRFPGAMELILDTKGERADNKMY
HFMNSNEGYEGKLKIPHIIDEFATKILGEIKDPQTGVMTEKADASLTEMAQFEGDKN
KTRYVMYYCFASRPSLGSKTKNGTSTNERELSFKASPRPLDTVVKRIDKIMYDNW
FKKVYEPTAVAA (SEC ID N°: 61)

>0rf00058

MRKIVLVGDQEYELGTNGYTPIAYKQQFGKDYFQDLFSMLKNQSFMMEHDNMELTA
TNIDISMLSDFDMTFFNRLFWTFAKSANPQIKPYEQFFMEMEIFPIQBXMBEMLNAS
MTTKKHQMNQNQLAKKSSQ (SEC ID N°: 62)

>0rf00060

MAGNIKGIKIEIDGDTQPLQKALKAINKESVNTTNELKQIDKALKFDTGIN QKQEV
LQKQIGITRDKLETLRQAQSKVDEEFKKGNIGSEQYRAFQREVEVT@YABKLASL
TQALEGNGDAAKNNQAQLKELQNEQKLLASESEKVVSSFKLQESQESBKIAS AE
KKIGAQSEIVTRQIENLEKQLSLTKEQYGENSAEANKMEAELNQAKTAY@EL GKLG
STAKSNQTQLKELQNEQSQLASEMSKVTSSFKLQESALGSNASEAERMAGAQSE
IVSKQISNLEQQLEITKKEFGENSTQANKMESELNQAKTAFNHLNDEKSAGFDSTQE
SLSEISRNLRAELLQQFSEKLSAISEKLVEVGKEALEAAAQMQASNAQFGDMETQA
REALNAIGQEMDIVPERLQGSFTQMASFAKTSGLDTAEALDLTSRATIRIMWEYDKS
IESVTESLQSFLKGNFANDAALGISATETTRNAAANKLYGKSFKDLSEAQKL QMVE
DGNKLSGALGQAARESDGLENVMGNLKQAGTNALSAIGQPLLEMMIRYRIGVA
ELFSSLPAPVKDFVVILGTVVTAVGVIAPIFLSLQALAEFLKISIGEMIIAALPIIGTAI
AIAAAVAAIVAIVKYLWETNEGFRDAVTTVWNAILEVINAVVSEISNFVMSTVVTWW
TENQELIRTSAETVWNAIYTVISTILDILGPLLQAGWDNIQLITTTWEIKIVVETAIN
VVLGVIQAVMQIITGDWSGAWETIKGVFSTVWQAIQSIVQTIFSAIQSMIENGISGT
VSNIWNSIKDTVSNVLNAISSTVSSVWEGIKSTISSAINGARDAVSSAIRGLFNFNI
SWPHIPLPHFYVSGSANPLDWLSQGVPSIGIEWYAKGGIMTKPTIFGMNMBRGEAG
NEAVLPLNDKTLGAIGRGIAQTMGGTSPTINITITGNTVREEADISRIABEQRIADEL
QRKTQLRGGFT (SEC ID N°: 63)

>orf00064

MIKHNELVIDGVRTSSFPFKVIVHDSPSIALGESKTALLEHGGISGAMIRHRELVKK
TYTIYLVKPTEEQMNQFMSLFIREKFWLESERVKTTRLWCYKVNVSQIEEEWMTKA
TFTCHPTKHFKVTDTQRLTRSGTLNVQGSALAFPKITIVGQSASETSEQXIRLERL

TESLVMVNNPDNPSFKTTTGKPVKWSGDFITVDPAKVKNIGVVLGPEIEBIWGWA
(SEC ID N°: 64)

>0rf00068

LLYLLNEDVRTVRWNGESLHEATSAIVKETMNGDFTLTVKYPISDSAQREDMLIKA
PTPVLGAQLFRIKKPVEHNDHLEITAYHISDDVMQRSITQMSVTSQSCERMVQNTK
TALGDFSFNSDIQDRRTFNTTETETLYSVLLDGKHSIVGTWEGELVRONAKSRGE
NRGVVITTHKNLKDYQRTKNSQNVVTRIHAKSTFKPEGAEKETTIRVRVIDSYPYI
NEKEYENNNAKTVEELQKWAQSKFSNEGIDKVSDAIKIEAYELDGQYMNMNEKSWK
HNVDAFKKAIAYEFDALKEEYISLTFDDKAGIGGSRASGGLSSAADATESAQEIAL
EKALQNADLDFDHKAGLLRQEISDDIELAKAPAEEVKRELSDTINQRBENEPLKETK
RKAEEALRNAGASSSLAQESKRIGLDSVARLEAFKSQTTSAQTALSGRRDMMDI
RPKQAQAEAEIAKQVEALSRTKNELAGASTLLAQEAKRIELDSVARLEAFKSAQTA
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LSGDLDALKRTIANDIRPKQAQAEAEIAKQVEALSRTKNELAGASTLIAGHELDSV
ARLEAFKSQTTSAQTALSGDLDALKRTIVNDIRPKQAQAEAEIAKQVRAKSIELAGYV
KSAQATYKETTTRRLSELTNLANGKASKSELTQTAEELSSKIASVQASERISLFKQ
DIPKTGIWTTSTYTATIDSESKYLGHKALKIIGLNPSGRDGGNPKVTYBAEGKVIPG
STTNQDVTISFYAKANKNGIMLRSRLGNIGYKTGNVTLSTEIKRYAVHBMKTNESKRT
TNEWLFNFNQEGTVWIWMPKFEISDVDTSYSEAPEDIEGQISTVESANGEAGVS
RLTEGLRTKADISSLMVTAENIRQSVKSLETDTQNKLNQKLSQAEFESIRQEILNA
TKDKADKTLVVSEAGKLREEFSKMKVGGRNLWIKSKTVGAVIEKLPENMRECYRLE
NNSTLTFNLEPDFSSRLYQKVTFSAWIKYENVVQGRNFWNVFNCFKENGERGVQS
GPDYDTLGRYKGSADWKYITFTYDYSEKTNFDQLKTLLRFNLEGATSGEAWEIG
SVATDWSPAPEDADGLITEAKATFERTAQGLRTDLSAITEGLRTKVINSAIAEMIRQ
SVKSLETDTQNKLNQKLSQAEFEVRAGSIRQEILNATKDKADKTLVVISIHREEFSKM
KVGGRNLWIKSKTVGAVIEKLPENHVTGQKECYRLEMMSTLTFNLERDFQRVTFS
AWIKYENVVQGRNFWNVFNCFKHYLFRKNSETGVQSGPDYDTLGRVK@SRDYD
YSEKTNFDQLKTSLRFNLEGATSGTAWVTGIKVEIGSVATDWSPAPEOABGATF
ERTAQGLRTDLSAIQEYVNKDGQRQEALQRYTREESTRQATAVREMGNRON QED
VKGINQRIEAVKTSANKDIASQIASYRQSVDGKFTDISSQITTYKQDVISGQRSNRLT
SSEQGTTTQISNLSNRINSNKQGTDNQISNLKTQVATNKDNAERQMGQREZMKANA
DSQFANVTMQLARKVETTDFQRVKETSKLYERILGNTEMGIADKVARRQAREDVEVA
KNASNGQNLLKGTKDFSGGWKNKGANWKKHAEKYKGVDVLFKNNSWMGREQ

YTFSLWMKSDWKNDTVNFYVNRNGSVEKGWGVPSETSVAITSEWKRYSFAMNHF
PRVERLNQNTNLYIAGLKLEKGSYATPYTEAPEDTDEAIRSVQSQLTBEIWNSAGD
IISGINLGANGHNRFVGKLTHITGETLIDRAVIKSAMVDKLKTANFEAGSVILDAEA
VTADKVRFDAAFIRKMTANDAFIDQLTSKRIFSTKVESVISSSTFLEARIEGGFTIGR
FAQGRGRWISGINQFSVGMGNGEGGSYNGENTAFWANWGHSWNEPTHNWWAC
RNGADFHGKVDFSNSSRANFYGNTTFSRSPVFSNGIELGSKDVLGBBRNRKVWW
NQVGSGSVKYWMEQKSDRRLKENITDTAVKALDKINRLRMVAFDFIEEKKHHAQE
AETIVPRIVSRDPENPDGYLHIDYTALVPYLIKAIQELNQKIEKMEKTIASEC ID N°: 65)

>0rf00069

MNTEQLNQALQMTIREMSTTSTNSMITSNILSIQLNEQREENQRLQARADEDEQT
KPADKGE (SEC ID N°: 66)

>0rf00071
MAETIQNTDNLLDLTKITEPFDLASALRYMKENGEFIRCKNVSDDFYMYQRBPVIVN

GRRQFKDIETVWAFNQWGGTITTINVAVLLNHEFYIMKFDAEGNPDWERRE (SEC ID N°:

67)
>0rf00072
MQIEFFNFLRSVVQTEDGLVLYALALIVSMEIIDFVTGH (SEC ID N°: 68)
>0rf00073

MILIPASVLLPEKTGFVFLHSIYLGYIAFTFQSLIENYRKLKGNVTLFQRIKVFQRLLE
KDDDTKKGE (SEC ID Ne°: 69)

>0rf00074

MQQITEITNGAISILVILAGIAVKAVKEYLVKKGGEKTIKIVEILAKNAY NAVEQVAAE
TGYKGDEKLAQARAKVRAELTKYNISMTDKDLDTFVESAVKQMNDABHGR N°: 70)

>0rf00075

MAFNQFNRCVTLSIPTAPNIPTSVVHRTYLHDTAVSDNM (SEC ID N°: 71)
>0rf00079

MKNREEEWQGIAKNAILLIIAPFYFLIVKNGVLLKIKTVTEITAF (SEC ID N°: 72)

>0rf00085

VEEVEVAEVKNARVSLTGEKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEFTRVMPGSLVLI
GGDPGIGKSTLLLQVSTQLSQVGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDNISEEETNMQ
SVRAEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTMFIVGH
VTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYFEGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEW®SEGLVEV
LNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMFGNAKRIIANRASL
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IMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASIYKDKPQECFVGEL
GLTGEIRRVNRIEQRINEAAKLGFTKIYVPKNSLTGITLPKEIQVIGVTEVLKKVFA
(SEC ID Ne: 73)

>0rf00088

MGVSIFLALFYMIPALYFLFHIGKKWELPKKVLILSLLGAICSFTSLLLAGNHRRKSS
KV (SEC ID N°: 74)

>0rf00094

VFVALVSITFSLTNFFKILINLTAQVSPQVIDEKILMMDLNLNNYLSTVICRQDVYTGI
KILH (SEC ID N°: 75)

>0rf00095

VNIASLQMGHIFCWQVQHIANKLTSDFWIAEYFLSNQIISWADARMSERERVS (SEC ID
Ne: 76)

>0rf00103

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFKVVNGTDEVSSKHCFEVVDGTDEVSSKBGABEVSN
HIYGKATLTWFEEIFEEYKSLHNKTHITKVV (SEC ID N°: 77)

>0rf00109
MNDDDSRCIHIERDGKTIEFGYLNISSTDRNTSHADGLVGIFNSNFSREANVFLNG
PDNLDTTLVGNFQTIWNFRIICIHSQNTCNKG (SEC ID N°: 78)
>0rf00110
LEFNFCRSIIKNGRDNLPNTNSTSGMATRWANHNWSDDIKDRLKTK (SEC ID N°: 79)
>o0rf00114

MRYDFGKVYKEIRESKGLTQEEVCGNVISRTSLSKIESGKATPKYENMEFLLRQINMSF (SEC ID Ne°: 80)

>0rf00116

MNYNLKYLLSGIFVLVFIGFLVWMRYFNQRKEEEHSDVSFEARLDSEKKQIGLGEE
PHYFLAYRYLHPWFDLAILPPTVEIFLTKIALVMVTPDELLIRNLGNGLTSEHHRDLR
QGLIRIPKSEMKEFEIRNWKKFFVFGDFLTIKTSQHSYYLQVRDDGLQBGSHFSDL
KSQDFLGLLTDKRTF (SEC ID Ne°: 81)

>0rf00124

LSLLDLRGSLCLRIYLHEPLITTVSQDFTSLSDISHF (SEC ID N°: 82)
>0rf00125

MDFKSFIIGLVVGIFGPYMDDLIRKKFLKSSEKKTEKSVKK (SEC ID N°: 83)
>0rf00175

MGRFILFENLFKPGQLHLAVDMVTDFVSSIHNLKTVF (SEC ID N°: 84)
>orf00177

METSISMADFYGKYQNENLELIDVREAHEFQAGHAPGAKNLPLSTLEQGYBHEYY
VICQGGVRSASTCQFLSSQGLTVTNVEGGMNVWPGQVE (SEC ID BS)

>0rf00179

LGGKSCLLEDRLCDIAAQTTVAADDVGLFFVQFISFLLDTLSVFDTIVQN (SEC ID N°: 86)
>0rf00183

MKIKDQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVADRTDEVSNIYTARRR (SEC ID Ne°: 87)
>0rf00184
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MKLLSIAISSYNAAAYLHYCVESLVIGGEQVGILINDGSQDQTQEIAEREKYPNIVR
AIYQENKGHGGVVNRGLAEASGRYFKVVDSDDWWILVPT (SEC ID B8)

>0rf00185

LKILETLQELESKGQEMDVFVTNFVYEKEGQSRKKSMSYESVLPVRREBEYNFSKG
QYIMMHSLIYRTDLLRASQF (SEC ID N°: 89)

>0rf00186

MYYLPVDFYRYLIGREDQSVNEQVMIKCIDQQLKVNRLLVDQLDLSGWSRHEYLLNH
IEITTVISSTLLNRSETAEHLAKKRQLWTYIQQENPEVFQAIRKTMLSRIHSVLPDRK
LSNVVYQITKSVYGFN (SEC ID N°: 90)

>0rf00194

MSLQIKLKKLAKELSKLLKDSNLETVDKDVLENSQEELQKAVLFLADEKGBSAELID
MLKEVIAKLKAMA (SEC ID N°: 91)

>0rf00202
MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDKTDEVSYIYLRQGEADAYV (SEC ID N°: 92)
>orf00213

MSKEKVILAYSGGLDTSVAITWLKKDYDVVSVCMDVGEGKDLDFIHMG\KES Y VI
DVKDEFATDYVLVALQSHAYYEQKYPLVSALSRPLISKKLVEIAHQTGIGCTGKG
NDQVEYQIAVAKKANEAKK (SEC ID Ne°: 93)

>0r00215
VLDSLVFMGFSMKLIHDLDTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 94)
>0r00218

MGQLHFITKLLDIKDTNTQIDVVNRDSHKEIIAKLDYEAPSCPECRS QMK FQKPSK

IPYLETTGMPTRILLRKRRFKCYHCSKMMVAETSIVKKNHQIPRIINQKIKLIEKISM

TDIAHQLSISTSTVIRKLNDFHFECNFRNLPKIMSWDVETVRGVTVSIBRSEC ID N°: 95)

>0rf00220

MRYDFGKVYKEIRESKGLTQEEVCGGVLSRTSLSKIESGKTTPKYENREMMSFE
EFEYICHLYQPSQRTEIMQTYLNMTSIIGSNSLVHFFETCQDY LKTHHBERDMLE
VVIYIRQHGAGELSDHAEQVVKKLWRKIEKQDTWYESDLKILNTILFSFRIHLITGK
ILORLEVYKNYQHLYDLRIAILLNLSTLYLYNQDKNMCKQICYTLLEDAKISYDRLAI
CYVRIGICTDNAKLIQKGFSLLELTEETSMLSHLKKEVETHYQPKKL (SHD N°: 96)

>orf00221

MNSKELSISMLKKYPCTMQHDQSDCAAAVVSTVLLSYKKELSIMKIREDGYGTTVS
GIVSGLNKLNFTVKAVRVALEDLTPKLTFPAILQVKNDLGQNHFVVLHRNEKFYVAD
PASGIRKMSSDELGEIYQGITLFMVPNSDFERGKLKGKGLLDLFGRLKENSTVIL
ASFVLSIIGILSSLFSKVIMDEVIPYALKNSLYMFLIVEGIVSFLQTLLSAFRQHVLLFL
SRKIDIPVLMGYYDHIIHLPYSFFGSRRVGDVLTRFQDAMTIKNVFTSSISYMDITLS
VISAVVLWTINQSLFLILVFMVIVNIILIYCFKKPYKKINHEQMEANGLLSQLIESIRN
IDTIKSQHDEEQRLNKIEEKFVHTLEIGYKEGVLQNIQSTISSMTSTMGEUGVGALF
IIDGKMTIGDLLVFQTLSQYFTEPIQNLVGLQLTFQEVQVAVSRLQELDEEDIALDY
SIRDFTLCDDIEFKDVTFAYGSRPPVIKDFNLRIKQGEKIAFVGESGAGKERLLLRF
INPSEGKIRIGENDLSDLDYGKLRKKISYIPQTIELFTGTIIDNLKIGNPS/TYEDMVRV
CRIVGIHDTIQRLQNRYGSFVEEGGQNFSGGEKQRLAIARALLSKAREATSNLDS
FSEQIIQDLIFNKIMDKTTIVVAHRLSTILRCDKICFLENGTIVEYGTHEEMAKNGKYA
RMVGLQSVQVNQQIQSQAVLDTEEVTYG (SEC ID N°: 97)

>0rf00222

MAKLEVKDNKKLVLKSVICKKLHDTKVEDVDQEINKFHQHLQLLKAQIRGESCGTT
IHDDGLITTDFEFYIQAHNAQQYSMIYDVQDSISVPYCLYVRFEDSPEWYAYSKLDLY
VYENDIQTDGIVYTVYVNSSPEKMVVDIFRPIVSL (SEC ID N°: 98)
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>0rf00223

MKLYNKSELRYSRIFFDKRPPAFAFILIISTAIILSGALVGAAYIPKNYIVKANGNSVIT
GTEFLSAIGSGKVVTLHKSEGDMVNAGDVIISLSSGQEGLQASSLMKQUKIEAIFQ
KFEQSLNEKYNHLSNSGEEQEYYGKVEYYLSQLNSENYNNGTQY SKKRNENAE
RNQLDADLQTLQNELIQLQQQGDSSSLSDTTSDDDKAKLETKISEITAKKTNITSK
NSEIDSQQSNIKDMNRTYNDPTSQAYNIYAQLISELGTARSNNNKSIBELEVATGQ
DKAHSILASNEGTLHYLVPLKQGMSIQQGQTIAEVSGKEKGYYVEARIBRY SKGA
KVDVAITGVNSQKYGTLKGQVRQIDSGTISQETKEGNISLYKVMIELERHGSETVI
LQKDMPVEVRIVYDKETYLDWILEMLSFKQ (SEC ID N°: 99)

>orf00224

MELVLPNNYVVIDEEEMMYLDGGAIYIPRWAITGAITGAAYAALAAAGQGAASYG
LRSALVAGIVKGLGVLGIHIGNAFANTVIRSIASAGIGAGADWIFTNIID@DGRRDNQL
RIG (SEC ID N°: 100)

>0rf00226

MKDDQKYLLAGLYSLLVAIFYFPLIESKGIFVSILMAVLLLYLIYFIATVIHIVIIKFIR
KKSFKYLVLYPFTYDGSWRFQPINLLYFPEMVRDVIPINLVQEYCQGQRKHILKRI
RLSREISLLLATIIVYFFTHRILPLSVFTFIFSYILLFAQSYLGGNTVWIGNRRLIIDDE
FEKILLSKSYIKEISSARYSEYLTCEYKNLTPIILLAIFENLLDSYLIQNQSKVDLDIFY
KVLPLLYKEKYTMGFNYFVSLNYLLYKVGFLGIIYDNEALRDLSKQYLEENQDGSF
EDGIQDAVASKQIVVIMEFIACLNSRCVPSQYDRFFYKDRPYIFSRKSP(SEC ID
N:101)

>orf00227

MKNKRYFFDTILHLLLISTIFCVSPVFIKLDILGTPSHAILTFVLAIPLF  YILSQCLHT
LLLLVSSIFCKLRPIYFYFIFVIIGARKYYRILFHQLMGFSPGVAVFYKEQTTKNLFK
FYYFLYFTTLISYYFFFTFVYDKPLLLPLIPFSIHIALVQKLYRIENQQLFLLKSKVLTI
LESKKDCEFNLQDYHEIWKLQSKSELPCVALSYISLIKPYLSESVREQENVKRFKKI
NHPISLYGMLDVIKLNLYLRHYNEKNKYESMLKKILEVRPDFVLIEQNSMNSSQPLS
LSLAISEIQLLLEVYMGIKHVSIRR (SEC ID N°: 102)

>0rf00228

MIRKPIIFLLMLPIWGLWIELHLLVSNLQLNLEIPFDFVVSTSLTFFVLILSKIVLDILY
ALKDLYKKEALITIFPFIFIRRKKVNVRFSPYFSFHRKSLSPDDLRSRIIBFILEIAII
LVFILKIPFAIIMLTTIFFWTIMDINHLVFNKTEFLFNQNKWQKEDSFESIOTKTLKDKI
QKSELSYSDLMSLQLYDAMNQSTFLTDSELFEDILKKIEDSHNTLLCEGLMYEMSI
SNNNNWQEKVDKIRIQLIRINQLDFFYYTSWLRQNFDFCMNREYHKMHSRIKKIV
(SEC ID N°: 103)

>0rf00329

MELVLPNNYVVIDEEEMMYLDGGAYLSKRACQGICVALAMSPGTFIAVIGKKLIN
YIKVGGLGGWLIGAAAGVLAGAAGRIAYCIGYGALNRGCDISGNPYRSATGR (SEC ID
Ne: 104)

>0rf00230

LGWIHICDSKMSNVDKIRKIHIIVCWVYIFLSFRAIINDTEYFLLIFLAFI YSIVSLPLY
SVKNKIVSICLVINSILLMSFPILINKFFPESFSTYIVLISVFITELIIFH  LIGKDFDTK
LTNEYKKISQFRSKVSQSPWIKYLEISSFILTIFPSILYGTVDNHVLTLIEIKICVDTT

IKFLFIRLFDTSTLMKRRIFFLFALDVIAYLFLGYLLVIQKAGYLFSVLLIFSNFSVPFI
KAKEYELFKNSK (SEC ID N°: 105)

>0ref00232

MNKKKMILTSLASVAILGAGFVASSPTFVRAEEAPQVVEKSSLEKKYEKARAAKKD
YDEAKKKAAEAQKKYEEDQKKTEEKAKKEKEAAKEVDDASLAVQKANYEBRMSY
RNPSDYAKKLAEADKKITEETTKLTNAQTKFQSIRTTIVVPGQSELABRAKKEAKAEE
KVAKRKYDYATLKVALAKKEVEAKELEIEKLQDEISTLEQEVATAQHQKRN.AGVD

PDDTEAIEAKLKKGEAELNAKQAELAKKQTELEKLLDSLDPEGKTQIEAAKAELNK
KVESLQNKVADLEKEISNLEILLGGADSEDDTAALQNKLATKKAELAKRK@KLLDSL

DPEGKTQDELDKEAAEAELDKRM"ESLQNKVADLEKEISNLEILLGGADSEBLQNKL
ATKKAELEKTQKELDAALMELGPDGDEEETPAPAPQPEQPAPAPKFBIPAR)PAP
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APKPEQPAKPEKPAEEPTQPEKPATPKTGWKQENGMWYFYNTDGQMANGSWIY YL
MANGSMATGWVKDGDTWYYLEASGAMKASQWFKVSDKWYYVMINITAGSTEN
LNSNGAMATGWAKVNGSWYYLNAMGSMATGWVKDGDTWYY LEASGRVBIASEHY
YVMSNGAMATGWLQYMGSWYYLNSNGAMATGWAKVNGSWY'Y L NARGESBINTBY
YLEASGAMKASQWFKVSDKWYYVMSNGAMATGWLQYNGSWYYLEBMBAMGBW
YYLNANGSMATGWVKDGDTWYYLEASGAMKASQWFKVSDKWYYVNGLEAGAR
VMAMGEWYV (SEC ID N°: 106)

>0rf00233

MKIRRRYTHIIRIICILTISFKKQFLSSSLSSLTKRVIMNTAQATFNREAHTTFNRE (SEC ID N°: 107)

>0rf00252
LKKRMNRWQFLLNQSKEMVGILLLKVKEQELIEFVVNL (SEC ID N°: 108)
>0rf00253
LIKVIKRKAFGFRNFNNFKKRILMTLNIKKESTNFVLSRL (SEC ID N°: 109)
>0rf00257

MTYNEKRLTNSLERGHMEQLKMTTDLLGLEDKNIKILSVLKYQTHLVMIB®APPCP
HCQGKMIKYDFQKASKIPLLDCQGLPTVLHLKKRRFQCKNCLKVVVSRKSICQISM
MVRQKIAQLLLEKQSMTEIAHRLAVSTSTVIRKLREFKFETDWTKLPKVIMSY SFKKS
KMSFIAQDFESKSILAILDGRTHAVIRNHFQRYQREVRELVEVITMDMWSRAKQLF

PKAKIVLDRFHIVQHLSRAMMRVRIQIMNQFDRKSLEYRALKRFWNFRRERBLNQST
GLIYYTRIASSSVRMDSISPRFECT (SEC ID N°: 110)

>0rf00258

MGYSLKKSRTYCEQDPEKVNRFLKELNHLSYLTPIYIYETGVETYFYRRAYBRQLVS
LEEDIII (SEC ID N°: 111)

>0rf00265

LREGCSIYDNLYPSRIVVGDETVEGRKIAELFLSISTHSTANIKNVMLVEAEAIKLF
SNTFLALRVAFFNELDFFAERRSLNAEVVIKGVCLDPRIGNFYNNPSERREPKDTK
QLKKEFIEINAPVIEAIDISNTNRKQFIVKQILERKPKIVGIYKLGMKYN®NYKESAIL
SHNELLIVGIKILVYEPNLNVSIDNVIFEKNFELFTKQSDLIVANRWDRGEAYKDKVY

TRGIWIRD (SEC ID N°: 112)
>0rf00268

MLNLQFAETMELTEAELETVYGGEFGNNAVIPAGAWGGLGTSWSITTWHMRISSTV
NRRHY (SEC ID Ne°: 113)

>0rf00272

MKIKEQTRKLAAGCSKHRFEVADRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHKLYBKEESF
EEYK (SEC ID N°: 114)

>0rf00338
LNTSYSFGKKDQFALEHCFCIKLSIFARAVTLFVSCIN (SEC ID Ne: 115)
>0rf00359

MLIGEGYRTFPVLIYTQFISEVGGNSAFAIMAIIALAIFLIQKHIANRY SFSMNLLHPI
EPKKTTKGKMAAIYATVYGIIFISVLPQIYLIYTSFLKTSGMVFVKGY SBYKVAFNRM
GSAIFNTIRIPLIALVLVVLFTTFISYLAVRKRNLFTNLIDSLSMVPYIVPGTVLGIAFI
SSFNTGLFGSGFLMITGTAFILIMSLSVRRLPYTIRSSVASLQQIAPSIBRAESLGSSR
LNTFAKITTPMMLSGIISGAILSWVTMISKLSTSILLYNVKTRTMTVAIYHVLRGNYGV
AAALSTILTVLTVGSLLLFMKISKSNSITL (SEC ID N°: 116)

>0rf00360
LIIASMSTPFVGAYSWILLLGRNEVITKFLTNALYLPAIDIYGFKGIILV FTLQLFPLV
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FLYVAGTMNSIDNSLLEAAESMGSFGFKPIVTVVLPLLVPTLLAAPCL(BEC ID N°: 117)
>0rf00362

LLSTTEFIGLSIRILSNLHESKILVGLLNQFFFWNLLLHKTKSNVVSDSQMNSVVLEN
QPDIAFAGFHIIDFCIEVKFSIFDTVETCNHTKKGRFPTS (SEC ID N ©: 118)

>0rf00380
VTAPTSITPLLVNTHERKSSQSLTSCLVYVVKTVLTSQHLIYSKLKLK (SEC ID N°: 119)
>0rf00382

MITIKKQEIVKLEDVLHLYQAVGWTNYTHQPEMLEQALSHSLVIYLALAGIGLIRLY
GDGFSSVLVQDLIVLPIYQRQGIGSALMKEALEDYKDAYQVQLVTEQTHRRSMGF
EILSTYNCIGMTWMNRKK (SEC ID N°: 120)

>0rf00441
MGAFVLFLFQLTINRYKKKSFYWYKEVIESNGETLDN (SEC ID N°: 121)
>0rf00465

VAIDKIAGITSEKDSRAHQIFRISPTCSRCFCNDELVKWVARTIFLQFTEGLRSGNIT
RSNSVTLDIGSTVFRRNVAGQHFQAPFSSSISANCFTSQFAHHRTNDREISYHRRN
NCL (SEC ID N°: 122)

>0rf00466

LFDLLDHGLDTVLVCHVTDISMGFDANFTISFNPFIDQILIDIVKDNSSASVGFGNSK
SNSIRSAGDESNFSF (SEC ID N°: 123)

>0rf00478

MKSLARLLNIHVFISIFLFFALISGAVSHTVLLLLLLFLPALNKGLEKIQXRIPVLNAA
LFFLLISFPQLLTNPVQWKFSIFLVVTIISSLAYFYNFYQVVKEVDQKQISEC ID N°: 124)

>0r00480

LEAAGEIETEFQGWIVLVVFNHIDSLSRDTDILGEFELGNTQFLAKFFHIVSFLIYV
VYI (SEC ID N°: 125)

>0rf00485
MVDRTDEVSSKHGFEVVDKEKLMMFEEVFEECKKILVS (SEC ID N°: 126)
>0rf00492

MEGVNHVDIIKVSCGSFISQVNWMMKGKIPMREGFKFSVARLDAIDIGMVRCQFS
RTGSRSGYDNQVATDFDVVVFAHAFWGNDVIHIRRISFDWIMKIRINGMFREGICS

GLTSVLCNDNGTNKNP (SEC ID N°: 127)
>0rf00493
MFNVASINGNHNLNLLFQFLQELDFWRFITRKDTSSVEIF (SEC ID N°: 128)
>0rf00495
LFFHFLPLDSIIIKNWKLGNYGAKKEIKKIKQTLAQNFKKCYHIL (SEC ID Ne°: 129)
>0rf00498
MQLTSVTAPTGTDNENIQKLLADIKSEYRFDGRPEFVLLGCLQESDCR (SEC ID N°: 130)
>0rf00501

MIDIHSHIVFDVDDGPKSIEDSKALLREAYNQGVRMIVSTSHRRKGMEEKR/TNFI
KVREIAKEVADDLVIAYGAEIYYTLDALEKLEKKKFLPLMIVVML (SEGD Ne: 131)

>0r00502
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MHTSYREIHTRLSNILMLGITPVIAHIERYDALENNEKRVRELIDMGCYDO®YHVSKP
KFFGEKYKFMKKRARYFLERDLVHVVASDMHNLDSRPPYMQQAY CRAKKAKELF
VDNPRKIIMDQLI (SEC ID Ne°: 132)

>0rf00503

MKEQNTLEIDVLQLFRALWKRKLVILLVAIITSSVAFAYSTFVIKPEFTIRIYVVNRN
QGEKSGLTNQDLQAGSYLVKDYREIILSQDVLEEVISDLKLDLTPKGILAWRVPVDT
RIVSVSVNDRVPEEASRIANSLREVAAQKIISITRVSDVATLEEARPAISSBPNIKRNT
LIGFLAGGIGTSVIVLLLELLDTHVKRPEDIEDTLQMTLLGVVPNLGKLSEC ID N°: 133)

>0rf00505

MAKGHHIKLKVKDKIANVLTCNTISINSITSHSNSTQFMPFGMVLTQPRRHPVFSNF
NLSSFYILTERTIQ (SEC ID N°: 134)

>0rf00506

MKIAIAGSGYVGLSLAVLLAQHHEVKVIDVIKDKVESIMNRKSPIKDEAELVEKELM
LEASLDPAHVYKDVEYAIIATPTNYDVDLNQFDTSSVEAAIKTCMEYNDAIRSTIP
EGYTKEVREKFNTDRIIFSPEFLRESKALYDNLYPSRIVVGTDLDDSERAWQFADLL
KGGAIKEEVPILVVAFNEAEVAKLFSNTYLATRVAYFNEIDTYSEVKGKNIDIVCY
DPRIGSYYNNPSFGYGGYCLPKDTKQLKASFRDVPEMLITAVVQSNKIFIALAK
QPSVVGIYRLIMKSDSDNFRSSAVKGVMERLDNYGKEIVIYEPTIECEYRYIKSLD
EFKNISDIVVANRMHDDLRDIQEKLYTRDLFGRE (SEC ID N°: 135)

>orf00507

MY TFILMLLDFFQNHDFHFFMLFFVFILIRWAVIYFHAVRYKSYSCSVRDESSVIIP
VVDEPLNLFESVLNRISRHKPSEIIVVIMGPKNERLVKLCHDFNEKLERRIQCYYTP
VPGKRNAIRVGLEHVDSQSDITVLVDSDTVWTPRTLSELLKPFVCDRKIGRQKILD
PERNLVTMFANLLEEIRAEGTMKAMSVTGKVGCLPGRTIAFRTEILREEMNETFMG
FHKEVSDDRSLTNLTLKKGYKTVMQDTSVVYTDAPTSWKKFIRQQLEQVNEGKMT
PWMIRNAPLMFFIYFTDMILPMLLISFGVMIFLLKILNITTIVY TASWWELYVLLGMI
FSFGGRNFKAMSRMKWYYVFLIPVFIIVLSIIMCPIRLLGLMRCSDDLERIMGTE (SEC ID
Ne: 136)

>orf00508
LIFEKEKCFLMLRKNLKYQIMTRAGTILAILFFIILGIVEVLF (SEC ID Ne°: 137)
>0rf00509

MKKVKKAVIPAAGLGTRFLPATKALAKEMLPIVDRPTIHFVIEEALRSGIEVVTGKS
KRSIEDYFDSTFELEYSLRKQGKMELLKSVNESTDIKVHFVRQSSPRGUGAKSFV
GDDPFVVMLGDDLMDITDSTAVPLTRQLMDDYNATQASTIAVMPVRYEEMISPRL
ESSNGLYSVDAFVEKPKPEEAPSNLAIIGRYLLTPEIFSILETQKPGAGRIETDAIDT
LNKTQSVFAREFVGKRYDVGDKFNFMKTSIDYALQHPQIKESLKNYXALEKLDDC
SSSGHL (SEC ID N°: 138)

>0rf00510

MNCIESYQKWLNVPDLPAYLKDELLSMDDKTKEDAFYTNLEFGTAGEREMNRIMI
YVVRQATEGLAKLVESKGETAKKAGVAIAYDSRHFSPEFAFESAQVKSNAGESL

RPTPELSFAVRHLGAFAGIMVTASHNPAPFNGYKVYGSDGGQMLPADAXB#IDN
PFAVALADLEEAKSTGLIEVIGETLDSAYLEEVKSVNINQDLIDQYGRDMRPLHGT
GEMLARRALAQAGFESVQVVEAQAKPAPDFSTVASPNPESQAAFARSBEADVLV
ATDPDADRLGVEIRQADGSYWNLSGNQIGALIAKYILEAHKQAGTLPKANSAVSTE
LVTKIAESYGATMFNVLTGFKFIAEKIQEFEEKHNHTYMFGFEEG (SHTNC: 139)

>0rf00520

MNKGLFEKRCKYSIRKFSLGVASVMIGAAFFGTSPVLADSVQSGSTRANAFALATA
KENDGRDFEAPKVGEDQGSPEVTDGPKTEEELLALEKEKPAEEKPRABIREAPKT
VTPEWQTVEKKEQQGTVTIREEKGVRYNQLSSTAQNDNAGKPALFERKREGNATV
DLTFKEDSEKGKSRFGVFLKFKDTNNNVFVGYDKDGWFWEYKSPTGESRWAAPET
GSTNRLSITLKSDGQLNASNNDVNLFDTVTLPAAVNDHLKNEKKILLKAGERTVVS
VKTDNQERVKTEDTPAQKETGPVVDDSKVTYDTIQSKVLKAVIDQAERRVKGHTL
PGQVQQFNQVFINNHRITPEVTYKKINETTAEYLMKLRDDAHLINAEMPVRDNQLH

53



10

15

20

25

30

35

40

45

50

ES 2381613713

FDVTKIVNHNQVTPGQKIDDERKLLSSISFLGNALVSVSSDQTGAKFDIGANTHVSG
DDHIDVTNPMKDLAKGYMYGFVSTDKLAAGVWSNSQNSYGGGSNIWHREGNAN
YVGIHSSEWQWEKAYKGIVFPEYTKELPSAKVVITEDANADKKVDWRREAMNNP
QGWEKVKDITAYRIAMNFGSQAQNPFLMTLDGIKKINLHTDGLGQGYOJEEGEHDSG
HLNYADIGKRIGGVEDFKTLIEKAKKYGAHLGIHVNASETYPESKYFNIRKNPDGSY
SYGWNWLDQGINIDAAYDLAHGRLARWEDLKKKLGDGLDFIYVDVVWEONGA®B/ATH
VLAKEINKQGWRFAIEWGHGGEYDSTFHHWAADLTYGGY TNKGINSMNFRKDAW
VGDYRSYGGAANYPLLGGYSMKDFEGWQGRSDYNGYVTNLFAHDNAWTMOKEN
GTPVTMTDNGSTYKWTPEMRVELVDADNNKVVVTRKSNDVMSPQYRERWWQDG
SAYLTPWNWDANGKKLSTEKEKMYYFMTQAGATTWTLPSDWAKSKUQIGKIIEEQ
ELTVKDGKITLDLLANQPYVLYRSKQTNPEMSWSEGMHIYDQGFNS@TISGDASK
AEIVKSQGANDMLRIQGNKEKVSLTQKLTGLKPNTKYAVYVGVDNRSNAKAGEK
EVTTYTNKSLALNYVKAYAHNTRRDNATVNDTSYFQONMYAFFTTGSDMENREAG
DQATYFDEIRTFENNSSMYGDKHDTGKGTFKQDFENVAQGIFPFVWEBDNEI HLS
EKHYPYTQRGWNGKKVDDVIEGNWSLKTNGLVSRRNLVYQTIPQNKRFEXGFEY
EVGSDNTYAFVVGKGEFQSGRRGTQASMLEMHELPNTWTDSKKAKGAERIGDTW
VGIYSTGNASNTRGDSGGNANFRGYNDFMMDNLQIEEITLTGKILTEWALIKTVAMT
MYTKESMDALKEAVFNLSQADDDISVEEARAEIAKIEALKNALVQKKABDFASLTA
PAQAQEGLANAFDGNLSSLWHTSWGGGDVGKPATMVLKEPTEITGEREBRBNLR
DVKLVVTDESGKEHTFTTTDWPDMNKSKDIDFGKTIKAKKIVLTGTKEBBEKYQSAA
ELIFTRPQVAETPLDLSGYEAALAKAQKLTDKDNQEEVASVQASMKWATLDERMVE
YFADYLNQLKDSATKPDAPTVEKPEFKLSSLASDQGKTPDYKQEIDREHIPATGE
SQSDTALFLAGVSLALSALFVVKTKKD (SEC ID N°: 140)

>0rf00523

LQIAQESSQDTDGINPPVVEEAMVFDRNDCLNQICGNIISLGIDAAFRINELIFIVV
DFTRSCCN (SEC ID N°: 141)

>0rf00525

MLNLMWMKIFHRNRTFLFCFLDFKVDVISIINARIVRR (SEC ID N°: 142)
>0rf00526

MYNSQALRQIVVVGSIDHLFKRHSSICEIFGLRKRCLSFLW (SEC ID N°: 143)
>0rf00537

MKLLKKTMQAGLTVIFFGLLATNTVFADNSEGWQFVQENGRTYYKKGMWREZIDGK
YYYFDSLSGEMVVGWQYIPFPSKGSTIGPYPNGMRLEGFPNSEWYVYEQERGEWK
TLEIKTKDSVGRKYGEKREDSEDKEEKRYYTNYYFMQNHSLETGWMYQHAKTEI
NGENYLGGERRAGWINDDLTWYYLDPTTGIMQTGWQYLGNKWY YARGBGAMEGT
TWYYLDQPNGDMKTGWQNLGNKWYYLRSSGAMATGWY QEGTTVIDXH DRWRGEL
GNKWYYLRSSGAMATGWYQDGSTWYYLNAGNGDMKTGWFQVNGRAMAYBS
DGYSVNYNGEWVR (SEC ID N°: 144)

>orf00541
MTTGWFQVNGRWYYAYSSGALAVNTTVDGYFVNYNGEWVQ (SEC ID N°: 145)
>0rf00551

MSLADLLEELEAAKDSKKARSMEAYMRHQFSFLGIAVPERNKLY KNKIIMRSIGI
LQTLAGKRILEMTNMWLLTI (SEC ID N°: 146)

>0rf00552

MEKILLHNLNQTEFFINKAIGWTLRDYSKTNPTWVTCFIEKNKERMAELSIKEASKYL (SEC ID N°: 147)

>0rf00555

VLEILKEYLLLEEGDYIFTNNGSPLMITCFNYFLKNSFRKSEIKKDDF\VARVFRYSHI
SLLAELEVPITAIMDRVDYTNETKILSVYTHVTEKMKSNITEKLDKLVLENSEC ID N°:
148)

>0rf00580

LVIFKNCSHCTSNCKSRTVQGMKEFHLAICFITVTDLSTTGLEIFXXXFHSLIN (SEC ID N°: 149)
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>orf00581

MNXXARGFSFVCKDFEVAAHFASSDIGSNLIDMAPRNLDKLFDIDIWSKIBEQKEFP
NFPSDREVGSACRTEEYCFVK (SEC ID Ne°: 150)

>0rf00587

LQKPLFQILQKLVKISQAFIHDSNFFLAHAINNFXXHSFIN (SEC ID N°: 151)

>0rf00590

VGFSLLLLLIFCLFCLLFNVSNQVTNCFQVTNCFQVIFCFDLDIKSIFDF (SEC ID N°: 152)
>0rf00614
VNIDSSEFYISHITDGIFDSFLDSNRYLRNFYSVLKVEIDICCEFFVHVFKINATAE (SEC ID N°: 153)
>0rf00615

VNTLYLCSSNSNDFFKYTWGDNDFAKLFFNSHRMTSF (SEC ID N°: 154)

>0rf00625

LFSPRPGGDNGKGTTFLNFFLNIHKFSFFDSLFFLFQ (SEC ID N°: 155)

>0rf00627

VKEEKKAIVLGADNAYMDKVETTLKSLCVHHYMLKFYVFMDDLPREBKRUBTLNS
EIVNV (SEC ID Ne°: 156)

>0rf00643

LAQISILHFDFLSIDKHSHTVFNTLRKSLQTTLALSATSKQCFEQLAASAISLIFIEY
KV (SEC ID N°: 157)

>0rf00652

MSLITHRRFISSKVTRQKFVDNQIDLKYYIWRYSHALCGIDVAKNKHDRWVSGKTVL
KPLTFSNNKAGFELLDLSLRQLNQDYLIALEDTGHYAFNLLNFLHEQ®YKNPLLIK
KFAKSLLLRKTKTDKKDAHGIALKLLSDPNREQFQHDNRQVELKILARHKKKQSDW
KVQYTRCLDIIFPELDKIVGKHSEYTYQLLTCYPNPQKRLEAGFDKLIRIKTASKIQD
ILSVAPRSIGTTSPAREFEIIENIKHYKRLIDKAETCVNDLMAEFNSVITUTGIGNRLG
AVILAEIQNIHAFDNPAQLQAFAGLDSSIYQSGQIDLAGRMVKRGSPKRIRC ID N°: 158)

>0rf00654
MDTKSSCLITTGRNDSPSTCLPRVASNNDRFSSEFRIIPDFHCSKKGIHVNMDDFS (SEC ID N°: 159)
>0rf00657

MDKMKPVFQALNKELIQENLTLTIICVGGYVLEYHGLRATQDVDAFYRQEQARYV
GKQFNLNTHEELWLNNHVANMNKQPPLSLCESLYSFENLTVLVVPIENMKIBSIREQ
DLKDIGAIIKYKNFHSPFDTFKYLKDMGFDTIDLSVLLEGFSYAYGMDMAEKENQDK
LREFY (SEC ID N°: 160)

>0rf00663

MIPLYRTDNDITKFFTKIRNGHLAKTAGGLDDKFHEANASTSKAFDREGVGIRDSA
GSQELRINDKRKTENILFLEIRVRIFRVPHPNDSFFSSHFLG (SEC IDN°: 161)

>orf00664

VLSQGDKDITILDAGLLKNGKIGPVTKDTNDIKATDNMIENSFVLLNQ®NFCNQGAT
EGKTNFSPSDKDNFHNKTYFFMM (SEC ID Ne°: 162)

>0rf00669

MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEIVDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSSKMBEEDEVSN
HTYGKAKLTWFEEIFEEYKMMGKAGQLVFFDVYRLVRQVS (SEC ID N33)

>0rf00698
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MEKFNFKNNIGQENKLLQIEIYKFTNFCKLQNYTSVNIFSKDIFEAIVN (SEC ID N°: 164)
>orf00701

VRIKSIYWNFGQNKPEKSFRYIDTSSIDRKKNIINYKNLQYLSPEQAPSRAVSQNSY
LFSTVRPYLKNIAVVRELKEYLIASTAFIVLDTLLNETYLKYYLLSDNFIRVNNKSTGT
SYPAINDYNFNLLLIPLPPLSEQQRIVEAIESALEKVDEYAESYNRLE@EFPDKLKK
SILQYAMQGKLVEQDPNDESVEVLLEKIRAEKQKLFEEGKIKKKDLDEPEDDNSYY
GNIPMNWVVIKIKDIFSINTGLSYKKGDLSINKGVRIIRGGNIKPLEFSLIDNDYYIDTQ
FISSEQVYLKHNQLITPVSTSLEHIGKFARIDKDYDGVVAGGFIFQLTRSEIISKFL
LFNLSSPLFYKQLKAITKLSGQALYNIPKTTLSELLIPLAPFEEQELITQKEKLFEKVN
QLWK (SEC ID N°: 165)

>0rf00720

MIRKVNHNIFKHRSVVIFTLTNSYFCKFFINDISISFHSHQHFCWIIIQIK (SEC ID N°: 166)
>orf00724

LDNIHIVLDSLNAVSGIQDFICDGLAIFCNQITSGCSSCK (SEC ID N°: 167)

>0rf00735

MNIAWILLYALVINGLEIVIFFKVDGIGLTFDRIFKAFLLKFLLGIIFTTF QFLAVSKYL
SYFIEPLFGIGLSFLLLRGLPKKILIFYGLFPMILVELFYRGVSYFVLPFGQGIVDGDG
NPIFLLIMIFVCFIVLVFLKWLDYDFTRLRREFLDTGFQKSLTKINWAMGAVMQSLS
YLEYEQGIQSTTVRHLILVFYLLFFMGGIKKLDTYLKEKLQEELNQEQYRRMERYSR
HIEELYKEIRSFRHDYTNLLTSLRLGIEEEDMEQIKEIYDSVLRDSSQHKINKYDLGRL
VNIRDRALKSLLAGKFIKAREKNIVFNVEVPEEIQVEGMSLLDFLTIVSODNAIEASA
EASQPHVSIAFLKNGAQETFIIENSIKEEGIDISEIFSFGASSKGEERGVGTVMKIVE
SHPNTNLNTTCQNQVFRQVLTVIHAE (SEC ID N°: 168)

>0orf00737

MISQEDILKACEVAEIRQDIERMPMGYQTQLSDGAGLSGGQKQRIALARSPVLIL
DEATSGLDVLTEKKVIDNLMSLTDKTILFVAHRLSIAERTNRVIVLDQ®KYGIHQEL
MQAQGFYHHLFNK (SEC ID N°: 169)

>orf00738

MSSKISIGQLITFNTLLSYFTTPMEMIINLQTKLQSAKVANNRLNEVYLSEH-QVQENP
VHSHFLMGDIEFDDLSYKYGFGRDTLTDINLTIKQGDKVSLVGVSGS®KMIVNFF
EPYKGHISINHQDIKNIDKKSLAPSY (SEC ID N°: 170)

>0rf00740

MKSTLGIISVGLVITYILQQVMSFSRDYLLTVLSQRLSIDVILSYIRHIFEEPMSFFATR
RTGEISRFTDANSIIDALASTILSLFLDVSILILVEGVLLAQNPNLFLLSLISIPIYMF
IIFSFMKPFEKMNHDVMQSNSMVSSAIIEDINGIETIKSLTSEENRYQMNIEFVDYLEK
SFKLSKYSILQTSLKQGNKISSEYPYPMVWRSISHVE (SEC ID N°: 171)

>0rf00742

MTSYKRTFVPQIDARDCGVAALASIAKFYGSDFSLAHLRELAKTNKBGIIVKAADE
MGFETRPVQADKTLFDMSDVPYPFIVHVNKEGKLQHYYVVYQTKKMADSVKIT
KMSKERFFYEWTGVAIFLATKPSYQPHKDKKNGLLSKLPSSDFQTKHBE®LKLIGH
YYQYRWFLLSPRNLG (SEC ID N°: 172)

>orf00767

MGLIKTLAKIYGNYFLTVQGVKVMKTIKKDDHVVVGLGKLFIADKLMDTARWLIKPEDKK (SEC ID N°; 173)

>orf00768

MKFFWGLLAIIFIKPIGIVKFFWMIISFAVQLLFYKIVFKILDWLFKLI (SEC ID N°: 174)

>0orf00776

MHSQTFQFLLMTDKTSLLHRKHRSFIRNIHSKFLILFDLLCGILSRNDSNHNPIS (SEC ID N°: 175)

>0orf00779
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MARTELPDKIETERLVLRVRTVADAEDIFDYASLPEIAYPAGFPPVKTERYLEHIL
PERNQKENLPAGYGIVVKGTDKIVGSVDFNHRHEDDVLEIGY TLHPIBHVBRAARA
LIDLAFKDLGLHKIELTCFGYNLQSKRVAEKLGFTLETRIRDRKDVQANRIYGLLK
SEWEE (SEC ID N°: 176)

>orf00781

MSDVKEEVSSLSEKQLRQIDVEYAELNDSDIIERLAYLEINNNEKRIVIEBTKEIMS
VSDQIFEIQKNFQKIKNMFELFISDVSDFLSIKNKLESKELEIEEADVNRIHLLSSGK
LFVDFNENQIKQKYSKDSEEFDCIHGFASYQYDINFTYRFCHSLRNYBI(MWEVKA
VSPDDETVIIDFYIDLDYLLNSNFKWKKLKGELIKLNQETSKIDAIALVREENALTELY
GNYNKLFLKLNHNTLVDIKSKLESLKLKHSRYYISKISKYDLKYNPGNSFPNMAAFAEI
EEIYIELSKIGLVKIVMKSN (SEC ID N°: 177)

>orf00785

MSKHPHYELLNLIGYGLAKFDKLFIKEFQCSSKSEFYRYVVSLGIAETMKNRMDLFD
PYFDNNRKGWWQKAEVYRFRKDLIDMMFGNEDVHSYAEIVKMLLASHBKKIPI
VRTKFKRLQETGMEAENYFILHFDKEEKFQGGQLTDARLYGDGY DEYAYWAREVK
GIRKSKGRVRLTAKEFEKVKEFQSDFILSLVTNLDDIPKLVLIDNPLKHHEKNIIKNE
IIEYRSVEDLY (SEC ID N°: 178)

>orf00787

LSTCWNGKFCHICVALFHCFRAFKLALNEILCLLTNVSFIFVSVAF (SEC ID N°: 179)
>0rf00788

LLRKQEREYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 180)
>0rf00809

LKHLFCHFNPLWIDEIIRLAYKDQDTKDVKSKVKIGN (SEC ID N°: 181)

>0rf00856
MKEIAFDAFYQLYQNDQLSLVDVREVDEFAALHLEGAHNLPLSQLADSYD (SEC ID N°: 182)
>0rf00859

MVSNHKIACFQLFDKVGIFSLLDELNSLANKAHINLLNCF (SEC ID N°: 183)
>0rf00871

MDFFFMNEVKEQVLFRDNHSEHIFWIEGVSDFMIKVNTALW (SEC ID N°: 184)
>0rf00878

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSNHTHGKATLTWFEEIF (SEC ID N°: 185)
>0rf00885

MKIKEQTRKLAAGCSKHSFEVVDKTDEVSSKHGFEVVDETDEVSSKHIEHEBEVSN
HIYGKATLTKFELDFRRYV (SEC ID Ne°: 186)

>0rf00890

MEELVTLDCLFIDGTKIEANANKYSFVWKKTTEKFSAKLQEQIQVYFQEELIKYAM
FDKKQKRGYKQSAKNLANWHYNDKEDSYIHPDGWCYRFHHIKY QKIEIRUFYAD
EPESAPQKGLYMNERYQNLKAKECQALLSPQDRQIFAQRKIDVEPVAGIGBKKRCN
LRGKRQVRIDMGLVLMANNLLKHSEMK (SEC ID N°: 187)

>0rf00892

MHIHYNTNQTTLPLEISSFLPQDHLVFTIEKVVNTLEDCHFHAFYHAFRDRMLKMLVS
TLLFAYSQGIFSGRKIEKWKS (SEC ID Ne°: 188)

>0rf00894

LRLWVIFVIMKVMKSYNTLNDYYRKLFGEKTFKVPIDAGFDCPNRDGIGBH-CTVS
GSGDAIVAPDAPIREQFYKEIDFMHRKWPDVQKYLVYFQNFTNTHERERYEQAIN
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EPGVVGINIGTRPDCLPDETIEYLAELSECMHVTVELGLQTTYEATSIRMNSYEL
(SEC ID N°: 767)

>0rf00896

VETVKRLRKYPKIEIVSHLINGLPGETHEMMVENVRRCVTDNDIQGIKIHHIMTNTRM
QRDYHEGRLQLMSQDEYVRVICDQLEIIPKHIVIHRITGDAPRDMLIGBMWWEVLN
SIEMEMRRRGSVQGCKAVKQEFENEKTT (SEC ID Ne°: 189)

>0rf00908
VQVCVFTNFCFFHCFSSLANCRLFNLRGICLPCISYQ (SEC ID Ne°: 190)
>orf00915

VFKKDRFSIRKIKGVVGSVFLGSLLMAPSVVDAATYHYVNKEIISQEARDGKPDRN
EVVYGLVYQKDQLPQTGTEASVLTAFGLLTVGSLLLIYKRKKIASVFLMGEVVLPSA
GAVDPVATLALASREGVVEMDGYRYVGYLSGDILKTLGLDTVLEETSARRGEVET
PQSTTNQEQARTENQVVETEEAPKEEAPKTEESPKEEPKSEVKPTIMEHBKEDSA
EPSPVEEVGGEVESKPEEKVAVKPESQPSDKPAEESKVEPPVEQAKGPEQREQP
STPKESSQQENPKEDRGAEETPKQEDEQPAEAPEIKVEEPVESKEREQR}YETP
AVEKQTEPTEEPKVEVTSIPQTTRYEEDLTKEHGTREVVKEGKNGSRYNNATDG
TTTEGTSTTDEAEMEKEVVRVGTKPKEKLAPVLSLTSVTDNAMLRSBRENYDSVD
VKKIHAEIKNGDKVVKTIDLSKERLSDAVDGLELYKDYKIVTSMTYDREEIG TLEET
PLRLDLKKVELKNIGSTNLVKVNEDGTEVASDFLTSKPVDVQNYYLKYNRRFRLTV
EKIEEVTEEGQPLYKVTAKAPNLIQHTDATKMQDEYVYYIEKTRATDERFRDLVNA
MNKNKTGTFKLGADLNATGVPTPAKSYVTGDFRGTLTSVDGEHY TIPMERIGG
TIKDINLGNVMIHMPWAMNVASLAMIIKGGTTIEMVKVTGNVLGKDWMZSEFSGGT
LRNVAFIGNVTSVGTGGSFLTGIVGENWKGLVEQAYVDANIRGKKAKKREQNGGD
MYAVGRYGAIKKSVVKGSIDVEKPIEVGGAVGSLNYLGYIEDTVAMMKSRXGSHD
IDTDPYYTGERVNRNFIVDGVSEGKSSYKYSKQQNRIKSVSQEEADKKIREDKYA
ITEPIVMKLNALTTRDMEYRTTQDYKADRELAYRNIEKLQPFYNKEWBN}YPSMSK
LLTTEVLSVTGMKDGQFVTDLSEIDKIMIHYADGTKEEMNVTAVADSYREQDVTDL
GVVYTPNMVDKNRDQLIADVKAKLSSVELISPEVRALMDKRGKAEENRBYRRDLF
LEESFAEVKAGLGKLVKALVENEDYQLNSDEAAMRALIKKVEDNKAKIVISQYYS
FKYAELSIKDIMMFKPDFYGKNVNVLDFLIKIGSSERNVKGDRTLEAYRETIGINE
LNGFLHYNMKLFTNHIDINDWFKKAIEKNAYVVEQPSTNPAFANKK YRINMGQHGR
MILPLLNLKNAHLFMISTYNTISFSSFEKYGKDTDEKREKFKSEINKRAKENYLDFWS
RLATDNVRDKLLKSQNVVPTPVWDNHMSPNGWASRHGHIDGKPD FSRIVEE HG
YKYGYGAYAYIFAAPQPMDAVYFVMTDLISDFGTSAFTHETTHINDROBMWHREGT
DLEAFAQGMLQTPSVSNPNGEYGALGLNMAYERQNDGNQWYNPNENBHKSKN
YNEALMMLDYLEAESVLPKLKGNNDRWFKKMDKQMRKDGQPHQADEERBLGLA
SIEDLVDNNFMTKHGAPGNGTYNPSDFSSAYVNMNMMTGVYGGNS3SERRSTF
RMWGYFGYENGFIGYASNKYKAEANKAGQTLSDKYIINKVSGG TFNAKEWRKQIK
TKAQKGFTAIEIDGKTIDSYEKLKDLFDKAVEEDLKGTGTDKTVKLKBKOM.KNTDG
FSGDLFTAPQA (SEC ID N°: 191)

>0rf00933

VGDRIFIAFLQKLGLLDNLTGIREKLHPITGQGDSLGIADKDLNAHFIFQHCIGETWL
SDKELLGCLIHGASFDDFDNIM (SEC ID N°: 192)

>orf00941
VSRNDGHSDKGEAPAGKTSYANIWTKWGEQVAFYCDYD (SEC ID N°: 193)
>0rf00955

MKLFKPLLTVLALAFALIFITACSSGGNAGPSSGKTTAKARTIDENKKBRIBVFGDK
KPFGYVDNDGSYQGYDIELGNQLAQDLGVKVKYISVDAANRAEYLISNKANFTVT
DERKKQVDFALPYMKVSLGVVSPKTGLITDVKQLEGKTLIVTKGTTAERNAPEIKL
QKYDQYSDSYQALLDGRGDAFSTDNTEVLAWALENKGFEVGITSLGBRDTKGNQ
ELLDFINKDIEKLGKENFFHKAYEKTLHPTYGDAAKADDLVVEGGKVEG3D N°: 194)

>0rf00988

MDTPDENGYVADDYRITYLEAHIKAMRDAIYQDGVDLLGYTTWGCIDAGEMNKRY
GFIYVDRDNVGNGALKRSKKKSFYWYKDVIDSNGASIG (SEC ID N°195)
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>orf01015

MTEPDFWNDNIAAQKTSQELNELKNTYNTFHKMEELQDEVEILLDFISMHDEELVAQ
LAELDKIMTSYEMTLLLSEPYDHNNAILEIHPGSGGTEAQDWGDMLIRABINAKGFK
VEVLDYQAGDEAGIKSVTLSFEGPNAYGLLKSEMGVHRLVRISPFDSAISRRSVEV
MPELDDTIEVEIREDDIKMDTFRSGGAGGQNVNKVSTGVRLTHIPTGVVRRTQYG
NRDRAMKMLQAKLYQMEQEKKAAEVDSLKGEKKEITWGSQIRSYVFRKPHRM SFE
VAQVDKVMDGDLDGFIDAYLKWRIS (SEC ID N°: 196)

>0rf01045

MQVIKRNGEIAEFNPDKIYQAILKAAQTVYVLTDDLRQNLAQVTKKV\QEAKVERAT
ISMIQSMVEHRLLGAGYITIAEHYISYRLQRDLERSGYGDHIAVHLHFRQSEC ID N°:
197)

>0rf01068

MELFKTWKKNMVLYGLKSQIGTVYRNNDRTTSFYDVGNFLYLAGELESRAKYGL
DYKIIISENTNWQDFLHRKVGLNSFTRYSFKDKANFQVEFLNNLVTHYEB&IDNH
IYNCFSTEEWSQDLQGDFESYQDFVLKGGFGFVILKNNELIAGISSGKXYRVEVAT
RPNEQGNGFAKKLGAAMILESLNRDMFPLWDAHNEASKKVAEFLGYERSEPEEI
LI (SEC ID Ne: 198)

>0rf01090
LGSDRKALHKPVYLFWCESFDILFCTWSSQFSVLKAFI (SEC ID N°: 199)
>0rf01110

MKVINQTLLEKVIIERSRSSHKGDYGRLLLLGGTYPYGGAIIMAALAAGRSLVTVGT
DRENIPALHSHLPEPMAFSLQDQQLLKEQLEKAEVILLGPGLRDDASGENFVNLS
QNQILIVDGGALTILARTSLSFPSSQLILTPHQKEWEKLSGITIEKQKEDASVLTSFP
QGTILVEKGPATRIWEVGQSDYYQLQVGGPYQATGGMGDTLAGMIRRGXSLYER
VAVATHLHSAIAQELSQENYVVLPTEISRYLPKIMKIICQQDRVSKDKISEC ID N°: 200)

>orf01114
VLASNRKFIFFFFRIGILILKNIKSFNQFLALFHKIPSHDGSRKSLSWSDGKSLKXXFIH (SEC ID N°: 201)
>orf01121

VLDSKEELKESENDAPKLETPLREEPRLAPQTLLEASEVLENKREESKSRANQDSPI
LAPVEETKEEAVTEKPTMTRSLTAEDLVKISKGELHLENDLIDESFYGEKAGDDYQ
DGIKNKDGKDYLGYMSHPLLADSDGDGLADGEDDNKKEWYVTDRDAMEDEDY
EKILDHKNLFPSLYLDRQEHKLMHNELAPFWKMKKAYYTDSGLDAFSBEPXLKDG
TVHMLAIRGTRVNDAKDLSADFVLLGGNKLAQADDIRKVVGELAKDISYMKIGHSLG
GYLAQIAAVEDYQKYPDFYMHVLRKVTTFSAPKVITSRTVWDAKNGE (BEN®: 202)

>0rf01148

MGRNPKTRPEERTELERLQSENEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 203)
>0rf01150

LSTCWNGKFCHICVALFHCFRAFKLALNEILCLLTNVSFIFVSVAF (SEC ID N°: 204)

>0rf01165

VVLSTSAILVACGKTDKEADAPTTFSYVYAVDPASLGYSIATRTSRTDMBGLMEN
DKYGNVAPSQKDYDLNSTGWAPSYQDPASYLNIMDPKSGSAMKHIIHDNGKKPG
LDKYKKLLEDAVSETTDLEKRYEKYAKAQAWSTDSSLLMPTASSGQASPYRISSKPY
SQVGIKGEPYIFKGMKLQKDIVTTKEYNEVFKKWQKEKLESNSKY QKB EBEC ID N°:
205)

>0rf01169

LNFDFFIFLAHFIPLFTFSILQENPKTSKKKLYIRLL (SEC ID N°: 206)
>0rf01176

MGFSMKLIHDLDTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 207)
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>orf01191

LIRIRNIYRSGEGNTSVFQSFIDQINSNQFCYGSNFDRLRCILLIENFTELNSNRMF
SGNGKILSNSSRSTP (SEC ID Ne°: 208)

>0rf01202

MIYFDNSATTKPYPEALETYMQVASKILGNPSSLHRLGDQATRILDASTHKKT
DEIFLTSGGTEGDNRVLQGVAFEKAQFGKHIIVSPLPHSAVLE (SEC NI¥: 209)

>0r01223

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDKTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHLYGKZEIF
EEYKSS (SEC ID N°: 210)

>0rf01233

LVYAPFSFNILLDYITFDFKILLFSVFLAINRFHNDFIQFLL (SEC ID Ne°: 211)
>0rf01236

MSGYSGLSFFEVALAEFLDIVSAVYLEDADGIIVNLWGILDK (SEC ID N°: 212)
>0rf01246

MEGVAKGRIGRKKNNGIDNRCCHKKRNGRVTWNLFFQKTIDDGDDSKHTREGPK
KDSPPTISREKMINLVRCDINFNQP (SEC ID N°: 213)

>0rf01249

VDKTDEVSSKHCFEVVDKTDEVSSKHCFEVVDKTDEVSSKHCFEVWHSKBEEFEV
VDRTDEVSNRTTVRRS (SEC ID N°: 214)

>0rf01251

MDYGLYHPCPIVTPSQSSSIVANPASKLISASEELIPDAIAVDFVEVNCY (SEC ID N°: 215)
>0rf01254

MKKLFQEKFSKKPSHKEIERVQLGCAMMQATFHLMGY (SEC ID Ne°: 216)

>0rf01261

VVIGVASATTNIWIIFLSGFAAILAGAFSMAGGEYVSVSTPKDTEEAAESRLLDQDR
GLAKKSLYAAYIQNGECKTSAQLLTNKIFLKNPLKALVEEKYGIEYEEPTRHAAISSF
VAFFLRSLPPMLSVTIFPSEYRIPATVLIVGVALLLTGYTSARLGKDPTARMIRNLAIG
LLTMGVTFLLEQLFSI (SEC ID N°: 217)

>0rf01269
MLYVGIDVAKNKHDVTALNVPGKLFLNHSLFQIIKLVLNS (SEC ID N°: 218)
>0rf01296

MDFEYFYNREAERFNFLKVPEILVDREEFRGLSAEAIILYSILLKQTGMSNWIDKEG
RVFIYFTVEEIMKRRNISKPTAIKTLDELDVKKGIGLIERVRLGLGKPNNVKDFMSIF
QVKENDLQKSKNLTSEVKDFNLRSKENELQEVKNLDSNYIENNKSKYSKEENGLG
TFQNVFLAAEDISDLQIIMNSQLENYIRLPAKLES (SEC ID N°: 219 )

>0rf01304

LLHIRVCKTFDRIPYCMLALFLSKSIGLTILLHKVKTVIFIDDQSNDKTOKIHISFFR
IKLSQQCQLSFSVYF (SEC ID N°: 220)

>0rf01309
MTQEDALIVISHIKVLSIVPNRCLKPLDKTFSLYNWIFLSQKYILLQANFLKISRVQLQ (SEC ID Ne°; 221)
>0rf01313

VTTHDEPVYEKHGVLHYAVAMIPGAVARTSTIALTNVTLPYIEALAGKBHAEDEGL
RQGVTTYQGYLTSLPVAQGLNRDYTDINDLYV (SEC ID N°: 222)
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>0rf01314
VFFIDGFIVRCHTVSCFDNATLVNSNVNDTEPGRICLTISSVTNSGARARBIAPITTS
ASLILASMLNELDIRYV (SEC ID N°: 223)
>0rf01316

MLIGIPKEIKNNENRVALTPAGVHSLVSRGHRVLIETNAGLGSGFTDAQGAEIVAT
AGEAWAAELVVKVKEPLSSEYGYLRDDLLLFTYLHMAAAPELADAMLBKWRETVR
DNQGQLPLLVPMSEVAGRMAYV (SEC ID Ne°: 224)

>0rf01334

LIRILGNSFISIDIKAHEQAEEYGHSFEREMGFLAVHGLFTY (SEC ID N°: 225)

>0rf01383

VILFFIRFRVSWLTYFIMSLIFIRFTILVCLIFTNMVASVTKAIILMADVRLDVRHST (SEC ID N°: 226)
>0rf01387

MIAMRSYITLICNLNNNLFCLNSFFLTNLVWSQIFSLLSVFITVYI (SEC ID N°: 227)

>0rf01388

MFLFLAIDFIFYSYIFCMSLIFKVNIILSIYLNNISSLNLTDDILIFRLIVGGFH (SEC ID Ne°: 228)
>0rf01390

VIPRGDHNHYIKVQTKGYEAALKNKIPSLQSNYQPGTFDEKAVLAKVADBRSIYKD
KPIEQRQIELALGQFTESLKKIKVS (SEC ID Ne: 229)

>0rf01419

MARLEPAKIAKIVLGILLY!IDLIKSSFVLPIPKAAKKSLILISFVPSFND KNIVIRRPR
QITKIMPRFICFLFRIFACIS (SEC ID N°: 230)

>0rf01436

MELSAIYHRPESEYAYLYKDKKLHIRIRTKKGDIESINLHYGDPFIFMEEPDTKEMVK
ITSGTLFDHWQVEVSVDFARIQYLFELRDTEGQNILYGDKGCVENSIASNGFKLP
YLHEIDACKVPDWVSNTVWYQIFPERFANGNALLNPEGTLDWDSS\DFHKSEEDLQG
IIDHMDYLQDLGITGLYLCPIFESTSNHKYNTTDYFEIDRHFGDKETFRBIQAHHRGM
KVMLDAVFNHIGSQSLQWKNVVKNGEQSAYKDWFHIQQFPVTTEKLFXNKREGFE
DYMPKLNTANPEVKNYLLKVATYWIEEFNIDAWRLDVANEIDHQFWKNMERKNPDL
YILGEVWHTSQPWLNGDEFHAVMNYPLSDSIKDYFLRGIKKTDQFIDEINIZ YKQQI
SEVMFNLLDSHDTERILWTANEDVQLVKSALAFLFLQKGTPCIYYGTEGSPDPDCR
RCMPWERVSSDNDMLNFMKRLIKIRKYASVIISHGKYSLQEIKSDLVKYBRBRILKA
IFNQSTEDYLLEKEAVALASNCQELENQLVISPDGFVIF (SEC ID N°: 231)

>0r01442

MGQEIKLIRKQFRSTRQEEKQIKEMMREQKVDSFSEFLRQNLLKKNFE®RFSLWQ
SQKFEQISRDVYEVLVVARENHQVTQEHVSILLTCVQELIAEVNQVQBEBRKYMG
(SEC ID N°: 232)

>0rf01443

MVYRYRTMLKKVFLTDPELHQLNERIAKSNCQNFSVYARKVLLNPNMSBXIYDQL
VFELRRIGNNINQIARAINQSHLISQDQLQELSKGVGELIKEVDKEFQWRUKEFHGS
Y (SEC ID N°: 233)

>orf01444

MVVTKHFATHGKKYRRRLIKYILNLDKTDNLKLVSDFGMSNYLDFPSHARYNVNFT
NNDKLYESRNDRQEKHQQTIHAHHIIQSFSPEDNLTPEEINRIGYETMMERFKFIV
ATHTDKDHVHNHILINAIDRNSDKKLIWNYALERNLRMISDRISKMTGEKRYSYRD
YKKYKESSHKFELKQRLYFLLQQSKSFDDFLEKAKQLHVQIDFSQKHSRMTMIKP
IRGRQLSKRDLYDEEFFRTHFAKQEIESRLEFLLNRVNSLEDLITKAKELIMLKQKN
VTFILEENNQKISLGHQKISDKKLYDVKFFQDYFKNKEVVASEGLENYRERAGQEERD
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KDKVSTEEIEEAFKTFKEK (SEC ID N°: 234)

>0rf01446

VELAENQIEKLVDKGVYIKVSFGVKQSGLIFIPMYQLDIMEEENHKKYIREYSSYFV
YNKENMDNNCFIKGRTLIRQLSNDSQKLPYRRPTLKSLQEKISEINLMIEINKQYQE

IKDELVLEIAEIDMKLEETQEKIATLNKMAEVLINLKSEDHETRKLARYSIRLNLTEST
SLENVNEEIRVLQENLDYYLYEFEKRAIRLEIFVSTLNMEKDVFVIDKFSEC ID N°: 235)

>0rf01447

MAIIKKIVVLYGGLSEEREVSENSAKEISKSLLTLGYDVISIDLSQDCSKEEIEKSER

GLNKQKVEIGSGIIDVCRKVDIVFLATHGGIGENGKLQAIFDVEKIDYTSFHNSTAISM

DKKLSKIVASSVGIKCASNLMVDRIQANDFPIVIKPIRSGSSKGIKIFQMKIQFDIYYKE
HPELGSVFVEKYIKGREFSVGILGETVLPVIEIKVKNGFYDYNNKYTVERA/PAKIS
EKLTHTLQKSAYKIHKALGFNVYSRTDFIVDEKGDVYFIESNSLPGMTKPQEAKAA
GIDFPNLCERIIELSREIRSQ (SEC ID Ne°: 236)

>0rf01449

MKIINGICRYIFDSKGFATIEVEIFLDSGDTGIGAAPRGSTTGHYDIQYNEPRGNNFS
PIPDGNIEFFNENILPRIINREVEDIEDITELDKHLFDIPEIENYGNVAIACSYAVWEAF
SKNKKSPLWKLFFEPGSASKGKVKHLVNIIDGKPDSLLAGFEFLLVSERGELLEIS
NIKNELMIKFKNQGFYTSISNQGALIINTDDFYILDSLLETLKLYKNRYIGLDLAMTD
RYDSSLGIYKVPWCVSQQQTVTEIMDTYCDWGVKYPLVYLEDPFSIVERKBEGLIKP
LKLQVFGDDFYATNLERISQFKDCADGIVIKPNQVGSVSKTLEVMEYBE{FAFSQR
TAETENNIISHLAMSVTSSYLKAGGLDRLDRIAKYNEVLRNG (SEC IM°: 237)

>orf01450

MDNGKISTDGALVNNKNIEVNISSASIRYGISVFEAPKMFLLGSDIYIFRBYFNRLKT
SCKFLNIELPLDYNKLLYDIKKFIEFVPWQESYALRINVFCPYESELLGESALTLSYL
DIGIRSKSGVSSKVIKRSNLIRTSNNNLYMIKSPSHYINARKELYSDIEBILYVNEKE
NICELSRSNIFLIKDRTVYTPDLGSGILDGITRKLIDLCQEHNILIEIKE LNYSKLSDF
DSAFCVGTTNGITPIRNIDKNIHFDTNNLLLAEIVNYYKEVFSKKGVERYMFVKL (SEC ID
Ne: 238)

>orf01451

MIKDVNYFNERAQIIRRTINDMIFGAESGHFGASLSSVDFINVIYENY\HNAEFILSK
GHAAPALYAKLIESGVLDKDFIYGFREYRSLLTGHPNHRIPTLKFGLGBERSIGVGM
AWVNKRKKSDKKIFVMLGDGELNEGQVWEAFYTCRNLNLQNLVFIIQRNEKCEDV
ANFPNLAQKISSFLGTMPIEVNGNSYDEILNVLDMIDYSQTNVISMTKRGEFMEGK
TEFHSYNILSSEKEVLYKRAMECLGGDKMA (SEC ID N°: 239)

>0rf01452

MRKTFIDELINKNIEEQNIVVLTGDVGRSTYASKFKEIFPENYLNLGICEWGISAGI
AGTLEFVPFVMLFSKHLILRALEQINDSILMNKKKVILVGGYSGYSASKEBQLLNDI
SILSSFPDISIYCPYDQSSIQTAINESINNDYSSYIRINKNKILNDVVSRYSQGNKSII
ISMGYLGSLLSKKYMEDSDIREFADFILVSKIKPIDWEYWENFLRKYBIBENTLTG
GLGEQFKNYFFGLGINIISFGIKPHFGETGDYETLLTNEGLSPDKIFERRIHVQSSE
KSIWR (SEC ID Ne°: 240)

>0rf01453

MYNLVKRVFGDDNFVKSDGIYLYTDDNKEIIDSCSNSMNVNLGYGVMEHEQIRKI
NFMHTGKGTTYESLMLANRLHDIIKPYGNYKVYFATSGSDCIEAALRYSYQKNKRNQ
ESNTRFATFEGSYHGSTLGALSVSGHRKFQKLYNGYIGNCLTIPTRVENICEVWDITA
FVLDSMITNPIGSEMIDRDYLNYLVQICKESGVITIIDEIATSIGRLGCFEFEDSGISP
DIVCISKGLGVGYANIGAVIVKSNIIDSINSADILGHTYNASPIDCKIAMYVLDYIEEHG
IFEHVNNLSNYIEYRLKVLKNKLPCISKVSGKGFMWSIHFRNNVNASKFNNGLLL
LYLEYEEYNHMTFCPPLITSKNQIDSMLDILEKSITEVLHGY (SEC ID N°: 241)

>orf01455

MDIKKLGFINTNETFAFNLVEEVVEKLSILDVNRAIIKLLPKVDETTLIK HYREHLINW
MGKEGKSQVPSLGWPAVRNRFSSSVVLILLEGNKQSLSDEILQIKGIRDAENQIRI
KGFNPTYNLMHSSDSAEEALKEAELYFSKKELESFFCGEIGITFEEILNHLDSIQKG
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GIRSNSDLENKVNKMCYWKQRIFDLFSSKTKEESRKISEELMFIKSNRSRE LENE
SILWSKLERDLYLSHLIIEEISGE (SEC ID N°: 242)

>orf01456

MVKIYEETLRDGIQSSELSMLNTEDKKKVIKNFDNAGIEGCCIGFINSEKBREINELF
QFITNKLKIVPAVLCRLLIEDFKEIKNIVQCNLFNQLKVYTYIAVSPIRMKVENWSEEI
IIEKIIDFLNYCQMENAKITIAFEDASRADKSFLKKLIEIINNYPLVKSVVIADTVGTCN

YNSTRDLVYFFRKNLFLSKTIEWHGHNDLGLAVSNALSAIESGADIVHBGEIERCGN
TSTEQLIINLIVSECGRRATYKLRYLYDVAKILENKSQFPISPKTPCFGSHFTCAGTH
ASSLYKSYLKNDNNFSIIFSPYDSNIFGREVTVGINSQSGRSSIEYISRBYELSQENI
TSILGLVKQNDLFFREEEFVDYVKQKRVERLDYK (SEC ID N°: 243)

>0rf01457

MLNKKEWKDLTISKSENDSIISCLYNWGFELPKSKDYTFSLTWYGYNYWEKECLT
LGELSLLFPQLNDLFWENQKDNIEGRRNFYKNCKNLLGKFNIYSVREHDRDLQFAL
TNRVGSKEFENSIVSLMYINKLSDDNKAENTLEKKLYFSINNEDSIIPYWHE.GMTAGN
YYFTASHRTFFSSTFPDFFKIDVPYKISNSVRNLTRNELRIRASEIIKSENSENPILK
IFDDYAYVRIGKRNMVLRNKFFNGFIAPLFAFFQQRIFDNGKSFFTHRHNTSOQNIP
DYLLLNILFPLIDCFEFFLNVSIKYKRLIFPYDFHMQNIMISIYDNQIGFIFQDFDMSKE
LTVTSFYEQLDFFFEKFVVTNILESINELKLDEKKYIMREMKKIINTKIIKAESYFGFP
SPSEVIFPDFMKQYLRENQNVKERTIKYRSYLR (SEC ID N°: 244)

>0rf01458

LFIDILKKKKMKIEAHDALSAYIIDQTKYSADKGDIFEYDGIWISSLCD8RGKPDME
VVNITDRLQTIDDILCVTEKHIIVDIDSGGTLAQTASLIEKITLRKIAGIV IEDKIGQKY
NSLFGEKNTQLQDSTESFERKIRVAIKSRKNSKTAIIARIESLVLGKSLUBEIYRGNCY!I
KSGAEALVIHALNSRLDDLYQALKYFKRYFPEIPLIVIPTDFPYVCAEES$GADLIY
ANHLLRSIIKPMEYIAKSILIDGYSNGVENKLLPISEILNYIPLLEEIDEK (SEC ID Ne°: 245)

>orf01459

MKSKDLISSLKLNGVTRFFGVPDTFLYPITSQLANDELIIVPNEGNAVEMXSITTSR
MPVIFLONSGLGNILDPVQSLVGQAVYNHPMLYIIGFRGGTDDAPQHSHB&LLEI
SQFDIYEKDYFTNALDTDIRRIIDNIKKKNKSAAILVDKEFFSDIVNIKN®ISDYNDIL
NKICAVLEKEKDSIVLTSTGYITRHMENVKDTYKKNFVHIPMPGSLG@QAGICMGT
SINNKKKKIYIIDGDGSLFMHMGSLALFDYYNLDVTYILLNNYKHLSVEGIGEASSCNF
FKLAESMNFDNIYSSDNLEVVDFEEKLNQQGKNFIEIICSNEVTYSLLERNFEEIKQ
FNMEN (SEC ID Ne°: 246)

>0rf01460

MPDRYVEYSQMDYDNIMKLDTLFISQLDSKYKVEYHKLPSLISGEVLKREBPNQL
SKVDIIDVSQLESLGNNRELEEIKYSSSENYFLTPAACLHFYPMLEHKEMKSSLVD

VFRYENGNFTMGTRQWEFTVREFLAIGMPKFVEEFLEDLKEKFLTIARROIQNAC
DMFYPTNLNKVKQKFQKYNNLKFELIVHISEKEVSVASFNYHNMHFSHKERNDTIVT

GCVGLGIDRWISLIKESEKDYKL (SEC ID N°: 247)

>0r01461

MRKQISLFHAYLNENTQDWVEIDENFLLYQHLDMFYYYLCKKNNIEEREAVRKKV
IESRNRQYIKVARDLNAIFEKQSIQVAFLKGIQTSEKYYEEPWIRYYSDMAREMIP
GVEKLFYQLGYVFGHLKDNGEIHHATREEILYQKLFTHEIYNLVKKENINMXDINFL
FSWKGLSDSEIEFNDIKNDITYDSKIKINTLDKVMNFIHICCHLYNEARWENRSFLGG
DPREIQLSRVFEIALILKDLKQEEFNSVVYSSRKLNCDNKVFASIGVTKBRINLSILD
MYTEELKVKDEFNSYIDKDQKVKYWPISIEDRVFDLKLKVKTCDKIFISEC ID N°: 248)

>0rf01462

LKYDSEIKNVIKDYIDFEFDINEIDNNVALTDYGVDSLKYISIILALEDYRKIEIPDNYL
VFSKSNTIKKLNSIIEELL (SEC ID N°: 249)

>0rf01463

MKYINSSLKPVDNYYSLEEVTCFDRLLGIFLNSINNSYCDLFYMINNFYRZDDSKNE
YDFEREMHILRNFFCIESEKINFSDEYVLTEFIVKNIMKYGSVFVPINLRE SAYYKE
QDWPHLFLINGYDKEKELFYVIDATQIYSDILTEQNFCITFEILERAYKBMQTILNKE
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KEYIFVVTTVVNELTETEIFHETFKYLFNQSSISSRELEIVYKILTNRDAILANLKNIT
KKKKLFFTIFFEKLRVYELISNKELLYLSRTVETILEEWTIFINRCIKNILKNDTKLVNY
DFFVLEEKKIFDFFSKQASRYKERLFEIISSNSMRYMEVFECIQNSGKIEDNSRKF
RFSFIGDKIYNSWFNDDSPKVRINQDLNYLIVKINVIHKEKDSKFVAGEYIDNLYYF
GLDSNYFINLDLMGKTPEIFRKRLETSEVYLKISRQEDSCKFSYSVDGNMATSLDIR
SCHFSCGIGCKTYSKPTPLCIDFEDLLIG (SEC ID Ne°: 250)

>orf01464
MAMIEVSCLRKDFVKIIKEPGLKGAIRSFIHPEKQIFEAVKDLSFEVPKGRFIGANG

AGKSTTIKMLTGILKPTSGFCRINGKIPQENRQDYVKDIGVVFGQRTQILWWVQETYS
VLKEIYDVPDAVFQKRMDFLNDVLDLKEFIKDPVRTLSLGQRMRADIAASPKVLFL
DEPTIGLDVSVKDNIRRAITQINQEEETTILLTTHDLSDIEQLCDRIFMIRGQEIFDGT
VNQLKETFGKMKTLTFELRPGQNHVVSQFVGISDIHVTRKELLLNIQRYFADIIQ
KTLSDFAIRDLKMTDVNIEDIIRRFYRKEL (SEC ID N°: 251)

>0rf01466

MVKLWKRYKLFISAGMQELITYRVNFFLYRIGDVMGAFVAFYLWRAVKERIRGFS
LSDMTFYIIMSFVTNLLTKSDSSFMIGEEVKDGSIIMRLLRPVHFAASYIERGFRWLYV
FVSVGLPFLINGLKLLSGQPILQISLMTLTYLLSLILAFLINFFENICF GFSAFVFKN
LWGSNLLKNSLVAFMSGSLIPLSFFPKIIADILYFLPFSSLIYTPVMIVEYNISQMIQ
AVLLQLFWLLVMIALSQIWKRVQSHITIQGG (SEC ID Ne°: 252)

>0rf01467

LLVGISLLSATVTSLTWTWTKVFIFLISIPFATLIYTSLKIATASIAFWTKQSGAVIYIF
YMFNDFAKYPVVIYNSFLRWLISFIIPFAFTAYYPASYFLKDKDGLFNIGQSLIFF
TISLKLWNKDLDAYESSGS (SEC ID N°: 253)

>0rf01468

MDEVFKFYCTNIIRVIFIKWLFCLKSMNHTNLTLVTTTFKQFNSTSLGNHHAMYV (SEC ID N°: 254)
>0rf01469

MQAFDGSTEFIHNGKGEKDSSKYQINGAGRCEVPVYVPKTDWDWIIYPQGIYD (SEC ID Ne°: 255)
>0rf01471

MRVKRDYPNYKIYITENGLGYKDEFVDNTVYDDGRIDYDYVKKHLEVI (SEC ID N°: 256)
>0rf01472

MEWIINIIRGIRYIGREAGVTFVEPSQTSIKSFDITIL (SEC ID N°: 257)

>0rf01473

VRHYKDYISQRSDWELAGIYADEGISGTQVGKRQDFQRLINDCVNGETBAIARFA

RWTLDTLKYVRMLNDMQIGVYFEEENIDILTMDGELLLTILSSVAQQHE®ANVKKGL
KMKMERGELVGFQGCLGYDYDVETKQISINKKESKIVRYIFERYLEGUEARELDEL

GYKSPRGLEHWNDTTVLGIIKNEKYKGDILIGKTFTVDPISKRRLSNFBIKEYIKDNH
EPIISK (SEC ID N°: 258)

>0rf01474

MYAFSSMLECGFCGSILSRRSCHCRSDYRKVVWHCVTSIKKGKKFCEKBKIGGA
FMEAYRQLYHSNENLMTDLLETIESELNDNSLNKELKRITNKLRTLLKKBBLRLEG
KISDTIYDEKYNEISSEKEFLAEEKVNIETTLKSEIDVKKRLTEFKHLLSSKMLTEFDR
AVFESIVEKIIVGGVNSNGEIDPAMLTIIFKTGETQNKDGKQFKSKRKNEKDKLCPQ
MSDEDKKLYSQGTDNTRGVCSVAGSILVSQ (SEC ID N°: 259)

>orf01475

MGGNPPIKKY SIVDKIVLSTKIKRIIFTVFREMWEPYMKKYTEVFQSQHMNIDYLLL
DTEQIDLDSYLDADLIHIGGGNTEKYIATYVNQEFKNYIDHMLNKGAKVEAGALLLG
EKVYVSPNDNSDHQIKIKDGLGLFSQFLISVYYDSWMDKANKDRAEBUPNNDHS
CLVLDKLGNIIEKID (SEC ID Ne°: 260)
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>orf01476

MDFSSKIAINTGWSDDKKYCVTDQNQQKYFLRVSDKEKLDSKKFERDABUGKPMC
KPISIELCDDEVHSLHEWIDGRDAIDSILTYSENQQYTYGVEAGKILRKIRATEVCE
DWEIFFNLKIDDKISNEMIW (SEC ID N°: 261)

>orf01514

LCSALKNSYDIELIKVLSNKAHLYLPIETVTPQTVSTS (SEC ID Ne°: 262)

>0rf01537

LVKNPFIEIERIERTWLTAHLYRKFDKYFHKTRPPIKVFEHLIGGLFIMKTFT (SEC ID N°: 263)
>0rf01538

MIKIYFTKFSENHNPFCKIFEIIFTSLIFQSILNKNKKNPLHQGETNVV (SEC ID N°: 264)
>0rf01545

MSQVKGLCVLDVDGTLILEEVIDLLGREAGHEAEISQITSRAMRGELBERKRVSLL
EGLPILVFDNVFNSIHLSLNVPEFISILQKNGILVGLVSGGFTPIVGEISIRWYCLFHC
QPA (SEC ID Ne: 265)

>0rf01546

HLKSAELGIAFCSKEHLKKEIPHHVDKRDFLEVLPLIDCLE (SEC ID N°: 266)
>0rf01551

MFGNWFFKAFVCSLERLAQDRTMNWFSCIGNKNTVAFVPILIGCFA (SEC ID N°: 267)
>0rf01565

MEKYFGEKQERFSFRKLSVGLVSATISSLFFMSVLASSSVDAQETAGVHADKELSS
EEKKQLVYDIPTYVENDDETYYLVYKLNSQNQLAELPNTGSKNERQABVAGLGIL
IFAVSKKKVKNKTVLHLVLVAGIGNGVLVSVHALENHLLLNYNTDYEIEK®LPKEI
SGYTYIGYIKEGKTTSDFEVSNQEKSAATPTKQQKVDYNVTPNFVDIRRSPEQTPV
SSTKPTEVQVVEKPFSTKLINPRKEEKQSSDSQEQLAEHKNLETKKERIEETGVNT
LNPQDEVLSGQLNKPELLYREETIETKIDFQEEIQENPDLAEGTVRVKQEGKVEIV
RIFSVNKEEVSREIVSTSTTAPSPRIVEKGTKKTQVIKEQPETGVEHKEG/AVEPAI
QPELPEAVVSDKGVPEVQPALSEAVVTDKGETEVQPESSDTVVSDKGBEPRBYKG
NIEQVKPETPVEKTKEQGPEKTEEVPVKPTEETPVNPNEGTTEGTSNIBAFPAEES
TTNSEKVSPDTSSENTGEVSNKPSDSKPPVEESNQPENSGNTTSEEBSONERSTE
NVSTKSNTSNSNGMEEIKQEMELDPDKKVEDPEKTLELRNVSDLELESYKPHISL
EQVPSNPNSYFVKVKSSSFKDVYLPVASISEERKNDKILYKITAKVEKEEGSRYKDN
FTFYLAKKGTEETTMFTSFSNLVKAINQNLSGTYHLGASLNANEVELESBIKGTFT
GQLIGEKDGKHYAIYNLKKPLFESLRGATIEKLSLKNVSISGKDDIGSIEMONNTKIK
QVHVDGVLAGERGIGGLLAKADQSSITESSFKGRIVNTYETTASYNIGBLVGSKAS
LTKSKATVVISSNTMSSDQTVGGIAGLVDKDAHIQNSYSEGDIMMS QRIGHKGNLW
DRESNSEMHAGRLTNVLSDVNVTMGNAISGYHYMGMKITDAFSNKXNKEHNEVV
SKESFEERGTMLDASQIASKKAEINLLTPPIVKPLSTSGKKDSDFSKISAKRALVYK
NIEKLLPFYNKATIVKYGNLVKENSILYQKELLSAVMMKDDQVITDIIS®RANKLLLH
YKDHSSEKFDLRYQADFAKLAEYSLGDTGLLYTPNQFLYDQDSIINQMQ@FAYDSE
AIRKTLGISPEVKQTELYMEDQFTKTKQDLANSLKKLLSADAGLAGDRBYILVDKIK
NNKEALLLGLTYLERWYNFSYGQVNVKNLVMYHLDFFGKGNTSPLISHSBFNNLL
AKNNVDTYAISLASHHGTTDLFSTLENYRKVFLPDKTNNDWFKSQTEEKSNIEEV
KTKQGLVGTKYSIGVYDRITSDSWKYRNMVLPLLTLPERSVFVISTISSEGYDRYRN
KEHQANGDLNSFVEKSAHETAERQRDHYDYWYRILDEKGREKLYRAMKRGTDHT
EGKATEVANFDNPNPAMKHFFGPVGNKVGHMGHGAYATGDAVY YKIEYRWY TH
EMTHDSDQDIYLGGYGRRSGLGPEFFAKGLLQAPDQPSDATITINSITEESTEGQR
LQVLDPTTRFNDAADLQNYVHNMFDVVYMLEYLEGQSIVKQLDAY QREVEMKYVK
DPADGNDVYATNVVKMLTEDEAKKLTSFDSLIDNNILSAREYKAGTYERNMG_ FAP
IFSALSSEKGTPGDLMGRRIAYELLAAKGFKDGMVPYISNQYEEDAKQUGGKER
GLVTDELVLKKVFDGKYKTWAEFKTAMYQERVDQFGNLKQVTFKDBYKRWHMN
VDELQKLMDEAVLQDATGTRWSNYNPEIDSAVHKLKRAIFKAYLAQBSIERIKK
(SEC ID N°: 268)

>0rf01580
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VLGGRANSVTSCTTNSHWNLTFTTKHVTCFSSLVDDIVHGNNREVHRGFHSCHGC
SCCSSRDGSFRNRTVTDTFWTKFFKHSNRSTEVSSEDTDVFSHQEHRIRHASKDN
GVTEGHCFCFHFISFSLVCVNIFKG (SEC ID N°: 269)

>0rf01581

MDMFYIGHFLDIRRDTVTVVNAIENDWQVPDRSHVHCFVENTFIGREBKBFTGIL
HLLTEGCTDSDPHTTTYDTIGTKVPSIKVSDMHRSTFPFTGSSVFTKEESHVNPFS
NSLPVSTVV (SEC ID N°: 270)

>0r01602

MKINKKYLVGSAAALILSVCSYELGLYQARTVKENNRVSYIDGKQATRKIEDEVSK
REGINAEQIVIKITDQGYVTSHGDHYHYYNGKVPYDAIFSEELLMKDRNBEDIVNE

VKGGYVIKVDGKYYVYLKDAAHADNVRTKEEINRQKQEHSQHREG GEYRWARSQ
GRYTTDDGYIFNASDIIEDTGDAYIVPHGDHYHYIPKNELSASELAAAERGRENLSN
LRTYRRQNSDNTPRTNWVPSVSNPGTTNTNTSNNSNTNSQASQSMDIDBKLPLS
QRHVESDGLIFDPAQITSRTARGVAVPHGNHYHFIPYEQMSELEKR R RSNHW
VPDSRPEQPSPQSTPEPSPSLQPAPNPQPAPSNPIDEKLVKEAVRKVEEERBIGVSR
YIPAKDLSAETAAGIDSKLAKQESLSHKLGAKKTDLPSSDREFYNKAXRBLIHQDLLD
NKGRQVDFEALDNLLERLKDVSSDKVKLVDDILAFLAPIRHPERLGKANAQDEIQ
VAKLAGKYTTEDGYIFDPRDITSDEGDAYVTPHMTHSHWIKKDSLS EXERRY AKEK
GLTPPSTDHQDSGNTEAKGAEAIYNRVKAAKKVPLDRMPYNLQY T\SEVIRN@DH
YHNIKFEWFDEGLYEAPKGYTLEDLLATVKYYVEHPNERPHSDNGFGXRSEKNGQ
ADTNQTEKPQTEKPEEETPREEKPQSEKPESPKPTEEPEESPEESEERQMEEKLR
EAEDLLGKIQDPIIKSNAKETLTGLKNNLLFGTQDNNTIMAEAEKLLAESK (SEC ID N°:
271)

>0rf01625

MDESFDDIAHEQFTSNLTTKTDNVGVQLFFSIKGCCHITNQGRANTBMFDTNTST
TDTYSKISLAASYSFPYFFTKDWVVSPCMVICTKVNDFISF (SEC ID N 272)

>0rf01629

MLDFQDRSPWLEGQKEIDLSYDLFSTDAVTLDELQSRTIALRSLKHDKGIAEFPNL
IIWSTLNKGPFITFEPWSGLSTFLEEGDHLEDKKNVCLLEANQVEELGWEI(SEC ID N°:
273)

>orf01634
MKIKEQTRKLAAGCSKHSFEVVDETDEVSNHTYGKATLTWFEEIFEEYKN (SEC ID N°; 279)
>0rf01643

LIESQVFSSLQVCCLNLCHLKFQHFDTCLVFLLVFLDFQNLLAHFPIGR{TGFFQVP
KSGITKFIQHLDMQLGTH (SEC ID N°: 275)

>orf01644

MVMLTMNIYKMLPNSSQNRQINHLTIYTADTTTILQDFPTDDNFIT (SEC ID N°: 276)

>0rf01645 MTNNICRRTSSQHHIHGINDNRLPCTRFTSQDSHPLFKIEGNSLNNGKVFYRNFK (SEC ID N°: 277)
>0rf01656

MPHTRDNWQTRFKNSSYHMFFVKGPEILNRTTSTTNNEQIQIVPLISIEBNFLRSPF
TLNLGRIKKDVNTWESPADGRDNISNMGSTTAGYYTNSLRKLGQSLKQAFECQFF
LKLFKLNRKRPNPIRLSFFNDDGVATTWFIDLYTPNHIDLHSFFQVKREG ID N°: 278)

>0rf01660

LAIRNRTCSLKLINGHLTFWTLHFLTSTRILIELATINLNCRIHRGNLGRPSQASNRF
INKLFIQGRQNRGFCDHFPTSILSRRGIAQSNFPLIDLTLVLHKLDHAGRIRNRQNTH
HIRIQGSTMTNFLGSQNLTQFKNRIMRGHSCFFF (SEC ID N°: 279)

>orf01667
MFALRKPGNIYTRITNPTTAALEGGVEALATASGMTAVTYTILAIAHAGDARASTIYG
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GTFNLLKEPLPRYGITTTFVDIDNLEEVEAAIKDNTKLVLIETLGNPLIN®DLEKLAEI
AHKHQIPLVSDNTFATPYLINVFSHGVDIAIHSATKFIGGHGTTIGGIVBGSFDWTAS
GKFPQFVDEGPSCHNLSYTRDVGAAAFIIAVRVQLLRDTGAALSPFNGRIETLSL
RVERHVQNAETIVDFLVNHPKVEKVNYPKLADSPYHALAEKYLPKGVESVKGGEA
EARKVIDMLEIFSDLAMVADAKSLVVHPATTTHGQLSDKDLEAAGVTRINEDGLENV
EDLIEDLRLALEKI (SEC ID Ne°: 280)

>0rf01668
MTRDFKFETLQLHAVQVVAPATKSRAVPIYQTTFFVFDDT (SEC ID N°: 281)
>orf01672

MSQKKNNKKKNKRKNLLTNILAGFLILLSLALIFNTQIRNIFIVWNTNKYQQVSKEKL
EENQDTEGNFDFDSVKAISSEAVLTSQWDAQKLPVIGGIAIPELEMNKBIEDNVNLF
YGAGTMKREQVMGEGNYSLASHHIFGYDNANKMLFSPLDNAKNGMIKVYDYEI

REVKRVTPDRVDEVDDRDGVNEITLVTCEDLAATERIIVKGDLKETKDSSRILTAF
NQPYKQFY (SEC ID N°: 282)

>0rf01679

MRWNIGCHPNRDTSCSINQKVWKTRWQDQGFPFIGIIVINEINCIFVAFQSNLAHT
CLGITLSGSTISIHGTKIPMTIYKHVTVAPPLSHTDHGFINRGIPVWVIFADIPCNTSR
FFMGFVWGHTQFIHSVENATVNRF (SEC ID Ne°: 283)

>0rf01683

LKKKWFFADYYDTTIILLALISVILVLLGFAEMIDLDNPPYSIIDLVIWGWVIDYSWRF
FITKRKWRFILENIFDLLAILPLNAIFTVFRLGRIFRLVKLTKLLKLTRLLRIIGLTGKL
ERKISRFLRTNGLIYILYVNIFIILVGSSILSVVEEKSFSDSLWWALVTVTVGYGDIVP
VSLLGKWLAVLLMLVGIGTIGMLTSALTNFFVKDNPDEQIKLDKLKDE(SESC ID N°: 284)

>0rf01693

VVDFKQTRQDPHDITIYSWLRQVKSNTGNGSCCVRSNPFQAGNSFKITMIKEHNLL
GCSLHIANSRIITQALPSFQ (SEC ID N°: 285)

>0rf01698

LINSQLIPLVQVVVNQGRKGIVGSCNSMHISSKVEVDVFHWQNLCIPTTSSPHDWT
KRRFADSNHGFLANLVQGIRKTMGKRRLSFTCRCWVDGSNQDQFTDWWRAKKEF
SLVLSVQLQIVVRNTKFLYNINNWLQLNTLCDFNICFHSKFL (SEC IDN°: 286)

>orf01711

MLFIIGHLNFPTAGSFIDSTLHRLGNRVCIHDDMAFTVTSSTSNSLDESARETFLVS
IENSYEAHFRMVNSFTEQVNSDQDIKDTQAQVTDNLRPFQGLDIRVBYHBLEVVG
QILCHFLGQSCDKGTLIFFNAGIDFTQEVINLSHSRTDFHLWIQESRWINBCLGLF
IFIVTRCR (SEC ID N°: 287)

>orf01712

MIWTLKLLPTERTIVQSRRQTETIINQHFFTRTVSIVHALDLPYGHMTHNQEIIWEE
VEKRIRRLSFAPSIHVARIIFNPIGIAHLTQHFDIILCPLFQTLGFKQFTR.FKDS (SEC ID N°;
288)

>0rf01713

MIHFSQHLTCQSLNFTNTVNFVSKKFYSKGMFISGSWENLYHIPTNAKSISHAFK
LMIDQVIQEFITRNL (SEC ID Ne°: 289)

>0rf01714

VAKLVNLVIDRTILLNIGIARRDIGLWLVIIVGYEILNCIFREKFLKLPI ELTSQSFIV
GNNQSWFIDFRNDLTHSIRLPCSSRPHQNLSFFSPLNVIHQLLDSLGISEC ID Ne°: 290)

>0rf01734

MNITQTDFLAVNLVFAISTTIDMAFHPDFLTCILDKSVMIIQSHNYRSIIRFATFGSSK
DDIRHLAPTETLDTRLPQSPTQTFCNIGLSRSIGSNNCRHTLVKNDL&RISEPLNFD
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FL (SEC ID N°: 291)
>0rf01736

MGFIVCNHLKLACFNLRNHDLIDKFLDLGHILIQKKGTKKGFKGITKNGMT RFFFP
FTQLDKLVKLAITRKTS (SEC ID Ne°: 292)

>0rf01748

LFTCFSKLDNKTASTTYISHKFFTAIPVCFEFFKGFWFPRKDTTKKNIMPLVECFNF
WVELR (SEC ID N°: 293)

>0rf01753

VVRELTGEIYFGDHILEERKARDINDYSYEEVERIIRKAFEIARNRRKISIDKQNVLA
TSKLWRKVAEEVAQDFSDVTLEHQLVDSAAMLMITNPAKFDVIVTENLSGESSVL
SGTLGVMPSASHSENGPSLYEPIHGSAPDIAGQGIANPISMILSVVMBEGRYEDTE
RIKRAVETSLAAGILTRDIGGQASTKEMMEAIIARL (SEC ID N°: 29 4)

>orf01754
MAKKIVALVGDGIGPEIMEAGLEVLEALAEKTGFDYEIDRRPFGGADEMA PDETL
KASREADAILLVAIGSPQYDGVAVRPEQGLMALRKNSIFTLIFVL (SED Ne°: 295)
>0rf01758

LANIESHCNFFQSSIFSSLPNTIDSLFNTSCTILDSSKAICHCHSEVIMRRIDDLTIR
LDILNQVFEDGTTFLWCGKSYIF (SEC ID N°: 296)

>orf01768

MPRNRFSFTVRVTREKNFISFFSFFFQVIDKRAFSSDIDILRFIIFNIDGITGFLQITD
MPDTG (SEC ID Ne: 297)

>orf01772
MKIKAQTRKLATGCSKHCFEVVDKTDEVSSKYCFEVADGS (SEC ID N°: 298)
>orf01781

VHAHTDKLCNGCNRIFNSIISHHTIFRERNKLSHKAIKSTRQEMGPCHEMATLHR
RLIGNHDNFLTNLVGSGRVRNDGST (SEC ID Ne°: 299)

>0rf01782
VNHCHWKLFIQNLGITFSLIVTLIRMTDSHVVGTDKDMILLVNSLFLIFDIDKLRLS (SEC ID N°: 300)
>0rf01784

VGNNDILWSKRTISINGFNDFLNTCIAVSTTLCNDDTFLIKRKIFIYKIF®IRNPVSMNT
NYNFFNTWLQDKFFNCMNQNRSIT (SEC ID N°: 301)

>0rf01794

LVAPVASSTRFFKNNDSLTSWNNGFIITINTIISYQRISKGQDLSIIRL\CNGFLVAGH
PCIKDDFACYINICSEGLAFKNCAIF (SEC ID N°: 302)

>0rf01796

VVCYFYITIDWSWVHEDCCFFQTIVTFLSQAMLGMVVFF (SEC ID N°: 303)

>0rf01797

MAFVLHTEKHHDINLINDFINGYKLSIVCKLLTSPFLRSREKEFSSQAFQNLHIGFGNA (SEC ID N°: 304)
>0rf01798

VVQVTCNSNFKTLKVAKFLINGHQIKQALARVLARTISTIDDGSRNRWFSWVDLW
MANHTDIHS (SEC ID N°: 305)

>0rf01799
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MCPCRILKEEIGNNRMVFIGNLGSIFKLNSSLDQFHYLINSEVFHGHHMVQCLLIF (SEC ID N°; 306)
>0r01824

VOQFHLIIFQNLFCSLDIVIDSLTTNTKLLSYLSKTVISVVKLYIIHLLIC QKRRIKFKE
RIHTIGFFDSKLTIXXXFHSLIM (SEC ID N°: 307)

>0rf01826

MHFHIIKLVNHFQLLIKLNRISHPNLHIKSSFLSLVLLFYQKEQDFAIMVI (SEC ID N°: 308)
>0rf01840

MTGKKGFLFLNCHICMVTTTTCFLKERVESELLIFFYISPNRCLITV (SEC ID N°: 309)
>0rf01843

LNRSILDNITLKHEVTSQKIEEVCKAVQIYDEIMAMPMKFNTHISEMGSMEGQRQRIA
LARALINNPSIVILDEATSALDTINEERITKYIKSQGCTQIIVAHRLSTIKDADIIVVMK
GGKIVESGNHKYLMDLGGEYYSLYTKRK (SEC ID N°: 310)

>0rf01845

LFKGGVTISRTPLSSEDTVMIDATEVKINRPKKKTISE (SEC ID N°: 311)

>0rf01848

MAGKKDFLFLNCHICMVTTTTCFLKERVESELLIFFYILLNRCLITV (SEC ID N°: 312)
>0rf01850

MYQDEAGFGRISKLGSCWSPIGVGPHVHSHYIREFHYCYGAVDAHTGESFENTE
WMNSFLEELSQAYPDDYLLLVMDNAIWHKSSTLKIPTNIGFTFIPPY NHEMKCGKR
FVNVDLRIRPFELWKMS (SEC ID Ne°: 313)

>0rf01852

LLQSPYAIDTINLKKDFLEKPIDIEKFKAFLEKEEIPLAIAWQGDSLHFWXDRSILDNH
LDHLLER"MVNDPEKLSDFSMDKSLDDTIDEAKSQITFK (SEC ID N°:314)

>0rf01853

MKVVNLYDLKQMGNKGGCTIQLIHHFPFGMGLGHLKKDYIEFKRVGAVEYHLREP
YSRDILQVVKSIKQRQKLIAYRYKEGKLLFVKKEYV (SEC ID N°: 315 )

>0rf01876

MKPSGQEFPHPIFYSLFCFYTDTLGINSQVMQFSFERLLFQFCLNCVRSQNHNCRP
STRKVGCIGPIFFGHLLNHRKFSYQVLTIALMEEISLDCLPSGHHVSCENRY IGDRT
CSNSFLIRQFFRQDTTAVAST (SEC ID N°: 316)

>0rf01878

LQVWYNLQSDFEQEITLIMWNPFANLVFNQPLISFFADLNLKILGY SYWHORVPDIGT
GCRYNNLHLILLAP (SEC ID N°: 317)

>0rf01909

LRQNRCYNCFHDHSCSWKSSRITSLHGCLVRFVGFDIHTHKRFIKSRIRERNDGLP
ISHTTFKTT (SEC ID N°: 318)

>0rf01910

LAAFTITSLKAKTKFHPFKGIDRDNSLSQSCIQFSIPLDIGTKTNWNASDBINPTDGI
TITFDLVNIVLDFLFSFLVDNRNFRLGSSLLNFSDCQIFRNIDFLATKDMBGNLHIQL
SQETFGYCTMCHPHGGFTS (SEC ID N°: 319)

>orf01911

MTWARMSNFPLAFKAVFNVLRRHDVQPFLVVLIDDIHSNRRPCRLPSKNNRVILN
LHTTTTTVATLTASKVLIDILSCQWKSSWMSLMMSC (SEC ID Ne°: 320)
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>0rf01913

MHDLAITGSRFDGMANSVAKIEVKTNTIVQLIFNHHLALHLTRMFNQGQBNLNRTI
QSRQESPQFWILNQAILDNFTHPFNQLSFSEGFKNKWINQNPIWLG KGRMICVNT
CLSTDRRINLSCQTSRNLNKVNTPHIGRGYKSSQVPNNATTKSNDSTATSJSEC ID N°;
321)

>0rf01915

MVICHNDYLLRLPEFSQPLTSLGHTTFFNLNIIRMMRNIDSDFHRRVSLSLLVFFC (SEC ID N°: 322)
>0rf01920

LIEGHLVFADKPAQALVLLRKVGSPKKVSFLTLHLYFLILKIDILKITGF (SEC ID N°: 323)

>0rf01951

MAVTKSQVFSRQGFDFSILGQDLTRLQDVSHLATIGTRIHKDSTANASWNTTSKLKAS (SEC ID N°: 324)
>0rf01952

MTEGNASCFNQVSPSFCFNGIAINRNVIELVTQDDKSTNPTITNDDIANAPRDIFL
VGKFHNASQLKTISWKDQISLSTYFCITIAMQGFLKTDINSF (SEC IDN°: 325)

>0rf01965

MRLRDLRRVDFPDPDGPIKAVISLGWKDRETLFKAFFLL (SEC ID N°: 326)
>0rf01968

LKNHSNVFTHFINVDFWTVDINSTIENLPSYFSNINGIIHAIETA (SEC ID N°: 327)
>0rf01969

LHINPLNGFIFTIVNMDILSRKGYFFFRKGKDMLLIPVIC (SEC ID N°: 328)
>0rf01981

MTIHIQVVKTNMVILADRLFQGFILRSTDKFFIKIRLVRSHNLRFNSMDRBAVHENKG
RHHMDELLPRFIINSKATVAKKSIVAQGFRFDGNFFRKTRQTNHLNIIREDQIIVFQ
NGLITNSQFNRLHP (SEC ID N°: 329)

>0rf01988
LGHSKAEEHETICSHPFDDHTTETIPNQVKGRDMTSSETLPFPSKNQNQGKAKQNP (SEC ID N°: 330)
>0rf01991

LLLSCRKVIVCFIFSSTWNKNFFNLAFSWNFDNCIRGFFSINSNLFGNWISIVGPC
RGYIAILSVNCNRIFTTVFCFIFFKTNSRT (SEC ID N°: 331)

>0r01992

MVKRRIRRGTREPEKVVVPEQSSIPSYPVSVTSNQGTDVAVEPAKABAKIIENGMW
YFYNTDGSMATGWVQVNGSWYYLNSNGSMKVNQWFQVGGKWY YWV SEBEY R
VNDNGEWVR (SEC ID N°: 332)

>0rf02006

MRFIVGRFTSFSLGIEFSPTSKLDDLLFKIAFLMILATWIKARKTKGAT (SEC ID N°: 333)

>0rf02010

MANDNKSHYLIYRVLGISFEEGENIDLYQNKGRFLYKYAGSFLEEAAVLSFNEKFGTENT (SEC ID Ne°: 334)

>0r02019
LVNCKPLEAYRQLEEAELVGCWVHVRRKFFEATPKQADKSSLGAKQLAARCERDW
ETLSADERLQKRQEELQPLMEDFFAWCRRQSVLSGSKLGRAIEY SIFKVMBEERDGH
LVLSNNLAERAIKSLVMGRSKRVQWTLLA (SEC ID Ne°: 335)

>0rf02022
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MFPVETEEITYKRKKSKGKCQALLAQFDSEEVHHQVEESICSDCQGGAKEQRQEL
VFIPAQLKRIDHIQHAYKCQACSDKNPSDKIVKAPIPKAPL (SEC ID N: 336)

>0rf02023

LKIIQQQSATIDSLTNELALLREQVAYLTQKLYGKSSEKSVCPSGQLNEEEPSEEDG
DVPS (SEC ID N°: 337)

>orf02024
LT1PVKDFKAVFTSTTKEKDLTGERIQFKVGFNQISQ (SEC ID Ne°: 338)
>0rf02037

LVCQTIKYWHKFHLHIGRCKLLIGLIPVLNFFIRADIDCLLVLLSLIDRQEKQFNLCQW
IIASNGLNDSFEIIESLIHRNILSDIICPNQKKNFIYCSTI (SEC ID N 0: 339)

>0rf02042

MIFSCSDSCFSIILLDGDIHENTTFSPLSILFISHRFNSLIGNEVPH (SEC ID N°: 340)

>0rf02043

MPSKDNIRSPIDHLVIKSFLFFSWFQSILNTHLRHDNGDICFLLCPENFSLHLIFV (SEC ID N°: 341)
>0ref02045

MVSSKSPIAKSACLVHLLEPRSHILKIFMKVIGTVFFFS (SEC ID N°: 342)

>0rf02047

VVEQIPVGHNSGSFFLFLLLRLLLSPLLRNSISFLTSQGIPWKLSNNKIBPTASKS
IATNPLLLHLR (SEC ID N°: 343)

>orf02054
MSCTKIGVPFKKLTKKACKGYKILTRLSSQWQKEAPNQSRSAAIXXHSIH (SEC ID N°: 344)
>0rf02075

MNQIQIQIQAQFFYRFFQSLTSLLIGLLTIPKLGSYEHFFTWNSAIFDOINTFFILIN
RRRINMTITSLQGF (SEC ID N°: 345)

>0rf02080

MLLLISLTQLIIFLFFERFNLLLKTFLLVDLKSNKSA (SEC ID N°: 346)
>0rf02095

LIFIEYKIADKTITIIGLSRVNVGRRIALLIRYFIAK (SEC ID N°: 347)
>0rf02098

VIPRYVTKHQGWDHNPHTITNSDDDPATLVTFRTFKFNVGNCTIPKNESOME SGIL
QCPCEIHLLDSP (SEC ID N°: 348)

>0rf02100

VVPKTATSTETKTITRIIHYVDKVTNQNVKEDVVQPVTLSRTKTENKWTAGEWTTG
NWDEVISGKIDKYKDPDIPTVESQEVTSDSSDKEITVRYDRLSTPDKRPEEPSPQE
PGTPGEPTPEKPIPQPNPEHPSVPTPNPELPNQETPTPDKPTPEPGTPKNEDPEV
PTYETGKREELPNTGTEANATLASAGIMTLLAGLGLGFFKKKEDEK (SEN°: 349)

>0rf02105

MAYSTDFKQRALDSIKEGHSHVEAAKFFGVGVRTLFTWEKKDVNKDT (SEC ID N°: 350)

>0rf02143

MPILQAKIDSFRPLFOGLTSRFKVGAGLFLKRFSFSRVKQILLALPQFSMMNPIVNG (SEC ID N°: 351)
>0rf02158
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MAVQANWSFDITHDSSFFFSNQKRGLNFSQMCFKDRRRNGFFDRKIFKFKFNNPIQIF (SEC ID N°: 352)
>0rf02160

LFLQIKGIKPNHTIALASYIEQSFFFIMKTVHFKIGKQLIRTLQTNPFVIQMCHLFQGC
KKKCSQALSLMVRLDD (SEC ID N°: 353)

>0rf02168
MEIVLVSFSISFQHFIIAYCLDFSSAGFRNSQNFSNFC (SEC ID Ne°: 354)
>0rf02180

LNFNHVYFGYDENRPVLKDITCSIFKGQKIAFVGPSGSGKSTIVRLLERHSGDILM
EQSSIYDFNLKEWRSKIAWVSQNNAVLSGSIRDNLCLGLNRLVTDDEDUKSLGDE
IRSMKEGLDTEVGERGRFLSGGQSQRLQIARTYLKDAEILIFDEATARISEAAIISS
LYSVLKEKTVVIIAHSLSTVKDVDCIFFLEEGKITGSGTHKELLENHERRA/QEQMIE
(SEC ID N°: 355)

>orf02181

LIYAEKSFFDKSQSGELTSAIVNDMSVIREFLITTFPNIILSLVMVLGSIVLFSLDWNL
SLLLFITLPCMMFIILPLSNISEKYSRRLQKEIGFLTGQLTEKIQEHELIRNQAEKSVQ
NVLDNCIERVQNNSLKSDRVTSFETPFALLFIFATIAVMLTYGSYRVSSB®TLVSF
LIYLFQLLNPISNIANFVTVYSRSKGS (SEC ID N°: 356)

>0rf02183

MKLKLLRVDTKVIMGSFFLVLSSLLALLLPLILKGLIDGSSIENIGSKVFRFLIFIGQA
LFSSIGYYLFSQSGEKKIAKIRKKVI (SEC ID N°: 357)

>0rf02196

LIRYLDQYEDVILREIKAQFPDVAVDKLMEEYIKAGLILRENKRYYLNRESLDSLEL

DQEIFVREASPVYQALLEQSFETELRNQINAAILVEKTDFARIKMTLSNKFKQQYPL
TEKQQELYDILGDVNPEYALKYMTAFLLKFLKKDHLMQKCRDIFVDSEYWOQNEDR
KYELAIDFDKERLTFYLA (SEC ID N°: 358)

>0rf02197

MIGLKEVCRFLTDNTSLSTSMINHPIQINGNMAIVTCGSLDGLSHYV (SEC ID N°: 359)
>0rf02206

MLINDLTFFIFDISPIQSYKKVRLEITNLWNNTKNATSRGDSC (SEC ID N°: 360)

>0rf02208

MRERVRLSGSLFTSLKTREHIKSTMELFHKYVFFLIQEIKIKMINFLKIGDLPTL (SEC ID N°: 361)
>0r02219

MIDHFEIKVKDLQISEGFYRSFLAPLDYKLTFKTSSLISFLSPNSPHPG®ILTQGTQD
PVHFAFLAENKEEVQACYEAGLEAGGRDNGVPGYRSEHPIYYAAFMIRIEWY CHK
E (SEC ID N°: 362)

>0rf02221

VIVFLSRNKDGNAFCHLDLISIANPVYWGWDDDFITWIDHSHKEGIERIFGSRSDCHLI (SEC ID N°: 363)
>orf02224

LSNQFYFSLQTKPILKVKQFLLFQSQMTRVSEILQFSNKL (SEC ID N°: 364)

>0rf02227

LFRLGQLISLNVAVHKPIKKFQGWIVLSSLPFQSLDILKFFRRFLSRYINELTGRIE
SQGIKHGLTFWEF (SEC ID N°: 365)

>0rf02229
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MEDKEMGFYLMVASMLLGLLALKIGFSQFKEKKDKFLSILTSLAGTALVLVAVWLGWPK (SEC ID N°: 366)
>0rf02250

MLDSDIGCSRKNLLGLFWIRRRRNIHIVDRAMEKGISNRAPNKISLKACFFNFF (SEC ID N°: 367)
>0rf02278

LLHPFTRNITCDRHILTLLGNLVMFIHIDNATLCTFDVKVSNLQEFEEMNLTHITSL
RQSCRIRNSKRYIQALSQGLGKESFP (SEC ID N°: 368)

>0rf02279

VEIDAFVVVINRHCQGTLGTILTNYIVVQDMEEFNWFWHLRQVCQDHSNQFLSQL
HAFITNKSIVASNYFLYFFLVFATK (SEC ID N°: 369)

>0rf02285
MNXXGKGEEGEDLVVGVFKWLYSERLRFDTERVGGGGKGK (SEC ID Ne°: 370)
>0rf02291

MHKNFVVVVTMFFTAVQFIQFMKEGTTCHMTTKFFMHLDSCLNSSTERRIKWLTW
LNGIRVHSQGIDTVLFFIVSRNNFAWQFTWLTNRRKTNSQLKGNWTTSERSHDHV
DFLVSSILNDFTNSVAISISISHQRTMITEGNAFLWIIFNCCNVIF (SECID Ne°: 371)

>0rf02299

MLNRQVCFCFVNHISPLNVVIWENLSLEELLYAICICFITHKIAKQTSLDNAGIAtXINN
IR (SEC ID N°: 372)

>0rf02304

LDSRFFCTDFFKGRQAKGCSFSCTSLSLTDNILAFKGQRNSLFLDRTSFYKTSFFNFC (SEC ID N°: 373)
>0rf02315

LLRKQEREYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 374)

>0r02320

MRFLADQDRIQHHRYSWALFDKVQGLLSHTDSREKTNLNSPKFHITQAI (SEC ID Ne°: 375)

>0rf02321

MLKNGIISWKDFKSFFCQGCQTSHCYKPMQVVQGIGSQISRQSTTTKNIISRKC (SEC ID Ne°: 376)
>0rf02324

VTAHRIFGTSSIHSKLIGLAMLGITAMKIICHKLNRNHINIFRRLGIQGKEFLLIHLIR
QVKMNDLSQGMNPTICPTSTVNSNDLPFI (SEC ID N°: 377)

>0rf02328

MLARSKNCFMKSLSIFLLIFYFFDSYQISKKRRSLIGL (SEC ID N°: 378)

>0rf02339

LEVCIHHHHQISCRILQACIKGCFFAKISRERNIMDCRILLPIGL (SEC ID Ne°: 379)

>0rf02345

LTGNVICHPKLPDKISVKCLYSSKIQFKPRQRRLAMGMVTDFVSSIHNLKAAL (SEC ID N°: 380)
>0rf02356

MGRKPKKRPEERTELERLQAENEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 381)
>0rf02360

MDEIKNFRQWGSKTPGHPEVTHTSGVDATSGPLGQGISTAVGFAQAKRRKAGFP
IFDHYTYVIAGDGDFMEGVSAEAASYAGHQALDKLIVLYDSNDICLDGEFBRENVRA
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RYDAYGWHTVLVEDGTDLAAISTAIETAKFSGKPSLIEVKTVIGYGSRBIKAVHGAP
LGAEETGATRKFLGWDYDPFEVPEEVYSDFKTMVADRGQEAYDAWKSIAYHEVA
SEIDAIVAGKSPVTITEKDFPVYENGFSQATRNSSQDAINTAAVLPTFEGGLAHSNM
TYIKADGLQDKYNPLNRNIQFGVREFVMGTILNGMALHGGLRVYGGSBFVKAAIR
LSAIQELPVTYVFTHDSIAVGEDGPTHEPVEHLAGLRSMPMLTVIRPEDARTWHHA
LTSTTTPTVIVLTRQNLVVEEGTDFGKVAKGAYVVYDTPGFDTHIATGSEAIKAAK
ELVLQGGKVRVVSMPSTELFDAQDATYKEDILPSKTRRRVAIEMAATKYSABYDGAV
IGIDIFGASAPAQTVIDNYGFTVENIVAQVKSL (SEC ID N°: 382)

>0rf02362

LNFLNEPRRQGNIGNKMAIHNIDMIRCYFIIQKSNLLFEFVQIHGHQRW (SEC ID N°: 383)
>0rf02367

VIYSYDYPRLLHSRTLAMGNSNIIPNTGLSFCLSLIKTFDKLVSIRHITRLNQ (SEC ID N°: 384)
>0rf02371

VSRKQEQMETLLLLLRDSKDYISAKVLGEKLNCSDKTVYRLVKGINKBAFVSEKG
RGFKLNPRSSLVDVDGNFTEAFDPEVRREKLLERLLLTAPKPHSIYDEGERESVVL
KDRQILQESLAIYGLDLKHRQRKLFIDGDEAQIRSAILNLLPMFNQLDIEINKVQPL
DGELAHFCLGLLITLERELGVMIPYPYNINIFSHLYIFISRMRRSTSIHVAPSKPTIVD
EKIYSVCQKIIQEIEQYFRMKVDAVEIDYLYQYVVSSRLQKPFSSGKLERSLDVTHY
YFSRMCMDNREIETTDPDFVDLASHISPLLRRLDNRVQIKNSLLSQILRNYVKELTT
ISKEVSLVFGFASLSLDEIGFLVLYFARFQEKRARPLKTVVMCTSGVGIBERLEKQ
FSELDIIDVVAYHQLDELINLYPDLDFIVTTVALQEPASVPFVLVSAFLEDKQRLQAK
IQEIMYE (SEC ID N°: 385)

>0rf02390
MMSMVDPIDQTFIVNLKIRKSQVFSQLQFSCHIVVYPSEVHIYQALVIKLQNHILGPQVL P (SEC ID N°: 386)
>0rf02391

LANRTRIDNQLPTSPVTKQLLVNMSINSNITGRMSHQAVKLLLFASMRENSRQMM
ANSHRQIPKLTMNLKRLIVEHFNFF (SEC ID N°: 387)

>0rf02395
MDSIEFFHDKTFLFYLTSFYSKRMGVTTMIKIAEGRFS (SEC ID N°: 388)
>0rf02406

LTRFEEIFEEYKNPQDTFFYPLVYKENTYKKTAISIFALLMLGVCCLFIGQSYKKLVQ
YYANDQNLPSRITYSEYSDK (SEC ID N°: 389)

>or {02414

MIAEFIDGLQKFHFLQNALITAIVVGIVAGAVGCFIILRGMSLMGDAISMAPGVALSF
ILGLDFFIGAIVFGLLAANITYIKGNSIIKSDTAIGITFSSFLALGIILI GVAKSSTDL
FHILFGNILAVQDTDMFITMGVGAAILLLIWIFFKQLLITSFDELLAKAMBPVNFYHYL
LMVLLTLVSVTAMQSVGTILIVAMLITPAATAYLYANSLKSMIFLSSTFGASVLGLFI
GYSFNVAAGSSIVLTAASFFLISFFIAPKQRYLKLKNKHLLK (SEC ID N°: 390)

>orf02424

LNQEINIWKTRKSFTFKSRSLTDIRSRRKCLTNIQLSLIVRHLRQSRTLUAE/NIPKRQ
IGPILTRFWPN (SEC ID N°: 391)

>or f02437

MQGEMRFSLVQFLTTLIKFCIFPFLLPNWLFGRKACTHWEFSFPKIKENGEFINN
NKLKTTTSKKDENRGTTFIRKKI (SEC ID N°: 392)

>or {02438
MYEEPEVAPVHPTGPTPATETVDSIPGFEAPQESVTIL (SEC ID N°: 393)
>0rf02468
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MRLSWHFMRFKKLPLLINQTILDVGSTDINCNVICHKYLLLD (SEC ID N°: 394)
>or f02470

MGNNGQFTFGYRHDFFQNQLAIFNALVDTFTRRTIDIKTLNTFINEVLINGEWAYFS
LINTCVEGWNDTFVFFQI (SEC ID Ne°: 395)

>0rf02497
LSTRNKYCKNLIIFESTFNILDIVKKDLKLNSKLEKDLKY (SEC ID N°: 396)
>0rf02499

MNRSVQERKCRYSIRKLSVGAVSMIVGAVVFGTSPVLAQEGASEQRUSEISSTL
TDTEKSQPSSETELSGNKQEQERKDKQEEKIPRDYYARDLENVETWEREBSNGQ
RVDLSSELDKLKKLENATVHMEFKPDAKAPAFYNLFSVSSATKKDEYNTWATATLE
GRGSDGKQFYNNYNDAPLKVKPGQWNSVTFTVEKPTAELPKGRVRISRMSGRSG
NFIKDMPDVTHVQIGATKRANNTVWGSNLQIRNLTVYNRALTPEEVQRRSEDLEK
KLPEGAALTEKTDIFESGRNGKPNKDGIKSYRIPALLKTDKGTLIAGARERSSDWGD
IGMVIRRSEDNGKTWGDRVTITNLRDNPKASDPSIGSPVNIDMVLVQORES!YDM
FPEGKGIFGMSSQKEEAYKKIDGKTYQILYREGEKGAYTIRENGTVYRRTIYRVVV
DPVKPAYSDKGDLYKGMQLLGNIYFTTNKTSPFRIAKDSYLWMSY SDWSGRQDIT
PMVKADWMKFLGVGPGTGIVLRNGPHKGRILIPVYTTMNVSHLNGS®SBRHGKT
WHAGEAVNDNRQVDGQKIHSSTMNNRRAQNTESTVVQLNNGDVKGEURGATSK
DGGVTWEKDIKRYPQVKDVYVQMSAIHTMHEGKEYIILSNAGGPKRENGWEENG
ELTWLKHMPIQKGEFAYNSLQELGNGEYGILYEHTEKGQNAYTLSFRRESKDLIS
PTEAKVKRTREMGKGVIGLEFDSEVLVNKAPTLQLANGKTARFMTQMIFTKDSED
MGQKVTGLAEGAIESMHNLPVSVAGTKLSNGMMGSEAAVHEVPEYSGEERAPTV
EKPEYTGPLGTSGEEPAPTVEKPEYTGPLGTAGEEAAPTVEKPEFTGERAVGIEIA
EYKGSDSLVTLTTKEDYTYKAPLAQQALPETGNKESDLLASLGLTARFIIGKKREQ
(SEC ID N°: 397)

>or 02501

VDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSNIYTARQS (SEC ID N°: 398)
>or 02512

MSCNCAFYRSQFFDVNSVSNYHSHQKELRFPNS1LFTYFVKVT (SEC ID N°: 399)
>0rf02535

VGLIKLTSYVFVCISNSFLTRHDKNDNICFFHGNFCLVLDLFHERSIDIB$CINHAKR
TIEPLTRCINTVTCHSFDIFYNGDSLTSDPIK (SEC ID N°: 400)

>orf02537

LSSKSCIDRTNQETFHTLGLEGVGMKSGSLFCSVQISDKEKENSRLARYGHLQGIF
LLLTSYHNHRVGLEILPR (SEC ID N°: 401)

>orf02554

MKSKEQTRKLAVGCSKYSFEVADKTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNKIYGKREEIF
EEY (SEC ID N°: 402)

>0rf02556
LSNSFFLIKFSSSKISGKKRIVSDNIFIRNKFICHFKKE (SEC ID N°: 403)
>orf02564

MDYSKVAAEVIEAVGKDNLVAAAHCATRLRLVLKDEAKVNQAALDNEABSYKNGQY
QUIGPGDVNFVYAEIIKKTGLKEVSTDDLKEIANKDKKFNPLMDLIKLLSIFVPIIPA
LVAGGLLMALRNFLTSPDLFGPQSIEDMYPAIKGFSAMIQLMSAAPFVIFRYBISAAK
RFGANQFLGAAIGMIMTTPDLGGKEAFWDILGFHVTQTNYAYQVIPWWVIPANLEKF
FHKKLPSAVDFTFTPLLSVMITGFLTFTVIGPVMLVVSDAITNAIVWLYNGAFGMGLF
GGTYSLIVMTGLHQSFPAIETQLLSAYNNNGTGFGDYIFVVASMANASQBXYFLT
KNAKTKGLSSSAAVSAFLGITEPALFGVNLKYKFPFFCALAGSAIGARVMAIYIAVSL
GAAGFIGFLSIKAGSIPMYIIAEIMSFVAAFAFTYFYGKTKAASVFADERATAETVTE
PTVEAPVVEETDTLQNETLVTPIVGDVVALADVNDPVFSSGAMGQGHRMEPVYAPA
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DAEVSIAFPTGHAFGLKTRNGAEVLIHVGIDTVSMNGDGFEAKVAQGIEHOXK GTFD
SNKIAAAGLDDTTMVIVTNTADYASVAPVATGSVAKGNAVIEVKI (SHD N°: 404)

>orf02570

MTESYTWVEADRATLSRYRHGQGHLTDQFFSFKVQRPAAKTLIASISIGRHSEDGTP
VITSGNQNRINTIKNSFIMSSSSVRISLRKLTSQRNFLRNLSSLILLAA@GKGDATACS
HQRIGRVVGQDSHETLSLTEFF (SEC ID N°: 405)

>0rf02571

MNINNEKVWFAFYLLDMQITRPTSTFNDRRIGLIGKLQELRFLAGNLLLR (SEC ID N°: 406)

>0rf02572

LIKGYLPNHLSLMOLCSKTTCTLDOFAGIAGRRNHRGFFCHIGNGVFLTVOKYLWNQ (SEC ID N°: 407)
>0rf02578

LIKLTGRNFSDILIKCLVKCFTNLLSNQLMLLPSTLKL (SEC ID N°: 408)

>0rf02582

MIQSENHCSASHSNRDYQSQHDNQGRTCQCFIIVPCHKKGSCSVGROPREDRDKD
HSRCLIKNT (SEC ID N°: 409)

>0rf02589

MIARQLMVFFSTNQADTRITNMSIDSLIIbINSKDFQSSSHASVSFILTKLVNLLIFNF (SEC ID N°: 410)
>0rf02590

MGEPFTHFIDCIDLGINPSYTQVCHRHFTSDIPCAMTSHPIS (SEC ID N°: 411)

>0rf02597

LSSDSHFIGIKAFVILILGKSNSIVLRIVGLYQDLTCLFSTTCSTCHLSQEEGSL
RRTE IRQIQGRIRI (SEC ID N°: 412)

>0rf02598

MAVHSLGIHMQGQRNIAVGTSIHRPTLPTHDKARITTAIEHENHLLFFNQTVLDSL (SEC ID N°: 413)

>0rf02599

MVTGIAVLLISRFMLFINNHDTQIFQRSKDSRSGTNNNLGIATLHLAPFIILFTIG (SEC ID N°: 414)

>0rf02600

VKNGYLVPKTCYKTLGHLRSQGNLRYQQNSCLALIQGTLDNLQVNLGLPTSCNPLK (SEC ID Ne°: 415)

>0r02601

MVNLIPRLGLDLLLIDCLIFQTKQAFSSQTHHFSLLGKYV (SEC ID N°: 416)

>0rf02602

LGLQTKNNPLNQAITLTKRHMNPHPNFQHSLKFLRNPVTIGLVRLHQGHIYDNLS (SEC ID N°: 417)

>0rf02605
LGNHFCTICSTTYQAFLQFIQIWWCQEDKDSIWNLFLDLKSTLNFNFRENYQGFID
IGQRSSIVVADIFCVFQHLSLTNQLFKFFTSTEEIVNTVHFSRTLCACRIRRLKLVFR
TLKNLSSNRSFSNP (SEC ID N°: 418)

>0rf02618

VLLPNVLIKFINRFCWHVIPIKGCDSTFWNNKLIAIFKGNLDRGIHTIFCLHTT (SEC ID N°: 419)

>0rf02628

VGCSYICHELVTNHDHFLFVIVEFLHSTVNTKCEGLQGPVNVINPKFLNCSLNAFFGVI (SEC ID N°: 420)
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>0rf02629
LLHLWRSIRVVPSNEGIIQIDQNSLDSLRLQAGDCQIIDCFHSKIMYIIFNRHSGSFS (SEC ID N°: 921)
>0rf02631

LFGSCRQINHTSLQIRQGKEVFLGSSLAQEVIDLIPTLVHLLMDRIVGIEQTGKEKL
INRKRVMALQITSHLFNDIGVLGITNGNQATMLDNfCGHGKSLIVGXXHEBEC ID N°: 422)

>0rf02633

VKGLLLATKLCRTMSHTDNLTRYSMRSICQNDLISHIQLTFKEDEKAIRQKALGSHT
NRYPSNTSSSQQTRMWQT (SEC ID N°: 423)

>0rf02635

LWGILGLTLPNLSGIGLLGDLFVGGLKAVAPILVFALVANALSQHQKGQMISIVVFLY
IL (SEC ID N°: 424)

>0rf02637

MIGTFAAALVAVLASFIVPIEITLNSANTEIAPPDGIGQVLSNLLLKLVDRVNALLTAN
YIRILSWAVIFGIAMREASKNSKELLKTIADVTSKIVEWIINLAPFGILGIVFKTISDKG
VGSLANYGILLVLLVTTMLFVAPVVNPLIAFFFMRRNPYPLVWNCLRVY86ENTRSST
TNIPVNMKLCHDLGLNPDTYSVSIPLGSTINMAGVAITINLLTLVTVNTIBESDFATAF
VLSVVAAISACGASGGASGIAGGSLLLIPVAGSLFGISMDIAIQIVGVABYIQDSCE
TALNSSTDVLFTAVAEYAATRKKASLLMSCLLRFYSNLLGNSYVY (SIEQN°: 425)

>0rf02639

MIAHANILLFKNAGKLCFLVVFFFTVHTFGKNQLLLG (SEC ID N°: 426)

>0rf02645

VFEVVDKTDEVSSKHCFEVADRTDEVSNHTYGKVKLTWFEEIFEEYHTKKPCSSR (SEC ID N°: 427)

>orf02651

MKNRIIDVFEVVNRILVITVENPDFEDLRVNQFVKIGDKKYRVRSGPMIPBQSVLDR
DTFTIDYTDDELLDKEAVFTTH (SEC ID N°: 428)

>orf02657

MAYIEYKQRGKKRLWSFSIRERSKSLLHKSGFKTKREAKIEAEKVLH&ENLSSSMT
LSELYNEWLDLKILPSNRSVVTKKKYLMRKKVIERLFGNKPVSQIKPSEMREYGET

VSRNFLGRLNSSIQASIQMAIADKVIIEDFTAYVELFSSKSGQKVEEKYESDYQKVL
VYLKNKFDYQKSIVPYVIYFLFKTGMRFSELIALTWDEVDELNEQLKTYNRIRAIHKFT
PPKNNTSIRLVPITSDMLSLLKTLKILQLKTNKELNIDNENNLIFQHFGYYDVPDIATV
NKAIKVMLKELQIFPLITTKGARHTYGSYLWHNNIDLGVIAKILGHKDISDVYGHTL
EEKISEEFTAVKSLL (SEC ID N°: 429)

>0rf02658
MKDTISNKDLISMGYRPSTANAIIHQVRELLVSRGYTFYNRKRLMVVPKSVVKELLGMEL (SEC ID Ne°: 430)

>0rf02659

MNKEVLNRAPSNSPITIHQMSNKSYSKFQEEVSLKYGFIGLKLDKLSVBAEFHSEI
LSGNFTLYDYFGVVEPNLNRNGELASYKGQFFNDEKENWYIEY TPWAHSREMKIEF
TPSKVSKKNFLIVFHRMFPYMFNIAISTFHLAYDFERDLSALRVNWPRAWKGMKL
ETMDFGAPKGNYHLTAYNKLKERMDSGDMAEIEIYQQYDNLWRIEYBRKELKN
GLPFLAKIPVYIENFKGLEFNNLGVNEKIYLFALRNKPELFAESDKRTYKKLAESIS
EVNLNVFFQNALDFVEIFNQEPCLINFFEFMNSMLQGDIPKLTINQE SHD N°: 431)

>0rf02660
MHFDKSKFGAVFSAPGLYEVEVINNASFGQNAQYEVIQSRKLGTFAELIEMAKIK (SEC ID N°: 932)
>0rf02661
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MFKIKQTASLSEHYFLNTSKLRSIRWFTIGFLSILSLYSCILFKGWFLQMISVGLIVT
LYFERKIKGCFHQIEPLLIVREMLLFMLRRNSFLFTATKDGAILRSAKFENNDVSIVI
QALKSGDEFTREMDDLDVLLSSVLGISLSYKEIYATHVEYVFVYRQPHBLRLEED
NSLKIKIYDDFIIDLRKNFSMLISGASGAGKSFFTYYYLTRFISQTVNGRKIYVIDPK
LSDIYKLSKFSGLPVENYGTTNEDAFRIVRHYINEMNRRMEIYNKSDIGD® GLPP
LLLVIEEYSSLVASMDSKAKKDFENMVAIVAQKARSLSMGVCIVMQGESSNIREQ
LVNAIFLGAPTRESSQMMFGTTDVPKVKKDKGVGLYSTDREPPKEHBPSBWHEVIL
PVWEWAAKDYMKDEDEDYV (SEC ID N°: 433)

>0rf02662

MKQKQPIVSRTKQHTFEELIQDQKLERLANLSPDLVGRYGFTASCASSEAY GGK
NLNVVYASRMLALWNIACSCYHKADGYSLADALFSDKKICLDYFYYHMNISMIE
DVKKNYLQLVTTATSDNMSVIEFEMEKESDLYYFIKATLGSSFSRMHH#SMIAGALA
KNI (SEC ID N°: 434)

>0rf02664

MGNKGTPPCLHPSNQDTTILIVQQCLRRIEVLAMINFLN (SEC ID N°: 435)

>0rf02665

VFGSYYGVIASIFFKEFWITEISSNQLIWQVCSSYNWILGNLFKVNPVI (SEC ID N°: 436)
>0rf02666

VLPSHQVLTFSMSPVHRPPNTIIWIELIKEMVFSTKIDKSIWIIDPTNLS (SEC ID N°: 437)
>0rf02689

LIVSLKTKSRKAKDMAESIQGWLAQFLVNLFKSITFDCGKEFSKWKDHENHESFFAN
LGCPRQRCLNEHSNRLLRCHDLPKQTDFNEVSQEF (SEC ID N°: 438

>0rf02690

VVEIYFLINIASGLGSISGMGGGIIKPLMDSFGYHSVSDIAFYSSFSV FIMAISTT
KRFSQSKEIKWRLIFTVSFSSVLGGFLGHLIFQVLLSQLSVRLVSIVQMAYMLLVSF
VLTDFKKTYQFDKIGFYMICGLLLGLISSFLGIGGGPLNVSLLMVFFSISEATMYSLA
IIFFSQLSHLATIVVVTGLNQYHLAPVPVIFLASICGGVLGTVVSKVLPEWRYCFKGM
LFFVMGMTLYNLFHIL (SEC ID N°: 439)

>0rf02691

MMGTNSEEGFLDDFEGPQVAVSVKDFSIADTPVTNQEFAQFVKETEREWSFVF
ILFVPEAEREGYPHPAGAPWWLQVSNACWKHPYGENSNLVGLEDHEDAEXACN
WSGMSLPTEAQWEYAARGGRQSEYPWGDTLLEGGYYHANTWQGQRKEMETAR
VYEFLPNDFGLYQMIGNVWEWCRNPRYTLLASFNEDDYELPKYGIQREE%&LCH

CSYCNRYRVAARNGCISTSTSSHLGFRCLKE (SEC ID Ne°: 440)

>0rf02694

MVQTKQPNIILIVVDQMRADALSLNSKDKLVSTPTLDMMASVGYNFENRSEVPAR
AALLTGLDQDKSGRVGYQDEVPWNFTNTLPKVFKDMGYQTECIGKREIREBEDHV
LLHDGYLHVDRKYDKTYGSQFDYASDYLAFLKGKVGYDVDLIDDGMBXERPSVDKDE
KLHPTNWVVSESISFLQRRDPTVPFFLKMSFEKPHAPLNPPKYYFDURQEDLHI
GNWEVLEKQIPSIYALRGKLKEDDQRRMVAAYFGLITHIDHQISRFLERRHDKDTI
IWFVSDHGDQLGEHYLFRKGYPYQGSIHIPSFIYDPAGLIAGNRGTIKQQDIFPSL
VDLAGGTTTDELDGRSVKNLLFGQYEGWRTEFHGEHALGKDSSQWETWERVLN
HYQLFDMKKDPHEMNDLYPSEKYQPIVRQMKKKLVDFLRYREEGFVPDEESKIT
PTLTKTGDSQS (SEC ID N°: 441)

>0rf02696

MNTMLDKMQEKLSPIAMKVGNQKFLVALRDSFVGTMPVIMTGSIALLMAPQQFH
LESITKTFQWLVDINNLVFKGSIPIVSLLFIYCLGVNIAKIYKVDTVSAGYSLASFVIS
IGSTVTKSFPLANVGDVKLDQILQGIDNLAFDGKNLMVTIGNVIPGNHRE&Y FTAMMI
GFLASIIFCKVMKKNWVIKLPDSVPPAIAKPFTSIIPGFMAMYIVAILTYRMHLLSNDLL
IDWVYKVLQTPLLGLSQSFFAVILMIFLNKLFWFFGLHGGNVLAPIME®YAMLANLD
AFQKGEPIPYIWTSGSFGAFVWFGGLGLVLAILIFSRNSHYRKVAKLGLARIGEPV
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NYGLPVVLNPLLFIPFVLSPVFMATVAYWATSWGLVSPVTONVTWVKMBPRHSTAFD
WRAIILSVVCLIISVLTYFPFVKMADKTELS (SEC ID N°: 442)

>0rf02697

MDESNLESVMGLIMYGGEAKSNAMEAIQAAKKGDFSKANRRLADANAKAQIEML
TREAQGEETSISLLMVHAQDHLMTSLTFVDLAKEVVEVYERFEKN (SEGI®: 443)

>0rf02698

MAKVTIMLACAAGMSTSLLVTKMQKAAEDKGLDAEIFAVPAPEAEEIR¥XNKLLLGP
QVRYLLGDFQEKLKDRQIPVAVIPMTDYGMMNGSKVLDLAESLLD (SER°: 444)

>0ref02699

MKRLISANPSEILQMNAEELKQSILASEGRVVLSENVVTRETFVGDITNREFGADM
ILLNCVDVFEPKIYALDSSGDDVIHRLHQLVACPIGVNLEPIDPSAKMIEEIVAGRV
ASVETLKRIEELGFDFVCLTGNPGTGVSNREIIKAVQTAKENFSGLIABKGAGVNEP
VAELSVAEQLLEAGADVILVPAVGTVPAFHDQELREVVDLVHSKGGIGTSAETSD
TDTIKEIALRNKICGVDIQHIGDAGYGGLATVDNIYALSKAIRGVRHTVSRRSVNR
(SEC ID N°: 445)

>orf02700

MEKLLQEKLLPVAARLGMNKALVSIRDGITLTIPLLLIGSLLMVIASFPIBWEKYLGDI
GVADYLWKGVDSSFGLLGLVASFGIAYFMARQYKVDGIPAGIVSLSSRFMGEAG
AGMPTAFMASKGLFVAMILGLINGYIYQWFINHNIQIKMPDGVPPAVSASPGAVT
IVGWLIVYATLDKLSLPNLHEIAQVALGGPLGLLGNNVIGLLILIFLNSSFFVGLHGGN
VVNAVMKPLWLANLDANKVAYQTGETLPNIFTSVFMDNFVFIGGGGRIAGGYLAH
KKKASKQLKTLAPITVIPGLFNINEPAMFGVPIVLNILLLVPFILAPMFNLVAWGAMAS
GLVPLTYTDPGWTMPPVISGLLATGSISGSLLQIVLIVLDVLLYLPFVIAKRFKLLED
(SEC ID N°: 446)

>orf02701

MTLSKKQLQLRAKILETVYTLGPISRIEIATKTGITPATTSSITNDLIKENLLELGEDE
HDTSVGRKKILLDIQAKRFYYIGCELSEKHFTFALGDNLGNILKEEKERQLIQEKGN
QLINQTLKQFLNNCSDYEIEAIGIALPGRYLDDYKITTNNPLWQHIDLEMIHFDKPLF
FSNNVNCMAIGKRLFSRQQNDTNFAYFHFARGMHCSYIYDGNIY GKENGHITVVS
SEGEECSCGRKGCLQTFAGEAWLIKKSKILYHQSPYSLLPSLVKNADQMIDITAYQL
GDTGIITLIHQALLYLSQTILNISMMIDSQKIYLHSPLLTNQHIIQKLYSEMNYKPKLLY
NRLPEVIIEPYNDFTAAHSAIALCLYHTILHS (SEC ID Ne°: 447)

>0rf02719

MPFKENLICQHRNHHCSVFFISLGLLHNIHIEIDISQTRASFLDLSDYLQAMILQKFC
QAIGLAQRLDLLQLHLLHLTRLLL (SEC ID Ne°: 448)

>0rf02728

MYLLLLVVKDHIALIDKEMHVWRPNCILRDLTNFFIKRNHIVTNKTNGSPTKREYV (SEC ID N°: 449)
>0rf02729

MVLALMNHFIKEIQGIPINRLTILIENSIFKLNLKNWIIG (SEC ID Ne°: 450)

>0f02731

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVADRTDEVSSKXIEHEVSN
HTYGKATLTRFEEIFEEYKGVPR (SEC ID N°: 451)

>0rf02743
LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 452)
>0rf02745
VCQRMDARTCKTTIIAVHIQVLTALQQTWIAVQLYQTK (SEC ID N°: 453)
>0rf02746
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LHLGKSILSLPVKGKDLEFLVHLFVINHWIGFPSRTSTFCRCKVLNGME (SEC ID N°: 454)
>orf02747

LEQTVIANNPCELYVIDNHLSFLSDSLLKQVIVHLKRICLDIHHDRGCSHVRNDTT (SEC ID N°: 455)
>0rf02749

LTDDGVLILVVDAGWRGNSCLQEQGCHHFRAILLCITWHFRSCTDKRBIDW®ELRQF
VQTDTSDEISNLGNTAIVSRSHQTSFFIRIRHHGTKLPNLEPTVVLGHTWNHWPLAI
QLDPNAQDEKDGRGQNQ (SEC ID N°: 456)

>0rf02750

MLKMRKMGEVRTSKIKAKTQSKQRLKISEPFLLETSW (SEC ID Ne°: 457)

>0rf02765

MDYNAVIPEFLVSNIEQSRSFYCGLLGFRIEYQRPEENFLFLLKSVN (SEC ID Ne°: 458)
>0rf02766

MLEEGTKDQLAELTYPFGRGVNLSFGIKDVSKLYQKVMEANYPIYRRERFSDPYI
YPHKFAVLDPDGYFLRFSE (SEC ID N°: 459)

>orf02771

LACDKHGKGCFTDISALLIGDIHIHHTGCTTLMDTFSFMGQYIVEFSCUBRGLECHP
IKSQRDNHQTTDLVT (SEC ID N°: 460)

>0rf02773
MGIAIVVERRVHYFGRHHNVTISHFFNFVIFKGRYSVKMKVFHRFLLIFQTTL (SEC ID N°: 461)
>orf02784

MIACRHDICKSQKGLEHPFCIVRRLTRDFNQRPVCIVEANIFCLKITP@NMIVARTV
KSSKTGITLTTSMCKRDNHKITWFHRRNGFPSFFNNPNRFVSTIFVSNFRAPP (SEC ID
Ne: 462)

>0rf02799

MMMNKDQIAILMGADMLNLTLWMTLKEICKEGCKSFFPVRNTCRMIMNRGGLSLSN
SSVLNGMDYV (SEC ID Ne°: 463)

>0r02814

MDGQLHHRAIFDWVHFENFINSWLGFLTINLKTTGQGAEIVLIGHTFNVRINLITR
VNHLVCKVPIIGQNQDTRCIPVQTTHRVNTFFDIGQEVDNRLATLVIGNDTAWFVKQ
IIDLFFVVDRLTFNFDLVA (SEC ID N°: 464)

>0rf02820

MHKLRIFVNQLYRRFGIILGPFLVLGFQVLTQELELAIFFDLREEVLLQRQVCHFCYL
RKEFTTLMQHELTSHDHVLTRHFQTHGLQG (SEC ID N°: 465)

>0r02831

MLHMNLFFQPFFTNLCKTLATGCCVKTVMENSSIATTIDFKIIE (SEC ID N°: 466)
>0rf02832

LDNRAKEWIMSTAQIQQAIHLSNQGTQGFIDHLLGNTG (SEC ID N°: 467)

>0rf02843

LSNFCFKTVTVHRYSVNTNVNQNFSTISCFQTKSVPCWKGN (SEC ID N°: 468)
>0rf02853

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDEVSNHTYGKATLTWFEEIFE (SEC ID N°: 469)
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>0rf02858

MSIVKSHSFSISLGIFNSFWNNIHTSECFYFLCKGKSNRSNSTISVNCRNQRFYC
FAIEDFCLLRI (SEC ID N°: 470)

>0rf02859
LNTLLPPDNLCLFTIYLTGFSCICINSYCHNFWEIFNQLFYQLS (SEC ID N°: 471)
>0rf02865

MIDKVIEQYKSHDNLDIRVELHKKY SKNKLGFNNWIFSNYQITDEVK\AEGTGELWK
SNSDSIDKMKQLIVTDFSKDMVKSTKSVIGNRNNVNYEIMDIQKISFENEYVIASML
LHHVNDIPKALSEVNRVLKTGGIFYCATFGENGVVNYLASLFKDEVNURLETLONG
KRYLSRYFNSVDTLLYDDELQVTSIDDLVKYIQSFKGISEIGSLEEEIIRKESEFNNG
MLIIFKEYGMFIARKES (SEC ID N°: 472)

>0rf02867

MDLGFDYFGSALTISPHKNSQTINSIGIDVQKIYTPHYLPNDFKKNQGKERMCEEYD
IYRQCYCGCVYAAQAQNIDLY (SEC ID N°: 473)

>0rf02868
LTKYADVTIYFANSNIHPKAEYHKRVYVTKKFVSOFNERTGNTVQYLEAPYEPN (SEC ID N°: 474)
>0ref02876

MYNKVILIGRLTSTPELHKTNNDKSVARATIAVNRRYKDQNGEREADAWMNGRLAET
LASYATKGSLISVDGELRTRRFEKNGQMNYVTEVLVTGFQLLESRAGRNMNEQDLA
DLVLEEEELPF (SEC ID N°: 475)

>0rf02880

MQFTRTAHHTKTLFTTKFTWENEIPFWHHSSRKRDNGFQPHTRIGSSEINDIDCN
LADVEVVTIWMGYHLNNFTDNKLRFLIINNFFCKTFRLQLLVQTSDLLKCRTALCNF
K (SEC ID N°: 476)

>0rf02885

MSYSVDDVVSMAFKKRMILDSFFAFNCSGTMKVSTWVYDKGEWY YWASS®A/KD
NGK (SEC ID N°: 477)

>0rf02895
LTSFCFKANMFNNCLRICRIAEGHILKLDLTFEVFISQLHLNRVLDRRMQI (SEC ID N°: 478)
>0rf02897

LINPLSRDHSSGKMDEECSHEKEAHDMLHSIRHENNHVTKERQTRYRSSPMPVN
RHTQTT (SEC ID N°: 479)

>0rf02900

LHLRTCFVRQTNKLSPLINRTRLQFHQTILHYTLNQITSNRLGNIEFLIENQDQVLVF
LAIQKMHNLTLRPTHKFMAATFGFLLHHQVNLMTKTLKD (SEC ID N%80)

>0rf02916

MLEIWKYRPFVSEFWNDFKNNHDKQFVDPISLYLTLKDDDDPRIEEESBAILQYLG
EDDAS (SEC ID N°: 481)

>0rf02918

LTLFFFELLICLLNSEFDLSKFIFVYFDEYFHEDSLKHNLHQFSFSF (SEC ID N°: 482)
>0rf02924

MAFNQFNRCIGLSIPTAPNVPGTIINRSYLHDATVPNNVREKT (SEC ID N°: 483)
>0rf02940
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LRLQIELTWFEEIFEEYKFEIMKIRQTGGCFVSHLTERDGLRVT (SEC ID N°: 484)
>0rf02944

MKKNRGIQKLAILVLLGVFMFSNTIPYQQFIQKNRQLEIRVQSQKKSNGLDVGKAD (SEC ID N°: 485)

>0rf02946

MKKLFILISNLLASLFFVWVLTIWTDTYVSHYYPNVVVRDSSPETTFQFRIEKLAEE
TDSFIAIQHQDPNSEGTTVFSYTTFGDGKLPDGLQEKNLEDAQSSSYEFRGHLDI
HLLREELSQLGLTNMHLTIPSKLSTLMAIFSNGFQLISLLIFILTFVALTISQISQLRS
SGIRLISGEKRWSIFLRPVGEDLKAIAVGFSLAGVLAILMQKILSLPTQ®ILIGEGLLS
YNLILLSISLFFAQLFAVGIKKIHLMQIIKGQVPVRGIISLILIGQLLAIl  IVTLGIGSS
LKYSQAWQQHRIGQEIWSQERQLITLSISREGTSPGFDEQAQRKLRWNYRISEQK
AFLSRHQLIDRTLQNGMASSKNLITSTEWHDYNPNGNVLIVTPQYLERG@MITIEQK
HNHLNVGEFVLLLPEHLRSEEEHYKSVFEDDLTSRISSQDERQQMTRESGYDRFV
YNTTPISYQQFLKDPIIIVITPQSTGPQSILFWIDAVQNYVLFNQLSDAQERQGIEN
WVSEMQTGYHNYITLLDNIQRERWVMLAGAVLGIATSILLFNTMNRLERRA FIKR
IAGLRFLEIHRTYLFAQLGVFLLGFVASVFLQVEIGVAFLVLLLFTGLSQLHVQMQKE
NKMSILVLKGG (SEC ID N°: 486)

>0rf02955

VLKWCILRINHHISRKVDNFLEGTRAHIKGQAHTAWNPLEVPDVRYRSASRTLTTN
FRTRYFNPTAVTNMSSVTMTFVLTTSTFPVFCRTKDHFIKESFTFWAQGFRFFDF
SIRP (SEC ID N°: 487)

>0rf02962

LVDPLVTSHDNLLSKGSIFIQTRVSLSYSIFIFFISCQPNNFRS (SEC ID N°: 488)

>0rf02966

MPWKELCHKLAPKVFKVIRIYSRENKKSPSNWAFCSFET (SEC ID N°: 489)

>0rf02970

VSVLFFCSYFSLSLEKGNFSSLISCKFMNQFLPFCWRQDSPWILTLAQDSITYH (SEC ID Ne°: 490)
>0rf02978

VTDENTRKVRSLVAFFSIVIGYILSSFFISLYHLWQEALRGLL (SEC ID N°: 491)

>0rf02979

MRLLFFFANRVIRSKENSSTCPSRSYNLLINTSNVSHITIAVNGTCTGNNKIWVSY
LSIDS (SEC ID N°: 492)

>0rf02983

VDSLFLSLGEEGNQEINLQESFSSTDCNPTLISPETTVAQGLCQDIIYRPFT (SEC ID N°: 993)

>0rf02985
VNPKSLGSFFLQDSKGFKELVLGHAKLSLPRIVHNVCPQFKNASRIIDRMNACYSL
QMFNIFKGIQVNGRTQFTCIGVFLVWRVVGREHNLRTQKVQFMAH@RAVHTTTFF

LENFQNSWSWSSLNCKIFLKALVPRKSLVDGSCLLTNPLLIQVKGSREIRF (SEC ID N°:
494)

>0rf02989

MTTIRSLLLNFISISYSIFIQKIKKQTRKLVAGGSKHCF (SEC ID Ne°: 495)

>0rf03003

MDALVLQKNQETIQQIAVKIRFLDGHDYYSLIDIDNRRTNQTVFPFVNFEDIAF (SEC ID N°: 496)
>0rf03004

MAFFTEIPTRACLINLAITLHIVETCQGFNDLSLHLRVLAL (SEC ID N°: 497)
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>0rf03008
MLLPLPFNTSKIKQIAMHSDLNQKEMIGHIFHDEDIF (SEC ID N°: 498)
>0rf03013

MKQTVKKLALVASIAATLGGSVAVASAAVQYPEGGVWTYGSGNGGANSKYNMSST
WSRKTGSSDKGYAGAGGTSRAWIRTSWGEKVAFYYNV (SEC ID N99%

>0rf03018
MLNRRFIKTNNIHLCHTHLSSQGNFFCLTTCKFFYIQVCMCIKNHLF (SEC ID N°: 500)
>0rf03029

MNTIERTRRLVKGCATHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVADETDEVSSKATEEYEVSS
KHVFEVVDETDEVSSKHVFEVVDETDEVSSKHVFEVVDETDEVSNHITGKAREIF
EEY (SEC ID N°: 501)

>0rf03033

MLERLKSIHYMFWASLIFMLFPILPVVIGELPAWHLLVDILFVVTYLGVIKNQRLSWL
FWGLMLVYVAGNTAFVAGNYIWFFFFLSNLLIYHFGVRSLKSLHVWTRIMVGRLL
IFQRIEVEFLVYMLVILTFVDLMTLGSVRIRLVEDLKEAQVEQNTQINLAENERNRIG
QDLHDSLGHTFAMLSVKTDLALQLFQMQAYPQVEKELREIQQISKESWIMENLKS
RTLTSELETVKKMLEIAGIEVETDNQLDTASLTQELDSMASMILLELVIKMAKASKA
YLKLERTEKELILTVSDDGCGFAFLKGDELHTVRDRVFPFSGEVSVISPRMQVRLP
YKERN (SEC ID N°: 502)

>0rf03036

MTVVKVEKLSKKIKDKEILRMISFEINDGECVALIGPNGAGKTTLLDCOEVTSGQV
SIQGLPVTSSKLDYTPAYLPQENVIVQKLKVKELIAFFQRIYPNPLSN@EILLQFVKQ
QKEQLAEKLSGGQKRLFSFVLTLIGRPKIVFLDEPTASMDTSTRQRFQEINAQGVT
ILYSSHYIEEVEHTADRILLLNKGELIRDTTPLAMRSEEIEKHFILPIAYEVVEQSNLV
ENWTLKQDSLQVVTREADAFWELLAQAGCRMQEIEVNNRSLLNTIFGENG&EC ID N°;
503)

>0rf03039

MGEEEMRNKMIIAMSLVVTGVMTYLMFSGLDEDFCHFPMKVFAGFGIMS (SEC ID N°: 504)

>0rf03040

LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 505)

>0rf03063

MPSLRSLKKTDGSCDELHHFDLPVNFFKNTVLGKQTCSGVIREVCQDCFNMLMR (SEC ID N°: 506)
>0rf03091

LHTSFRSSVGHSHTWHQDIVRPILFSRFNDSIVILWQNCPTFNQGIYCYLDCFFPIVSL (SEC ID N°: 507)
>0rf03096

MWSQTLGLIHPLTSLLELPFWMACLKGFGQFCKSLSGLLSFVAECQESREIRITV
LQTSKYV (SEC ID Ne: 508)

>0rf03112

MLEQARLKVEQQAIKNIQFLEQDLPKNPLEKEFDCLAVSRVLHHMFRISDRHQHLK
EDGKLIIADFTKTEANHHGFDLAELENKLIEHGFSSVHSQILYSAEDLNBISEFFLIV
AQKSLA (SEC ID N°: 509)

>0rf03113
MKHDFNHKAETFDFPKNIFLANLVCQAAEICQIDLLSDKEILDFGGGTGLLALPLTPSQAG (SEC ID N°: 510)
>0rf03117
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MVDLQSFFTRKYLMLNSVDAYLILPRLQGHLSYPQDFFLLQDFCFLLRIFQKEGRN
AGKDS (SEC ID Ne: 511)

>0rf03133

MRIRNSPFDHILQTIFEFEDRTCQVTCRFEACSSICNDNWEFSQHIISSFRCHTVCD
KSDVFCSFLFDKNFASLWIYVVTITDQLCXXIPFIN (SEC ID N°: 51 2)

>0rf03142
MHKTCLNIWKFLFYQIESLIHQMAADKSPCRIGNRGR (SEC ID N°: 513)
>0rf03144

LNHRFNRQTTKVGRSTIWANGTVNRLIIFVIRSTCIVLINGHSFRCQTSSEPNTKDK
VRLITIHLFFQYLSRFVKNCRHL (SEC ID N°: 514)

>0r03147
MTLHQTFRFQNFEMPCQSSLINFQTLLHRHLVTRRMLQQKQ (SEC ID N°: 515)
>0rf03151

MKKRMLLASTVALSFAPVLATQAEEVLWTARSVEQIQNDLTKTDNKTSYGIVTLSTI
AEALGVDVTVLANLNKITNMDLIFPETVLTTTVNEAEEVTEVEIQTPQSEBVTTATA
DLTTNQVTVDDQTVQVADLSQPIAEAPKEVASSSEVTKTVIASEEVAPSVREEQTA
ETTRPVEEATPQETTPAEKQETQASPQAALAVEATTTSSEAKEVASBNGATYQSE
ETKVISTTYEAPAAPDYAGLAVAKSENAGLQPQTAAFKEEIANLFGITGFBPGDSGD
HGKGLAIDFMVPERSELGDKIAEYAIQNMASRGISYIIWKQRFYAPFIEKANTWNPM
PDRGSVTENHYDHVHVSMMG (SEC ID N°: 516)

>0rf03156
MSNQITVHHSHEHLQKVFTHSWQCNIKNVFIFLKQSLLLMKRNSVGFPTEFTPSILKS (SEC ID N°: 517)
>0rf03171

MAELNSVITTVTGIENRLGAVILAEIRNIHAFDNPAQLQAFAGLDSSIYGQIDLAGRM
VKRGSPHLR (SEC ID N°: 518)

>0rf03178

MEXXXDIRKGRHAVVEKVMGAQTYIPNTIQMAEDTSIQLITGPNMSGHRBOQYAMTAV
MAQLGSYVPAESAHLPIFDAIFTRIGAADDLVSGQSTFMVEMMEANNRAISHSLILF
DELGRGTATYDGMALAQSI1EYIHEHIGAKTLFATHYHELTSLESSLQHWINVATLEQ
DGQVTFLHKIEPGPADKSYGIHVAKIAGLPADLLARADKILTQLENQGHFAMRQTSA
VTEQISLFDPAEEHPILAELAKLDVYNMTPMQVMNVLVELKQKL (SED N°: 519)

>orf03191

LTNLSSVDSEELFQFYRERGNAENFIKERKAGFFGDKTDSSTMIKNEVRIMAYNLY
LFLKQLAGDEVKALTIKRFRRLFLHIAGKYVSTARRHILKFSSLYAYSKIMFDTICQ
INLILPVPYRARGQGKTCLTE (SEC ID Ne°: 520)

>0rf03203

LFDDRQAIMICPPTNGSLRLTSLQVDQMPCPPSTNLMKILARSQFLNBSICRELLQ
ANLWNLV (SEC ID N°: 521)

>0rf03207

LSVHFCSSHRCLLVRYNDTYSTKKGLKFETFLSVFRYDFLGM (SEC ID Ne°: 522)

>orf03237
MDFFNYLLWMICHNHGLHTLLLSKDCVCHTARDKDGNHRIKSVFPTKGRDSESIYQ
ERNTTDILTRFLANSQADDIRPTTGDIVSKSKTNPQTHNNTPKKGIDNRRIGCHRDKL
DKEGTHRYRDKGKDGELMAMLIPS (SEC ID N°: 523)

>0rf03245
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MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEWDETDEVSSKHGFEVVDETDEVSSKBGFEEZVSN
HTYGKATLTWFEEIFEEH (SEC ID N°: 524)

>0rf03253

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHIY@KEEIL
EEY (SEC ID N°: 525)

>orf03254

LFFKDEKQALYTKPKTKSSSFRASKVSNQTIVATTRTDCQVIALNLCING\E/VVVQT
THHIGIDDVIYSKIFQHLTHSIKMSLAFFIKKVQDRRRILYCHLVFFFLRYDTKRIFLQ
ATLAILRQGLLERCQIVNQGLAVGCTALRISKSVEVQFDTLNTDFLQKMBCFHIGS
WIARTKTLNTNLVELAQAPCLWTLITEHRSHVVELAWLLHFWGEEFIFEINGRSSFW
TEGNMTVTLVIKIVHFLGYDIRCISDRATDNLVMLKNRRAHFCIVIALENEKALNVLP
LSRFSR (SEC ID N°: 526)

>0rf03260

MEQIGKVFRQLRESRNISLRQATGGQFSPSMLSRFETGQSELSVEKBNBMSVEE
ILFLARGFQYDTDSELRKEITDVLEPKNIAPLEDLYRREY QKHAHSHNHINAIMIK
SYMKSMDERVELTAEEGKVLHDYLFSTEIWGIYELNLFSVSSAFLSVBYNVREMVRK
SDFLMEMSGNRNFFHTILLNGFLASIECEEFTNAYYFKRVIEEHFYKEHRTVYLWA
EGLLDSKQGRVKEGQKKMEDAVRIFEMLGCNKSAEYYRNTTEC (SBC:1B27)

>0r03261

LIPYFLHFIIFFRKFIKNLPNCQNYEKIEDIYHVEGLL (SEC ID N°: 528)

>0rf03263

MKIKGQTRKLAAGCSKHCFEVMORTDEVSSKHCFEVVORTDEVSNHTYGKATLT (SEC ID N°: 529)
>0rf03266

VVPFSDTFKDRNQVDIFTIKISRCNSSTIGENSWDIHISNSNHRSRHVAVDSDEGIH
VVTTHSRLDGVRDDVTRC (SEC ID N°: 530)

>0rf03275

MKKFSYPTRQTGEGVKYQSQMVRQWFLIRIFRLFSVA (SEC ID N°: 531)

>0rf03297

VVLDHQNQLFEARFLEHTNPLTRIQLTRVKALRILLSSPPFLVIKGIRTEVDKSC (SEC ID N°: 532)
>0rf03305

VQKLKKAIYKAHLKDSDDFRPETSTPNLFESCLKLCPCFLSS (SEC ID N°: 533)

>0rf03306

MGALGYYEGFVPYVSNQYKNQAEEEDKPLSDKYIFEKILGKTYAAFRERYIEKLGK
LKPITINYNGKSEVIDSKEKLQELMNKAVKDEVAQI (SEC ID N°: 53 4)

>0rf03307

MMGDGMKEFQFERKQRFSLRKYAIGACSVLLGTSLFFAGMGAQPVRAITEIISY L
DEQDLSEKLKSELQWFELEMKLLNLWEH (SEC ID N°: 535)

>0rf03308
MKIKEQTRKLATGCSKHRFEVVDKTOEVSSKHCFEVADRTDEVSNIYTARRR (SEC ID N°: 536)
>0rf03312

VNITKTSIIKAHTTKEDGIDHTFTRFNIMSIFYSTRKIFLDKLNSTNRQFGYIISTRCY
QSFNSVSQSIHTSSSSQAFRFGKHEFRVINRDKSKAILVNHYHLNLARHIYNSDFC
RSSCRCIDSHNWQAFFSRLMKPFIILWFSTICSHDRNTTSCILWRTPARKVDAMFLQ
SSYPICDIFTSRVWLYIAKDDIFDSFCIQWEF (SEC ID Ne°: 537)
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>0rf03318

MSQDEKLIREQICDVCHKMWQLGWVAANDGNVSVRLDEDTILATPREIBERLVK

LNLKGEILEAEGDYCPSSEIKMHIRCYEEREDVRSVVHAHPPIATGFARIABITYSLI
ESAIVVGAIPITPFGVPSTMEVPEAITPYLPDHDVMLLENHGALTVGSDAWYRMETL
ELVAKTTFHGRMLLSTKGIEEQEIARPTLERLFSMRENYKVTGRHPGYWREGSMKET
EK (SEC ID N°: 538)

>0rf03320

MESKKIAKQILIATAVLTSFLGSNLVYADVVQSNSNNRASTETARVT@&KNLTKDKE
IDKEMTYLSDMDWSSATHGDIDKTKTVQKDAPFTTGNKGEHTKISLIKNGO-DKGI
GTVADSPSVISYDISGQGFEKFETYIGIDQSANSSRSDHAVVDRIEIEKMYSSSVT
NPEGFRYNTQAQFISVTIPQNAKKISLKSFAGEHTWGDEVVFADAKIIKN ITPDL
LNKGINGGVYLSDLEWVDATHGDDDKSKTVQKDKPFTPGNNGSNNBGH{EYEFNK
GLGTVASNPSSIKYDVSGANVTRFISYVGIDRSANHLNSDYADIQKFBBKNVIYSSD
SKYPKGIKYDTSAFLVDVEIPKDTQTIELKSYSGKHTWADELVLGGANGKAKNPND
WSEVDKRREINNEHPLLMMPLYANGEEFNQGKYTFWGGDTLTGKWERYANDDL
HPDDLPKRDGAARDFYEHMLEEAAKYVNPKTGKNEPIPVILTVYTAGNBRMWLST
SWIDKMYQKYPNLHGIFSTENYWIWANDIENKAADYLKVSAKNGGYENNESAIEK
AFGKNGKIAFQKSVDKYWKNLIFMFKNTPAAEGNDSTTESYMKGLWIGBNEGLMDT
WKWYETGKWKLFASGNIGKSQGDRQWLTEPESMLGEEALGVYLNGBERANY NGV
NNKESLLFSEVIKEFFRYVIAHPAPSKEKVLEDTKVFIHGDYSNKGNGHRRANTDREQ
TPLYMTGRYNVIPAIPGVLKTDKLKESVSSSRIQIKEITSPEFSSTQARHEKLYPMN
YEGDIFAQKLDNRWFVYNYKVNENVKQTGKLKFNSLEMNVEFEPHRIENH KVN
LNNFRTNKDSLWSNAQDANQAKKLPQLTKKGAIKWIEEHYIKDTQFGERRRGID
KLPTIHSLSGTNNSYDQPSLNFDQKNHMVTITINSNGNLEFELHF (SHTNC: 539)

>0rf03322

MTIYINKDETVFHLAMKDSSYIFRILEMGELQHLHFGKRIHVKENYNQIKKRGFEVS
FSEEFEDIQQSMIQNEYSSYGKGDFRHPAFQVQGMNGSRITTLKY QGRMELNSL
PSTFDDIGQCAETLTILTDSILDLTVRLNYTIFPEYNVLVRNTEFLNNSWKLTLLKAM
SLQLDLPDSQYDFIQFSGAWLRERQLYRTSLRPGIQAIDSLRYSSSPRRMNSRRET
TEHSGEVYGFNFIYSGNFQNMIEVDHFDTARVTVGINPVEFRFLLNPAESEAIVIY
SDQGMNQMSQQLSDFYRHHLVMPNFSQASRPIILNSWETFYFDLGIEKAAKDLG
IELFVLDDGWFGHRKDDKSSLGDWVTDRSRLPEGIGFLADEIHKIGLYFEPEMISI
DSDLYKMHADWTIHLLDREKSVGRNQYVLDLTRQEVVDYLFDSISKNKTYIKWDM
NRHITDIYSIELDSEQQMEFGHRYILGLYQLLDRLITKFPSVLFESCSSBG-DLGLMY
YAPQAWTSDDTDPIERLKIQHGTSYGYSPSMMTAHVSISPNEQSGRIRTSNAYFS
SFGYELDVTRLSVEEKEQVREQIQFYKKYRSLFQYGDFYRINSPFSGRGXSSKDKC
QSILLYAQLNSKLNPGYTRVYFSGLDKDKCYSVSRFDEFFYGDELMNSGHLALC
VPEYLTKLFVIEEVVCKY (SEC ID N°: 540)

>0rf03323

MKIENKNVRRNFFWGEGRFYTTDIVNKRAGVMIKNVSKEEFTITLENESRHFSAIV
REEGDTRIQVSFVCPSIRLRLIFESRDDVLSKQLVLESSTEVIKSVEVESETEDNIF
YPKRQDCIKEMANFSGYYVELGQPVYANSLFLGMEFPMSENKVDGRHIYEBR/NQ
EKSLWSCIIGGACSYKKEEIQEAFFEYVEGIAQPSYFRKQYNSWYDHMEDBILKSF
SEIRDGFENHGVHLDAYVVDDGWTNYQSVWEFNHKFPNGLRNIKYSSNGEW®IGP
RGGYNGTEIMSDWLEAHPELNIGSKNLISNDVNVADFNYLNQMKKKMEFDISYW
KIDGWLLQPDKPDKSGPHGMYTMTAVYEFLIQLLIDLRKERGGKDCSNYYMNPSPWF
LOQWVNSLWIQISQDVGFTENAGNDINRMITYRDSQYQEFLEKREIQLUAMWWEPIYA
VSANTWYMDHQMFASIPDFEAYLLFISTRGNAFWEFHY SFDMFDEERAKNAN/IEE
NYQTLKYSKKIGGSPEKFEIYGYKCHNQKTSTEILSLRNPAQIKQKIKIENENFTRV
IGDFTIQEDEIELAPYSIVILKK (SEC ID N°: 541)

>0rf03324

MKHTLETINSRIQWFREARFGMFIHWGLYSIPGKGEWIRSHQKLSIEDNRERFDPKE
YNPREWAKQAKAAGMKYMVLTAKHHDGFCLFDSKFTDYKATNTPASGRMDIAXKRAE
GLKVGLYFSLIDWHHPDFPKYADLNHPMRGNEVYRDEKINFDSYLEYKENQGYG
QIDILWFDYSYEDMVGEKWGASKLIDMVRHYQPNVIVDNRLETSGEGHBSTSYA
GDFVSPEQIVPHEGIRNFKGEPVPWELCLTMNNNWAYNPTDYLYK&BQYVHECVSK
NGNMILNVGPDALGRINDSSKKILDNFHRWMSRNGEAIY GCSGDENVEBRRITRNGN
TVYAHVFEQPIGPLALLGISKENVKRMSFLHDGSEVKISESWTTNAYR&EGEVPH
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FTYPLPDLIDSVIKIELRE (SEC ID N°: 542)

>0rf03325

MNTHINGISKKGKVLIYGYMLLTILISIFPIAWIFLSSLKADPMKNPGISIPTDFTLEGY
INVFTKLHVFTYFWNSFKVVSISVIISIVMISMSSYVIARMEFRGKKLVMLYSTLFIP

ATAMTFPVYRLVNELGIYNTPVALILVYSCSGIAMSFFIIKNYFEIIPKEEEAAEIDGA
TYAQTFWKVMLPIARPGILTAAVLAFINNWNEYYWASMLVIDKNELTVBRETTSFN
TNYNGLFSAIWIVLPPIILFAFTSKYFIEALGGGAVKG (SEC ID N°:  543)

>0rf03326

MAQKIMSLQNRKNQKRRFIFLFLLPTLICFFLFYFYSVVTIFLTSFAKWIDNY.NTPEFL
GFDKLFENYRYVFKEYPFFTEALINSVRWAVIGVIIQVPLAVSVAITLIKKGWKISRN
LYIVPSIISSAAMGLIFLQIYNPNYGVVNQIIHLFNPSFKDSVLLTPGLNYAMTGAYIF
FAGASTIMILGQIFAIPEEVQEAAILDNITGWRKEWYITIPMIKGTIKTV8MAATSGFL
LYNEVFFLTNGAAGTKSISFVIRELAVASSRTQYARANTIGVIQILGGMICINILFR
ERKRLKGEK (SEC ID N°: 544)

>orf03327

MNKKSLLKCAVIGLVATFGLAACGTSKDASGGSSSGKEVLEFYHGYEIWBEBKTMR
DLYDKFAEEHKDSGVEFKPTPVNGDLKDIMNNKVASGEFPDVIDLAGNANERKLY
LDLKPYIDSNKLEKNVGLNYKQNQKDGKIYTVHEQLFTMGLWYNKDGAKFEPDQWN
TWDDFTQAMASIRKQDGVYAFGAGEPSIRLFNTVLGTTENGRKLLDEBIESKEFA
DALKMVMKEIQANGSKNAGGDANAY SKDFQEGKSAVFFNGVWASSEASEINPA
GVAISSSGGGITISSKMSEAKQKLALEFLKYMTSDDVQKVIFEKVGARRSNVKELS
EKSSEATTKILGQAITQVKNAKAVVPTVSDVWGGDVHTAIINALTESAABRDQKVKS
TQDVLKSLIG (SEC ID N°: 545)

>0rf03337

MNIAIRIILNFFRVMGNHQNSLAMMMGAVVHEFVKFIFTSCIHPRCRLYV (SEC ID N°: 546)
>0rf03338

MLLIMSIQTTEPAFSRIATRLOKFIORTWKTSIKTGNLLRKIGYSQFLTLRICL (SEC ID N°: 547)
>0rf03339

LONSKTGLDERRLSRSIFPSQGNKFPTINTIIDMFKNRLLINEGQILYRIHYLISPT
KAVKNR (SEC ID N°: 548)

>0rf03344
LTSLIPRLMFQKTSQLVSIKILLEGCWIIAIFTEPLR (SEC ID N°: 549)

>0rf03352

MSNSFVKLLVSQLFANLADIFFRVTIIANIYIISKSVIATSLVPILIGISS FVASLLVPL
VTKRLALNRVLSLSQFGKTILLAILVGMFTVMQSVAPLVTYLFVVAISIGBAAPVSYA
IVPRYATDLGKANSALSMTGEAAQLIGWGLGGLLFATIGLLPTTFILMLYSFLMLF
LPNAEVEVLESETNLEILLKGWKLVARNPRLRLFVSANLLEIFSNTIWMS&VTEL
LNKTESYWGYSNTAYSIGIISGLIAFRLSEKFLAAKWESILFPLVAMAINLTILYFPN
AQMFLLFSALVGMLSQLKEVPESVFLQETVEENHLVNVYSVLEVISTYRFELMSYI
TDFGYQPFV (SEC ID N°: 550)

>0rf03353

MSKLLDKILSRENMLEAYNQVKSNKGSAGIDGMTIEEMDNYLRQNWRKPRKYKP
QPVLRVEIPKPDGGIRQLGIPTVMDRMIQQAIVQVISPICEFHFSDTSRBNRSCEKA
IMKFLEYLMDGYEWIVDIDLEKFFDTVPQDRLMSLVHNIIEDGDTESLYRKSGIIIM
GOQRHKTLVGTPQGGNLSPLLSNVMLNELDKELEKRGLRFVRYADDGCSEAANAKRVM
YSASRFIEKRLGLKVNMTKAKITRPGELKYLGFGFWKSSDGWKSRPRREXEKLKK
LTQRKWSIDLTRRIEQLNLSIRGWINYFSLGNMKRIVASIDERLRTRLRVKQWKKKS
RRLWGLLKLGVPKWIADKVSGWGDHYQLVAQKSVLKRAISKPVLEKRGYWE ERH
ALKVS (SEC ID N°: 551)

>0rf03357
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MFLRCATFKLADSRLNIFTCFFFGEIRFNSRNQVVKAFITDGTVISTINGRVPCNQWT
KTCPAAFDIINGDVGFWKAVVDNAK (SEC ID Ne°: 552)

>0rf03358
MLQITCVVCISCTKVSLVFTWENKDHTTVTQTCVKVNWL (SEC ID N°: 553)
>0rf03359

LRSLIRQITYFITPRTCCINNQTGLDFKYLVCQEITSYNTCNLATFVKEEBLHVVGNE
GTVLVGTFDVFNHETRIVVTEVKIHSTSYQAFLLQVWLAFQDLILAQNSWRVAHTC
(SEC ID N°: 554)

>0rf03360

LHFNQTSLKTASCRLQGYTSSCDSSTDNQEVQGAFLHFFN (SEC ID N 555)
>0rf03375

LIHSKMFVKSIRLRKKRVNDKKILILGILYYKFLKSID (SEC ID N°: 556)
>0rf03379

MFASKSERKVHY SIRKFSIGVASVAVASLVMGSVVHATENEGSTQAMPRESQTEQ
GEINIERDKAKTAVSEYKEKKVSEIYTKLERDRHKDTVDLVNKLQEIKMNEMVESTS
KIEIQGLITTSRSKLDEAVSKYKKAPSSSSSSGSSTKPETPQPETSKAEERE TPKPE
VKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPEVKPEP
ETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPE TRIEPETPKP
EVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPEPETPKPEVKPDNSKFQADDRKRISSKDKQ
SSNQASTNENKKQGPATNKPKKSLPSTGSISNLALEIAGLLTLAGATKRKK (SEC ID N°;
557)

>0rf03384

MDREILKFFQDLLSILSHIIDMITLFCQKCCNSFSNHFLVICN (SEC ID Ne°: 558)

>0rf03386

MFITLRRICLRACVVEKEQSYLKFLFFQKRPVSFLHVKSVLAGI (SEC ID N°: 559)

>0ref03387

MVKTTDRLEAIGFSFILFENLFKPCQLYLQPQNSVLSNLQLAA (SEC ID N°: 560)

>0rf03393

MTRKLNPSYTNVASATTLTFNQVASTFRKACLDHVVNLTRNNLKGICQLTPLQLHDTRLI (SEC ID N°: 561)
>0rf03421

VKAPIPKAPLAHSFGSASIIAHTIHQKFNLKVPNYRQEEDWTKMGLPHIBKWHIKT
SQYYLEPLYNLLRERLLTQPLLHADETSYRVLESDSQLTYYWTFLSG)AHEKYHHV
LIDLFISYENPL (SEC ID N°: 562)

>0rf03430

LVSVFYSLLQVDNVDSVTFSKDVLSHLRIPATSLVTKVYTSLKKLFH (SEC ID N°: 563)
>0rf03440

LIVWILIKNHTDLTTYIPIJIFLSQTLAIDIYNLSGFCFQ (SEC ID N°: 564)

>0rf03441

MPYNRKPFSTFHVKRNILHIVVVLIFFIAKRKIFYINY (SEC ID N°: 565)

>0rf03445

MFKKMSMSSRILFYISVNFCDKRIYRTKLYSDTPVMLFKFLFRQKSNGQ$8SINHF
FYSWIVFFFKNNLCHSIPSIK (SEC ID N°: 566)

>0rf03458
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LADGSGKLAEGGTKLTSGLEDLQTGLASLGQGLGNASDQLKSVSTHESBMRARLS
KTDNDQVPVNGIAIAPYMISVALFFAAISTNMIFAKLPSGRHPESRW/ASNBEC ID N°;
567)

>0rf03464

MKNTVKLEQFVALKEKDLQKIKGGEMRLSKFFRDFILQRKK (SEC ID N°: 568)
>0rf03483

LVEQLTFIUQWVTGSSPVFVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 569)
>0rf03487

LTWNIDHIRHISCENACLQYFTSIWYIDDFDLDLRVFLLKITSDFFQGHHFLVEILD
GHCVIRRFTIVGASAEPKQS (SEC ID N°: 570)

>0rf03496
MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDEVSNHTYGKATLTWFEEIFE (SEC ID N°: 571)
>0rf03504

LIDVLFINSFIGRICFYCYRRIHATCLFLQLFSIVILNVAHTLKHSIFIVI TFISRCRNF
IIVRILLENQFSRNQGIDNRVGQSRY (SEC ID N°: 572)

>0rf03505

MINVNQVSIEVICNTFKNWNFTSSIELTTFSKFSQSPTMT (SEC ID N°: 573)
>0rf03516

MGFSMKLIHDLDMHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 574)
>0rf03521

MYQDLLRKIAEEKPNYNQEEIQWLLDHLGDPSPEIRDDLVFTSFARGIEHEEEQFHF
IAEGVSSDGGLDKEIDKIGLPTLERSFRALIYATLLSDDANQQSVFYQ&EGNRNDLSN
QGLHYLSKEKDTTGFSSQYGWVHSFAHGADLLTEVVCHPEFPKNRNMGEN BRI
SIRFTDDEDWRLARVIYEPILQGKLEQEQVASWIKTVDFPIEAREDFYWHSSCLGKS
XXIHSLIN (SEC ID N°: 575)

>0rf03524
MGFKVSHFKIPSSHLSINVLRTIENFTEIGQGLLHISP (SEC ID N°: 576)
>0rf03525

VGFFDFGLTNSCRQVRQFTQTVQDFLVCYHQGIVKEGQGYAGICFKIMBSIEVIA
IVRRLRHKSIVANMAHLNVDLFQFRKGLLEILKSVKIALVITAKLVDVFFEDCTQEIL
TVLV (SEC ID N°: 577)

>0rf03537

LKKAQWGFSNQGPDGLFLVRPTSNRDEIPPRDLAHPQMQLFLSFSQXHEXRBPLSE
FALNISLPLSSPPYLWPFIQSPVLYCASHFSIHFNSFSSHLRLVITISPHESTSLLLH
TLCAQHTIHSTDLHHLRTPPPSGLFPLALYTRLAAPTLTYHTLSNIQSQK@XXFIH
(SEC ID N°: 578)

>0rf03548

MANDNKSHYLIYRVLGISFEEGENIDLYQDIKGRFLYKYAGSFLEEAAVLSFNEKFGTENT (SEC ID N°: 579)
>0rf03553

MVNAMHFSFSILIEGNSRKVGICLLNRTHTRFKLSQAIYL (SEC ID N°: 580)

>0rf03562

MSQQLSDFYRHHLVYNPNFSQASRPIILNSWETFYFDLGTEKILDLAKAGKDFVLD
DGWFGHRKDDKSSLGDWVTDRSRLPEGIGFLADEIHKIGLQFGLWRHEPEDILYKN
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HADWTIHLLDREKSVGRNQYVLDLTRQEVVDYLFDSISKHIKTMLDYBMANRHITDI
YSIELDSEQQMEFGHRYILGLYQLLDRLITKFPSY (SEC ID N°: 581 )

>0rf03572

VKEEKKAIVLGADMAYMDKVETTLKSLCVHHYMLKFYVFMDDLPRERKREMILNS
EIVNV (SEC ID N°: 582)

>orf03574

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHRFEVVDRTDEVSSKMHRHBEVSS
KHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKRBRABP¥EVSN
IYTARRR (SEC ID N°: 583)

>0rf03576
MEXXXFKAGAKFFWAKLGLESLEAKEILRDGGWDDIVKNRCIKREQPRLIEEA (SEC ID N°: 584)
>0rf03588

MILLQNKSFCYSISQKETSLCHANVVTLNLHEALLNQISDNFSIKSSKRESELKSRHG
NPGFLAESQEHFFFHLLLLTQVIFCNTSIAFLNRTEIMTNGTMIFIAYSIDRCPCTNT
IVFSIVPVHEIMTTFKAGFGEIRNLIMLKTRSLQLCNDVLKHLRF (SEAD N°: 585)

>0rf03612
MDREILKFFQDLLSILSHNDMITLFCQKCGNSFSNHFLVICN (SEC ID Ne°: 586)
>0rf03614

MEDHLLINAVDEFRSISFFQFFKHAFFHIFLVKTNILSPKTNSLIITKGSRTCFFFACQ
IRSSWYLKNQTNIQ (SEC ID N°: 587)

>0rf03620
LFIRKKHTWINLTPKQTIFSQMNAQFFINFTRRALKRTFITFTSPTWQRBPGN
ACLI IT (SEC ID N°: 588 )

>0rf03637

LNIAYTDNPAHIFGKIFHDNLLALLIIFDDVTCKACLRQDKVNSGLFLDBENSGCKGVG
FSLVRLVISI (SEC ID Ne°: 589)

>orf03641

MCELDILHDSLYQFCPELHLKRLNSLTLACHALLDCKTLTLTELGRNIARKKHNIKR
IDRLLGNRHLHKERLAVYRWHASFICSGNTMPIVLVDWSDIREQKRIABVARHGRS
VTLYEKAFPLSEQCSKKAHDQFLADLASILPSNTTPLIVSDAGFKVPWEKEGWYWL
SRVRGKVQYADLGAENWKPISNLHDMSSSHSKTLGYKRLTKSNPISTKBRSKGRK
NQRSTRTHCHHPSPKIYSASAKEPWVLATNLPVEIRTPKQLVNIYSKREHRDLKS
PAYGLGLRHSRTSSSERFDIMLLIALMLQLTCWLAGVHAQKQGWDKMNRNRWNVLS
TVRLGMEVLRHSGYTITREDLLVAATLLAQNLFTHGYALGKL (SEC IN°: 590)

>0ref03644

MXXTKSSCLITTGRNDSPSTCLPRVASNNDRFSSEFRIIPDFHCSKKGIHVNMDDFS (SEC ID N°: 591)
>0rf03650

MHFHIIKLVNHFQLLIKLNRISHPNLHIKSSFLSLVLLFYQKEQDFAIMVI (SEC ID N°: 592)

>0rf03660

MDRGESLSDCVCMAGYEPANSSRLSIEGTYENKLYKLISSKYHTTGERBROGYTKY
KETPGPHACTSCPGRTHAASTTNTNQDQCNRCPPGYYETNDPSYRGDEEZSBDP
MDPALMLYSGKRIKCDKNSVTLVPFEENVHLASCLCDKGYMARTRTERVRENTYK
DVVGNVGPTNCPPGSYTLKIGATDVSECVCKRGMFFDKDNKRCTVCPEGRIYPNG
EHMLPMMCTDGNAVTKDGGATSPGECLCKPGFYLRQDGPGGCVESRENENKS

PCPRIL (SEC ID N°: 593)

>0rf03667
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MXXAFCLPVFAHPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESLRPEERISTFKV
LLCGAVLSRIDAGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELIBSIDNTA
ANLLLATIGGPKELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDT TWAVARKLL
TGELLTLASRQQLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWFIADKSGAGERBARGIPDGK
PSRIVVIYTTGSQATMDERNRQIAEIGASLIKHW (SEC ID Ne°: 594)

>0rf03668
MARFIRSQTLTLLEKLNELDADEQADICESLHDHADELYRSCLARFGDDGENL (SEC ID N°: 595)
>0rf03669

MTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGPKELTAFLHNMGDHVTRLDEMWERIPND
ERDTTMPVAMATTLRKLLTGELLTLASRQQLIDWMEADKVAGSLLRSMIIPADKSG
AGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTGSQATMDERMRQIAEIGASMK(SEC ID Ne:
596)

>0rf03673

MKIHKTVNPVAYENTYYLEGDKHLIWDPGSHWEAIRQTIEKINKPICATBIAHYDHI
MSLDLVRETFGNPPVYIAESETQLAPKPLPNNPLGPPXHSFIN (SEC ND: 597)

En algunas realizaciones, se seleccionan antigenos de OXC preferidos de los polipéptidos orf00045 (SEC ID N°: 53),
orf00068 (SEC ID N°: 65), orf00074 (SEC ID N°: 70), orf00223 (SEC ID N°: 99), 0orf00229 (SEC ID N°: 104), orf00360
(SEC ID N°: 117), orf00506 (SEC ID N°: 135), orf00781 (SEC ID N°: 177), orf00785 (SEC ID N°: 178), orf01068 (SEC
ID N°: 198), orf01446 (SEC ID N°: 235), orf01447 (SEC ID N°: 236), orf01449 (SEC ID N°: 237), orf01455 (SEC ID
N°: 242), orf01460 (SEC ID N°: 247), orf01461 (SEC ID N°: 248), orf01463 (SEC ID N°: 250), orf01464 (SEC ID Ne°:
251), orf01466 (SEC ID N°: 252), orf01467 (SEC ID N°: 253), orf02661 (SEC ID N°: 433), orf02690 (SEC ID N°: 439),
0rf02698 (SEC ID N°: 444), orf03318 (SEC ID N°: 538), orf03320 (SEC ID N°: 539), orf03322 (SEC ID N°: 540),
0rf03323 (SEC ID N°: 541), orf03324 (SEC ID N°: 542), orf03325 (SEC ID N°: 543), orf03326 (SEC ID N°: 544),
0rf073327 (SEC ID N°: 545), orf03562 (SEC ID N°: 581), orf03660 (SEC ID N° 593), y fragmentos inmunogénicos de
los mismos.

6. Secuencias identificadas de INV200

>o0rf00004

LKGVDDFLFIFEEGFKQGGKARADRDYSGVSSLRNSSKVYLEFLY (SEC ID N°: 598)
>0rf00005

LCSALKNSYDIELIKVLSNKAHLYLPIETVTPQTVSTS (SEC ID N°: 599)

>0rf00006

MRVAETSIVKKNHQIPCIINQKIAQKLIKKTSMTDIDHQLSISTSTVIRKMDFHFEHDF
SRLPEIMS (SEC ID N°: 600)

>0rf00010
MFKSNLSLSQSLPHKDFFFFKRIIHLFSLFLLIDFIIIS (SEC ID N°: 601)
>orf00015

VEEVEVAEVKMARVSLTGEKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEFNRVIBGSLVLI
GGDPGIGKSTLLLQVSTQLSQVGTVLYISGEESAQQIKLRAERLGDIYSFAETNMQ
SVRAEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNFIVGH
VTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYFEGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEW®SEGLVEV
LNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMFGNAKRIIANRASL
IMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASSYKDR®ECFVGEL
GLTGEIRRVNRIEQRINEAAKLGFTKIYVPKNSLTGITLPKEIQVIGVTTEVLKKVFA
(SEC ID N°: 602)

>orf00018

MGVSIFLALFYMIPALYFLFRIGKKWELPKKVLILSLLGGMFLSGWLSBHAIHDFMN
CTPKVRQKKSNFWGVLL (SEC ID N°: 603)

>orf00019
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MKLSYEDKVQIYELRKQGQSFKQLSKRFGVDVSGLKYMVKLIDRYGHEBKKRHYSS
KLKQEMMDKALLEGCSQRSISLDYALPNQGMLSFWPAQYKKNGY TGAIRARMGRK
RKKTWEEMTELERLQEENERLRTEVAYLKKLKELEERDEALERERQREQERFD
(SEC ID N°: 604)

>0rf00020

MVSGGFRLDFLLETARLARSTYYYQLKQLDGVDKDKEIKTEIQGIDNEM&®BRRIHL
ELRNRGFVVNHKKVQRLMRILGLTARIRRKRKYSSYQGEIGKKAENIHEXRERPMEK
CYTDVTEFAIPNSTQKLYLSPVLDGFNSEIAYHLSTSPNLEQVKSMLUETEKYYENT
ILHSDQGWQYQHDSYHRFLESKGIQASMSRKGNSPDNSMMESFFEYESEMNFR
SLENLEQAIVDYIDYYNNKRIKVKLKGLSSVQYRTKSFG (SEC ID N°: 605)

>0rf00024
VNIATLQNGHILGW QIQHIANKLTSNFWIAKDFLSYQVIGWADIARMTYSHISSLFIISQF (SEC ID N°: 606)
>0rf00026

VSITFSLTNFFKILINLTAQVSPQVIDEKILMMDLNLNNYLSTVIQLRQDM GIKILHR
VRHGE (SEC ID N°: 607)

>orf00027
MSRYSYSLDSRKIVFEISCFKEKKASLTLFFHLFESSIMKLATQPSYSSFYSELK (SEC ID N°: 608)

>0rf00033

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKMRHBDEVSS
KHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSRBRAPEVSM
IYLRQGDVDVVEEIFEEY (SEC ID N°: 609)

>0rf00034

MKPGAEGWKDERSQDIEEKDNGDGLGYFLFLSMDNRRCRCNGRTS8NRRSDFCI
QGKEALEEVGNNQGY (SEC ID N°: 610)

>0rf00035

LPNCEDLRDIETKTKQDNGILEQFLGTKGQSDIIQLFIRREKGM (SEC ID N°: 611)
>0rf00044

LSLLDLRGSLCLRIYLHEPLITTVSQDFTSLSDISHF (SEC ID N°: 612)

>0rf00047

MDFIKSFIIGLVVGIFGPYMDDLIRIKI<FLKSSEKI<TEKSVEK (SEC ID N°: 613)
>0rf00093

MTYEYKSHIYLAETVLNVKDLASQTTFYQQVIGLEILSQTETESILGLGEKQLIQAQ
ESGEVREHXXXFHSLIN (SEC ID N°: 614)

>0rf00103

MVSNLVFIGNCNFHNTVIFHLLNRLNQGPLQILSQNHDKGRRLSWIFEQRNASKNW
MGRKEQAMALAIAADLQDQLLFKKAD (SEC ID Ne°: 615)

>0rf00113

MKFNPNQRYTRWSIRRLSVGVASVVVASGFFVLVGQPSSVRADGLMEAPEIEGT
KEGDLSEKPGDTVLTQAKPEGVTGNTMSLPTPTERTEVSEETSPSSERDEEAQKM
PELTDVLKETVDTADVDGTQASPAETTPEQVKGGVKENTKDSIDVPKAEGKGPFT
AGVNQVIPYELFAGDGMLTRLLLKASDNAPWSDNGTAKNPALPPLEGIAKEY/DLN
GNTVGKQGQALIDQLRANGTQTYKATVKVYGNKDGKADLTNLVATHNGDMKET
VEKAVKDNVKDSIDVPAAYLEKAKGEGPFTAGVMHVIPYELFAGDGMIKAREDKAP
WSDNGEAKNPALSPLGEMVKTKGQYFYQVALDGNVAGKEKQALIDQFRANT VN
VYGNKDGKPDLDNIVATKKVTININGLISKETVQKAVADNVKDSIDVPAARYAKGEGP
FTAGVNHVIPYELFAGDGMLTRLLLKASDKAPWSDMGDAKMPALSRIBEQNFYQ
LALDGMVAGKEKQALIDQFRANGTQTYSATVNVYGNKDGKPDLDNNAVHWUGLI
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SKETVQKAVADNVKDSIDVPAAYLEKAKGEGPFTAGVNHVIPYELFAGRGMKAS
DKAPWSDNGDAKNPALSPLGENVKTKGQYFYQLALDGMVAGKEK@ANBDETYS
ATVNVYGNKDGKPDLDNIVATKKVTININGLISKETVQKAVADNVKDSIBAYLEKAK
GEGPFTAGVNHVIPYELFAGDGMLTRLLLKASDKAPWSDNGEAKNRALSPKTKGQ
YFYQVALDGNVAGKEKQALIDQFRANGTQTYSATVNVYGNKDGKPRIRKWTIKI
NVKETSDTANGSLSPSNSGSGVTPMNHNHATGTTDSMPADTMTS SEMMARSANK
MSDTMMSEDKAMLPNTGETQTSMASIGFLGLALAGLLGGLGLKNKKEEN

(SEC ID N°: 616)

>orf00118

MSLQIKLKKLAKELSKLLKDSNLETVDKDVLENSQKELQKAVLFLADEKGEAEVID
NLKEVIAKLKANA (SEC ID N°: 617)

>orf00129
VGRFFGSSQTSDEFFFSFDSSIVKELSEIVHGFDTVSFR (SEC ID N°: 618)
>orf00140

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVADRTDEVSSKHCFKVVDGTDEVSSRHEBADEVSS
KHCFEVVDRTDEVSNHIRQGDVDVV (SEC ID N°: 619)

>0rf00146

MNDDDSRCIHIERDGKTIEFGYLNISSTDRNTSHADGLVGIFNSNFS®REAVFLNG
PDNLDTTLVGNFQTIWNFRIICIHS (SEC ID N°: 620)

>0rf00147

LEFNFCRSIIKNGRDNLFNTNSTSGMATRWANHNWSDDIKDRLKTK (SEC ID N°: 621)
>0rf00152

MSCNCAFYRSQFFDVNSVSNYHSHQKELRFPNSILFTYFVKVA (SEC ID N°: 622)
>0rf00156

MSKEKVILAYSGGLDTSVAITWLKKDYDVVAVCMDVGEGKDLDFIHMGN\KES Y VI
DVKDEFATDYVLVALQSHAYYEQKYPLVSALSRPLISKKLVEIAHQIGARGCTGKG
NDQVEYQIAVAKKANEAKK (SEC ID Ne°: 623)

>0rf00157

MRYDFGKVYKEIRESKGLTQEEVCGGVLSRTSLSKIESGKTTPKYENREMMSFE
EFEYICQLYQPSQRTEIMQTYLNMRSIIGTSDLVNLFQKCQDYLKTHHIEIRDMLE

VVIYIRQHGAGELSDHAEQVVKKLWRKIEKQDTWYESDLKILNTILFSEAIHLITGK

ILQRLEVYKNYQHLYDLRIAILLNLSTLYLYNQDKNMCKQICYTLLEDAKSYDRLAI
CYVRIGICTDDSKLIQKGFSLLELTEETSMLSHLKKEVEIYYQAKER

(SEC ID N°: 624)

>0rf00158

MKIREIIGTDMYGTTVSGIVSGLNKLMFTVKAVRVALEDLTPKLTFPAUKNDLGQNH
FVVLHSIKEKINGTRITK (SEC ID N°: 625)

>0rf00159

MELVLPNNYVVIDEEEMMYLDGGAIYIPRWAITGAITGAAYAALAAAGGGAASYG
LRSALVAGIVKGLGVLGIHIGNAFANTVIRSIASAGIGAGADWIFTNIIDGEDGRRDNQL
RIG (SEC ID N°: 626)

>orf00161
MATITNALNIAATVAEVFSLGGAIAYGLDIVDGKFDGYLWA (SEC ID N°: 627)
>0rf00162

MKDDQKYLLAGLYSLLVAIFYFPLIESKGIFVSILMAVLLLYLIYFIATVIHIVIIKFIR
KKSFKYLVLYPFTYDGSWRFQPINLLYFPEMVRDVIPINLVQEY CQGQRKHLKRI
RLSREIALLLATIIVYFFTHRILPLSVFTFMFSYILLFVQSYLGSNTAWIGIRRLIIDDE
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FEKILLSKSYIKEISSARYSEYLTCEYKNPTPIILIAIFENLLDSYLLQNQSEVDLDIFY
KVLPLLYKEKYTMGFMYFVSLNYLLYKVGFLGIIYDNEALRDLSKQY ISEM)DGSF
EGGIQDAVASKQIVVIMEFIACLNSKCMPSQYDRFFYKDRPYIFSRKESIK

(SEC ID N°; 623)

>0rf00163

MKNKRYFFDTILHLLLISTIFCVSPVFIKLDILGTPSHAILTFVLAIPLF  YILSQCLHT
LLLLVSSIFCKLRPIYFYFIFVIIGARKYYRILFHQLMGFSPGIAVFYKESQTTKNLFK
FYYFLYFTTLISYYFFFTFVYDKSLLLPLIPFSIHIALVQKLYRIENQQLFLLKSKVLTI
LESKRDCEFNLQDYHEIWKLQSKSELPCVALSYISLIKPYLSESVREQIENKRFKKI
NHPISLYGMLDVIKLNLYLRHYNEKNKYESMLNKILEVRPDFVLIEQNEDRSSQPLS
LSLAISEIQLLLEVYIGIKHVSIRR (SEC ID N°: 629)

>orf00164

MIRKPIIFLLMLPIWGLWIELHLLVSNLQLNLEIPFDFVVSTSLTFFVLILSKIVLDILY
ALKDLYKKEALITIFPFIFIGRKKVNVRFSPYFSFHRKSLSPDDLRSRIISFILEIAI
LVFILKIPFAIIMLTTIFFWTIMDINHLVFNKTEFLFNQNKWQKEDSFESIOTKTLKDKI
QKSELSYSDLMSLQLYDAMNQSTFLTDSELFEDILKKIEDSHNTLLCEGLVYEISI
SNNNNWQEKVDKIRIQLIRINQLDFFYYTSWLRQNFDFCMNREYHKMHSREKKIV
(SEC ID N°: 630)

>orf00165

MELVLPNNYVVIDEEEMMYFDGGAYLSKRACQGICAALAMSSGTFIAMAGKKLIN
YIKVGGLGGWLIGAAAGKIAYYIGYGVLNRGCDINGNPYPWDGFISATVR
(SEC ID N°: 631)

>0rf00166

MSNVDKIRKIHIIVCWVYIFLSFRAIINDTEYFLLIFLAFIYSIVSLPLYS VKNKIVSIC
LAINSILLMSFPILINKFFPESFLTYTVLISVFITELIFHLIGKDFDIKL ~ TNEYKKISQ
FRSKVSQSPWIKYLEISSFILTIFPSILYGTVDNHVLTLIFLIKICVDTTI KFLFIRLFD
TSTLMKRRIFFLFALDVIAYLFLGYLLVIQKAGYLFSVLLLFSNFSVPFIRKEYELFKN
SK (SEC ID N°: 632)

>orf00167
LFNEIKKTSSLIGNVFIGMKEDDAMFKKRIEKGKSSVFIFLE (SEC ID N°: 633)
>0rf00168

MNKKKMILTSLASVAILGAGFVTSQPTFVRAEEAPVASQSKAEKDY IMIAKRAKKAL
EEAKRAQKKYEDDQKKTEEKAKEEKQASEAEQKANLQYQLKLREY RBRIGREME
EAEKKHKNAKAEFDKVRGKVIPSAEELKETRRKAEEAKAKEAELTKHEKEBA EAKQ
KLDAERAKEVALQAKIAELENQVHRLETELKEIDESDSEDYVKEGLRSELQVKQAK
LSKLEELSDKIDELDAEIAKLEKDVEDFKNSDGEYSALYLEAAEKDLVAKIEKTEAD
LKKAVNEPEKPAEEPENPAPAPKPAPAPQPEKPAPAPAPKPEKSALDIOYMIHESEEE
YNRLTQQQPPKAEKPAPAPVPKPEQPAPAPKTGWKQENGMWYFYRNIDYGONNGS
WYYLNSNGAMATGWLQYNGSWYYLNANGAMATGWAKVNGSWY YIGVXNGANGES
WYYLNASGAMATGWAKVNGSWYYLNANGSMATGWLQYNGSWY IGIWXNKCAWNGES
WYYLNANGSMATGWVKDGDTWYYLEASGAMKASQWFKVSDKW YAXNIGMEALY
EVNANGEWYV (SEC ID N°: 634)

>0rf00190
LKKRMNRWQFLLNQSKEMVGILLLKMKEQELIEFVVNL (SEC ID N°: 635)
>0rf00191
LIKVIKRKAFGFRNFNNFKKRILMTLNIKKESTNFVLSRL (SEC ID N°: 636)
>0rf00195

MTYNEKRLTMSLERVHMEQLKNTTDLLGLEDKNIKILSVLKY QTHLVVRQAKAPPCP
HCQGKMIKYDFQKASKIPLLDCQGLPTVLHLKKRRFQCKNCLKVVVS®KSICQISN
MVRQKIAQLLLEKQSMTEIAHRLAVSTSTVIRKLREFKFETDWTKLPKWIMSY SFKKS
KMSFIAQDFESKSILAILDGRTHAVIRNHFQRYQREVRELVEVITMDMWYWSR.AKQLF
PKAKIVLDRFHIV (SEC ID N°: 637)
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>0rf00196

MGYSLKKSRTYCEQDPEKVNRFLKELNHLSYLTPIYIYETGVETYFYRBYBRQLVS
LEEDIII (SEC ID N°: 638)

>0r00201

MRFYCEAYEVITEEKKVYFNDIELEVKYSSVEELFIICEKLLDKKKVSRAYEKPLRYL
LFDYIFLLVLAKKNIPILDGVSNKQVDPTLLHHFSLEIEKNFIDFCYKNMRKTQSIS
LCHREELIIVDVSDDSKFGVFYKRFRTLVDKNMGKYVCVYNFSRVSDVN CNRKF
SVTFTESQFELFKLLYNQKNFKTISLLFGKKIVAGGIIYYSDLTNIEYFGWWDSMFGK
DSIGKYVYVEEISRCHFLDRNYSFCYGLQDYKSKLIKYFLE

(SEC ID N°: 639)

>0rf00202

METRNLISYSLTDIFETDKIRIELLGEIYYKNIKLELHEFAGLYKIYGISLIKNITGMFL
INIFDTKTKELKIFQDITTSYFNLYYTVYGGVFYYSTSLKKVMKLSHVPYINNKKIQEF
MRNGFILDSNTLVTEINKLEYFSYISVNNTLRICGIDYNDSNNFTKEQWWDSMLRES
ILRVYSEAGEANITLSSGFDSNYILYTLANYTNSSINAFCIGGEKGINEEYTKIAKFY
GINLLVDTVMSQDLEYFPDIVWRLEGSLFECGVILQYYLGRLLFQKGNISESADEI
MTFKYHSVNYNQFCNDKQKSVYFSYSDYPFYVTNSIVLKKNSLLLHERYIPYKMSE
IVEMSKKISDLNDKKEFHKKNCELRFQDSVLDNINSVPGTTHLFSCLNWKIILYIF
RYNSCMKIFNFRDKELIFFNKIVNGLIQNIEENLEDDIERILKYLYICLFRIFIIKNKY
NFFDDVEFMQTLSEFLDKL (SEC ID N°: 64 0)

>0rf00204

MKFFCENNLNITFFDTFSEIKNNIDYYIIALPTDYDEKIGSFNTYEIEQTSKILRVKPN
GKIILKSTVPIGFSNKLKRLFDTKNIIFVPEFLREGCSIYDNLYPSRIVVBETVEGRKI
AELFLSISTHSTANIKNVMLVSPTEAEAIKLFSNTFLALRVAFFNELDSERRSLNAEV
VIKGVCLDPRIGNFYNNPSFGFGGYCLPKDTKQLKKEFIEINAPVIEABNTNRKQFI
VKQILERKPKIVGIYKLGMKYNSDNYKESAILSIINELLIVGIKILVYEPNLNVSIDNVI
FEKNFELFTKQSDLIVANRWDRGLEAYKDKVYTRGIWIRD

(SEC ID N°: 641)

>0rf00206
LEEESFIMENTEFSLELDVTEVATEQDYVSSGVTSTGCCKN (SEC ID N°: 642)
>0rf00207

MFKIKDNYIYRQCVNDSILIEKLNENNLEIFFDSKIFQEMLMVANPRFRENKEKIYQN
STFRNYAKRSLTRATPFGLFSSVGVGSFSKVSYPQQIRENYSKKVSIESEEWMLE
NEDSVLLOQLHLQWNQKVLELSDKYQLNNINYWGVSEQSRDILIKKTAKKEFYKSE
VSVLDLVQEIQTKSPNLETQKIIDYLRNLISEFLFTNLRKVVINHNCLONYILSSIN
EQTKLTTDLLQLKSCIEKYSKSELGEGILQYAEICEKMSHIFNEEKQRYDKVNSYDS
LLPKDLKKTLEDFVNFISRINLGKDYRNKELISYTEKFVEKYGEYVEVRIKLDSKLGL
GIPKQNLEPYSILSSVAEQTFLSYLSKEIFKAVKNNKKEIDISNIPPELLANLDRFAVN
QFELYCEMKNFGEQPVISIVPNTGSDMIGKSIGRFASYFLNSNIELDORVELIEFPS
DNKMLNVMSSHHGHSKKLLLSYEDDFDIDSLELDFLVVGVERVNEHRRLRFDLIV
NFVTTSMLNHKSIGVFSHLARFLLTVSLEWQDNPFSLFRVIENLDFLRYKYKNIIL
SEEKWILSDVDKKDMSTISQWKKFFDVPSLLYFHKDDERLLIDLKNSWIMCDNVDK
LHFTRFDKIDGKNCEFIFGFENPRNSVYPHSVSEKTVRRIENDFYKDFSBDWIYFK
LYGINSSTMPELRENLLIFTDELLAEKLVSDFHFVNYNDGGDGSIRLRAKEDDFEKL
RYRIIHWIDFLLNHYFCKDVSFNLYEREVERYGGIGFLTVCERIFSIDSMIKLFSKKV
LKVDDYLSVLHSIFIYIRLLGISPKQLLKLMKDTFTQMIYRKSFKKVFPMKVIKEFKQ
YFEDQSKFDIFNEVFKSFSPIEKHFEYKNDMIHSLLHMHMNRIGIFSLEEKYFVRYI
LEVLNNYEKYN (SEC ID Ne°: 643)

>0rf00208

MRNIKKYDEIINKVDSLVLDNNIIDLLQRSCYTENRSYLSEYPSIIIYLSYRLANCDDN
EHSKLLYMRVNYYLHELLKSIKLNSRNMISMCYGFSGYVYALKLLPKRSKIH.ETLE
TILVSLTRDRLSEIKKSNKVKEEYIDVIQGVSSVGKYFLSKDKLTSNQEKIGVLNYLA
GVINNKPTIYPEYMPNEKLKRKFPNGYINLGVAHGILGPLYVLALGFKHPEYLISLK
KGLSYYEKTFQTNKIGKIIGWNGRVSAEVESEKFEYNLSWCYGSLGMRFSILDI
PKLQELATDVFHSSIYYLNSSEILNNAICHGRSGIMLLFNLMYLDTGERAISDNLFK
EIVNKATDSEYIFVERDIYFRGVNYDEVIEYIDFCLLNGVSGIVLALMAQERNASPLAE
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MFFMQ (SEC ID Ne°: 644)
>0rf00209

MKKILNMKLYMKVLVSDLISMFGDTLYFIALMTYVTEIKSSNLAISIVMESTIPILFTI
FFGIIADRTLNKVGMIIKTLWIRTILYLLVAVVMNFKESILVVILASIVNL ISDTLGQFE
NGLFYPISNRIVKKSDREETMAFRQTATSTMNIVNQSLGAFLITFLSFRHNSLTFA
ISLLITLAIKSQINMFYIDKTPSTKVSKVDFKATFSDIISNLKLSLKHLFSLTNMKTVLL
VIPILNGSLAIIIPLAVVNLSKSSALTIISSATTISVLGISTVSGGILGGT LILISKKFK
NLSIENLLKMNLMTILLSFIAFYYQNIYFIVLTLFLSSVFVSALNPKIGAIIFNNLDETK
LATIFGGMVTYFQLGDVVSRLLFSTLVIYLSYTYIAVIYMILVLIVAIYTRRRVQTTS
(SEC ID N°: 645)

>0f00213
MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHKLYBKEESF
EEYK (SEC ID N°: 646)
>0rf00217
LKSSILSKMGDFSVRYCNLVGTVLFGVVLIAILRLVF (SEC ID N°: 647)
>0rf00246

MGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIQINEEQGQFGFDRVKELVDERRWGLPK
NMNNTSGPRVEASQAYGAKLEEFFGLPVDYQDERLTTVAAERMLIERM{REXXIP
FIN (SEC ID Ne°: 648)

>0rf00270
LNTSYSFGKKDQFALEHCFCIKLSIFARAVTLFVSCIN (SEC ID Ne: 649)
>0rf00291

MLIGEGYRTFPVLIYTQFISEVGGNSAFAIMAIIALAIFLIQKHIANRY SFSMNLLHPI
EPKKTTKGKMAAIYATVYGIIFISVLPQIYLIYTSFLKTSGMVFVKGY SBYKVAFNRM
GSAIFNTIRIPLIALVLVVLFATFISYLAVRKRNLFTNLIDSLSMVPYIVPGTVLGIAFI
SSFNTGLFGSGFLMITGTAFILIMSLSVRRLPYTIRSSVASLQQIAPSIBRAESLGSSR
LNIFAKITTPMMLSGIISGAILSWVTMISKLSTSILLYNVKTRTMTVAIYEILRGNYGV
AAALSTILTVLTVGSLLLFMKISKSNSITL (SEC ID N°: 650)

>0rf00292
LINASMSAPFVGAYSWVLLLGRNEVITKFLTNALYLPAIDIY (SEC ID N°: 651)

>0rf00293

MERKKLNIWTVSSFFLFLTYPIFLVYPIVTVLKQALIHEGQFSLANFVTFFSKAY (SEC ID N°: 652)

>0rf00295

LLSTTEFIGLSIRILSNLHEFKILVGLLNQFFFWNLLLHKTKSNVVSDS@MNSVVLEN
HPDIAFAGFHIIDFCIIEVKFSTFDTVETCNHTKKGRFPTS
(SEC ID N°: 653)

>0rf00314

MITIKKQEIVKLEDVLHLYQAVGWTNYTHQPEMLEQALSHSLVIYLALAGIGLIRLY
GDGFSSVLVQDLIVLPIYQRQGIGSALMKEALEDYKDAYQVQLVTEHTEHRIRSMGF
EILSTYNCIGMTWMNRKK (SEC ID N°: 654)

>0rf00325

MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEVVDRTNEVSNHTYGKATLTWFEEIFEEEXK@PICS
QEKA (SEC ID N°: 655)

>0rf00359

MVDNIPKRVNDVIRQAGNNAKTSRPHVGIGKSHISVSFLFPYHTANRIKNQEKVIF (SEC ID N°: 656)
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>orf00375

LFDLLDHGLDTVLVCHVTDISMGLDANFTISFNPFIDQILIDIVKDMSSRSVGFGNSK
SNSIRSAGDESNFSF (SEC ID N°: 657)

>orf00387

MKSLARLLIIHVFISIFLFFALTSGAISHTVLLLLLLFLPALNKGLEKIQS KRIPVLNAA
LFFLLISFPQLLTNPVQWKFSIFLVVTIISSLAYFYNFYQVVKEVDQKQISEC ID N°: 658)

>0rf00390

LEAAGEIETEFQGWIVLVVFNHIDSLSRDTDILGEFELGNTQFLAKFFHIISFLIYV
VYI (SEC ID N°: 659)

>0rf00403

MEGVNHVDIIKVSCCSFISQVNWMMKGKIPNREGFKFSVARFDAIDUGYWRCQFS
RTGSRSGYDNQVATGFDVVVFAHAFWGNDVIHIRRISFDWIMKIRINKSMAAEGICS
GLASVLCNDNGTNKNP (SEC ID Ne°: 660)

>orf00404
MFNVASINGNHNLNLLFQFLQELDFVVRFITRKDTSSVEIF (SEC ID N°: 661)
>0rf00409

MIDIHSHIVFDVDDGPKSREESKALLIESYRQGVRTIVSTSHRRKGMHEEKPAENFL
QVREIAKEVADDLVIAYGAEIYYTLDALEKLEKKEIPTLNDSRYALIEFSIMISYRQIHT
GLSNILMLGITPVIAHIERYDALENNEKRVRELIDMGCYTQINSYHVSKPKGEKYKFM
KKRARYFLERDLVHVVASDMHNLDSRPPYMQQAYDIIAKKY GAKKABIERRKIIMD
QLI (SEC ID N°: 662)

>0rf00410

MKEQNTLEIDVLQLSRALWKRKLVILLVAIITSSVAFAYSTFVIKPEFTSRIYVVNRD
QGEKSGLTNQDLQAGSYLVKDYREIILSQDVLEEVVSDLKLDLTPKGKANKPVDT
RIVSVSVNDRVPEEASRIANSLREVAAQKIISITRVSDVTTLEEARPAISBPNIKRNT
LIGFLAGVSGTSVIVFLLEFLNTRVKRPEDIENTLQMTLLGVVPNLSKLK

(SEC ID N°: 663)

>0rf00413

MDKKGLEIFLAVLQSIIVILLVYFLSFVRETELERSSMVILYLLHFFVFYESYGNKFFK
RGYLVEFNSTIRYIFFFAIAISVLNFFIAERFSISRRGMVYFLTLEGISLY.LNFLVKKY
WKHVFFENPKNSKKILLLTVTENIEKVLDKLLESDELSWKLVAVSVLDKGIBKIPVIE
KEKIEFATHEVVDEVFVDLPGESYDIGEISKFETMGIDVTVNLNAFNKGRNKQIHE
IVGLNVVTFSTNFYKTSHVISKRILDICGATIGLILFAIASLVLVPLIRKD GGPAIFAQT
RIGKNGRHFTFYKFRSMRIDAEAIKEQLMDQNTMRGGMFKMDNDPRFRYEGSLD
ELPQFWNVFIGDMSLVGTRPPTVDEYDQYTPEQKRRLSFKPGITGLREXNBEH-DD
VVKLDVAYIDNWTIWKDIEILLKTVKVVFMRNGAK (SEC ID N°: 664 )

>orf00414

VTFDKEDARSILENEIFYPCYYPTNRNLKNLIKNTILAFKILRKERPDINSSGAAVAVP
FFYLGKIFGAKTVYIEVFDRIDAPTMTGKLVYPVTDRFIVQWEEMKKWRKGGIF
(SEC ID N°: 665)

>0rf00415

MIFVTVGTHEQQFNRLIKEVDRLKGEGFIQDDVFIQTGYSNYVPKFCYMWERKMNQ
LIKESDIIITHGGPATFMAVIAKGKMPIIVPRLKKFGEHVNDHQMQFVKIEIYNLIVI
DDISDLHLILHNFKDKHFETYLNNERFNVRFNVEISNLFKGNKINEN

(SEC ID N°: 666)

>0rf00416

MKIRIEPQYFLYKYLWFIILLPKQFMQLILFFLIALTLLPTYIKEKQVFKIDTPSFCMVL
WTIIYSISIIFNSLIDGLAVQVIFSDLSKAFNWLIAVFFYNYYLKMPINIDRIKRYMYYN
FTILVVFVGLFYIQRGSNVILFGRSLLDWDGFTLATSYGVRYTGFLEYWGQLILFLL
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PLIRLFRFRFFTQTIIFAFLLEVLVLSKSRIAIVAMLIYIAFAVVNEINSN NKWLIGIFC
PIIPFMLFYNFEKIKQIFFQMFSSRSGSNATRFRVYEESLKAINGMEMAGEBRIPSTV
DILLGSHSMYISFIYRTGVLGSIITVMFYYLFSKFLKCDSSERLRSIGYLALSVFWLF
EELDPHYWCLILFFSTISIFINNRKEEIVG (SEC ID N°: 667)

>orf00417

MIEVSIIPIYNAEKTIKNCVDSALKQNLESLEVILVNDGSNDSTSKILEQGDNPQVMI
FHQVNMGVSAARNVGLSYASGEYVFFLDSDDILDEGMLSKMY QFAKISSIBVWZHKEP
STTQYGGNDNSSASFIARTKEEIGNHFVDIFPRSACAKLFLRRRIEENASFEMSLGE
DMSFVCQYLMVSRSIAVIDGLYYTIQNVNPQSLSKRYVSNIENSLLMQMNQILLEVYP
KIEENYYKQHMDFRFYLASLYVNNLFKFDSPYSSKEKWDNIAQQLKKPERFSKEK
KFKNMNEMVIFYLLKSKIPALIYSFYSFKEWWKKKRLKN (SEC ID N°:668)

>0rf00418

MEDLVSIVVPVYNVEKYLKKSIESILNQTYDNLEVLLVDDGSTDSSGEHEIRVDSRI
RVFHKENGGLSDARNFGIEHMKGQYVSFIDGDDYISKDYVWKLYHSERWXBINSFS
LVDETGEKIKDELLDSGEVSLSGQQILEKALTADGYRYVVAWNKLY EEKIKFKKGM
LYEDEFLNYPLFWDCKRVSIVEEPLYLYVQRKGSIIQSNMTLEKIKMKDISRIEFY A
EKKNSFLHQRSCQQYCNWIVTITVSHYNVLNVAFLKYLQHQFRRIVKOOKKLIIQN

ILGYINIRLAAYVKSKVM (SEC ID N°: 669)
>0rf00419

MFPIYIISNQNIAFQQEIDIAYRKMKRQFSHISLTESEQKNDMNISNK\@WFQGEERP
PELIRTCIQSMRTHFLGREIIVLTEENISDYIDIPDYITDKYKKGSISRA SDILRVEL
LCRYGGLWVDVTVLNTGGDFSNLELPLFVYKSLDLSRKDSQAIVASSWSMNHPILL
YARKLLWEYWRRKNSLCNYFLFHIFFTIATELYPIEWSAVLTFNNHSRFBENNQFS
EKRWEQLKQISVFHKLNHHIDYSIGVNNFYKFIVFSKVEKNE

(SEC ID N°: 670)

>0rf00420

MSNKISKNLAYNIGYQLIGIAFPLITSPYLSRILGAENLGIHSFTISVALYVFMMFMLLGI
ANYGNRTIATVKREGKEILSKTFWNIYYVQLLMSVLVTIAYLIYLYFWWSEIAILQL
FLLLSNAVDITWLFYGLEDFKQIVFRNTLVKLLGLFLIFSFVHESSDLWKMGGVTL
VGQLLLWGQLKGRLSWVKIQKKDLLSHIKPILVLFIPVLAISIFSNMDKNYBLMVGVKQ
VGFYDNANRIIDIPKALIAALEAVMLPRTSYLLAEGQEEKSNYYIEVTIAXIMISSVLI
FGIISVSDIFSLVFWGEEFLESGRLIAAMAPVFVFSVPGNIIRTQYLIPROKDYVLSL
IIGALVNILLNCFLIKPFGAMGATISTVLAEFVLYGVQFWTVRRDLDFHKNGFIFYL
FGMIMYLAHAVKAHLQYNIINLVLLIVLGGIVYTGFCCFYILISRNVHFELREKIKRK
IGYENIL (SEC ID N°: 671)

>0rf00422

MFVADIMISDYSSAPIDFLLLNRVVFLYLPDFKEYQSDKNPFFEVFKUWSKBIALDPFD
EIIGRFQFGVRIV (SEC ID N°: 672)

>0rf00428
MGFSMKLIHOLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 674)
>0rf00431

MEQLHFITKLLDIKDTNTQIIDVVNRDSHKEIIAKLDYDAPSCPECGSQMBRFQKPSK
IPYLETTGMPTRILLRKRRFKCYHCSKMMVAETPLVKKNHQIPRIINQBKAIEKISM
TDIAHQLSISTSTVIRKLMDFHFECMFRNLPKIMSWDVETVRGVTVSKERW
(SEC ID No: 675)

>orf00444

LQIAQESSQDTDGINPPVVEEAMVFDRNDCLNQICGNIISLGIDAAFRINELIFIVV
DFTRSCCN (SEC ID N°: 677)

>0rf00446

MLNLMWMKIFHRNRTFLFCFLDFKVDVISIINARIVRR (SEC ID N°: 678)
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>orf00447
MYNSQALRQIVVVGSIDHLFKRHSSICEIFGLRKRCLSFL (SEC ID N°: 679)
>0rf00472

MSLADLLEELEAAKDSKKARSMEAYMRHQFSFLGIAVPERNKLY KNKIIMRSIGI
LQTLAGKRSLENTMMWLLTI (SEC ID N°: 680)

>0rf00473

MEKILLHNLNQTEFFINKAIGWTLRDYSKTNPTMVTCFIEKNKERMAELSIKEASKYL (SEC ID N°: 681)
>0rf00977

LSTCWNGKFCHICVALFHCFRAFKLALNEILCLLTNVSFIFVSVAF (SEC ID N°: 682)

>0rf00487

LLGSFFSWTTKELMGIIFFNNFPTVHKNNMMGYISSKTYLIKLIKNSI (SEC ID N°: 683)

>0rf00509

LKNVFSVGCHFFQFFVRFFMFGKFDHFENLVELVQTDQATRITTGRTSLRTE (SEC ID N°: 684)
>0rf00535

LIDIKHFFLCLPLSKKMIIDIIVNKNPDRFCMIEKVKKTMAENR (SEC ID N°: 685)

>0rf00539

VNIDSSEFYISHITDGIFDSFLDSNRYLRNFYSVLKVEIDICCEFFVHVFKINATAE (SEC ID N°: 686)
>0rf00540

VNTLYLCSSDSNDFFKYTWGDNDFAKLFFNSHRMTSF (SEC ID N°: 687)

>0rf00550

VKEEKKAIVLGADNAYMDKVETTIKSLCVHHYNLI<FYVFNDDLFREWFQLMEKRLETLNS EIVNV (SEC ID N°:
688)

>0rf00551
VSNEIKIALKLSIFWGHNHFRLTGNWKIFYLCLKSGLA (SEC ID N°: 689)
>0rf00552

MKRIQLNMNETKKYLVIKAIAQGKKTKKRACVELNLSERQINRLLLAYGKEAFRHGH
GNRNRKPKHAIPDEIKERVLKKYLSYETYKPNVLHFCELLAEEEGIKIBIRKILYKK
NILSPKSHRKTKKRVRKQAKLNLNQPLDNPILPTAKDFLEDPKKVHPRRPRGELIQ
MDASPHAWFGPETTNLHLAIDDASGNILGAYFDKQETLNAYYHVLEGGHRNQMKT
DKRTVFTYQASNSKKMEDDTYTQFGYACHQLGILLETTSIPQAKGRZHRQSRLPI
ELERNNIHTLEDANTFLLSYIQTFNEQFGNKTKLSVFEEAPNPSERNHLAERVVDS
GHHIRFQNRYYMPVEQGKEVYFIRKTKALVLKAFDGDIYLNIADKIYHIKEHELYSK
NFEQEPEQKKKDASISLHKPIRGNSHLSNNTFIKIKRIMKSLLVRSFILYKYNLFFAK
WEAFP (SEC ID N°: 690)

>0rf00556

LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 691)
>0rf00557

MGEEEMRNKMIIAVSLVVAGVMTYLMFSGLDEDFYHFP (SEC ID N°: 692)
>0rf00567

MNTIERTRRLVKGCATHCFEVVDRTDEVSSKHVFEVVDETNEVSSKHVFEVVDETDEVSN HTYGKAT (SEC ID Ne;
693)

>orf00581
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MLSNDFIQLRKDDIKTTSVLYFPIRLFSLETMNMSSQYF (SEC ID N°: 694)
>0rf00582

LTCYPNPQKRLEAGFDKLIEIKRLTASKIQDILSVAPRSIGTTSPAREAEINIKHYKR
LIDKAKKCVNDLMAEFNSVITTVTGIENRLGAVILAEIRNIHAFDNPAQARAGLDSSI
YQSGQIDLAGRMVKRGSPHLR (SEC ID Ne°: 695)

>0rf00595

MKRIQLNMNETKKYLVIKAIAQGKKTKKRACVELNLSERQINRLLLAYGKEAFRHGN
RNRKPKHAIPDEIKERILKKYLSYETYKPMVLHFCELLAEEEGIKLSDRRILYKKMI
LSPKSHRKTKKRVRKQAKLNLMQPLDMPILPTAKDFLEDPKKVHPSRBREKIQMD
ASPHAWFGPETTNLHLAIDDASGNILGAYFDKQETLNAYYHVLEQILANIQMKTDK
RTVFTYQASNSKKMEDDTYTQFGYACHQLGILLETTSIPQAKGRVERQSALPIEL
ERNNIHTLEDANTFLLSYIQTFMEQFGNKTKLSVFEEAPNPSERNLILARRVVDSGH
HIRFQNRYYMPVEQGKEVYFIRKTKALVLKAFDGDIYLNIADKIYHTKBHELYSKNF
EQEPEQKKERRKYIPPQTHPWKLTSFKQYLHKNKKDYEEFTSEEIHSPQLQ

(SEC ID N°: 696)

>orf00601

MDTKSSCLITTGRNDSPSTCLPRVASNNDRFSSEFRIIPDFHCSKKGIHVNMDDFS (SEC ID N°: 697)

>0rf00604

MMSIREQDLKDIGAIIKYKNFHSPFDTFKYLKDMGFDTIDLSVLLEGFSGMDWLEKF
FKENQDKLREFY (SEC ID Ne°: 698)

>0rf00610

MIPLYRTDNDITKFFTKIRNGHLAKTAGGLDDKFHEANASTSKAFDREGVGIRDSA
GSQELRINDKRKTENILFLEIRVRIFRVPHPNDSFFSSHFLG
(SEC ID N°: 699)

>orf00611

VLSQGDKDITILDAGLLKNGKIGPVTKDTNDIKATDNMIENSFVLLNQ®NFCNQGAT
EGKTNFSPSDKDNFHNKTYFFMM (SEC ID Ne°: 700)

>orf00616

MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEIVDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHRYYBMPREEIF
EEYKMMGKAGQLVFFDVYRLVRQVS (SEC ID N°: 701)

>0rf00645

LVEIVRGGSPRPIKDYLTSEVDGINWIKIGDTEKGEKYINNVKEKIKKS®TRFVKKG
TFLLTNSMSFGRPYILNVDGAIHDGWLAISNYENSLNKDYLFYILSSNSQFLSLISG
AVVKNLNSDKVASILIPLPPLAEQQRIIEAIESALEKVDEYAESYNRLERQKEFPDKLK
KSILQYAMQGKLVEQDPNDESVEVLLEKIRAEKQKLFEEGKIKKKDLBESDGDDNSY
YEEVPCEIPESWEWVRLNDITSYIQRGKSPKYSNIPIYPVIAQKCNQSSEARFID
PETVHSYQKERLLRDGDLMWNSTGLGTLGRLAIYHENKNPYVWAVXBSHEGVI
NCHFIYNFLSSPIVQSVIEEKASGSTKQKELLTKTIKEYLIPLPPLPEQ®FDKIEQFF
AHIDALI (SEC ID N°: 702)

>orf00657

MTPEQLKASILQRAMEGKLVPQNPNDEPASELLKRIKAEKEKLISEGRK®ETEIFR
GDDGKHYGKFADGSTQEIDVPYDIPDTWEWVRFSTLVEIVRGGSPRABBYDGIN

WIKIGDTEKGEKYINNVKEKIKKSGLNKTRFVKKGTFLLTNSMSFGRRYDGAIHDG
WLAISNYENSLNKDYLFYILSSNVVYSQFLSLISGAVVKNLMSDKVASILPPLAEQQ
RIIEAIESALEKVDEYAESYNRLEQLDKEFPDKLKKSILQYAMQGKLVERDESVEVL
LEKIRAEKQKLFEEGKIKKKDLDISIVSQGDDNSYYGNIPMMWVVIKIKBINTGLSY

KKGDLSINKGVRIIRGGNIKPLEFSLLDNDYYIDTQFISSEQVYLKHNQIRVSTSIEH

IGKFARIDKDYDGVVAGGFIFQLTPFESSEIISKFLLFNLSSPLFYKQLKALSGQAL

YNIPKTTLSELLIPLAPFEEQELITQKVEKLFEKVNQLWK

(SEC ID N°: 703)

>0rf00669
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MCKANSRNDIFILQDSFCFEIFSRKKFKIVKEVLPNSTCKFRVVQ (SEC ID N°: 704)
>0rf00673

VDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHTHDKPTLTWFEEIFEEYHSPFHN (SEC ID N°: 705)
>0rf00674

LDIJIHIVLDSLNAVSGIQDFICDGLAI FCIJQITSGCSSCK (SEC ID N°: 706)

>0rf00683

MGPLLMHLCQQLVWLAKYLKRAGSDMMFLQEFLIJRRFNPSLLGKIIL (SEC ID N°: 707)
>0rf00684

LVAKGQGHKLRVSRHKDNQGIGVLFPNLSSHFQPLHLLISNLNIQKE (SEC ID N°: 708)
>0ref00692

MTSYKRTFVPQIDARDCGVAALASIAKFYGSDFSLAHLRELAKTNKEGIIVAKAADE
MGFETRPVQADKTLFDMSDVPYPFIVHVNKEGKLQHYYVVYQTKKIDADESVKIT
KMSKERFFSEWTGVAIFLAPKPSYQPHKDKKNGLLSFLPLIFKQKSLAGSLLVTI
INIGGSYYLQGILDEYIPNQMKSTLGIISVGLVITYILQQVMSFSRDYLIMLSQRLSID
VILSYIRHIFELPMSFFATRRTGEIISRFTDANSIIDALASTILSLFLDVSILILVGGVL
LAQNPNLFLLSLLSIPIYMFIIFSFMKPFEKMNHDVMQSNSMVSSAIIERGIETIKSL
TSEENRYQNIDSEFVDYLEKSFKLSKYSILQTSLKQGTKLVLNILILWRBAMSSKIS
IGQLITFNTLFSYFTTPMENIINLQTKLQSAKVANNRLNEVYLVESEFGAPVHSHFL
MGDIEFDDLSYKYGFGRDTLTDINLTIKQGDKVSLVGVSGSGKTTLAKFFEPYKGH
ISINHQDIKNIDKKVLRRHINYLPQQAYIFNGSILENLTLGGNHMISQEDKACELAEI
RQDIERMPMGYQTQLSDGAGLSGGQKQRIALARALLTKAPVLILDESNEGEKKVI
DNLISLTDKTILFVAHRLSIAERTNRVIVLDQGKIIEVGSHQELMQAQGHYLFNK
(SEC ID N°: 709)

>0rf00699

LRIYLHEPLITTVSQDFSSLSDISATHFEQLHIVAIVHSDIQRNNSPLTMIRLSLHSVK
FLFTRIIG (SEC ID Ne°: 710)

>0rf00723

MGLIKTLAKIYGNYFLTVQGVKVMKTIKKDDNAVVGLGKLFIADKLMDTARWLIKPEDKK (SEC ID N°: 711)
>o0rf00724

MKFFWGLLAILFIKPIIGIVKFFWMIISFAVQLLFYKILDWFFLI (SEC ID N°: 712)

>0rf00725

MKIKEQTRKLAADCSKQCFEVVDRTDEVSSKHRFEVVDRTDEVSMIKLYBKEEIF
EEYKMILLLILYHMERD (SEC ID N°: 713)

>orf00733
MHSQTFQFLLMTDKTSLLHRKHRSFIRNIHSKFLILFDLLCGILSRNDSNHNPIS (SEC ID Ne°: 714)
>0rf00736

MARTELPDKIETERLVLRVRTVADAEDIFDYASLPEVAYPAGFPPVKELETLEYIF
PERNQKENLPAGYGIVVKGTDKIVGSVDFNHRHEDDVLEIGYTLHPBH#VEBRAARA
LIDLAFKDLGLHKIELTCFGYNLQSKRVAEKLDFTLEARIRDRKDAQGNI®RYALLK
SEWEVI (SEC ID N°: 715)

>0r00741
MGIKIVAIDLFNGAGGTTSGLKKSGIDVQVAVEIDSVAVKTYKLNNPEVSVIDME (SEC ID N°: 716)
>0rf00746

LLRKQEGEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 717)
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>orf00768
LKHLFCHFNPLWIDEIIRLAYKDQDTKDVKSKVKIGN (SEC ID N°: 718)
>0rf00792

LCCNRHIANLDLEFISYYLGQVGFDTRISTGLGIFVTKIGNVLFDTDN@FANVCDTS
ISLDWFGSSKAEKANQ (SEC ID N°: 719)

>0rf00817

MKTKEQTRKLASGCSKHCFEVVDGTDVVSSKHCFEVVDRTDEVSNHIWEKEZEIF
EEY (SEC ID Ne°: 720)

>0rf00819
MDFFFMNEVKEQVLFRDNHSEHIFWIEGVSDFMIKVNTALW (SEC ID Ne°: 721)
>0rf00839

MEELVTLDCLFIDGTKIEANANKYSFVWKKTTEKFSAKLQEQIQVYFQEHELIKYAM
FDKKQKRGYKQSAKNLANWHYNDKEDSYIHPDGWCYRFHHIKY QKIEIRDFYAD
EPESAPQKGLYMNERYQNLKAKECQALLSPQDRQIFAQRKIDVEPVAGI@XKRCN

LRGKRQVRIDMGLVLMANNLLKHSEMK (SEC ID Ne°: 722)
>0rf00840

MHIHYNTNQTTLPLEISSFLPQDHLVFTIEKVVNTLEERHFYAFYHAFSRIPKMLVS
TLLFAYSQGIFSGRKIEKWKS (SEC ID Ne°: 723)

>0rf00843

LRLWVIFVIMKVIKSYNTLNDYYRKLFGEKTFKVPIDAGFDCPNRDGT@ETFCTVS
GSGDTIVAPDPPIREQFYKEIDFMHRKWPDVQKYLVYFQNFTNTHERZRYIEQAIN

EPGVVGINIGTRPDCLPDETIEYLAELSECMHVTFELGLQTTYEATSIRANSYEL (SEC

ID N°: 724)
>0rf00845

VETVKRLRKYPKIEIVSHLINGLPGETHEMMVENVRRCVTDNDIQGIKIHHIMTNTRM
QRDYHEGRLQLMSQDEYVRVICDQLEIIPKHIVIHRITGDAPRDMLLGRMWWEVLN
SIEMEMRRRGSVQG (SEC ID Ne°: 725)

>0rf00853

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDKTDEVSHIHTVRRR (SEC ID N°: 726)
>0rf00859

VQVCVFTNFCFFHCFSSLANCRLFNLRGICLPCISYQ (SEC ID N°: 727)
>0rf00868

VFKKDRFSIRKIKGVVGSVFLGSLLMAPSVVDAATYHYVNKEIISQEARDGKPDRN
EVVYGLVYQKDQLPQTGTEASVLTAFGLLTVGSLLLIYKRKKIASVFLMGRVVLPSA
EAVDPVATLALASREGVVEMDGYRYVGYLSGDILKTLGLDTVLEETEFAKRRGEVET
PQSTTNQEQARTENQVVETEEAPKEEAPKTEESPKEEPKSEVKPTDEHEKEDSA
EPAPVEEVGGEVESKSEEKVAVKPESQPSDKPAEESKVEQAGEPVKRREBEEEKQ
PEAPEEEKAVEETPKQEDTQPEVVETKDEAANQPVEEPKVETPAVHEEEFKVEQV
GEPVEPREDEKAPVSPEKQPEAPEEEKTAEETPKQEDKIKGIGTKEEYNKEIDKA
SSVSPTDYSTASYNALGPVLETAKGVYASEPVKQPEVNSETKAEKVARQISEVNSE
TASLKTAISGLNTDKVELENQLKIAQGKTETDFSMESWTVLSTAKNKRQIEGTATQE
QINEAEKSLKTALADLSVDKTALGSAIDTATKKNKENYTNQTWAELEAXKEVNTNE
SKQSEVNEAVEKLTATIEKLVELSEKPRLTLSIEKRDIDRKVTVTYTLEMH QIKSIT
ATLKKGEEVVKDFVLTEENLKTNHLTALFEKLDYYKEYTLSTDMVYNBREGNESISEE
LIQLMLKKLELKDIQTVSLMKFENGQESQVTHLSDKPTDLSKLYLKVBEKDAVLAVS
SIEEEIVENKKIFKIHADTPELVVRKKDGSLSKGFDYYMERVIPHDGDDFKDLISAM
TSNPTGTFILGRDISSRNVKPDGNGKSYIKGEFKGKLLGTNDNVRHEFPLFDTIK
SGVVKDIDFKHVNMVFPDSNQGDNVATIARVIKDKTKIENVNVEGY LHGRBLVNNL
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EGNSEIENISFTGKIKSKGGNSITAGIAGRNILSRVKRAYVNANIEVL@$SSMLVAVN
GTTLNASGGWGAWGRLTESVAKGTLEIKRSGQAGGVTATVWPY GABKWISSKE
LFGSDGDLNNNWFMQKINNIFGVQGISSGDSGNDSKFKRISEEEAKQKMASNLM
SDSSLLVDRLNESWKNTDQFESIQDYQSQNQLIYQNLTKFTPYYNKEENBLTPEQ
EILKTKKIKSIVGLKGTEFVVDGSDIDTIMLHFEDGSQKRYKVTSTGKRSILPEYQVE
DLNVVYTSEHIVHPLDSSLINNLVEELKKVELYTESTYQVLGIDKDNANKIKRLFLD
ESLDAVKTQLPTFVKTMFENEWLHINGESSGAVAALRQKIMDNKTALYIRYYDV
KFSDYNIKKLMLFKPTFHGEKIDLLDRLIRLGSSGENRLKGSENAETHASETKQKD
LVTYLDYNRSLLTNYQTTGEWFKETTKDYIQFEERPSLVEEIKDAKYRVYAPYYQG
YILPLLTLKNTHLAILSNYSTMTFVSREKRPNWKNEDFDKWVKYVATAVRRAYKIL
PDNIKGKMVKEMVTAVWEGLSIPGSEWVDQMAVDRKGRDYAPAREHWEGH/YAY
HGYGAHAGGRNRVNYEVFDVLSEYGISVFTHELTHVNDTWIYLGGYERRENY AQG
LFQSPVPGQPGWGALGLNMAFERKNDGDLIYNASPTQFENRKELDSBVIKAMYDY
LEGDAVISKGKEAITKWFKKVEPKVVSQTAQYDTVRQLTAEEKEKLSMISXDQGLM
SDRAVGNNTYNPADFETSYIAIDYMTGIYGGGKNSVGSPGALMFKHNTRRIGFEEG
VLGYASNKFKQASRDEGHAGLSDNFIISKISKGEFLTMEAFKKGYFKEM(EKGIRP
VTINQKTYSTFEELQEGFKQAVERDLKKNQLDERETRNFKFQVFRQDEBRTSIFR
(SEC ID N°: 728)

>0rf00883

VGNRIFIAFLQKLGLLDNLTGIREKLHPITGQGNTLGIADKDFNAHFIFQHCIGETGL
SDKELLGCLIHRASFDDFDNIM (SEC ID N°: 729)

>0rf00892

MKTKKHRLLALALISSFTLLGAASAAVQYPDGGVWTYGEGSGGGWHBBKYHYSS
LVSRWNSHSDKGEASAGKTSYAWIWTKWGEQVAFYCDYD (SEC IY80)

>0rf00903

MSMIEVSHLSKSFGDKIALNDISFTVKEGQIFGFLGPSGSGKTTTINILQK. ADKGQS
IILGQKSQNLTSGELKRIGLVSDTSGFYEKMSLYNNLLFYSKFYNISKDRV.LKRVGL
YDSCKMVAGKLSTGMRQRMLLARALINKPAVLFLDEPTSGLDPTTSRTHKTAG
TTIFLTTHDMNEATLLCDYVALLNKGKLVEQGAPSELIQRYNKDKKIKXNGNQITFD
FTSLEQVSQADLENIFSIHSCEPTLEDIFITLTGGKLNA (SEC ID N°:  731)

>0rf00911

LISNKVDITLANFTVTDERKKQVDFALPYMKVSLGVVSPKTGLITDVKGKELIVTKG
TTAETYFEKNHPEIKLQKYDQYSDSYQALLDGRGDAFSTDNTEVLAWBEENGITS
LGDPDTIAAAVQKGNQELLDFINKDIEKLGKENFFHKAYEKTLHPTY ®BABDLVVEG GH
(SEC ID N°: 732)

>0rf00912

MKLFKPLLTVLALAFALIFITACSSGGNAGSSSGKTTAKARTIDEIKKSGEAVFGDK KPFGYVDNDGSYQGYATILN
(SEC ID N°: 733)

>0rf00946
MTGKKGFLFLNCHICMVTTTTCFLKERVESELLIFFTFC (SEC ID N°: 734)

>0rf00948

MDTPDENGYVADDYRITYLEAHIKAMRDAIYQDGVDLLGYTTWSCIDPNGEAMNKRY
GFIYVDRDNVGNGTLKRSKKKSFYWYMSFIAMV (SEC ID N°: 735)

>0rf00953

LSCQIAFCLIDRLDYPIMFSKVCQENHFQVFTPFSKKLKNFLKNA (SEC ID N°: 736)

>0rf00966

MFLGMIGNISIILQFFGITIIVKIDNQARAIDFFKHDKSSF (SEC ID Ne°: 737)

>0rf00968

MFSLNFFDDNVFLSIKIAHKGCFQLLDMTNPNFFNKFFLAQASDQLLHFLSWNIEL (SEC ID Ne°: 738)
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>orf00978

MTEPDFWNDNIAAQKMSQELNELKNTYNTFHKMEELQDEVEILLDFEXBEDELVAQ
LAELDKIMTSYEMTLLLSEPYDHNNAILEIHPGSGGTEAQDWGDMLIRWBINAKGFK
VEVLDYQAGDEAGIKSVTLSFEGPNAYGLLKSEMGVHRLVRISPFDSAISRRSVEV
MPELDDTIEVEIREDDIKMDTFRSGGAGGQNVNKVSTGVRLTYIPTGVYVOQRTQYG
NRDRAMKMLQAKLYQMEQEKKAAEVDSLKGEKKEITWGSQIRSYVFRKPHRM SFE
VAQVDKVMDGDLDGFIDAYLKWRIS (SEC ID N°: 739)

>orf01011

MQVIKRNGEIAEFMPDKIYQAILKAAQTVYVLTDDLRQMLAQVTKKV@EBKVERAT
ISMIQSMVEHRLLGAGYITIAEHYISYRLQRDLERSGYGDHIAVHLHFRQI
(SEC ID N°: 740)

>0rf01015

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDEVSSKHCFEVVDETDEVSNHIDNGXAEIF
EEY (SEC ID Ne°: 741)

>0rf01068

MKVINQTLLEKVIIERSRSSHKGDYGRLLLLGGTYPYGGAIIMAALAABRSLVTVGT
DRENIPALHSHLPEPMAFSLQDQQLLKEQLEKAEVVLLGPGLRDDASEEMEVNLS
QNQILIVDGGALTILARTSLSFPSSQLILAPHQKEWEKLSGITIEKQKEDASVLTSFP
QGTILVEKGPATRIWEVGQSDYYQLQVGGPYQATGGMGDTLAGMIERBEWSKYER
VAVATHLHSAIAQELSQEMYVVLPTEISRYLPKIMKIICQQERGSKDKLV

(SEC ID N°: 742)

>orf01077

VLDSKEELKESENDAPKLETPLREEPRLAPQTLPEASEVLENKREESEREQADDI
RKVVGELAKDISITKLYMTGHSLGCYLAQIAAVEAYQKYPDFYNHVLRRSAPKVIT
SRTVWDAKNGF (SEC ID N°: 743)

>0rf01091

LSYSILICLCNSTINESLRAFYCWQKFITFNQVTGNARGKGTTCTSIGPDN (SEC ID N°: 744)
>0rf01094

MGRKPRTRPEERTELERLQAENEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID Ne°: 745)
>0rf01096

LSTCWNGKFCHICVALFHCFRAFKLALNEILCLLTNVSFIFVSVAF (SEC ID N°: 746)

>0rf01109

VVLSTSAILVACGKTDKEADAPTTFSYVYAVDPASLGYSIATRTSRTDMIBGLMEN
DKYGNVAPSQKDYDLNSTGWAPSYQDPASYLNIMDPKSGSAMKHIBHDKGKKPG
LDKYKKLLEDAVSEITDLEKRYEKYAKAQAWSTDSSLLMPTASSGGRRAWE SKPY
SQVGIKGEPYIFKGMKLQKDIVTTKEYMEVFKKWQKEKLESNSKYQKELEK

(SEC ID N°: 747).

>0rf01113

LNFDFFIFLAHFIPLFTFSILQENPKTSKKKLYIRLL (SEC ID N°: 748)
>0rf01119

MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 749)
>0rf01134

LIRIRNIYRSGEGNTSVFQSFIDQINSNQFCYGSNFDRLRCILLIENFTELNSNRMF
SGNGKILSNSSRSTP (SEC ID Ne°: 750)

>orf01137
MNATDIKNTYLKYIKEMAVFNDVTDTHTEVITPFIDPLGEAIGFSIKSNBKTVTDDGY
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TIWNLSINNIDVTKKGRRQDIFNSLLHFNGFDLHDGAIERTTGKEHLGEDMTQLLMN
VYDFIQLTPNNIKSQFLDDVKSYFMKNEHY TVFPAFSIAGKSRLEHRFNISKGISKI
ARVHNNITKQQVDTILASWLDTSEYRRKEYGDTEQLYIIVSDEGYNNH@BLQEYG
INILMFSDKEQLEIQLGK (SEC ID Ne: 751)

>0rf01138

MSKVVKVTGAEVVISHNEEYLKVNPSELNFVPKLGDEVEVHKVDGEUKBKKDDKI
NINIVNENNAMQNQSQVVHTQEIATGVHYVNKWVYVILALFLGGLGIAEFNGKGFL
FLILSLTGIPAIALFQGIIALFKKPDVYGRIAV (SEC ID N°: 752)

>0rf01149

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVS5KHGFEVVDETDEVSSKHIHEBEVSN
RTTVRRR (SEC ID N°: 753)

>0rf01156

LQbIDKNHKLFDNYTCQKEKDVLQCKQVI<RKEERSYDVGTRIYTIYYFLLF (SEC ID N°: 754)
>0rf01158

VDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHTYGKVKLTWFEEIFEEY (SEC ID N°: 755)

>0rf01159

LFFKDEKQALYTKPKTKSSSFRASKVSNQTIVATTRTDCQVIALNLCDKIE/VVVQT
THHIGIDDVIY SKIFQHLTHSIKMSLAFFIKKVQDRRRILYCHLVFFFLRYDTKRIFLQ
ATLAILRQGLLERCQIVNQGLAVGCTALRISKSVEVQFDTLNTDFLQKMGCFHIGS
WIARAKTLNTNLVELAQAPCLWTLITEHRSHIVELAWLLHFWGEEFIAHISGRSSFW
TEGNMTVTLVIKIVHFLGYDIRCISDRATDNLVMLKNRRAHFCIVIALENEKALNVLP

LSRFSR (SEC ID N°: 756)

>orf01164

MEQIGKVFRQLRESRNISLRQATGGQFSPSMLSRFETGQSELSVEKBNBMSVEE
ILFLARGFQYDTDSELRKEITDVLEPKNIAPLEDLYRREY QKHAHSHNHINAIMIK
SYMKSIDERVELTAEEGKVLHDYLFSTEIWGIYELNLFSVSSPFLSVRFVREMVRK
SDFLMEMSGNRNLFHTILLNGFLASIECEEFTNAYYFKRVIEEHFYKBENARIVYLWA
EGLLDSKQGRVKEGQKKMEDAVCIFEMLGCNKSAEYYRNTTEC (SBC:ID57)

>0rf01165

LIPYFLHFIIFFRKFIKNLPNCQNYEKIEDIYHVEGLL (SEC ID N°: 758)

>0rf01167

MKIKGQTRKLAAGCSKHCFEVMDRTDEVSSKCYCFEVVDRTDEVSNHTYGKATLT (SEC ID N°: 759)
>0rf01170

VVPFSDTFKDRNQVDIFTIKISRCNSSTIGENSWDIHISNSNHRSRHVAVDSDEGIH
VVTTHSRLDGVRDDVTRC (SEC ID N°: 760)

>0rf01190

MKKVKLGEVLSLKKGKKATVLAEQTTLSQRYIQIDDLRNNNNLKFTEBSENMPDDIL
IAWDGANAGTVGYGLSGAVGSTITVLKKNERYKEKIISDYLGVFLESKBQWUSTGAT
IPHLNKNILLDLQLELLGIEEQENIICILNTIKRLITKRKFQLDELNLLVK SRFNEMFEE
YPDSVFLDTYIKELRAGKSLAGEENNKNKVLKTGAVSYDYFNSSEVEKMIPLDEHK
VEIGDVIISRMNTSELVGAAGYVWAINSDNIYLPDRLWKVILNDRVNPNKLITNEKT
KLKIKRISSGTSGSMKNISKSQLLQIRVPFPPLALQNEFADFVALVDKAQIKSLEEL
ETLKKSLMQEYFG (SEC ID N°: 761)

>0rf01199

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDKTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHIYGKZEIF EEYKSS
(SEC ID N°: 762)

>0rf01226
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MRLSIQLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 763)
>0rf01237

LVYAPFSFNILLDYITFDFKILLFSVFLAINRFHNDFIQFLL (SEC ID N°: 764)
>0rf01240

LGTKIGISKNTIGNYEKRVKSTKKNTIFDLAKVFSSLIDALFPPVQKDSPI®SIYDQR
APPRQGKVLTYA (SEC ID N°: 765)

>0rf01246

LFVFILIFLKSSIYIGIFWFIDFGKAVDFQGWKVLFEFFMVVIDQFSFGE®SGVVFILPG
IALGQQSIDTRICDTVDNAESEQKLTIGMTGVVIDKACKLDCLALKFIWDRSLHDFHI
VFISDLNTILG (SEC ID N°: 766)

>orf01247
MTVGFDLLHPDIQLNNCQDKGKHHGDIGQIGIVHVDVLYV (SEC ID N°: 777)
>0r01249

MEGVAKGRIGRKKNNGIDNRCCHKKRNGRVTWNLFFQKTIDDGDDSEEYRBKGPK
KDSPPTISREKMINLVRCDINFNQP (SEC ID N°: 778)

>0rf01262

VVIGVASATTNIWIIFLSGFTAILAGAFSMAGGEYVSVSTPKDTEEAA¥SRLLDQDR
ELAKKSLYAAYIQNGEFKTSAQLLTNKIFLKNPLKALVEEKYGIEYEEPWHAAISSF
VAFFLRSLPPMLSVTIFPSDYRIPATVLIVGVALLLTGYTSARLGKAPTAMIRNLAIG
LLTMGVTFLLGQLFSI (SEC ID Ne°: 779)

>orf01277
MILMTKNINLTNEELELIQGGADPYGKEPNGYYPWKMEPVLTLLVHEHTIHR.GYIG
GGNHLCKGSAARF (SEC ID Ne°: 780)
>0rf01282
LQVGQANEIGDPGAHFTQWNLLDDIGFDQLIQPNQKQYNDCHYCSFFHDFLF (SEC ID N°: 781)
>0rf01301

LLHICIGETFDCIPYCMLTFFLSKSIGLTILLHKVKTVVFIDDQSNDKTAKIHISFFR
IKLSQQCQLSFSVYF (SEC ID N°: 782)

>0rf01309

MTTIFLTRTSCSNCGKQSTFERFDRVYAAKTPEIISAILDWDFFKFTCNNIKCVLIDYP

TVVVDEEQKTHQYCADGNVDVLSMQICSLISEGVNLSEYRIRVVSDIEERVQIVSV

GYDDRAIELMKYMNSPLEDGDIQFNYEHMVFTKVGHENYQFMFINNEIBVBQEQY
EYYLADVEDLETNTYYIDSRWAESFFRTSLA (SEC ID Ne°: 783)

>orf01310

MVRRNSKITRQQKKIRDAFVSERTVEIIPAKREFTDVKTKKLRVAAYRDESQSGS
FELQKQTYTERINSNPDWIMAGIYADQGASGTSIKRREQFQQMLHDIDRINHSY
SRFARNQLDFISIYRELKALSPPVGIYIEDINLNTLDTNSEFILGIMAIVAQGESEQKSA
SITWSVIERFKRGIPMIPTHMLLGYTKDQYGRVVIDETEAKIVRLIYDSYGMTASEIA
STLMTNHIPTVTGLERWTSLAVYNILRNEKYKGEIIMQKTYTVDCFSH®&INFGEKPKY
RLKNGIPSIIPESRWDLVQELLKQPRRKSKSTSEIFVPKLYIKKLKSGHKIR/VLDPSW
KSEDIHEVFK (SEC ID N°: 784)

>0rf01311

MTVNKNFVTFSKGIVQALEYPAHVLVAFNKDTKVMGIQVCRAKTRGKPSEEQKGI
VQVGHKTLKETLLTIMSEWKSDKRYRVEGIHIPEDKAFVFELKDFDERSIMDNR (SEC
ID N°: 785)
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>orf01313

MEKYNNWKLKFYTIWAGQAVSLITSAILQMAIIFYLTEKTGSAMVLSMASILPYAVF
GPAIGVLVDRHDRKKIMIGADLIIAAAGSVLTIVAFYMELPVWMVMIVIESIGTAFHT
PALNAVTPLLVPEEQLTKCAGYSQSLQSISYIVSPAVAALLYSVWELNAIVLGAVI
ASITVAIVRIPKLGDRVQSLDPNFIREMQEGMAVLRQNKGLFALLLVGIEYYMPINA
LFPLISMDYFNGTPVHISITEISFASGMLIGGLLLGLFGNYQKRILLITAEMMGISLT
ISGLLPQSGFFIFVVCCAIMGLSVPFYSGVQTALFQEKIKPEYLGRVFSEIMSLAMP
IGLILSALFADRIGVNHWFLLSGTLIICIAIVCPMINEIRKLDLK

(SEC ID N°: 786)

>orf01315

MELILKAKDISVEFKGHDVLDINELEVYDYDRIGLVGANGAGKSTLFKVELIPPGCK
MNHLGELAYIPQLDEVTLQEEKDFALVGKLGVEQLNIQTMSGGEETRIXIBAQVHG
ILADEPTSHLDREGIDFLIGQLKYFTGALLVISHDRYFLDEIVDKIWELIKIKITEYWGN
YSDYLRQKEEERKRQAAEYEQFIAERARLERAAEEKRKQARKIEQKKKIKSEEGGG
RLAHQKSIGSKEKKMHNAAKSLENRIAALGKVEAPEGIRRIRFRQSKANPLYPIVGA
EINKVFGDKALFENASFQIPLGAKVALTGGNGTGKTTLIQMILNHEEGEBKAKIGYF
AQNGYKYNSNOQNVMEFMQKDCDYNISEIRSVLASMGFKQNDIGKSIGRIIKSGLA
KMLMGRYNILIMDEPSNFLDIPSLEALEILMKEYTGTIVFITHDKRLLEKNRBVVYEIRD
KKIKLKH (SEC ID N°: 787)

>0rf01316

MNQLEFQRNHLQMDYYSESYQDFERDFYRYSNMNIPLTFLTDDILKRKIRYBEVLNK
EKSRDNRDHFFIFEVRTLEENPLIYHYTYKKTTTYLAEK (SEC ID N°: 788)

>0rf01317

MQKWMGFFLSEHTSALTDDANKVTYMSDLSLEKKLLLLSQVYAGQMVKRINNQVS
YTGTIPSLTKDFILIKTTTGHINLKLKDIVSIELVEEVLYESA (SEC ID  N°: 789)

>0rf01318

MKKSINAQKKIDPANLPKTMVGHVLELFRKKYTSGAVRQIGVSYGGIFTDESLFDD
VEQIEKENRLQTAIDVVREQFGFLAIQKGTVLTEGSRNIERSKLIGGHSIEGLK (SEC
ID N°: 790)

>0rf01343

MNXXFISTKDKHTLIQVSAVRFRDGREIDAYDSYVHTSVPLKSFINEFDRGLQLRP (SEC ID N°: 791)

>0rf01363
MIAMRSYITLTCNLNNNLFCLNSFFLTNLVWSQIFSLLSVFITVYI (SEC ID N°: 792)
>0rf01364

MVFDANRIISEDSEGFVIPHGDHNHYIKVQTKGYEAALKNKIPSLQSNYIPREKAVL
AKVDQLLADSRSIYKDRLS (SEC ID N°: 793)

>0rf01390

MARLEPAKIAKIVLGILLY!IDLIKSSFVLPIPKAAKKSLILISFVPSFND KNIVIRRPR
QITKIMPRFICFLFRIFACIS (SEC ID N°: 794)

>0rf01396

MASKRLSIEEQIEKKEESIKQLOQNQKRQLKKKLNEQERKARNKRLIEKGBN-EESI
DLTKDEFYKLIKTLNDEEIRLNIMEILEERIDDNVEKSSKDEIT (SEC | D N°: 795)

>orf01397

MADSFHFSVMIISRGKGKSAVASAAYISGEKIKNEWDGVTHDY TRKERILVPDHI
PKEFNDRSTLWNKVEMAEKNSNAQLARQFIIGLPKELSLSENKNLVERYIKSQGMI
VDYAIHDESQDKNGNIHCHIMTIMRPINEKGEFLAKSKKEYILDEKGEKKNGKPKTR
KVELTTWNDTGNVEKWRENFSDLCNKYLERAGAEKRVDHRVLKDKISHIYR

(SEC ID N°: 796)
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>0rf01398

MERKGIETDKGNYNREIRKYNQLVKTIKEEIKTLKGWIGNLLDNLSTASKINERDKV
IDNPKLFNLTNYLLTYSEIQKEKSKYLKGYAKTNKEKYDFKKLTSAYSYNRIETIGQ
LQTKIETLKSNSYRLNKKAKTIHKEMEDVEKKILYYEIYKAKKEVYEEXQKETKEAF
YNKHKKDIDQYKVVSGKLKKLLSDKEKLSPKKWNEEKILLMSMLEEINKEDEY QE
INHIKYSVDFVMKELGIDLSIEIDKLIKQGEKPSVIAQIKKFQDQVNKDNREMMKNKK
MDQER (SEC ID N°: 797)

>orf01407

MELSAIYHRPESEYAYLYKDKKLHIRIRTKKGDIESINLHYGDPFIFMEBBDTKEMVK
ITSGTLFDHWQVEVSVDFARIQYLFELRDTEGQNILYGDKGCVENSIASNGFKLP
YLHEIDACKVPDWVSNTVWY QIFPERFANGNALLNPEGTLDWDSS\DFEEDLQG
IIDHMDYLQDLGITGLYLCPIFESTSNHKYNTTDYFEIDRHFGDKETFRBIQAHHRGM
KVMLDAVFNHIGSQSLQWKNVVKNGEQSAYKDWFHIQQFPVTTEKLFNKREGFE
DYMPKLNTANPEVKNYLLKVATYWIEEFNIDAWRLDVANEIDHQFWKBERKNPDL
YILGEVWHTSQHWLNGDEFHAVMNYPLSDSIKDYFLRGIKKTDQFIDEIN

(SEC ID N°: 798)

>0rf01408

MFNLLDSHDTERILWTANEDVQLVKSALAFFFLQKGTPCIYYGTELAPDBGCRRCM
PWERVSSDMDMLNFMKRLIKIRKYASVIISHGKYSLQEIKSDLVALEVERYEKVIFN
QSTEDYLLEKEAVALASNCQELENQLVISPDGFVIF (SEC ID N°: 79 9)

>0f01414

MSEQYRDIRKEVNLTADELKQIEKMMEVDNYRHFSPFVRDKILMTDBKEWF3LWQ
SQKFEQISRDVHLVLIIARENHQVTQEHVSILLTCVQELIAEVNQVQSGEREKYMR
(SEC ID N°: 800)

>orf01415

MVYRYRTNLKKVFLTDSELHQLMERIAKSNCQNFSVYARKVLLNPNMSBTTDQL
VFELRRIGMNINQIARAINQSRLISQEQLQELSKGVGELIKEVDKEFQKRVKEFHGS  H
(SEC ID N°: 801)

>0rf01417

MVVTKHFATHGKKYRRRLIKYILNPDKTDNLKLVSDFGMSNYLDFPSYREKWNVNFT
NNDKLYEYRNDRQEKHQQNIHAHHLIQSFSPEDNLTPEEINRIGYETNGERFRFIV

ATHTDKDHIHNHILINAIDCNSDKKLIWNYALERNLRMISDRISKMAGAMKKRFSYRD
YQKYRATSHKFELKQRLYFLMQQSKSFDDFLEKAEQLHVHIDFSQKM$BRMMTKP
IRGRQLSKRDLYDEDFFRMHFTKQEIASRLEFLLNCVNSLEGLLTKSKHINKQKN
VIFILEENGKQFSLSHKKISDEKLYDVNFFQDYFKNKEVGVSEGIENLCRAFQEERD
KEKVSTEEIEEAFETFKEKRDAVHEFEVKLTEHQIEKLVDEGIYIKVSRNGSGLIFIP
NYQLDIMEEENQKKYKVYIRETTSYFVYNKEHSDKNQYIKGRTLIRQERVIPYRRP
TVERLQEKISEISLLIELTETDKKYQDIKDNLVSEIAELDIKLTQTNEKIALNKMAEVL
INSKSEGSGSQKLARHEFSKLNMTESTTLEQVNEELLKLQQEFGNVKDERKE GQL
FKVFDECINKEIMNEI (SEC ID Ne°: 802)

>orf01419

MVCLIIDVSPYSTLCDIVVPKTHFLRQLMELCDFSFIYDELEKNYQPDRGYSLLIMM
FKYLLLKDIYKLSDVDVVERSFSGMTFKYFLGLAPVIEPSSLTKFRKLBERLLDLLI
AKSVQIAIELGLIKSNILIVDATHTKVHYNHKKPQEVLRERSKALRKTIYQEYIKAEF
PSKPQEDTLVAELRYTQEVISVLEKHDELTGIPAISQNSITLKKL (SEGD Ne°: 803)

>0rf01420

LESSVKEEARIGHKSADSSFYGYKEHFAMTDERIITACVVTSGEKSDERWHKSKD
NGVTIEAIVGDRAYSGKDNMQFTKKERVH (SEC ID N°: 804)

>orf01421
MSVFKFRIFGFYLVAMFGLFFKIGRFLKPLLENMFIALKGYQISLRLSPFFITAHF (SEC ID Ne°: 805)

>0rf01425
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MQEHYTPKGKHLTIDNRRLIERWKMENKSNREIAGLLGKAPQTIHMEVYKQQVRKG
LYKKVYSADYAQTVYQFNRKRSVKKLILTKEIREKILHYHKQKFSPEMMQNKVGIS
TIYYWFHNGHLGLTKADMLYPRKRKGVKKQASPNFKPAGKSIEERPRMINIGHYEI

DTVLLTKIKMYCLLVLTDRRSRHQIIRLIPNKTAESVNQALTLLLGEHRILTADNGSE
FKRLSEVFPEEHIYYAHAYSSWERGSNENHNRLIRRWLPKGTKKTTPIEMANNY

PKKCLDYKSPSEFLLGG (SEC ID N°: 806)

>orf01426

MLHPIFIIRRSWDGIFHLSEWKRMEEFDFFNKMDVPYLSMSSRIEVTEAKKHSISL
YAIISWCVMSAINSIPELLMDTDGKIVWQYNQRGCSFTTLTSEDKLNFSEFDNLIEF
VSAFNINKQKAEEGQKPNIDKNNIAYLSCVPWIDFLHVSTPMNLSKIIRIVRVGKVIQ
ENQRYFCTVNLQINHGMGDGLHVSNFFVLLQRFVNKINEYFQKK

(SEC ID N°: 807)

>0rf01428

MSIFIGGAWPYANGSLHIGHAAALLPGDILARYYRQKGEEVLYVSGSIRISIRAKK
ENKSVKEIADFYHKEFKETFEKLGFTYDLYSRTDSPLHHEIVQELFLQUKH Y TKKI
KQLYCTFDNQFLPDRFVEGKCPNCGTHSRGDQCDNCSAILDPIDLMOSREBEVR
ETEHFYYVFSEFQNLLETYLNDAEETVRWRKNAINLTKRYLREGLPIAVNGIPV
PIDGFRDKKIYVWFEAVAGYYTASVDWAQKLQNNITDFWNNRTKSYYVREKTII
WPAILSGLEIEPLPEYIISSEYLTLEMKKISTSNMWAIWLNDIIKKYDADSYFLTIMA
PEMKDAMFSWREFIYSHNSELLGSYGNFINRTLKFIEKYFESEIPTKMEGNLKEL
YTTVGNLVESGHMKQALEEIFEYIRSANKFYDDMKPWALRESDIEK@REWALILN
LGOMLNPFIPFSGKKIEDMFKTKLNTWMYISNLPNKLSDVSMLFDRIMERVLELQ
QTSSR (SEC ID Ne: 808)

>0rf01429

LNNLTLLKEYMFRDLGNHLTQTGQKIKPKTLFRSSKLFGISKIDVDLLGEKVIDFR
SAMEIKKAPDPDIKNIKNIVIPIFYNDDSELTEFPIEFFNKSDAGFQHMIKY DQMINQK
QSKLGYKKFFKLLLSHPKDESLLFHCSMGKDRTGIASLFLLYILGVDNENDIYLLSNK
YLIMVRKEMIEYVNNHSGNVILMHNLLSLSSAKEEYINRVLNVLDKEM®SINTELG
ISSQEIEELKDRYLF (SEC ID N°: 809)

>orf01431

MDFLNEVLDLKEFIQDPVRTLSLGQRMRADIAASLLHNPKVLFLDEPDNAVKDNIR
RAITQINQEEETTILLTTHDLGDIEQLCDRIFMIDKGREIFDGTVNQLKKEKMKTLSF
ELHPGQDYIVSHFEGLSDIYVTRQELSLDIQYDSSQYQTADIQQTLSIRBLKMTDA
NIEDIIRRFYRKEL (SEC ID Ne°: 810)

>0rf01432

MTKLWKRYKPFVSAGIQELITYRVNFFLYRIGDVMGAFVAFYLWKAHDSSQGFT
LSDMTLYIIMSFVTNLLTKSDSSFMIGWEVKDGSIIMRLLRPVHFAMSHKEIG SRWLV
FVSVGLPFVILIAGLKLLSGESFLQIVLITTVYLLSLILAFLINFFSIFAL VFQLLCLKT
YGDQIF (SEC ID N°: 811)

>0rf01433

MKKYQRMHLIFIRQYLKQIMEYKADFLVGVVGVFLTQGLNMLFLNILFRQHDGWSFH
QVAFIYGFSLIPKGIDHLFFDNLWALGQHLIRKGEFDKYLTRPISPLFMETFQIDAL
GELLVGVLLLLMTITSLTWTWAKVFLFLISIPFATLIYTSLKIVTASIAFWKQSGAIY
IFYMFNDFAKYPIAIYHSFLRWLISFIIPFAFTAYYPASYFLKDKDGLFNBGLILISLI
FFTLSLKLWNKGLDAYESAGS (SEC ID N°: 812)

>0rf01434
MIELAEPLPEYEILLSIPGIAETTATSIIGELETFVAFSLPTKSMPLSVLTSDTMNLAIS (SEC ID N°: 813)
>0rf01435

MLGWKDGHEVPILFPCRSREKVLYFWKGNLKHLVQAILSPNDVFCQIEEBQILID
FFLNISWFAVKDEL (SEC ID N°: 814)

>orf01437
MMRTVFRMDVSKASSEVAILVNGEKVHGYTMPNDAIGFSRLLEDLK (SEC ID N°: 815)
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>0rf01438

MKKMNVEIIKADSLVRRRGDNVERHLKRVAAYCRVSSDSEDQKNS HYSGYRSQR
SDWELADIYADEGISGTQVGKRQDFQRLINDCANGEIDYIVTKAIARFARNLKYVR
MLKDMQIGVYFEEENIDTLTMDGELLLTILSSVAQQEVENTSAHVKKEMQRGELVG
FQGCLGYDYDVETKQISINKKEAKIVRYIFERYLEGIGGKVIARELDEIKSPRGLEHW
NDTTVLGIIKNEKYKGDILMGKTFTVDPISKRRLSNFGEEDKYYIKDNHEREDFEK
AQEIRLRRAGNKKTAANVNGKRERYSKMYAFSSMLECGFCGSILS RREWREVVW
HCVTSIKKGKKFCKHSKGLEEIAIEGAFLEAYRQVYHSNENLMTDLLSHEENDNSLM
KELKRITNKLRILLKKEENLVNLRLEGKVSDSIYNEKYNEISSEKEFLAREMIETTLK
SEIDVKKRLTEFKHLLSSQKMLTEFDRAVFESIVEKIIVGGVNSNGEIDRAIFKTG
EIQMKDGKQFKSKRKNAKLETDKLCPQMSDEDKKLYSQGTDNTRGSICASAG
(SEC ID N°: 816)

>0rf01439

MGGNPPMKKY SIVDKIVLSTKIKRIIFTVFREIWEPYMKKYTEVFQSQHNIDYLLL
DTEQIDLDSYLDADIIIGGGNTEKYIATYVNQEFKSYIDHMLNKEAKIIEGSAGALLLG
EKVYVSPNDNSDHQIKIKNGLGLFSQFLISVHYDSWNDKANKDRAERLYNMDHS
CLVLDKLGNIIEKID (SEC ID Ne°: 817)

>0rf01440

MDDEASKQLSDSRFKILVGVQRTTFEEMLAVLKTAYQRKRAKGGRKOUIIVTIQ
YMRE (SEC ID N°: 818)

>0rf01457

MGFSMKLIHDLDTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 819)

>0rf01492

LILNEYEKRIFHEKTHNIECFDTCYYAFFIIFAPFLAFVIDKHCSSSLFLER (SEC ID N°: 820)
>0rf01520

MSQVKGLCVLDVDGTLILEEVIDLLGREAGHEAEISQITSRAMRGELBERBRVSLL
EGLPILVFDNVFNSIHLSLNVPEFISILQKNGILVGLVPGGFTPIVGEISRWYCLFHC
QPA (SEC ID N°: 821)

>0r01521

MLKSAELGIAFCSKEMLKKEIPHHVDKRDFLEVLPLIDCLE (SEC ID N°: 822)
>0rf01527

MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 823)
>0rf01537

MDKLIIFIEKGKFFFEKLSRNIYLRAIKDGFISSMPAVLFSSIFILIAAVP NIFGFKWSD
EQLAFILKPYNYSMGILALLVAGTTAKSLTDSVNTRSMEKTNQINYMSRSIVGLLIL
AADPIEGGFANGLLGTRGLLTAFLAAFITVNIYKVCIKNNVTIRLPEEVRRAQVFKDV
IPFALSVLSIYGLDLIVRNIFGTNVAESVGKILAPLFSATDGYIGLAIVF@AYAFFWFVG
IHGPSVVEPLIVAISYANIEANVQLVQAGMHADKILNPVTQTFVVTMGETI®VPFMF
MWLCKSKRNRIVGRASVVPTFFGVNEPILFGAPIVLNPIFFIPFVTAPNMWIMKFFVD
VLQMNSFSIILPWTTPAPIGIVMGTALAPLSFVLAITLHIDTLIYYPFVK VYDHQILEE
ERKGNSSSELKEKVAANFNTVKADAILEKAGVDAAQNTITEETNVLVGGASGLLAN
ALNKAAAEYNVPVKAAAGGYGAHREMLPEFDLVILAPQVASNFEDM&ARKDAKT
EGAQYIKLTRDGKGALAFVQEQFD (SEC ID N°: 824)

>0rf01552

LFKTRSNSSALGSSYISNRNIFSYFTNQFNNTFCNVFGM (SEC ID Ne°: 825)
>0rf01557

MALTQRQFVELFQETINVITLTCLTVSVAVVACVSICSS (SEC ID N°: 826)
>0rf01558
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MLTMFLFLPIDFFFCTDIIRMSCILKVNIVFSIYLNHITTLDFTDNILVL (SEC ID N°: 827)
>0rf01560

LVCYFDDDLFGIDSFTLANLIRSQILRFLRRLFSIYIGNTIISLTVLA (SEC ID N°: 828)
>0rf01570

MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 829)

>0rf01585

MEKYFGEKQERFSFRKLSVGLVSATISSLFFMSVLASSSVDAQETAGVABDKELSS
EEKKQLVYDIPTYVENDDETYYLVYKLNSQNQLAELPNTGSKNERQABYAGLGIL
IFAVSKKKVKMKTVLHLVLVAGIGNGVLVSVHALENHLLLNYNTDYEIEKR®LPKEI
SGYTYIGYIKEGKTTSDFEVSNQEKSAATPTKQQKVDYNVTPMFVDRREIFKQTPV
SSTKPTEVQVVEKPFSTKLINPRKEEKQSSDSQEQLAEHKNLETKKEREKRTGVNT
LNPQDEVLSGQLNKPELLYREETIETKIDFQEETQENPDLAEGTVRVKIEEKKVEIV
RIFSVNKEEVSREIVSTSTTAPSPRIVEKGTKKTQVIKEQPETGVEHKBYAIVEPAI
QPELPEAVVSDKGVPEVQPALSEAVVTDKGEPAVQPELSEAVVTDKBHERAEAVV
TDKGEPAVQPELPEAVVSDKGEPAVQPELPEAVVTDKGETEVQPESRBIKBEAPKQV
APLPEYTGPQASAIVEPEQVAPLPEYTGVQAGSIVEPEKVEAPKEY TGRSAEDTKP
ENEASSTNGESERPKDKIKEEKQVDKKLELRNVSNVELYTVENNKYRBIGALDSSL
KYFMKVKSENFKDIMLPVTKIESTTKMNKEVYKIVAHAEMLIQHENNYJ®NY YLPKT
QQSETGVYTSFKNLVDAMNSDPNGTFHLGATMDAREVELPDDQESKYGKINEGENM
GKYYAIYNLKKPLFKTLMTATIQNLSIKEANVSSKEDAATISKEAKYNTINVHSDGII
AGERGIGGLVSKVDNSRISNSSFTGRITNTYDTTAGYEIGGLVGKLSSHKSIASI
DIASNAKSGDQIVGGIAGVVEKSATIKYSYVEGNVMMVRHFGKVGGWARTISQDVS
KSGKLSYVLSDVNVTNGMAIAGYMFNGIKTIETYSNKNNKVVMVVQEDRESDVQR
GTVLDADKVKEKKVELVSKHSTKVEDFDFTSRYNTNYNEVTGY QQ3REERN PF
YNRETIVKYGNLVEDNSDLFTKKLLSVVPMKNNEVITDIMKMKQEINKIREGMKSRV
LNIAYKNDFSKVAEYDIAMTKLMYTPNTMLHDYMNIVKTILNDLKSVQABSRKVLDI
SGNIKLTELYLGEQFEKTKANIEDSLSKLLTADAAIVEMNNKVIDMYVIEKNKEALL
LGLTYLERWYNFNYGETMAKDLIMYHLDFFGKSMSSALDMVIELGKBEIGHNNVIT
YNVLLAKNYGTESLFKALEGYRKVFLPTISNNEWFKKQTKAYIVEEKEGEEKQGKE
GTKYSIGVYDRLTNPSWKYQSMVLPLLTLPEEKTVFMIANISTIGFGAYRFSEYPKG
EKLNKFVEDNAKEAAKRFRDHYDYWYKILDNDNKEKLYRSILVYDAEKEBIDKVTH
QATFETDHPAIKYFFGPAGNMVVHNGHGAYATGDAFYYMAYRMLDKDHERWTHNS
DREIYLGGYGRRSGLGPEFYAKGLLQAPDHPYDPTITINSVLKYEDSENIVADPTQ
RFNSAEDLHNYMHNMFDVIYMLEYLEGKAVANLETNQKYELLRKIENKHDENNVYA
TNVVRRLTMDEVMKLMSFDSLIENDIITSRGYKDQEYKRNGYYTIDLFSRLSGEKG

TPGDLMGRRIAFELLAAKGYKEGMVPYISNQYEKDAKAAGSKINSY GKEDELVLE
KVFNGQYKTWTQFKKDMYKEREKQFSKLNRVNFINPNNPLSRQRNGSVERMIVE
AVRDDAQDDVAKFYPETNSRVLKLKKAIYKAYLDQTNDFRSSIFENKK

(SEC ID N°: 830)

>0rf01588

LSLLKKDKFSIRKIKGIVGSVFLGSLLFAPSVVGASTYHYLDYSSLTQTER KQGRPD
ESKESYALDYEKDALPNTGSSQSIMTALGLLAIGSLIVIITKDNRNKKIALIVGATGL
VTLSTASALNLNANIHESGRDGVLQISGYRYVGYLELDDKTVSSVSPREQPKVV
TEKGEPEVQPALPEAVVTDKGEPEVQPTLPEAVVTDKGEPEVHEKROXRQYEPE
VHEKLAYTESVGTTGMDENGNLIEPPVSDIPEYTESVGTTGVDENGRVI&EPIPEYT
ESVGTTGVDENGNLIEPPVNDIPEYTEPISTVSEVASEREELPSLHTHRPKTTIE
ESDPSKFIGDDSVKEVGEDGERQIVTSYEELHGKKISEPVETVTILKBEMIKIKGTKE
NPKEKTVPVLTLTKVTEDAMNRSANLNYELDNKDNAEISSIIAEIKDGKKVDLSKE
KLTDAVOQNLDLFKDYKIATTMIYDRGQGSETSKLDEKTLRLELKKVEBSINLVKVN
DDGTEIPSDFMSEKPSDEDVKKMYLKITSRDNKVTRLAVDKIELVTEKEKHASAQ
DLIQHVDPSKTRNEYIHYIEKPVPKVNNVYYNFNELVRDMQEHPNDEEMINATNVS
AFGKSYVTKDFKGKLLSDGDNHYTIHNLSRPLFGNVIGGTIKNINLGNNRIPWANQVA
AVANIIKGGTTIENVKVKGNIVGKDWVSGFIDKIDNQGTLRNVAFIGNVE®GGQFLT
GIVGENWKGLVERAYVNANLIGKKAKAAGIAYWTQNEGNNNTVRQBGYKEK IQV
TEAIESGGVVGSMKHHGSVEDSVSMMKVPNGEIFYGSSDIDYDDGY\WRREDWVIG
VSDGHSSYQRSKDKNRIRPISEEEAKSKIEATGITADKYEINEPVVNRIINFREDEYK
STQDYKVDRDLAYRNIEKLQPFYNKEWIVNQGNKLAEDSMLAKKEMUSDBRFVTD
LSDIDHVMIHYADKTKEIKAVHQKESKVAQVREYSIDGLDDIVYTPNMYARRQLIKDI
KDRLATVELISPEVRALMDKRDTSRDPNANSDERKNGYIRDLYFEESASHEDKLVK
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SLIENADHQLNSDEAAMKALVKKVDENKAKIVMALTYLNRYYDIKYGRNMIVIMFKPD
FYGKSVDLLDFLIRIGSSERMIKGDRTLDAYRDMIGGTIGKSELHGFLDRNFTNDTD
LNDWFIHAAKNVYIVEPKTTNPDFVNKRHRAFDGLNNGVHNRMILPINAHKFLIST
YNTKAYSSFEKYGKYTEAEREAFKDKIKEVAHAQQTYLDFWSRLALRSVREQNRY
PTPVWDNQNYHNVEGVNRMGYDKNNKPIAPIRELYGPTWRYHTTNASYRGEMNN
NDQVYFMGTNMISPFGISAFTHETTHVNDRMLYFGGHRHRQG TDVEAQAGBKSG
NGEYGALGLNMAYHRENDGDQWYNYDPDKLKTREDIDRYMRNYNBREADANIP
KLHGNISRWFKKMDRQYRKNGELHQFDKVRELTEDEKKKIVINNIDINMNNKHGAP
SDRTYNPEDFDSAYVNINMMTGIYGGNTSQGAPGAASFKHNTFRMENEYHASYAS
SKYQGEADKTNKKLLGDDFIIKKVSKDKFNMLEEWKKQYFKDVKSKAEKEFGRQ
ITNYAQLKTLFAEAVQKDIDGMSDPKIKDHFKMTVDLKSKVFKALLKNANGLFKED |
(SEC ID N°: 831)

>0rf01603

VLGGRANSVTSCTTNSHWNLTFTTKHVTCFSSLVDDIVHGNNREVHRGFHSCHGC
SCCCSRDGSFRNRTVTDTFWTKFFKHSNRSTEVSSEDTDVFSHQEHRERASKDN
GVTEGHCFCFHFISFSLVCVNIFKG (SEC ID N°: 832)

>0rf01604

MDMFYIGHFLDIRRDTVTVVNAIENDWQVPDRSHVHCFVENTFIGREBKBFTGIL
HLLTEGCTDSDPHTTTYDTIGTKVPSIKVSDMHRSTFPFTGSSVFTKEESHVNPFS
MSLPVSTVV (SEC ID N°: 833)

>0rf01606

MNXXDFIGHCDKIKRNIFEKSHKVFSGLFGLHPKDFLNLIFSNQIPLPEMPLTNYNH
LFSLIISDKRDIVIHWI (SEC ID N°: 834)

>0rf01622

LIEIQVFSSLQVCCLMLCHLKFQHFDTCLVFLLVFLDFQNLLAHFPIGIRIIGFFQVP
KSGITKFIQHLDMQLGTH (SEC ID N°: 835)

>0rf01623

MVMLTMNIYKMLPNSSQNRQINHLTIYTADTTTILQDFPTDDNFIT (SEC ID N°: 836)

>0rf01624

MTDINICRRTSSQHHIHGINDNRLPCTRFTSQDSHPLFKIEGNSLNNGKVFYRNFK (SEC ID N°: 837)
>0rf01634

LFVIRNPSSQTLFQTQLQLVQALQITVIQALRLSKDNRLTAFFQSLLFLR (SEC ID N°: 838)
>0rf01636

MPHTRDNWQTRFKNSSYHNFFVKGPEILNRTTSTTNNEQIQIVPLISSBNFLRSPF
TLNLGRIKKDVNTWESPADGRDNISNNGSTTAGYYPNSLRKLGQSLKBAFECQFF
LKLFKLNRKRPMPIRLNFFNDDGVATTWFIDLYTPNHIDLHSFFQVKP

(SEC ID N°: 839)

>orf01637
VTLADFVADRRAATPTAAAELATPVTKVGCISSFAKSGKTDGI4GSPKCSI (SEC ID N°: 840)
>0rf01640

LAIIRNRTCSLKLINDHLTFWTLRFLTSTRILIELATINLNCRIHRGNLSNRPSQASNRF
INKLFIQGRQNRGFCDHFPTSILSRRGIAQSDFPLIDLTLVLHKLDHAGRIRNRQNTH
HIRIQGSTMTNFLGSQNLTQFKNRIMRGHSCFLF (SEC ID N°: 841)

>0rf01642

MEDDLNYENLMDDVTEAIKKFNLVIFIGAGVSIAQGYPNWNNYIEHLIBEQVLSVSG
EKRLGREHHVVFDLISKSSISNKRKVDLVNYELKKVFGEDFEKRRLDAEKMELLPYS
IVNQTVESLASLNAIFITSNYDYEIENHIKRLKNAVVTINDLNEFTKNKMGQFGDVLH
IHGTPDCDVKYFVSSSADYSKTYLKMRENFENLVTWFKETKPTVLFIEAGEILSLL
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CKDSKNYALMKSENTGNQRVDEHYRGVVEGFFSSENHTQIIWYGDEREKKPVAD
INEKLGTHDFYNQWNNLLNPSINQEEYNKNLDSISNDFKYLSSVLDKYNNQLDQLM
LNALLRSETLTVIKKNFVLVFWKFIVKNIEKLSDNEWDVIYKIIYEGSQRWDVFFVY
NYAIDNKISSFTNMNKLNELREIISKDGYIVNSNFMKDKTLLGYWLVS@BERDLYIK
EDSEVEVNLNYECVNKLMSILNNPEFLSYNYYSIEHQLKEYDVVKFLKEKYLFIEE
EKFLESDSEDLISTILIQKLLVQLDNEINLDLEFIKRLIDKIDFSNIHFGEELNTFIKEH
RSIIREKNIEIPKKPYRNWISSLEGGFVSQFSYLTQENLVEYDESRVLENAEKEQRG
SSFLEEKTINETENFFITVLKESNEISKKVSDLLKNHIDDLYPKYKRLYN®FPEIEE
NLRKIVREKYLKRFNKESFDSMDRKFFEYHIKQQNTDIDIFEKLLSINVSTEPKGDNK
QLDILHFINSEMGSYFQCLISLFINHSSYRDVIIQIINSVTDTDYREFAQGLNEYNPN
RINVTYNTFLGFAYYHSTITIEAADVFTDVVRDILNKKIEDNQILNKVYIALERVDPTI
ESFSLSKNNYSQMINIIFTGDYEFRYSKEWLGALFKFDSSANYLVTIFYNENLKKNR
FALFIEELSDYLTTYNQKLSLRGMNYKLNHEELNNFDLLKKMFLKLMENINFYLD
GIKSILPLLSLDDRRMVLQHIQKQNNCPPPEIEELQRIIVN

(SEC ID N°: 842)

>orf01645

MFMSMLCQFFQVWMINQGVTQGFNQDKLGIVFDSCFYFLQIINIDKGIRHEFFQK
IEGSTVNSRSSHYMVTSMGKRQNRISHCSHT (SEC ID N°: 843)

>0rf01646

LINVFSHGVDIAIHSATKFIGGHGTTIGGIIVDSGRFDWMASGKFPQFBBECHNLSY
TRDVGAVAFIIAVRVQLLRDTGAALSPFNAFLLLQRLETLSLRVERH\EIWWDOFLVN
HPKVEKVNYPKLADSPYYALAEKYLPKSVGSIFTFHVKGGEEEARKWAIFSDLANA
ADAKSLVVHPATTTHGQLSEKDLEAAGVTPN (SEC ID N°: 844)

>0rf01647
MTCDFKFETLQLHAGQVVAPATKSRAVPIYQTTFFVFDDT (SEC ID N°: 845)
>0rf01651

MAWLLVGNVGVRQVLEHLNAELKKVMQLSGTQNIENVKPFENSVTSIKBPEBLKFI
DKKNAPPKCGVFLCYGKKFVLKNKKNEIRIGRIVQDSQIDF
(SEC ID N°: 846)

>0rf01656

LKKKWFFADYYDTTIILLALISVILVLLGFAEMIDLDNPPYSIIDLVIWGWVIDYSWRF
FITKRKWRFILENVFDLLAILPLNAIFTVFRLGRIFRLARLTKLLKLTRLIRIIGLTGKL
ERKISRFLRTNGLIYILYVNIFIVLVGSSILSVVEEKSFSDSLWWALVTUYVGYGDIVP

VSLFGKTNYRAKEY (SEC ID N°: 847)

>0rf01666

VVDFKQTRQDPHDITIYSWLRQVKSNTGNGSCCVRSNPFQAGNSFISTWRKEHNLL GCSLHIANSRITQALPSFQ

(SEC ID Ne: 848)
>0rf01671

MAERTVVQVHNAFPEDTTLINSQLIPLVQVVVNQGRKGIVGSCNSMMEBEX/FHWQ
NLCIPTTSSTTLDPHDWTKRRFADSNHGFLANLVQGIRKTNGKRRLEFMVZBGSNQD
QFTDWIALNCTNFIKAEFSLVLSVQLQIVVRNTKFLYNINNWLQLNTLEIFHSKFL
(SEC ID N°: 849)

>0rf01684

MLFIIGHLNFPTAGSFIDSTLHRLGNRVCIHDDMAFTVTSSTSNSLDBERAIKETFLVS
IENSYEAHFRNVNSFTEQVNSDQDIKDTQAQVTDNLRPFQGLDIRVEMIHHLEVVG
QILCHFLGQSCDKGTLIFFNAGIDFTQEVINLSHSRTDFHLWIQESRWINBECLGLF
IFIVTRCR (SEC ID N°: 850)

>0rf01685

MNVTLKLLPTERTIVQSRRQTETINQHFFTRTVSIVHALDLPYGHMTHMQEIIWEE
VEKRIRRLSFAPSIHVARIIFNPIGIAHLTQHFDIILCPLFQTLGFKQFTR.FKDS
(SEC ID N°: 851)
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>0rf01686

MIHFSQHLTCQSLNFTNTVNFVSKKFYSKGMFISGSWENLYHIPTNAKSISKTFK
LNIDQVIQEFITRNL (SEC ID N°: 852)

>orf01687

VAKLVMLVIDRTILLNIGIARRDIGLWLVIIIVGYEILNCIFREKFLKLPI ELTSQSFIV
GNNQSWFIDFRNDLTHSIGLPCSSRPHQNLSFFSPLNVIHQLLDSLGLIS
(SEC ID N°: 853)

>0rf01705

MNITQTDFLAVNLVFAISTTIDMAFHFDFLTCILDKSVMIIQSHNYRSIIRFATFCSSK
DDIRHLAPTETLDTRLPQSPTQTFCNIGLSRSIGSMNCRHTLVKNDL&RISEPLNFD FL
(SEC ID N°: 854)

>orf01707

MSFIVCNHLKFACFNLRNHDLIDKFLDLGHILIQKKGTKKGFKGITKNGMVTT RFFFP
FTQLDKLVKLAITRKTS (SEC ID Ne°: 855)

>0orf01719

LFTCFSKLDNKTASTTYISHKFFTAIPVCFEFFKGFWFPRKDTTKKNIMPLVECFNF
WVELR (SEC ID N°: 856)

>0rf01726

MTKKIVALAGDGIGPEIMEAGLEVLEALAKKTGFVYEIDRRPFGGAGIBARLPDETL
KACREADAILLAAIGSPQYDGAVVRPEQGLLALRKELMLYANIRPVKIFESE SPLKS
ERIAGVDFVIVRELTGGIYFGDHILEERKARDINDYSYEEVERIIRKAFERNRRKIVT
SIDKQNVLATSKLWRKVAEEVAQDFPDVTLEHQLVDSAAMLMITMPARENLFGD
ILSDESSVLSGTLGVMPSASHSENGPSLYEPIHGSVPDIAGQGIANPLSWSMMLRD
SFGGYEDAERIKRAVETSLAAGILTRDIGGQASTKEMTEAIIARL

(SEC ID N°: 857)

>orf01727

VVRNTASHLTCILFLMKGISVYIGNSRSLKHIKIKPCCIKDGFCISVFNEINPILGIDS
ICYRIDSVGHQTNRLVKELIDSIKDCFNGTLPCRIKFDFLTIHIG
(SEC ID N°: 858)

>0rf01729
VEAFWIFNHGSSYQSSNICICDFLLLIGQCLELSKEWFDILFCKI (SEC ID Ne°: 859)
>0rf01732

LANIESHCNFFQSSISSSLPNTIDSPFNTSCTILDSSKAICHCHSEVIMRRIDDLTIR
LDILNQVFEDGTIFL (SEC ID N°: 860)

>0r01741

MQEHYTPKGKHLTIDNRRLIERWKNENKSNREIAGLLGKAPQTIHNEVMKR®VRKG
LYKKVYSADYAQTVYQFNRKRSVKKLILTKEIREKILHYHKQKFSPEMMQNKVGIS
TIYYWFHNGHLGLTKADMLYPRKRKGVKKQASPNFKPAGKSIEERPRMINIGHYEI

DTVLLTKIKNYCLLVLTDRRSRHQIIRLIPNKTAESVNQALTLLLGEHRBITADNGSE
FKRLSEVFPEEHIYYAHAYSSWERGSNENHNRLIRRWLPKGTKKTTPIEVANNY

PKKCLDYKSPSEFLLGG (SEC ID N°: 861)

>0f01752

VHAHTDKLCNGCNRIFNSIISHHTIFRERNKLSHKAIKSTRQEMGPCHERHTLHR
RLIGNHDNFLTNLVGSGRVRNDGST (SEC ID N°: 862)

>orf01753
VNHCHWKLFIQNLGITFSLIVTLIRMTDSHVVGTDKDMIFLVNSLFLIFDIDKLRLS (SEC ID Ne°: 863)

>orf01755
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VGNNDILWSKRTISINGFNDFLNTCIAVSTTLCNDDTFLIKRKIFIYKIFGIRNPVSMNT
NYNFFNTWLQDKFFNCMNQNRSIT (SEC ID N°: 864)

>orf01765

LVAPVASSTRFFKNNDSLTSWMNGFIITINTIISYQRISKGQDLSIIRLCNGFLVAGH
PCIKDDFACYINICSEGLAFKNCAIF (SEC ID N°: 865)

>0rf01767

VVCYFYITIDWSWVHEDCCFFQTIVTFLSQAMLGMVVFF (SEC ID N°: 866)

>0rf01768

MAFVLHTEKHHDINLINDFINGYKLSIVCKLLTSPFLRSSEKEFRSQAFQNLHIGFGNA (SEC ID N°: 867)
>0rf01769

VVQVTCNSNFKTLKVAKFLINGHQIKQALARVLARTISTIDDGSRNRWFSWVDLW
MANHTDIHS (SEC ID N°: 868)

>0rf01770

MCPCRILKEEIGNNRMVFIGKLGSIFKLNSSLDQFHYLIDSEVFHGHHMVQCLLIF (SEC ID N°: 869)
>0rf01776

MSINCKGWNPKSTHDNIGCLATNTCQTLQFFTCLRDLTIKIV (SEC ID N°: 870)

>0rf01790

MPDCTLTNFLDKVLYNRQGNVGLEQGQANFFGCLLDIRFRDFSFFT (SEC ID N°: 871)

>0rf01793

VQFHLIIFQNLFCSLDIVIDSLTTDTELLGNFSENAVIISVVELDIIHLLI CQKRRIKFKE
RIHTIGFFDFHMFYYTKN (SEC ID N°: 872)

>0rf01796

MKFNHYFFLFLIEKQVAISFFMHFHIIKLVMHFQLLIKLNCISHPNLHIRPSFLSLVL
LFYQKEQDFAIMVI (SEC ID N°: 873)

>0rf01799

LANNRKTETLGVSYLSTFIDKHELLQSYFESNDKTPVWDGEIHVLKSRSEK. GKVP
VQIKTTRQKKDVLKSFSLDTRDLELYKPNGGVVLFVVWLNEDNGLRBLIPRKSIKN
LLKKSKLKNKSTNRKKLSIEIFKLDEKKMYPMLVDFIMNSQKQY SFINNGEDIPDD

KTLKFYFYGQEKEEIFNYQEEHDLFIYYLDPITGIEIPLENTIKIVETEEEDLIIKIGD
YVFQDVKRHRFPDGSVQLHFGESFTMSFDIKKKQFKFNYTRPDLLSRAKRELGK
IGYFTLNGNKIELDERSIKDISSLDLEADIKGLLKISNFMKKMGIQKDVBCFDKQSQR
NLNILYSGLVLKKKVALNYNESKLLHLNIANIHIITLYSFLSDKNG TMIDFTETPWCRE
GETEDEDYLDISIFEVFEPNDWLKIDNCKIDSVIASYQRLVDNKLKYERRDKIVIA
ADMAEDKTKRELLLNWAQCLSDWNLKYSKNCEMAIINDLQIKSRVRELEBKTNIL
VNSNDNYELCFGSSVLLKSKPQADLFWNKLDNETKERYKDFPIYTLYMKLS

(SEC ID N°: 874)

>0rf01800

MKVSKKITLFSLSFAGFVLLTLPQAGKAFELKEDWAFKGGIRYENGKN\S&Y EVNIK
VLDLPSTSAIEWTVRLNGEKQNTNFLAEERTVSKTEDKGRFLHFYIPEONXR/EAKS
GNEVKTWSTKVVDDVYSDSAKSGYFILDGEQILESSWDSVNESYIATISSRTVVAW
REKGTLNLIKPGRIARQYNSSGSYVELSPIFETASWLKSNQNWYYQKQGEQWIKDQ
GSWYFMDDEGVMFNQTWLHQGGSWYAFKSSGAMISADWLYDNGSBMYT&ERE K
NGGSWYYLNKSGSMATGWIKDSGTWYYLKNSGSMATGWVKDSGSSVAMGNEVK
DNGKWYYLASSGNMLRNTRTPDGYYVDGSGAWK (SEC ID N°: 875)

>0rf01801
MKKILLSTVALLSLVASLLANNPVSAQESSSQATYSKSSGSWIKSGNRMBEGSYTT
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NGWEKINGTWYYFDSEGWMKTGWIKEYGKWYYLDDSGAMKTGWELMSSSWMQ
TGLQTINGKQYYLAAGGAMQTGWHNIGDDTYFFANSGENQNINRRABVRAEPIA
DVNAMEKVFNNQNFSEVVRFPDRTKSEIIAKMQELFESSSEGDVNYHGERDGRIY
IGSDGLAFSGWELASVLKQYKGKFVVMLDCCHAGTIISKDNTGEGNEGRASIDEFY
SGFSNMDGNEKSGEMIDSKFLVLCSSRGAEYSSGGSLSLATKYWSPGSSS0AYL
AADQNNNRRITLNELYTYSREQVLKQNSNQHIEVYPDNSQFVLFKK

(SEC ID N°: 876)

>0rf01802

MENFGAVLKDIRISKNFRLKDLSCNEISESTISRFENGITKLSIMHFYIINRLGISFSE
FEELVHCYYSKKECLFEELEHAVNSSDIFLLQELVDKIELKQKQEKSIHIKMAEQQ
INRLANLPYNSSKCNELIKYLLSVDTWMEYELKLFYNSVFFMNTRTISRWKKTRY
FLKTNTGTHRIIPLYLFNLKLLLKNNLLGSAQFFIDDLENLLTRQGYYREKLLFLKGI
YLIKTMQIELGKKECFKAMRIFKEYNDSDTINELNQKFKLDLT]

(SEC ID N°: 877)

>0rf01803

MSSIYSSAKKDFLYWNVLIFIMELPNDVKVQFYELRKKVQSFNQLSKRFGMDVSG (SEC ID Ne°: 878)

>0rf01810

LSFLILSPAGAQESLSFFFVKITDASKTVKNGGQTETQKLVTKMASDERRDSEVGK
IVKEKLALSGDITEAKLTEISSALLAFEKEQNPVDLDAEKEKLVNRLSEREEQAIAS
KDLEKVREAFKKMNSTWTINESVVRDNSTAHYGRVETAISFLPSSMEESGEIT

(SEC ID N°: 879)

>0f01812

MQKNIYFVVLDLHTTDRDKIIQLFKDWTDYSAKLVEGELVKKDGQNARBPBETVGL
NPHRLTLTFGVSASFLKRMNLENKRPRLFRDLPLFPKEQLREKYTGERBADDEQI
AFHAIRNLIRKGRNAVPLRWSQSGFAAIGDRMETPWNLFGFKDGTARIPRBERVIWA
DSKDWMENGSYMAVRRIQMFLETWDRTSLEEQENTFGRYKESGAFPBEKRNEL L
PDDSHVCLAPCEVDKPLLRRSYSYSDGIDEKTGQFDTGLLFISFQKDAOANH NLGAT
DKMNEYITHIGSGLFTCFGGVEKGGYIGQKLLEG (SEC ID Ne°: 880)

>0rf01815
MTGKKGFLFLNCHICMVTTTTCFLKERVESELLIFFYISLNRCLITV (SEC ID N°; 881)

>0rf01818

MSLRNKIEQHIKELEGGKFQKLGDAYLSRKYNFNIVSLGSQEGTDKTPB&IAVENG
KYVYIMYGTHKSVISKLEGDIQSVKKKILEENIAEDKVGRLICCHTSSNKQKEDLEK
MAEPYHLELIGINEIANDLTKIDFQYLAKEYLSISESTEQVWSINDFIRIBESKTNAPI
SNDYIGDVSEINTIKSSEKRIFLISAKPGTGKTRLAIEICSLLDRNKYNICVKSNNQD

IYQDVKRNLNLHKENIVFIDDVNTTQNYISTLGLLNTTSNIRFILTVRDXXDVINNIK
VYGYNNIEPELIKDDNFKELLNQFSRNDFTNQEIEHIKTISKSNPRIAVAKLSSSQDL
TNFNDEIDILKDYYEEILNKNNIIYAEQKTLFILSYLKKIRLESLEENQERKLLKITDI
TNTDFKSAVEKLHERELCNIYNDKIVKIADQSLDDY IVIKFLINKKISILELHELYPVN
DQRVVQILNQCSNFIRKESDLEGVSDAVKSYYYNESNFESDELKEKEVQEPLEAI
SHVKNKIDNIESQVY TKTNFINQKDKKGSIEDSVLNIVFVTTRTKYCSQILLLKYFDK
NPNKISEVYSILEANYGLVTEREYIDYTLAENTISELANLDLTKSYNQBITILKQFLK
IEIERTEAHEEKFTFGRYKVPDSEKLKQYHRSILKLLANLYNIGSCETRERMLYDYR
RKILTYSESHRNTIFGDLRNIRKLFFNDIKNLSMIGEKIVYALHKAEVKERIVFDDYI
ISDRQKIYNNLTNPNHAWFYDASEIKLQQIANSY SNVWLKIFNFANQERMSIDNNIE
LVLFNMFLLSKNDKKIKFLNYMFKSNYHFVNMNPISFLENIEESSMQSSRESEKYE
WQLAYLTQLEIWKNEDLQTLKSILEANSLPCYFTILNFERLILKDPSLKEQKAGNTN
FVISDFIREEEVPKLINLIGVKELKFWYLINLENCQNHSYNLFQKLGEKIFRSVEVLKK
IDELRIGHSNLGYMVLHSISEFRDKKEIYKKFIRFAINRPYYYYNNMIDBNDSQIIL
EILEETNNEQSAIRLVNLGVEFLENNNQKLILFNLLRAKGFGKKSFQETRFSHFYTG
SHVPVLELEKELLERIKKIFETGIDYINLLLYLNKLIDCKRKAIERELEKE

(SEC ID N°: 882)

>0rf01822
MNESLDDITHKQFTSNLTTKADMVSVQLFFSIKGCCHITNQGRTYTVEVMITNTSS
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TDTYLKISLAASYSFPYFFTKDWVESPCMVICTKVNDFISF (SEC ID Rt 883)
>0rf01824

MAISQMKRISLLFSKSSLDDVLKTIQELESVQFRDLKVQDNWSEALEYXBEMQISH
TSMSNHGVIEGMDALIYLMMQQQYLEATVEKLQEYLPKENTFKLVRQPPKELEKL
VKLMLPRVFLKK (SEC ID N°: 884)

>0rf01826

MNRACIQPSLVEIQIWLLNHVCKCSDFLSHRMRSLLDRKLDLISLLIKLFPKKNWKN (SEC ID N°: 885)
>0rf01828

LNGGEFLETEFGHSVLAIQSVVWFSFFCLKSNASSLAHGI (SEC ID N°: 886)

>0rf01829

LLAGILELENWGKTTELRPTLLSGPVQNKIEALKRAKI (SEC ID Ne: 887)

>0rf01834

MRSQNHNCRPSTRKVGCIGPIFFGHLLNHRKFSYQVLTITLMEEVSL®EHRVSCQQ
GSNRYIGDRTCSNSFLIRQFFRQDTTAVAST (SEC ID Ne°: 888)

>orf01861

LRQNRCYNCFHDH3CSWKSSRITSLHGCLVRFVGFDIHTHKRFIKSRNGRIMDGLP
ISHTTEKTT (SEC ID N°: 889)

>0rf01862

LAAFTITSLKAKTKFHPFKGIDRDNSLSQSCIQFSIPLDIGTKTNWNASIRBINPTDGI
TTTFDLVMIVLDFLFSFLVDNRNFRLGSSLLNFSDCQIFRNIYFLTTKIMRBGNLHIQL
SQEAFGYCTNCHPHGGFTS (SEC ID N°: 890)

>0rf01863

MTWARMSNFPLAFKAVFNVLRRHDVQPFLVVLIDDIHSNRRPCRLPSBANNRVTLN
LHTTTTTVATLTASKVLIDILSCQWKSSWNSLNNSC (SEC ID N°: 89 1)

>0rf01865

MHDLAITGSRFDGMAMSVAKIEVKTNTIVQLIFNHHLALHLTRMFNQEQENVILNRTI
QSRQESPQFWILNQAILDNFTHPFNQLSFSEGFKNKWINQNPIWLGKSRMCVMA
CLSTDRRINLSCQTSRNLNKVNTPHIGRGYKASQVPMNATTKSHD3ATEQ

(SEC ID N°: 892)

>0rf01867

MVICHNDYLLRLPEFSQPLTSLGHTTFFNLNIIRMMRNIDSDFHRRVSLSLLVFFC (SEC ID N°: 893)
>0rf01872

LIEGHLVFADKPAQALVLLRKVGSPKKVSFLTLHLYFLILKIDILKITGF (SEC ID N°: 894)

>0rf01882

MSTTTKENRWTDSHDTNFLAVFLTKEGHSSHFFSSVNIRFHCLNFKSFPDEFNR
TQFFSSYRLGSG (SEC ID N°: 895)

>orf01887
VTWIHSHFNPAVVRIFIVWIVGHVKFFSREIKPFRACQKLISPSDSFVTEMYREVPQH
FKHGMVTRSLPYVFDVVGTDSLLGIGNTWIFRDNGPVKVFLKRLLPQS
(SEC ID N°; 896)

>0rf01906

MNGHFLLLFCLFNIFFHLVNIELSKQVLTVLDWETLVQYXIPFIDI (SEC ID N°: 897)

>orf01911

117



10

15

20

25

30

35

40

ES 2381613713

MRLRDLRRVDFPDPDGPIKAVISLGWKDRETLFKAFFLL (SEC ID N°: 898)
>0rf01914

LKNHSNVFTHFINVDFWTVDINSTIENLPSYFSNINSIIHAIETA (SEC ID N°: 899)
>0rf01915

LHINPLNGFIFTIVNMDILSRKGYFFFRKGKDMLLIPVIC (SEC ID N°: 900)
>0rf01920

LSPFQHCHSSGSIFFNLHFLNRNILQSFDNPFLGLIRENKIEKFCSQLRECIHMLIR
PQGPIIATYIFWT (SEC ID N°: 901)

>0rf01921

MNXXNSRCNHPTWSNFLDILEVDFLGNIVGQKIRSHDLKNPVQVF TVHIOMVK TN
MVILADRLFQGFILRSTDKFFIKIRLVRSHNLRFNNMDFSTVAVHENK®RPELLPRF
IINSKATVAKKSIVAQGFRFDGNFFRKTRQTNHLNIIFCDNPDQIIVFQNEBNSQFNR
LHP(SEC ID N°: 902)

>0rf01930

MWYFYNTDGSMATGWVQVNGSWYYLNSNGSMKVNQWFQVGGKIWAVISIBSGE
YRVNDNGEWVR (SEC ID N°: 903)

>0rf01931
LTFIKSWAIEIFCFDWDWFLDKNLGLGSFFNNSCLRVFFLT (SEC ID N°: 904)
>0rf01932

LLLSCRKVIVCFIFSSKWNKNFFNLAFSWNFDNCIRGFFSINSNLFGNIVWAMIVGPC
RSYIAILSINCNRIFTTVFCFIFFITNSRT (SEC ID N°: 905)

>0rf01949
MRFIVGRFTSFSLGIEFSPTSKLDDLLFKIAFLMILATWIKARKTKGAT (SEC ID N°: 906)
>0rf01961

LVNCEPLEAYRQLEEAELVGCWAHVRRKFFEATPKQADKSSLGAKGILAXRBRDW
EALPADERLQKRPAPNGRLLCLVPPSVSFSRFKTRKGM
(SEC ID N°: 907)

>0rf01963

LKRMKIWKKTLTYPVEREEITYKRKKAKGKRQAILAQFDSEEVHHRLERTGCQGELK
EIGASLQRQELVFILAQLKRVNHIQHAYKCQTCSKNNPSDKIVKAPIPKRFPSLGSAS
IIAHTIHQKFILKVPMYR (SEC ID N°: 908)

>0rf01964
LKIIQQQSATIDSLTNELALLREQVAYLTQKLYGKSSEKSVCPSGQLSEGNMEEDS

DLPS (SEC ID N°: 909)

>0rf01972

LICQTIKYWHKFHLHIGRCKLLIGLIPILNFFIRADIDCLLVLLSLIDRQNGKQFNLCQW
IIASNGLNDSFEIESLIHRNILSDIICPNQKKNFIYCSTI
(SEC ID N°: 910)

>0rf01978

MSFSCSDSCFSILLLDGDIHENTTFSPLSILFISHRFNSLIGNEVPHLIONLLISIFFH
RFRWFNNVRMPSKDNIRSPIDHLVIKSFLFFSWFQSILNTHLKHDNGIDUICPFNFSL
HLIFV (SEC ID N°: 911)

>0rf01981
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VVEQIPVGHNSGSFFLFLLLRLLLSPLLRNSISFLTSQGIPWKLSNNKTXRSTASKS
IATNPLLLHLR (SEC ID N°: 912)

>0rf01988

MLKLIYQFQYSKRQWLGTIPLLFVSSLIVGTSLFGIASSIKTANINASQHOMLIIFGG
TTLFFLISNNIRLLIDIFKKDYQLWTILGASRTQLSLLVSGQFYLMAVIVSIGTILSFI
MADSYYKFLQNLLGRDELPDLVITANIQSILLSIFIVPTIVGIGAYFYSSRKISSILK
PKKKKRKVTVTGFVNISVRLFLWLLCIGSIVSAGFIRNKEIIEKQSSIILELHHILII
QSLSPSIQMFLIKFLMRIFPTENYVINTGFWNLLSNPSYLKSIQTSMSMGSGFILY
TONMYSFMMTANGVNEARASFIAYMSAPIILIITSSISLTILSSNKDIEDKQLKTLGVS
RLOQLFKIRIGEAIHSVLILLVSVIFNLIILILVSIIGQFLGRSLVDISGF ~ WQPSLIVIS
LLVIFYSITKGFYLFQDR (SEC ID N°: 913)

>0rf01989

MVNMVAVKVSNLSKEFLLGQDKTVSILKDISLSVNYGEFVSILGVSG3GEKSCLSSL
SEPTSGEVVINGVNPYTLKEGKLAKFRRQDIAIIFQNYNLVPALPVLENMIRLSGKS
VDSNKVKKMLDSLNFKAELSSLVATLSGGEQQKVAITRAIIADSKIIFADESALDSVS
RKLIFETLRMLASQGKCVLMVTHDIELASKTDRALILKDGKISRQIIKPBELYQALES
SKD (SEC ID Ne°: 914)

>0rf01994
LALVRKFIDYFFGVLVPFPDLYVFKSCFKFAGSFTDFDTFDWWLDWCRSCSENRFFV (SEC ID N°: 915)
>0rf02006

MPTILLLKKFYERLITNFFRLKFLFCKEILATNIFNHPLFEPDIRVITIKII (SEC ID N°: 916)
>0rf02009

MXXGAFGQGELLLQQSRNSSITEIVSDSWAGAGRRILPLPKSVTPLVSS (SEC ID N°: 917)
>0rf02013

MLLLISLTQLIIFLFFERFNLLLKTFLLVDLKSNKSA (SEC ID N°: 918)

>0rf02022

MAGKKGFLFLNCHICMVTTTTCFLKERVESELLIFFYISPNRCLITVYSVLNL (SEC ID N°: 919)
>0rf02029

VIPRYVTKHQGWDHNPHTITNSDDDPATLVTFRTFKFMVGNCTIPKIMISQKESGIL
QCPCEIHLLDSP (SEC ID N°: 920)

>0rf02034

LLVRKFNIQTFFIQVFILNDFGYTVNGLIVYRLLLTSSILSFNDYSIGSFRTVIVI (SEC ID N°: 921)
>0rf02040

MRLSIQLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 922)

>0rf02048

MTAQLPSDALQMALWRRKRPRNVIVHTDRGGQYCSADYQAQLKRISRKRESMDN
ACVESFFHSLKVECIHGEHFISREIMRATVFNYIECDYNRWRRHSWEEGESNKNL A
(SEC ID N©: 923)

>0rf02093
MEIVLVSFSISFQHFIIAYCLDFSSAGFRNSQNFSNFC (SEC ID N°; 924)
>orf02105

LTEKIQEHELIKTNQAEKSVQDVLDNCIERVQNNSLKSDRVTSFETPFRIATIAVM
LTYGGYRVSAGYISVGTLVSFLIYLFQLLNPISNIANFVTVYSRSKGSS¥ALLAVPK
EKFEGGKSVSGRGLNFNHVYFGYDENRPVLKDITCSIFKGQKIAFVGERHSETSVRLL
EQFYKPLSGDILMEQSSIYDFNLKEWRSKIAWVSQNNAVLSGSIRDNINRIG/TDDE
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LMKVLDLVSLGDEIRSMKEGLDTEVGERGRFLSGGQSQRLQIART YILKEDESTA
NLDADSEYAIISILY SALKEKTVVIIAHRLSTVKDVDCIFFLEERKITGSGHKELLENH
ERYARFVQEQMIE (SEC ID N°: 925)

>0rf02106

MKLKLLRVDTKVIMGSFLLVLSSLLALLLPLILKGLIDGSSIENIGSKVF&FLIFIGQA
LFSSIGYYLFSQSGEKKIAKIRKKVIEGLIYAEKSFFDKSQSGELTSANNSVIREFL
ITTFPNILSLVMVLGSIVVLFSLDWMLSLLLFITLPCMMFIILPLSMISEKYSRRLQEE |
(SEC ID N°: 926)

>0rf02115

MXXALIPRVSIGSVGLLLLTENYVKGDLKAASRLVQDSLTLLFMFLLPAYVMVGEPL
YTVFYGKPDSLALGLFVFAVLQSIILGLYMVLSPMLQAMFRNRKAVL&EMKLVLQ
LPTIALFHSYGPLISTTIALIPNVLMYRDICKVTGVKRKVILKRTILISL LTLVKVSVN
RNHPVAVRIFLPTKWTFVELPLCSSCRCHGGWTLYGYESAYLFIR

(SEC ID N°: 927)

>0rf02125

MRERVRLSGSLFTSLKTREHIKSTMELFHKYVFFLIQEIKIKMINFLKIGDLPTL (SEC ID N°: 928)
>0rf02134

MANHLYIVPIQVNHKSSIVNRMLTSITRNPIVSPTCLYASLITSLNFFLIFC (SEC ID N°: 929)

>0rf02137

VIVFLSRNKDGNAFCHLDLISIANPVYWGWDDDFITWIDHSHKEGIERIFGSRSDCHLI (SEC ID N°: 930)
>0r02140

LSNQFYFSLQTKPILKVKQFLLFQSQMTRVSEILQFSNKL (SEC ID N°; 931)

>0rf02141

MSKKVLFIVGSVRQGSFNHQMALEAEKTLAGKAEVSYLDYSDLPLFSRDHEAVAA
AREAVLVEDAIWIFSHSLQLLYPRYSEKLA (SEC ID N°: 932)

>0r02144

MEDKEMGFYLMVASMLLGLLALKIGFSQFKEKKDKFLSILTSLAGTALVLVAVWLGWPK (SEC ID N°: 933)
>0rf02166

MLDSDIGCSRKNLLGLFWIRRRRNIHIVDRAMEKGISNRAPNKISLKACFFNFF (SEC ID N°: 934)
>0r02193

LLHPFTRNITCDRHILTLLGNLVNFIHIDNATLCTFDVKVSNLQEFEEYHLTHITSL
RQSCRIRNSKRYIQALSQGLGKESFP (SEC ID N°: 935)

>0rf02194
VEIDAFVVVINRHCQGTLGTILTNYIVVQDMEEFNWFWHLRQVCQDFLNQFFSNDFLS (SEC ID N°: 936)
>0r02198

MEXXXTELAGRGFLVWHPKMDEYMEALDGHLDEISERLITLGGSFFEIQNSEIEE
EAGEYRNVEESLERVLAIYRYLITLFQKALDVTDEEGDDVTNDIFVGAKKEVWMLA
AELGQAPGL (SEC ID Ne°: 937)

>0rf02199

LITRLLHRVHVLVDDFNPSICITWSSLALIYIFPVLNHIHIDRVRQVHIVFL YKSHGLFSV
ILSIGLIFSIGIEIDTIRNSQNG (SEC ID Ne°: 938)

>0ref02200
MXXTGSLSANFAGSTTASSSSEQNQSSNKTQTSAEVQTNAAAHW MEISKRAQSE
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WIFDNYYKAWFYINSDGRYSQNEWHGNYYLKSGGYMAQNEWIYDSNKBBGEAYA
HQEWQLIGNKWYYFKKWGYMAKSQWQGSYFLNGQGAMMQNEWEYDRBYSAY
ANQEWQKVGGKWYYLKKWGYMARNEWQGNYYLTGSGAMATDEAMISEHR KE
KKDLNVGWVHRDGKRYFFNNREEQVGTEHAKKIIDISEHMGRINDVWEESDGVIC
RLGYSGKEDKEWRIH (SEC ID N°: 939)

>0rf02202

MHKNFVVVVTNFFTAVQFIQFNKEGTTCHNTTKFFNHLDSCLNSSTORGHITLTW
LNGIRVHSQGIDTVLFFIVSRNNFAWQFTWLTNRRKTNSQLKGNWTTSERSHDHV
DFLVSSILNDFTNSVAISISISHQRTNITEGNAFLWIIFNCCNVIF

(SEC ID N°: 940)

>0rf02209

MNRCNSRQAIWKIISTLNRENTHIMLNRQVCFCFVNHISPLNVVIWERESL YAICI
CFITHKIAKQTSLTIDNAGIAMNNIR (SEC ID N°: 941)

>0r02214

LDSRFFCTDFFKGRQAKGCSFSCTSLSLTDNILAFKGQRNSLFLDRTSFYKTSFFNFC (SEC ID N°: 942)
>0rf02225

MGRKPRTRPEERTELERLQAENEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 943)

>0rf02246

MLSKEEYIEEIGLIEKQNYVEVELYPLVADIINPTLKNSLSKRYVFGRR¥8GQIYYGL
SNFPDIVILDKNYQNKARKSIEIEEWKKLRGCVEIKSLKHDLITEEKIKEINSFEHIT
GEMGQLIGDLLWYKKVIYTNGIEWRFLSLDDKEEIDNTIVQVVNKRIEAGESFDWWK
NIKDLSFNYTDIYLSKDCIQEWDEFVKKVKEIEW (SEC ID N°: 944)

>0rf02248

LEVCIHHHHQISCRILQACIKGCFFAKISRERNIMDCRILLPIGL (SEC ID N°: 945)
>0rf02255

VDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHTHGKATLTWFELDFRRYV (SEC ID N°: 946)
>0rf02263

MTPIKDKVRRVKTPMMVNPDTDLTISSVQQDYFSLALIGFSLLTGDFKEER)KTGLS
AFIKICHLIKIARLDNKITKQQEYWLYDLLMMSQGEKIQKIKQLKQVTSRINTPDFSS
YFEKYNFKEEAENIKSYLLAKSMDKSGRLFPSNEFGEFVSPVSFQHGFEGNKY YV
EEDENTVKEWLTKLENYEAAMFLHGYSLLFGKAGFLFGILDRYEK THERSKRLVD
HLMRVYDMISNLDFALGKSGILLSLMKYCTIFDDKKLANFIKMNINDAYSSEDNGDI
YSWNFAHGRSGAAYVLKAYTDIFGDSRYQNHLQKFSDGISELLEEKKEBREGLSW
CDGVSGLILYLCLIDKERYSEIIYKSQLEMVQQYEAMGTSFCHGLSSIYMKNQKY
EQFIKKILLTRSYRNNDRLLQFQGEDGINSYFDFGVGNLGIYWTLLGFEEBKGD
(SEC ID N°: 947)

>orf02264
MHIFLKMRAFRQLTVNEWISSFGDTIFYLAFINYVSSYAFAPLAIFLISES IPQVLQL

FTGVIADFQKNRISKYISILFIKVLLYSGVTLLLTSTDFSLFSVFFICSMMISDTIGFL
AGYMLTPIYIRLINDDMTEAMGFRQSTSSIVRLIGNLSGGVFLGLFSISHYNVLTFL
FAFLGSLLIRNRLKKEEEKIEVPPYVGMSSFFQHLKESMKLLMTMEDMMUBISQA
VLMMVEPVSAILLIHHPFMGLSTGQSLAILIMISLLHVILGGLLSGFLSKBIRLNIYW
SLLMESLIVIDFLRGSFLLILLGSAGDAFSAGVLSPRLQAMIFGIIPEELGBVQSSINV
INLLIPAVLSLALVFLATSAGLEVVAFALIILLLIAAYLVHQMKNLPNQEK

(SEC ID N°: 948)

>0rf02266

MTVPDRLPARMRMDGRSIFQQIKNYFDTENKEYFKHPNTYDGISMHIESRMEHFDL
TGFHCECKDFQNQGVCKHWVAMDLYFRSLPQAIQERIGKASHKPSPASPSEELQ
DELVEEKATAPSLALHGQVEIRNHSLAWTLKLQVEQAPRAYVIKDIAHAGKEDYF
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VSQKIGTIRLSLNQFNQASQNLLLYIKKYFIDRNEHSYFNFSYGINPRRYGETPVSY
LNDLVPLFQALDVFQYVTSKAEYPLIFLDDSPFIPEEEIFKVVKSNNHWETAYFGFI
IQEKLWIRHNHFHIIKEEHRYFLDKLATWIYHYQENSPLIFSKENKAEMAOMIISNYV
PISIPDELQIHDFIPTFAFSKTRNEIALNMVWSFGEKQVHSKQDLLTLRQASKARKI
YHQLLSAGFKEEFHSLSKIKIVDFFLKELPRFRTLGQVQLDESLEKLLRADIDIFDD
ESFLSVQFDFSMISEDEVEKAIQALWNQESHYQTKQGKVLVFDDESEKYBORAKF
SDGKIKMHKSRAFSLSETFKDNEHVNFSRDFKKMAYDLTHPEEFDIKAKERSY QK
EGVKWLSMLDHYHFGGILADDMGLGKTLQTITLLEANLKPDQKALILAPASWKEEF
RKFVPHKQVEVAYGSKTERIKQIEKSATITITSYPSFRSDLEHYQKQSYIDEAQMI
KNSQTKTAQALREFDVKTCYALSGTPIENRLEEIWSIFQIVLPGLLPSRSELSPQLYV
AKLIQPFVLRRKKDEVLTELPELSEHLYSNELSSSQKTLYLAQLRRMOGNSAYEIK
RHKIEILAGLTRLRQICNTPALFLEDYKGDSGKMDSLFELLDTIREKGBIRBQFTSM
LDLIEQELEKKEMSHFKITGQTPSDKRQEMVNLFNQGEKDCFLISLKGGEITGADT

VILCDLWWNPAVEMQAIGRSHRLGQTKQVDVYRLITLGTIEEKIQELREBRNTVLE GQESRSNLSVDDIKEILGVE

(SEC ID N°: 949)
>0rf02283

MMSMVDPIDQTFIVNLKIGKSQVFSQLQFSCHIVVYPSEVHIYQAFVIKHQGPQVL P
(SEC ID N°: 950)

>0rf02284

LPNRTRIDNQLPTSPVTKQLLVNMSINSNITGRMSHQAVKLLLFASMREYSRQMM
AMSHRQIPKLTMMLKRLIVEHFMFF (SEC ID N°: 951)

>0rf02285
LIQQVQNPSTPCPWHENISQKPVFIHSYLPSICQNSLQGGGISMNI (SEC ID Ne°: 952)
>0rf02308

MIDKVVRNLLLTFLFCKMTKINFLTTILVKKKKMCYNVSKLREKKKGANMKLGFILFI
IFFYSNNSKKIKKLRE (SEC ID N°: 953)

>0rf02309
VDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHTYGKVLTWFEEIFEEY (SEC ID N°: 954)
>orf02314

MIAEFIDGLQKFHFLQNALITAIVVGIVAGAVGCFIILRGMSLMGDAISMAPGVALSF
ILGLDFFIGAIVFGLLAAIITYIKGNSIIKSDTAIGITFSSFLALGIILI GVAKSSTDL
FHILFGNILAVQDTDMFITMGVGAAILLLIWIFFKQLLITSFDELLAKAMGBPVNFYHYL
LMVLLTLVSVTAMQSVGTILIVAMLITPAATAYLYAMSLKSMIFLSSTFGHSVLGLFI
GYSFNVAAGSSIVLTAASFFLISFFIAPKQRYLKLKNKHLLK

(SEC ID N°: 955)

>0rf02336
MYEEPEVAPVHPTGPTPATETVDSAPGFEAPQESVTIL (SEC ID N°: 956)
>0rf02363

MGNNGQFTFGYRHDFFQNQLAIFNALVDTFTRRTIDIKTLNTFINEVINQGWTYFS
LLITCVEGWNDTFVFFQI (SEC ID N°: 957)

>0rf02368
LHEWIPSIDEGKDCKGCKPWFHNREGYTPEGTNLTTTVDFS (SEC ID N°: 958)
>0rf02369
LFHEEDTEWPSNQRQDNCPESIVDSHEVDDTYQW YKDNLFWKRHSSDKDSIC (SEC ID N°: 959)
>0rf02393
MSYFRNRDIDIERISMNRSVQERKCRY SIRKLSVGAVSMIVGAVVFAIBPEGASEQ

PLANETQLSGESSTLTDTEKSQPSSETELSGNKQEQERKDKQEEKIRRDYENVET
VIEKEDVETNASNGQRVDLSSELDKLKKLENATVHMEFKPDAKAPABYSBATKKD
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EYFTMAVYNNTATLEGRGSDGQQFYGNYNDAPLKVKPGQWNSVTAEVEKBRVR
LYVNGVLSRTSLKSGNFIKDMPDVTHVQIGATKRANNTVWGSNLQIRNEALTPEE
VQKRSQLFKRSDLEKKLPEGAVLTEKTDIFESGRNGKPNKDGIKSYRIPRKGTLI
AGADERRLHSSDWGDIGMVIRRSEDNGKTWGDKVVISNLRDNPEASPEMBNVL
VQDPTTKRIFSIYDMFPEGRAVFGMPKTPEKAYEKIGDKTYQILYKQBESERENGE
VYNAQNQKTDYRVVVNPTEPGYRDKGNLYKGQELIGNIYFAHSTKNWFRVMAVMSY
SDDDGKTWSAPRDITPGLRKDWMKFLGTGPGTGIVLRNGPHKGRITRMYSHLNG
SQSSRVIYSDDHGKTWHAGEAVNDNRQVDGQKIHSSTMNNERAQLEBIGANKL
FMRGLTGDLQVATSKDGGVTWEKDIKRYPQVKDVYVQMSAIHTMHESKEBIGPK
RENGMVHLARVEENGELTWLKHNPIQKGEFAYNSLQELGNGEY GIIKEBNAY TLS
FRKFNWDFLSKDLISPTEAKVKRTREMGKGEMGKGVIGLEFDSEVLVINKARNGKT
ATFLTQYDSKTLLFAVDKEDIGQEIIGIAKGSIESMHNLPVNLAGARVREGIG SKAAVH
EVPEFTGGVNGTEPAVHEIAEYKGSDSLVTLTTKEDYTYKAPLAQQANKESDLLA SLGLTAFFLGLFTLGKKREQ
(SEC ID N°: 960)

>0rf02395

VADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFE¥ABRKERFE
VADRTDEVSNIYTARRS (SEC ID N°: 961)

>0rf02399

MKIKEQTRKLTAGCSKHCFEVVDETDEVSSKHCFEVADRTDEVSSKAIREYEVSN
IYTVRRR (SEC ID N°: 962)

>orf02407
MSCNCAFYRSQFFDVNSVSNYHSHQKELRFPNSILFTYFVKVA (SEC ID N°: 963)
>0rf02428

VGLIKLTSYVFVCISNSFLTRHDKNDNICFFHGNFCLVLDLFHERSIDIB3CINHAKR
TIEPLTRCINTVTCHSFDIFYNGDSLTSDPIK (SEC ID N°: 964)

>0rf02430

LSSKSCIDRTNQETFHTLGLEGVGMKSGSLFCSVQISDKEKENSRLARYGHIQGIF
LLLTSYHNHRVGLEILPR (SEC ID Ne°: 965)

>0rf02448

MKSKEQTRKLAVGCSKYSFEVADKTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNKIYIGKAEEIF
EEY (SEC ID N°: 966)

>0rf02450
LSNSFFL1KFSSSKTSGKKR1VSDN1FIRNKFICHFKKE (SEC ID N°: 967)
>0rf02459

MDYSKVAAEVIEAVGKDNLVAAAHCATRLRLVLKDEAKVNQAALDNGABSYKNGQY
QUIGPGDVNFVYAEINKKTGLKEVSTDDLKEIAMKDKKFNPLMDLIKLIEFVPIIPA
LVAGGLLMALRNFLTSPDLFGPQSIEDMYPAIKGFSAMIQLMSAAPFVIRYBISAAK
RFGAMQFLGAAIGMIMTTPDLGGKEAFWDILGFHVTQTMYAY QVIPWMANLEKF
FHKKLPSAVDFTFTPLLSVMITGFLTFTVIGPVMLVVSDAITNAIVWLYNERFGMGLF
GGTYSLIVMTGLHQSFPAIETQLLSAYNNNGTGFGDYIFVVASMANAQA&XYFLT
KNAKTKGLSSSAAVSAFLGITEPALFGVNLKYKFPFFCALAGSAIGARVAYIAVSL
GAAGFIGFLSIKAGSIPMYIIAEIMSFVAAFAFTYFYGKTKAASVFADERATAETVTE
PTVEAPVVEETDTLQNETLVTPIVGDVVALADVNDPVFSSGAMGQGEREPVYAPA
DAEVSIAFPTGHAFGLKTRNGAEVLIHVGIDTVSMNGEGFEAKVAQ@MOXH. GTFD
SNKIAAAGLDDTTMVIVTNTADYASVAPVATGSVAKGDAVIEVKI

(SEC ID N°: 968)

>0rf02466

MTESYTWVEADRATLSRYRHGQGHLTDQFFSFKVQRPAAKTLIASISIGRHSEDGTP
VITSGNQNRINTIKNSFIMSSSSVRISLRKLTSQRNFLRNLSSLILLAA@GKGDATACS
HQRISRVVGQDSHETLSLTEFF (SEC ID N°: 969)
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>orf02467
MNINNEKVWFAFYLLDMQITRPTPTFNDRRIGLIGKLQELRFLAGNLLLR (SEC ID N°; 970)
>0rf02468

LIKGYLPNHLALMDLCSKTTCTLDDFAGIAGRRNHRGFFCHIGNGVRKYMRNQRIR
QRKSSHHILTQLVCHSHTHLFILLQTSLSLRTKERLSF (SEC ID N°: 971)

>0rf02474
LIKLTGRNFSDILIKCLVKCFTNLLSNQLMLLPSTLKL (SEC ID N°: 972)
>0rf02479

MIESENHCSASHSNRDYQSQHDNQGRTCQCFIIVPCHKKGSCSVGRITQMEQDKD
HSRCLIKNT (SEC ID N°: 973)

>0rf02486

MIARQLMVFFSTNQADTRITNMSIDSLIINNSKDFQSSSHASVSFILTKLVLLIFNF (SEC ID N°: 974)
>0rf02487

MGEPFTHFIDCIDLGINPSYTQVCDRHFTSDIPCTMTSHPIS (SEC ID N°: 975)

>0rf02494

LSSDSHFIGIKAFVILILGKSNSIVLRIVGLYQDLTCFFSPTCSTCHLSQEGSLRRTE
IRQIQGRIRI (SEC ID Ne°: 976)

>0rf02495

MAVHSLGIHMQGQRNIAVGTSIHRPTLPTHOKARITTAIEHENHLLFFNQTVLOSL (SEC ID N°: 977)
>0r02496

MVTGIAVLLISHFMLFINNHDTQIFQRSKDSRSGTNNNLGIATLHLAPFIILFTIG (SEC ID N°: 978)
>0rf02497

VKNGYLVPKTCYKTLGHLRSQGNLRYQQNSCLALIQGTLDNLQVNLGLPTSCNPLK (SEC ID N°: 979)
>0rf02498

MVNLIPRLGLDLLLIDCLIFQTKQAFSSQTHHFSLLGKYV (SEC ID N°: 980)

>0rf02499

LGLQTKNNPLNQAIPLTKRHMNPHPNFQHSLKFLRNPVTIGLVRLHQGHIYDNLS (SEC ID N°: 981)
>0rf02502

LGNHFCTICSTTYQAILQFIQIWWCQEDKDSIWNLFLDLKSTLNFNFKEBUIVQGFID
IGQRSSIVVADIFCVFQHLSLTNQLFKFFTSTEEIVNTVHFSRTLCACRIRR.KLVFR
TLKNLSSNRSFSNP (SEC ID N°: 982)

>0rf02527

VGCSYICHELVTNHDHFLFVIVEFLHSTVNTKCEGLQGPVNVINPKFLNCSLNAFFGVI (SEC ID N°: 983)
>0rf02523

LLHLWRSIRVVPSMGGIIQIDQNSLDSLRLQAWDCQIIDCFHSKIWYIIFNRHSGSFC (SEC ID N°: 984)
>0rf02530

MIGTFAAALVAVLASFIVPIEITLNSANTEIAPPDGIGQVLSNLLLKLVDSBVYNALLTAN
YIGILSWAVIFGIAMREASKNSKELLKTIADVTSKIVEWIINLTPFGILGIVFKTISDKG
VGSLANYGILLVLLVTTMLFVAPMVNPLIAFFFMRRNPYPLVWNCLRVSERTRSSA
ANIPVNMKLCHDLGLNPDTYSVSIPLGSTINMAGVAITINLLTLVTVNTESDFATAF
VLSVVAAISACGASGIAGGSLLLIPVACSLFGISNDIAIQIVGVGFVIGMDDSCETALN
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SSTDVLFTAVAEYAATRKK (SEC ID Ne°: 985)

>0rf02537

MWNKNRQLRM/KKILNQINRRKEEMALLTDEELAAKTQEFKRRLTAGHIVIPAFAV
VREADKRILGMFPYDVQVMGGIVIHQGNVAEMNTGEGKTLTATLPISGRGVILVT
TNSYLAKRDAEEMGKVYEFLGLTIRLPFADDEEEKITPKEKKEIYSADIVMSGLGFD
YLIDNLASSEEQKYMPEFNFVLVDEIDSVLLDSAQTPLVISGSPRVQSNIDTLMTT
LVDGEDYIFKEEKKEVWLTNKGAKIAEKFLGIDNLYAEENNVLARHLRAMTLFKRD
KDYIIRKGEKDQELVLLDQGTGRLMEMTKLQGGLHQAIEAKEHVKLSREARTYQS
LFKMFNKISGMTGTGKVAEKEFIETYNMSVVRIPTNRPRQRIDYPDNLREKVYASL
EYIKQYHAKGNPLLVFVGSVEMSQLYSSLLFREGIAHNVLNANNAAREEREQMGA
VTVATSMAGRGTDIKLGKGVAELGGLIVIGTERMESQRIDLQIRGRSBGRGESKFFV
SLEDDVIKKFGPSWVHKKYKDYQVQDMTQPEVLKGRKYRKLVEKAGERSBRRQT
LEYAESMNIQRDIVYKERNRLIDGSRDLEDVVVDIIERYTEEVAADHYRSRHFIVT
NISFHVKEVPDYIDVTDKTAVRSFMKQVIDKELSEKKELLNQHDLYEQSLEKAIDD
NWVEQVDYLQQLSMAIGGQSASQKNPIVEYYQEAYAGFEAMKEQIMADMGRVEV
TPKGEIVTHFP (SEC ID N°: 986)

>0rf02538

VSNKLHILQIGNRNWSHYYEIPENIEWHFFWPGSTTAIKKVMKMEGIBVWENPDY
LPDLLPLINILTPYTIFYSDICASYSPLVEEFLKKTCAQVTDFSNPRELLESKALFKG
QYGDKLTPIDMVVNPYFAGSIRYNGYENLELVGSYGEDFRPLISWKBEWAPIELW
LEYEKDLSCDIRIVVRNIQDGSTADFIKERIFTTDDMEAAILLDDDFSSEVSLEAKGN
GRLKIGALHQRLTRYQFGKFVLGGNIIRSKNREEINYFFYPGDFKPPIE$GY RRAEG
FEGFGMMKSLGSPFLLFQDPRIDGGAFYLGDDDFENAVRRVIQHHLENKEHL SG
ISMGTYGALYYSSDFEPKAVIVSKPLTNLGLIAERGRLEAPGLFPTARRHHSQGKAD
IDSINILNARFWERFRGADFNQTIFGLSYMKEEDYDPIAYDSLVDSLYSRIMVKGTS
GRHNDDNDSTILWFVMFYKMVLEQEFGRKY (SEC ID N°: 987)

>0rf02539

MYYFIPFLESMNQSWQVDIVPWYQTTHRLEFDDVLHQIRIFKREGIKEKRYHPHMR
YLLHRQDLLEVEAFSVFDAIQDIENEEIYPLQLKDLAWDEDCDFIYTPRVKQKGELH
AHIEFGTEGFISYITYFKDMQVDFICYFDDRGFLSSLVKYQDNQAVSRSXAEWQIK
EYLQGIHTKVEVNPRFSHRFRKSTYQSMDEVVWEFFEKFLTAEYKHGZEFWKYQN
QLLKHLPEHADKILTFFIERNQEDDLNLHHQAVKQAKILISDRQDFLERHYPQFTYK
MHHLPSFDTRLKLGVSQRVKESKLYVQLDLNTPLNSEALYEVLNFVIGNHAATFN
AEGYQIEALQKHLFTLISERLNFRDLLKESIISGAENKLEENKEENYRRMRILNDEIGL
IRELEYTRLIVDLNPIAMIYTQIAGISAGIPQINLSESEYVTHLONGYILDLSEFSKAG
HYFLDTLEHWNOALIHSIDKIRONTGNOFVOKWERWLEEAKSEQ (SEGI9: 988)

>0rf02540

LKKKLKSVVVKRVMWTICFIFVYILGSRLTLPFVNVNDTSFLGGNAAREARVTGGNL
RSLSLFSVGLSPWMSAMILWQMFSMSKKLGLGNLPLEIQERRKMILFRIBLAITL
NLPIQEGVNHDLVLILNILLLISGTFFLVWLSDLNSLLGVGGSVVILMSBI8VPENIV
RSIIDLHVNLLFIISLLLISIAFLYIAVRVQKARYRILVNKIMIHNRFKRY SYFDIMLNP
AGGMPFMYAISLVSIPQYLLMLLHIFVPKTRWVDNWIAEFTIGRPVWMWWIFLLGI
AFAFVNMNGEQIADKMKKSGEYIYDIYPGEDTALYINRLVLRFAVIGIIYMAGIPML
IILYEPRYMQLSMLPGLFLMFNGMIFNVKEEINALTLNESYRPLVERK

(SEC ID N°: 989)

>orf02541

MKINITNIYGMSGQSTALIAQNETVKIAKKLDFHELSFYFYNIYSDSEGERRLDGVLA
KLGYGDIVVYQSPTWNGREYDQAFIRKCKILNTRITFIHDVPPLMFPSNMSEYIEM

YNQSDLVVVPSEKMKERLIQEGLTVQKINIQGMWDHVHNYPLKQPSBPRKISVERF
GHLSNWSYSTPLDIFSESNYENSNPRVSFKGWKTDPELLFALSEGGEMNEMPADE

EDYYRLNISHKVSTYLAAGIPVWPSYLSNASFIKEKGLGYVVDSLEEMERITVEV
YQQMVENVSKVSYALKEGYFTKKLLTDAIMQLLDI (SEC ID N°: 990 )

>0rf02543

MKAIVLAGDKNYLTPILTTIKSILYYNQNVKIYILHQDIPSDWLQELKIQEKLGSVVEG
IYIGDAIDSEWKTQAHISPIAYARYLISRLITEDRVVYLDSDIIVNGDLSPFELSLGDY
SLAAVRDVDGNGFNSGMLVIDCQKWREKDVTSMLFDKTVEYMSYLOGHYODRTIF
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NLVFQNHWLELDKRFNFQVGHDIIAFYSHWDSHFELDEEPLIIHY TTYRKRMGYCY
RDLWWSFHDVTFDQISDHYQGRFAVKRVYDFHDINLFTFTDSQDLLAGSEI DIAF
HIGAYTDMGDILLALDKYPNVYLYPSMVGAVIDEMIEKSDAYLDIHKGSSVNRYTS
AGRPVLTFDVTNKNQLEEIVVPSQSPLEMIKVIKKLKSDKMETKAIVFGAKADKVLT
TIKSICCHNRGLRFYLINSDFPTEWFYNLNRKLTKLDCEIVNARVNSSBIY&TNIHYA
VFLRYFISDFVEEAKVLYLDCDLVVTRDLSPLFDLELGDYPLAAVKDUBBEEHIFN
SGVMLINNRLWKQEEVRKQLIEMTNELHDKVAQSDQSILNLLFKDRWKXNTITLH
THFSDYRPESGTYPPIIHYLTERKPWGLYECSIYRDVWWYYNAQDWSPRSTKDQ
VSQYTGVQYSALVYTFSSDLRNMGYLIENLPDVKFYVAAPVMVADSRMRNVSVLS
DIAGQPPLIDSLVEGCDFLLDINADIEVDGIIERFRQAGKPVFAFESVMHBSQFLYDQ
AHPEEMVLAIEAYCQNGELPVKKFQSYPKVLDIQQSLDYILEHHTSVIRYEBMDIMMG
HGIPYQDYDETLAEQLRSMIQLESSPELLVCLSDVFEGLERYNSESVRHAVEKYKDA
YQQYCTASFYGSTFISRPYMDLKDKTASVAHFEKLKQLWDERDILIVEREENVGNDL
FDNAQSVERIICPSRNAYSKVQVIQEAVEKYADGKLVFLMLGPTAKVLBYKGIQAI
DLGHVDSEYEWFKMGATSKVKFSHKHTAEHNFDQEIQFVEDEIYNKQVVVR
(SEC ID N°: 991)

>0rf02545

MTDKASKKAIVLGADSNYMDKVETTIKSVCSHNRDIRFYIFNSDFPTEWRRRLSVL
NSEIINIKITDDTISHFHLPTPHLSSATYLRYFIPNFVFEKKVLYLDSDIWTSSLTALF
DIDLDGYPLGVVPDIPTTDEEFNSGVLLIDTNRWREEDIYRQLFELTI&HNYGDQGI
FNILFKDRWKRLDITYNLQVGVDAHRYYMGDYDWYELFEGVPCIIHKPWXHFRFN
RFRDVWWFYYGLMWMDILLRTHVLKETFLELISPISKHVSIFTNTGDIESLLEKLPD
VQFHIVAPTYFSPNVIELQRYSNCYIYPCADPKMKQDIIDKTDICLDINYAMDQMLQE
MVRRGKTIYSFDCTNHFFNGESTVFTVDEIDELIRSVKELKM

(SEC ID N°: 992)

>0rf02546

LKDLVSVVIPVYNVENYLEECIQSVLNQTYTNLDIVLVNDGSTDASAEREAEIDGRV
RVFHTENRGAALSKNFGVTQALGEYVLFVDSDDIAEKRMVETLYRQMEETGNYF

LYDENDGQYKLYVLERDFCIEELSAQELIDRQAGKWHLNASAFIMP\KKQELQVP
LLMVGALMMKQRFIDCS (SEC ID N°: 993)

>0rf02550

MRGGVDTTQVMTETVEDKVSHSITGLDILKGIAAVGAVISGTVATQTKEBRAVLEKT
VEKTDALATNGTVVLGTISTSNSASSTSLSASESASTSASESASTSASTSASESAS
TSASTSISASSTVVGSQTAAATEATAKKVEEDRKKPASDYVASVTNWMKRRKRSV
DSIEQLLASIKNAAVFSGNTIVNGAPAINASLNIAKSETKVYTGTGKDSHRIYYQLT
VINDGSKLTFTYTVTYVNPKTKTLGNISKKMSNGYSIYNTGTSIQTMLIGGGKPSGV
KNSITDKNGKQVRPYNTSTMTMWRSGYTWANGAQMNGFFAKKGYWRITSIWTS
FTFTPYAAKTDRIGTNYFNGTRKVVESSTTSQSLSQSKSLSVSASQSWTAASASA
STSTSASTLASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSTSTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSTSTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASASASTSASTSASESASTSASA
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASASASTSASTSASTSASTSASTSAST
SASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASASASASTSA
SASESASTSASASASTSASVSTSESTSTSGSTNSRPQETITNSRQEIEFMJE/KSGL
LGLILGLTGLGLVAKRRKRDDED (SEC ID N°: 994)

>orf02551
LKAFVEAHPDAFLREIAARFDCALPSVWAVLKQIKVILKKTTSFKEQKW&EKFLDILD

NLKDLPVLYIDETGINRYLYRPYAGAPRGEKVYDKISGRRFERTNEVEQRELIRYI
DSQIRE (SEC ID Ne°: 995)

>0rf02552
MAYSTDFKQGALDSIKEGHRHVEAAKVFDVGVRTLFTWEKKDVNKGT (SEC ID N°: 996)
>orf02559
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MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEVVDETDEVSLKHCFEVADRTDEVSNHIMDYREEIF
EEYHTKKPCSSR (SEC ID N°: 997)

>0r02561

MKKSDVLDLIKYHYEGRETEFRNQSIAIARNFNKHGDTQIAQYIMGLIEEEPQIEN

PSEYLTPAKLDIGPLPLPLSIMNDLKGIINAVNHHIGINKFLFVGSPGTEESVKQVAR
LIGKELLVVDFSHLVDSKLGQTVKNLATLFNEINNLPFKQNYIILFDEIDML.DRVNQN

DLREMGRVTSAFLKELDRLSPEIVLIATTNLFENLDKAVTRRFDAIIDFOREDKVEV
ATHLNELLKQFKNVARDLKLFKKINSANVIPNPGDLRNSIRTSLAFSOEDPHDY QKR
LLRSLHNGRNLSISKLSKLGFTVREIEILTGISKSSVSRELSED (SEC ID N°: 998)

>orf02597
MRFIVGIFISFSPEIEFLSSLKFLTDFVEICLLWQVMTP (SEC ID N°: 999)
>0rf02598

VVENYFLINASGLGSISGMGGGIIKPLMDSFGYHSVSDIAFYSSFSV FIMAIISTT
KRFSQSKEIKWRLIFTVSFSSVLGGFLGHLIFQVLLSQLSVRLVSIVQMAYMLLVSF
VLTDFKKTYQFDKIGFYMICGLLLGLISSFLGIGGGPLMVSLLMVFFSKEATMYSLA
IIFFSQLSHLATIVVVTGLMQYHLAPVPVIFLASICGGVLGTVVSKVLPBNRYCFKGM
LFFVMGMTLYNLFHIL (SEC ID N°: 1000)

>0rf02599

MMGTNSEEGFLDDFEGPQVAVSVKDFSIADTPVTNQEFAQFVKETERQEWSFVF
ILFVPEAEREGYPHPAGAPWWLQVSNACWKHPYGENSNLVGLEDHEDAYRACN
WSGMSLPTEAQWEYAARGGRQSEYPWGDTLLEGGYYHANTWQQRKEMETAR
VYEFLPNDFGLYQMIGNVWEWCRNPRYTLLASFNEDDYELPKYGIQREE®ALCH
CSYCNRYRVAARNGCISTSTSSHLGFRCLKE (SEC ID N°: 1001)

>0rf02602

MVQTKQPNIILIVVDQMRADALSLNSKDKLVSTPTLDMMASVGYNFENREEVPAR
AALLTGLDQDKSGRVGYQDEVPWNFTNTLPKVFKDMGYQTECIGKREIREBEDHV
LLHDGYLHVDRKYDKAYGSQFDYASDYLAFLKGKVGYDVDLIDDGNI2ERSVDKDE
KLHPTNWVVSESISFLQRRDPTVPFFLKMSFEKPHAPLNPPKYYFDIYRER DLHI
GNWEVLEKQIPSIYALRGKLKEDDQRRMVAAYFGLITHIDHQISRFL ERRHDKDTI
IWFVSDHGDQLGEHYLFRKGYPYQGSIHIPSFIYDPAGLIAGMRGTIKQREIFPSL
VDLAGGTTTDELDGRSVKNLLFGQYEGWRTEFHGEHALGKDSSQWETWERVLN
HYQLFDMKKDPHEMNDLYPSEKYQPIVRQMKKKLVDFLRYREEGFVPDEESKIT
PTLTKTGDSQS (SEC ID N°: 1002)

>0rf02604

MNTMLDKMQERXSPIAMKVENQKFLVALRDSFVGTMPVIMTGSIALLMBAPQQFH
LESITKTFQWLVDINNLVFKGSIPIVSLLFIYCLGVNIAKIYKVDTVSAGYSLASFVIS
IGSTVTKSFPLANVGDVKLDQILQGIDNLAFDGKNLMVTIGNVIPGNHREY FTAMMI
GFLASIIFCKVMKKNWVIKLPDSVPPAIAKFFTSIIPGFMAMYIVAILTYWHLLSNDLL
IDWVYKVLQTPLLGLSQSFFAVILMIFLNKLFWFFGLHGGNVLAPIME®YAMLANLD
AFQKGEPIPYIWTSGSFGAFVWFGGLGLVLAILIFSRNSHYRKVAKLGLARIGEPV
NYGLPVVLNPLLFIPFVLSPVFMATVAYWATSWGLVSPVTQNVTWVKBFHSTAFD
WRAIILSVVCLIISVLTYFPFVKMADKTELS (SEC ID N°: 1003)

>0rf02605

MNESNLESVMGLIMYGGEAKSNAMEAIQAAKKGDFSKANRRLADANAKI@ EML
TREAQGEKTSISLLMVHAQDHLMTSLTFVDLAKEVVEVYERFEKN
(SEC ID N°: 1004)

>0rf02606

MAKVTIMLACAAGMSTSLLVTKMQKAAEDKGLDAEIFAVPAPEAEEIRXNNLLLGP
QVRYLLGDFQEKLKDRQIPVAVIPMTDYGMMNGSKVLDLAESLLD
(SEC ID N°: 1005)

>orf02607
MKRLISANPSEILQMNAEELKQSILASEGRVVLSENVVTRETFVGDITNREFGADM
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ILLNCVDVFEPKIYALDSSGDDVIHRLHQLVACPIGVNLEPIDPSAKMIEEIVAGRV
ASVETLNRIEELGFDFVCLTGNPGTGVSNREIIKAVQTAKENFSGLIIAGIGAGVNEP
VAELSVAEQLLEAGADVILVPAVGTVPAFHDQELREVVDLVHSKGGL®TSAETSD
TDTIKEIALRNKICGVDIQHIGDAGYGGLATVDNIYALSKAIRGVRHTUSERSVNR
(SEC ID N°: 1006)

>0rf02608

MEKLLQEKLLPVAARLGNNKALVSIRDGITLTIPLLLIGSLLMVIASFPIBWEKYLGDI
GVADYLWKGVDSSFGLLGLVASFGIAYFMARQYKVDGIPAGIVSLSISHFNRGEAG
AGMPTAFMASKGLFVAMILGLINGYIYQWFINHNIQIKMPDGVPPAVSABPGAVT
IVGWLIVYATLDKLSLPNLHEIAQVALGGPLGLLGNNVIGLLILIFLNSSKFVGLHGGN
VVNAVMKPLWLANLDANKVAYQTGETLPNIFTSVFMDNFVFIGGGGYWIARGYLAH
KKKASKQLKTLAPITVIPGLFNINEPAMFGVPIVLNILLLVPFILAPMFNLVAWGAMAS
GLVPLTYTDPGWTMPPVISGLLATGSISGSLLQIVLIVLDVLLYLPFVIAKRFKLLED (SEC
ID N°: 1007)

>0rf02609

MTLSKKQLQLRAKILETVYTLGPISRIEIATKTGITPATTSSITNDLIKENLLELGEDE
HDTSVGRKKILLDIQAKRFYYIGCELSEKHFTFALGDNLGNILKEEKERQLIQEKGN
QLINQTLKQFLNNCSDYEIEAIGIALPGRYLDDYKITTNNPLWQHIDLEMIHFDKPLF
FSNNVNCMAIGKRLFSRQQNDPNFAYFHFARGMHCSYIYDGNIY GKENGMTVVS
SEGEECSCGRKGCLQTFAGESWLIKKSKILYHQSPYSLLPSLVKNAQIMIRITAY QL
GDTGIHTLIHQALLYLSQTILNISMMIDSQKIYLHSPLLTNQHIIQKLYSEMNYKPKLLY
NRLPEVIIEPYNDFTAAHSAIALCLYHTILHS (SEC ID N°: 1008)

>0rf02628

MPFKENLICQHRNHHCSVFFISLGLLHNIHIEIDISQTRASFLDLSDYL@MILQKFC
QAIGLAQRLDLLQLHLLHLTRLLL (SEC ID N°: 1009)

>0rf02636

MYLLLLVVKDHIALIDKEMHVWRPNCILRDLTNFFIKRNHIVTHKTNGSTTKR (SEC ID N°: 1010)
>0rf02637

VLTLMNHFIKEIQGISINHLTILIKDISIFKLNLKNRIIG (SEC ID N°: 1011)

>0r02641

MKIKEQTRKLAAGCSKPCFEVVDRTDEVSSKYCFEVVDRTDEVSSKAURHYEVSN
HTYGKATLTRFEEIFEEYKGVPR (SEC ID N°: 1012)

>0rf02655

VCQRMDARTCKTTIIAVHNVLTALQQTMIAVQLYQTK (SEC ID N°: 1013)

>0rf02656

LHLGKSILSLPVKGKDLEFLVHLFVINHWIGSPSRTSTFCRCKVLNGME (SEC ID N°: 1014)
>0rf02657

LEQTVIIANDIPCELYWDNHLSFLSDSLLIVQVIVHLKRICLDIHHDRGCSHVRNDTT (SEC ID N°: 1015)
>0rf02673

MLEEGTKDQLAELTYPFGRGVNLSFGIKDVPKLYQKVMEANYPIYRKHARRSDPYI
YPHKFAVLDPDGYFLRFSE (SEC ID N°: 1016)

>0rf02689

MIACRHDICKSQKGLEHPFCIIRRLTRDFNQRPVCIVEANIFCLKITPQINMIVARTV
KSSKTGITLTTSMCKRDNHKITWFHRRNGFPSFFNNPNRFVSTIFMSBARIPP (SEC
ID N°: 1017)

>orf02705
MNMNKDQIAILNGADNLNLTLWITLKEICKEGCKSFFPVRNTCRMLDYRPGLSLSN
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SSVLNGMDYV (SEC ID Ne°: 1018)

>0rf02725

MHKLRIFVNQLCRRFGIILGPFLVLGFQVLTQELELAIFFDLREEVLL@RQVCHFCYL
RKEFTTLNQHELTSHDHVLTRHFQTHGLQG (SEC ID N°: 1019)

>0rf02732

MQVTIEADSGLFLLSPVVQLLKVEIDVKQVTMSLDNLGRTKLSHQTFVBXAG/PFNN

ADALPKWRIRT (SEC ID Ne°: 1020)

>0rf02734

MKNGIDFAHIAITDFFHNQAIAMGIAHYNDGLLCHDGNTSKSFLTAKAR (SEC ID N°: 1021)

>orf02756

MSIVKSHSFSISLGIFNSFWNNIHTSECFYFLCKGKSNRSNSTISVNCRNQRFYC

FAIEDFCLLRI (SEC ID N°: 1022)

>orf02759

LNTLLPPDNLCLFTIYLTGFSCICINSYCHNFWEIFNQLFYQLS (SEC ID N°: 1023)

>orf02778

MYNKVIMIGRLTSTPELHKTMNDKSVARATIAVNRRYKDQNGEREAVEW@GRLAET
LASYATKGSLISVDGELRTRRFEKNGQMNYVTEVLVTGFQLLESRAGRRMABLKGQ

IWXXIHSLIN(SEC ID N°: 1024)

>0rf02782

MQFTRTTHHPKTLFTTKFAWENEIPFWHHGTRKSHNGFQPNTRIRGHANDCDCN
LADVEVVTVWMSYHLDNFTNNKLRFLIINMFFCKTFRL (SEC ID N°: 1025)

>orf02784

LTALCNFKQARNLKNVPSYCFPIFFEENTGYLAFAFHIQFGISAIFHDIDHKOMFFVI

RKNHCFLFLLFQSC (SEC ID N°: 1026)

>orf02788

MKIKDQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVVDEADVYV (SEC ID N°: 1027)

>orf02789

MYYSVDDVVSNAFKKRMILDSFFAFNCSGTMKVSTWVYDKGEWY YWIASIESHYKD

(SEC ID N°: 1028)

>0rf02793

LTWILTIKIARKDSLQLFELEANLISFLLVMSVDLAPFCFKEENF (SEC ID N°: 1029)

>0rf02803

MEDIDEDELLIFEKVLGQLQANIKGIGGENKEISQKN (SEC ID N°: 1030)

>orf02804

LHLRTCFVRQTNKLSPLINRTRLQFHQTILHYTLNQITSNRLGNIEFLIENQDQVLVF
LAIQKTHNLTLRPTHKFNAATFGFLLHHQVNLMTKTLKD (SEC ID N° 1031)

>orf02821

MLEIWKYRPFVSEFWNDFKMNHDKQFVDPISLYLTLKDDDDPRIEEEMMILQYLG

EDDAS (SEC ID N°: 1032)

>0rf02823

MQDLLFHFYSYRLNLTFFFFELLICLLNSEFDLSKFIFVYFDEYFHEDSIMLHQFSFS F

(SEC ID N°: 1033)
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>0rf02829

MAFNQFNRCIGLSIPTAPNVPGTIINRSYLHDATVPNNVREKT (SEC ID N°: 1034)
>0rf02845

LTDFHDFKFIFFENLFKSRQLYLQSQNSVLSNLWLAT (SEC ID N°: 1035)
>0rf02850

MKKLFILISNLLASLFFVWVFTIWTDTYVSHYYPNVVVHDSSPETTFQHRIAKLAEE
TDSFIAIQHQDPNSEGTTVFSYTTFGDGKLPDGLQEKNLEDAQSSSYEFRGHLDI
HLLREELSQLGLTNMHLTIPSKLSTLMAIFSNGFQLISLLIFILTFVALTISQISQLRS
SGIRLISGEKRWSIFLRPVGEDLKAIAVGFSLAGVLAILMQKILSLPTQEILIGAGLLS
YNLILLSISLFFAQLFAVGIKKIHLMQIIKGQVPVRGIISLILIGQLLAIl  IVTLGIGSS
LKYSQAWQQHRIGQEIWSQERQLITLSISREGTSPGFDEQAQRKLRWMNYRISEQK
AFLSRHQLIDRTLQNGMASSKNLITSTEWHDYNPNGNVLIVTPQYLER@NITIEQK
MNHLNVGEFVLLLPEHLRSEEEHYKSVFEDDLTSRMSSQDERQQMIBRSGGBRFV
YNTTPISYQQFLKDPIIIVITPQSTGPQSILFWIDAVQNYVLFNQLSDAQERQGIEN
WVSEMQTGYHNYITLLDNIQRERWVMLAGAVLGIATSILLFNTMNRLERRA FIKR
IAGLRFLEIHRTYLFAQLGVFLLGFVASVFLQVEIGVAFLVLLLFTGLSQLHVQMQKE
NKMSMLVLKGG (SEC ID N°: 1036)

>0rf2859

VLKWCILRINHHISRKVDNFLEGTRAHIKGQAHTAWNPLEVPDVRYRSASRTLTTN
FRTRYFNPTAVTNNSSVTNAFVLTTSTFPVFCRTKDHFIKESFTFWFONGFRFFDF
SIRP (SEC ID N°: 1037)

>0rf02869
MPWKELCHKLAPKVFKVIRIYSRENKKSPSHWAFCSFET (SEC ID N°: 1038)
>orf02877

VDSLFLSLGEESNQEINLQESFSSTDCNPTLISPETTVAQGLCQDIIYRPFT (SEC ID N°: 1039)

>0rf02880

VNPKSLGSFFLQDSKGFKELVLGHAKLSLPRIVHNVCPQFKNASRIITIFRENACYSL
QMFNIFKGIQVNGRTQFTCIGVFLVWRVVGREHNLRTQKVQFMAH@AVHT TTFF
LENFQNSWSWSSLNCKIFLKALVPRKSLVDGSCLLTNPLLIQVKGSRIEIRF

(SEC ID N°: 1040)

>0rf02884

MDNLCFHNAWTDWASILKQAVVTEDDMTKQNDFFLGIIDAEFHNCLSESBMSKKI
(SEC ID N°: 1041)

>0rf02885

MQHNPRIEQALIELRINFANSVCQTHHGRRMIGQARFKGMVVGLGSWIGEYEI
SDNPLPDRIFNFENHLRHVVTNFLDINW (SEC ID N°: 1042)

>0rf02886

LIDLRGIVIDIFSASFHVDNLTCGKGLNVMRLGIPELPINLATIILEGKG (SEC ID N°: 1043)
>0rf02899

MDALVLQKNQETIQQIAVKIRFLDGHDYYSLIDIDNRRTNQTVFPFVNF (SEC ID N°: 1044)
>0rf02900

MAFFTEIPTRACLINLAITLHIVETCQGFNDLSLHLRVLAL (SEC ID N°: 1045)

>0rf02904

MLLPLFFNTSKIKQIAMHSDLNQKEMIGHIFHDEDIF (SEC ID N°: 1046)

>0rf02909
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MKQTVKKLALVASIAATLGGGVSVASAAVQYPEGGVWTYGSGNGCGARYSHKMHYSST
WSRKTGSSDKGYAGAGGTSRAWIRTSWGEKVAFYYNV (SEC ID N94T)

>0rf02919

MNQENLFLLQEIKDKLLHIDTVHIAVDFWEDIEPRLGFNGRQTWNILNBEISLLVD
SSTRKKQFID (SEC ID N°: 1048)

>0rf02920

LLGONVRAKAHIGQHIEPFDIALNMSLRARQDHPTHTETCYAVGF (SEC ID N°: 1049)

>0rf02921

MSVHYHAVIDFIRKDNQIVLTGNLHNLQQEFLRIKGSSWYVIWIDKDDCLGIGSDF (SEC ID N°: 1050)
>0rf02923

VTYNRIRQTSHPLCNQKCQQQGDAYNPDSLVNKNSFDITILITNCLHDGYEHDIDV
NNDTNHNRCYHNSL (SEC ID N°: 1051)

>0rf02924

LIRQHETVAVLHVIFIIDYTYNLRLKLSNLTSFGSTFYNAG (SEC ID N°: 1052)
>0rf02954

LHTSFRSSVGHSHTWHQDIVRPILFSRFNDSIVILWQNCPTFEN (SEC ID N°: 1053)
>0rf02968

LRLAKLVPSLKIALKSFSLFTRKFFFKTQLHLLNYYYYTIFFKKANHSKIMNFIRKRSW
KNNFPNSLY (SEC ID N°: 1054)

>0rf02973

LKAEQQAIKNIQFLEQDLPKMPLEKEFDCLAVSRVLHHMPDLDADL SHEKEDGKLI
IADFTKTEANHHGFDLAELENKLIEHGFSSVHSQILYSAEDLFQGNHSERBQKSLA
(SEC ID N°: 1055)

>orf02974

MKHDFNHKAETFDSPKMIFLAMLVCQAVEKQIDILSDKVILDFGGGTGRLAKQAKS
VTLVDISEKMLE (SEC ID N°: 1056)

>0rf02978

MVDLQSFFTRKYLNLNSVDAYLILPRLQGHLSYPQDFFLLQDFCFLLRIFBQKEGRN
AGKDS (SEC ID N°: 1057)

>0rf02991

VTENPAPFVFTVSINSFFTVVAFTTGTDARNQDLVTFFEVGNSFPNANRRNPAKNGT
TLASRNIPFDNMEVCSTNSGFYNTHNSICWLANNWFVYINKRSKSWKRRNX (SEC
ID N°: 1058)

>0rf02993

MRIRMSPFDHILQTIFEFEDRTCQVTCRFEACSSICMDNWEFSQHIISAHSZHTVCD
KSDVFCSFLFDKNFASLWIYVVTITDQLCIGMWQLVHGSMHTQFTVSQRSWMHPNT
RSSIDCFFGFIKSRYV (SEC ID N°: 1059)

>0rf02994

MSKSNRHTFARNCTNKVFHPITFWCKGNFIKQAICRFLPRMKLLNTRBYBIHCPLKS
FCEIWTFIINPTNLSTCCFFIMVSKIFSDCKQLLISGC (SEC ID N°:  1060)

>0rf02996

MQCTFNVVVHHIYTCISMNMSIHKSWGNAITCIVNHLSPFRNLLYMFRKRK&AQVTTS
TNSVWVEKLIRFNIVRHNVNLLKRLILQFIMSITL (SEC ID N°: 106 1)
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>0rf03011

MTLHQTFRFQNLEMPCQSSLINFQTLLNRHLVTRRMLQQKQ (SEC ID N°: 1062)

>0rf03023

LLSSFQDAVKFFAVVFFRKVQPSQEVAPNASSFTDQFMGG (SEC ID N°: 1063)

>0rf03025

MWTTFNDFSIFKDNNLICIENGFQAVGNDETSSTCYNHLHGMLNLAFRHRIYV (SEC ID N°: 1064)
>0rf03031

MAEFNSVITTVTGIGDRLGAVILAEIRNIHAFDNPAQLQAFAGLDSSIMOIADLAGRM
VKRSSPHLR (SEC ID N°: 1065)

>orf03041

MQQYVDIKKQYPDAFLLFRMGDFYELFYEDAVNAAQILEISLTSRNKRIRDMGVPY
HSAQQYIDVLIEQGYKVAIAEQMEDPKQAVGVVKREVVQVITPGTV\ADSSMNNFLY
SIDREGNQFGLAYMDLVTGDFYVTGLLDFTLVCGEIRNLKAREVVLGHERE)ILSR
QMNLVLSYEKESFEDLHLLDLRLATVEQTASSKLLQYVHRTQMRELNHRYEKDF
LQMDYATKASLDLVENARSGKKQGSLFWLLDETKTAMGMRLLRSWIHERLVQRQ
EVVQVFLDHFFERSDLTDSLKGVYDIERLASRVSFGKTNPKDLLQLASVRRIRAIL
EGMEQPTLAYLIAQLDAIPELESLISAAIAPEAPHVITDGGIIRTGFDETRKYRCVLRE
GTSWIAEIEAKERENSGISTLKIDYNKKDGYYFHVTNSQLGNVPAHFFRKNSERFG
TEELARIEGDMLEAREKSANLEYEIFMRIREEVGKYIQRLQALAQGIATMDPSLAVVA
ETQHLIRPEFGDDSQIDIRKGRHAVVEKVMGAQTYIPNTIQMAEDTSTERNMSGKS
TYMRQLAMTAVMAQLGSYVPAESAHLPIFDAIFTRIGAADDLVSGQEWMEANNAI
SHATKNSLILFDELGRGTATYDGMALAQSIEYIHEHIGAKTLFATHYHELESSLQH
LVNVHVATLEQDGQVTFLHKIEPGPADKSYGIHVAKIAGLPADLLARADRLENQGT
ESPPPMRQTSAVTEQISLFDRAEEHPILAELAKLDVYNMTPMQVMNKOKEL

(SEC ID N°: 1066)

>orf03051

LTNLSSVDSEELFQFYRERGNAENFIKERKAGFFGDKTDSSTMIKNENGEIMYNLY
LFLKQLAGDEVKALTIKRFRRLFLHIAGKYVSTARRHILKFSSLYAYSKIMEFDTICQ
INLILPVPYRARGQGKTCLTE (SEC ID N°: 1067)

>0rf03061

LFDDRQAINICPPTNGSLRLTSLQVDQNPCPPSTMLNKILARSQFLNISQRELLQ
ANLWNLYV (SEC ID N°: 1068)

>0rf03092

MKIKVQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHGFEVADRTDEVSSKIBADEVSN
IYTVRRR (SEC ID N°: 1069)

>0rf03093

MDFENYLLWMICHNHGLHTLLLSKDCVCHTARDKDGNHRIKSVFPTKGRDESIYQ
ERNTTDILTRFLTNSQADDVRPTTGDIVSKSKTNPQTHNNTPKKGIDNQIECHRDKL
DKEGTHRYRDKGKDGELMANLIPS (SEC ID N°: 1070)

>0rf03104

MIKQIKAHLNKSIQSIIGQKVEFVKQDEQAFTRKRRLSLETMIRTILGM@GESKELLD
ARLTVSNSALVQRRYQIKPEAFYALFKEFTAPIPLNTDFPIFAADGSDRRMPMDTET
SIQTQTDVKSYMLIHINALYDLTTGVYRDVSIQDKHAQHERLALIQMMEERESSCYH G
(SEC ID N°: 1071)

>0rf03108

MAHFQEKGWLYIIRIRDGKQSMPSSFNLPNTECFDQKVSLKLSRKQRNZRRFPND
YHFIPHNSIFDFLPETSRKQDPVTLYELPFRMVRLKVEEGKYETLVTSUMQELKNLY
ASRWGIETSFRDLKYSIGLVNFHAKKKEGILQEIFARFTNFNFCRWVAEIBSHKKQ
RYKVCFSDAAYACRLFFNGSLSSHQLKNYLKKQLSIIRPNRKY SRKINKAQSICRVT
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(SEC ID N°: 1072)

>0rf03110

MCELDILHDSLYQFCPELHLKRLNSLTLACHALLDCKTLTLTELGRNIARKKHNIKR
IDRLLGNRHLHKERLAVYRWHASFICSGNTMPIVLVDWSDIREQKRIASMARAHGRS
VTLYEKAFPLSEQCSKKAHDQFLADLASILPSNTTPLIVSDAGFKVPWEKEGWYWV
SRVREKVQYAP (SEC ID N°: 1073)

>0rf03139
LSIQVETLELRVIFKEIKEIVKQFHQLHTMAFKRQVPLTIPVTM (SEC ID N°: 1074)
>orf03154

MGALGYYEGFVPYVSNQYKNQAEEEGKPLSDKYIFEKILGKTYAAFRKIRYEKLGK
LKPITINYNGKSEVIDSKEKLQELMNKAVKDEVAQIS (SEC ID N°: 1 075)

>orf03155

MMGDGMKEFQFERKQRFSLRKYAIGACSVLLGTSLFFAGMGAQPVERITESBYL
DEQDLSEKLKSELQWFELENKLLNLWEH (SEC ID N°: 1076)

>0rf03159

VNITKTSIIKAHTTKEDGIDHTFTRENIMSIFYSTRKIFLDKLNSTNRQFGYIISTRCY
QSFNSVSQSIHTSSSSQAFRFGKHEFRVINRDKSKAILVNHYHLNLARHISNSDFC
RSSCRCIDSHNWQAFFSRLMKPFIILWFSTICSHDRNTTSCILWRTPEKVDAMFLQ
SSYPICDIFTSRVWLYIAKDDIFDSFCIQWEF (SEC ID N°: 1077)

>orf03175

MSMDNCIDITSLILNQMHIPFARWQAFSLYNISINIHHYNIGFFDFKEINRRGNCHQL
FFTIENAEIPTCSFRQICFY (SEC ID N°: 1078)

>0rf03182
MNIAIRIILNFFRVMGNHQNSLAMMMGAVVHEFVKFIFTSCIHPRCRLYV (SEC ID N°: 1079)

>0rf03183

MLLIMSIQTTEPAFSRIATRLDKFIDRTWKTSIKTGNLLRKIGYSQFLTLRICL (SEC ID N°: 1080)

>0rf03184

LONSKTSLDERRLSRSIFPSQGNKFPTINTIIDMFKNRLLINEGQILYRMSHYLISPT
KAVKNR (SEC ID N°: 1081)

>0rf03197

MSNSFVKLLVSQLFANLADIFFRVTIIANIYIISKSVIATSLVPILIGISS FVASLLVPL
VTKRLALNRVLSLSQFGKTILLAILVGMFTVMQSVAPLVTYLFVVAISIGBAAPVSYA
IVPRYATDLGKAMSALSMTGEAVQLIGWGLGGLLFATIGLLPTTFILVISSFLMLF
LPNAEVEVLESETNLEILLKGWKLVARMPRLRLFVSANLLEIFSNTIWMS&VTEL
LNKTESYWGYSNTAYSIGIISGLIAFRLSEKFLAAKWESILFPLVAMATLTILYFPN
AQMFLLFSALVGMLSQLKEVPESVFLQETVEENHLVNVYSVLEVISTYR¥ELMSYI
TESFGISISFWLSAICLMIEAILIYIRRDYFK (SEC ID N°: 1082)

>0rf03198

MSKLLDKILSRENMLEAYNQVKSNKGSAGIDGMTIEEMDNYLRQNWRKPRKYKP
QPVLKVEIPKPDGGIRQLGIPTVMDRMIQQAIVQVMSPICEPHFSDTRANRSCEKA
IMKLLEYLMDGYEWIVDIDLEKFFDTVPQDRLMSLVHNIEDGDTESLYRKISGVIIN
GQRYKTLVGTPQGGNLSPLLSNIMLNELDKELEKRGLRFVRYADDCSERASKRVM
YSVSRFIEKRLGLKVNMTKRVEISRFWVLEIRWLEKPSTSR (SEC IDN°: 1083)

>0rf03202

MFLRCATFKLADSRLNIFTCFFFGEIRFNSRNQVVKAFITDGTVISTINGRVPCNQWT
KTCPAAFDIINGDVGFWKAVVDNAK (SEC ID N°: 1084)
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>0rf03203
MLQITCVVCISCTKVSLVFTWENKDHTTVTQTCVKVNWL (SEC ID N°: 1085)
>0rf03204

LRSLIRQITYFITPRTCCINNQTGLDFKHLVCQEITSYNTCNLATFVKEEBLHVVGNE
GTVLVGTFDVFNHETRIVVTEVKIHSTSYQAFLLQVWLAFQDLILAQNAWRVAHTC
(SEC ID N°: 1086)

>0rf03205

LHFNQTSLKTASCRLQGYTSSCDSSTDNQEVQGAFLHFFN (SEC ID N°; 1087)

>0r03216

LKIDHTQLSPSNLLNTFVTPFIFYLKHSINLTNAEIICFSFYFHADFLVHYPENQ (SEC ID N°: 1088)
>0rf03224

LKKVQHTQNVDFNKKLSRIKTKYLYGLKEKSEAELTLKTKETKEEL TARRKDTLKS
GKKVAEAEKKAKAQKEEDRRNYPTNTYKTIELEIAEAEVGVAKAELEQEEANQIPQD
TEKINAAKSKVEAAKSNVKKLEKIKSDIEKTYLYKLDNSTKETPKSRVBRAVGDSRE
LKETIDKAKETLSTYMVTRLTKLDPSVFWFADLLMDAKKVVEEYKTKEERKSVEDL
RKEAEGKIESLIVTHQNREKENQPAPQPGGQAGGSMVVPPVTQTPPSTBQS EAE
KKKLQDLIRQFQEALNKLDDETKTVPDGAKLTGEAGKAYNETRTYAKEXKDLSQT
AVTMDELAMQLTKLNDAMSKLKEAKAKLVPEVKPQPENPEPKPQP EEEKRSEKE
KAKLAIATYMSKILDDIKKHHLKKEKHHQIVALIKDLDKLKKQALSEIDNMKVEIENT
VHKVFADMDTVVTKFQKGLIQNTPQVPEAPKSPEVPKVSDTPKAPDERRKGPEVP
KVPEAPKAPDTPQVPEAPKSPEVPKVPDTPKAPDTPQVPEAPKSPHEVAAPDTP
QVPEAPKAPDTPQIPEAPAPETPKTGWKQENGMWYFYNTDGSMA BBMNEHMNAN
GAMATGWLEYNGSWYYLNTNGAMETGWLEYNGSWYYLNTNGAMESBAWYEMTN
GAMETGWLEYNGSWYYLNTNGAMETGWLEYNGSWYYLNTNGAMESBAWYENTN
GAMETGWLEYNGSWYYLNANGSMATGWLKDGDTWYYLEASGAMEBRMWPKMG
SGALAVNTTVGGYRVNANGKWVN (SEC ID N°: 1089)

>0rf03230

MDREILKFFQDLLSILSHNDMITLFCQKCCNSFSNHFLVICN (SEC ID N°: 1090)

>0rf03232

MFITLRRICLRACVVEKEQSYLKFLFFQKRPVSFLHVKSVLAGI (SEC ID N°: 1091)

>0rf03233

MVKTTNRLEAIGFSFILFENLFKPRQLYLQPQTSVLSNLRLAA (SEC ID N°: 1092)

>0rf03239

MTRKLNPSYTNVASATTLTFNQVASTFRKACLOHVVNLTRNNLKGICQLTPLQLHOTRLI (SEC ID N°: 1093)
>0rf03270

MRTFFLYSSAFKKHSSPSPINDGLYHLLLQSLYNILELIHDIFQSLKGRISTFTNLFP
HLFNGVHLWCVWRNKCKANISRNL (SEC ID N°: 1094)

>orf03277

LVSVFYSLLQVDNVDSVTFSKDVLSHLRIPATSLVTKVYTSLKKLFH (SEC ID N°: 1095)
>0rf03286

LIVWILKNHTDLTTYIPNIFLSQTLAINYNLSRFCFQ (SEC ID N°: 1096)

>0rf03287

MPYNRKPFSTFHVKRNILHIVVVLIFFITKRKIFYINY (SEC ID N°: 1097)

>0rf03291
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MFKKMSNSSRILFYISVNFCDKRIYRTKLYSDTPVMLFKFLFRQKSNGQEISSINLF
FYSWIVFFFKNNLCHSIPSIK (SEC ID N°: 1098)

>orf03304

LADGSGKLAEGGTKLTSGLEDLQTGLASLGQGLGNASDQLKSVSTHESBMARLS
KTDMDQVPVNGIAIAPYMISVALFFAAISTNMIFAKLPSGRHPESRWANLK
(SEC ID N°: 1099)

>0rf03310

MKNTVKLEQFVALKEKDLQKIKGGEMRLSKFFRDFILQRKK (SEC ID N°: 1100)
>0rf03330

LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 1101)

>0rf03344

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDEVSNHTYGKVKLTWFEEIFE (SEC ID N°: 1102)
>0rf03352

LIDVLFINSFIGRICFYCYRRIHATCLFLQLFSIVILNVAHTLKHSIFIVI TFISRCRNF
IIVRILLENQFSRNQGIDNRVGQSRY (SEC ID N°: 1103)

>0rf03353

MVNVNQVSIEVKNTFKNWNFTSSIELTTFSKFSQSPTMT (SEC ID N°: 1104)
>0rf03364

MGFSMKLIHDLDMHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1105)
>0rf03368

LKSVGSRVEDKRYQETIVATFSDILKRSREMQDQNIKXXFIH (SEC ID N°: 1106)
>0rf03372

MLTIEPTKAPLVNVCDTANTARIDDEPYSPGDFXYHSIH (SEC ID N°: 1107)
>0rf03373

MRWNIGCHPNRDTSCSINQKVWKTRWQDQGFPFIGIIVINEINCIFVBIFQSNLAHT
CLGITLSGSTISIHGTKIPMTIYKHVTVAPPLSHTDHGFINRGIPVWVIFADIPCNTSR
FFMGFVWGHTQFIHSVKNATVNRF (SEC ID N°: 1108)

>0rf03380
MTDFNTFLQLSEGWSLFRSDFLLCIKHFLNSFSSSKGQLKASPTRCNLDNRLVVLL (SEC ID N°: 1109)
>0rf03390

MGGNPPMKKY SIVDKIVLSTKIKRIIFTVFRENWEPYMKKYTEVFQSRERIDYLLL
DTEQIDLDSYLDADIINGGGNTEKYIATYVNQEFKNYIDHMLNKGAKWSAGALLLG
EKVYVSPNDNSDHQIKIKDGLGLFSQFLISVYYDSWNDKANKDRAERINNMDHS
CLVLDKLGMIIEKID (SEC ID N°: 1110)

>0rf03393

MYGGEAKSNAMEAIQAAKKGDFSKANRRLADANAALLQAHKAQTENRGEREAISL
LMVHAQDHLMTSLTFVDLAKEVVEVYERFEKN (SEC ID N°: 1111)

>0rf03396
MLARSKNCFMKSLSIFLLIFYFFDSYQISKKRRSLIGL (SEC ID N°: 1112)
>0rf03399

VTAHRIFGTSSIHSKLIGLAMLGITAMKIICHKLNRNHINIFRRLGIQGKEFLLIHLIR
QVKMNHLSQGMNPTICPTSTVNSNGLPFI (SEC ID N°: 1113)
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>0rf03402

MLKNGIISWKDFKSFFCQGCQTSHCYKPMQAVQGIGSQIS (SEC ID N°: 1114)

>0rf03403

MRFLADQDRIQHHRYSWALFDKVQGLLSHADSREKTNLNSPKFHITQAI (SEC ID N°: 1115)
>0rf03405

MSYGRPYILNVDGAIHDGWLAISNYENSLNKDYLFYILSSNVVYSQFS&AVVKNLN
SDKVASILIPLPPLAEQQRIIEAIESALEKVDEYAESYNRLEQLDKEFPEKKSILQYA
MQGKLVEQDPNDESVEVLLEKIRAEKQKLFEEGKIKKKDLDISIVSQGYYREEVPCE
IPESWEWVRLNDITSYIQRGKSPKYSNIPIYPVIAQKCNQWSGFSIDUBRRETVHSY
QKERLLRDGDLMWNSTGLGTLGRLAIYHENKNPYVWAVADSHVTWVIRNCSGEIYN

FLSSPIVQSVIEEKASGSTKQKELLTKTIKEYLIPLPPLPEQSRIVDRIEEFAHIDALI
(SEC ID N°: 1116)

>orf03424

LAQISILHFDFLSIDKHSHTVFNTLRKSLQTTLALSATSKQCFEQLAASRISLIFIEY KV
(SEC ID N°: 1117)

>0rf03430
MGFKVSHFKIPSSHLSINVLRTVENFTEIGQGLLHISP (SEC ID N°: 1118)
>0rf03431

VGFFDFGLTNSCRQVRQFTQTVQDFLVCCHQGIVKEGQGYAGICFKIBSEVIA
IVRRLRHKSIVANMAHLNVDLFQFRKGLLEILKSVKIALVITAKLVDVFRBDCTQEIL
TVLV (SEC ID N°: 1119)

>0rf03439

MNITYIVGNGLDLQYGLKTRYRDFYEFQNKVYISRTENEEKYSNFIYEEIHE/NDYEN
WSDFELSIGKLTKDNDLISSSIEIKEKFIDDFSEVVDDLREYLRIQQEKEKGNAIDFI
STLDDMRTSLPVINQPAIDKKYNENPHQDDIVNIVTLNYTHVIDKLYNBSARNQLRA
NLYNFYIEPPIHAHGTVDVCTVLGVSDEIQISNSFDEEQKESLIKNLVIXRENMDVKN
SDIIKNSDIIILYGVSLGETDGYIWNQIAEQSIRSSVPVIIYHYVPHFDAGIPTRVKRLY
RNVEDKFIQNSGIDLELEKKLRDNLIVVIGKTIFNLMER

(SEC ID N°: 1120)

>0rf03440

VGAKFNDEKTKHIVTHYISRDALNKTITVLSKIIEVFEEHFDRAITCEMESSTFASIN
FSEYGISKSKFQQYLRDSCFIENFGVEHTTVSDIQNSIVTFYDVHTDIERKLNIDIS
EANIMNQTTVLLDEKNIELLLSKAPYLVSMIVEDFSKLSVDDFSLDNNIDILRSPMNE
PVVGVIDTLFDKRVYFNEWVEYHDFVSPDISKDSQDYKHGIAVTSLIXDSANLDDG
CGNFRVRHFGVSLQSGFNSFTIIKQIKEIVSQNADIKVWNLSLGSNDEIRSAEGAL
LDEIQFENDVIFIIAGTNASVINGKRKRIGAPADSLNSIIVNSVDFNNQSWSREGIVL
SFFVKPDVSYYGGGMGDFINVCEPLGLGRVAGTSFAAPFIARKMAYGIEEREEAKA
LLIDAAIPWNDKKTFTDLSLIGNGIVPIKMDDILSTPDDEIKFIVSDISRA'DTYNYDFP
VPISSESYPYVAKATMCYFPNCSRKQGVDYTNTEMQLTFGRLKSD®EEQHAEDT
PGYVRENAARNIFRKWDNVKHIGESFTSRKRAKAILMPSNPQWGMSRIKIEEDGQG
VRFGVVVTLKELNGVNRIEDFIQQAELRGWLVNRLQVEAQVDLFNSEREEI

(SEC ID N°: 1121)

>0rf03442

MFVADIMISDYSSAPIDFLLLNRVVFLYLPDFKEYQSDKNPFFEVFKUWSKBIALDPFD
EIIGRFQFGVRIV (SEC ID N°: 1122)

>0rf03450
MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLYNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1124)

>0rf03453
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MEQLHFITKLLDIKDTNTQIIDVVNRDSHKEIAKLDYDAPSCPECGSQMBFQKPSK
IPYLETTGMPTRILLRKRRFKCYHCSKMMVAETPLVKKNHQIPRINQRBILIEKISM
TDIAHQLSISTSTVIRKLNDFHFECNFRNLPKIMSWDVETVRGVTVSIBRW

(SEC ID N°: 1125)

>0rf03462

LDPWDGNSQKPRFQGLWKFIQRDSRKWRERRFYGPTFGKHLTNKEVFDRRENI
HIFINFCGFTSEIRNRGKFFGLIEDNLKQVHPIFQTVFKTFLKDKEKIINALQLHYSNA
KPEATNNLIKLIKRNAFGFRNFENFKKRIFIALNIKKERTKFVLSRA

(SEC ID N°: 1126)

>oref03466

MVLYFWKVFQRVPNKLWKNMGENFQVRSLQDKIIQNLTNKGFSY FDANKMIE QVDE
ETTQELISRDLISNILSMPESMKDTN (SEC ID N°: 1127)

>0rf03469
MSKSHSFSISLGISNSFWNNIHTSECWYFLAEGKSNRSNSTISVNQNWBRIFYCFA
IEDFCLLRI (SEC ID N°: 1128)
>0rf03470
LNTLLPPDNLCLFTIYLTGFSCICIDISYCHNFWEIFNQLFYQLS (SEC ID N°: 1129)
>0rf03475

MKLLSIAISSYNAAAYLHYCVESLVIGGEQVGILINDGSQDQTQEIAESSKYPNIVR
AIYQENKCHGGAVNRGLAEASGRYFKVVDSDDWVDPRAY LKILETLQERESDVFV
TNFVYEKEGQSRKKSMSYDSVLPVRQIFGWDQVGNFSKGQYTMMBSLRASQF
(SEC ID N°: 1130)

>0rf03476

MYYLPVDFYRYLIGREDQSVNEQVMIKCIDQQLKVNRLLIDQLDLSQKSEREYLLNH
IEITTVISSTLLNRSGTAEHLAKKRQLWTYIQQKNPEVFQAIRKTMLSKRHSVLPDRK
LSNVVYQITKSVYGFN (SEC ID N°: 1131)

>0rf03484

MKRIQLNMNETKKYLVIKAIAQGKKTKKRACVELNLSERQINRLLLAYEKEAFRHGH
GNRNRKPKHAIPDEIKERVLKKYLSYETYKPNVLHFCELLAEEEGIKIIBIRKILYKK
NILSPKSHRKTKKRVRKQAKLNLNQPLDNPILPTAKDFLEDPKKVHPERRPRGELIQ
MDASPHAWFGPETTNLHLAIDDASGNILGAYFDKQETLNAYYHVLEQEANLQMKT
DKRTVFTYQALQL (SEC ID N°: 1132)

En algunas realizaciones, se seleccionan antigenos de INV200 de los polipéptidos orf00159 (S NO: 626), orf00162
(SEC ID N°: 628), orf00163 (SEC ID N°: 629), orf00164 (SEC ID N°: 630), orf00165 (SEC ID N°: 631), orf00166 (SEC
ID N°: 632), orf00201 (SEC ID N°: 639), 0rf00209 (SEC ID N°: 645), orf01109 (SEC ID N°: 747), orf01137 (SEC ID
Ne°: 751), orf01138 (SEC ID N°: 752), orf01309 (SEC ID Ne°: 783), orf01313 (SEC ID N°: 786), orf01315 (SEC ID N°:
787), orf01431 (SEC ID N°: 810), 0rf01433 (SEC ID N°: 812), orf01434 (SEC ID N°: 813), orf01537 (SEC ID N°: 824),
orf01588 (SEC ID N°: 831), orf01642 (SEC ID N°: 842), orf01656 (SEC ID N°: 847), orf01800 (SEC ID N°: 875),

orf01801 (SEC ID Ne°: 876), orf01810 (SEC ID N°: 879), orf01812 (SEC ID N°: 880), orf01818 (SEC ID N°

. 882),

orf01988 (SEC ID N°: 913), orf01989 (SEC ID N°: 914), orf02105 (SEC ID N°: 925), orf02106 (SEC ID N°: 926),
orf02263 (SEC ID N°: 947), orf02264 (SEC ID N°: 948), orf02459 (SEC ID N°: 968), orf02538 (SEC ID N°: 987),
orf02539 (SEC ID N°: 988), 0rf02541 (SEC ID N°: 990), orf02545 (SEC ID N°; 992), orf02604 (SEC ID N°: 1003),
orf02608 (SEC ID N°: 1007), orf02609 (SEC ID N°: 1008), orf02850 (SEC ID N°: 1036), orf03197(SEC ID N°:

1082),0rf03439(SEC ID N°: 1120),0rf03448(SEC ID N°: 1123), y fragmentos inmunogénicos de los mismos.

Secuencias identificadas de 23F
>orf00010

LPVTFDFLIEGSTKGMIDKLDTATDCHNWFILTKRFLQECQFKFVTD@AY¥DGLFLS
IKLRMNILASCQNEFVNHFHIITYN (SEC ID N°: 1133)

>orf00017
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MSLITHKRFISCNENIKHYKRLIDKAKKCVNDLMAEFNSVITTVTGIENRAVILAEIR
NIHAFDMPAQLQAFAGLDSSIYQSGQIDLAGRMVKRGSPHLR (SECNR 1134)

>orf00027

MQQYVDIKKQYPDAFLLFRMGDFYELFYEDAVNAAQILEISLTSRNKRIRDMGVPY
HSAQQYIDVLIEQGYKVAIAEQMEDPKQAVGVVKREVVQVITPGTV\ADSSMNNFLY
SIDREGNQFGLAYMDLVTGDFYVTGLLDFTLVCGEIRNLKAREVVLGHEEE)ILSR
QMNLVLSYEKESFEDLHLLDLRLATVEQTASSKLLQYVHRTQMRELNHRYEKDF
LQMDYATKASLDLVENARSGKKQGSLFWLLDETKTAMGMRLLRSWIHERLVQRQ
EVVQVFLDHFFERSDLTDSLKGVYDIERLASRVSFGKTNPKDLLQLASVRRIRAIL
EGMEQPTLAYLIAQLDAIPELESLISAAIAPEAPHVITDGGIIRTGFDETRKYRCVLRE
GTSWIAEIEAKERENSGISTLKIDYNKKDGYYFHVTNSQLGNVPAHFFRKNSERFG
TEELARIEGDMLEAREKSANLEYEIFMRIREEVGKYIQRLQALAQGIATMDPSLAVVA
ETQHLIRPEFGDDSQIDIRKGRHAVVEKVMGAQTYIPNTIQMAEDTSTERNMSGKS
TYMRQLAMTAVMAQLGSYVPAESAHLPIFDAIFTRIGAADDLVSGQEWMEANNAI
SHATKNSLILFDELGRGTATYDGMALAQSIEYIHEHIGAKTLFATHYHELESSLQH
LVNVHVATLEQDGQVTFLHKIEPGPADKSYGIHVAKIAGLPADLLARADRLENQGT
ESPPPMRQTSAVTEQISLFDRAEEHPILAELAKLDVYNMTPMQVMNKOKEL

(SEC ID N°: 1135)

>0rf00033
MMRRKYKSIALKKELANDSGKKKFHAMKAQAIVTSQGRIVSIAMI (SEC ID N°: 1136)
>0rf00042

LTNLSSVDSEELFQFYRERGNAENFIKERKAGFFGDKTDSSTMIKNENGEIMYNLY
LFLKQLAGDEVKALTIKRFRRLFLHIAGKYVSTARRHILKFSSLYAYSKIMEFDTICQ
INLILPVPYRARGQGKTA (SEC ID N°: 1137)

>orf00051

LFDDRQAINICPPTNGSLRLTSLQVDQNPCPPSTNLNKILARSQFLN#SBQELELLQ
ANLWNLYV (SEC ID N°: 1138)

>orf00055
LSVHFCSSHRCLLVRYNDTYSTKKGLKFETFLSVFRYDFLGM (SEC ID N°: 1139)
>0rf00086

VDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSSKHGFEVADRTDEVSSKHGFEVXBERKBEFEV
ADRTDEVSSKHGFEVADRTDEVSSKHGFEVADRTDEVSSKHGFEVXOSRBGFEV
ADRTDEVSSKHGFEVADRTDEVSSKHGFEVADRTDEVSNIYTAR (SEQ4: 1140)

>0rf00088

MDFFENYLLWMICHNHGLHTLLLSKDCVCHTARDKDGNHRIKSVFPTKGRDESIYQ
ERNTTDILTRFLANSQADDIRPTTGDIVSKSKTNPQTHNNTPKKGIDNREGCHRDKL
DKEGTHRYRDKGKDGELMANLIPS (SEC ID N°: 1141)

>0rf00096

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDKVSSKHGFEVVDETDEVSSKRHIEHIDEVSN
HTYGKATLTWFEEIFEEY (SEC ID N°: 1142)

>0rf00103
LQONDKNHKLFDNYTCQKEKDVLRCKQVKRKEERSYDVGTRIYTIYDFLLF (SEC ID N°: 1143)
>orf00105

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVMDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNKLYWEREIF
EEY (SEC ID N°: 1144)

>orf00106

LFFKDEKQALYTKPKTKSSSFRASKVSNQTIVATTRTDCQVIALNLCDKIE/VVVQT
THHIGIDDVIY SKIFQHLTHSIKMSLAFFIKKVQDRRRILYCHLVFFFLRYDTKRIFLQ
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ATLAILRQGLLERCQIVNQGLAVGCTALRISKSVEVQFDTLNTDFLQKMGCFHIGS
WIARAKTLNTNLVELAQAPCLWTLITEHRSHVVELAWLLHFWGEEFIFBINGSRSSFW

TEGNMAVTLVIEIVHFLGYDIGRISDRAADNLVMLKNGRAHFCVWALEKAINVLP
FGRFSR (SEC ID N°: 1145)

>orf00114

MEQIGKVFRQLRESRNISLRQATGGQFSPSMLSRFETGQSELSVEKENSMSVEE
ILFLARGFQYDTDSELRKEITDVLEPKNVAPLEDLYRREYQKHAHSHNK®KIMIK
SYMKSMDERVELTAEEGKVLHDYLFSTEIWGIYELNLFSVSSPFLSVBYFREMVRK
SDFLMEMSGNRNLFYTILLNGFLASIECEEFTNAYYFKRVIEEHFYKERERIVYLWA
EGLLDSKQGRVKEGQKKMEDAVRIFEMLGCNKSAEYYRNTTEC

(SEC ID N°: 1146)

>orf00118

MQEHYTPKGKHLTIDNRRLIERWKNENKSNREIAGLLGKAPQTIHTEVHRI®VRKG
LYKKVYSADYAQTVYQFNRKRSVKKLILTKEIREKILHYHKQKFSPEMMQNKVGIS
TIYYWFHNGHLGLTKADMLYPRKRKGVKKQASPNFKPAGKSIEERPRMINIGHYEI

DTVLLTKIKNYCLLVLTDRRSRHQIIRLIPNKTAESVNQALTLLLGEHHBITADNGSE
FKRLSEVFPEEHIYYAHAYSSWERGSNENHNRLIRRWLPKGTKKTTPIEVANNY

PKKCLDYKSPSEFLLGG (SEC ID N°: 1147)

>orf00121
MKIKGQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSDIHTYGKATLT (SEC ID N°: 1148)
>orf00124

VVPFSDTFKDRNQVDIFTIKISRCNSSTIGENSWDIHISNSNHRSRHVAVDSDEGIH
VVTTHSRLDGVRDDVTRC (SEC ID N°: 1149)

>0rf00139

MDLKFEGVDLEYKKAKNNLPESFWETYSAFANTNGGKIILGIDEKNIDTYQRVNRLPAKL (SEC ID N°: 1150)
>0rf00156

LSIQVETLELRVIFKEIKEIVKQFHQLHTMAFKRQVPLTVPVTM (SEC ID N°: 1151)

>0rf00171

VQKLKKAIYKAHLKDSDDFRPETSTPNLFESCLKLCPCFLSS (SEC ID N°: 1152)

>0rf00172

MGALGYYEGFVPYVSNQYKNQAEEEGKPLSDKYIFEKILGKTYAAFKRKRYEKLGK
LKPITINYNGKSEVIDSKEKLQELMNKAVKDEVAQI (SEC ID N°: 11  53)

>orf00173

MMGDGMKEFQFERKQRFSLRKYAIGACSVLLGTSLFFAGMGDQPVSARTEIISY L
DEQDLSEKLKSELQWFELENKLLNLWEH (SEC ID N°: 1154)

>orf00177

VNIAKTSIIKAHTTKEDGIDHTFTRFNIMSIFYSTRKIFLDKLNSTNRQFGYIISTRCY
QSFNSVSQSIHTSSSSQAFRFGKHEFRVINRDKSKAILVNHYHLNLARAISYNGNFC
(SEC ID N°: 1155)

>0rf00178

MKPFIILWSSTICSHDRNTTSCILWRTPAKTDDKVTAMFLQSSYPICIBRVWLYIAK
DDIFDSFCIQWF (SEC ID N°: 1156)

>orf00194

MHIPFARWQAFSLYNISINIHHYNIGFFDFKEIMTRRGNCHQLFFTIENFECSFRQI
CFY (SEC ID N°: 1157)
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>0rf00205

MNIAIRIILNFFRVMGNHQNSLAMMMGAVVHEFVKFIFTSCIHPRCRLYV (SEC ID N°: 1158)
>0rf00206

MLLIMSIQTTEPAFSRIATRLDKFIDRTWKTSIKTGNLLRKIGYSQFLTLRICL (SEC ID N°: 1159)
>0rf00207

LONSKTSLDERRLSRSIFPSQGNKFPTINTIIDMFKNRLLINEGQILYRMSHYLISPT
KAVKNR (SEC ID N°: 1160)

>0rf00220

MSNSFVKLLVSQLFANLADIFFRVTIANIYIISKSVIATSLVPILIGISS FVASLLVPL
VTKRLALNRVLSLSQFGKTILLAILVGMFTVMQSVAPLVTYLFVVAISIGBAAPVSYA
IVPRYATDLGKANSALSMTGEAVQLIGWGLGGLLFATIGLLPTTFIILMISYSFLMLF
LPNAEVEVLESETNLEILLKGWKLVARNPRLRLFVSANLLEIFSNTIWMSH&VTEL
LNKTESYWGYSNTAYSIGIISGLIAFRLSEKFLAAKWESILFPLVAMATLTILYFPN
AQMFLLFSALVGMLSQLKEVPESVFLQETVEENHLVNVYSVLEVISTYR¥ELMSYI
TESFGISISFWLSAICLMIEAILIYIRRDYFK (SEC ID N°: 1161)

>orf00221

MSLVHNIIEDGDTESLIRKYLHSGVIINGQRYKTLVGTPQGGNLSPLLENNELDKEL
EKRGLRFVRYADDCVITVGSEAASKRVMYSVSRFIEKRLGLKVNMTRPRELKYLG
FGFWKSSDGWKSRPHQDSVRRFKLKLKKLTHRKWSIDLTRRIEQLNUERESLGN
MKV (SEC ID N°: 1162)

>0rf00222

MSKLLDKILSRENMLEAYNQVKSNKGSAGIDGMTIEEMDNYLRQNWRKPRKYKP
QPVLKVEIPKPDGGIRQLGIPTVMDRMIQQAIVQVMSPICEPHFSDTRRBIRSCEKA
IMKLLEYLNDGYEWIVD (SEC ID N°: 1163)

>0rf00229

LHFNQTSLKTASCRLQGYTSSCDSSTDNQEVQGAFLHFFN (SEC ID N°: 1164)
>0rf00247

MFCLTFICLIRRSGYLGSYLLLCRMNHTSHKKTGNSYTSYSNTKFTN (SEC ID N°: 1165)
>0rf00248

LPSEIKAKLDAAFEQFKKDTLPTEPGKKVAEAEKKVEEAKKKAEDQKEKYRTNTYK
TLELDIAESDVEVKKAELELVKEEAKESRDEKKINQAKAKVENKKAEKNRKTDREK
AEEAKRRADAKLQEAMVATSEQDKSKRRAKREVLGELATPDKKENBSKSSBETLT
SPSLKPEKKVAEAEKKVEEAKKKAEDQKEEDRRMYPTNTYKTLELEVERSKAELE
LVKEEAKESRDEKKINQAKAKVENKKAEATRLKNIKTDREKAEEAKRRATEANVAT
SEQDKSKRRAKREVLGELATPDKKENDAKSSDSSVGEETLTSPSLKAEXKKKVEE
AKKKAEDQKEEDRRNYPTNTYKTLELEIAESDVEVKKAELELVKEEAKESRKQVK
AKVESKKAEATRLENIKTDRKKAEEEEAKRRAAEEDKVKEKPAEQPROREKPTEE
PENPAPAPAPKPENPAEKPKAEKPADQQAEEDYARRSEEEYNRLTABKIPREPST
PRTGWKQENGMWYFYNTDGSMATGWLQNNGSWYYLNSNGAMAVBVLEANNGS
MATGWLQNNGSWYYLNANGSMATGWLQYNGSWYYLNANGDMA VEWLQXNGS
MATGWLQMNGSWYYLNAMGDMATGWLQYNGSWYYLNANGDMETGWMKASEDA
MKASQWFKVSDKWYYVNGSGALAVNTTVDGYGVNANGEWVN

(SEC ID N°: 1166)

>0rf00254

MDREILKFFQDLLSILSHNDMITLFCQKCCDISFSNHFLVICN (SEC ID N°: 1167)

>0rf00261

MTRKLNPSYTNVASATTLTFNQVASTFRKACLDHVVNLTRNNLKGICQLTPLQLHDTRLI (SEC ID N°: 1168)

>0rf00300
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LVSVFYSLLQVDNVDSVTFSKDVLSHLRIPATSLVTKVYTSLKKLFH (SEC ID N°: 1169)
>0rf00309

LIVWILKNHTDLTTYIPNIFLSQTLAINYNLSGFCFQ (SEC ID N°: 1170)

>0rf00310

MPYNRKPFSTFHVKRNILHIVVVLIFFIAKRKIFYINY (SEC ID N°: 1171)

>0rf00314

MFKKMSNSSRILFYISVNFCDKRIYRTKLYSDTPVNLFKFLFRQKSN@GES\GSINLF
FYSWIVFFFKNNLCHSIPSIK (SEC ID N°: 1172)

>0rf00327

LADGSRKLAEGGTKLTSGLEDLQTGLASLGQGLGNASDQLKSVSTHSBNRIENLS
KTDNDQVPVNGIAIAPYMISVALFLQQYQQI (SEC ID Ne: 1173)

>0rf00356
MEMSFIAQDFDKLNITVLESRTQAIIRNPMNTRLSSATGSSFNKIVRN (SEC ID N°: 1174)
>0rf00358

MELAETSIVKKNHQIPCIINQKIAQKLIEKTSMTDIDHQLSISTSTVIRKINNFHFEHDF
SRLPEIMS (SEC ID N°: 1175)

>orf00364

MNYIDTNEMLFVETPRKVITSDELRKKNTKYLDQKEFKLFIQNLKDEARIDKYIRI
AKVLFLTGMRYGELAALNYKEDIDFSKKTIHIKHTYDFRQKERTTPKTRY/ITAPQK
VLDIIKEQIEENATNGFDTDFIFINTLGEPITMARVICALKRHGQKIGIEKNITTHTFRH
SHISLLAELGIPLTAIMDRVGHSDSKTTLEIYSHVTQKMVSDISSKLDKIK

(SEC ID N°: 1176)

>0rf00365

MWMEELPNGKYKFFERYKDPYTEKLKKVSVTMEKKTPQARNQAAIKIQMIKIEKQH
SVSNITFEKLYEEFEENWKHGVKMSTVYASKNVKKEILKQIEGDYLVBMYYKK (SEC
ID N°: 1177)

>0rf00367

MEIDKVKADLKQVGKRVADLSQSITNEEQTKNAFIMPFFQALGYDIFRFREFTADV
GIKKGEKVDYAIILDGEPQILIECKSITENLTKHDSQLFRYFVTTKSKFGTNGREYKF
FTDLDEPNKMDTTPFLTIDVTDIKENQFTEIIKFHKENFDIDNIVSSASKYLNNLKAF
LTENITTPSDSFLRYLTSEIYEGRVTQNILTTFSPIIVKGFNQFITERVNELSAALNTS
VETKVTTDIPKVEAEAEEIVEVTDEIITTPAELEVYTVVKMLARDVVSPER RDNRSY
FNVLVDDNIKKWVLRYRSNSKKSTIEIRDKGIFPVSTPLEVANYANEILEKFS

(SEC ID N°: 1178)

>0rf00368

MTLAKLCEEYQVELCLFDGSNWHNSGFYNPDTNVLAIDHNLTPEQMEMBHKDHT
RSEHQNARLRCENEADRNMIHHLVKDALENLDDPTEFDYLKFMSY YN TVMKEE
YLALVN (SEC ID N°: 1179)

>0rf00369

MYRLDIDKKALKQLKKLDTPTRKQILSWLAKNIENTTNPRQHGKALKGNWRYRVEN
YRIICDIQDDKLVVLAVEIAHRRDVYK (SEC ID N°: 1180)

>0rf00370

MTITINFTEKNSYITDYLNKHGIDTTTMDFDDFMAUVIEDIEDARAAD @AY LADPATY
TMDEVLDELGLTREDIA (SEC ID N°: 1181)

>0rf00371
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MFETFEKIKELAKKRGKALGQVEEDLGYGRNTLYKIKNSTPNAERIAERW/STDYL
LGRTDNPAIAGSDEFAQVNGQIIDLRKAAANTMLFDGKPLNEDDIDFITRAHFKSKG ER
(SEC ID N°: 1182)

>0rf00372
MVSILKNLEQEKDHLEKVIKVVSAGGKFLRLFYQISHARLVRI (SEC ID N°: 1183)
>0rf00373
MPDIANGRERVIAFLKEKGIKKATLAVAYGFKRQEVTNILSGTTKGPRANY/IEDY
GIE (SEC ID N°: 1184)
>0rf00374

MRPKRYPYSGQKESTFVKADPELVEKLLRNTSFLECLQKKPINFQIDSRESYEAIH
DTSQVTQ (SEC ID N°: 1185)

>0rf00377

LKNREEEWQGIIARXIAILLIIAPFYFLIIVKNGVLSKIKTVTEITAYQL (SEC ID N°: 1186)

>0rf00378

MREVIQELLDSSMSTSAISQGAGVPWTTVSDLRKGKTSMDKMALLTAEKLYEFATTDKQ (SEC ID N°: 1187)
>0rf00382

VEEVEVAEVKNARVSLTGEKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEFNRVMBGSLVLI
GGDPGIGKSTLLLQVSTQLSQVGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDNISEFETNMQ
SVRAEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTIAFIVGH
VTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYFEGERHHTFRILRAVKNRFGSTNBURSEGLVEV
LNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMFGNAKRIOANRASL
IMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASSYKDRRBCFVGEL
GLTGEIRRVNRIEQRINEAAKLGFTKIYVPQNSLTGITLPKEIQVIGVTQEVLKKVFA
(SEC ID N°: 1188)

>0rf00389
VNIATLQNGHILGW QIQHIANKLTSNFWIAKDFLSYQVIGWANARMTYSHISSLFIISQF (SEC ID N°: 1189)
>0rf00391

VSITFSLTNFFKILINLTAQVSPQVIDEKILMMDLNLNNYLSTVIQLRQDM GIKILHR
VRHGE (SEC ID N°: 1190)

>0rf00392
MSRYSYSLDSRKIVFEISCFKEKKASLTLFFHLFESSIMKLATQPSFSSFYSELK (SEC ID N°: 1191)
>0rf00396

MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHIFFEDEVSM
IYLRQGDVDVV (SEC ID N°: 1192)

>0rf00408

LSLLDLRGSLCLRIYLHEPLITTVSQDFTSLSDISHF (SEC ID N°: 1193)
>0rf00411

MDFKSFIIGLVVGIFGPYMDDLIRKKFLKSSEKKTEKSVKK (SEC ID N°: 1194)
>0rf00434

MFEKIKGINIKSGIFEDETKLELFEGNFEGTNPVQNDRASLLFGRNGIGHSGINQL
KNGEIGTDRVSFIDKNNNNIVLSDTERKSIFVFNEHYVDQKVKIAQEGYDGEQVD
IDEELDRLRTQLSESQIESQDYYAEYEEYLDEKNEKSPDFWKKEMTVSINEAERDR
EIKGNRAASPVHNNTFOQNFVDLQPILDKNELEVEFNNKKARYFSIRDIBINALSLPD
INFDSNELSTLLSEKIEEPELNSRDKYLLTLLSDSTKGERHLREVKDFEBERQKKCPFC
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TQSVSEDVKVELTNGITKLLSRAVEEHQSALRGKKIDEINQDFSGYERIQBYQNS
INALNAKFNEINSIIDKKIDNPYNIVELPNISFSQELSQAEHDIEKINQAIKHNSEISG
IQKLKVDLLQIMNELAFYEIQDAYKKFQEKTNKKAICEMNYNNSSKR¥EKQYSDLED
KKLNIDIAVDEINKSLNYIFFSKNRLAIQNQNGKYYLLSRGKSVVPSRGRERNALALC
YFFTEIIQQRELADAYSHEYFIVIDDPISSFDMENKVGITSYLKYCLTRKENSNTRVL
LMTHDKQTIYDFDIFLKEIMESCKEEEGGQKSKYKKLELVSGKLQEFKDSTELLEI
VFGYALGNSTPTSESFVGNAMRKILEAYGSFNYKKGIAELTTDPLIVEKREPRTYFEN
LMYRLVLNGESHFKDPVKTLSIDFFDTISDEERKKTARDLLVLLYLLDBILKHLEGVS
NAENRLEQWKCEILE (SEC ID N°: 1195)

>0rf00458

MIEGDRDCADIVTQLTAVKSSVERVIEMIITENLTECINQPLDDSEAQHBEC{t&RYIOI
KRK (SEC ID N°: 1196)

>0rf00460

METSISMADFYGKYQNENLELIDVREAHEFQAGHAPGAKNLPLSTLEQKRBHEYY
VICQGGVRSASTCQFLSSQGLTVTNVEGGMNAWPGQVE (SEC ID N$97)

>0rf00462

LGGKSCLLEDRLCDIAAQTTVAADDVGLFFVQFISFLLDTLSVFDTIVQN (SEC ID N°: 1198)
>0rf00466

MKIKDQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVADRTDEVSNIYTARRR (SEC ID N°: 1199)
>0rf00467

MKLLSIAISSYNAAAYLHYCVESLVIGGEQVGILINDGSQDQTQEIAESSKYPNIVR
AIYQENKGHGGAVNRGLAEASGRYFKVVDSDDWVDPRAY LKILETLKIRFESDVFV
TNFVYEKEGQSCKKSMSYDSVLPVRQIFGWDQVGNFSKGQYIMMHBIIRREQF
(SEC ID N°: 1200)

>0rf00468

MYYLPVDFYRYLIGREDQSVNEQVMIKCIDQQLKVNRLLVDQLDLSGWSRHEYLLNH
IEITTVISSTLLNRSGTAEHLAKKRQLWTYIQQKNPEVFQAIRKTMLSRHBSVLPDRK
LSNVVYQITKSVYGFN (SEC ID N°: 1201)

>0rf00476

MSLQIKLKKLAKELSKLLKDSNLETVDKDVLENSQKELQKAVLFLADEKGEAEVID
NLKEVIAKLKANA (SEC ID Ne°: 1202)

>0rf00483
MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDKTDEVSYIYLRQGEADAYV (SEC ID N°: 1203)
>0rf00503

MKIKEQTRKLAAGSSKHCFKVVDGTDEVSSKHCFKVVDGTDEVSSKHEADEVSN
HIRQGDVDVV (SEC ID N°: 1204)

>orf00509

MNDDDSRCIHIERDGKTIEFGYLNISSTDRNTSHADGLVGIFNSNFSGEAMWFLNG
PDNLDTTLVGNFQTIWNFRIICIHS (SEC ID N°: 1205)

>orf00510
LEFNFCRSIIKNGRDNLPNTNSTSGMATRWANHNNSDDIKDRLKTK (SEC ID N°: 1206)
>0rf00515

MSNVDKIRKIHIIVCWMYIFLSFRAIINDTEYFLLIFLAFIYSIVSLPLYS VKNKIVSIC
LVINSILLMSFPILINKFFPESFLTYIVLISVFITELIFHLIGKDFDTKL ~ TNEYKKISQ
FRSKVSQSPWIKYLEISSFILTIFPSILYGTVDNHVLTLIFLIKICVDTTI KFLFIRLFD
TSTLMKRRIFFLFALDVIAYLFLGYLLVIQKAGYLFSVLLLFSNFSVPFIRKEYELFKN SK
(SEC ID N°: 1207)

143



10

15

20

25

30

35

40

45

ES 2381613713

>orf00516

MNKKKMILTSLASVAILGAGFVASSPTVVRAEDAPQVVEKSSLEKKYBERBTAKKD
YETAKKKAEDAQKKYDEDQKKTEEKAKKEKEAAKKVDDASLAVQKAYNIEGRSNY
RNRSDYNKKLAEAQVKIDEANKKLTAANNEFKTVRAVVVPEPNALABEEAKAEK (SEC
ID N°: 1208)

>orf00518

LEQEVATAQHQVDNLKKLLAGVDPDDTEAIEAKLKKGEAELNAKQARIAHKEKLLD
SLDPEGKTQDELDKEAAEAELNKKVESLQNKVADLEKEISNLEILLGGEDSAALQN
KLAAKKAELAKKQTELEKLLDSLDPEGKTQDELDKEAAEAELDKKADSIAN EKEI

SNLEILLGGADPEDDTAALQNKLATTKAELEKTQKELDAALNELGPDGEIHAPAPQP
EQPAPAPAPKPEQPAPAPKPEKSADQQAEEDYARRSEEEYNRLTQEKHAROP AP

KPEQPAPAPKTGWKQENGMWYFYNTDGSMATGWLQNNGSWYY LBMSREXNBIW
YYLNANGSMATGWVKDGDTWYYLEASGAMKASQWFKVSDKWYYVSBNQAMSES

WYYLNANGAMATGWAKVNGSWYYLNANGSMATGWVKDGDTWY WHASEAWED

KWYYVNGLGALAVNTTVDGYEVNANGEWYV (SEC ID N°: 1209)

>0rf00519

LTISFKKQFLSSSLSSLTKRVIMNTAQATFNREAHTTFNRE (SEC ID N°: 1210)

>0rf00525

MKIKEQTRKLAVGCSKHCFEVVDRTDEVSSKHRFEVVDRTDEVSNIYTARRS (SEC ID N°: 1211)
>0rf00539

LKKRMNRWQFLLNQSKEMVGILLLKMKEQELIEFVVNL (SEC ID N°: 1212)

>0rf00540

LIKVIKRKAFGFRNFNNFKKRILMTLNIKKESTNFVLSRL (SEC ID N°: 1213)

>0rf00544

MTYNEKRLTNSLERVHMEQLKNTTDLLGLKDKNIKILSVLKYQTHLVVYRBRAPPCP
HCQGKMIKYDFQKASKIPLLDCQGLPTVLHLKKRRFQCKNCLKVVVS®KSICQISN

MVRQKIAQLLLEKQSMTEIAHRLAVSTSTVIRKLREFKFETDWTKLPKWIMSY SFKKS
KMSFIAQDFESKSILAILDGRTHAVIRNHFQRYQREVRELVEVITMDMWWSHR AKQLF

PKAKIVLDRFHIVQHLSRAMNRVRIQIMNQFDRKSLEYRALKRFWNFFHESM.NQST
GLIYYTRIASSSVRNDSISPRFECT (SEC ID N°: 1214)

>0rf00545

MGYSLKKSCTYCEQDPEKVNRFLKELNHLSYLTPIYIYETGVETYFYRAYSRQLVS LEEDIII
(SEC ID N°: 1215)

>0rf00552

MNIAVIGLGHVGLAYALLFASKYKVVAYDIDSVKINNLKKGILPSKNEKHBFCENNLN
ITFFDTFSEIKNMIDYYIIALPTDYDEKIGSFNTYEIEQTVSKILRVKPN&IILKSTVP
FGFSNKLKRLFDTKNIIFVPEFLREGCSIYDNLYPSRIVVGDETVEGRELWALSISTH
STANIKNVMLVSPTEAEAIKLFSNTFLALRVAFFNELDSFAERRSLNAK®YCLDPR
IGNFYNNLSFGFGGYCLPKDTKQLKKEFIEINAPVIEAIDISNTNRKQR®QILERKPK
IVGIYKLGMKYNSDNYKESAILSIINELLIVGIKILVYEPNLNVSIDNVIF EKNFELFTK
QSDLIVAMRWDRGLEAYKDKVYTRGIWIRD (SEC ID N°: 1216)

>orf00554

MLNLQFAETMELTEAELEIVYGGEFGNNAVIPAGAWGGFGTPWSITNFMBRPDFD
SDRRRY (SEC ID N°: 1217)

>0rf00599

MGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIQINEEQGQFGFDRVKELVDERRWGLPK
NMNNTSGPRVEASQAYGAKLEEFFGLPVDYQDERLTTVAAERMLIERM{REKVID
KLAAQLILQNYLDRKF (SEC ID N°: 1218)
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>0rf00635
LNPSYSFGKKDQFALEHCFCIKLSIFARAVTLFVSCIN (SEC ID N°: 1219)
>0rf00656

MITGTAFILIMSLSARKLPYTIRSSVASLQQIAPSIEEAAESLGSSRLMAKITTPMML
SDIISGAILSWVTLISELSTSILLYNVKTRTMTVAIYTEVLRGNYGVAAMATILTVLTV
GSLLLFMKISKSNSITL (SEC ID N°: 1220)

>orf00657

MLIGEGYRTFPVLIYTQFISEVGGNSAFAIMAIIALAIFLIQKHIANRYSFSMNLLHPI
EPKKTTKGKMAAIYATVYGIIFISVLPQIYLIYTSFLKTSGMVFVKGYSRBYKLAFNRM
GSAIFNTIRIPLIALVLVVLFTTFISYLAVRKRNLFTNLIDSLSMVPYIVPGTVLGIAFI
SLVYLEVDFL (SEC ID Ne°: 1221)

>0rf00658

MECKKLNIWTASSFFLFLTYLVFLVYPIVTVLKQALIHEGQFSLANFVHERAYYSETL
VNSFRVSITATVTSLVVGTLLAYLFSMYDFKGKKFLQILHIASMSAPFWS SWILLLG
RNEVITKFLTNALYLPAIDIYGFKGIVLVFTLOQLFPLVFLYVAGTMNSICNLLEAAESM
GSFGFKPIVTVVLPLLVPTLLAAPCLYL (SEC ID N°: 1222)

>0rf00660

LLSTTEFIGLSIRILSNLHEFKILVGLLNQFFFWNLLLHKTKSNVVSDSQMNSVVLEN
QPDIAFAGFHIIDFCIIEVKFSIFDTVETCNHTKKGRFPTS (SEC ID N ©: 1223)

>orf00679

MITIKKQEIVKLEDVLHLYQAVGWTNYTHQPEMLEQALSHSLVIYLALAGIGLIRLY
GDGFSSVLVQDLIVLPIYQRQGIGSALMKEALEDYKDAYQVQLVTEHTEHRIRSMGF
EILSTYNCIGMTWMNRKK (SEC ID N°: 1224)

>0rf00710
VLKIRYHKQFKKDFKLAMKRGLNAELLEEVLKIWFKKKNFLLDIVIIN (SEC ID N°: 1225)
>orf00714

MLGSMFVGLLVGFLAGTLTNRGEHMGCFGKMFLGWIGAFIGHLLFGAWGRIPA
VLGSMIVLAIFWRRGS (SEC ID N°: 1226)

>orf00741
MIDDIPKRVNDVIGQAGNNAKTSRPHVGIGKSHISVPFLFPYHTANRIKNQEKVIF (SEC ID N°: 1227)
>orf00755

VAIDKIAGITSEKDSRAHQIFRISPTCSRCFCNDELVKWVARTIFLQLT&E.RSGNIT
RSNSVTLDIGSTVFRRNVAGQHFQAPFSSSISANCFTSQFAHHRTNNDREISYHRRN
NCL (SEC ID Ne°: 1228)

>0rf00756

LFDLLDHGLDTVLVCHVTDISMGFDAMFTISFNPFIDQILIDIVKDNSSRSVYGFGNSK
SNSIRSAGDESNFSF (SEC ID N°: 1229)

>orf00768

MKSLARLLIIHVFISIFLFFALISGAVSHTVLLLLLLFLPALNKGLEKIQS KRIPVLNAA
LFFLLISFPQLLTNPVQWKFSIFLVVTISSLAYFYNFYQVVKEVDQKQISEC ID N°: 1230)

>orf00769

LEAASEIETEFQSWIVLVVFNHIDGLSRDTDILGELELGNAQFLAKFFHIVSFLICV
VYI (SEC ID N°: 1231)

>orf00774
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MKWTKRVIRYATKNRKSPAENRRRVGKSLSLLSVFVFAIFLVNFAVIIGRES TDLAK
EAKKVHQTTRTVPAKRGTIYDRNGVPIAEDATSYNVYAVIDENYKSATGKIKTQFN
KVAEVFHKYLDMEESYVREQLSQPMLKQVSFGSKGNGITYANMMSTHEMKES IDF
TTSPNRSYPNGQFASSFIGLAQLHENEDGSKSLLGTSGMESSLNSIINGVMEKDR
VGNIVPGTELVSQQTVDGKDVYTTLSSPLQSFMETQMDAFLEKVKGKYEAKTGE
ILATTQRPTFNADTKEGITEDFVWRDILYQSNYEPGSAMKVMTLASSIBRSGEYFN
SSEFKIADATTRDWDVMDGLTTGGMMTFLQGFAHSSNVGMSLLEQKMBDARFK
FGVPTRFGLTDEYAGQLPADNIVSIAQSSFGQGISVTQTQMLRAFTATAMMDEPKFI
SAIYDTNNQSVRKSQKEIVGNPVSKEAASTTRNHMILVGTDPLYGTM@HWIRYITVP
GQONVAVKSGTAQIADEKNGGYLVGSTNYIFSVVTMNPAENPDFILY\PBHY@GIQL
GEFATPILERASAMKESLNLQSPAKNLDKVTTESSYAMPSIKDISPGRLARRNIVQP
IVVGTGTKIKETSVEEGTNLAPNQQVLLLSDKVEEIPDMYGWKKETARMERIELEF
EGSGSVVQKQDVRTNTAIKNIKKIKLTLGD (SEC ID N°: 1232)

>0orf00776
MVDRTDEVSSKHGFEVVDKEKLMWFEEVFEECKKILVS (SEC ID N°: 1233)
>0rf00783

MEGVNHVDIIKVSCCSFISQVNWMMKGKIPNREGFKFSVARFDAIDIGHWIHRCQFS
RTGSRSGYDNQVATGFDWVFAHAFWGNDVIHIRRISFDWIMKIRINSVARGICS
GLASVLCNDNGTNKNP (SEC ID Ne°: 1234)

>orf00784
MFNVASINGNHNLNLLFQFLQELDFVVRFITRKDTSSVEIF (SEC ID N°; 1235)
>0rf00790

LTNQDLQAGTYLVKDYREIILSQDALEKVATNLKLDMPAKTLASKVQXBVYRIVSIS
VKDKQPEEASRIANSLREVAAEKIVAVTRVSDVTTLEEARPATTPSSRN®SRFGFLG
GAVVTVIAVLLIELLDTRVKRPEDVEDVLKIPLLGLVPDFDKIK (SEC ID N°: 1236)

>orf00791

MPTLEISQAKLDSVKKAEEYYNALCTNLQLSGDGLKVFSITSVKIGEGISHNIAWAF
ARAGYKTLLIDGDIRNSVMLGVFKARNKITGLTEFLSGTTDLSQGLCENNFVIQAG
SVSPNPTALLQSKNFTTMLETLRKYFDYIIVDTAPVGVVIDAAIITRNCSIAVTEAGE
INRRDIQKAKEQLEHTGKPFLGIVLNKFDTSVDKYGSYGNYGNYGKNKK

(SEC ID N°: 1237)

>0rf00792

MNEKILRSSLAIQSFLVILLTYLLSAVRETEIVSTTAIALYILHYFVFYI SDYGQDFFK
RRYLIELVQTLKYILFFALAIGISNFFLEDRFSISRRGMIYFLTLHALLVYLNLFIKWY

WKRAYPNFKGSKKILLLTATSRVEKVLDRLIESNEVVGKLVAVSVLDRPDICLKVVA
EGEIVNFATHEVVDEVFINLPGEKYNIGELVSQFETMGIDVIVNLNAFDRSNKQIRE
MAGLNVVTFSTTFYKTSHVIAKRIIDIVGALVGLILCGLVSIVLVPLIRKIBGGSAIFAQT
RIGKNGRQFTFYKFRSMCVDAEAKKRELMEQNTMQGGMFKVDDDERIRKIGGLD

ELPQFYNVLKGDMSLVGTRPPTVDEYEHYTPEQKRRLSFKPGITGLRERIKSFDE

VVKLDVAYIDGWTIWKDIEILLKTVKVVFMRDGAK (SEC ID N°: 123 8)

>0rf00793

MKKSVYIIGSKGIPAKYGGFETFVEKLTAFQQDKAIQYYVACMRENSAKE®B/FEHN
GAICYNVDVPNIGPARAIAYDIAAINRAIEIAKENKDEDPIFYILACRIGHFIHGIKKKI
QEIGGTLLVMPDGHEWLRAKW3APVRRYWKISEGLMVKHADLLVCRSKMEBRYKQ
YOQPKTTYIAYGTDTTRSVLKSSDEKVRSWFKEKNVSENEYYLVVGRRVYEEMIRGF
LASNSKKDFVLITNVEQNKFYNQLLAKTGFDKDPRVKFVGTVYEQEIRKNAFAYFH
GHEVGGTMPSLLEALASTKLNLLLDVGFNREVAEDGAIYWKKDNLHEHEKTQKEI
DEKDILSIKQVTERFSWELIVNEYEKLFLCEK (SEC ID N°: 1239)

>orf00794

VTIKINNLFFVCLSFFGIVLSSSQVIVNLGLSSIIQYISYFMLMLCVFLTUKNTLNVFA
NRIIYFLISFLFIIGINLQNLPLSRKIYLSFSMLISSLSTLPIKLINNL SDLRRISYY
LLHSIFLSVFLGLVFKISLVTVAVEGIGFSYGFNGGLTHKNFYAITILVINLYVSRKY
DAKHQIDSFVLWLDLFLLLISNTRTVYILVVFWHINRNFINNIKKEHRLVVTATTIVI
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SLLALTFFFKHIINNSESYSHRVLGVVNFFKYYESDRFHLFFGDAELAFKGY GHNI
RSVLGWDGTVEMPLLSVMIKNGYVGLVGYIIVLFKFISSIISVKNSTKKBUSIFIPLL
LSATVENYIVNISFVFMPVCFCILCSIKNIKLVNNRK (SEC ID N°: 1 240)

>0rf00796

MEKLVSIILPVYNVEQYIKNCLESIQQQTYSNLEVIIVNDGSTDKSVEYQEKIDSRF
SITHKEMGGLSDARNVGIDKSKGDYLIFVDSDDFVSQDMVSYLVSCMEMNEDPV
HYYSDRQNNDLNIFSPASNVKVYETTEALCEMFYQKSFLVSAWAKIFRRCRERFPVG
KLFEDSAIMYLLFEKCETIAYSDAELYAYVHRDNSITTKKFSDRDLDIONTIINHYG
DMLRVYTAAVSYKVSACFRILLNSPSGEKYKKVQKECLSYILQNWRNKNFRLKNKL
ALISITIFNPFVKFIYSKVMRWE (SEC ID N°: 1241)

>0orf00797

MNKYEERYQEMLSKNDFYKLINKSYLSDKELQVQQVKAGIVLPPKABEKLIGLQKS
LHGKGGVVDSNGNYIELSAQKAVGMRNRVYGPYKINYDNLPIRNEKYFHQWGHF
LLDVVGRLWYPLLQDNDTKLVYTCYAGTETKIEGNYLEFLKLLGIDQSRUICPTQFS
EVIIPESSILPGGYYTKEYKQLFSSVVENIKLDKYDVNAKMIYCSRSKIABISKEFGED
GIEGIFKONGYTSVYMETMSLEEQIKTLLSAKTIVLTSGSLAHNLLFVMRIFILNKT

YRVNLHQFLINEISDATVRFVDIYRSPLPILYGYGPFLMDLTKPLANFINHFVYEKGT

VLSKKDYFKYYLKWLWSYRFFLFRLNGIKEGNSEFEKSFKIIRRYYKTGR
(SEC ID N°: 1242)

>0rf00798

MSKYKELAKNTGIFALANFSSKILIFLLVPIYTRVLTTTEYGFYDLVYTRLFVPILTL
NISEAVMRFLMKDGVSKKSVFSIAVLDIFIGSIAFALLLLVNNLFSLSDSQYSIYIFV
IFVFYTLNNFLIQFSKGIDKIGVTAISGVISTAVMLAMNVILLVVFDWGIGFFIANVCG
YVIPCIYIVSRLRLWELFEIKIDKKLQWEMVYYALPLVLNILSWWVNNRYDVTAIVG
IQASAIISVAYKIPQILSTISAIFIQSWQISAIKIQEDKSDTTFVSNMLLY YNALLLIIA
SGIILFVKPISNILFGISFYSAWELVPFLIISSLFNAISGCIGAIMGAKMDTHNIAKSAL
VGMIANIILNIVLTFLMGPQGITISTLIASFLIFYMRKDSVKEINSETYRAYLSWILLV
VEACLLIYMDFIIGALIAMVINLFLLKDVIKPLYLKIFKRN (SEC ID N ©:1243)

>0rf00799

MIVLQYFKILARFVFMFLISAVLLPFKIKPNKIVFINFNGKGYGDNPKSEYLRTTYPD
LDLVWLARDNEGFPDGVRVVKYGTFQAFYEQASSKVWVYNVRAFARUKKR WH
GASSFKLIEKQADLPINYVLEAKYDARVTDIMISDSRKQTEEFQKYFVESEYGMPR
NDALFHYKEDYDKLNNIRKELSIHSDDYVILYAPTFRDDGDASYLDINHERCVEHGI
KKKCKFLIRLHPNHSHLCNNISFNKNIINATFYSDMQELTLLADVLVTS®8DFMLL
NKPYVRYVMDLEKYAELRGVSDTYYELPDSIIKTAEELYDLLPKKIENESKKYRNE
ILCPIFNGTASENVGGRIIQEL (SEC ID N°: 1244)

>orf00800

LKNNDLKIGSGAIHQISATLSQNSISGKILYCADPVVDDLYGSIVRSQIEIRVKEESC
NYNTIAYAMNIAERAIATDIDCIVGMGGGRVLDVCKYASFISKRPYLSIAANDGIAS
PVAVLKRQDDRPKSLGAAIPSMTLIDIDVIASGPIQNIKAGIGDTISNYTADWELAVE
RGKDEMHGFAYLMSQNSLDALMKTKYNSITPDFIEVLVNSLVLSGIABIBSRPVSGS
EHLFSHALDYYGSTRMLHGIQVALGTVAVLKLIENSVDTVVDYLQRAERKILLGIDE
ELFIYCMQHATKMRSNRYTYLHEVDLSTDRLKQIYKELISEL

(SEC ID N°: 1245)

>0rf00801

MKALILAAGLGTRLAPITNEVPKSLVPVMGKPILMKQIENLYQMNITDIAGYKSSVL
TDAVTEKYPEINIIDNVDFKTTMNMY SAYLGKAAMGDSDFLMMNADSRWBA LLH
KAPMAIVTDLGIYIEESMKVVEKNGRLVEISKQISPEETLGASIDVYKASAGARFFEK
CKEFIEDKRELQMWSEVALNAILSEVEFVACPLEGRWLEIDNHEDLMAREK

(SEC ID N°: 1246)

>0rf00802

MKLTNRVDYFGADISELQNKKLFLFDMDGTIYEEDRLFEGTLELLDY{BBEYIFITN
NSSKSVVDYVEKVNRLGIKAERDNFFTSAQATIVYIKENYPKSKVYCQGKELSDA
GIDVTEQVSADIDVVLVGFDTELTSDKIRNTCEILSTKDVPFIATNPDIRESFGFIPD
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CGSICDMISKSVDRKPVYIGKPEPTMVDIVRKKLNYSLFETVVIGDRLUWIMGINAGY
TSVCVLTGEATVNDIQQDSIKPTYTFKNVKEMWKGIV (SEC ID N°: 1247)

>orf00804

MKGIILAGGSGTRLYPLTRAASKQLMPVYDKPMIYYPLSTLMLAGIRISTIPQDLPR
FKELLQDGSEFGIKLSYAEQPSPDGLAQAFIIGEEFIGDDSVALILGDMEPGLSTML
QKAAKKEKGATVFGYHVKDPERFGVVEFDENMNAISIEEKPEYPRSEYARTDNDY
VEIAKSIKPSPRGELEITDVNKAYLDRGDLSVELMGRGFAWLDTGTHESSQYIETV

QRMQNVQVANLEEIAYRMGYISREDVLALAQSLKKNEYGQYLLRLIGEA

(SEC ID N°: 1248)

>0rf00806

MTDNFFGKTLAARKVEAIPCMLEFDIPVHGDNRGWFKENFQKEKM IEFSKHAEGKL
QNNVSFSRKNVLRGLHAEPWDKYISVADGGKVLGSWVDLREGETRFANASKREIF
VPRGVANGFQVLSDTVSYSYLVNDYWALELKPKYAFVNYADPSLGIERARNISEAD
KNHPLLKDVKPLKKEDL (SEC ID N°: 1249)

>orf00810

MTEYKNIIVTGGAGFIGSNFVHYVYENFPDVHVTVLDKLTYAGNRANIBEIRVELVYV
GDIADAELVDKLAAQADAIVHYAAESHNDNSLNDPSPFIHTNFIGTYRARKYDIRF
HHVSTDEVYGDLPLREDLPGHGEGPGEKFTAETKYNPSSPYSSTKAKSILYRSFG
VKATISNCSNNYGPYQHIEKFIPRQITNILSGIKPKLYGEGKNVRDWIHSSGVWTI
LTKGQIGETYLIGADGEKNNKEVLELILKEMGQAADAYDHVTDRAGHIDRSKLRD
ELGWKPEFTNFEAGLKATIKWYTDNQEWWKAEKEAVEANYAKTQEIITV

(SEC ID N°: 1250)

>0rf00813

MILITGANGQLGTELRYLLDERNEEYVAVDVAEMDITNEEMVEKVFEEWRRHCAAY
TAVDAAEDEGKELDFAINVTGTKNVARASEKHGATLVYISTDYVFDGEBEWEVDDR
PDPQTEYGRTKRMGEELVEKHVSNFYIIRTAWVFGNYGKNFVFTMGMIARVVND
QYGRPTWTRTLAEFMTYLAENRKEFGYYHLSNDATEDTTWYDFAVENRKZRPVDS
SQFPAKAKRPLNSTMSLAKAKATGFVIPTWQDALQEFYKQEVR

(SEC ID N°: 1251)

>0rf00814

LVNCEPLEAYRQLEEAELVGCWAHVRRKFFEATPKQADKSSLGAKQLASCERDW
EALPADERLQKRQEELQPLMEDFFAWCRRQSVLSGSKLGRAIEY SIFKTHEKDGH
LVLSNNLAERAIKSLVMGRSKRVQWTLLA (SEC ID N°: 1252)

>0rf00823

MNKGLFEKRCKYSIRKFSLGVASVMIGAAFFGTSPVLADSVQSGSTRANAFALATA
KENDGRDFEAPKVGEDQGSPEVTDGPKTEEELLALEKEKPAEEKP RABIREALKT
VTPEWQTVEKKEQQGTVTIREEKGVRYNQLSSTAQNDNAGKPALFERKREGNATV
DLTFKEDSEKGKSRFGVFLKFKDTNNNVFVGYDKDGWFWEYKSPTGESRWAAPET
GSTNRLSITLKSDGQLNASNNDVNLFDTVTLPAAVNDHLKNEKKILLKAGERTVVS
VKTDNQEGVKTEDTPAEKETGPEVDDSKVTYDTIQSKVLKAVIDQAEMSYKIGHTL
PGQVQQFNQVFINNHRITPEVTYKKINETTAEYLMKLRDDAHLINAEMPVRDNQLH
FDVTKIVNHNQVTPGQKIDDERKLLSSISFLGNALVSVSSDQTGAKFBISMMTHVSG
DDHIDVTNPMKDLAKGYMYGFVSTDKLAAGVWSNSQNSYGGGSNBWHRYGNAN
YVGIHSSEWQWEKAYKGIVFPEYTKELPSAKVVITEDANADKNVDWRIRSAMNNP
QGWEKVKDITAYRIAMNFGSQAQNPFLMTLDGIKKINLHTDGLGQGYE$EEEHDSG
HLNYADIGKRIGGVEDFKTLIEKAKKYGAHLGIHVNASETYPESKYFNRKNPDGSY
SYGWNWLDQGINIDAAYDLAHGRLARWEDLKKKLGDGLDFIYVDVVEGGMGAWATH
VLAKEINKQGWRFAIEWGHGGEYDSTFHHWAADLTYGGYTNKGINSMNFRKDAW
VGDYRSYGGAANYPLLGGYSMKDFEGWQGRSDYNGYVTNLFAHDNAMMOKWEN
GTPVTMTDNGSTYKWTPEMRVELVDADNNKVVVTRKSNDVNSPQYRERWJIDG
SAYLTPWNWDANGKKLSTDKEKMYYFNTQAGATTWTLPSDWAKSKUQIGKIEEQ
ELTVKDGKITLDLLAMQPYVLYRSKQTMPEMSWSEGMHIYDQGFNSGETBKRDASK
AEIVKSQGANDMLRIQGNKEKVSLTQKLTGLKPMTKYAVYVGVDNRSNXKAGEK
EVTTYTNKSLALNYVKAYAHNTRRNNATVDDTSYFQNMYAFFTTGSDVMESREAG
DEATYFDEIRTFEMNSSMYGDKHDTGKGTFKQDFENVAQGIFPFVWERNET HLS
EKHDPYTQRGWMGKKVDDVIEGMWSLKTMGLVSRRMLVYQTIPQKARREFAGEY
EAGSDNTYAFVVGKGEFQSGRRGTQASNLEMHELPNTWTDSKKARKAREHIGDTW
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VGIYSTGNASMTRGDSGGNANFRGYNDFMMDNLQIEEITLTGKMLTEKARVAMT
NYTKESMDALKEAVFNLSQADDDISVEEARAEIAKIEALKNALVQKKPAIDFESLDA
PAQPDEGLENAFDGNVSSLWHTSWNGGDVGKPATMVLKEATEITGEBREHFNGNLR
DVKLVVTDESGKEHTFAATDWPDNMKPKDIDFGKTIKAKKIVLTGTKGEBRYQSAA
ELIFTRPQVAETPLDLSGYEAALAKAQKLTDKDNQEEVASVQASMKYATLDERMVE
YFADYLNQLKDSATKSDAPTVEKPEFKLSSLASEQGKTPDYKQEIDRREIPATGE
SQSDTALFLAGVSLALSALFVVKTKKD (SEC ID N°: 1253)

>0rf00824

LQIAQESSQDTDGINPPVVEEAMVFDRNDCLNQICGMIISLGIDAAFRENEBLIFIVV
DFTRSCCN (SEC ID Ne°: 1254)

>0rf00826

MLNLMWMKIFHRNRTFLFCFLGFKVDVISIINARIVRR (SEC ID N°: 1255)

>0rf00827

VYNSQALRQIVVVGSIDHLFKRHSSICEIFGLFKRWLSFL (SEC ID N°: 1256)

>0rf00830
MTSIIFSAKDIFEQEFGREVRGYSKVEVDEFLDDVIKDYETYATLVKSERMQLKEEL

TRKPQVSSAPSPSHPDPIDVAASSSMTNFDILKRLNRLEKEVFGKQIDRNT
(SEC ID N°: 1257)

>0rf00854

LISIKHFFWLPLSKKMIIDIIVNKNPDRFCMIEKVKKTMAENR (SEC ID N°: 1258)

>0rf00858

VNIDSSEFYISHITDGIFDSFLDSNRYLRNFYSVLKVEIDICCEFFVHVFKINATAE (SEC ID N°: 1259)
>0rf00859

VNPLYLCSSDSNDFFKYTWGDNDFAKLFFNSHRMTSF (SEC ID N°: 1260)

>0rf00887

LAQISILHFDFLSIDKHSHTVFNTLRKSLQTTLALSATSKQCFEQLAASKISLIFIEY
KV(SEC ID N°: 1261)

>0rf00897

MLYVGIDIAKNKHDVTALNVPGKTVLKPLTFSNNKAGFELLDLSLRQMN@DKLLS
DPNREQFQHDNRQVDLKILARHIHRLKKKQSDWKVQYTRCLDIIFPBIGKHSEYTY
QLLTRYPNPQKRIEAGFDKLIEIKRLTASKIQDILSVAPRSIETTSPAREHEIIKHY
KRLIDKAETCVNDLMAEFNSVITTVTGIGGRLGAVILAEIRNIHAFDNRASAFAGLDS
SIYQSGQIDLAGRMIKRGSPHLRWALIQAAKACARFSPAFKAYLKTKKEHYSVAIIH
LAKKLIRTLFYILKKSCHLTNKK (SEC ID N°: 1262)

>0rf00900
MDTKSSCLITTGRNDSPSTCLPRVASNNDRFSSEFRIIPDFHCSKKGIHVNMDDFS (SEC ID N°: 1263)
>0rf00903

MMSIREQDLKDIGAIIKYKNFHSPFDTFKYLKDMGFDTIDLSVLLEGFSGMDWLEKF
FKENQDKLREFY (SEC ID N°: 1264)

>0rf00909
MIPLYRTDNDITKFFTKIRNGHLAKTAGGLDDKFHEANASTSKAFDREGVTIRDSA
GSQELRINDKRKTENILFLEIRVRIFRVPHPNDSFFSSHFLG
(SEC ID Ne°: 1265)

>0rf00910
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VLSQGDKDITILDAGLLKMGKIGPVTKDTNDIKATDMMIENSFVLLNQGNICNQGAT
EGKTNFSPSDKDNFHNKTYFFMM (SEC ID N°: 1266)

>orf00915

MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEIVDRTDEVSSKHGFEVVDETDEVSNHRKYTGMAEEIF
EEYKMMGKAGQLVFFDVYRLVRQVS (SEC ID N°: 1267)

>0rf00942

LVEIVRGGSPRPIKDYLTSEVDGIMWIKIGDTEKGEKYINNVKEKIKKSGBITRFVKKG
TFLLTNSMSFGRPYILNVDGAIHDGWLAISNYENSLNKDYLFYILSSNSQFLSLISG
AVVKNLNSDKVASILIPLPPLSEQQRIIEAIESALEKVDEYAESYNRLEQKEFPDKLK
KSILQYAMQGKLVEQDPNDESVEVLLEKIRAEKQKLFEEGKIKKKDLBEDGDDNSY
YGNIPMNWVVIKIKDIFSMNTGLSYKKGDLSIMNKGVRIIRGGNIKPLEESMDYYID
TQFISSEQVYLKHNQLITPVSTSLEHIGKFARIDKDYDGVVAGGFIFQEEBSEIISK
FLLFNLSSPLFYKQLKAITKLSGQALYNIPKTTLSELLIPLAPFEEQELIDKVEKLFEK
VMQLWK (SEC ID N°: 1268)

>0rf00963

VDRTDEVSSKHCFEVVDTTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHTHDKPTLTWFEEIFEEYHSP FHN (SEC ID N°: 1269)
>0rf00964

LDNIHIVLDSLNAVSGIQDFICDGLAIFCDQITSGCSSCK (SEC ID N°: 1270)

>0rf00979

MKSTLGIISVGLVITYILQQVMSFSRDYLLTVLSQRLSIDVILSYIRHIFEPMSFFATR
RTGEIISRFTDANSIIDALASTILSLFLDVSILILVGGVLLAQNPNLFLLSLISIPIYMF
IIFSFMKPFEKMNHDVMQSNSMVSSAIIEDINGIETIKSLTSEENRYQNIEFVDYLEK
SFKLSKYSILQTSLKQGTKLVLNILILWFGAQLVMSSKISIGQLITFNTLSYFTTPMEN
IINLQTKLQSAKVANNRLNEVYLVESEFQVQENPVHSHFLMGDIEFDRYSFGRDTL
TDINLTIKQGDKVSLVGVSGSGKTTLAKMIVNFFEPYKGHISINHQDIKMKVLRRHI
NYLPQQAYIFNGSILENLTLGGNHMISQEDILRACELAEIRQDIERMPRIBYLSDGAG
LSGGQKQRIALARALLTKAPVLILDEATSGLDVLTEKKVIDNLMSLTDKRVAHRLSI
AERTNRVIVLDQGKIIEVGSHQELMQAQGFYHHLFNK (SEC ID N°: 1271)

>orf00981

MTSYKRTFVPQIDARDCGVAALASIAKFYGSDFSLAHLRELAK TNKEGIIVKAADE
MGFETRPVQADKTLFDMSDVPYPFIVHVNKEGKLQHYYVVYQTKKDADBSVKIT
KMSKERFFYEWTGVAIFLATKPSYQPHKDKKNGLLSKLPSSDFQTKHERIUKLIGH
YYQYRWFLLSPRNLG (SEC ID N°: 1272)

>0rf00984

MDTKMMSQFSVMDTEMLACVEGGGCNWGDFAKAGVGGAAVVAAKEGRAGBW
GAAIGGIGGAVVCGYLAYTATS (SEC ID N°: 1273)

>0rf00988

MKKKILIFVLYLIMSIFLYPLRESIWYNLFYTIAYMIAVMIYFSLIKKKEKK (SEC ID N°: 1274)
>0rf01008

LNCKGNDHPKEFHNPNNRFDKKNSKKTKKNFILSPLA (SEC ID N°: 1275)

>0rf01009

MKIKEQTRKLAAGCSKQCFEVVDRTDEVSSKHRFEVVDRTDEVSSKHRADEVSS KHRFEVVDRTDEVSNIYTAR
(SEC ID N°: 1276)

>0rf01017
MHSQTFQFLLMTDKTSLLHRKHRSFIRNIHSKFLILFDLLCGILSRNDSNHNPIS (SEC ID N°: 1277)
>0rf01021

MSDVKEEVSSLSEKQLRQIDVEYAELMDSDIIERLAYLEINNNEKRIVIEBTKEIMS
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VSDQIFEIQKNFQKIKNMFELFISDVSDFLSIKNKLESKELEIEEADVNRIHLLSSGK
LFVDFMENQIKQKYSKDSEEFDCIHGFASYQYDTNFAYRFCHSLRNYSRINEVKA
VSPDDETVIIDFYIDLDYLLNSMFKWKKLKGELIKLNQETSKIDAIALVKENALTELY

GNYNKLFLKLNHNTLVDIKSKLESLKLKHSRYYISKISKTDLKYNPGNSPMAAFAEI EEIYIELSKIGLVKIVNKSN

(SEC ID Ne°: 1278)
>0rf01025

MSKHPHYELLMLIGYGLAKFDKLFIKEFQCFSKSEFYRYVVSLGIAEMKNRMDLFD
PYFDNMRKGWWQKAEVYRFRKDLIDMMFGNEDVHSYAEIVKMLLASHGHKPI
VRTKFKRLQETGMEAENYFILHFDKEEKFQGGQLTDARLYGDGY DEYYWAEVK
GIRKSKGRVRLTAKEFEKVKEFQSDFILSLVTNLDDIPKLVLIDNPLKHHKNIIKNE
IIEYRSVEDLY (SEC ID N°: 1279)

>0rf01027

MFIAEFTAILLNEFPVALDSLVFMGFSMKLIHDLDTHTTHSTAKMLYNMKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1280)
>0rf01049

LKHLFCHFNPLWIDEIIRLAYKDQDTKDVKSKVNIGN (SEC ID N°: 1281)

>orf01077

LCCNRHIANLDLEFISYHLGQVGFDTRISTGLGIFVTKIGNVLFDTDN@FANVCDTC
ISLDWFGSSKAEKANQ (SEC ID N°: 1282)

>0rf01095
MKEIAFDAFYQLYQNDQLSLVDVREVDEFAALHLECAHNLPLSQLADSYD (SEC ID N°: 1283)
>0rf01098

MCLICQRIELIKAGQNPYFVKELETGYVVIGDYQYFKGYTLFLAKDH\HHBUETSVKL
RFLEEMSLVQEAVAKAFEAEKMNIELLGNGDAHAHWHLFPRRAGDMESRSBN WWV
PWEEMAAEDCQVQSPELEEMIKILSHELEKYLA (SEC ID N°: 1284)

>0rf01099

MKKRYVILSGLLALTLAACSQEKTKVEENTQKTEQSSQPEGTVGSKSRKSEVSNK
GSYYSIQGKYDEILANKRYPLSKDYNPGENPTAKAELLKLIAAMQAHSIYOYSGFR
SYETQAKLYQDYVNQDGKEAADRYSARPGYSEHQTGLAFDLIGTDGRAXTEVLLD
HAADYGFVVRYLKGKEKETGYMAEEWHLRYVGKEAKEIAASGLSLEBGIHF/D
SEC ID N°: 1285)

>0rf01104

MKTIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDRTDEVSNHTHGI<ATLTWFEEIFKEY (SEC ID N°: 1286)
>0rf01105

MDFFFMNEVKEQVLFRDNHSEHIFWIEGVSDFMIKVNTALW (SEC ID N°: 1287)

>0rf01109

VCFLGFQTILANPSKPQRQLPFLIFILDFFNYKHHKFLS (SEC ID N°: 1288)

>orf01124

MEELVTLDCLFIDGTKIEANANKYSFVWKKTTEKFSAKLQEQIQVYFQEELIKYAM
FDKEQKRGYKESAKNLANWHYNDKEDSYTHPDGWYYRFHHTKHQBEBWYN@D
EPESAPQKGLYMNERYQNLKAKECQALLSPQGRQIFAQRKIDVEPVERM@KKRCN
LRGK (SEC ID Ne: 1289)

>0rf01126

MHIHYNTNQTTLPLEISSFLPQDHLVFTIEKVVNTLEDCHFHAFYHAFRBDRILKMLVS
TLLFAYSQGIFSGRKIEKWKS (SEC ID N°: 1290)

>0rf01129
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LRLWVIFVIMKVIKSYDTLNDYYRKLFGEKTFKVPIDAGFDCPNRDG BBETFCTVS
GSGDAIVAPDPPIREQFYKEIDFIHRKWPDVQKYLVYFQNFTNTHEKRERYEQAIN
EPGVVGINIGTRPDCLPDETIEYLAELSECMHVTVELGLQTTYEATSIRANSYEL (SEC
ID N°: 1291)

>orf01131

VETVKRLRKYPKIEIVSHLIMGLPGETHEMMVENVRRCVTDNDIQGIKHHMTMTRM
QRDYHEGRLQLMSQDEYVRVICDQLEIPKHIVIHRITGDAPRDMLIGBMWWEVLN
SIEMEMRRRGSVQGCKAVKQEFENEKTT (SEC ID N°: 1292)

>0rf01143
VQVCVFTNFCFFHCFSSLANCRLFNLRGICLPCISYQ (SEC ID Ne°: 1293)

>orf01152

VFKKDRFSIRKIKGVVGSVFLGSLLMAPSVVDAATYHYVNKEIISQEARDGKPDRN
EVVYGLVYQKDQLPQTGTEASVLTAFGYLSGDILKTLGLDTVLEETSBXPB/EVET
PQSTTNQEQARTENQVVETEEAPKEEAPKTEESPKEEPKSEIKPTDREERKEDSA
EPAPVEEVGGEVESKPEEKVAVKPESQPSDKPTEEPKVEQVGEPVRRPHBEVEP
EKQPEAPEEEKAVEETPKPEDKIKGIGTKEPVDKSELNNQIDKASSV$8TASYNDL
GPVLETAKGVYASEPVKQPEVNSETNKLKTAIDALNVDKTELNNTIARXKEHYSDR
SWQNLQTGVTEAEKVAANTDAKQSEVNSETASLKTAISRLNTDKVEKEAQHEKTET
DFSMESWTVLSTAKMKAQEVKDNGTATQEQINEAEKSLKTALADLIGHAIRTAT
KKNKENYTNQTWAELETALTAAKSVNTNESKQSDVNEAAEKLTATMESKKARLTL
SIEKRDIDRKATVTYTLENPANTQIKSITATLKKGEEVVKDFVLTEENINMALTALFEK
LDYYKEYTLSTDMVYNRGNDDETESISEELIQLNLKKLELKDIQTVSLENMEQESQVT
HLSDKPTDLSKLYLKVTSSTSKDAVLAVSSIEEEIENKKIFKIHADTPBIVRKKDGSL

SKGFDYYMERVIPHDGDIYYDFKDLISAMTSNPTGTFILGRDISSRNVEWRGKSYIKG
EFKGKLLGTNDNVRHSIFDLEYPLFDTIKSGVVKDIDFKHVNMVFPDBONQATIARV
IKDKTKIENVNVEGYLEGRDHVAGLVNNLEGNSEIENVSFTGKIKSKEGANEIAGRN
ILSRVKRAYVNADIEVHRSSNSSMLVAVMGINADASGGWGTWGRLTHRAKQGG
QAGGASSTVWPYGAIDNVVSYAKVTKGKELFGSDGDLNYDWFMKRIQEBIRSGDS
GSDSKFTRISEEEANQKVASYNITAPNLMSDSSLLVDRLNESWKNTDQIFESAQNQ
LIYQNLTKFTPYYNKEFIVHEGNALTPEQEILKTKKIKSIVGLKGTEFV@ESDIDTIML
HFEDGSQKRYKVTSTGKFSITNLPEYQVEDLNVVYTSEHIVHPLDSSIVERLKKVE
LYTESTYQVLGIDKDNANKLNRTKRLFLDESLDAVKTQLPTFVKTMFENIENWESSG
AVAALRQKIMDNKTAILLALTYINRYYDVKFSDYNIKKLMLFKPTFHGEKLDRLIRL
GSSGENRLKGSENAETFKQLFASETKQKDLVTYLDYNRSLLTNYQTREEWPYIQ
FEERPSLVEEIKDAKYRVYDNLTAPYYQGYILPLLTLKNTHLAILSNY3HAMSREKRP
NWKNEDFDKWVKYVATAHRNHVDTWYKILPDNIKGKMVKENVTAVRAESH\SVDQN
AVDRKGRDYAPAREFFNLVGGPMGGWYAYHGYGAHAGGRNRVNEFGFEYEEH
ELTHVNDTWIYLGGYGRRENMGPEAYAQGLFQSPVPGQPGWGALRKNMGEEIY
NASPTQFENRKELDSYMKNYNDTLMMVDYLEGDAVISKGKEAITKWHHKRXED TAQ
YDTVRQLTAEEKEKLSVSSVDDLVDQGLMSDRAVGNNTYNPADFEDSYWAGIYGG
GKNSVGSPGALMFKHNTFRMWGYYGFEEGVLGYASNKFKQASRDESHSEIS
KGEFLTMEAFKKGYFKKVVEELKTKGIRPVTINQKTYSTFEELQEGFERBIMKKNQL
DERETRNFKFQVFRQLLQQTDSFKTSIFR (SEC ID N°: 1294)

>0rf01156

MKSKIVLGASLAIATLSLVSLVEIEGLSPFLIENVSANTHSANKVINHKAS.ENADEG
KGLTVNFSTDSVSPNLFDEFEKKSGITITTMLVNAKTGEVVEKRLTPRANDLTSGT
ISSFIFSEYPDGEYKYVVSKGDFIDPKTQFKHQYRGESPVFRIRNRKBGIEDKKLDE
RRDNSVYKDGVVEHKVNLSLTSYQGGNGVTAIFSTDSVNSNLLNSAGHKREKLI
NVKTGEVIDETFSPKVSLTSKILKSGSTAVFYFIDLTDGEYKYVAYESQOMYQTTLTH
QYRGESPIFSIKDGKFSGLVSASKPDENPKPTPKPDEKPKPSAPQQEKDIBEWVGS
SYYQNGKKVTSKWIFDKKYNSYFYLDASGNYVQNAWVGNYYLKSGEBVNMEKSIYG
SYYYLTSEGSYARNTWSGNYYLKSNGKMAKSEWVYDSNYKSYYY IAREBBYGNY
YLKSMGKMAVNERTPDGYRVDGSGKWVK (SEC ID N°: 1295)

>0orf01157
MSACTVCAEKGRTPDLSIVDNVPIVENAKAHENNFFYSSDITYYPIF (SEC ID N°: 1296)
>orf01158
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MAKYYIILPKDAEIYKTWRGTVMIPIIDATKTTPELSYFKEDHRNYIANENGANYIEW
KGTVEEFKEAIKKLTDKKSTTATPKKDEKPTPKPDEKPKPTPTVQSGWVYQ@BGKKV
ISKWIFDKKYNSYFYLDASGNYVQMAWVGNYYLKSGGYMAKGEWWWIDAYIYTSEDG
SYAYSTWQGNYYLKSDGKMAVNEWVDGGRYYVGADGVWKEGQASNBSBSAEL
GKAKSYNSLFHMSKKNVCIDM (SEC ID N°: 1297)

>0orf01179
VSRWDGHSDKGEAPAGKTSYAWIWTKWGEQVAFYCDYD (SEC ID N°: 1298)
>0rf01193

MKSKKGGELRIAVFGDKKPFGYVDNDGSYQGYDIELGNQLAKDLG\BKAKWNRAE
YLISNKVDITLANFTVTDERKKQVDFALPYMKVSLGVVSPKTGLITDVRGKTLIVTK
GTTAETYFEKNHPEIKLQKYDQYSDSYQALLDGRGDAFSTDNTEVLNWAEEVGIT
SLGDPDTIAAAVQKGNQELLDFINKDIEKLGKENFFHKAYEKTLHPTYBBADLVVE
GGH (SEC ID N°: 1299)

>0f01194
MKLFKPLLTVLALAFALIFITACSSGGNAGSSSGKTTAKARTIDEIKKRR (SEC ID N°: 1300)
>0rf01231

MYQDEAGFGRISKLGSCWAPIGVGPHVHSHYIREFHYCYGAVDAHTGESFENTE
WMNAFLEELSQAYPDDYLLLVMDNAIWHKSSTLKIPTNIGFTFIPPY TNHEMKCGKR
FVNVDLRIRPFELWKMS (SEC ID N°: 1301)

>0rf01233
MVTATTCFLKERVEFELLIFFYISPNRCLITVYSVLNL (SEC ID N°: 1302)
>0rf01234

MDTPDENGYVADDYRITYLEAHIKAMRDAIYKDGVDLLGYTTWGCIESNGEAMNKRY
GFIYVDRDNVGNGTLKCSKKKSFYWYMSFIAMV (SEC ID N°: 1303)

>0rf01255

MFLGMIGNISIILQFFGITIIVKIDNQARAIDFFKHDKSSF (SEC ID N°: 1304)

>0rf01257

MFSLNFFDDSVFLSIKIAHKGCFQLLDMTNPNFFNKFFLAQASDQLLHFLSWNIEL (SEC ID N°: 1305)
>0r01266

MTEPDFWNDNIAAQKTSQELNELKNTYNTFHKMEELQDEVEILLDFISMHDEELVAQ
LAELDKIMTSYEMTLLLSEPYDHNNAILEIHPGSGGTEAQDWGDMLIRWBINAKGFK
VEVLDYQAGDEAGIKSVTLSFEGPNAYGLLKSEMGVHRLVRISPFDSAISRRSVEV
MPELDDTIEVEIREDDIKMDTFRSGGAGGQNVNKVSTGVRLTHIPTGVVRRTQYG
NRDRAMKMLQAKLYQMEQDKKAAEVDSLKGEKKEITWGSQIRSYV¥FKBPHRISFE
VAQVDKVMDGDLDGFIDAYLKWRIS (SEC ID N°: 1306)

>orf01267
MLQSNQVQNFHHSSFDITAIFPDYFHSVSNIFIDSFLW (SEC ID N°: 1307)
>0rf01299

MQVIKRNGEIAEFNPDKIYQAILKAAQTVYVLTDDLRQNLAQVTKKV\QEAKVERAT
ISMIQSMVEHRLLGAGYITIAEHYISYRLQRDLERSGYGDHIAVHLHFRQI
(SEC ID N°: 1308)

>0rf01305

MKLKLCIIGFFFCLIATIGLVTISDTEIPIPLPIDGAFSIQGKSNLSNMEI YEMVRDLSK
TEKVTIYKPIVQSSGQLKYVNFDDVNNEQLKSAPIVGMYYTLGKMD\MRIMIGLQT
VYMAYPWYIGGILQFTGTLRILLMGSIYLTLLVVLFVVRTRQIKEGVIRRSLPIYDLR
REYGISLIFELIMMALLMISYSSFLGNGFFTYSSKLFFSLLLTNFILFQIDLITFVLFW
LTIQIEKPIEIIKNKAKNKLIFVVWLAIISHILVSGVFLQETKSSQSSIN  IQIQNLVPW
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DTVKDWRRIEFLGIESNSTKNREVNDSDGQYLQIVAALKNLDFLYIERS®OFMKTS
HVIENFSKQLENDGITNPEINKELIYINQTGANLQNKVNGTNYHLLDNRIMPEKWK
ENQKSIENTVVAEQFIGTNYTREQLAVQIIPDGEKIFYFNEDADNNLKIMRDANVAD
SKDNIVVVLDTDKMMENNKFSLASNILYKSLFSPEAVKKINEMTVLLN#SKDVYQIV
KLKIQSLEHQILLSQILQKIIYSIVFILIYQYVQLFITLKQNEYVKKIILG LSKTYIAIS

SLKYFMMTITMVILFTFLMTGQIELLYIGAASLLVLMLSIIMSFRKLSESWILKGDES
(SEC ID N°: 1309)

>0rf01306

MTIDLLNVSKSFGSKKIFTDLNLIFESGKSYALIGGSGSGKSTLLNIIGEKIDSGNVL
VDKQDIWKIKERTFFKNTVGYVFQNYSLIDNKTVYDNLSLITKDKKTITEXVGLSSD
YLHQKIYELSGGQAQRVAIARMLMKPRKIILADEPTGALDGEIGKEIIRINETAEDKY
VIIATHDPAVYNEVDVIIDMKDIGYKYV (SEC ID N°: 1310)

>0rf01307

MKKKIYIALIFVTGVLAIFFFGKQMITKENIMKPTVELTIYTLSSSDTEKWKVRQVETE
EAIYFITVKEVSSSEEVFSNIIANGAATGFGVREEEVKKFMMGLGDTIEBSKLIEIE
FFTFSDDGAGFVVANFDYGKEELNSQKKDIKELYKKIYESFKEKNK

(SEC ID N°: 1311)

>0rf01317
MKIKEQTRKLAAGCSKHSFEVVDETDEVSSKHSFEVVDETDEVSNHT (SEC ID N°: 1312)
>0rf01324

MELFKTWKKNMVLYGLKSQIGTVYRMNDRTTSFYDVGMFLYLAGEHDSVRKYGL
DYKIISENTNWQDFLHRKVGLNSFTRYSFKDKANFQVEFLNNLVTHYRBG?IDNH
IYNCFSTEEWSQDLQGDFESYQDFVLKGGFGFVILKNNELIAGISSGKXYRVEVAT

RPNEQGNGFAKKLGAAMILESLNRDMFPLWDAHNEASKKVAEFLGYERSEREE LI
(SEC ID N°: 1313)

>0rf01369

MKVIDQALLEKVIIERSRTSHKGDYGRLLFLGGTYPYGGAIIMAALAABKRSLVTVGT
DRENIPALHSHLPEAMAFSLQDQQLLKEQLEKAEVVLLGPGLRDDAVGEVEAGLR
QNQILIVDGGALTILARTSLSFSSSQLILTPHQKEWEKLSGITIEKQKEDASALTSFP
QGTILVEKGSATRIWQAGQSDYYQLQVGGPYQATGGMGDTLAGMIAGPAGIYER
VAVATHLHSAIAQELAQEQYVVLPTEISNCLPKVMKRYYV (SEC ID N°1314)

>orf01376

VLDSKEELKESENDAPKLETPLREEPRLAPQTLPEASEVLENKREESHKEHRAQADDI
RKVVGELAKDISITKLYMTGHSLGGYLAQIAAVEDYQKYPDFYNHVLREKSAPKVIT
SRTVWDAKNGF (SEC ID N°: 1315)

>0rf01404
MGRKPKKRPEERTELEHLQAENEYLRAENAILKKLRELRLKEEKEKEERQKLFKN (SEC ID N°: 1316)
>0rf01417

VVLSTSAILVACGKTDKEADAPTTFSYVYAVDPASLGYSIATRTSRTDWIBGLMEN
DKYGNVAPSQKDYDLNSTGWAPSYQDPASYLNIMDPKSGSAMKHIIHDKGKKPG
LDKYKKLLEDAVSETTDLEKRYEKYAKAQAWSTDSSLLMPTASSGASPYRISSKPY
SQVGIKGEPYIFKGMKLQKDIVTTKEYNEVFKKWQKEKLESNSKY QNEX EK

(SEC ID N°: 1317)

>0rf01421

LNFDFFIFLAHFIPLFTFSILQENPKTSKKKLYIRLL (SEC ID N°: 1318)
>0rf01428

MRLSMKLIHDLDMHTTHSTAKMLYNMKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1319)

>0rf01442
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LIRIRNIYRSGEGNTSVFQSFIDQINSNQFCYGSNFDRLRCILLIENFTELNSNRMF
SGNGKILSNSSRSTP (SEC ID N°: 1320)

>0rf01453

MSNYRRTSKPKTEHIKKGFTVFQKTITTIGSILGLITAGITIMNALDNNNRKKEPTTS
QTTTEVKEIQKESPQENTTPNKENNTSQEKTQQEETPKSSVKEEKKEDQBSTTPA
TSKPATENEKQPNTPTSENNTQ (SEC ID N°: 1321)

>0rf01457

MNQSYFYLKMKEHKLKVPYTGKERRVRILLPKDYEKDTDRSYPVVYRHMENEEKESF
IGHSWKIIPAIKRNPDISRMIVVAIDNDGMGRMNEYAAWKFQESPIPEREXGVEYAE
FVMEVVKPFIKHKTGWFDGMMTTGCSMGAYHALNFFLQHPDVFTKVYYRARFFVG
DYYNDDAIYQNSPVDYIWNQNDGWFIDRYRQAEIVLCTGLGAWEQN&LREAFDQ
KQIPAWFAEWGHDVAHDWEWWRKQMPYFLGNLYL (SEC ID N°: 1322

>0rf01466

MSSIHTKNSSLKSKSRFNEMFGDPLNNNKKFAVKTGQQCFKFSSGKRVFEGYPA
YGGNGIAWKSRKYLIDNPTIIGRVGAYCGNVRTTHGKVWISDNAIYIKESDFMLVF
LLELMKVIDFSKFADFSGQPKITQKPLENQKYILPPLALONEFADFVAKSQFACEIA
IKVWRNSLKFSII (SEC ID N°: 1323)

>0rf01476

LVYAPFSFNILLDYITFDFKILLFSVFLAINRFHNDFIQFLL (SEC ID N°: 1324)
>0rf01479

MSEYSGLSFFEVALAEFLDIVSAVYLEDADGIIVNLWGILDK (SEC ID N°: 1325)
>0rf01490

MEGVAKGRIGRKKNNGIDNRCCHKKRNGRVTWNLFFQKTIDDGDDBRKFTRRGPK
KDSPPTISREKMINLVRCDINFNQP (SEC ID N°: 1326)

>0f01493

VDKTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSSKHCFEWDRTDEVSSKHCFEVVSIRRDEYRR S
(SEC ID N°: 1327)

>0rf01495
MTEFMSDNFPKNLHTQFLINLGIKIQMPIFGEKSPTCRT (SEC ID N°: 1328)
>0rf01503

VVIGVASATTNIWIIFLSGFTAILAGAFSMAGGEYVSVSTPKDTEEAA¥ZSRLLDQDR
ELAKKSLYAAYIQNGEFKTSAQLLTNKIFLKNPLKALVEEKYGIEYEEPWHAAISSF
VAFFLRSLPPMLSVTIFPSDYRIPATVLIVGVALLLTGYTSARLGKAPTMIRNLAIG
LLTMGVTFLLEQLFSI (SEC ID N°: 1329)

>0rf01535

MSFKNNWIDKEGRVFIYFTVEEIMKRRNISKPTAIKTLDELDIKKGIGLRYRLGLGKP
NIIYVKDFMSIFQVKENDLQKSKNLTSEVKDFNLRSKENELQEVKNLIENNKSKYS
KREYSFGENGLGTFQNVFLAAEDI (SEC ID N°: 1330)

>0rf01543

LLHIRVCKTFDRIPYCMLALFLSKSIGLTILLHKVKTVIFIDDQSNDKTOKIHISFFR
IKLSQQCQLSFSVYF (SEC ID N°: 1331)

>orf01547
MTQEDALIVISHIKVLSIVPNRCLKPLDKTFSLYNWIFLSQKYLLQANFLKISRVQLQ (SEC ID N°: 1332)
>0r01552

VTTHDEPVYEKHGVLHYAVANIPGAVARTSTIALTMVTLPYIEALAGKBHSEDEGL
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RQGVTTYQGYLTSLPVAQGLNRDYTDINDLV (SEC ID Ne°: 1333)
>0rf01553

VFFIDGFIVRCHTVSCFDNATLVNSNVNDTEPGRICLTISSVTNSGARARBIAPITTS
ASLTLASMLMELDIRYV (SEC ID N°: 1334)

>0rf01555
LSTKTKGDAGSMCTDDTITDDSYFSFGTPGTPPGRTPEPPACLVRK (SEC ID N°: 1335)
>orf01556

MLIGIPKEIKNNENRVALTPAGVHSLVSRGHRVLIETNAGLGSGFTDAQGAEIVAT
AGEAWAAELVVKVKEPLNSEYGYLRDDLLLFTYLHMAAAPELADAMIGKMETVR
DNQGQLPLLVPMSEVAGRMAYV (SEC ID N°: 1336)

>0rf01576
MASRNVLSMEPKFLLAGHFKGQFLILKIVSSDIDDGFAIAC (SEC ID N°: 1337)
>orf01577

LSSADKTCLNQFFTDFSDFFQSSLVEDGFYTFQIENSGFGFFNQISCRAEFL IPFK
IALGILVGSQSLIKRNHDRLVGIVVYV (SEC ID N°: 1338)

>0rf01578

VSVFLKFIFNTTNQFTGLLFDAVALSLILIVGVQQIRKICKRLSHLICKRWTEGSLSQA
WLGFLIEKISESGKFFTNQYPFQFICSIASQTLKEALKIFCC
(SEC ID N°: 1339)

>0rf01579

MVSNLVFIGNCNFHNTVIFHLLNRLNQGPLQILSQNHDKGRRLSWIFEQRNASKNW
MGRKEQAMALAIAADLQDQLLFKRLIDFLDATIH (SEC ID N°: 1340 )

>0rf01599

LLYNPVEKTRVHIKKGIGKLQYLFTRLFYLIFVSTDYISYGSSSEG (SEC ID N°: 1341)
>0rf01630

MRSYITLICNLNNNLFCLNSFFLTNLVWSQIFSLLSVFITVYI (SEC ID N°: 1342)
>0rf01631

LLEITLKSPYQFAHILFQSTIVPHGGHYHFIPESDLSAGELAATYVFNAMBRDTGDAY
IVRHGDHYHYIPKSSLNNPPSHSNTEEVGSSSSSVLSNPSLHVHHEEEFDBNRIIS
EDSEGFVIPHGDHNHYIKVQTKGYEAALKNKIPSLQSNYQPGTFDEKAMD®AL LADS
RSIYKDRLS (SEC ID N°: 1343)

>orf01664

MARLEPAKIAKIVLGILLYIIDLIKSSFVLPIPKAAKKSLILISFVPSFND KNIVIRRPR
QITKIMPRFICFLFRIFACIS (SEC ID N°: 1344)

>0rf01680

MELSAIYHGPESEYAYLYKDKKLHIRIRTKKGDIESINLHYGDPFIFMBEPDTKEMVK
ITSGTLFDHWQVEVSVDFARIQYLFELRDTEGQNILYGDKGCVENSIASNGFKLP
YLHEIDACKVPDWVSNTVWYQIFPERFANGNALLNPEGTLDWDSS\DFHKSEEDLQG
IIDHMDYLQDLGITGLYLCPIFESTSNHKYNTTDYFEIDRHFGDKETFRBIQAHHRGM
KVMLDAVFNHIASQSLQWKNVVKNGEQSAYKDWFHIQQFPVTTEKLPNKRBGFE
DYMPKLNTANPEVKNYLLKVATYWIEEFNIDAWRLDVANEIDHQFWKNMERKNPDL
YILGEVWHTSQPWLNGDEFHAVMNYPLSDSIKDYFLRGIKKTDQFIDEING'YKQQI
SEVMFNLLDSHDTERILWTANEDVQLVKSALAFLFLQKGTPCIYYGTEGSPDPDCR
RCMPWERVSSDNDMLNFMKRLIKIRKYASVIISHGKYSLQEINSDLVAYEGRILKA
IFNQSTEDYLLEKEAVALASNCQELDNQLVISPDGFMIF (SEC ID N°: 1345)

>0rf01688

156



10

15

20

25

30

35

40

45

50

ES 2381613713

MGQEIKLIRKQFRITRQEEKQIKEMMREQKVDSFSEFLRQNLLKKN YRESRVFSLWQ
SQKFEQISRDVYEVLVVARENHQVTQEHVSILLTCVQELIAEVNQVQPEBRKYMG
(SEC ID N°: 1346)

>0rf01689

MVYRYRTNLKKVFLTDPELHQLNERIAKSNCQMFSVYARKVLLNPNMSBTYDQL
VFELRRIGNNIMQIARAINQSHLISQDQLQELSKGVGELIKEVDKEFQV
(SEC ID N°: 1347)

>0rf01690

MVVTKHFATHGKKYRRRLIKYILNPDKTDNLKLVSDFGMSNYLDFPSHENEKNVNFT
NNDKLYESRNDRQEKHQQTIHAHHLIQSFSPEDNLTPEEINRIGYETMMERFKFIV
ATHTDKDHVHNHILINAIDRNSDKKLIWNYALERNLRMISDRISKMAGEKRYSYRG
YKKYRESSHKFELKQRLYFLMQQSK (SEC ID N°: 1348)

>orf01691

MMTDRAMTKPIRGRQLSKRDLYDEEFFRTHFAKQEIESRLEFLLNRENSIKAKEL
NLTIDLKQKNVTFILKENNQKISLGHQKISDKKLYDVKFFQDYFKNKESEGLENLQE
QYHAFQEERDKDKVSTEEIEEAFKTFKKPLRHLRKNEIPFVNLKWNLQRTK

(SEC ID N°: 1359)

>0rf01692

MEEENHKKYKVYIRETSSYFVYNKENMDNNCFIKGRTLIRQLSNDS@®RPM.KSLQ
EKISEINLMIELSNTNKQYQEIKDELVLEIAEIDMKLEETQEKIATLNKM&VFINLKSE
DEIGRKLAKYDFDQMNMTESIMLDRLNTDILKLQQELGNEINKYEEIARRVKIINT
NKFTVLKFHENALLE (SEC ID Ne°: 1350)

>0rf01693

MKSKLGITLRKVRKGKQISLCSVADEHLSKSQISRFERGESEISCIRLINIKLHITLD
EFLVLHNDDYTSSESFANLVQYIRKQYSSQSINNIACLLSDTSDY TLNSR&VKSILH
TMDSNIIPSDEELLHLTDYLFKIEKWGYYEIILLGMCVRTINYNSYFLLEKILNNYIYS
SLMKTNKQIVSQLAINCFILSIDKEEFSNCSYLISKIKTLLDNELNFYEQAFLYATGYY
EFKRQLSSGIETMKQAIQVLDILGEDKLKLHYTSHFDKLVNNK

(SEC ID N°: 1351)

>0rf01694
MSLSYYYEINPSTDILKCIEELLYKEDKCFNNILKNWKDIRRNHNDSFRNFY GAPGIL
LARKEIFDKTNIGNNDLSIKNVLTNVEKIRELNLCHGSVGTISCLDAILBEENLLIKE

SIDFYFDNVVSQVIKPELSTDLNTMNTFSFMLGVSGVVYEISRKQDDRLILNELRGH DD

(SEC ID Ne: 1352)
>0rf01695

MMTRKVPNIEQMSQIECGLCCCLSILHFYKSKETLLDLRRDIEKGRDGBSKQLLNK
RNFDTGSYQVKDVNKISELPLPLIAFWDNQHYVVIYKVKKNKVYIMDPBREFKEF
SKHFSNIVLLSFPNENYQSLKSQFPSPWIRVFSSFSKVKGRLILTLLFSNLIILSVP
VMTSKFINSALGNTFSFQTSFLILFSLLCLYLISILARSMGILFSNIFFSP®IESFTFKH
LLKLPYSFFELRAKGDILYRISSLSGFRELFTNQVVGGVVDIGTILSVWIFLSSKTLS
IIALILSLINFLFLFSTRKIMYDTVNRELQEQSLIYSVETEALNTISSIKI SGLEDEIYE
NWSKYLKNVLTKYKKRSIVHILYNSATNVFQLFAPIIILIFGLDNVLNGKLGEVVAFQ
TMASILFSSEISIFNAYTQYILAAGYLNRVNDIWLENEENVENGLKKCSIFEDIKDLS
FSYSKDSAPVIENLNLTIEPGQRIALVGQSGSGKSTLSKILSGLYKIDTEKOGVNIN
QIDKKILSQNLGVVPQDSFLLNRSILDNITLKNEVTSQKIEEVCKAVQIFIMAMPMKF
NTIISEMGSNISGGQRQRIALARALINNPSIVILDEATSALDTINEERITKIQSQGCTQ
IIAHRLSTIKDADIIFVMKGGKIVESGNHKYLMDLGGEYYSLYTKRK

(SEC ID N°: 1353)

>0rf01696

MAIVEIINLTKSFKDIEVIHNTSFYLNKGKVYGFVGPNGAGKTTIIKMILGKPDSGKI
TIFNQTVEQNSENILSRIGLVLGPSFYGHLDAYKNLKLIANMKGLSLDIERYLSMVG
LKDVKKKKVKNFSMGMKQRLSIAASLLGSPEILIWDEPINGLDPQGVEIRFLQEK

KGITFLISSHILSELDKVISDININYGKVEFFGSCHYLLQKYNCRNLEEALACLAGGE YD
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(SEC ID Ne°: 1354)
>0rf01697

MIKLEFLKQKKSILWFVLIFPIILNVLLYIDLTFRYRGYLLVHQNELALSMWQLIFKEQT
IFYFSELFYLVLSLIIYEVFAVEFKNDAWLTVISLPFRNKYTINSKLLITWYTFTFWLS
DYISLYVIGKAIDNSLEIGLIFFLKTFTIQLISSLMIMLLYFLTLVLIRKI ~ SGIIPIGII
MMILTISIYYNDYNFKIYLPFTYLSHAFRVTESQFYMILLSNINIVLFY! LIRKLNERS
FEMKL(SEC ID N°: 1355)

>0rf01698

MKLLKNELIKSKIFLFIIVDICIQILVILAIKTYILDISALYSELDYNKYW  YILHTLIYM
LMIFPIQILYQNLREALIEDNMNGWNIMVINTNMLVKIIYIKVTINIVRCACYFVYTIF
SLIQLGGMGTDMLLTNIIFPNIMSFLLFLPIAIFMQICCIRFDSILAKALPNILLILIVL
ITFQSDWNIFIPATYYYTEIQSTTMLGIKLLVCIWIMGFEFFLLPKLIKLEQNLY
(SEC ID N°: 1356)

>0rf01725

MRFSAFKIFSMSVCKRIITKGLGFRALLLYTISKVKLREDILVSQSIVPVEQYCRFDS
KKRNGILFNVRIANLKFTFFRLDFLRNKIWYSSSMNDEASKQLTDARVERIQRTTFE
EMLAVLKTAYQLKHAKGGRKPKLSLEDLLMATLQYVREYRTYEEIAAESNLIRRS
(SEC ID N°: 1357)

>0rf01753

MHTKSRTIKSLITQFTAILLYELPLALDSLVFMGFSMKLIHDLNTHTTHSKMLHNVKA
IKNDFSIRE (SEC ID N°: 1358)

>0orf01776
MIKIYFTKFSENHNPFCKIFEIFTNLIFQSILNKNKKNPLRQGEANVV (SEC ID N°; 1359)
>orf01783

MSQVKGLCVLDVDGTLILEEVIDLLGREAGHEAEISQITSRAMRGELBERBRVSLL
EGLPILVFDNVFNSIHLSLNVPEFISILQKNGILVGLVSGGFTPIVGEISRWYCLFHC
QPA (SEC ID N°: 1360)

>0rf01784

MLKSAELGIAFCSKEMLKKEIPHHVDKRDFLEVLPLIDCLE (SEC ID N°: 1361)
>0rf01789

MFGNWFFKAFVCSLERLAQDRTMNWFSCIGNKNTVAFVPILIGCFA (SEC ID N°: 1362)
>0rf01804

MEKYFGEKQERFSFRKLSVGLVSATISSLFFMSVLASSSVDAQETAGVADKELSS
EEKKQLVYDIPTYVENDDETYYLVYKLNSQNQLAELPNTGSKNERQABVAGLGIL
IFAVSKKKVKNKTVLHLVLVAGMGNGVLVSVHALENHLLLNYNTDY EERISBPKEI
SGYTYIGYIKEGKTTSDFEVSNQEKSAATPTKQQKVDYNVTPNFVDIGRSIEQTPV
SSTKPTEVQVVEKPFSTELINPRKEEKQSSDSQEQLAEHKNLETKKERERTGVNT
LNPQDEVLSGQLNKPELLYRDETIETKIDFQEEIQENPDLAEGTVRVKQERKVEIV
RIFSVNNEEVSREISTSTTAPVSRIVEKGTKKAQVIKEQAETGAEHKB@AIVEPAI
QPELPAAVLTDKGESAVQPELPEAVVSDKGVPEVQPALPEAVMTDREPPERY TG
VQAGAIVEPEKVEPEYAGVQAGAIVEPEQVAPLPEYTGVQAGAIVE REREY TGVQ
AGAIVEPEKVEAPKEYTGVQAGAIVEPEKVEPSKEYTGVQAGAIVEFE@EYTGVQ
AGAIVEPEKVEALKEYTGKIEQPSAEDTKPNNENTNTPEEMSIQKKSSMINFITDSS
KVTGVGSATFIAPNVLLTVAHNFINNSTDNTTGEFRGDKSKNVYEW\KZEXETANN
IHFYNKKDYPKGFIYDLAVIKLPETTGREHVELVKNY SKVNLNDKLNAHEKY THLK
DATVEMEQEYANNTYGVQYQGGNPGMSGGGIFNANGEVIGVHQNGAQSIRBTL
AWIKSIIAGNEIPPVYDELYRHKDEKKDDAKDEKEVIKKLELRNISSVESKRDGNKYRH
VTSLASLPSNAENYFMKVKSENFKDVMLPVTSITNDTKDNRDVYKIVAISANENNN
VLENYTYYLPKTQQSETGVYTSFKNLVDAMNSNPNGTFRLGATMDRRBEESYVN
NVFHGILVGTNNEKYYAIYNLKKPLFGELNGATVEKLSLKDVNISAKDIRAXEANNN
THIDNVHADGAIAGERSIGGLVSQVNNSTISNSSYTGRITNTYKTVASYGLVGKLSG
PRGLIDKSFASIDLSSNATQGDQSIGGIVGAVENSALISNSYAEGNLNRRANVGGVV
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GNLWDPVGGLEKSGRLSNVLSDVNVTNGNAIAGYNFNGIKANGTY SNKNNKOEDD
EILTKDSTVQRGEVLEDAQIKEKKATFVSKNTIKTEDFNFSSRYVTDYEWADSSKEK
VYKNIEKLLPFYNRETIVKYGNLVETSSNLYMKELLSVVPMKDKEVISENKSSINKL
LLYYADNTSETLNVNYQTDFSNVAEYRIGGTNLIYTPNTLLRNYQNILFALNSVEY
KSEAIRKVLDVSKDVSLTELYLEEQFNTTKTNLKDSLTKLLTADAAIAEKNIDNYVI
EKIKNNKEALLLGLTYLERWYDFKYRDTKAKDLYMYHLDFFGKSMSSMEIMKSGY
NNLLAKNNVITYNVLLAKNYKTNNLFDALEKYRKAFVPDKTNNEWFKEQTREKST
IKEVSDKQSIAGSPYSIGVYDRLTSPSWKYPSMVLPLLTLPEKSVFIISTIGFGAYD
RYRSKEHPAGTDLNDYVEKKAKEAAVRFRDHYDYWYRILDDKNKEKVYRBYRFG
TDEKEDKDTYQATFETNHPAIKHFFGPAGNNVVHNSNGAYATGDARMMKDGAY
TYTHEMTHNSDREIYLGGYGRRNGLGPEFYAKGLLQAPDHPNDPTVRNCSDSEES
TRLQVADPTQRFGSVDDLNKYMHNMFDVIYMLEILEGKAVAKLDTNORRIBNEYK
PDPDGNSVYATNVVRRLKPEELTKLTTENSLIEHDITRRGYVDEATY&RKTINLFS
PIYSALSSKIGTPGDLMGRRIAFELLAAKGYKDGMVPYISNQYEKEAKNQSYGKQ
IGLVTDEIVLSKVFNNQYNSWIDFKKDMYKEREDKFGKLNKVSFIDPMBSQKVTID
NINRLEKMIEDAVKFDAEDEVAKLYPETNSRVLKLKKAIFKAYLDQTGEHRENKK
(SEC ID N°: 1362)

>orf01807

MTALGLLAIGSLIVIITKDNRNKKIATFLIVGATGLVTLSTASALNLNANHESGRDGVL
QISGYRYVGYLELDDKTVSSVSPASTVSPVEQPKVVTEKGEPEVHERPIANLVE
PEVHEKLAYTEPVGTTGVDENGNLIEPPVNDIPEYTEPVGTTGVDEMBRVISDIPE
YTEPISTVSEVASEREELPSLHTDIRTETIPKTTIEESDPSKFIGDDSVRQEDGERQI
VTSYEELHGKKISDPVETVTILKEMKPKILVKGTKEKPKEKTAPVLTLDRINVLNRSA
TLSYHLVNTDGVTIMKITATIKDGNEIVKTVDLTSEQLDKQVEDLKFYKIETTMTYD
RGKGEETATLEEKPLRLDLKKVEIKMIASTNLVKVMDDGTETPSDFNMIEKBVKKMY
LKITSRDNKVTRLAVDKIEEVTEEGKKLYKITAEAQDLIQHTDPTKVRNKYIEKPVP
KVDDVYYNFKELVDAMNADKNGTFKIGADLNATNVPTPNKQYVPGTHFREKQYT
IHNIARPLFDRVENGSVKNINLGNVDINMPWADGIAPVAWMVKNATYHIDKKYVANN
NIAGIVNKIDSGGQLTNVAFIGNLTGVGDKGQYMAGIAGEIWRGNLARAYNANRA
RIGGLVAKTDNGNDSMGIGKYGSIRKSVTKGTIKTKVLFETGGFINSNHKRFEDNISM
MRVENGEEFFGSSDLDYDGGYFTNGWLERNFVVKGVSSGKHSYKEERIMKRNK
RIANFGLTADKYEINEPVVNRLNRLTRREDEYKSTQDYKSERDLAYRMIERYNKEW
IVMQGNKLAEDSNLAKKEVLSVTGMKDGQFVTDLSDIDKIMVHYADGIIRAKNTDS
KVQQVREYSVSGLGDVVYTPNMVVKNRDKLIADVKSQLSSVELISQENRRDKPAE
NTDERKNGYIKDLYLEESFAEVKQNLDKLVKSLVENEDHQLNGDEABRKKMETNKA
KIMMALTYLNRYYDIKYGDISIKNIMMFKPDFYGKTPSVIDRLINIGSSEKKGDRTQD
AYREIHAGNTGKSNLRNFLEYNMRLFTEDKDINDWFIHSAKNVYVSERKELKDKRH
RVFDGLDNGVHGRMILPLLTLKDAHMFLISTYNTMAYSSFEKYGKHTNEAR KIDE

VAHAQQTYLDFWSRLALPNVRDRLLKSQNMVPTPVWDNQTYNGSPBBRBREBIAP
IRELYGPTWRHHDRDWRMGAMASIFPNPNNDDKVLFMVTDMISPFEEAMVNDR
MLYFGGHKHRQGTDVEAYAQGMLQTPDSSTTNGEYGALGINMAY HRPXIRINP DK
LKTRDDIDRYMRNYNEAMMLLDHVEADAVLPKIKGDNSKWFKKIDKEMREK LGP
NQWDSIRDLKDEEKVMTLSSVNDLVDNNFMTKHGNPGNGRYRPEDNVNANSWMAG
IYGGNTSQGAPGSLSFKHNAFRMWGYYGYENGFISYVSNKYKAEADKSINAGN
KVSKGNFNTLEEWKRHWYGEVLAKAKKGFEAIDIDGVHISNYDELRRMHEOLKKP
DDFSHTVALKSKVFKALLKNTDGFFNKLFKEDI (SEC ID N°: 1364)

>0rf01818

VFHKSLNNCKRKKVCYSSLLPSCFHDWLKNLLTKSQHFSHIMFIVEGEBMRRNHAL
GNNLTHWCHWNTLDFTIWCYVIRDFFHFFNLSRRFDAIVFDIFRKQGOIMETTMTG
SLDFLPSNVMFEGNSFCKWRNANHVCVFISFHVFFVDTTVCT

(SEC ID N°: 1365)

>0r01822

VLGGRANSVTSCTTNSHWNLTFTTKHVTCFSSLVDDIVHGNNREVHRGFHSCHGC
SCCCSRDGSFRNRTVTDTFWTKFFKHSNRSTEVSSEDTDIFSHQEHHFIARHSKDN
GVTEGHCFCFHFISFSLVCVNIFKG (SEC ID N°: 1366)

>0rf01823

MDMFYIGHFLDIRRDTVTVVMAIENDWQVPDRSHVHCFVENTFIGRASKMBEFTGIL
HLLTEGCTDSDPHTTTYDTIGTKVPSIKVSDMHRSTFPFTGSSVFTKEESBVNPFS
NSLPVSTVV (SEC ID N°: 1367)
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>orf01841

MISVWHCNTSSCSTCDLRWVENKAIRFHMALTQRQFVELFQETINVLTIVIE/AVVA
CVSICSSWIAYRRYPVCS (SEC ID N°: 1368)

>0rf01842
MISMRNDISITSILYDIRSIKDITIICSIASLRTCQGNSSIVSWSPSFTIL TMFLFLSID
FLFCTDVIRVGSILKVNIVFSIYLDNISTLDLIMNILIF (SEC ID Ne: 1369)
>0rf01843

LVCYLDDDLLSIDSFTLANLIRSQILRFLRRLFSIYIGNTIHFLNRSSLIQSQLVRTNT (SEC ID Ne: 1370)
>0rf01859

MDKLIFIEKGKPFFEKLSRNIYLRAIKDGFISSMPAVLFSSIFILIAAVP NIFGFKWSD
EQLAFILKPYMYSMGILALLVAGTTAKSLTDSVMTRSMEKTNQINYMS&AWVGLLIL
AADPIEGGFANGLLGTRGLLTAFLAAFITVNIYKVCIKNNVTIRLPEEVRRAQVFKDV
IPFALSVLSIYGLDLIVRNIFGTNVAESVGKILAPLFSATDGYIGLAIVF@AYAFFWFVG
IHGPSVVEPLIVAISYANIEANVQLVQAGMHADKILNPVTQTFVVTMGA LG VPFMF
MWLCKSKRNRIVGRASVVPTFFGVNEPILFGAPIVLNPIFFIPFVTAPNNVIMKFFVD
VLQMNSFSIILPWTTPAPIGIVMGTALAPLSFVLAITLIIDTLIYYPFVK VYDHQILEE
ERKGNSSSELKEKVAANFNTAKADAILEKAGVDAAQNTITEETNVLVGGAGGLLAN
ALNKAAAEYNVPVKAAAGGYGAHREMLPEFNLVILAPQVASMFEDMKAERDAKT
EGAQYIKLTRDGKGALAFVQEQFD (SEC ID N°: 1371)

>0rf01861
MIFSNQIPLLLSECNPLTNYNHLFSLIISDKRDIVIHWI (SEC ID N°: 1372)
>0rf01868

MDGFIVTVKIIGHLLVVVFSAIPFFKEFCKEVCVCLLSIVTFKVFNFRNQAFRWFVF
SMNESFDDITHKQFTSNLTTKADNVSVQLFFSIKGCCHITNQGRTNTYEWADTNTS
TTDTYPKISLAASYSFPYFFTKDWVVSPCMVICTKVNDFISF (SEC IDN°: 1373)

>orf01871

MLDFQDRSPWLEGQKEIDLSYDLFSTDAVTLDELQSRTIALRSLKHDK@IAEFPNL
IIWSTLNKGPFITFEPWSGLSTFLEEGDHLEDKKNVCLLEANQVEELGWEI
(SEC ID N°: 1374)

>0rf01872

MKLFKMSCRNIGQAGKILADSGYQGLMKIYPQAQTPRKSSKLKPLTARDBKA SKGE
ARLRTSLPK (SEC ID N°: 1375)

>0rf01874

MRRKYKSIALKKELANDSGKKKCHAMKAQAIVTSQGRIVSLDIAVNYLL (SEC ID N°: 1376)
>0rf01878

MKIKEQTRKLAAGYSKHNFEVVDETDEVSNHTYSKATLTWFEEIFEEYKN (SEC ID N°: 1377)
>0rf01886

LIESQVFSSLQVCCLNLCHLKFQHFDTCLVFLLVFLDFQNLLAHFPIGR{TGFFQVP
KSGITKFIQHLDMQLGTH (SEC ID N°: 1378)

>0rf01887

MVMLTMNIYKMLPNSSQNRQINHLTIYTADTTTILQDFPTDDNFIT (SEC ID N°: 1379)

>0rf01888

MTNNICRRTSSQHHIHGINDNRLPCTRFTSQDSHPLFKIEGNSLNNGKVFYRNFK (SEC ID N°: 1380)
>0rf01899
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MPHTRDNWQTRFKNSSYHNFFVKGPEILNRTTSTTNNEQIQIVPLISSBNFLRSPF
TLNLGRIKKDVNTWESPADGRDNISNNGSTTAGYYPNSLRKLG
(SEC ID N°: 1381)

>0rf01900

LLEAFLKQAFFCQFFLKLFKLNRKRPNPIRLSFFNDDGVATTWFIDLYHIPNHSFFQ
VKP (SEC ID N°: 1382)

>0rf01911

MFMSMLCQFFQVWNINQGVTQGFNQDKLGIVFDSCFYFLQIINIDKGTRKGFFQK
IEGSTVMSRSSHYMVTSMGKRQNRISHCSHT (SEC ID N°: 1383)

>0rf01912

LINVFSHGVDIAIHSATKFIGGHGTTIGGIIVDSGRFDWMASGKFPQF@SBECHNLSY
TRDVGAVAFIIAVRVQLLRDTGAALSPFNAFLLLQRLETLSLRVERH\EINWADFLVN
HPKVEKVNYPKLADSPYYALAEKYLPKGVGSIFTFHVKGDEEEARKWEIBEDLANA
ADAKSLVVHPATITHGQLSEKDLEAAGVTPNQIHLSIGLENVEDLIEDAREKI

(SEC ID N°: 1384)

>0rf01913
MTRDFKFETLQLHAGQVVTPATKSRAVPIYQTTSFVFDDT (SEC ID N°: 1385)
>0rf01917

MSQKMNKKKMKRKMLLTNILAGFLILLSLALIFMTQIRNIFIVWNTMKBQWSKEKLE
ENQDTEGNFDFDSVKAISSEAVLTSQWDAQKLPVIGGIAIPELEMNLBIEBNVNLFY
GAGTMKREQVMGEGNYSLASHHIFGVDNANKMLFSPLDNAKNGMKIKVYDKEIR

EVKRVTPDRVDEVDDRDGVNEITLVTCEDLAATERIIVKGDLKETKDSSEIL TAFN

QPYKQFY (SEC ID N°: 1386)

>orf01924

MRWNIGCHPNRDTSCSINQKVWKTRWQDQGFPFIGIIVINEINCIFVAFQSNLAHT
CLGITLSGSTISIHGTKIPMTIYKHVTVAPPLSHTDHGFINRGIPVWVIFADIPCNTSR
FFMGFVWGHTQFIHSVENATVNRF (SEC ID N°: 1387)

>0r01928

LKKKWFFVDYYDTTIILLALISVILVLLGFAEMIDLDNPPYSIIDLVIWGWVIDYSWRF
FITKRKWRFILEMIFDLLAILPLNAIFTVFRLGRIFRLAKLTKLLKLTRLLRIIGLTGKL

ERKISRFLRTNGLIYILYVNIFIVLVGSSILSVVEEKSFSDSLWWALVTUYVGYGDIVP
ASIFGKWLAVLLMLVGIGTIGMLTSALTNFFVKDNPDEQIKLDKLQDERRE LEKQS

KKIEELHKMIQDLIEKT (SEC ID Ne°: 1388)

>0rf01938

VVDFKQTRQDPHDITIYSWLRQVKSNTGNGSCCVRSNPFQAGNSFHIIWIKEHNLL GCSLHIANSRIIAQALPSFQ

(SEC ID N°: 1389)

>0rf01943

MAERTWQVHNAFPEDTTLINSQLIPLVQVVVNQGRKGIVGSCNSMHESSKFHVVQ
NLCIPTTSSTTLDPHDWTKRRFADSNHGFLANLVQGIRKTNGKRRLERVZBGSNQD
QFTDWIALNCTNFIKAEFSLVLSVQLQIVVRNTKFLYNINNWLQLNTLERFHSKFL
(SEC ID N°: 1390)

>0rf01950

LRILDSQPCFFVDFTNDRLRKSLIIFYMTSRKGITRPAIVFRGAILHHHBEEVFNQTN IG

(SEC ID N°: 1391)

>orf01957

MLFIIGHLNFPTAGSFIDSTLHRLGNRVCIHDDMAFTVTSSTSNSLDBERAIKETFLVS
IENSYEAHFRNVNSFTEQVNSDQDIKDTQAQVTDNLRPFQGLDIRVEMIHHLEVVG
QILCHFLGQSCDKGTLIFFNAGIDFTQEVINLSHSRTDFHLWIQESRWINBCLGLF
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IFIVTRCR (SEC ID N°: 1392)
>0rf01958

MNVTLKLLPTERTIVQSRRQTETIINQHFFTRTVSIVHALDLPYGHMTHMQEIIWEE
VEKRIRRLSFAPSIHVARIIFNPIGIAHLTQHFDIILCPLFQTLGFKQFTR.FKDS
(SEC ID N°: 1393)

>0rf01959

MIHFSQHLTCQSLMFTMTVNFVSKKFYSKGMFISGSWENLYHIPTNAESSAFK
LNIDQVIQEFITRNL (SEC ID N°: 1394)

>0rf01960

VAKLVNLVIDRTILLNIGIARRDIGLWLVIIIVGYEILNCIFREKFLKLPI ELTSQSFIV
GNNQSWFIDFRNDLTHSIGLPCSSRPHQNLSFFSPLMVIHQLLDSLGLIS
(SEC ID N°: 1395)

>0rf01979

MNITKTNFLAVNFVFTIPTTIDKAFYSDFLTCILDKSIMIIQSHNYRSIIKRFTTFCSSK
DDIRHLAPTETLDTRLSQGPSQTFCNIRLSRSIGSNDCRHTLVKDDL&RIFESLNFD FL
(SEC ID N°: 1396)

>0rf01981

MGFIVCNHLKFACFNLRNHDLIDKFLDLGHILVQKKGTKKGFKGITKNAIPTRFFFP
LTQLDKLVKLAITRKASQTLLTDNHSTEF (SEC ID N°: 1397)

>0rf01989

MRITDNQHKIAKEDFVAEYPKLSQALLDRTLDMLSREDNIFIFPNDLTBIMPKDQKIF
ETVNQKIKTGNVIGFLGYGQERLTISSRFSDESNDHFLHYLLNKVLHISUOVALSRE
ERLYQLLMYLFPKYLQAAIRKGLYKEYHRFSHNDSHVKGVIDVRNHIRERMENIAY T

TREFTYDNPLMQLVRHTIECIKNQKSIGQGVLDNLSTSRENVSEIVRYRRBDRAKI

IRMNKIKLIRHAYFREYRKLQELCLVILSREKHGLGPQAQRVHGILFDMABEYVYTL
LPKGFVHPRNKDKTDGISVFSVGKRKVYPDFYDRERKIVLDAKYKKIKEENREDLF
QLISYSYILKAEKAGLVFPSKDKVIDMEIGMLAGYGLFESLRMPHSIVKFV

(SEC ID N°: 1398)

>0rf01995

LDEDILLGCILPWKPEAFEKLKAYGNGREELMTDVRGTSCFVIKFGKA&RQWEEG
KMVYASSASMTKRLKLAMSKY (SEC ID N°: 1399)

>0rf02000

MAKKIVALVGDGIGPEIMEAGLEVLEALAEKTGFDYEIDRRPFGGADEPA PDETL
KASREADAILLAAIGSPQYDGAAVRPEQGLMALRKELNLYANIRPVKIKYSESPLKP
ERISGVDFVVVRELTGEIYFGDHILEERKARDINDYSYEEVERIIRKAFERNRRKIVT

SIDKQNVLATSKLWRKVAEEVAQDFPDVTLEHQLVDSAAMLMITNPAKFENLFGD
ILSDESSVLSGTLEVMPSASHSENGPSLYEPIHGSAPDIAGQGIANPTSMAMMLRD
SFGRYEDAERIKHAVETSLAAGILTRDIGGQASTKEMTEAIIARL

(SEC ID N°: 1400)

>0rf02004

LANIESHCNFFQSSIFSSLPNTIDSPFNTSCTILDSSKAICHCHSEVIMRRTDDLTIR
LDILNQVFEDGTIFL (SEC ID N°: 1401)

>0r02011
MTAIWEIATSVEFTKTTKFNDHWTATHFTVKSSWFILNLDFFHFFFSLGNFF (SEC ID N°: 1402)
>0rf02016

MPRNRFSFTVRVTREKNFISFFSFFFQVIDKRAFSSDINILRFIHIFNIDGITGFLQITD
MPDTG (SEC ID N°: 1403)
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>0rf02020
MKIKAQTRKLATGCSKHCFEVVDKTDEVSSKYCFEVADGS (SEC ID N°: 1404)
>0rf02029

VHAHTDKLCNGCNRIFNSIISHHTIFRERNKLSHKAIKSTRQEMGPCHEMATLHR
RLIGNHDNFLTNLVGSGRVRNDGST (SEC ID N°: 1405)

>0rf02030
VNHCHWKLFIQNLGITFSLIVTLIRMTDSHVVGTDKDMILLVNSLFLIFDIDKLRLS (SEC ID Ne°: 1406)
>0rf02032

VGNNDILWSKRTISINGFNDFLNTCIAVSTTLCNDDTFLIKRKIFIYKIFBIRNPVSMNT
NYNFFNTWLQDKFFNCMNQNRSIT (SEC ID N°: 1407)

>0rf02042

LVAPVASSTRFFKNNDSLTSWNNGFIITINTIISYQRISKGQDLSIIRL\CNGFLVAGH
PCIKDDFACYINICSEGLAFKNCAIF (SEC ID N°: 1408)

>0rf02044

VVCYFYITIDMSWVHEDCCFFQTIVTFLSQAMLGMVVFF (SEC ID N°: 1409)

>0rf02045

MAFVLHTEKHHDINLINDFINGYKLSIVCKLLTSPFLRSSEKEFSSQAFQNLHIGFGNA (SEC ID N°: 1410)
>0rf02046

VIQVTCNSNFKTLKVAKFLINGHQIKQALARVLARTISTIDDGSRNRWJESIVVDLW
MANHTDIHS (SEC ID N°: 1411)

>0rf02047
MCPCRILKEEIGNNRMVFIGKLGSIFKLMSSLDQFHYLIDSEVFHGHHMVQCLLIF (SEC ID N°: 1412)
>0rf02059

MQEHYTPKGKHLTIDNRRLIERWKNENKSNREIAGLLGKAPQTIHTEVHRI®VRKG
LYKKVYSADYAQTVYQFNRKRSVKKLILTKEIREKILHYHKQKFSPEMMQ@NKVGIS
TIYYWFHNGHLGLTKADMLYPRKRKGVKKQASPNFKPAGKSIEERPRMENIGHYEI

DTVLLTKIKNYCLLVLTDRRSRHQIIRLIPNKTAESVNQALTLLLGEHHAITADNGSE
FKRLSEVFPEEHIYYAHAYSSWERGSNENHNRLIRRWLPKGTKKT TPIEREWANNY

PKKCLDYKSPSEFLLGG (SEC ID N°: 1413)

>0rf02076

VQFHLIIFQNLFCSLDIVIDSLTTDTELLGNFSEIAVIISVVELDIIHLLI CQKRRIKFKE
RIHTIGFFDFHNFYYTKN (SEC ID N°: 1414)

>0rf02079

MKFNHYFFLFLIEKQVAIISFFMHFHIIKLVNHFQLLIKLNCISHPNLHI RPSFLSLVL
LFYQKEQDFAIMVI (SEC ID N°: 1415)

>0rf02085

MKKEQFYPLGIFLAAMLGGLVRYLVSTWLPASPDFPWGTLFVNYLGYEQKGYLVY
KGTSKGLILALGTGFCGGLTTFSSLMLDTVKLLDTGRYPSLKPELAFRPRWSLLFG
EEEMVIVYLAIACGLGALVRYFFSRYNQASKLPLGTLIANLLGCFLIGWFVESKEVY
AILATGFCGGLTTFSTLNDELQRLLSDKKVFYSYLTLTYIGGLVAIFLGIL

(SEC ID N°: 1416)

>0rf02097
LNRSILDNITLKHEVTSQKIEEVCKAVQIYDEIMAMPMKFNTISEMGSBMEGQRQRIA
LARALINNPSIVILDEATSALDTINEERITKYIQSQGCTQIIVAHRLSTIKDADVIFVMK
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GGKIVESGNHKYLITLGGEYYSLYTKRK (SEC ID N°: 1417)
>0rf02100
MSLLETAKRHQLNSEKYLSYLLECLPNEETLVNKEVLEAYLPWTKVVQEKCK (SEC ID N°: 1418)
>0r02101
LKRPPKQADKSSLGAKGLAYCDQLFSLERDWEALPADERLQKRQEHLQPLMEDFFA (SEC ID N°: 1419)
>0rf02102

VISIEMRTFFLYSSAFKKHSSPSPINDGLYHLLLQSLYNILELIHDIFQSKGFILKSTF
TNLFPHLFNGVHLWCVWRNKCKANISRNL (SEC ID N°: 1420)

>orf02129

METKKIKNLKGQIIVSCQALEGEPLYTPNGGVMPLLAKAAFQAGAK@RRNISEIK
EEVDLPIIGIIKRDYDGFEPFISATMKEIDELVSEGVDILALDCTNRSRI®NITDFIH
DIKVKYPNQLLMADISTFEEGKVAAESGVDFVGTTLSGYTPYSPKKIBIRERLVKE
LDVPVIAEGRISTPEQARKMLDLGAYAVVVGGAITRPKEIAQRFINVIK

(SEC ID N°: 1421)

>0rf02134

MTKDILELESQKMSSDTFIDEIKNNYLSIVESTRKLIDGRQIELAIKLIRBNQILMIGV
GSSGNAAREFESSLLRIGHSKTVIDTHFQLMHTALLKDNDLIIAFSLSG8EVEETLL
MAKRKNVKIISITMYSSRNIAKLSDCVLLTSKKESYLEGGSLMAKASQDMICTRLS

LIMYEDTICKKEEIASLLSNKVE (SEC ID N°: 1422)

>0rf02135

MQIKFIDKVSNLIMLNLLYVASVVTVIAIGSGESALIATLIKIVRHEESYFYRDFAMSFF
KDYWKNLGAALISNLPILILLFSLFFLPYIPLPIYHISILRHIGVIYIILH LIATTFLIP
LIGRYNNTLKNSLHNSIMLAYKHFFIAVLIRIEIIPVLLFFILQNQLLVW ITLMIFILP
SITKYANAFLYNFIFSKYEKLN (SEC ID N°: 1423)

>0rf02136

MVSGGFRLDFLLETARLARSTYYYQLKQLDGVDKDKEIKTEIQGIDNEM&®BRRIHL
ELRNRGFVVNHKKVQRLMRILGLTARIRRKRKYSSYQGEIGKKAENIHEXRERPMEK
CYTDVTEFAIPNSTQKLYLSPVLDGFNSEIAYHLSTSPNLEQVKSMLETEKYYENT
ILHSDQGWQYQHDSYHRFLESKEIQASMSRKGNSFDNGMMESFFGHYKSEMNFR
SLENLEQAIVDYIDYYNNKRIKVKLKGLSSVQYRTKSFG (SEC ID N°: 1424)

>orf02137

MKLSYEDKVQIYELRKQGQSFKQLSKRFGVDVSGLKYMVKLIDRYGHEKKRHYSS
KLKQEMMDKALLEGCSQRSISLDYALPNQGMLSFWPAQYKKNGY TGARFARMGRK
RKKTWEEMTELERLQEENERLRTEVAYLKKLKELEERDEALERERQREQRERFD (SEC
ID N°: 1425)

>0rf02152

MVISKTKKYKGVYKDSKGKIYFQIELGVDPITGKRIQKKGRKNQQGLPREAYEEIL
RLKHEFVNSTINNSFLTFREFMEEIYLKYYQQKVQFVTYQTALPHHQRFBSKKLSD

ISTIDCERFRLAIIDKYSSNYAKNMWSRFKACLGYAERLGYIDRVPFKEGXRGKHPDT
KFWTFDEFKKIINSFDISEYEGLHNYMTIWLYFMTGLRVSEGIALKWHBERKWIHVH
STIEKDKNGVWYAKQQTKTVAGNRKIDLDDFTITILKKWREVQIKNDVKERFGAPL

CKSTISRIIKRHAKITGVPEITGKGLRHSHASYLINVLHKDTLYVSYRLBEKSTTLNT

YSHWYYSGDSTISEEITNSLDNLGLSIYLPNSCQS (SEC ID N°: 142 6)

>0rf02153

METVNYKDLVAIGFPEHTSRNIIRQAKKIAVKKFEEARKNDKNAVQLGDSRRLGIA
PKNIVENLIGISFSDIEGEKNGYIKDKEI (SEC ID N°: 1427)

>orf02154
MLKRIRDLREDDDLTQEYIAKIVLNCTRSSYSKMEAGSRLISINDLIKLAYKVSLDYL
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VGRVDNKEDHYSKK (SEC ID N°: 1428)

>0r02155

MVITKHFAIHGKNYRSKLVKYILNPSKTKNLALVSDFGMRNYLDFPSYKEALYNDNFL
SNDGLYEFRHDRQEVNQRRIYSHHIIQSFSPDDHLTPEQINRIGYETVKERFRFIV
ATHVDKGHIHNHIILNSIDQNSDKKFLWNYKSERNLRMVSDRLSKIAGR¥RY SHRQ
YEVYRKTNYKYEIKQRVYFLIEMSKNFEDFRKKAKALHLIIDFRHKHVNMIFBSNMKQV
VRDDKLNRKQPYNETYFKQKFVQREIINILEFLLPKMKNMNELIQQAERABKEKH
VLFEFNGIKLSEQELGKMNQYSVSYFQDYFNNKNETFVLDMNNLIEKINKEKELP
TEEVVWKSYQDFKRNRDAVHELEVELNLNQIEAVVDDGIYIKVQFGIRQEENIQI
NMEEEKVKVFLRETSSYYVYHKDSADKNRFMKGKTLIRQFTLQHEPRIANMMRKE
KIEQLDFLISAENSPNDFEDITNDFIAQISYLENMIEQVQNKIDDLTNLEELNNTTNS
SSNLENSIQGKSSVDTIEKDLYYKGKIETLKEQHGEAINLFEMFENKTIKKKKQNMKS
IEENEIHLE (SEC ID N°: 1429)

>0rf02156

MKRDIRSIRKQFRLTETEEKQILDLMREKGEDNFSDFLRKSLLLSDGEK@WMNLWKK

QKLEQISRDVHEILIAKINHQVTQEHVSILLTCIQELIKEVEKTSPLSENRNKYMR (SEC

ID N°: 1430)

>0rf02157

MEYVEAVNQFIERHYKEKDIGHIEIDFWGNKNHPHSLYIYKRSKKIEYERFSIDYYE
EPDFLEFKYIVHLENITYIFWQED (SEC ID N°: 1431)

>0rf02162

MTTLDFKTLFKEEYDKLNKQQKKAVDTVEGPVMVIAGPGTGKTQILSRENMYHTS
SEEIVCLTYTEAGASEMLDRLEKLIGEEGRKVRVSTIHAFCSELILRNGEIGQPKIIS
TAAKYEILKEIMDEYVIEGNPLYKNSGKRYSAKDQLLELFYKMKRENDREKEIDEY
FKMIDLSIPGDDLYSKFKYARNSKSKDKKVGDYKDKAINELKENTQKYEABKYSS
DISNHNYFDFDDMILWTIEKLEENEGFQRSVSDTIRYLFVDEFQDTSYVQDLLVKG
KDNPMIFVVGDDDQSIYRFQGVSANNIRDFDKKYKPTKIVLDENYRSBA8RQLIS
HMPREEKLLIAAGANKDYDYQLPILKSYENAKAEMFGVLTEIKELIDSENVEGVIYG
RNSYGEEFAKILRDKGIFVQMKENKDLFSEPFFKKIVAILKYLCKPSREMRKIVYFD
FFEVVLSQIVMIRNLKKDEKISIPTIAEIDQKLEIIRKKVNQSSKYLSPMYLSDVLKSL
SIDEYIMKSKEKYHLVSVLNELYKLMLMECHIHPKLTVKGFLNQLSALESUPIEDI
SGSPSNCVQLMTAHGSKGLEFDHVFIMKCNDGKKKSEAWPGGENRESRRSKDE
NESQLKEEENRRLFYVAMTRAKKVLHLSYANDSTKTHLINEFEEFIDEEBVEDCQS
VDKVVMPKFSNNVINEIFDELSLSVSTLNSFLKCPLSFYFNKGLKLPSEAMVFGSII
HEVLEKIYISVDGSQSSELTAKTVLSLEEALKLFETVFEEKSYQLTSMKDDYARGKK
IIENLYKKSGYLKDGVVAVEVPIQGIRLGDILNTTVDLSEVSNIEINGKIRIECDGNIV
CLVDYKTGNFENAKKKLVAPSEKEPLGGDYWRQAVFYYILFKNAGIEISBKYVLV
ENSTMEDGFSETEDIRITQKEVDIVLNQIKESIMKIKQGDFNCGCGVIRBIBYPCDYC
LQVSANTTPKFDMTEALEVATYQQTRGNYKSLSVSKLNRYLRCPKSWREBQAAG
LSAGAKEKSTKITINHAPTGPVFGTAIHETMEKIYKEDLQLEDAIEFYDRSSHQEEII
DTMSVEELKEYGHNLLTNLFEHFIPNSLKGEHVSLEKELRVKLGDNYERIKCEFDM
DLIRVVDYKTGSAQRGVEELEVGHDYWRQAVFYNLLLENSSEIDTTDRRIELDDN
STESGYSIHTIQVTKEDLDLVTSQIQNFWSHMNTADFTGSCGKNDCBFERDFELL
KETIESGKESNLVN (SEC ID N°: 1432)

>0r02163
MSGRLTRQNYYLLGKLIDEFHAVKAAMRVIETKRNDFNI (SEC ID N°: 1433)
>orf02164

MKPQERLLTIFFRLQAGERLSKAQLSDEYEIDYRTVQRYMSTLKNFLQNDRKFD
TSDNTYRLIAKTTFNKKDILVISKILLENRALNKSELYSLLEDLLSLLSSEQKEIDAII
GSERFNYKSLTNDKDRIDTIWILSEAIRREQMLEIEYKAPLKDIKSHIIFPSLYYDAHY
FYLVAYHLKHENYTTYRVDRMESLSESHVKKPEISYGRKYRDGEVRAREGRKIDV
TLIYKGNTEIVLDQFPEREILSENHDEIKVKIKTQDTPGLKRWILGQGDOAVSPSKLI
EEIQESLENTLRNYKK (SEC ID N°: 1434)

>orf02165

MSVQKTKNTLNEPLKTLLDEYHDKVGKINNSSELFDIYSPWNNFNIERMIEKALQSN
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SNNFSWLDIEEDLPKSTDVDIKYGLPNHIKGNIDEATLFLCLVNPNIDEEKKDVGIH
TYYKKAREMESGDDSLNILNDKGKLRIDPKVYIKEHILDVRETSSILYNEVKQTRSY
KDTYYLGHYLPHFIKEFLNKKGSFKNVIHNLTDEWDELEKMSKKIANPERSQNPNY
TYKSNKRATNFTNLLIESDSKVNLLSARVIIWRIVKHLESSQHKPAFILRRTFWLPTI
SKVLEQDLNFTKEEINQIINALDEEYFFTVRKKDYNGQSGYFGRNFCRISNESSFKH
LVQETLGEYVKK (SEC ID N°: 1435)

>0rf02166

MSGSFSDSPTHDDKFSIENYINGLSNFIIECETPLTVAIQGDWGTGK TRMEKRLNP
EKQDKKIQTIFFNTWQYSQFDMGNNLAVALITDLISELNVEDSKKKQRRIGALSKGL
EYVNLDFGILNGEKLTEKFQDLIIGFGERTDDIKHLKENLQDIINDAIKESDRIVIFI
DDLDRLVPEKAIELLEVLKLFLDCEHCVFVLAIDYNVVVRGAKSKYGKIEKGKAFFE
KIIQVPFTVPVANYDLQNFIESSLKKLDFCFDKNNKERNQLETITQLIR®SINPRSIN
RLFNSVSLLMYINNGDKVDHDEKLMILAMVCFQLRFEEAYNYLLTAYEDEPDIESY
LIDLLENSFELLDDEVYYNSLVSLLGKFTFKDKKDRDDFTNFYRTLKEINBQGLTME
QFNKLIEKMTFSNAVSIGNTDTITADKKKQNHAPNEDVQFVIRKLFNTREAGY FDLKK
PELFGKETREKREAPLSEEFISIPNEFDRIRLTRGKGQGLNIYSSHNKSMFGDTHG
RMLNDGMAIVVNNNLVEKIKDNILASDLRSEELYHEFEMNFRDNLNKASKKNN
(SEC ID N°: 1436)

>0rf02167

MEFIRAANQFIENYYPREDLDRIESIEIGIRDSENYSRYFLEIQKQSEEEEFFNFDNI
DYYVVDDSVHFKQIINLENSSYVFWKDY (SEC ID Ne°: 1437)

>0rf02168

MNKPIAAIFDIDGTIFRDSLLLKHMEKCVSYDVFPNSVNSEIKFHKNARENDYDDYL
YIAATLYTKYIADKDILDIDFVAKKVIEKESKKLYRY TRDRIKWHKEQGH{SGSPD
FLVSKMAEKLGADIWYASNYLQLDSKYTGEVIPMWDSTSKLQVLKKERIB¥AYGDT
TGDFTMLQSVGFPTAINPNKKLLDKITMEKLDCKIIIERKDVIYKLDEVGHY

(SEC ID N°: 1438)

>0rf02169

MTNAKEFALTAHKNQTRKGKITPYSFHLFLVNNILETLTEDPHIATGWIMEDTDVS
LEDIKQEFNDEIYSYMSLESEDKSIKDWQTRKELQLAKFREAAEDESLRKVSDKL
ANLMELYQDYLIIGGLLWDRFNSKDPKKQRWYFNEFYKIFKDNQD L EGKINKY KEI
LKLLFYNN (SEC ID N°: 1439)

>orf02170

LKAIVKNPKRLFELLRLYFVPVKGRKVVHVPAYAYKEDENEKIYLHNNBKKMFEFL
VNQGLDLVECLPEE (SEC ID N°: 1440)

>orf02172

MANSSEAHGRVYIKASNLKTIEDFLLIQEERNKYVYYPTDIIDSQSNISISSRTTQEN
GYYICMMWFTAEGRWCFENMIDDFFDCTLFQDTDDVLIRQMKEYVGSEYNDAE

ASQNFVKEQEATITYNSKTKDISIDVKTIKDLPYTAENLIVYGYYECDEBVQFLLDYY
DDYLRGNEFYLKHKDGIVPILERQQ (SEC ID N°: 1441)

>orf02173

MAESALINLIMFSKENEELTNLVSGHASKREKATISKDGLIQARSIENNKPALSDFDF
STIKEKCVFIKINNSFQADDTTEDIYHNVRGVWNISESRKKDLEYALAGYRVGVYKI
QGWKKAYEHSSEYPFPTRKEGGKIETSEETIVKYSNIEDLKKDYPELFBIRSEFPQK
SLDKWRNRSFFYGNWDGSDVPQHLAQCLMKRIINIPKFTKSVKEFKSEYNYNDLK

(SEC ID Ne: 1442)
>0rf02174

MDLVEDCNTFLSFVADKTLEKQKLYKANSCKNRFCPVCAWRKARKDMMEYEGKQQ
EKKEFIFLTLTTPNVMSDELENEIKRYNNSFRKLIKRKKVGSVIKGYVEKLYNKKRD

DYNPHFHVLIAVNKSYFTDKRYYISQQEWLDLWRDVTGISEITQVQVQYNRKELYE
MAKYSGKDSDYLINQKVFDAFYKSLKGKQVLVYSGLFKEAKKKLKNGEEIDPTEY

IYQIFYIWKQKEYLASELYDLTEQEKREINHKMIDEIEEEQ (SEC ID N°: 1443)
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>orf02175

MNFNKIDLDNWKRKEIFNHYLNQQTTFSITTEIDISVLYRNIKQEGYKRFFLVTRV
INSNTAFRTGYNSDGELGYWDKLEPLYTIFDGVSKTFSGIWTPVKNDRXNERSDVE
KYNGSGKLFPKTPIPENAFSLSIIPWTSFTGFNLNINNNSNYLLPIITAGKNKGNSIY
LPLSLQVHHSVCDGYHAGLFMNSIQELSDRPNDWLL (SEC ID N°: 144)

>0r02176

MNYQKLNDITGATKNEKDKYYVYGLYEEGKQLPFYIGKGEGTRLISHIDHNQEEN
IQISKKIQIIRKHKGKIIPVII (SEC ID N°: 1445)

>orf02177

MTTTKNPWNQLSNVDINGEQAILATEDVELIKKYTSTKHYKNLKDDYRIEZPQQFV
GDIQNADIIVLSKNPGYTPEFKTLYDHDKNYQKTLLNNLQLKGNLYFHBRANEFGYW
AKKFKVWFDDVDNLQDLKEKLPWFSKHVALAEYFPYYSTKYDDKLNEGYMBRTQKF
LFMLIRERVLDDNDPVIHIITRSYNKWYDAIPQLKEYKNCYETSNPSNRHRENLLKVK

RYSAKKEVEKVLEDSLKKLEHK (SEC ID N°: 1446)

>0rf02181

MFTKLFKKNQDNSDVFKKLIHRLSDMSIQDLKKIDRLLDIIFTPDQGSKDEATYREE
TLDDTLKEAKNQLHMEQLEKNLERFRKNSQ (SEC ID N°: 1447)

>0r02183

MTKDWNFNQPLESKSENQEDPDKIAALFGNHQGGNEVNYEAAFQKRISNSBSKP
KVTEVRTGKETDITTSYQQHLKRLIADNNSDIQSSQKKIEELHTLIDTHKNNKKLQSIY
DAISELH (SEC ID N°: 1448)

>0r02135

MTIIERLEEKVTRQESKVARETEKLAAYKEQLETAMFATFKRRQSISHASEDHAFG
KERQFDDSEFRKDEMSE (SEC ID N°: 1449)

>0r02187

MEIEECKKISILDVANRLGISFKQVSSSVYEHPEHDSFRIFSTTNTFK\RESQGDVID
FVRLVKGISFKEALAFLSEEPFQKEAVQEKRERPFYYPLKRIEDSNCSYARECRGI
SEEIQKMIQQGLMSQASWKTNETVEPVIVFKSFDHRHKLQAASLQGIBKRRERLK
TILKGSHGHVGISFDIGKPNRLVFCESFIDLMSYYELHQQNLFDVRL\EMRSVVAY
QTLRLIAEENQKLEFLDTVIPSKLLPLINTIRDTTSYFDNHPDLLTLAVIXDAGKDFSD
KLSRSGFPVFLDLPDNESGKEKRDWNDILREKKSDLQLMIENAKETMRQIBQCLE L
(SEC ID N°: 1450)

>0rf02189

MLNKVKTKALISVGAVAATSFILMVGYTIGQHSTAKQSRKEIELAATKDKRAEDKAS
ILSSDTVKEFLTQYYTKEKLGENNTRIQPYMTESAYSQELSSQNDAMMNWNDYHF
EKADIFVNQTTMQAIAMVSYNVTYVSDLKNANQSKTNQTETRTVKLEGEBKIL VNQV
QVWKSGLDDLDKVTPKTLEESSSIPSLPNTTTK (SEC ID N°: 1451)

>0rf02190

LKKVKFIQQLSETSCGLACMAMILDYYGHEANLYELCCDFEMSRDGIKDRESYFG
LDSKATEILNIKKFLGNKFVEPYIALTQNAHYIVVEKHNEHSVVFIDPERIGEDISNF
ANNISGIVIFFSPNRKFTKKKKHSNFFKILKIGKIDIKRLCYISLISILVQ SLTLLLPLL
TRFIDNVISKGEMYRLGMLFSIFSLITFYALFSFIRTKLITVEKRYIFT LKDKIVGKI
FTLPMKFFDSRSSGEIVTRINNLDSLEKISSGISSLLIDLSTIHIAFIAM AMISLYFTL
IITCFAIFLFIVLYFLLKKLEEKNSNFISSKELTQGYLMEIFSNLLFLKVSAKGDVSYTK
WKEMFSNELKFDVERENYLMIFQTFISIYRLVPNLLILILGGLEVQQHMGISLMSFLS
LVSLLLSPITLIVQMCFQFQFCFTILDRVFDIIYTPEEKNQFSISKLPPFEIMTFRNLSF

AYSSACKVIYDISLTIKKGERIAIVGRTGCGKTTLIKLLLRLYDVEKNTIYNGNDINLF
DLNSYRKSFGVVLQNDVMFNDTVISNIDLTHSHSMEDVISAASLAELENVIPMGYYT
SIGDNGNNLSGGQRQRLAIARAILQMPEIIFDEGTGQLDTITEKKIMIKHKGITQIF
ITHRLSNAQEYDNIIVMDNGKIIDSGKHDELCGKEGMYKRLFETSYN

(SEC ID N°: 1452)
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>orf02191

MNRKLNITDFKDASYFSERKISSHDLGDGLKSRKRKEYWDNFIGEG8MEGBKNDF
SKHDLDIFLEEHTYDVKDIDSFSHMDEFIEFFFKRNDYTLPEFYIVDSR&RIFSNFV
IPFLKFAAYKLEDNLSSQNLKVTRDVLNSLLIALFQQILNISYRTLILELQLKEQNMLK
GETGEKRFKYFSEIYLSDHFWDILKEYPVMFRLIIENIQNWVTNNVERKBDKALLQ
EHFSINGELTKIESGVSDFHNHGKSVYLLWFGTNKLVYKPRDLILDVKE®WWYNLKF
NKNLYVTNILNRGNYGWVEYIEHLPCTYESDFIQFYTHLGYLLFLLFANMRIEBFENII
AKGNRPVLVDIETLFHNTTEYRKEYETADKLIFSLLEKSVKRVGILPNEKIDGNSGVD
ISGLSSSAGEMIPIERASIMHSMTDEMKIGYEQSALQSKDNQPFIQSGKN8YKNYV
SAGFKEAYEIISKDPSSIEEFLVEIEKFNNAYSRQIMRPTQFYSNLIQTSNSFLRSGL
DREMLFSKVWKIVFEDKKVQRIASSEFESLLLGDIPLFQTKISDRFLCBEYQNFFNI
SGMELAIQQIKDFCQKDMEFQLNLIETTLNYDPSYNLVQDSFVPLKPIRNWQKEI
QETKSRIVPLTEKIADYLSKISYSGTSGDICWVDMNILGEKTNDWNMEBIYNGISG
IMLFYLFLYLETKKKDYLIYLKKCYRSLKYYLDSRKQFATHSQVLFGGEBBIYVLL
LLKTRMPEHFNSDELDVYIYDIIDDLKKGYRYDENFDVLVGSAGAIIHMBAEEVTRDEE
LLILAHDLFSHLEKNSTKITVEGQDGRAWKGTMASNPLAGFAHGVSGBIRIWARYFP
EDKKLKTIKQGIIFENSMFDTEKSNWSDYRETESGIKYKDIVENIPVSWEAPGILIS
RLELYKNNTLNVEFRRTMKSDMDVAIDTTIKYGFGKSHCLCHGDLGRYNAKKMSS
EHLYNVVYSYLNTILDDLESEMWKCGLPYKNSPSLMSGIAGIGLGLLIEN$VINL
EIW (SEC ID N°: 1453)

>0rf02192

MLMLEFTKLRRRKILYMIPFVAILLFLLEFMIGHQIYQGHSYGSVNGWY®EFFLNYY
FLLPFASMILVDLIRIEQVSKTISNLRLIPVDLKQLLQAKFMLALLINLL\SEFTFLAML
VLELMDGDFAFSSLAMLSWGVVYGAIAFAYTLSAGIIVLFLGKYRKELPBAFLLSF
AGLFALTTVVGRYYLANLLLIMEQFTALTVSVYAIWLVTLVACLLYLLKRMMNIIFA YK
(SEC ID N°: 1454)

>orf02194

LLDLVKIEFLKQRHQKLNFVVYGVVSLYLALICYYVNDARGLFDSFPARBIISYLNFL
ILPLYCVSYTIQAFGLEYRYRIMNNLKLASANLMKTFWAKILYIEIMALBILFTYISVS
LFALLSRFSSTVSLSLLLRFFYLCMSSGILIPMGVFPLVALVMIKVRGRENLVGVMY
VLVSFFLARTSPNISPVTSANSLIWEGNREGVVLQQPAILSIVVLGLSLEFLSIKSW
LRKVDE (SEC ID N°: 1455)

>0rf02195

MRNPVIQTFNLSKSYDGKIVLDRIDFTLRQGEIYGLLGRNGTGKTTFIKBLTAMDSG
EVNILSEKLLGEFSKDLLSQIGVVLDSASFYPNLTGPENLSIFARLRGISRVEQALQV
VGLDGENKKLFKQYSLGMKQRLAIANAIMHQPKILILDEPTNGLDPIGUERYLKELS
TNHGISILISSHISELEKLVDRVGILHDAHLMAEKTMKELIDGADKRKIHVSDAPQA

KEVLCRINLQEQISILSDIELELQGESPTFDIAVVSNSLKDNGIVLKEY&XNESLEDY
FKRITGGEGIA (SEC ID N°: 1456)

>0r02196

MTILSDKLKAKRKEKGFSQKTLSEGICEQSQISKIERGNYMPAADLLKHRIAQVPLDY
FFDEQIEMTSNITPFKKLAEKLLEDRNYEDLEYLLNLEKEKSQYLSTEDERVIQSII
LFYLHSSKDEAIASLENALPKLSVSSSVYLKLLMTLSMFYFSVGRDABMWESLLISLY
QEKDLNHQEYLFGYIRVKHNFAYYLHSKGKELEAVQEALETIDFCKQIETPLLTI
VANAGKDFLKHDEILDYYLQARDICKIYEHKLMMAKIDHFLKDKDR

(SEC ID N°: 1457)

>0rf02197

MNDLLLIPVIFLAVGGILILLWRLFLIASGLFLIGFVSFLIFVEVYGIYLL FTETELYTA
DLAQNGLFGFTTFFIIFNLVLLALACWAGYFCWKRGY (SEC ID N°: 1458)

>0r02199
MEDTYYQLEEALVQGFQTPEEYQAYKELKEHYEEVTGDY SFSKREIASQNHRGV
DFEEYEKKDYLELVQKLEEFDSSLATHYRQLID (SEC ID N°: 1459)

>0rf02200
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MVRRWVLSLQRNGRIIRQGNENKEVDIYHYITKGSFDNYLWATQENKQRXTSKEP
IRAAEDIDEQTMTASDFKALATGNPYLKYKMELENDLTLLENQRRAFQRGRHTISY
CEENMPILEKRLSKYEGDIQQSEISKDQAFSMRVGKQSFDQRAEAGHEBHNRADS
KEFRTLASYRGFDIKMLSLPTNQPLPETFSVKIVGENQYSVSLDLYSRRBIQHTID

HIKEDQVKTQNLLDELKDKWNTAKVEIEKNFPKEEDYQTKKAEYDVIEARETDLDTI

DQALRQFHEKGKEKQEQLSFELD (SEC ID N°: 1460)

>0rf02202

MRNPQNVLNNLTKHSKDKNYQFERLYRLLYNKEMYLVAYQTIYANPGWDEPTIDG
MSIARIDQLIDSLKDESYQPHPSRRTYIPKKNGKLRPLGIPSFDDKLLGMMLEAIY
EGQFEPSSHGFRPNKSCHTALTQIQKTYTGTKWFIEGDIKSFFDNINHINRERIT
DERFLRLIRKFLNAGYVEDWKFYKTYSGTPQGGIISPILANIYLDKFDKEMVKNFCQ
GKYRKRTPEYRQNEIALGKARRALECVSTENQRQEVIQRIRQLEKERMDPMDSSF
KRLTYTRYADDFICGVIGSKEDAHRIKADIKDYLEAVLKLELSVEKTLIARDKAKFLG
YHLYIRQSNLAKRDSAGRLVRNYTGRLVLEVSIETIRDRLLSYGAMKRGYBVWKPT
ARYFMKDCDDLEILERYNAEIRGFYNYYCIAMNSSILHRFKYIMEYSMWYRKYRTTK
SHIIRKYKKDGQFSVQYIGRKGDTMTRYLYNGGFKRQKKSFLENDNKFRNSRTNLI
DRLKASRCEYCQATDSSLEIHHVRKLKDLKGKTFWERLMISRQRKTIACEBKKLHHG
KLD (SEC ID N°: 1461)

>0rf02208

MEVMKLLAMFRGTIPKDREKMDLFLRYQAQHFDEKWQDLVESFLAEEGRIFSFH
QDIISFLEASSENNDQDLESYTRNFGQAGLSKLSQLSNFEKNLVLEMAIMRFYIQS
EKEKLEPLSELVCLONQDVMLVNVYRVANNLSDRISRDIEEFLLMVDB&®YL EIHF
EEKEGDVLAYLGSELMATLDTVTDLVHHEENYTQLPLTQKLKITHFINRBEKSNQV
EEVLSPSSDIEQETEETNSFSNVDKIVEEALREYPIGSQVSYKGQVFEMWSQLMDL
IRLELFNDSNQLFEENPILYLNSLEEIEQVLSLVELEKEDSEIEIDSSSEZEIDLFSYL
EEEKENEKDKETETLIVGIEETDVPVQDFVFPDDLEDFYPKTNREKIEAINELVKRL
EKEGRQANPEEQELLAKYVGWGGLANEFFDELNPKYETERLTLKSIMESHBLSSL
TAYYTDPMIIRQIWQKLLDDGFEGGRILDPSMGTGNFFAAMPRSIRDKSHELDSVT
GAIAKKLHPNTHIEVRGFEEVPYQNNSFDLVLTNVPFGNFRIADKNY BIKYYFVKH
SLDLVRDGGQVSIISSIGTMDKRTDNVLQEIKTNTHFLGGVRLPDTARKSIRVTTDI
LFFQKDQAKNLNEEELVFSGSIPFEEDKRVWINPYFDGKYMTQVLGEFEGSTLNV
KGVSETLSTDIMKALENVEAPKQIDNFLKAPVFIQEEVDNSLPSRIREDISFGYERN
QIYYRDTHGIRKSSKVDEISYYVDEKGDFKAWDSSLSEHKIDRFVQLEEADDVYKS
EEASKRGKYKGLFKKTVFYESPLSDKDISRIKGMVDLRETYQSLIEIQRFERTDFQV
LLSKLNHNYDRFVSQFGYLNASVNRNLFDSDDKYSLLASLEDEYIDSKODMGIKSLAF
EKALVRPERVIARVSTALDALNSSLSDGRGVDLDYMVSIYPEHSQAAIGDRILIDP
ESYLRGERKYLSKNQFLSGDILNKIEVVQLLVEENNQEYDWNHALDREFSRIHLAD
IEFKIGSRWIPQSVYGKFAFECFTNREFELSSPDVEQVIEANPVDGQVSERYRYPS
AKDSSLGVSGSRYDTGRKIFENLLNSNQPTITMTVTEGEKKKTITDLEKRAKEQHL
QELFQDFVSRYPEVQQVIEESYNRLYNRTVSREYDGSHLVIDGLAQRFSDRNAIQR
IVEEKRALLAHEVGSGKTLTMLGAGFKLKELGMVHKPLYVVPSSLSADMGEFPTK
KVFVTTKKDFVKARRKQFVSRIITGDYDAIVIGDSQFEKIPYVSKERQMBDKLHELRE
IKTHSENKYTVKEAEQSISGLEKQLEELQRFNRDSFIDFENLGIDFLFXBHFKNIRP
ITGLGNVAGITNTTSKKNVDMEMKVRQIQEEHDFKNIVFATGTPVSNISYSMMNY1Q
PDILKRYQVDYFDSWVGAFGEIQNSMELAPTGDKYQPKKRFKKFVNUFEEVIADI
QTQDMLDLPVPEAHIIPIESELTENQKLYLEELVMRSDMVKCGTVDPROKINGEAR
KLAIDMRLLDSSYSLADNHKLLQVVDNVERIYREGMENKATQMIFSIHGKPNGFDV
YSEIKALLVDRGIPSKEIAFVHDANSDEKKNSLSRKVNAGEVRILLASGER GLNVQS
KMKAVHHLDVPWRPSDIQRASVKAYV (SEC ID N°: 1462)

>0rf02209

MEGIYQRDSDQDGLTDAQELALGTNPLSADSDGDGRSDLVEVEEGDNRDHXQTS
ITEPSSVFMEMKQKISDMMESHYKEFIQALISIETGIENEQDLEDLYTRYMSISLLS
SDLETSPQKVEMEIEL (SEC ID N°: 1463)

>0rf02210

VADTRTKSDSNLGRKGQAVADTRINRLTRWLTDSVNHLFCEENMANSRITEKIK
LOQRFFTQLQIAASFFKEHFVGKIMYYETEIESVELHFSPTNFMHLCGWBWESFFDD

CLNRHVIIDELKIKKDGTTMQKLQVLGSIEELLGKHVHLTGSGRYLYLEARCRTRKQI

LALTLKETSRKIVPQSLLDLKRKTVFPKGQKVISIYSKHLQTSELFYYLKD
(SEC ID N°: 1464)
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>orf02217

MKDKREIIRARKAFRRSLKDEKKFLKKGKKEVKKQKKDSAVLDEKAWKKEEEMRE
ASKARVKQANEDYNHILQNSPPSLLNRKELRDRRLPHARKRLKIAKKXEXERKEER
KESRKERKTNQKFLYGQESKAKSNFFFQGKSLEELKVKKEVK TAKEKRKBKSKKY
SRKAKTFLYVLGREGGELASENEDLDGYRTLQETIRKGKRYSRLSYRVGKGEQATC
RFTKKRLTNTKERYHHFKDGKGWKLAKDKPSSFKNRFRKLKKQGLYRKRKAAFS

FFTFAAGNPVTWIVGGIVFLLLLIMSFFLGFSSASLIQQDEFELTKAYTRUEDAEHTR
TNDKGITYYTKVDDVMGYMNFKFHDYELHKPVHLFSSETYKDYLSTMYEEDLKSM
QDLYETPKYKLSKDDQEEMKELKEEGIYASMQELDNPFEGKSNEDRYGMYDLDG
KPTLQEYILLEAKAHQTIVAPMDGVVSLDGDNVILTNGKGENESRLTHKERAIEGT

RVLTGDIIGETPDDTGLKVSYQKYKNKKEKLVYVNPQFYFPKVIQLQPRIGQFGGD
EFERAKHIYEFLKSQGASPQAIAAILGNWSVESSINPKRAEGDYLSPFDSSWDNET
WLAIGGPAIYSGAYPNILHRGLGLGQWTDTADGSTRHTALLNYAHSKRKRWQLDF

MLHGDSPYYQSWLKDFFGNTGSAANLAQLFLTYWEGNSGDKLLERQYRAEKGF
SQTNGGQAKSDPQSLEGVRGDLYDHSVPGGGDGMAYAYGQCTWGMAARIGRY

GEKISIINTMGNGQDWVATASSLGGETGSTPKAGAIVSFVGGTHGTPIMAB/EKVY

DDGSFLVSETNYGGMPNYTFRKISQADSAISFAYTTK

(SEC ID N°: 1465)

>0rf02219

MTYKKEEVKGKKEEVLPSTANTISYQALYQNGLMQVKEDYFSQSYLYGDWGLEDK
GAIIEKYSDLINSLDDQTNFQLTIFNKRLNLEKFRQSVLYEEKEDGYDRERNRMMNQ
NLDSGENNFSAVKLISFGRKDSNPKQAYRSLSQIGEYFKSGFSEIDARFESERVNL
LADMLRGEHHLPFSYCDLTRSGQTTRHFIAPNLLDFKNKNYLQINDRIYZRDYGME
LGDQFIRDLMQGDLELIVSLHAQSSTKADAMKKLRTKKTLMESQKIGRERIGIYLE
KVGHVLESNIDEAEELLKTMTETGDKLFQTVFLIGVFGQDEEELKQAQRMAGSNDL
MIDKLPYMQEAAFNCLLPFGCDFLEGVSRSLLTSNIAVNSPWTSVDIGORSINQI
SSNITIDRSLLNTPSGLILGTSGAGKGMATKHEITTKIKESGENTEIII VDPEAEYSV
IGRAFGGEMIDIAPDSQTYLNVLDLSEENMDEDPVKVKSEFLLSFIGRRKMDGREKS
IIDRVTRLTYQSFEKPSLEEWVFVLSQQPEEEAQNLALDMELYVEGSHKANIQTG
SNFLIYNVKKLGDELKQIALMVVFDQIWNRVVRNQKLGKKTWIYFDEMOQKYASDF
FFKLWSRVRKYGASPTGITQNVETLLLDPNGRRIIANSEFMILLKQAKMDRQLLGL
SKELEKYLVNPEKGAGLIKAGSVVVPFKMKIPKGTQLFDIMSTDPDKMASN

(SEC ID N°: 1466)

>0rf02220

MNTRVFKDISKYQHRAWLGFTTRQIIFVLPAFIVTIIVLGLNLFFWQFGIWGFVFAF
TIPLMLFGVYKPMDLYFEHYLKYRLHFELTVPLRTITGKKGHEHEKKIKETKSFMDL
(SEC ID N°: 1467 )

>0rf02221

MNLSLVSPFVYLASEKISAENLFEGFSVDLQSTVDLIKSLSSYNPTVVEBYTKSVMQ
PLGVAILSVVLILEFSKMAKKIANSGGAMTFEALAPMLISYIMVAVVITRVIVEAIIG
IASHAIEQVASIVAHGGAKYDTISGLKGSGFIGRMIVGFFALLIWLVRIM8MVNLLYS
IRFIQLYLMIPFAPLTIPTFLSDEWKSIGIGYLKNIMVYAVQGVLIFLIVSLVPLFESAG
KIAVSNGAGVLQSLAIMFGSLVQAILLIALVGSQRTARSILGM

(SEC ID N°: 1468)

>0rf02223

MITHFKGFVYGVDASAMFAQAMSLLQKGLIAVGAFLVVVGIVNLATNGEEEYRNAIL EIVGGVMVGAAGAFVTQISI
(SEC ID N°: 1469)

>0f02224

MMYSGKKFLLFSLLGILLGYLFHRLTLLYDSYTGNSLDKWTHLLMEQQIFPYWNVSF
TGKSSAFFLLGFVMMLLVYLYLETGKKQYREGIEYGSAHFGTLKEKKERSHDTIL
AQDVRLTLLDKKPPQYDRNKNIAVIGGSGSGKTFRFVKPNLIQMNS $NIMMHLAEK
TGKLFLEHGYQVKVLDLVNMKNSDGFNPFRYIETENDLNRMLTVYFEE$SRSDPFW
DEASMTLVRALASYLVDFYNPPKTREQLIEESRLSQKEHQNLLKRQIRREKKRGRYP
SFAEISKLIKHLSKGENQEKSVLEILFENYAKKYGTENFTMRNWADFQKYEKDSVIA

VTTAKFALFNIQSVMDLTKRDTLDMKTWGKEKSMVYLVIPDNDSTFRFESAVFQT
LTRQADIDFKGQLPLHVRVYLDEFANIGEIPDFAEQTSTVRSRNMSLQRIAQLQGL
YKEKEAWKTILGNCDSLVYLGGNDEDTFKFMSGLLGKQTIDVRNTSRGEGQLSHQ
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KIARDLMTPDEVGNMKRHECLVRIANMPVFKSKKYNSTKHPNWKY IDENRYFEWDY QI
NPLNQSQENHLEGLRIRDLTFESSLK (SEC ID N°: 1470)

>orf02225

MSSEQQERMAVQYAERSLLFTVKSLLKILEWSRRQALAQDSAYKIGEQIQEPY SI
DTINLKKDFLDKPIDIEKFKAFLEKEEIPLAIAWQGDSLHFYTKDRSILBNDQLLEKM
VNDPEKLADFTMDKSLDDAIDEAKSQITFRQEGAVKQKEMVR (SECNB 1471)

>0rf02226

MKVVNLYDLKQMGNKGGCTIQLIHHFPFGMGLGHLKKDYIEFKRVGAXMEVKLREP
YSRDLLQVVKSIKQRQKLIAYRYKEGKLLFVKEEASDVL (SEC ID N°:1472)

>0rf02227

MFSNANSFKAKIKNISKDKGIPAQQVQQHYLIEQVLKLISTSSYRDSFGAYLIGQMI
GLDKRTTMDLDVTLKGTEMSRENLIHIFEEILCSKTDGFSFSVDKLEMREYGGFSL
KLNATFDTLKEVVFIDITTGDKITPREITYSMTSIFTNESIKIWTYNLETVYAEKLETII
SRGLASTRPRDRYDLFTLYKLRKEEINLEVLKNALENTAEKRKSKDTERQWRGIEI
SDYQKELWIRYQRQFKYAKDISFDNSVQVIREIMQQIF (SEC ID N°: 1473)

>0rf02228

MVDKREKLMNSFNQYGFLTFKQVIDENLHYKTLLKMVAEGKIDAEEKEDYR.DEW
FVLQYRFPKGIFSLETALWLHGLSLTIPFNMTMSFPYGTNTKNIKEADIKFRSHY SE
GIEIERLPGQFIKVYEVERVLVECLRPVHQVDLQIIAPAFKKYFQQNHKIHKLFYYAQ
LFKVTDKLQSYTEVLS (SEC ID N°: 1474)

>0rf02229
MRCLFFYPILKGSELMKTKNQESKGRSPLFKTIKHSFSQ (SEC ID Ne°: 1475)
>0rf02230

MELKFVIPNMEKTFGNLEFAGEDKVVQRRINGRLTVLSRSYNLYSD\DDRAD PAE
AGEKHFGFEERVKLVNPRITAEGYKIGTRGFTMYLLHADDMIKE (SHZ N°: 1476)

>0rf02231

MRLANGIVLDKDTTFGELKFSALRREVRIQNEDGSVSDEIKERTYDLRSRMIQVSI
PASVPLKEFDYNARVELINPIADTVATATYQGADVDWYIKADDIVLTKEFSRQPQAK
KEPTQDK (SEC ID N°: 14 77)

>0rf02233

MKQRGKRIRPSGKDLVFHFTIASLLPVFLLVVGLFHVKTIQQIMWQDEMDKIDIPY
LIISFSVAILICLLVAFVFKRVRYDTVKQLYHRQKLAKMILENKWYESEKNEGFFKDS
AGRTKEKITYFPKMYYRLKMGLIQIRVEITLGKYQDQLLHLEKKLESGENYTDKELKD
SYVEYTLLYDTIASRISIDEVEAKDGKLRLMKNVWWEYDKLPHMLIAGGKGYFILT
LIEALLHTDSKLYILDPKMADLADLGSVMANVYYRKEDLLSCIETFYEERSEEMKQM
KMYKTGKNYAYLGLPAHFLIFDEYVAFMEMLGTKENTAVMNKLKQI\MGHRLILA
CQRPDAKYLGDGIRDQFNFRVALGRMSEMGYGMMFGSDVQKDFFGKRBBRI SV
ISEFYTPLVPKGYDFLEEIKKLSNSRQSTQATCEAEVAGVD (SEC ID°N1478)

>orf02234

LAYGLSOQNRLAVATGITRQYLSDIETGKVKPSEDLQQSLWEALERFNERNAFDYVR
IRFPTTDVQQVVENILQLKLSYFLHEDYGFYSYSEHYALGDIFVLCSHERLVELKG
RGCRQFESYLLAQQRSWYEFFMDVLVAGGVMKRLDLAINDKTGILNERZIQGQEECI
SVFRSFKSYRSGELVRKEEKECMGMTLYIGSLQSEVYFCIYEKDYEQWNENAEV
KNRFEIRLKMERAYYAVRDLLVYDNPEHTAFKIINRYIRFVDKDDSKRREDNEEWAW
FIGNMRERLKLTTKPEPYSFQRTLNWLSHQVAFTLKVAIKLDEINQT@QUKHAKLT
DRHKQILKQQSVKEQDVITTKK (SEC ID N°: 1479)

>0r02235

MNFGQNLYNWFLSNAQSLVLLAIVVIGLYLGFKREFSKLIGFLIAIIAVIG/FNAAGVK
DILLELFNRIIGA (SEC ID N°: 1480)
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>0rf02236
MNGVFLIFIIQADFLFDFLKVNGKGKPRTDQFALIVFA (SEC ID N°: 1481)
>0rf02237

MYDVARYYIEETGALGEVPASLQNYIDYQAYGRDLDLSGTFISTNHGIFEIVY (SEC ID N°: 1482)

>0rf02239

MYLIGYAIKFTPNCCNGFLWLVSAKRYFFSCIGQLWSQCISNDRLQKSIRISFCRH
KPCESHRNPKVFEKCSLYHGKRGQVAKYHHCKE (SEC ID Ne°: 1483)

>0rf02242

MAYPIKYIENNLVWNKDGECYAYYELVPYNYSFLSPEQKIQVHDSFRINROGKIHA
LQISTESSIRSAQERSKNEVTGKLKAVAYDKIDQQTDALISMIGENQVWHY®&FKLLL
NDQEFSMKSLTVEAKNALSDFVYDVNHKLMGDFVSMSNDEILRFQKNMEKERRFK
IRRLDKDDFGYLIEHLYGQTGTAYEEYEYHLSKKKLDNETLIKYYDLIIRELVEEKQR
YLKIQQEDETVYVAYFTINSIVGELDFPSSEIFYYQQQQFTFPIDTSMMNXANRKALS
TVRNKKKELKDLDNHAWQSDNETSSNVAEALESVNELETNLDQSKESMYRKYSAN
DLDELKRRCNEVKDFYDDLSVKLVRPFGDMLGLHEEFLPASKRYMNDSIQRLAGL
GFGATQMLGENEGIYVGYSLDTGRNVYLKPALASQGVKGSVTNALASBSRMEKSFA
NNLIVYYAVLYGAQAVIVDPKAERGRWKETLPEISHEINIVTLTSDEKNKDPYVIMK
NPKDSESLAIDILTFLTGISSRDGERFPILRKAIRAVTNSEVRGLMKVIERVENTPLS
TSIADHIESFTDYDFAHLLFSNGYVEQSISLEKQLNIIQVADLVLPDKERBEYTTMEL
LSVAMLIVISTFALDFIHTDRSIFKIVDLDEAWSFLQVAQGKTLSMKLVBRAMNAGVY
FVTQNTDDLLDEKLKNNLGLKFAFRSTDLNEIKKTLAFFGVDPEDENNRIKHENGQC
LISDLYGRVGVIQFHPVFEELLHAFDTRPPVRKEV (SEC ID N°: 148 4)

>0rf02244

VKPSIVNRIKSNWTLKRLGKVAMTVAFTLVIAIFLLAMLGTVVQAAGLVDEVANEYS
RYPLENYQLDFYVDNSWGWLPWNWSDGIGKQVMYGLYAITNFIWTNSTGAS.VQE
AYSLDFISATADSIGKNMQTLAGVSANGFSTEGFYVGFLLLLILVLGVYWBLIKRET
TKAIHAIMNFVLVFILSASFIAYAPDYIKKINDFSSDISMASLSLGTKIVNPHSDSQGKD
SVDLIRDSLFSIQVQQPWLLLQYNSSDIESIGIDRVESLLSTSPDSNNBERIVAEEI
EDRSNTNLTITKTINRLGTVFFLFVFNIGISIFVFLLTGIMIFSQVLFIIY AMFLPVSFI
LSMIPSFDGMSKRAITKLFMTILTRAGITLITTAFSISTMLYTLSAGYPFLIAFLQIV
TFAGIYFKLGDLMSMFSLQSNDSQSVGSRVMRKPRMLMHAHMHRISPRRILGRGS
AIVTGKKGQSGSGSSARTQADHSRPDGKEKSTLGKRIGQTIGTVADVRDRSGLKE
QVKDLPTNARYAVYQGKSKVKENVRDLTSSISQTKADRASGRKEQQRMRRSEM
KQVKQKKQPASSVHERPTTRQEQYHDEQTSKQSMIQTSYKESQQAKCERSSPK
VERQGNTVQEKTVQKPATSTTTADRTSQRPITKERPSTVQRVPLQNIRRFMN
(SEC ID N°: 1485)

>0rf02246

MKLKTLVIGGSGLFLMVFSLLLFVAILFSDEQDSGISNIHYGGVNVSAEMKPMVEKY
AKEYGVEEYVNILLAIIQVESGGTAEDVMQSSESLGLPPMSLSTEESWQGSELLA
SSERLSVDLESVIQSYNYGGGFLGYVANRGNKY TFELAQSFSKEY SEGERIAIP
IMGGWRYNYGNMFYVQLVTQYLVTTEFDDDTVQAIMDEALKYEGWRYVVKSEDC
SGLTQWTYGKAGINLPRTAQQQYDVTQHIPLSEAQAGDLVFFHSTYINABSILG
NNRMFHAGDPIGYADLTSPYWQQHLVGAGRIKQ (SEC ID N°: 1486)

>orf02247

MMKFRKNQNKEKQIPKEKKPRVYKVNPHKKVVIALWVLLGLSFSFATRBFHTIH
ETTIIEEKEYVDTHHVENFVENFAKVYYSWEQSDK3IDNRMESLKGYLQBENVDTVR
KDIPVSSSVRGFQIWTVEPTGDNEFNVTYSVDQLITEGENTKTVHSAWVSGSGNM
VLVKNPTITNIPKKSSYKPKAIESEGTVDSITTNEINEFLTTFFKLYPTAASELSYYVN
DGILKPIGKEYIFQELVNPIHNRKDNQVTVSLTVEYIDQQTKATQVSQAEKNGSNW
KIIE (SEC ID N°: 1487)

>0rf02249

MKIINIGVLAHVDAGKTTLTESLLYNSGAITELGSVDKGTTRTDNTLLERITIQTGI
TSFQWENTKVNIIDTPGHMDFLAEVYRSLSVLDGAILLISAKDGVQAQFRALRKMG
IPTIFFINKIDQNGIDLSTVYQDIKEKLSAEIVIKQKVELYPNMCVTNFTEEQWDTVIE
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GNDDLLEKYMSGKSLEALELEQEESIRFQNCSLFPLYHGSAKSNIGIEMOINKFYS
STHRGQSELCGKVFKIEYSEKRQRLAYIRLYSGVLHLRDSVRISEKERBEMYTSING
ELCKIDKAYSGEIVILONEFLKLNSVLGDTKLLPQRERIENPLPLLQTTR&EKPQQREM
LLDALLEISDSDPLLRYYVDSATHEILSFLGKVQMEVTCALLQEKYHEEKEPTVIY
MERPLKKAEYTIHIEVPPNPFWASIGLSVAQLPLGSGVQYESSVSLGSEQRAVMEG
IRYGCEQGLYGWNVTDCKICFKYGLYYSPVSTPADFRMLAPIVLEQWGKHAEPYL
SFKIYAPQEYLSRAYNDAPKYCANIVDTQLKNNEVILSGEIPARCIQEPRBE-FTNGR
SVCLTELKGYHVTTGEPVCQPRRPNSRIDKVRYMFNKIT (SEC ID N%488)

>0rf02250

MKPSSFQTTIENQFDYICKRAMEDERKNYMLYLSRIAKREVSFSDVGDAATTDNY
STDFQIFTLNGLSVGVENDLLSEALRELPDKKREILLLFYFMDMSDSEIMINRSTV YRHRTSGLALIKKFMEEFEE
(SEC ID N°: 1489)

>0r02251
LATLDCVQCIYNFFKLFSFNLNTIAIHNQPICIFIFLCQAS (SEC ID N°: 1490)
>0rf02252

MSEKRRDNKGRILKTGESQRKDGRYLYKYIDSFGEPQFVYSWKLVATERRIFCISL
REKIAELQKDIHDGIDVVGKKMTLCQLYAKQNAQRPKVRKNTETGRKXKBKLGV
RSIDSIKPSDAKEWAIRMSENGYAYQTINNYKRSLKASFYIAIQDDCVARKIFQLKAV
LDDDTVPKTVLTEEQEEKLLAFAKADKTYSKNYDEILILLKTGLRISERGGPDLDFE
NRLVNIDHQLLRDTEIGYYIETPKTKSGERQVPMVEEAYQAFKRVLADIRRXEIDGY SDFLFLNRKNYPKVQVITTA
(SEC ID N°: 1491)

>0rf02253
MGHANIAMTLNYYAHATFDSAMAEMKRLNKEKQQERLVA (SEC ID N°: 1492)
>orf02254

MKRIPVYIFQQVMVLLVSLYLLKLLCISELTILQILYCASLISFLWMYGRKQVVKVMM
KTRMKWLGIGFVSLLIINLCFSLIHAQGTTNQANLIGLQHQVPWFSFLNASMVEEF
LYREILWNLVRKLDIRVALTSILFVLAHHPGTILAWCLYVSLGMFLGLWSDLWGSMG
LHLVWNLSVYVLFFL (SEC ID N°: 1493)

>0rf02259

MKRITANQYQTSERYYKLPKILFEDEKYMDMKLEVKVAYSILKDRLER&\SIDEEGA
VYLVFSNSKLMKLLGCSKSKLLSIKKILKEYDLIDEVQQSSSEKGRLAKKGELSSTP
VASSNRPSVKKKIGQVENETAPVSHSAPSETEVSETKYSETDSLFSEMERPILKR
KVEKVTKYDQDYIWGLVQDQFRREGFSETASEIAMTDFERIYQYALMRRREVLAE
FVENGLYSVWNMRVRKGGG (SEC ID N°: 1494)

>0rf02260

MTKELQSSRYIVISFLVREMGIDIVEAISLMAELEKSGLVRLESSGDLILKELGGAL (SEC ID N°: 1495)
>0rf02261

MIVILLSFFLQKIKKGEQYSTVLQNIFIKKKNPAKLIFGRVFGRKLN (SEC ID N°: 1496)

>0rf02276

LQVWYNLQSDFEQEITLIMWNPFANLVFNQPLISFFADLNLKILGY SYWHORVPDIGT
GCRYNNLHLILLAP (SEC ID N°: 1497)

>0rf02314
MVICHNDYLLWLPEFSQPLTSLSQTTFFNLNIIRMMRNIDSDFHRRISFSLLVFFC (SEC ID N°: 1498)
>0rf02318
LIEGHLVFADKPAQALVLLRKVGSPKKVSFLTLHLYFLILKIDILKITGF (SEC ID N°: 1499)
>0rf02324
MFLHHLLQIKGGLGIQTSQGFVQNPNIRSRQECPNDKDFLTHSVRKSRNMKIKN
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VQ (SEC ID Ne°: 1500)
>0rf02326

MTNQAHNLSIFNLQIEITQGLFITIQLTNILKFNHGTTPIFICIIHRYTST LIQKNQYFI
LSS (SEC ID N°: 1501)

>0rf02348

MAVTKSQVFSRQGFDFSILGQDLTRLQDVSNLATIGTRIHKDSTANASWNTTSKLKAS (SEC ID N°: 1502)

>0rf02349

MTEGNASCFNQVSPSFCFNGIAINRNVIELVTQDDKSTNPTITNDDIANAPRDIFL
VGKFHNASQLKTISWKDQISLSTYFCITIAMQGFLKTDINSF (SEC IDN°: 1503)

>0rf02361

MRLRDLRRVDFPDPDGPIKAVISLGWKDRETLFKAFFLL (SEC ID N°: 1504)
>0rf02364

LKNHSNVFTHFINVDFWTVDINSTIENLPSYFSNINGIIHAIETA (SEC ID N°: 1505)
>0rf02365

LHINPLNGFIFTIVNMDILSRKGYFFFRKGKDMLLIPVIC (SEC ID N°: 1506)
>0rf02387

MTIHIQVVKTNMVILADRFFQGLILRSTDKFFIKIRLVRSHNLRFNNMDORGVHENKG
RHHVDELLLRFIINSKATVAKKSIVAQGFRFDGNFFRKTRQTNHLNIIRADQIIFFQ
NGLITNSQFNRLHP (SEC ID N°: 1507)

>orf02404

MVKRRIRRGTREPEKVVVPEQSSIPSYPVSVTSNQGTDVAVEPAKABMKIIENGMW
YFYNTDGSMATGWVQVNGSWYYLNSNGSMKVNQWFQVGGKWY YN BHEBEY R
VNDNGEWVR (SEC ID N°: 1508)

>0rf02420
MRFIVGRFTSFSLGIEFSPTSKLDDLLFKIAFLMILATNIKARKTKEAT (SEC ID N°: 1509)
>orf02424

MANDNKSHYLIYRVLGISFEEGENIDLYQNKGRFLYKYAGSFLEEAAVLSFNEKFGTENT (SEC ID N°: 1510)

>0rf02433
LHYRTTPTLIMVVQRDCLILSFPRQKGPIVGQMAIIL (SEC ID N°: 1511)
>0rf02435

VFALLDNSTFLRKSLHLRKMEMFPVETEEITYKRKKSKGKRQAILAQERDBHQVEES
ICPDCQDDLKEIGASLQRQELVFIPAQLKRVDHIQHAYKCQTCSKNNRSBRIPKA PL
(SEC ID N°: 1512)

>orf02451

LVCQTIKYWHKFHLHIGRCKLLIGLIPVLNFFIRADIDCLLVLLSLIDRQSKQFNLCQW
IIASNGLNDSFEIESLIHRNILSDICPNQKKNFIYCSTI (SEC ID N 0:1513)

>0rf02459

VGHNSGSFFLFLLLRLLLSPLLRNSISFLTSQGIPWKLSNNKTKPIDKBRSIATNPL
LLHLR (SEC ID N°: 1514)

>0rf02480

LDFLMHLWVAHAGNSSSCTNISRNSFQGHHSCRTSSFCDTSLFRILATHENLCQV FI
(SEC ID N°: 1515)
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>0rf02505

MLLLISLTQLIIFLFFERFNLLLIKTFLLVDLKSNKSA (SEC ID N°: 1516)
>orf02517

MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLHNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1517)
>orf02524

MQEHYTPKGKHLTIDNRRLIERWKNENKSNREIAGLLGKAPQTIHTEVHRI®VRKG
LYKKVYSADYAQTVYQFNRKRSVKKLILTKEIREKILHYHKQKFSPEMMQ@NKVGIS
TIYYWFHNGHLGLTKADMLYPRKRKGVKKQASPNFKPAGKSIEERPRMENIGHYEI

DTVLLTKIKNYCLLVLTDRRSRHQIIRLIPNKTAESVNQALTLLLGEHRAITADNGSE

FKRLSEVFPEEHIYYAHAYSSWERGSNENHNRLIRRWLPKGTKKTTPIEREWANNY

PKKCLDYKSPSEFLLGG (SEC ID N°: 1518)

>orf02527

VVPRYVTKHQGWDHNSHTITNSDDDPATLVTFRTFKFNVGNCTIPKNDQNGSSQKFSGIL (SEC ID N°: 1519)
>0rf02534

MAYSTDFKQRALDYIKEGHSHVEAAKFFGVGVRTLFTWEKKDVNKDT (SEC ID N°: 1520)

>0rf02585

MAVQANWSFDITHDSSFFFSNQKRGLNFSQMCFKDRRRNGFFDRKIFKFKFNNPIQIF (SEC ID N°: 1521)
>0rf02595

MEIVLVSFSISFQHFIIAYCLDFSSAGFRNSQNFSNFC (SEC ID N°: 1522)

>0rf02608

MKLKLLRVDTKVIMGSFLLVLSSLLALLLPLILKGLIDGSSIENIGSKVF&FLIFIGQA
LFSSIGYYLFSQSGEKKIAKIRKKVIEGLIYAEKSFFDKSQSGELTSANMWISVIREFL
ITTFPNIILSLVMVLGSIVVLFSLDWNLSLLLFITLPCMMFIILPLSNISE KYSRRLQEE
IGFLTGQLTEKIQEHELIKTNQAEKSVQDVLDNCIERVQNNSLKSDRETSHFALLFI
FATIVVMLTYGGYRVSAGYISVGTLVSFLIYLFQLLNPISNIANFVTIYSSKGSSVALE
NLLAVPKEKFEGGKSV3GQGLNFNHVYFGYDENRPVLKDITCSIFKGRKIRSGSGK
STIVRLLERFYKPLSGDILMEQSSIYDFNLKEWRSKIAWVSQNNAVLEBSILCLGLN
RLVTDDELMKVLDLVSLGDEIRSMKEGLDTEVGERGRLLSGGRSQRNYQKRBRAEIL

IFDEATANLDADSEYAIISSLYSVLKEKTVVIIAHRLSTVKDVDCIFFLEEKITGSGTH KELLENHERYARFVQEQMIE

(SEC ID Ne°: 1523)
>0rf02621

LIRYLDQYEDVILREIKAQFPDVAVDKLMEEYIKAGLILREMKRYYLNREEBLDSLEL

DQEIFVREASPVYQALLEQSFETELRNQINAAILVEKTDFARIKMTLSMKFKQQYPL
TEKQQELYDILGDVNPEYALKYMTAFLLKFLKKDQLMQKCRDIFVDSEVYMOQNEDG
KYELAIDFDKERLTFYLA (SEC ID N°: 1524)

>0rf02622

MIGLKEVCRFLTDNTSLSTSMINHPIQINGNMAIVTCGSLDGLSHYV (SEC ID N°: 1525)
>0rf02633

MRERVRLSGSLFTSLKTREHIKSTMELFHKYVFFLIQEIKIKMINFLKIGDLPTL (SEC ID N°: 1526)
>0rf02643

MIDHFEIKVKDLQISEGFYRSFLAPLDYKLAFKTSSLISFLSPNSPHPG®ILTQGTQD
PVHFAFLAENKEEVQACYEAGLEAGGRDNGAPGYRSEHPIYYAAFMIDIEMSYCHK  E
(SEC ID Ne°: 1527)

>0rf02645

VIVFLSRNKDGNAFCHLDLISIANPVWGWDDDFITWIDHSHKEGIERIFGSRSDCHLI (SEC ID N°: 1528)
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>0rf02648
LSNQFYFSLQTKPILKVKQFLLFQSQMIRVSEILQFSNKL (SEC ID N°: 1529)
>0rf02652

MKHSHKKSFDWYSMQQRYSIRKYYFGAVSVLLGTALVLGAAASYQNKQERENSI
SVGRGEAATKPAEVSASNKEKTYAAPTVANPVETTPVKTGEVTKPARKYEKEEVT
HQDAIDKSKLLTALSRAKKLESKLYTEASAANLQTSIQAGQSLLGKABESEAAESS
IQSSIIGLELRSNSNKGTVSETPVAKKANIVEAKEETKPAVTTTERSAYDPISTAA
KVETTSAPASTNEILKPSLSLSDARQNPAIRKEDVDRGY SGFRTAGSGHFRAFRAAG
PENKPILNPNNTIAFSDISQGLHSFRGIGHSRGGREIHYDVTTVRRGRRIKY SGPG
EFVNNNFILDKGDGFGNPSNATITSSNPRVREQSKSISQGANYVSHIGXSESTNTE
QTIRFSLPIINPNGDLSVRLKPVTFNVDQGGGGAATSNDPYSNSNY YHRANANPY
GGTNNKTVSEDIDFQTVYLPTSKLPEGQTRLVREGEKGQRQITYKVHRHGN PIS
NRVTKEAKPRIMQIGVAKELIDTVKPRVDQNKVGDTNNLTFYLDNDGRGYDELVQ
KIAIKDGAKGEKGDQGERGLTGAQGTKGEKGDQGERGLTGAQGAKEE}GIGEQ
GPKGEDGKTPTVKVTDGQDGTHTITINDGKGGITTTVVRDGFDGASRRNERDKTT
TVIFYYDLNDNNQFDEGDTKLKEVVIADGKQGPKGDKGDNGKDGFTEERNNGTHT
ITITQPDNRPSLTTIVKNGEDGKTPKVKAERDDAKKQTTLTFYIDKDGDR&SKDELV
QTTVVKDGQDGAAGASGRDGKEVLNGKADPTTEGKDGDTFVNTQRGDVIAEPAG
NIKGPKGDKGADGAKGEKGDRGERGLTGAQGTKGEKGDQGERGIGERAQIRGER
GLTGAQGQAGRDAVTPTVTVKDNKNDGTHTITINDGRGNVASTVVRBPENGTOR
NEADKTTTVIFYYDQNGNNELDASDKKLKEVIIADGAKGEQGLQGRBQGQAGRDG
KDVLNGKANPEVNQGKDGDKYVNTETGDVFVKNNGNWDKEGNIKGRKEEDKETP
EVTVTPGKDGHSTDITFTVPGKDPVTFTVKDGKNGKDGRAPKIKVEBRIRRDTDA
AATPTRNGIRVTVYDDVNDNGVYDEGVDKVLNSKDIYNGIDGRDGSHIOINGDGTH
TITVONPDSSESTTVVKDGKDGKTANITTTEMPDGSHTITVTNPDGSTKEMGKDGK
TPKVEVTDNNDGTHTVKVTDGDGNVTNAIIKDGKDGKAATATTTENPBGEINPDG
TKNEFVVKNGRDGVDGRTPTASVRDNGDGSHTIVITNPEGVTTETTSRENGKHTDE
QNGTHKISVLMGDGTTTETIIKDGKSPVATVRDNQDGTYTIRVENGNEITWRDGKS
PTAKVVDNGDGTHTITVVNSDGTTTTTTVRDGREPKLEVIDNNDGSHGKVGKGTT
TTIFDGKSPKANIVDNGDGTHTLTIVDSDGREYKSIIKDGKDGKDSVSR/RNNNDGT
HVVTITNPDGSKTEMVIKDGKDGKCGCQDKPVTPSNDKPVPPTPN\RKEXPAQP
TPNVPTPEVPVQPTPAVPTPEVPVKPVPAVPEQPVVPTPAQPATPVARNBKENR
GDKLPETGSQSDYISVLLGSGILLSLYVGRRKED (SEC ID N°: 1530 )

>orf02654

MRNLLSTKVQRQLRLMETLIQMRNWMKLHELAEKLGCTERILKSDLNEBRINIQS
SVNGIMIDLEVNTSVEDIYQYFLANSQSFQLLEYMFFNEGLPIYRTIERESANLYRL
GRNITKVLSSQFQIELSFTPSEIRGNEIDIRYFFAQYFSERYYFLDWPEPEEDLTEF
ADFFYKITNYPMRFSIYRMYKLMIAISIHRVKNGHFIDLPMHFYKEYYRISIPNFQET
LAYFSKHFGLEMTPDTIAQIFISFLOMDIFLDPQEFFNSLEDNSQARYISISQILERL
SKQYKITFTNHDELIWHLHNTAFFERQEIFSTPILFEQKALTIKKFEVYBPMGSARQE
LAQYRQAIGQHDHPEQLEHLMYTILTHAENLSTQLLENRPPIKVLIISNMAISLTFVD
MLSYYCNNRFTFDIWDELKTSPEILNQTDYDIIVSNFYISGITKKFICRNSIMNLVNH
LNTLSNEIHLSNTL (SEC ID N°: 1531)

>0rf02655
MIFKIGLFYLGQFVSLDMTVHKPIKKLQGMVVLSSLPFQSLDILTFFRSLLS (SEC ID N°: 1532)

>0rf02657

LAGFYLMVASMLLGLLALKIGFSQFKEMKDKFLSILTSLAGLALVLVAVWLGWPK (SEC ID N°: 1533)

>0rf02677

MLDSDIGCSRKNLLGLFWIRRRRNIHIVDRAMEKGISNRAPNKISLKACFFNFF (SEC ID N°: 1534)

>0rf02696

MAFNQFNRCITLSIPTAPNIPTSVVHRTYLHDATVPNNVREKT (SEC ID N°: 1535)

>0rf02698
MQQITEHNIAFATSFLTVAVGGIVKAVKDYLLRKGGEKAVIIAEILAKNAYIAVEQVASE
TGYKGEEKLEQARAKVRAELTKYNISMTDKDLDTFVESAVKQMNDAWKGR
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(SEC ID N°: 1536)

>0rf02699

MKIEFFNFLRSVIQTEDGLVLYALALIVSMEIIDFVTGTIAAIINPDIEYKSKIGINGLL
RKISGVLLLMILIPASVLLPEKTGFAFLYSICLGYIAFTFQSLIENYRKLKSNVTLFQPI
VKVFQRLLEKDDDTKKGE (SEC ID N°: 1537)

>orf02700

MLKVTKTRQLVTEFFAQDGDQQKLVKTTVINTDNKAVSTISETLHDPRNRISMRKH
EQELREMRYKIEDAILAELEADSEHKE (SEC ID N°: 1538)

>orf02702

MTKFINSSGSLHLNIYIEQVSQDIANNSSRVSWKATVDRDGAYRTY TSMANEVWLNG
SSVHSSHPNFDTSGQEFTLASGEVTIPHSGDGTKTFAVWASFDPNNOGXGABY TL
SSIPRSSSVSDNALSGNRRLGSPHTLTIDRKSSSFTHQVWYRVFGSSWNPIATGVS
FVPNIDLARYNTKAKSGTMDICVRTYNGTTQVGNDVYSNGWYFEIPESS&HLTD
MNTVARQLLSGNNFLQIISDIQVNFNNPSGAYGSTITGYRAEIVNKN@NEGRLGMM
NFNGSATIRASVVDSRGRQSDTRDITINVIEYFAPAFSFTAFRTRETRQMVRNAKIA
PITLSGSQKNVMTLSFKVARLGSTTFTADHGRASGIWTTQHTLNNSA&NWWATKSF
VVIGTLSDKFTSTEFTATVATESVVMSYDKDGRVGIGKVAEQGGAGSIDYARNKP
IQQYQLTDNNGCGKLIKQDFNTMKETGTWWINGSSQNMPFSGTWENESSHERI
QRFTTSTGYMAVRENGYDNNWRPWRYLVQQSKSTNNSDYVALLKSESVARTLRNG
WNHHRDYGGVQFSKTFDGVVCFKGTCKGGKIARESIILTLPEHFRPETALNNDYG
SAVIGIYPNGNVVVKSNVDATWLNFDNVFFKI (SEC ID N°: 1539)

>orf02709

MLLTIHDANLQKVAFIDNEKQGTLMYYDDTWTRSLATGSSTFEFTVRGRIPLAKA
YHHLNEHAFVSFKYKGKSFVFNIIVEENEQTIKCYCENLNLELINELAXRSNKAMTF
KEYCEAMDLLNYTHLSIGINEISDYKRTLEWEGQETKLARLLSLAKRFBRAETQLMA
DSTIKKFSVNVYHENDDNHQGVGRVRNDVIVKYGKNIHSITRKVDK TIHRAT GKMP
TVEEELSGDKGSKSETVKNADGSTTKTTISTASDGTKSKTIVHTKVTKIRDITTTT
TRSDGSIEQTVTTSKKGGASTSETKVLKKPNPKEKTNTTEDVLTIEGENRNEKGIV
EFYQRGQALYAPISMQLYPSTFTHSTGELDQWTRKDFHFETDEPNELRRK&YCY
PAITYEVDGFVDADIGDTVKVHDDGFAPLLMIQARVTDQKISFTNPVRNMIFKALE
NKLSADIQSAFERLFEAAKPYTIKLSTDNGVIFKNQIGQSLVTPTLYKG8KVGVTWR
WALDGEVTTGMTYLVRGSNVTDTVTLTVAAYIGMKEVAVDEISLVNVSTIB&TPGR
DGRTPYVHTAWANNATGTDGFSLDSSINKLYIGIYTDFEPNDSTDPKKAKIBEKGE
KGDKGEPGQRGLDGLQGARGEQGLPGRNGADGRTQYTHIAYSNSBGABDRAY
IGMYVDFNRADSNTPSDYNWTLVKGSDGANGVAGKAGTDGRTPYISNANGSQGFS
TTDSTNKTYIGTYTDYTQADSTDYRVYKWTLIKGADGTGISNVTNYYWSBTEGITRTS
AGWTTTPQPITSDKRYLWNYRVELYTNGTSKTTEPTVIGVHGEKGERBEQBGARG
EQGIPGPRGADGRTQYTHMAYADNATGGGFSQTNTDKAFVGVYIDRNPADSRWT
RWKGRDGANGVAGRAGADGRTPYLHIAYATSNNGSQGFSTTDSTMRDYGJADS
TDPKKYKWAKVKGDKGEKGDKGERGLQGLQGLQGARGEQGIPGPRGRINERIAD
NATGGGFSQTNTDKAFVGVYIDFNPTDSRNPADYRWTRWKGRDGABGBUSERPY
LHIAYATSNNGSQGFSTTDSTNKTYIGTYTDYTQADSTDPKKYKWAKGEBGDKGE
RGLQGLQGLQGARGEQGIPGPRGADGRTQYTHMAYADNATGGGHSYBVNDRF
NPTDSRNPADYRWTRWKGRDGANGVAGRAGADGRTPYVHFAY SENADESGRY
FGHYSDYEKPDSSDKTKYKWADRWAKVDGGYVMIYALSKNRSIGKEVNNSESGN
ITLKAIGSDPYIGAVSSHPGIFIKQQGMKIPVIQGRSICITITNPLFRKNYSFFMSLGK
TVKTYKHYMTNKFLISSADLVGVEFIALRYGAGSSNIQIGTVLETKVK@EYHSDWSP
APEDIESMINSKADQGLTQEQLNALNEKSQILEAEMKAKASMEAFSEMEAKRVKSNA
DSRKKSESDLVEAGRRIDLLTTQFGGLAELKTFIDTYMKSTNEGLIIGKSEYIKVSS
DRISMFSAGKEVMYISQGVINIDMGIFTASIQIGRFRTEQYHLMKDVNYIRG

(SEC ID N°: 1540)

>orf02711

MTKIMTFNGVDMSKFFRITDIIRPIGNKRSVSTDNAPLLGVNIQQVKIEEHIKFDIK
TTNAIEMEQLKHDLAGILNVLEPVKITYGDEPDKYYMGLPVDEITPENVFRRSELKI
IIPDGVAHSTTLKNFDIDTNETSAPDRIVENLTNTGTEPAYPIRIKHNSEGYIGVVNN
RAAFELGNREEADTEKYRDSETLIDYRGTNILKGFQNGTKGVAVTNDM&ERSTTS
MWGRNHIELSNRGTVEKNRNNAQSLTWAIPVDSSGEVGSLNDY LLWARANW GF
IKVTVSDTDGMFLYGVETYKRYQTLDCEYSFFTTDGKGGYKFIKWWEADSGKLDP
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FSAEKGWSELKRNDDRVQVFFDGSHYDFIIPEIKDKKSAKIHITLGALRDXSHMYVD
EFMYRKDFVTKSRDIPNRYPIGSNVVINSEDDSVYIDGISKVSEVVDGEHMRPGKSQ
LELYFSRFVKKKPTVTIEFEERWI (SEC ID N°: 1541)

>0rf02714

MADGKVTIVVDVDGNKVKVLNDELDKAAQKGDRGSDSLKKFAIGGASKAUBLLTD
SLGGAIQRFDTLESYPRVMQAMGHSTEDVTRSTKKLAAGIEGLPTTIBVRDRLTSI
TGDINKSTDLTLALNNAFLASGSSSADASRGLQQFSQMLSAGKVDMQ@ETMPYAL
QKTADSFGFAGQSAQNDFYSALKEGRITFNQFSKKLVELNGGVGGEBARKBIQTS
FGNLKNAVVKGVANTIKALDDLTKAATGKTIAENFDALKVIINAAFGVMKASTPVF
QTLFSILGTGASVISSLTPVIISLVSALVAMRAANEAITATKNLINSWQRATATGAIQ
IINLMTAAQATCGSVTKAQLVANLANNGALTASNLLYGVLTGSISLQTAATAATTA
FKAALTALTGPIGLVVAGVGLAVGALVGLWQWLTAESEETKRLKSEREEDQLTDS
VKQSAKERQKNLESVKGNTESYQKLADEIVQLSQKTNKTAADKKNLAK¥ASYSGL
NLVYDKNTDSLSHNNDQIKARISAMEAESTWETSQKNLLDIEQKRAEIGERAEQRK
KWNEESNVSDSVRKERLQELNDKETELKNTQTELQTEYEKTSQVQRIAASEENGS
NRQVISYEGMSKAQQKAVDDMRSKYNELLETTTNMFDQIQMKSAISMIEDKNQEA
VNNWATNLNTLAERGVNEGILAKLQAMGPQGGLYVQELVNASDEKVATQEGESA
MNGLTAGMDTGALGITDKIKGIVQSQVSSLQEEIAAADFPEKGKNIPEGWAGAEI
ASEASKNMANDIKESFTSEMDINSPSRVFNEYGGFITTGLAEGVDKGBSYFNLAN
QIKKPFDSLQSDFTYIGEMAMSGLNAGLWSGSGSVMATANSIAERVBAIKHSPS
RAMRDEVGRFIPQGIAVGIEADAGVVEKSMLRLKESMMIDTRPEIALBLGKQVTVK
QSSKQTIAEKIKVTMDKSSELLEKALDVAETAVRRPNEMYLNDG TL\VPRAAKYQSE
QLRRDNRMKGVLS (SEC ID N°: 1542)

>0rf02715

MSMKLNDALITNFSIADKEYDIDLSFNKVLDVFEILKEDEMTRLEQAQHI.TGQELY
DIKEVVDCWIYIKEHFLGIEKETVQYDLLGNPMPKAKGEEEQEKLIDHEEXDYASFL
QAYGINLLKVONELTWTEFKALLNALPDNTIMQQIIEIRAWKPEY GGDKRKLQAKYS
LGKEGEDNG (SEC ID N°: 1543)

>orf02717

MTDIQIELKRTGFPVKIGEVELWFDTSQESLMCFYDMEEELKRRLVQXEANINNK
IERDGVTKEVVAGAIELEKKQLEIQYDLIFGDGTFDKLYSIYPDYMALNE@TAIMLH
DKLEEVAEQHKTVVKERASHYLNKGKVTPIKMNKKQKKNKKK (SEQND 1544)

>0rf02718

MTRQKNALRGHFVAPYNGGTEPSTEDTWLELAKWISDVSDDTDEKYDBRGYEET
TVVSVKGAYTFEGTYDPDDKAQALIAGMKYKTGDDRKLWHKVVSSVRIRKOQMNTEI
KAGSGAASDYEAFGCKLSYNSTPKETGIG (SEC ID N°: 1545)

>orf02719

MRENDFQNVLLKHIKTLNLPVEPRFDYFEDDKDDLVINQIPGGKVDREYQE/SLPF
EIAVKAKKNSVANDTIWLVTSELAKIDLVLPSDNNSYEYMGMEVSRPAMKBSYYYY
TIEIVAKIVIERNKQ (SEC ID N°: 1546)

>0rf02720

MNIAIKVDLQKAKQKLSNESMTRGKIAVASKILLDNEQYIPLRGGELRRISGQGDAV
VYGTVYARAQFYGSNGIVTFRRYTTPGTGKRWDQVATSKHAEEWARBEVKG
(SEC ID N°: 1547)

>orf02721

MTYLTQEEFDELDFDEVTDFEKLAKRAKIAIDLYTNGIYQKDIDFEKERKSAVKLAM
AFQIAYLDASGIMSADDKQLANSVSIGRTSISYSTSQSTLAGQRFNLEMBARQAGF
SLVVGVAYDR (SEC ID N°: 1548)

>0rf02722

MALYKATKNLFFEQLNMDVIVDDIIELDEDYAKEVNKKLKNAFPDVKNVDEKMGTLE
PEDAPSVDDASQATVED (SEC ID N°: 1549)

>0rf02723
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MPSNQNNAVRRYEKQYAGILETVFGVRAAFSNALAPIQILDGVQENSKARNBITPVV
IGEYKTGENDGGFGDNSGAQSRFGGVTEVKYENTDVNYDYTLTIHEMNNDLNAA

VADRLKLQSEAQTRTVNKRIGKYLSDNATKTEALADFTDDKVKALFNRIIMNEVTA
PITVYLRSEFYNAIVDMASVTSAKGATISLDENGLPKYKGFTLEETPAENGVIAIFS
PNGIIIPFVGISTARVIEAENFDGVKLQAAAKGGTYTLDDNKKAIYKVTGT

(SEC ID N°: 1550)

>orf02724

MAFTTEELLNLGLTEEQAKSVFALRGKELNEDKSALETIKQERDSLKESERQVEHL
KSLENISAEQKDAIDKLQAEYDKYKNEAAAELAQTKKVSAISLALKD TWAPKLMKFI
DVDAIQLDDNGKPQIDEVINGLKESDPYLFKAEESKPSPNILPQGNPAGEGDPFQA
IIDGYGK (SEC ID Ne°: 1551)

>orf02727

MKKKRKQITFNDQQFPLOMQGVGDIYEKLQIDIFDRMIKRLKERGSIDIEMRVQLEK
LNDMHMLNEQNLKLISERTGIAERLLRDVIENEGLKVYKDTKQQLEEPHEGEISNG
VTDSLEAYSRQAVSDLNLINTTLPKSLQVAYKSIVEETVAQVVAGTKREBYD TIMKW
QKNAFTGFVDKGGRHWKADSYARAIIKSTTYKVYNEMRTRPAEELGKEMIKAMARP
ACSPLQGQIVTKGTGREIDGITIYSLLDYGYGTAAGCLGIHCGHYLTRBWWAHELPNLP
DYLKNLTPEQAEENARIEAGQRGLERLIKTHKERLHYAHTLQDDKMIGRAERGYQTK
IRNLINQHDFLTRDYRREKLYIS (SEC ID N°: 1552)

>0rf02728

MSLFQKVKDFFSRGRYYMQTSNLNSILEHPKIAVTQEEYDRIKRNLVWAWQBVQYKN
TDGDIKSRPMNHLPIARTASKKIASLVYNEQATITTKNEILQKFLDDMDRENKNFER
YLESCLALGGLAMRPYIDGDKVRVAFIQAPVFFPLESNTQDVSSAAIIRBEGRKNV
YYTLVEFHEWVTADGQETGSTNDKKYYRITNELYRSDVNDVLGQRUKMSELEPV
TVFENLSRPLFTYLKTPGMNNKDINSPLGLSIFDNAKTTIDFINRSYDEVEVRMGQRR
VIVPEHLTQRQYQRPDGTIDFRPRFDVEQNVYMQIGGSSMDAGGITIRANEPYILA
ISEGLKLFEMQIGVSSGMFTFDGQGMKTATEIVSENSDTYQMRSSN@SMELCVS
MCELGKAVGVY SGEIPELDDISVNLDDGVFTDRHAELDYWAKMVAAGRSEKTLN
ISGVEAEKELNAINSELLPMMDAELAIYGMHDQNEEKADDKG

(SEC ID N°: 1553)

>0rf02730

MTFIWQKNINPHFKSVWISSLPYNVLKGGRNSFKSSVIVLKLAYMMIRGEAANIVV
IRKVANTIRDSVENKVWWALNLFGIAEQFTKTVSPFKIVHKTTGSTFY®YDBFQKLKS
NDIGNIIAVWYEEAAEFNDQEDFDQSNVTFMRQKHPRAKFVQFFW SW¥WNFRRNEW
FESIKTNKNYLAHSSTYLDDELGFVTEQMLEDIERIKENDYDYYRYLW\GEH GNNVY
NMSMFHAIDALPSDDKLIGISFALDGGHQQSATACCAFGITAKGKVIMWBYSPAGQV
VKKAPSQLSKEIYAYMRSVIEKYRVQALQYTIDSAEGALRNQMFLDRERYAKLRKY
TMIDSFQSLLAQGRFYYLNTENNKIFIEEHKMYRWDEKTIKSDNPSVIHEDCDTTQY
FVLDNAKLLGLRVGNYV (SEC ID N°: 1554)

>0rf02731

LPRDGTKNLKPVTERTKDEARAISSKGGKASGIARRKKADLKKAFETRYBDSKIKK
QLEEMGMAGNNEALLAFATFQQAVKGNQKATENIIKLTNTKDKYDIGERKEYEN
RERAEAEKGSSETIEIVDAWAEDVRGATDDL (SEC ID N°: 1555)

>0rf02732

VAQKLTKLKDIFKHVSSIDLGKEILFEDLELYNKETETSKQYQSIEEAEMDMEKVNK
INFTLGGGRGANFEKGKDGKYPGFRGAGGARDSGSSKALHPASLNSNEGQGF
IKKHGGSRTEYSTAVDSQGFAHMYVHGGKNSVQILPISGGFTAIHMINABGSEDLHS
FAALKGMNTLVATNSSKAYRITKGANFDAKGFDKAVSKSRFTTKDY NWEKRNAKK
YGYTYSYE (SEC ID N°: 1556)

>0rf02735

MLQIEYVDIKSIKPYHKNARHNDGEATEKVAASIKAFGFQQPILVDDNNBHTRLKA

ALSLGIDTIPIAHAVNLTDEQIKAYRLADNRVAEYSTWDSELLNIELSQREMAQFGF
ELSVTGFNFGNEEEQQEETENEEEDAEDFHRDTTINQYNLFNYDDTRWBKEGY
DHIPKDFQGFNYVLNKPDYSSCVHFFLDDYQFERIWQRPDFY IEKLLARARDFSLY
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LDMPIAMQVWNIYRSRLIGQIMQDYGLTVIPTVSWASEESFDFCFD@ERKNSTIG
VKQNKEQFEVWKNGVTEMIKRLTPKRIVVYGGKVEYDYKDIEVVYFERNMKESGTK TN
(SEC ID N°: 1557)

>0rf02736
MNVIGACQKILFYSPTQAYVLLNAWFNDYFRATYTELLENAILDK (SEC ID N°: 1558)
>0rf02738

MNPEIIDNINKPSHYQGANGLEAIDVVHNFVGSLSGASAFFWGNAIKFQKRNGLED LKKARKNLDWLIEEMDKEGR
(SEC ID N°: 1559)

>orf02739

MFFQDSEIEEFELNDTLRNDYITAYPDEIELMQSTGLKDKNGKEIFEGOIVRFLGRA
DEIGGFYEYEKDYVGVVKVLEGSWVIDTGSVAVRLWSEIDESEVLGNERERVNE
(SEC ID N°: 1560)

>0rf02740
MEDEQNILETQLILGKQVLEIVLDLLKDDSKIGVVLPLNINDREFTITVEKEVTDRD (SEC ID N°: 1561)
>0rf02741

MTQTLEEGMKNQSKCIKIPMEIRPFDVGYRIVNKHGQALALKNGASIBAREKAIKK
EFGKNDPDFDIEKHFVEEVAIVNLSKFHSYFEEVE (SEC ID N°: 156 2)

>0rf02742

MNIKALIKKYEELWNEHSPFYEPVPYTSMVELFLKELKQLDEPEKVKVRRWIEEAR
KACKDVVELFEFDFTNDEVRKWFMQERPFDLVARAWLDGYEVEEBKRIRQPLVK
SQSGSTLYFSQDITARNYKGTQKELEDANFGWVFDCEGIEIEEVE

(SEC ID N°: 1563)

>0rf02743

MMEELKQKVNEVYNWTVEDGKPQPPKQDLPQAVKERVDYFWEMAEENERCTFRD
EKPTDYDLGATKDWLPKSKEFDDWIGYAPSMAQVVIAVYLIYRGN
(SEC ID N°: 1564)

>0rf02744

VIEVNIKFDNFEAHGFYQDDTKLGKIRDAIISQMNNGHVVVLGEDRGRKMIKSVQF
KVVEDMQI (SEC ID N°: 1565)

>0rf02745
LYPTVKAIIDGHTDAGIWTDDNHKVIKKLSFVYGGLSEEKGHYRLEFDIEEV (SEC ID N°: 1566)
>0rf02746

MTTENLKSALEYAVELNEHGLEILTAADGTEYYDANKFNLKELDPKRYRISTLTSL
VDYLKTDLNNLKNQRLIVAVEKNDEVCVWSENDEIEHRTLLVDVKARPERFLSLE
QFNIMLQSNFIDDNDRGTLLEFASALKIENGAEIEDNGVSQVATVKTGXKSKAPNP
VTLRPYRTFSEVEQPASLFVFRIDKQANMALFEADGKRWVADAVGNESYADQKH
ITVLA (SEC ID N°: 1567)

>orf02747

MDKKLIGLDLTHIADGGLQEKLDKELEKVFDMILDLNTDAKAKRKVTIVISANEERTV
VDTTMEVKSKFAPQNGVATTILIGRDFDTGQVHANELKSTVPGQMYERERGQP
VAEIEQQAETKSDIIDFMKKKVGN (SEC ID N°: 1568)

>0rf02749

MESAGHECIGFCEIDKFARASYKAIHDTKGEIELHDITTVSDDTIRGI@MWCGGFPC
QAFSIAGNRRGFEDTRGTLFFEIARFASILKPRYLFLENVKGLLNHDREENTLSALD

ELGYDVEWQVLNSKMFGVPQNRERVFIIGHLRGGSGRKVFPLSGDEABRKIMKVG
NTRKKGKSQSGDVVSIDSLAPTLCSTTTQKDPLKVLIENEIKQFGVLORSGVVYEI
DGISPTIRAYQGGNLEPKIRVKEATKQGYQEAEIGDSVNLSHPNSKTRRIGRANTL
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LTGESQGVVEPDFRIRKLTPRECWRLQGFPDWAFDKAQEVNSNSQUSKDRAG/IS
AIAQGLGGN (SEC ID N°: 1569)

>orf02751
MIMNVVLVGRLTRDAELRYTQSNIAVATFTLAVMRPFKNEAGEREANRWWRDLAEN

LANWAKKGSLIGVTGVIQTRSYDNQQGQRVYVTEVVASNFQLLESRINSGRIEODHHG
GYQQQGYSNQGSSFQNGNSYGQQGSFVEGNTTNLVPDFTRDNNRESSPONEP F
(SEC ID N°: 1570)

>orf02752
MRCFYVSGKIADLDLGSEINAENSFMAAIEFVKRYTDLLKFGSNEIKVSEVEEVQNDK (SEC ID N°; 1571)
>0rf02754

MVKDVTNSLTEIKVDFQPAVINVDREAIEAQVAAAIAQYSGREVTVDNYEKERTRFN
KLIGGLDTQRKDFNRQINEPAKDFDKWVKEKVIKPIEAVTDAMSAGLEAHRLMRVD
VVRATFEDKCMVAGIEKSTFADKYDEYSLKKYFKTGKYELKKTTLDBMSEEDALE

EYKANKQAIQEQAQEYDLPADSYIRHLEDGKSLVDILKMMKTDRDAHBRKIQEKA

KAERLEEIAQSAKKNANANIKAYDAETGEILEQGTITPEPQNNAREVARSHPLVKLV

RLELHGGLEQWENTQEYFEDNFIGFETLED (SEC ID N°: 1572)

>0rf02756

MADLTFAELQRKMQIEKQTKQGVKYPFRTAEDINNKFKSLDSGWS\VSRPEBDKL
YYKAVAVVKRESDGTIEKAIGWAREEDVPIFHTQKGDVKQMQDPQBYBRKEALQ
GLFAIGGEDVDEYPVEESQEQGQNNQQQKPNNQQAQGQNQVRY I INDIQNDIE
KIKGMPFDTLANYVLSEKLKGLQDFHRVQVGDYEVLKNYLTEQLAK KRGHRA

(SEC ID N°: 1573)

>orf02757

MPNWAEGTLKLRGRRENVASALKEMLLGNKGATLEEEYDGTLLIFKREXNDBYRRA
FISSKDIEIWLDDDFVIIELEDFEQAWAALADNYTEISSKFDVDIKIFTFEIGMEFTQEI
EISKGEIIKNIVNENFTNYSWDVPFSRLGG (SEC ID N°: 1574)

>0rf02758

MKKIATAMNVSVSDLFTQDTPIKKNRHSTPVMPKIYKEFIDNVNQYQRLYEKISNI
IGKSNSYIYDVIDKQRKSTLSIKSNASLTKGSMILRQEIEKIESGKNRIRE.TYQTIDR
DSEVVFRFNGLIKSVNELSDKELQIIVSIFDALKIPAKISKIEIRETNVFGSGK

(SEC ID N°: 1575)

>0rf02760
MKKLPSQQKYLRNDGQLVTIKGFDAYLQYRGSQSWKKEMAKTVKMTR (SEC ID N°: 1576)
>0rf02761

MPDITNGREKVNDFLKDKGIKKTSLAIAYGFKRQEVTNILSGTTKGPRANS/IEDY
GIE (SEC ID N°: 1577)

>0rf02762

MFETFEKIKSLAKKQGISLNTLEDRVGLGKNYIYSLKNKKTPSAEHISRMFNVSTDY
LLGRTDNPTIANKKEQFFFEGKEVDVEELASTAMRFNGKPLTEEDKKEIQNRKQ
(SEC ID N°: 1578)

>0rf02763

MTEKEFSQNLGIDIEIFEDGLFPDEAFYIPALKTMFLSDAISDEKRVQWHIGHRNHA
PDTYQLFREKCELEANRNMIHHLMKAELDIAEDATTFENYLVFMEKY MIBHIMVKEE
YLALLN (SEC ID Ne°: 1579)

>orf02769

MNIIAIIIVIFVGGVIGAVIDNQKKSPEQRERELETFRANQEKKKQEKKQITCPMCK
SKDVTFLQQDKKAFSVGKAVGGAVLTGGVGALAGFAGKKGNKQWHEENCGN
(SEC ID N°: 1580)
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>orf02765

MWMEELSNGKYKFFERYKDPYTEKLKKVSVTMEKKTPQARNQAAINIGEISTKQV
ESITFEEIYNLFYKSWAQTVKESTKHNCKSVDKKMKEVIPSDTILANLEIRFEAIEKI
IESNGYITAKKVRHRLRGIFNYAVQYSYIENNEVDYTTIPQKPKTLEEKERNNFLTMQ
EIKALVDVLNRREYHQKYADMVLVLTLTGMRYGELTALQLKNIDFENN&RFDSVN
KIKTLPKTTNSIRTIKVSESVIEAIQRQIVRLSERFQPLSSDDYIFCFEKMQPTTIACF

IQILKKYGKQAKIEKNLSSHIFRHSHISFLAESGLPIKSIMDRVGHSNARMEIYSHTT
EDMEDKLVNKLDTIF (SEC ID N°: 1581)

>orf02777

LHPFTRNITCDRYILALFSNLVNFIHVDNPTFCTLNVKVSSLQEFEEDIERYITSLR
QSCRIRNRKRYIQALSQGLSKESFP (SEC ID N°: 1582)

>0rf02778
MIINRHCQGTLGTILTDYIVVQDMEEFDWFWYLRQVCQDFLNQFFSNNFLS (SEC ID N°: 1583)
>orf02786

LKTKIGLASICLLGLATSHVAANETEVAKTSQDTTTASSSSEQNQSSNRAGVQTNA
AAHWDGDYYVKDDGSKAQSEWIFDNYYKAWFYINSDGRY SQNEWSGBYMAQNE
WIYDSNYKSWFYLKSDGAYAHQEWQLIGNKWYYFKKWGYMAKS OMGIBSAMAMON
EWLYDPAYSAYFYLKSDGTYANQEWQKVGGKWYYFKKWGYMARNEBSIGNWAT
DEVIMDGARYIFAASGELKEKKDLNVGWVHRDGKRYFFNNREEQV&ITEIHIKIN
GRINDWKKVIDENEVDGVIVRLGYSGKEDKELAHNIKELNRLGIPYGVYRENETDA
ENDAKQTIELIKKYNMNLSYPIYYDVENWEYVNKSKRAPSDTDTWVKMIXIMKQAG
YQNVYVYSYRSLLQTRLKHPDILKHVNWVAAYTNALEWENPYY SGHISSBEYMKGI
QGRVDVSVWY (SEC ID N°: 1584)

>0rf02791

MHKNFVVVVTDFFTAVQFIQFNKEGTTCHNTTKFFNHLDSCLNSSTORGHITLTW
LNGIRVHSQGIDTVLFFIVSRNNFAWQFTWLTNRRKTNSQLKGNWTTSIERSHDHV
DFLVSSILNDFTNSVAISISISHQRTNITEGNAFLWIIFNCCNVIF

(SEC ID N°: 1585)

>0rf02795

MEIKEQTRKLAVSYSKYSFEVADKTDEVSNHTYGKATLTWFEEIFEEYKEHHNIDV (SEC ID N°: 1586)
>0rf02801

LHKTLENIGEFEEDNLYYSSMTKAETRISFPIFSLILHYI (SEC ID N°: 1587)

>0rf02803

MLNRQVCFCFVNHISPLNVVIWENLSLEELLYAICICFITHKIAKQTSLTIDNAGIAMNN IR (SEC ID N°: 1588)
>0rf02808

LNSRFFYTDFFKGRQAKGCSFSCTSLSLTDNILAFKGQRNSLFLDRTSFYKTSFFENFC (SEC ID N°: 1589)
>0rf02821

MRFLADQDRIQHHRYSMALFDKVQGLLSHTDSREKTNLNSPKFHIT (SEC ID N°: 1590)

>0rf02822

MLKNGIISMKDFKSFFCQGCQTSHCYKPMQAVQGIGSQIS (SEC ID N°: 1591)

>0rf02825

VTAHRIFGTSSIHNKLIGLAMFGITAMKIICHKLNRNHINIFRRLGIQGKHFLLIHLIR
QVKMNDLSQGMNPTICPTSTVNSNGLPFI (SEC ID N°: 1592)

>0rf02829
MLARSKNCFMKSLSIFLLIFYFFDSYQISKKRRSLIGL (SEC ID N°:  1593)
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>0rf02840

LEVCIHHHHQISCRILQACIKGCFFAKISRERNIMDCRILLPIGL (SEC ID N°: 1594)
>orf02847

VDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSNHTHGKATLTWFELDFRRYV (SEC ID N°: 1595)

>0rf02893

MIAEFIDGLQKFHFLQNALITAIVVGIVAGAVGCFIILRGMSLMGDAISNAPGVALSF
ILGLDFFIGAIVFGLLAANITYIKGNSIIKSDTAIGITFSSFLALGIILI GVAKSSTDL
FHILFGNILAVQDTDMFITMGVGAAILLLIWIFFKQLLITSFDELLAKAMBPVNFYHYL
LMVLLTLVSVTAMQSVGTILIVAMLITPAATAYLYANSLKSMIFLSSTFGASVLGLFI
GYSFNVAAGSSIVLTAASFFLISFFIAPKQRYLKLKNKHLLK (SEC ID N°: 1596)

>0rf02913
MYEEPEVAPVHPTGPTPATETVDSAPGFEAPQESVTIL (SEC ID N°: 1597)

>0rf02945

MGNNGQFTFGYRHDFFQNQLAIFNALVDTFTRRTIDIKTLNTFINEVINQGWTYFS
LLITCVEGWNDTFVFFQI (SEC ID N°: 1598)

>0rf02948

LTKIFGWILRIAVLAADVYGNFANNIAVAWDAHDKIPNNGRINF (SEC ID N°: 1599)
>0rf02974

LSTRNKYCKNLIFESTFNILDIVKKDLKLNSKLEKDLKY (SEC ID N°: 1600)

>0rf02976

MSYFRNRDIDIERISMNRSVQERKCRYSIRKLSVGAVSMIVGAVVFGISPEGASEQ
PLANETQLSGESSTLTDTEKSQPSSETELSGNKQEQERKDKQEEKIRRDYENVET
VIEKEDVETNASNGQRVDLSSELDKLKKLENATVHMEFKPDAKAPABYSBATKKD
EYFTMAVYNNTATLEGRGSDGKQFYGNYNDAPLKVKPGQWNS7TPRIEKEIRVR
LYVNGVLSRTSLKSGNFIKDMPDVTHVQIGATKRANNTVWGSNLQIRNRAL TPEE
VQKRSQLFKRSDLEKKLPEGAVLTEKTDIFESGRNGKPNKDGIKSYRIPEDKGTLI
AGADERRLHSSDWGDIGMVIRRSEDNGKTWGDRVTITNLRDNPKAEBREIBMVL
VQDPETKRIFSIYDMFPEGKGIFGMSSQKEEAYKKIDGKTYQILYREGFRIREMGT
VYTPDGKATDYRVVVDPVKPAYSDKGDLYKGNQLLGNIYFTTNKTSRERML WMSY
SDDDGKTWSAPQDITPMVKADWMKFLGVGPGTGIVLRNGPHKGRITNNAYSHLNG
SQSSRVIYSDDHGKTWHAGEAVNDNRQVDGQKIHSSTMNNKRAQLESIGANVKL
FMRGLTGDLQVATSKDGGVTWEKDIKRYPQVKDVYVQMSAIHTMHINSKABGPN
RENGMVHLARVEENGELTWLKHNPIQKGEFAYNSLQELGNGEYGIIKEINAYTLS
FRKFNWEFLSKDLISPTEAKVKRTREMGKGEMGKGVIGLEFDSEVLVNBIAANGKT
ATFLTQYDSKTLLFAVDKEDIGQEIIGIAKGSIESMHNLPVNLAGARVRGIG SKAAVH
EVPEFTGGVNGTEPAVHEIAEYKGSDSLVTLTTKEDYTYKAPLAQQMANKHSDLLA SLGLTAFFLGLFTLGKKREQ
(SEC ID N°: 1601)

>0rf02978

VDKTDKVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVASEKBIRFEV
ADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSSKHRFEVADRTDEVSNIYTARRS
(SEC ID N°: 1602)

>0rf02989
MSCNCAFYRSQFFDVNSVSNYHSHQKELRFPNSILFTYFVKVT (SEC ID N°; 1603)

>orf03007

MTVKHRIVNSMGEARSGESLTTCGTRSTHGNWATVGYVYAADMARRRIBEEWS PN
(SEC ID N°: 1604)

>0rf03009
MRWDYGQIFKEIRKSKGLTQQDVCGQVIHRTTLTNIEHGKVIPSFENMBHDMSLA
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EFKYICNEYHPSKRRDIVESQMPSTFQDTRKMVELTEKCQKYLKTHRNWRHTK
IVTELRTKGFKNNHVLKDLYEEIWDYLEPMDTWYISDLKLLGTILFFFREBLLIDRI
MKTIEKYKYFRETKAFLSSFLANLSTVYFQHHLFKECETITLQLLVLAKREYDILGFS
QVRLGILQHNSDLIDKGITLLRLTKEEALVKILEKEINDFSNL (SEC ID Ne°: 1605)

>orf03014

VGLIKLTSYVFVCISNSFLTRHDKNDNICFFHGNFCLVLDLFHERSIDIB$CINHAKR
TIEPLTRCINTVTCHSFDIFYNGDSLTSDPIK (SEC ID N°: 1606)

>orf03016

LSSKSCIDRTNQETFHTLGLEGVGMKSGSLFCSVQISDKEKENSRLARYGHLQGIF
LLLTSYHNHRVGLEILPR (SEC ID N°: 1607)

>0rf03049

MTESYTWVEADRATLSRYRHGQGHLTDQFFSFKVQRPAAKTLIASISIGRHSEDGTP
VITSGNQNRINTIKNSFIMSSSSVRISLRKLTSQRNFLRNLSSLILLAA@GKGDATACS
HQRISRVVGQDSHETLSLTEFF (SEC ID N°: 1608)

>0rf03050
MNINNEKVWFAFYLLDMQITRPTPTFNDRRIGLIGKLQELRFLAGNLLLR (SEC ID N°; 1609)
>orf03051

LIKGYLPNHLALMDLCSKTTCTLDDFAGIAGRRNHRGFFCHIGNGVHKYMRNQRIR
QRKSSHHILTQLVCHSHTHLFILLQTSLSLRTKERLSF (SEC ID N°: 1610)

>0rf03057
LIKLTDRNFSDILIKCLIKCFTNLLSNQLMLLPSTLKL (SEC ID N°: 1611)
>0rf03060
LFKGGVTISRTPLSSEDTVMIDATEVQINCPKKTISE (SEC ID N°: 1612)
>0rf03062

MIQSENHCSASHSNRDYQSQHDNQGRTCQCFIIVPCHKKGSCSVGROPNEDRDKD
HSRCLIKNT (SEC ID N°: 1613)

>0rf03069

MIARQLMVFFSTNQADTRITNMSIDSLIINNSKDFQSSSHASVSFILTKLVNLLIFNF (SEC ID N°: 1614)
>0rf03070

MGEPFTHFIDCIDLGINPSYTQVCDRHFTSDIPCTMTSHPIS (SEC ID N°: 1615)

>0rf03077

LSSDSHFIGIKAFVILILGKSNSIVLRIVGLYQDLTCFFSPTCSTCHLSQEGSLRRTE
IRQIQGRIRI (SEC ID N°: 1616)

>0rf03078

MAVHSLGIHMQGQRNIAVGTSIHRPTLPTHDKARITTAIEHENHLLFFNQTVLDSL (SEC ID N°: 1617)
>0rf03079

MVTGIAVLLISHFMLFINNHDTQIFQRSKDSRSGTNNNLGIATLHLAPFIILFTIG (SEC ID N°: 1618)
>0rf03080

VKNGYLVPKTCYKTLGHLRSQGNLRYQQNSCLALIQGTLDNLQVMLGLPTSCNPLK (SEC ID N°: 1619)

>orf03081
MVMLIPRLGLDLLLIDCLIFQTKQAFSSQTHHFSLLGKYV (SEC ID N°: 1620)
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>0rf03082

LGLQTKMNPLNQAIPLTKRHMNPHPNFQHSLKFLRNPVTIGLVRLHQGHIYDNLS (SEC ID N°: 1621)

>0rf03085

LGNHFCTICSTTYQAILQFIQIWWCQEDKDSIWNLFLDLKSTLNFNFKEBUIVQGFID
IGQRSSIVVADIFCVFQHLSLTNQLFKFFTSTEEIVNTVHFSRTLCACRIRR.KLVFR
TLKNLSSNRSFSNP (SEC ID N°: 1622)

>0rf03092

MKFKNYLFDLYPYFPKGFSLDNREDPDVCSKALYDDLCKMFFDDDSREKCKKCQ
NYGNRDYYTLFIDKDKYLLSSDYIGASIYWAQEAGLNDRIILDHLSISRAGHILFPRG
GKLETVNQARGGEKGYYDRFDLTLYAIKEWFVENKNTKIGYAIENYHEMEEDNCK
NGFENFVEFFKLEGFIYEQNKIIDLIKSDLENNQVVFLDKEDILIASTEEERYMKNLN
IIILERTKKILL (SEC ID Ne°: 1623)

>0rf03093
MELSIQLIHDLNTHTTHSTAKMLHNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1624)
>0rf03096

LKAKLFSQVIVRAKHIHSNNFDATSDSSIVAKKVISNDSLFSSLKNSDD/EILRNEA
HLSLCKSILIPRHNLRKTRKIMFKVKIKEQTRKLAAGCT (SEC ID N°: 1625)

>0rf03113

VGCSYICHELVANHDHFLFVIVEFLHGTVNTKCEGLQGPVNVINPKFLNCSLNAFFGVI (SEC ID N°: 1626)

>orf03114

LLHLWRSIRVVPSNEGIIQIDQNSLDSLRLQAWDCQIIDCFHSKIWYIIFNRHSGSFS (SEC ID N°: 1627)

>orf03118

VKGLLLATKLCRTNSHTDNLTRYSNRSICQNDLISHIQLTFKEDEKAIRQIKALGSHT
NRYPSNTSSSQQTRNWQT (SEC ID N°: 1628)

>0rf03120

LWGILGLTLPNLSGIGLLGDLFVGGLKAVAPILVFALVANALSQHQKGOQITVVFLY IL

(SEC ID N°: 1629 )
>0rf03121

MIGTFAAALVAVLASFIVPIEITLNSANTEIAPPDGIGQVLSMLLLKLVDOS/NALLTAN
YIGILSWAVIFGIAMREASKNSKELLKTIADVTSKIVEWIINLTPFGILGIVFKTISDKG

VGSLANYGILLVLLVTTMLFVAPVVNPLIAFFFMRRNPYPLVWMCLRVAEVTRSSA
ANIPVNMKLCHDLGLNPDTYSVSIPLGSTINMAGVAITINLLTLVTVNTESDFATAF

VLSVVAAISACGASGIAGGSLLLIPVACSLFGISNDIAIQIVGVGFVIGMDDSCETALN
SSTDVLFTAVAEYAATRKK (SEC ID N°: 1630)

>0rf03124

MKIKEQTRKLAAGCSKHGFEVVDRTDEVSSKHRFEVVDRTDEVSSKHRIDEVSS
KHCFEVVDRTDEVSSKHCFEVVDRTDEVSSKHGFEVVDRTDEVSSKBRFEEVSS
KHSFEVVDRTDEVSSKHGFEVVDRTDEVSSKHGFEVVDRTDEVSSKBRFEEVSS
(SEC ID N°: 1631)

>0rf03145

MKDLISVIVPVYNVEPFISSCLDSLSKQIYQNFEVLLVNDGSTDNSGARYRDRDSRF
HYFEKENAGVADARNFGIERSKGDYITFVDSDDWVTEEYLSILIETLKEEMVSTYS
TYNESDGLFYIHVFDSDYYVKNYNSKLLMEELPLLERYDMSFLTSWREERQEVQF
PFGRVCEYIGTNYKLFMQVEKVTYINKVLYWYRVGKEGLSNSYSPKOMARERIA
VLALKGYDVSKYLDQMKFYLKYRHDIAIQRELKENVETRHLEMLDY LKKIGN

(SEC ID N°: 1632)

>0rf03148
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LNVRGGAYITFVDSDDWLEHDALDRLYGALKKENADISIGRYNSYDENRYYTDPD
DSLEVIEGKAIMDREGVEEVRNGNWTVAVLKLFKRELLQDLPFPIGKTARDI WKVLL
RASRIVYLNRCVYWYRVGLSDTLSNTWSEKRMYDEIGAREEKIAILASISINHILIY
KNRLQRVIAKLEEQMMQFTEIYRRMMEKLSLLP (SEC ID N°: 1633)

>orf03167

VLAKAEAEALVDADSDADVLADTEAEALVDAEAEALVEADAEALVLABAREADAL
VEAEAEALVDADADALVDADSEALVDADSDALVLAEAEALVDADSEBRSUIA VLAE
AEALVDAEADALVDAEADALVLAEAEALVDADSEALVDAETEALVDARABEADAL
VDADSDALVDADSDAEVLAEADALVDAETEALVEADSDAEVLAEADEREZRAVDAE

ADALVDAETEALVEADSDAEVLAEADALVEADSEAEVLAEAEALVDAYSBEADAL
VDADSEALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDAEAEALVDAEAEAADA VDAE
ADALVDAEAEALVDAEAEALVDADSDALVDADSDAEVLAEADALVDRVISARAEAL
VDAEADALVLAEADVLALVDADSEADVLAEADALVDAEADALVDAEARAISDAEVL
AEADALVEAEALVLAEAEALVDAETDALVDAEAEALVDAEADALVLAEBNDADADSE
ADVLAEADALVDAEADALVDAEADALVDAEADALVLAEADALVLAEABDEADALVL
AEADALVDADSEADVLAEADALVDAEADALVDAEAEALVLAEAEAL\DANBADAEAD
ALVLAEADALVDAEAEALVLAEAEALVLAEADALVDAEADALVLADSDABADALVD
AEADALVLAEADALVDADSEALVDAEADALVDAEAEALVLAEAEALMEABADAEAD
ALVDADSDALVDAEAEALVLAEALVLAEADALVDAEADALVLAEADAENDALVLAE
AEADVDADSEADVLAEAEALVDAEAEALVLAEAEALVNAEADVLAEAIMISEALVL
AEADALVLAEAEALVDAEAEALVDAEADALVLAEADALVLAEAEADVDAD& AEAE
ALVDAETEALVDAEAEALVLAEAEALVLAEAEALVDAEADALVLAEADADSEALVD
AETEALVDAEAEALVLAEAEALVLAEADALVDAEADALVDAEAEALVDABALAEAD
ALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDADSDALVDAEADALVDAEABAISDADVL
ADTEAEALVDAEADALVLVDADVLALVDADVLADVLALVDADVLAEABRAEALVD
AEAEALVDADSDAEVLAEADALVLAEADALVDAEAEALVDAEAEAL\HMEDADSD
ADVLAEADALVDAEADALVLAEADALVLAEADALVDADSEALVDAEAREEAEALVD
AEAEALVDAEAEALVDAEAEADVDAEAEALVDADAEALVLAEADALVIZMANS AEAE
ALVDAEADALIDADSEADVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVLADAEAEXDALVD
AEADALVDAEADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDAEADALVIVEYEVLAE
AEALVDAEADALVDADSDAEILAEADALVDAEAEALVLADSDALVNAEMEADALVD
ADSEALVLAEADALVLAEAEALVDAEAEALVDAEADALVLAEADALVEAEXDADSD
ALVLAEAEALVDAETEALVDAEAEALVLAEAEALVLAEAEALVDAEADRAEXADALVD
ADSEALVDAETEALVDAEAEALVLAEADALVDAEAEALVDADSDADWAARALVDAE
ADALVLVDADVLALVDADVLADVLALVDADVLAEAEALVLAEAEALVBEAEYDADSD
AEVLAEADALVLAEADALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEALVDADSBABDALVD
AEADALVLAEADALVLAEADALVDADSEALVDAEAEALVDAEAEALMBABEAAEAE
ALVDAEAEADVDAEAEALVDADAEALVLAEADALVDADSDADVLAEBBEXDALID
ADSEADVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVLADAEALVDAEADALVBAEBSAEAD
ALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDAEADALVDADSDAEVLVLABAREADAL
VDADSDAEILAEADALVDAEAEALVLADSDALVMAEADVLAEADALVEDAINYVE AEAD
ALVLAEAEALVDAEAEALVDAEADALVLAEADALVLAEAEADVDADSIMIAEALVD
AEADALVLAEADALVDADSEALVDAETEALVDAEAEALVLAEAEALVDAEXDAEAD
ALVDAEAEALVDAEADALVLAEADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEADSDALVD
AEADALVDAEAEALVDADSDADVLADTEAEALVDAEADALVLVDADDAEIWLADVL
ALVDADVLAEAEALVLAEAEALVDAEAEALVDADSDAEVLAEADALMDABADAEAE
ALVDAEAEALVDAEAEALVDADSDADVLAEADALVDAEADALVLAEABEBDALVD
ADSEALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEADY¥BA¥BADAE
ALVLAEADALVDADSDADVLAEAEALVDAEADALIDADSEADVLAEABAEXDALVD
AEAEALVLADAEALVDAEADALVDAEADALVDAEADALVDAEAEALNIMANAAEAE
ALVDAEADALVDADSDAEVLVLAEAEALVDAEADALVDADSDAEILABADXEAEAL
VLADSDALVDADSEALVDAETEALVDAEADALVLAEAEALVDAEAEAAEALVLAE
ADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDADSDALVDAEADALVDAEBERSDAD
VLADTEAEALVDAEADALVLVDADVLALVDADVLADVLALVDADVLABABYEAEAL
VDAEAEALVDADSDAEVLAEADALVLAEADALVDAEAEALVDAEAEAAAMVDAD
SDADVLAEADALVDAEADALVLAEADALVLAEADALVDADSEALVDARSBEAEAL
VDAEAEALVDAEAEALVDAEAEADVDAEAEALVDADAEALVLAEADBSUIA®VLAE
AEALVDAEADALIDADSEADVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVLADAWEAEADAL
VDAEADALVDAEADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDAEADRBISIIMEVLVL
AEAEALVDAEADALVDADSDAEILAEADALVDAEAEALVLADSDALVBADSAETE
ALVDAEADALVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVDADSDAEILAEADAEXEALVD
ADSDAEILAEAEALVLAEVDALVEADSDADVLALVDADVLALVDADVLXDYDADVL
AEAEALVLAEADALVDAEAEALVDADSDAEVLAEADADALVDAEAEBIARMN VDAE
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AEALVDAEADALVDAEADALVDAEAEALVLADAEALVDAEAEALVLABADYMDSDAL
VEADSDAEVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVLAEAEADVDADSEEBMAAVDAE
AEALVLAEADALVDAEADALVDAEADALVDAEAEALVLAEAEALVLABADAEADAL
VLADSDALVDAEADALVDAEADALVLAEADALVDADSEALVDAEADYZIMNADAVLAE
AEALVLAEAEALVDAEADALVDADSDALVDAEAEALVLAEALVLAEADAEXDALVL
AEAEALVDADSDAEVLAEAEALVDAEADALVDAEADALVLAEAEALNDMEAADSD
ALVDAEAEALVDAEADALVLAETDALVDADSDAEVLAEAEALVDADVIADDADVL
ADVLALVDADVLADVLALVDADVLADVLALVDADVLAEVDALVDADMIAEADALYVD
ADSDAEAL (SEC ID N°: 1634)

>orf03175

VFEVVDKTDEVSSKHCFEVADRTDEVSLKHCFEVADRTDEVSLKHOFHYAZSNHT
YDKVKLTWFEEIFEEYHTKKPCSSR (SEC ID N°: 1635)

>orf03178

MYQDLLRKIAEEKPNYNQEEIQWLLDHLGDPSPEIRDDLVFTSFARGIEEEEQFHF
IAEGVSSDGGLDKEIDKIGLPTLERSFRALIYATLLSDDANQQSIFYQRIEKRNVLLN

QGLHYLSKEKDTTGFSSQYGWVHSFAHGADLLKEVVCHPDFPKNRYBENFRRM
SIRFTDDEDWRLARVIYEPILQGKLEQEQVASWIKTVDFPIEEREDFMHSSCLVEV
YVQLDQRNSLQDELKEAIQSFQY (SEC ID N°: 1636)

>0rf03181
MGFKVSHFKIPSSHLSINVLRTIENFTEIGQGLLHISP (SEC ID N°: 1637)
>0rf03182

VGFFDFGLTNSCRQVRQFTQTVQDFLVCYHQGIVKEGQGYAGICFKFHHBEIEVIA
IVRRLRHKSIVANMAHLNVDLFQFRKGLLEILKSVKIALVITAKLVDVFFEDCTQEIL
TVLV (SEC ID N°: 1638)

>0rf03190

MNITYIVGNGLDLQYGLKTRYRDFYEFQNKVYISRTENEEKYSNFIYEBELVNDYEN
WSDFELSIGKLTKDNDLISSSIEIKEKFIDDFSEVVDDLREYLRIQQEKEKGNAIDFI
STLDDMRTSLPVINQPAIDKKYNENPHQDDIVNIVTLNYTHVIDKLYNESRARNQLRA
NLYNFYIEPPIHAHGTVDVCTVLGVSDEIQISNSLEEQKESLIKSLVLKREENMDVKNS
DIIKNSDIILYGVSLGETDRYIWSQIAERSISGSVPVIIYHYVPHFDPGIRIRAKRLYR
NVEDKFIQNSGIDLELEKKLRDNLIVVIGKTIFDLIER (SEC ID Ne: 1639)

>0rf03191

MNTLLTLRGKSFTQKSRNNGMGPITIPKKTHTLEHLKYLHFSLEETK BRAMNIIDGI
LISIYYNRIVAKSNRINGYFNVGGGNPFPNDTIVGAKFNDEKTKHIVTISRDALNKTI
TVLSKIIEVFEEHFDRAITCEMFSDSSTFASINFSEYGISKSKFQQYLRIBENFGVE
HTTVSDIQNSIVTFYDVHTDIFRLLNKLNIDISEANIMNQTTVLLDEKNIELSKAPYL
VSMIVEDFSKLSVDDFSLDNNDLKINLPSPMNEPVVGVIDTLFDKRVWANEYHDFVS
PDISKDSQDYKHGTAVTSLIVDGANLMPNLDDGCGNFRVRHFGVSLSFHBRRIK
EIVSQNADIKVWNLSLGSNDEIRENFISAEGALLDEIQFENDVIFIIAGTSVINGKRK
RIGAPADSLNSIIVNSVDFMNQSVSYSREGIVLSFFVKPDVSYYGGGNGOEPLGL
GRVAGTSFAAPFIARKMAYLIHIMGLSREEAKALLIDAAIPWNDKKTF$SDIGNGIVP
IKMDDILSTPDDEIKFIVSDISRAYDTYNYDFPVPISSESYPYVAKATMEPNCSRKQG
VDYTNTEMQLTFGRLKSDGIKSINKDNQHAEDTPGYVREMAARNIFRKWIGESFT
SRKRAKAILNPSNPQWGMSIKTIERLKSGDGQGVRFGVVVTLKELNEVNRIQAEL
RGWLVNRLQVEAQVDLFENSLNEEIEFE (SEC ID N°: 1640)

>0rf03192

MKKSDVLDLIKYHYEGRETEFRNQSIAIARNFNKHGDTQIAQYIMGLBSBEPQIEN
PSEYLTPAKLDIGPLPLPLSIMNDLKGIINAVNHHIGIMKFLFVGSPGTERSVKQVAR
LIGKELLVVDFSHLVDSKLGQTVKNLATLFNEINNLPFKQNYIILFDEID&DRVNQN

DLREMGRVTSAFLKELDRLSPEIVLIATTNLFENLDKAVTRRFDAIIDFDRDEDKVEV
ATIILNELLKQFKNVARDLKLFKKIINSANVIPNPGDLRNSIRTSLAFSCEDPHDYQKR
LLRSLHNGRNLSISKLSKLGFTVREIEILTGISKSSVSRELSED

(SEC ID N°: 1641)

>0rf03200
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MINSQVFEIRIFNSYYKDAIYYFKNINYSIFHIFSTHY (SEC ID N°: 1642)

>0rf03205

VGHRFDPCRGHLNTTGKALEPRFFCLNKIFFKFFRKLA (SEC ID N°: 1643)

>0rf03206

MGWKGTPPCLHPSNQDTTILIVQQCLRRIEVLAMINFLN (SEC ID N°: 1644)

>0rf03207

VFGSYYRVIASIFFKEFWITEISSNQLIWQVCSSYNWILGNLFKVNPVI (SEC ID N°: 1645)
>0rf03208

VLPSHQVLTFSMSPVHRSPNTIIMIELIKEMVFSTKINKSIWIIDPTNLS (SEC ID N°: 1646)
>0rf03219

LLRFAIHSNLLFLKRFIFSIKDSAWRCLFISFFETFHFCFKNKSFYLNSFYH (SEC ID N°: 1647)
>0rf03230

LIVSLKTKSRKAKDMAESIQGWLAQFLVNLFKSITFDCGKEFSKWKDHENHESFFAN
LECPRQRCLNEHSNRLLRCHDLPKQTDFNEVSQEF (SEC ID N°: 168)

>0rf03231

VVENYFLINASGLGSISGMGGGIIIKPLMDSFGYHSVSDIAFYSSFSV FIMAIISTT
KRFSQSKEIKWRLIFTVSFSSVLGGFLGHLIFQVLLSQLSVRLVSIVQMAYMLLVSF
VLTDFKKTYQFDKIGFYMICGLLLGLISSFLGIGGGPLNVSLLMVFFSISEATMYSLA
IIFFSQLSHLATIVVVTGLNQYHLAPVPVIFLASICGGVLGTVVSKVLPBWRYCFKGM
LFFVMGMTLYNLFHIL (SEC ID N°: 1649)

>0rf03232

MMGTNSEEGFLDDFEGPQVAVSVKDFSIADTPVTNQEFAQFVKETERQEWSFVF
ILFVPEAEREGYPHPAGAPWWLQVSNACWKHPYGENSNLVGLEDHBEDAIXACN
WSGMSLPTEAQWEYAARGGRQSEYPWGDTLLEGGYYHANTWQGQRKEMETAR
VYEFLPNDFGLYQMIGNVWEWCRNPRYTLLASFNEDDYELPKYGIQREE®ALCH
CSYCNRYRVAARNGCISTSTSSHLGFRCLKE (SEC ID N°: 165)

>0rf03235

MVQTKQPNIILIVVDQMRADALSLNSKDKLVSTPTLDMMASVGYNFENREEVPAR
AALLTGLDQDKSGRVGYQDEVPWNFTNTLPKVFKDMGYQTECIGKREIREBEDHV
LLHDGYLHVDRKYDKAYGSQFDYASDYLAFLKGKVGYDVDLIDDGNI2ERSVIDKDE
KLHPTNWVVSESISFLQRRDPTVPFFLKMSFEKPHAPLNPPKYYFDIYRER DLHI
GNWEVLEKQIPSIYALRGKLKEDDQRRMVAAYFGLITHIDHQISRFL ERRHDKDTI
IWFVSDHGDQLGEHYLFRKGYPYQGSIHIPSFIYDPAGLIAGNRGTIKQQDIFPSL
VDLAGGTTTDELDGRSVKNLLFGQYEGWRTEFHGEHALGKDSSQWETWERVLN
HYQLFDMKKDPHEMNDLYPSEKYQPIVRQMKKKLVDFLRYREEGFVPDEESKIT
PTLTKTGDSQS (SEC ID N°: 1651)

>orf03237

MNTMLDKMQEKLSPIAMKVGNQKFLVALRDSFVGTMPVIMTGSIALLMIAPQQFH
LESITKTFQWLVDIMMLVFKGSIPIVSLLFIYCLGVNIAKIYKVDTVSAGLESLASFVIS
IGSTVTKSFPLANVGDVKLDQILQGIDMLAFDGKMLMVTIGNVIPGNHRSXFTAMMI
GFLASIIFCKVMKKNWVIKLPDSVPPAIAKPFTSIIPGFMAMY IVAILTYRHLLSNDLL
IDWVYKVLQTPLLGLSQSFFAVILMIFLNKLFWFFGLHGGNVLAPIME®YAMLANLD
AFQKGEPIPYIWTSGSFGAFVWFGGLGLVLAILIFSRNSHYRKVAKLGLARIGEPV
NYGLPVVLNPLLFIPFVLSPVFMATVAYWATSWGLVSPVTONVTWVKMBPRHSTAFD
WRAIILSVVCLIISVLTYFPFVKMADKTELS (SEC ID N°: 1652)

>0rf03238

MNESNLESAMGLIMYGGEAKSNAMEAIQAAKKGDFSKANRRLADANAKAQIEML
TREAQGEETSISLLMVHAQDHLMTSLTFVDLAKEVVEVYERFEKN
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(SEC ID Ne°: 1653)
>0rf03239

MAKVTIMLACAAGMSTSLLVTKMQKAAEDKGLDAEIFAVPAPEAEEIRXNNLLLGP
QVRYLLGDFQEKLKDRQIPVAVIPMTDYGMMNGSKVLDLAESLLD
(SEC ID N°: 1654)

>0rf03240

MKRLISANPSEILQMMAEELKQSILASEGRVVLSENVVTRETFVGDITNSEFGADM
ILLNCVDVFEPKIYALDSSGDDVIHRLHQLVACPIGVNLEPIDPSAKMIEEIVAGRYV
ASVETLKRIEELGFDFVCLTGNPGTGVSNREIIKAVQTAKEMFSGLIMHGAGVNEP

VAELSVAEQLLEAGADVILVPAVGTVPAFHDQELREVVDLVHSKGGIGTSAETSD
TDTIKEIALRNKICGVDIQHIGDAGYGGLATVDNIYALSKAIRGVRHTMS®RSVNR (SEC
ID N°: 1655)

>orf03241

MEKLLQEKLLPVAARLGNNKALVSIRDGITLTIPLLLIGSLLMVIASFPIBWEQYLGDI
GVADYLWKGVDSSFGLLGLVASFGIAYFMARQYKVDGIPAGIVSLSSHFRGEAG
AGMPTAFMASKGLFVAMILGLINGYIYQWFINHNIQIKMPDGVPPAVSASPGAVT
IVGWLIVYATLDKLSLPNLHEIAQVALGGPLGLLGNNVIGLLILIFLNSSFFVGLHGGN
VVNAVMKPLWLANLDANKVAYQTGETLPNIFTSVFMDNFVFIGGGGAIAGGYLAH
KKKASKQLKTLAPITVIPGLFNINEPAMFGVPIVLNILLLVPFILAPMFNLVAWGAMAS
GLVPLTYTDPGWTMPPVISGLLATGSISGSLLQIVLIVLDVLLYLPFVIAKRFKLLED
(SEC ID N°: 1656)

>0rf03242

MTLSKKQLQLRAKILETVYTLGPISRIEIATKTGITPATTSSITNDLIKENLLELGEDE
HDTSVGRKKILLDIQAKRFYYIGCELSEKHFTFALGDNLGNILKEEKERQLIQEKGN
QLINQTLKQFLNNCSDYEIEAIGIALPGRYLDDYKITTNNPLWQHIDLEMIHFDKPLF
FSNNVNCMAIGKRLFSRQQNDPNFAYFHFARGMHCSYIYDGNIY GKENGMTVVS
SEGEECSCGRKGCLQTFAGESWLIKKSKILYHQSPYSLLPSLVKNADMIDITAYQL
GDTGIITLIHQALLYLSQTILNISMMIDSQKIYLHSPLLTNQHIIQKLYSEMNYKPKLLY
NRLPEVIIEPYNDFTAAHSAIALCLYHTILHS (SEC ID Ne°: 1657)

>0rf03243
MTIRFEEKVSTEMAQFVCQWSNSLGKVFQEQWIGPRIPFPLTIQVFUEBIEBGQE
FVGLIQKIRLEDSNLHIGRFFINPQKQGQGLGSQALRKFVSLAFENRIBDSVFEAN
QRAQNLYQKEGFEIV (SEC ID N°: 1658)

>0r03261

MPFKENLICQHRNHHCSVFFISLGLLHNIHIEIDISQTRASFLDLSDYL@MILQKFC
QAIGLAQRLDLLQLHLLHLTRLLL (SEC ID N°: 1659)

>0rf03271

MYLLLLVVKDHIALIDKEMHVWRPNCILRDLTNFFIKRNHIVTHKTNGSTTKR (SEC ID N°: 1660)
>0rf03272

VLTLMNHFIKEIQGIPINHLTILIENSIFKLNLKNWIIG (SEC ID N°: 1661)

>0rf03274

VDRTDEVSSKHCFEVADRTDEVSNHTYDKATLTRFEEFFEEYKGVPR (SEC ID N°: 1662)
>0rf03293

VCQRMDARTCKTTIIAVHNVLTALQQTWIAVQLYQTK (SEC ID N°: 1663)

>0rf03294

LHLGKSILSLPVKGKDLEFLVHLFVINHMIGFPSRTSTFCRCKVLNSME (SEC ID N°: 1664)
>0rf03295
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LEQTVIIANNPCELYWDNHLSFLSDSLLKQVIVHLKRICLDIHHDRGCSHVRNDTT (SEC ID N°: 1665)
>0rf03297

LTDDGVLILVVDAGWRGNSCLQEQGCHHFRAILLCITWHFRSCTDKKBIDELRQF
VQTDTSDEISNLGNTAIVSRSHQTSFFIRIRHHGTELPNLEPTVVLGHIVNHWPLAI
QLDPNAQDEKDGRS (SEC ID N°: 1666)

>0rf03298
MLKMRKMGEVRTSKTKAKTQSKQRLKISEPFLLETSW (SEC ID N°: 1667)
>0rf03313

MLEEGTKDQLAELTYPFGRGVNLSFGIKDVPKLYQKVMEANYPIYRIKARRSDPY
YPHKFAVLDPDGYFLRFSE (SEC ID N°: 1668)

>0rf03316

MDQNLFNYNDEDIDSVIEYSHKLLNRKFSDVMEEYNRSLYKSYDDYSBRYDKAIS
MKSKGQYGNYIEKYFYGYQPNSDSEADFEKIGVELKVTPFKINKNGHEBAK TILN
YMEENLEDFYSTHLWKKCAKILLLFYNGLIPNQTMKDYVIEKIFLYEWHEEVILEDY
QKITDKIKNGKAHELSESDGNYLSTCTKGAGKGKDLRQQPFSHELARLIRBSVMTY
LINHKIFNQSDQESVLANFRGEKKSFTEVIAEKILSYKGFSEQELYDRREKMAKGKNS
TLIRKILGLTGDLDKTKEFQKANMNLRVIRVDKNNLPKEDSPFKTYCHR®HIDSWESS
HVYNEIYNKRFLFVIFKEIEPKLFVLDSIKFWGFQDRQLEEIQRVWQBTHIGVKLT
QNGNKVSTNFPQSKINKILFTKLHATNTYYEIDKGKFVGKGSLSDTDBRRTKHSF WMPKKFIKEILDGNWD(SEC
ID N°: 1669)

>0rf03317

MKVLELFAGVGGFRIGLENADKQLFKTKWANQWEPSRKSQDAFEVNSXNIFRSI
SDITDEQFSKMDADMIVGGFPCQDYSVARSKKNEKGIEGKKGVLFWHIRRKYL
ILENVDRLLKAPSKQRGRDFAIMLTAFNNLGYSVEWRVINAAEYGRSARRVYRN
DTVFAQKIDNLYEKNEEIFEDNRYDDYIFNQGLFAKQFPIKPIAVKNRMEEPNDIVE
VSDTFTGTVWNTGIMRRGKYYSIDTEPNYNGNPITLGEILQDESEVPER@SKLEK
FQYLRGPKKIERTSSDGHQYIYSEGGMSPYDDLNLPGRTMLTSEG TMNRSRNKY
RLITPIEAERLQDFPDDWTAKKKLSDDSIVEVSDKMRMFFMGNALVEEAKEIKE! D
(SEC ID N°: 1670)

>0rf03318

MDTFSFNGQYIVEFSCLKVVDRGLECHPIKSQRDNHQTTDLVT (SEC ID N°: 1671)

>0rf03320

MGIAIVVERRVHYFGRHHNVTISHFENFVIFKGRYSVKMKVFHRFLLIFQTTL (SEC ID N°: 1672)

>0rf03333
MIACRHDICKSQKGLEHPFCIIRRLTRDFMQRPVCIVEAMIFCLKITPQINMIVARTV
KSSKTGITLTTSMCKRDNHKITWFHRRNGFPSFFNNPNRFVSTIFMSBHRIPP (SEC
ID N°: 1673)

>0rf03341

MLRQFRLGFFDVRMTECHLKWKERENFHDFLKFYCKDS (SEC ID N°: 1674)

>0rf03350

MNMNKDQIAILNGADNLNLTLWMTLKEICKEGCKSFFPVRNTCRMLYRAIBLSLSN
SSVLNGMDYV (SEC ID N°: 1675)

>0rf03370

MHKLRIFVNQLCRRFGIILGPFLVLGFQVLTQELELAIFFDLREEVLL@QVCHFCYL
RKEFTTLNQHELTSHDHVLTRHFQTHGLQG (SEC ID N°: 1676)

>0rf03382
MLHMNLFFQPFFTNLCKTLATGCCVKTVMEWSSIATTIDFKIIE (SEC ID N°: 1677)
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>0rf03383
LDNRAKEWIMSTAQNQAIHLSNQGTQGFIDHLLGNTG (SEC ID N°: 1678)
>0rf03385

LSLDFFPDDRSRSVTSNDNHFDILGQEKVDQLPSIFTNLLSRTGAIGRPRRISNIDDFFM
GKLAHELAHNGQAPDTRIQKTNWSIIHTVFFLVFFLIDRSL (SEC ID N°: 1679)

>0rf03394

VSYGSHIFFASNCLKQIFGFLFKFSHLILLILVRASLI (SEC ID N°: 1680)

>0rf03397
MTSLLTLENIHKTFEAGTVNENHVLKGLDLEVEEGDFISVIGGNGAGKBIILAGNLS

VDEGDLLLAGKSIKNLSVRKRAKDIARVFQDPKMGTASRLTIEENMARGERKRGLGW
GVKEKDRIQFQEALKELNIGLENRLKVDTQYLSGGQRQALTLVMTDLMKE¥=HTA
ALDPKTSQMVMDLTQKIVEHHQWTTLMITHDMNHAIEYGNRLIMLY QGMKGEEKK
HLTVEDLMHLFQKNSGQSLVSDELVLG (SEC ID N°: 1681)

>0rf03398

MNFVLSSLSEGLLWSIVAIGDYLTFRILDIADMTAEGAFPLGAAVVVSRBANPWLAT
LLALLAGMVAGLVSGMLHTKMKIPALLTGIVTLTGLYSINIKIMGSVPNIGDSATVFK
QLASLGLTNEGAVFSLSLVCFLLVCLVLTLLMKTEIGLVLRSTGDNIPMSEVNVDTM
KIVGYMISNGLIALCGSLFAQNDGFSDVTSGTGTIVVGLSSVIIAEVLIHDIGGRLLS
IGIGAIVYRLIILNIYEIPNLDQNLVRLFNAILLALVLFAPELQKRLKIRG LKLRNE
(SEC ID N°: 1682)

>0rf03399

MAEVDMVFVPTDNIILSTMETVKQVSIKHKVPVFGGSTEMIAVGGLYNYEALGRQT
ARMLIRVLKGEEPENIAVELPEKLELHTNQEMADALGIDISKLEGKE
(SEC ID N°: 1683)

>0rf03400

VDELAKQGYVEGENIEIDLQNAQGEQRNLKTISQQLAESSDVVLAIARBSANTTQT
TPVIFSAVTDPVSAKLVESREHPGGNVTGTSDQSSDAISTQINLIKKVAKKIGILYT
QSEPNSVV (SEC ID Ne°: 1684)

>0rf03401

MQTDQRSQEEPHYQEGASDFRTTFIMKLLLRKDKTKNRLDTI (SEC ID N°: 1685)
>0rf03402

MLPILSPFSSPVNNISEFFKIFRKFFQEAFKVFQISPTKKVL (SEC ID N°: 1686)
>0rf03412

MINVNQVSIEVKNTFKNWNFTSSIELTTFSKFSQSPTMT (SEC ID N°: 1687)
>orf03414

LIDVLFINSFIGRICFYCYRRIHATCLFLQLFSIVILNVAHTLKHSIFIVI TFISRCRNF
IIVRILLENQFSRNQGIDNRVGQSRY (SEC ID N°: 1688)

>0rf03423
MKIKEQTRKLAAGCSKHCFEVVDETDEVSNHTYGKVKLTWFEEIFEEYKKSSWNL (SEC ID N°: 1689)
>0rf03442
LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 1690)
>0rf03443
MSIVKSHSFSISLGIFNSFWNNIHTSECFNFLCKGKSNRSNSTISVN@QNNVMRRFYC

191



10

15

20

25

30

35

40

45

ES 2381613713

FAIEDFCLLRI (SEC ID N°: 1691)
>0rf03444
LNTLLPPDNLCLFTIYLTGFSCICINSYCHNFWEIFNQLFYQLS (SEC ID N°: 1692)
>0r03451
MGFSMKLIHDLNTHTTHSTAKMLHNVKAIKNDFSIRE (SEC ID N°: 1693)
>0rf03460

MYNKVILIGRLTSTPELHKTNNDKSVARATIAVNRRYKDQNGEREVDAWMGRLAET
LASYATKGSLISVDGELRTRRFEKNGQMNYVTEVLVTGFQLLESRAGRANNEBQDLA
DLVLEEEELPF (SEC ID N°: 1694)

>0rf03464

MQFTRTAHHTKTLFTTKFTWENEIPFWHHSSRKRDNGFQPHTRIGSSEINOLDCN
LADVEVVTIWMGYHLNNFTDNKLRFLINNFFCKTFRLQLLVQTSDLLKDRTALCSF K
(SEC ID N°: 1695)

>0rf03469
MILDSFFAFNCSGTMKVSTWVYDKGEWYYVSSSGSMIANDWVKDNGK (SEC ID N°: 1696)
>0rf03476

MCTSINKKKKAVKPSFDLFFCFIFCKLTIVQVSVEATLRHQFLIVALLDEIFHDQDQV
CISDG (SEC ID Ne°: 1697)

>0rf03484

LHLRTCFVRQTNKLSPLINRTRLQFHQTILHYTLNQITSNRLGNIEFLIBNQDQVLVF
LANQKMHNLTLRPTHKFNAATFGFLLHHQVNLMTKTLKD (SEC ID N°1698)

>0rf03499

MLEIWKYRPFVSEFWNDFKNNHDKQFVDSISLYLTLKDDDDPRIEEESBALQYLG
EDDAS (SEC ID N°: 1699)

>0rf03507

MAFNQFNRCIGLSIPTAPNVPGTIINRSYLHDATVPNNVREKT (SEC ID N°: 1700)
>0rf03523

LTDFHDFKFIFFENLFKSRQLYLQSQNTVLSNLWLAT (SEC ID N°: 1701)
>0rf03533

MKIMKKKYWTLAILFFCLFNNSVTAQEIPKNLDGNITHTQTSESFSESDERY SNKNQ
EEVDONKFRIQIDKTELFVTTDKHLEKNCCKLELEPQINNDIVNSESNBEDNLDNKI
KENVSHLDNRGGNIEHDKDNLESSIVRKYEWDIDKVTGGGESYKLYBKSMA DS
GVDLONTGLLKNLSNHSKNYVPNKGYLGKEEGEEGIISDIQDRLGH@RAVEDDNI
NGVNPHVNINVYRIFGKSSASPDWIVKAIFDAVDDGNDIINLSTGQYLBHEYEDGTND
FETFLKYKKAIDYANQKGVIIVAALGNDSLNVSNQSDLLKLISSRKKVRBKRVDVPSY
FSSTISVGGIDRLGNLSDFSNKGDSDAIYAPAGSTLSLSELGLNNFINAEEDWIFSA
TLGGYTYLYGNSFAAPKVSGAIAMIIDKYKLKDQPYNYMFVKKILEETKIR@GIKVLNI
PNVLRYDLNMLQLEYKNEQSWDSFIDNVNLIELEERIQTTIGIKQINTHNAREGYS
QNYLPNTSENTYNSLQVSLVGVLLLFISMVNILWAKKSK (SEC ID N°:1702)

>0rf03543
VLKWCILRINHHISRKVDMFLEGTRAHIKGQAHTAWMPLEVPDVRY RBFEMHTLTTN
FRTRYFNPTAVTNNSSVTNAFVLTTSTFPVFCRTKDHFIKESFTFWFRGFRFFDF
SIRP (SEC ID N°: 1703)

>0rf03553

MPWKELCHKLAPKVFKVIRIYSRENKKSPSHWAFCSFET (SEC ID N°: 1704)
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>0rf03559

VSVLFFCSYFSLSLEKGWFSSLISCKFMNQFLPFCWRQDSPNILTLAQDSITYH (SEC ID N°: 1705)
>0rf03564

VTDENTRKVRLLVAFFSIVIGYILSSFFISLYHLWQEALRGLL (SEC ID N°: 1706)

>0rf03566

LHVELIDSHKFNIGRTTCSLLSTTNICKRCQPSINHMS (SEC ID N°: 1707)

>0rf03567

MLNTNRNELIGTSFLIFCVIYFKDLANIFRTTWNLYIIRQGHYKCQESHNQGRNDYV (SEC ID N°: 1708)
>0rf03570

VNKPILSDIDCHLTMSINLFLPDTQTGNLFWKFNGLIRLAHNHMIFRKKEBFFNICY
DLFLGIGRYV (SEC ID Ne°: 1709)

>0rf03571

LKFSNFLGHLDIFSHDGLSLTVSLHQNSTGHATRYCFDR (SEC ID N°: 1710)

>0rf03584

VDSLFLSLGEESNQEINLQESFSSTDCNPTLISPETTVAQGLCQDIIYRPFT (SEC ID N°: 1711)
>0rf03586

VNPKSLGSFFLQDSKGFKELVLGHAKLSLPRIVHNVCPQFKNASRIITIFRENACYSL
QMFNIFKGIQVNGRTQFTCIGVFLVWRVVGREHNLRTQKVQFMAH@AVHT TTFF
LENFQNSWSWSSLNCKIFLKALVPRKSLVDGSCLLTNPLLIQVKGSRIEIRF

(SEC ID N°: 1712)

>0rf03590

MDNLCLHNTWTDWTSIFKQAVVTEDDMTKQNDFFLGIIDAEFHNCLENSBMSKKI
TSHCVLCLVWPRQLDDLSQVMQHNPRIEQALIELRINFANSYCQTHHBRRRMFKGM
VVGLGSWIGVEFLIILGVEISDNPLPDRIFNFENHLRHVVTNFLDINW
(SEC ID Ne: 768)
>0rf03591
LIDLRGIVINFSASFHVDNLTCGKGLNVMRLGIPELPINLATIILEGKG (SEC ID N°: 1713)
>0rf03604
MDALVLQKNQETIQQIAVKIRFLDGHDYYSLIDIDNRRTNQTVFPFVNFEDIAF (SEC ID N°: 1714)
>0rf03605
MAFFTEIPTRACLINLAITLHIVETCQGFNDLSLHLRVLAL (SEC ID N°: 1715)
>0rf03609
MLLPLPFNTSKIKQIAMHSDLNQKEMIGHIFHDEDIF (SEC ID N°: 1716)
>0rf03614

MKQTVKKLALVASIAATLGGGVSVASAAVQYPEGGVWTYGSGNGGANSKWHSST
VVSRKTGSSDKGYAGAGGTSRAWIRTSWGEKVAFYYNYV (SEC ID N7:17)

>0rf03643

LVEQLTFNQWVTGSSPVRVIYAGLAELADAPDLGSGA (SEC ID N°: 1718)
>0rf03675

MKELLNKAFFNKNKASLSKEVLLELQGKRLPVNLFLSKSLFQASL (SEC ID N°: 1719)
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>0rf03690

MMTKIKLTIDIIMPCRHITNIWIYKEEGRVNLFFYSQIFFDAIDERIIHNFNSKYHLSFF
SPVTGFSQIFDKTLACLG (SEC ID N°: 1720)

>0rf03695
LHTSFRSSVGHSHTWHQDIVRPILFSRFNDSIVILWQNCPTFN (SEC ID N°: 1721)
>0rf03713

MLEQARLKVEQQAIKNIQFLEQDLPKNPLEKEFDCLAVSRVLHHMPDREDAAQHLK
EDGKLIIADFTRTEANHHGFDLAELENKLIEHGFSSVHSQILYSAEDLRRISEFFLIV
AQKSLA (SEC ID Ne: 1722)

>orf03714

MKHDFNHKAETFDSPKNIFLANLVCQAAEKQIDLLSDKEILDFGGGTGLLALPLTPSQAG (SEC ID N°: 1723)

>orf03716

VWKKKKVKAGVLLYAVTIAAIFSLLLQFYLNRQIAHYQDYALMKEKLWMKRRTKDKA
EQESGEQVFNLGQVSYQNKKTSLVTTVRTSKSQYEFLFPSVKIKEEEEMKKDSSE
KAEKKNQKRSLKRKRIPSQFNYNALNPE (SEC ID N°: 1724)

>0rf03718

MVDLQSFFTRKYLNLNSVDAYLILPRLQGHLSYPQDFFLLQDFCFLLRIFBQKEGRN
AGKDS (SEC ID Ne: 1725)

>orf03733

MRIRNSPFDHILQTIFEFEDRTCQVTCRFEACSSICNDNWEFSQHIISSFRCHTVCD
KSDVFCSFLFDKNFASLWIYVVTITDQLCIGMWQLVHGSNHTQFTVSDFRGMHPNT
RSSIDCFFGFIKSRYV (SEC ID N°: 1726)

>0rf03734

MSKSNRHTFARNCTNKVFHPITFWCKGNFIKQAICRFLPRMKLLNTRBYSHCPLKS
FCEIWTFIINPTNLSTCCFFIMVSKIFSDCKQLLISGC (SEC ID N°:  1727)

>0rf03736

MQCTFNVVVHHIYTCISMNMSIHKTWGNAITCIVNHLSPFRNLLYMFRKK&AQVTTS
TNSVWVEKLIRFNIVRHNVNLLKRLILQFIMSITL (SEC ID N°: 172 8)

rf03750

MKKRMLLASTVALSFAPVLATQAEEVLWTARSVEQIQNDLTKTDNKOSYGIVTLSTI
AEALGVDVTVLANLNKITNMDLIFPETVLTTTVNEAEEVTEVEIQTPQBEEBVTTATA
DLTTNQVTVDDQTVQVADLSQPIAEVTKTVIASEEVAPSTGTSVPEEQIREVEEAT
PQETTPAEKQETQASPQAASAVEVTTTSSEAKEVASSNGATAAVSTMQISEEYE
APAAPDYAGLAVAKSENAGLQPQTAAFKEEIANLFGITSFSGYRPGIEBGRIAIDFM
VPERSELGDKIAEYAIQNMASRGISYIIWKQRFYAPFDSKYGPANTWDIRGIHV TENH
YDHVHVSMNG (SEC ID N°: 1729)

>0rf03763

VLAEADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDADSDALVDAEADAAEM VDAD
SDADVLADTEAEALVDAEADALVLVDADVLALVDADVLADVLALVDADARAL VLAE

AEALVDAEAEALVDADSDAEVLAEADALVLAEADALVDAEAEALVDAEBSBXXHSF IN

(SEC ID Ne: 1730)
>orf03764

VRRLQHRQVLQLQRQPVRRLQRQPVRQPQQAPVLRLQQVLAPQPSERQRVRLN
PHQPVHRLQQVLAPQLQHQRVLQLSMNQCVGIRINQCIGFSKY (SE®IDL731)

>0rf03766
VRRNPHQPVHRLQQVLVHQLQHQRVLRLQQAPVRLNPHQRLPQPQQYRVRAQL

194



10

15

20

25

30

35

40

45

ES 2381613713

PHQQVLQLQRQPAPQPQQVPVRQLQQAQAPLSQRQPVRQLQXXXFHSLIN
(SEC ID N°: 1732)

>orf03772
VTDENTRKVRLLVAFFSIVIGYILSSFFISLYHLWQEALRGLL (SEC ID N°: 1733)
>orf03774

MNXXALVDAEAEADVDAEAEALVDADAEALVLAEADALVDADSDABAIAHMEAD
ALIDADSEADVLAEAEALVDAEADALVDAEAEALVLADAEALVDAEADABYXDALVD
AEADALVDAEAEALVDAEADALVLAEAEALVDAEADALVDADSDAEY¥AAM VDAE
ADALVDADSDAEILAEADALVDAEAEALVLADSDALVMAEADVLAEADNDSEALVL
AEADALVLAEAEALVDAEAEGTGMRKLIH (SEC ID N°: 17 34)

>orf03777

VLALVDADVLADVLALVDADVLAEAEALVLAEAEALVDAEAEALVDABSDREADAL
VLAEADALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEALVDADSDADVLAEAD AT VLAE
ADALVLAEADALVDADSEALVDAEAEALVDAEAEALVDAEAEALVDANEREAEAD
VDAEAEALVDADAEALVLAEADALVDADSNADVLAEAEALVDAEXXIPFIN

(SEC ID N°: 1735)

>0rf03794

MKIKEQTRKLAVGGLKQCFEVVDRTDEVSSKYCFEVADGS (SEC ID N°: 1736)

>0rf03804

LLGSFFSWTTKELMGIIFFNNFPTVHKNNMIGYISSKTYLIKLIKNSI (SEC ID N°: 1737)

>0rf03818

MEKILLHNLNQTEFFINKAIGWTLRDYSKTNPTWVTCFIEKNKERMAELSIKEASKYL (SEC ID N°: 1738)
>0rf03819

MSLADLLEELEAAKDSKKARSMEAYMRHQFSFLGIAVPERNKLYKNKQ@MR SIGI LQTLAGKRILENTNMWLLTI
(SEC ID N°: 1739)

>0rf03829
MTTGWFQVNGRWYYAYSSGALAVNTTVDGYSVNYNGEWAQ (SEC ID N°: 1740)
>0rf03851

MAFTTEELLNLGLTEEQAKSVFALRGKELNEDKSALETIKQERDSLKESEBQVEHL
KSLENISAEQKDAIDKLQAEYDKYKNEAAAELAQTKKVSAISLALKDTWRBKLMKFI
DVDAIQIDDNGKPQIDEVINGIKESDPHLFQAEESKPSPNIFPLR

(SEC ID N°: 1741)

>0rf03853

MGSSGEMRTRPAEELGVDTFYYSMKAMARPACSPLQGQIVTKGTGRESDGDYG
YGTAAGCLGIHCGHYLTPFIVGVHELPNLPDYLKNLTPEQAEENARIRSEERLIKT
HKERLHYAHTLQDDKMIQAERLKVRGYQTKIRNLINQHDFLTRDYRREKLY
(SEC ID N°: 1742)

En algunas realizaciones, se seleccionan antigenos de 23F preferidos de los polipéptidos orf01155 (SEC ID N°:
1297), orf01305 (SEC ID N°: 1309), orf01307 (SEC ID N°: 1311), orf01631 (SEC ID N°: 1343), orf01804 (SEQ IDNO:
1362), orf01807 (SEC ID N°: 1364), orf02164 (SEC ID N°: 1434), orf02189 (SEC ID N°: 1451), orf02194 (SEC ID N°:
1455), orf02219 (SEC ID N°: 1466), orf02221 (SEC ID N°: 1467), orf02224 (SEC ID N°: 1470), orf02228 (SEC ID N°:
1474), orf02242 (SEC ID N°: 1484), orf02244 (SEC ID N°: 1485), orf02246 (SEC ID N°: 1486), orf02247 (SEC ID N°:
1487), orf02652 (SEC ID N°: 1491) y fragmentos inmunogénicos de los mismos.

Ejemplo 3: Adhesion de Pilus

El pilus 2 media en la adhesién a células epiteliales alveolares A459. La tincién de marcador doble muestra que una
cepa positiva para pilus 2 se adhiere a la superficie de las células A549 y que el pilus (visualizado usando anticuerpo
anti-01287) esta en contacto con las células.
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Ademas, los mutantes knockout isogénicos del pilus estan alterados de forma significativa en la interacciéon con
célula huésped. La Figura 2 muestra que una cepa negativa para pilus (D39) no se une a células A549, a diferencia
de una cepa positiva para pilus (PN110). La supresion del pilus en PN110 elimina la union.

La incubacion de células A459 crecidas en cubreobjetos de vidrio con proteina purificada 01287 muestra nivel de
unién bajo por inspeccién con microscopia confocal. Esta observacion se confirmé incubando la proteina con células
en suspension y cuantificando el nivel de adherencia por andlisis de FACS (Figura 4). Se us6 subunidad RrgA de
pilus neumocécico 1 como comparacion de control positivo y proteina verde fluorescente (GFP) como un control
negativo.

Se tomaron imagenes del pilus purificado por microscopia confocal. Se mostré6 que se adheria a células A459
crecidas en cubreobjetos de vidrio. Ademas, el pilus purificado parece aumentar la adherencia a las células
respiratorias cuando se afiade a cepas que expresan el pilus de tipo 2. Este efecto probablemente se debe a la
interaccion del pilus purificado tanto con bacterias como con células A549. El pilus purificado no aumenta la
adherencia de los mutantes knockout isogénicos del pilus 2 a las células respiratorias (Figura 3).

Ejemplo 4: Otras secuencias de INV104B

Se proporciona por la presente una secuencia de acido nucleico ejemplar para LepA Peptidasa (orf 01289):

ATGCTGCTTAAAAAGAAACATAAGAANCCAGTAACACAAGTCAATCGGE
ATAAGTCTCCGCCGAGTGTCTGGGGAGATATCCTTTACTTAGTCAGTAA
ACTTCTGATGGTTGGATTTGTACTAGCCATCCTTTACTTTTTCGTCTTT
GCGATTATTAAGATACAATGACGATGGCATGAAGCCCGCCTTAARAGATG
GCGACTTGGTCGTCTATTATAGGTTGGATAAACGCTATTCGATTGGTGA
TTTGCTACGTCTATAGTTATARAGGTAAGCGARAGAGTGGCGCGTGTCATA
GCAACCGPAGGAAGTACAATCCGATATAARACGAARATGGTCTCATCATCA
ACGGTTCTCCTCAACAAGAGCARGATATCTACAAAGARACGLTGCTCTA
TAAGGAAGGGGCARCCTTCCCGATGAAAGTCCCAGCAGGACAACTTTTT
GTCCTCGGGGACAATCGAACAACGECTGTAGACAGTCGTGLTTTTGGAA
CCATCCCTATACAGGATACTCAAGGCARAGTTGTAACAGTCATTAGAAG
ACGAGGCTTT (SEC ID N°: 1743)

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para LepA Peptidasa:

MLLKKKHKKPVTQVNRDKSPPSVWGDILYLVSKLLMVGFVLAILYFFVE
GLLRYNDDGMKPALKDGDLVVYYRLDKRY SIGDLLVYSYKGKERVARVT
ATEGSTIDINENGLIINGSPQQOEQDIYKETLLYKEGATFPMKVPAGQOLF
VLGONRTTAVDSRAFGTIPIQDTOGKVVITVIRRRGE (SECID

Ne: 673)

Se proporciona por la presente una secuencia de acido nucleico ejemplar para sort-1 (orf01285):
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ATGATGAARACCAAGCGTGAGAARCCAAARAPMAGAGTCTGTCTAGGCGTC
TCETTCTITGCTGTGGATGGGEETGATCAATCACTTGCTGCTCATTTTTGC
AGCTTTGATCTTTCICTTTGGTTTICTACGCCCTTTGGGATTCCAACCAA
GTCTACTCCTTAGCTTCETCAAGTGAGTACGAAGCTTATCGACCTGTCA
CGACGCAACAGGATGAGCTGGCCAGTTTTTCAGGCTTCAGCARRCTCCA
AGRACTCRAATCCCGAAGTCCTCGGTTGGATCAATGTCTATGGCACCART
ATCCGACTATCCCTTAGTCCAAGCCAAGGACAATGARARAGTATCTCAACA
LGGACTCCARAGGTGAGTTTGCAGCGACAGGCGCTATCTTTCTCGATGC
LCGAAATAATCCTRAGTTCGRAGACTTTAATACCATTATCTACGGGCAC
CACGTAGAARARTGGGGTCATGTTTGGTGATSTGCGCTAAGTTTGCTGATC
AGGRATTTTTTGACCAGCATCGETTACGGTAGTATATACTACAATGGTGT
GGARAAARGLGCTCGAGATCTTTGAGATGTTGGAGGTTGATGCCTATGAC
TTTAACATCTATGATCCAGGAATACAGGGTGAGGACCGCCAGCAGGCCT
ATCTAGACCACCTGCTCTCAGTCGCCATGCACAAGCGGGATATCTCALCT

CTCACCGAGTGATCCTATCATCCTACTCAGTACCTSTTTTCTCGATGTG
ACCAATGGTCGTCATATCGTAGTCGCARAGATTACAGACACCGTCCCTA
ABRATACTTTCCATACAAAARAATCARARCCATTTCCATACAGTGTCTT
TGATGACTCGTCTCTTIGGACGTTTCCTCTCATCAATCCCACTATGGATT
TGETACCTTATCTTGTTTGTATIGTTCTTGCTCTTGATTTTCTTACTCC
TTGTCCTCTACTTGATCCTACGTCGTAGAAGAGAGAGTAARAARRATGC
AAGAAGCAGACCCTTTTACTGACTAAGGGTGAATAGARAA (SECID

N°: 1744)
Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para sort-1:

MMKTKREKPKKSLSRRLVLAVDGVINHLLLIFAALIFLEFGEYALWDSNQ
VYSLASSSEYEAYRPVITQQDELASEFSGESKLQELNPEVLGWINVYGTN
IDYPLVQAKDNERYLNKDSKGEFAATGAIFLDARNNPKEEDFNTIIYGH
HVENGVMEGDVAKFADQEFFDOHRYGSIYYNGVEKGLELI FEMLEVDAYD
FNIYDPGIQGEDRQQAYLDHLLSVAMHKRDISLSPSDRIILLSTCFLDV
TNGRHIVVAKITDTVPKNTEFHTKKSKPFRYSVEDDSSLGRFLSSIPLWI
WYLILFVLFLLLIFLLLVLYLILRRRRESKKNARSRPFEY (SEC ID

N® 676)

Se proporciona por la presente una secuencia de acido nucleico ejemplar para sort-2 (orf01282):

ATGACGGTTCARRARAGAGCGCGATTTAAAAACGTATTTCTGGTATTCT
PCTGTGTTTTTGTAGCTCTT TTTAGTTGGCAGAGAGTAGTAGRAGCAAG
TGACTATGATCACTATAATCCTATTGAARAGGATGCTTCGAGCACAGGT
TTTGAAACCCTACAGCACTTGAACARAGATGTTTGCGGTTGGATTAGCC
TTGATGGGACCAAGGTAGACTATCCGCTTCTACARAGTCAGGATAATGT
CAAATACCTTGACCGCAATGCCTTTGGCGATTATACGATAATGGGATCA
ATTTTTCTCGACTATCGCTTTAATCCCAACTTTACTGATT TTAATACGA
TCATCTACGGACACTCTATGGCTTCAGGGGCTATGTTCGGTGAGATTAA
GAAATTTGCTGATRAGGAATTCTTCGACCAGCATCGCTACGGTTCTATC
TACTACAATGGTCGAGAACGTGGICTTGAAATTTTTGGGATTTTAGAAG
TGGATGCCTATGACACGGAGATTTATCGAACCTTGAGTTCCAAGGATGA
GGAACACCAGGCTTACTATCAATATCTGCTAAGTAAAGCCAAGTACAAG
CGAGATGTTTCCTTAACA (SEC ID N°: 1745)

Se proporciona por la presente una secuencia de aminoacidos ejemplar para sort-2:
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MIVQKRARFKNVFLVFECVFVALFSWORVVEASDYDHYNPIEKDASSTG
FETLOQHLNKDVCGWISLDGTKVDY PLLOSQDNVKYLDRNAFGDYTIMGS
TFLDYRFNPNETDFNTITIYGHSMASGAMFGEIKKFADKEFFDQHRYGS T
YYNGRERGLEIFGILEVDAYDTEIYRTLSSKDEEHQAYYQYLLSKAKYK
RDVSLT (SEC ID N°: 1123)

Se han descrito varias realizaciones de los procedimientos y composiciones de la invencion.
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REIVINDICACIONES
1. Un pilus aislado codificado por la isla de pilus Il de Streptococcus pneumoniae (INV104B).

2. El pilus de la reivindicacién 1, en el que el pilus comprende una sortasa o una proteina anclada en la pared celular
LPXTG.

5 3. El pilus de la reivindicacién 1, en el que el pilus ha sido separado de las células por digestion enzimatica o
cizallamiento mecanico, opcionalmente en el que el corte mecanico comprende ultrasonicacion.

4. El pilus de la reivindicacion 1, en el que el pilus esta sustancialmente libre de células bacterianas.
5. Una composicién inmunogénica que comprende uno o mas pili de la reivindicacion 1.

6. Un procedimiento para producir el pilus de la reivindicacion 1, comprendiendo el procedimiento someter una célula
10 bacteriana que produce el pilus a digestién enzimatica o cizallamiento mecanico y aislar el pilus de la célula.

7. El procedimiento de la reivindicacion 6, en el que:

el cizallamiento mecanico implica ultrasonicacion;
la digestion enzimatica se realiza usando una enzima litica, preferentemente mutanolisina;
el aislamiento comprende una o mas centrifugaciones de gradiente de densidad;
15 el aislamiento comprende reducir la polidispersidad, opcionalmente separando componentes por tamafio;
o cualquiera de los procedimientos anteriores que comprende adicionalmente degradar acidos nucleicos
con una nucleasa.

8. Pili codificados por la isla de pilus 1l de Streptococcus pneumoniae (INV104B) para su uso en un procedimiento
para inducir una respuesta inmune contra Streptococcus pneumoniae en un sujeto.

20 9. Los pili de la reivindicacion 8, estando los pili aislados.
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FIGURA 2

FIGURA 3
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FIGURA 4
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