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DESCRIPCION

Fragmentos de &acidos nucleicos y método de deteccion especifico por identificacion molecular de diferentes
especies de bacterias del género acinetobacter.

La presente invencién se refiere al campo del diagndstico. Mas precisamente, la invencion se refiere a un método
para la identificacion molecular de las bacterias del género Acinetobacter mediante las técnicas de amplificacion y
secuenciacion de acidos nucleicos con la ayuda de cebadores oligonucleotidicos.

Las bacterias del género Acinetobacter son unas bacterias que aparecen en forma de cocobacilos Gram negativos,
de crecimiento aerobio. Se reconocen actualmente aproximadamente 60 especies y 2 subespecies.

Estas bacterias son esencialmente, pero no Unicamente, unos agentes de infecciones nosocomiales. Su espectro
comprende desde la simple colonizacion hasta infecciones que ponen en juego el prondstico vital, en particular las
neumonias, infecciones urinarias, bacteriemias y meningitis (van Dessel et al., 2004). Su excelente capacidad de
supervivencia en el entorno exterior del hospital y su capacidad para desarrollar rapidamente resistencias a la
mayoria de los antibidticos son los principales factores de su emergencia como agentes de infecciones
nosocomiales, en particular en las unidades de cuidado intensivo (Bergogne-Berezin y Towner, 1996; Towner, 1997).

Aunque la mayoria de las especies sean responsables de infecciones en el ser humano, sélo algunas especies han
sido aisladas en el medio ambiente (Nemec et al., 2001, 2003; Carr et al., 2003).

Mientras que, en el género Acinetobacter, se han propuesto 32 especies (van Dessel et al., 2004), son reconocidas
24 especies gendmicas (“‘genomic species” segun la nomenclatura en vigor y abreviados a continuacion “geno
species” o “g.sp.”) y s6lo 17 especies tienen un nombre validado (Nemec et al., 2003; Carr et al, 2003).
Desafortunadamente, los miembros de este género tienen una variabilidad fenotipica intra-especifica muy amplia, y
no son por lo tanto diferenciables en el plano fenotipico. EI aumento del nimero de infecciones relacionadas con
estos agentes ha estimulado la busqueda de métodos de andlisis para la identificacion y la taxonomia de estas
bacterias. Se ha demostrado también que los métodos de identificacion basados en los caracteres fenotipicos y la
secuenciacion del gen del ARN 16S ribosémico por comparacion con la hibridacion ADN-ADN no eran validos. Asi, la
busqueda de métodos de identificacion rapida de estas bacterias esta aun de actualidad (Gerner-Smidt et al., 1991;
Ibrahim et al., 1997; Rainey et al., 1994). En particular, las técnicas moleculares basadas en la secuenciacion del
gen de ARN 16S ribosémico no permiten distinguir las especies mas proximas, en particular debido a una falta de
polimorfismo de este gen en este género, (Yamamoto y Harayama, 1998; Ochman y Wilson, 1987; Stackebrandt y
Goebel, 1994). Ademas, debido a esta falta de polimorfismo, existe la necesidad de determinar la secuencia
completa del gen 16S ARNr si se desea poder identificar una especie. Esto impone secuenciar la totalidad del gen
que es aproximadamente de 1600 pares de bases. La consecuencia practica es que la secuenciacion debe
apoyarse en un minimo de 6 reacciones de secuenciacion ademas de la reaccién de amplificacion para obtener un
resultado evaluable. Se hicieron unos intentos de filogenias utilizando la comparacién de los genes gyrB (Yamamoto
y Harayama, 1996; Yamamoto et al., 1999) y recA (Krawczyk et al., 2002) en alternativa al gen del ARN 16S
ribosémico (Ibrahim et al., 1997). Desafortunadamente, las secuencias de estos genes no se determinaron sobre las
10 especies mas recientes (Nemec et al., 2001, 2003; Carr et al., 2003).

Por lo tanto existe todavia una demanda de una herramienta de identificacion molecular de las bacterias de las
especies del género Acinetobacter, utilizable rutinariamente en laboratorio de bacteriologia, en particular con un gen
suficientemente polimérfico, tal que la determinacion de una secuencia corta (menos de 500 pares de bases) con
s6lo 1 reaccion de amplificacion y dos reacciones de secuencias sea identificable, es decir amplificable y
secuenciable por la utilizacion de un solo juego de cebadores.

Se ha demostrado descubierto y demostrado segun la presente invencion que
- el gen rpoB y las secuencias no codificantes que lo acotan, a saber

- las secuencias no codificantes en 5 entre las secuencias de los genes rp/L y rpoB (a continuacion
denominadas “spacer rplL-rpoB” o “fragmento intergénico rp/L-rpoB”), y

- las secuencias no codificantes en 3’ entre las secuencias de los genes rpoC y rpoB (a continuacién
denominadas “spacer rpoB-rpoC” o “fragmento intergénico rpoB-rpoC”,

constituyen un marcador genético que permite la deteccién y la identificacion especifica de la bacteria de cada
especie del género Acinetobactery, en particular, las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendmica 1),
A. baumannii (especie gendémica 2), especie genémica 3, A. haemolyticus (especie gendomica 4), A. jnnii (especie
gendmica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie
gendmica 9, especie gendémica 10, especie gendmica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
genodmica 13, especie gendmica 16, A. scbindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus.
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Las especies genodmicas 1 a 16 (“genomic species”) corresponden a cepas referenciadas en GENEBANK, a algunas
(n°3,6,9,10, 13 y 16) no se les han atribuido todavia ningun nombre.

Se han descubierto algunas zonas hipervariables entre las diferentes especies y, por lo tanto, especificas de cada
especie, flanqueadas por unas secuencias conservadas entre las diferentes especies, que permiten aplicar un
método de identificacién molecular de las diferentes especies de bacterias Acinetobacter por amplificacion, con la
ayuda de cebadores seleccionados en las secuencias conservadas e hibridacion y/o secuenciacion de las
secuencias especificas asi amplificadas.

Mas particularmente, la presente invencion se refiere a secuencias de acidos nucleicos especificas de cada especie
del género Acinetobacter citado anteriormente cuya secuencia nucleotidica es extraida del gen rpoB de dichas
bacterias.

Segun Lazcano et al. [J. Mol. Evol. (1988) 27:365-376], las ARN polimerasas estan divididas en dos grupos segun su
origen, uno constituido por las ARN polimerasas virales ARN- o ADN-dependientes, y el otro constituido por las ARN
polimerasas ADN-dependientes de origen eucariota o procariota (archaebacterias y eubacterias). Las ARN
polimerasas ADN-dependientes eubacterianas estan caracterizadas por una constitucion multimérica simple y
conservada denominadas “core enzyme”, representada por af3ff’, u “holoenzima”, representada por aff’c [Yura e
Ishihama, Ann. Rev. Genet. (1979) 13:59-97]. Numerosos trabajos han puesto en evidencia el papel funcional, dentro
del complejo enzimatico multimérico, de la sub-unidad 3 de la ARN polimerasa eubacteriana. Las ARN polimerasas
archaebacteriana y eucariota presentan, por su parte, una estructura mas compleja que puede alcanzar una decena,
incluso una treintena, de subunidades [Puhlet et al. Proc . Natl. Acad. Sci. USA (1989) 86:4569-4573].

Los genes que codifican las diferentes subunidades aBf’'c de la ARN polimerasa ADN-dependiente en las
eubacterias, respectivamente los genes rpoA, rpoB, rpoC y rpoD, estan clasificados en diferentes grupos que
comprenden los genes que codifican para las proteinas constitutivas de las subunidades ribosémicas o para las
enzimas implicadas en la replicacion y la reparacion del genoma [Yura y Yshihma, Ann. Rev. Genet. (1979) 13:59-
97]. Algunos autores han mostrado que las secuencias de los genes rpoB y rpoC podian ser utilizados a fin de
construir unos arboles filogenéticos [Rowland et al. Biochem. Soc. Trans. (1992) 21:40S] que permiten separar las
diferentes ramificaciones y sub-ramificaciones entre los reinos vivientes.

Antes de exponer con mayor detalle la invencion, se definen a continuacion diferentes términos, utilizados en la
descripcion y las reivindicaciones:

- por “acido nucleico extraido de bacterias” se entiende en la presente memoria bien el acido nucleico total, o
bien el ADN gendmico, o bien los ARN mensajeros, o bien incluso el ADN obtenido a partir de la transcripcion
inversa de los ARN mensajeros;

- un “fragmento nucleotidico” o un “oligonucleétido” son dos términos sindnimos que designan una cadena de
motivos nucleotidicos caracterizada por una secuencia informacional de los acidos nucleicos naturales (o
eventualmente modificados) y susceptibles de hibridarse, como los acidos nucleicos naturales, con un
fragmento nucleotidico complementario o sustancialmente complementario, en condiciones predeterminadas
de astringencia estricta. La cadena puede contener unos motivos nucleotidicos de estructura diferente de la
de los acidos nucleicos naturales. Un fragmento nucleotidico (u oligonucleétido) puede contener por ejemplo
hasta 100 motivos nucleotidicos. Contiene generalmente por lo menos 10, preferentemente de 18 a 35,
motivos nucleotidicos y se puede obtener a partir de una molécula de acido nucleico natural y/o por
recombinacién genética y/o por sintesis quimica,

- una unidad nucleotidica esta derivada de un mondémero que puede ser un nucleétido natural de acido
nucleico cuyos elementos constitutivos son un azucar, un grupo fosfato y una base nitrogenada seleccionada
de entre la adenina (A), la guanina (G), el uracilo (U), la citosina (C), la timina (T); o bien el monémero es un
nucleotido modificado en uno por lo menos de los tres elementos constitutivos anteriores; a titulo de ejemplo,
la modificacién puede intervenir bien a nivel de las bases, con unas bases modificadas tales como la inosina,
que puede hibridarse con cualquier base A, T, U, C o G, la metil-5-desoxicitidina, la desoxiuridina, la
dimetilamino-5-desoxiuridina o cualquier otra base modificada capaz de hibridacién, o bien a nivel del azucar,
por ejemplo el reemplazo de por lo menos un desoxirribosa por una poliamida [Nielsen PE et al., Science
(1991) 254:1497-1500], bien incluso a nivel del grupo fosfato, por ejemplo por reemplazo mediante ésteres
seleccionados en particular entre los difosfatos, los alquilfosfonatos y los fosforotioatos,

- por “hibridacion” se entiende el proceso durante el cual, en condiciones apropiadas, dos fragmentos
nucleotidicos que tienen secuencias suficientemente complementarias son susceptibles de asociarse por
enlaces hidroégeno estables y especificos, para formar una doble hebra. Las condiciones de hibridacién son
determinadas por la “astringencia”, es decir el rigor de las condiciones de realizacién. La hibridacion es tanto
mas especifica cuanto mayor es la astringencia a la que se efectia. La astringencia es funcién en particular
de la composiciéon en bases de un duplex sonda/diana, asi como por el grado de discordancia entre dos
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acidos nucleicos. La astringencia puede también ser funcion de los parametros de la reaccion de hibridacion,
tales como la concentracion y el tipo de especies idnicas presentes en la solucién de hibridacion, la
naturaleza y la concentracion de agentes desnaturalizantes y/o la temperatura de hibridacion. La astringencia
de las condiciones en las que una reaccion de hibridaciéon debe ser realizada depende en particular de las
sondas utilizadas. Todos estos datos son bien conocidos y las condiciones apropiadas pueden ser
eventualmente determinadas en cada caso mediante experimentos de rutina. En general, segun la longitud
de las sondas utilizadas, la temperatura para la reaccion de hibridacién esta comprendida entre
aproximadamente 20 y 65°C, en particular entre 35 y 65°C en una solucion salina con una concentracién de
aproximadamente 0,8 a 1 M.

- una “sonda” es un fragmento nucleotidico que posee una especificidad de hibridaciéon en unas condiciones
determinadas para formar un complejo de hibridacién con un acido nucleico que tiene, en el presente caso,
una secuencia nucleotidica comprendida bien en un ARN mensajero, o bien en un ADN obtenido por
transcripcion inversa de dicho ARN mensajero, producto de la transcripcién; se puede utilizar una sonda con
fines de diagnéstico (en particular sondas de captura o de deteccién) o con fines terapéuticos,

- una sonda puede ser inmovilizada o inmovilizable sobre un soporte sélido mediante cualquier medio
apropiado, por ejemplo por covalencia, por adsorcion, o por sintesis directa sobre un sélido. Unos ejemplos
de soportes comprenden las placas de microtitulacion y los chips de ADN,

- una “sonda” esta en general marcada mediante un agente marcador seleccionado por ejemplo entre los
isotopos radioactivos, las enzimas, en particular las enzimas susceptibles de actuar sobre un sustrato
cromoégeno, fluorigeno o luminiscente (en particular una peroxidasa o una fosfatasa alcalina), los compuestos
quimicos cromoforos, los compuestos cromégenos, fluorigenos o luminiscentes, los analogos de las bases
nucleotidicas. Este marcado puede ser directo entre el ADN y dicho marcador, o indirecto, es decir por medio
de ligandos tales como la biotina u otra molécula apta para enlazarse a los agentes de marcado,

- una “sonda de especie” es una sonda que permite la identificacion especifica de la especie de una bacteria
de un género dado, en este caso acinetobacter,

- una “sonda de género” es una sonda que permite la identificacion especifica del género de la bacteria,
cualquiera que sea la especie de la bacteria de dicho género en ciertas condiciones de hibridacion,

- un “cebador” es una sonda que comprende por ejemplo de 10 a 100 motivos nucleotidicos y que posee una
especificidad de hibridacién en unas condiciones determinadas para las reacciones de amplificacion
enzimatica,

- por “cebador de género”, se entiende un juego de cebadores que permite la amplificacion especifica de
cualquier bacteria de un mismo género dado, sin distincién de la especie, en algunas condiciones de
hibridacion y de amplificacion (los “cebadores de género” son también denominados “cebadores consenso” o
“cebadores universales” en la presente solicitud)

- por “reaccion de amplificaciéon” se entiende una reaccion de polimerizacién enzimatica, por ejemplo en una
técnica de amplificacion tal como la PCR, iniciada por unos oligonucleétidos cebadores y que utiliza un ADN
polimerasa,

- por “reaccién de secuenciacion” se entiende una reaccion que conduce a la determinacion de la secuencia de
un fragmento de acido nucleico o de un gen completo mediante un procedimiento de polimerizacion abortiva
a partir de cebadores oligonucleotidicos y que utilizan dichos didesoxinucledtidos (Sanger F, Coulson AR
(1975), J. Mol. Biol. 94:441) o por hibridaciones multiples con unas sondas multiples fijadas sobre soporte
sélido tales como las utilizadas en los chips ADN por ejemplo, u otras técnicas conocidas por el experto en la
técnica.

Se han determinado las secuencias completas de los genes rpoB y de las secuencias no codificantes flanqueantes
que los acotan y los separan de los genes rp/L y rpoC (“fragmento intergénico rp/L-rpoB” y “fragmento intergénico
rpoB-rpoC”) de 24 especies del género Acinetobacter. A. calcoaceticus (especie gendmica 1), A. baumannii (especie
gendmica 2), especie gendmica 3, A. haemolyticus (especie gendémica 4), A. junii (especie gendmica 5), especie
gendmica 6, A. jobnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie gendmica 9, especie
gendmica 10, especie gendmica 11, A. radioresistens (especie genomica 12), especie gendémica 13, especie
gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tiernbergiae, A.
towneri, A. parvus.

Para lograr determinar dichas secuencias completas de rpoB y sus secuencias flanqueantes de la totalidad de las
especies de bacterias Acinetobacter, se ha tenido que, después de un gran numero de ensayos infructuosos,
determinar en primer lugar 51 cebadores (tabla 2) a partir de la Unica secuencia rpoB y de las zonas no codificantes
que la acotan de las bacterias del género Acinetobacter de las secuencias correspondientes de bacterias que son



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2441719 T3

identificadas como proximas disponibles en GENBANK, a saber Acinetobacter sp. ADP1 (GeneBank accession
number NC_005966), Pseudomonas syringae pv. tomato str.DC3000 (GeneBank accession number NC 004578) y P.
putida KT2440 (GeneBank accession number NC 006347).

La cepa Acinetobacter spADP1 es una cepa que no se habia caracterizado antes de la invencion, y que no
corresponde a ninguna de las cepas patdgenas descritas en la presente solicitud de patente y listadas a
continuacion.

La presente invencion tiene por lo tanto por objeto un gen completo rpoB de una bacteria del género Acinetobacter
seleccionada de entre las 23 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendmica 1), especie genémica 3, A.
haemolyticus (especie gendmica 4), A. junii (especie gendmica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie
genodmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie gendmica 9, especie gendémica 10, especie genémica 11, A.
radioresistens (especie genémica 12), especie gendémica 13, especie genomica 16, A. schindleri, A. ursingii, A.
baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su
secuencia comprende, y mas particularmente consiste en, una secuencia seleccionada de entre las secuencias tal
como se han descrito en las secuencias SEC ID n° 9 y 11 a 32 respectivamente, y las secuencias que presentan por
lo menos el 98% de identidad, asi como sus secuencias complementarias.

La presente invencion tiene igualmente por objeto los fragmentos de acido nucleico que comprenden, y mas
particularmente que consiste en, un fragmento no codificante que encuadra el gen rpoB de una bacteria del género
Acinetobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendémica 1), A.
baumannii (especie genémica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genoémica 4), A. junii (especie
gendmica 5), especie genodmica 6, A. johnsonii (especie genémica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendmica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia comprende, y mas particularmente
consiste en, una secuencia seleccionada de entre las secuencias tales como se han descrito en las secuencias SEC
ID n° 121 a 144 respectivamente, y las secuencias SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y las secuencias que
presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias complementarias.

Dichas secuencias que presentan unos porcentajes de identidad (también denominados porcentajes de similitud) de
por lo menos el 98% con dichas secuencias SEC ID 9 a 32, 121 a 144 y 165 a 188 corresponden a las variaciones
posibles entre las diferentes cepas de una misma especie que corresponde eventualmente a unas sub-especies.
Asi, las secuencias SEC ID n° 145 a 164 y 189 a 208 corresponden a diversas cepas de A. baumannii que presentan
por lo menos el 98% de homologia con, respectivamente, las secuencias SEC ID n° 122 y 166.

Se entiende en la presente memoria por “porcentaje de identidad (o porcentaje de similitud)” o “porcentaje de
homologia”, un porcentaje de identidad de las secuencias, es decir un porcentaje de nucleétidos de la secuencia que
son idénticos a la misma posicién con respecto a otra secuencia,

Las secuencias SEC ID n° 121 a 144 corresponden a las secuencias flanqueantes en 5 que representan el
fragmento intergénico rplL-rpoB completo que acota el gen rpoB entre los genes rp/L y rpoB, de una longitud
comprendida entre 301 y 310 pb, para cada especie de la bacteria de género Acinetobacter, para las 24 especies
mencionadas antes.

Las secuencias SEC ID n° 165 a 188 corresponden a las secuencias flanqueantes en 3’ que representan el
fragmento intergénico rpoB-rpoC completo que acota el gen rpoB entre los genes rpoB y rpoC, de una longitud
comprendida entre 86 y 177 pb, para cada especie de la bacteria del género Acinetobacter, para las 24 especies
mencionadas antes.

Los fragmentos intergénicos rpoB-rpoC y rp/L-rpoB que acotan el gen rpoB y la secuencia completa del gen rpoB
pueden ser utilizadas para identificar la bacteria, no sélo a titulo de sonda y/o por el estudio de su secuencia
primaria, sino también por el estudio de las estructuras secundaria y terciaria del ARN mensajero que proviene de la
transcripcion de la secuencia completa de ADN.

En estos genes rpoB y las secuencias no codificantes que los acotan (fragmento intergénico rp/L-rpoB y fragmento
intergénico rpoB-rpoC) de Acinetobacter, los inventores han puesto en evidencia unas secuencias consenso SEC ID
n°1, 2, 3,4,5,6, 7,y 8 (tabla 3) que son unas secuencias conservadas entre todas las bacterias del género
Acinetobacter, es decir que pueden ser utilizadas como cebadores que permiten amplificar la misma porcion del gen
rpoB y las zonas no codificantes que la acotan (fragmento intergénico rplL-rpoB y fragmento intergénico rpoB-rpoC)
de todas dichas bacterias acinetobacter, a saber:

- SECIDn°®1y 2, para una primera zona del gen rpoB,

- SECIDn° 3y 4, para una segunda zona del gen rpoB,

- SECIDn°5y 6, para el fragmento intergénico rp/L-rpoB, y
- SECIDn°7y 8, para el fragmento intergénico rpoB-rpoC,
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- SECIDn°1a4y6-7 estan en el interior del gen rpoB, con:
- SECIDn° 8y 6 estan cerca de los extremos 5’ de los genes rpoB, y respectivamente rpoC.
- SECIDn°7y 5 estan cerca de los extremos 3’ de los genes rp/L y respectivamente rpoB.

La presente invencion proporciona por lo tanto unos oligonucleétidos que presentan unas secuencias conservadas
de una bacteria Acitenobacter seleccionada de entre dichas 24 especies que comprenden una secuencia de por lo
menos 12, preferentemente por lo menos 18 motivos nucleotidicos consecutivos incluidos en una de las secuencias
seleccionada de entre las secuencias tales como las descritas en las secuencias SEC ID n° 1 a 8 siguientes, sus
secuencias complementarias, preferentemente que consisten en dichas secuencias:

- SECIDn°1: 5-TAYCGYAAAGAYTTGAAAGAAG-3,
- SECIDn°2: 5-CMACACCYTTGTTMCCRTGA-3,

- SECIDn°3: 5-GTGATAARATGGCBGGTCGT-3,

- SECIDn°4: 5-CGBGCRTGCATYTTGTCRT-3,

- SECIDn°5 :5-GAAGARCTTAAGAMDAARCTTG-3'
- SECIDn°6:5-CGTTTCTTTTCGGTATATGAGT-3,,
- SECIDn°7:5-GTTCTTTAGGTATCAACATTGAA-3',
- SEC ID n° 8: 5-GACGCAAGACCAATACGRAT-3’,

en las que:

D representa A, Go T,
- YrepresentaCoT,
- BrepresentaC,GoT,
- RrepresentaAo G,y
- MrepresentaAo C.

En la posicion que corresponde a un nucledtido D, Y, B, M o R en las secuencias SEC ID n° 1, 2, 3, 4, 5, y 8 se
encuentran unos nucleotidos variables en las secuencias dianas complementarias en funcion de la especie de la
bacteria considerada, pero todos los demas nucleétidos estan conservados en todas las especies de las bacterias
del género Acinetobacter.

Las secuencias SEC ID n° 1, 3, 5 y 7 son utilizadas a titulo de cebadores sobre la hebra directa y las secuencias
SEC ID n° 2, 4, 6 y 8 son utilizadas a titulo de cebador sobre la hebra indirecta. Las secuencias SECID n°2, 4,6y 8
corresponden por lo tanto a unas secuencias complementarias de las de la hebra directa.

Para ser utilizados a titulo de cebadores consensuales, se utilizan por lo tanto estos oligonucleétidos de secuencias
SEC ID n° 1, 2, 3, 4, 5, y 8, de hecho, en forma de mezclas equimolares de oligonucledtidos de secuencias
diferentes, respondiendo dichos oligonucleétidos de secuencias diferentes para cada secuencia SECID n°1a 8 a
las diversas definiciones posibles de las secuencias n° 1, 2, 3, 4, 5 y 8 respectivamente.

Estas mezclas equimolares de oligonucleétidos son obtenidas utilizando, durante la sintesis oligonucleotidica, unas
mezclas equimolares de los diferentes nucleétidos referidos, respectivamente:

- A ,GyTparaD,
- CyTparay,
- C,GyTparaB,
- AyGparaR,
- Ay CparaM.

Las mezclas de oligonucledtidos, que responden a los nucledtidos de definicion de las secuencias SEC ID n° 1, 2, 3,
4,5y 8, pueden por lo tanto hibridarse con las diferentes secuencias dianas complementarias incluidas en los genes
rpoB y en los extremos de los genes rp/L y rpoC que encuadran las zonas no codificantes que los acotan (fragmento
intergénico rpoL-rpoB y fragmento intergénico rpoB-rpoC) de todas las especies de bacterias del género
Acinetobacter y, mas particularmente, las 24 especies citadas antes.

La capacidad de estos cebadores para amplificar unos fragmentos de genes rpoB y unas zonas no codificantes que
los acotan (fragmento intergénico rplL-rpoB y fragmento intergénico rpoB-rpoC), de todas las especies de
Acinetobacter permite considerar que estos cebadores seran eficaces para la identificacion de especies de
Acinetobacter adicionales que serian descritas en el futuro.

La presente invencioén tiene por lo tanto también por objeto una mezcla de oligonucleétidos caracterizada porque
comprende una mezcla equimolar de oligonucleétidos de secuencias diferentes que comprenden por lo menos 12,
preferentemente por lo menos 18 motivos nucleotidicos consecutivos incluidos en una de las secuencias SEC ID n°
1 a5y 8, olos oligonucledtidos de secuencias complementarias.
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Mas particularmente, la presente invencion tiene por objeto las mezclas de oligonucledtidos siguientes:

- una mezcla equimolar de 8 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n°
1, o unos oligonucleétidos de secuencias complementarias.

- una mezcla equimolar de 16 oligonucleétidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID
n° 2 o unos oligonucledtidos de secuencias complementarias.

- una mezcla equimolar de 6 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n°
3 o unos oligonucledtidos de secuencias complementarias.

- una mezcla equimolar de 24 oligonucleétidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID
n° 4 o unos oligonucledtidos de secuencias complementarias.

- una mezcla equimolar de 24 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID
n° 5 o unos oligonucledtidos de secuencias complementarias.

- oligonucledtido de secuencia que consiste en la secuencia SEC ID n° 6 o secuencia complementaria.
- oligonucledtido de secuencia que consiste en la secuencia SEC ID n° 7 o secuencia complementaria.

- una mezcla equimolar de 2 oligonucleétidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n°
8 o unos oligonucledtidos de secuencias complementarias.

Los oligonucleétidos o mezclas de oligonucleétidos que comprenden una secuencia incluida en una de las
secuencias SEC ID n° 1 a 8, segun la invencién, pueden ser utilizados como cebadores de género de las bacterias
del género acinetobacter.

Como se menciond anteriormente, ademas, las secuencias consenso SEC ID n° 1, 2, 3, 4, 5 y 8, asi definidas,
encuadran unas secuencias hipervariables cuya secuencia es especifica para cada especie de bacterias del género
Acinetobacter.

Se ha podido asi poner en evidencia unas secuencias especificas de especies para cada una de las 24 especies de
bacterias mencionadas anteriormente, que corresponden a las secuencias:

- SEC ID n° 33 a 56, encuadradas por las secuencias consensos SEC ID n° 1 y 2 (a continuacion "zona 1 de
rpoB");

- SECID n® 77 a 100, encuadradas por las secuencias consensos SEC ID n° 3 y 4 (a continuacion "zona 2 de
rpoB");

- SEC ID n° 121 a 144, encuadradas por las secuencias consensos SEC ID n° 5y 6 (a continuacién "fragmento
intergénico rpo/L-rpoB"); y

- SEC ID n° 165 a 188, encuadradas por las secuencias consensos SEC ID n° 7 y 8 (a continuacion “fragmento
intergénico rpoB-rpoC");

Los oligonucledtidos de secuencias encuadradas por las SEC ID n° 1, 2, 3, 4, 5, 6, 7 y 8, pueden por lo tanto ser
utilizados a titulo de sonda de especie de las bacterias el género Acinetobacter.

Dichas secuencias hipervariables especificas SEC ID n° 33 a 56 encuadradas por las secuencias SEC ID n° 1y 2,
representan un fragmento del gen rpoB de una longitud de 350 pb con menos del 96% de identidad entre las
diferentes especies (tabla 7) con la excepcion de los pares A. baylii/geno. species 11 y A. grimontiilA. junii, de
manera que constituyan una secuencia especifica diana corta, para identificar especificamente cada especie de la
bacteria del género Acinetobacter, mas precisamente para las 24 especies mencionadas antes, con la excepcion de
los pares A. bayliilgeno. species 11y A. grimontiilA. junii.

Dichas secuencias hipervariables especificas SEC ID n° 77 a 100 encuadradas por las secuencias SEC ID n° 3 y 4,
representan un fragmento del gen rpoB de una longitud de 450 pb con menos del 96% de identidad entre las
diferentes especies (tabla 8) con la excepcion de los pares A. bayliilgeno. species 11 y A. grimontiilA. junii, de
manera que constituyan una segunda secuencia especifica diana corta, para identificar especificamente cada
especie de la bacteria de género Acinetobacter, mas precisamente para las 24 especies mencionadas antes, con la
excepcion de los pares A. bayliilgeno. species 11 y A. grimontiilA. junii.

Dichas secuencias hipervariables especificas SEC ID n° 121 a 164 encuadradas por las secuencias SEC ID n° 5y 6,
representan el fragmento intergénico rp/L-rpoB que acota el gen rpoB de una longitud comprendida entre 301 y 310
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pb con menos del 97% de identidad entre las diferentes especies (véase la tabla 5 a continuacién) con la excepcion
de los pares A. bayliilgeno. species 11 'y A. grimontiilA. junii, y A. Iwoffilgeno. species 9, de manera que constituyan
una tercera secuencia especifica diana corta para identificar especificamente cada especie de la bacteria del género
Acinetobacter, mas precisamente para las 24 especies mencionadas antes, con la excepcion de los pares A.
bayliilgeno. species 11y A. grimontiilA. junii, y A. Iwoffilgeno. species 9.

Finalmente, dichas secuencias hipervariables especificas SEC ID n° 165 a 188 encuadradas por las secuencias SEC
ID n° 7 y 8, representan el fragmento intergénico rpoB-rpoC que acotan el gen rpoB de una longitud comprendida
entre 86 y 177 pb con menos del 97% de identidad entre las diferentes especies (véase la tabla 6 a continuacion)
con la excepcion de los pares A. grimontiilA. junii y de las especies Acb (A. beumannii, A. calcoaceticus y
genospecies 3), de manera que constituyen una cuarta secuencia corta especifica diana, para identificar
especificamente cada especie de la bacteria del género Acinetobacter, mas precisamente para las 24 especies
mencionadas anteriormente, con la excepcion de los pares A. grimontiilA. junii y de las especies Acb (A. beumannii,
A. calcoaceticus y genospecies 3).

Otro objeto de la presente invencién es por lo tanto un fragmento del gen rpoB de una bacteria del género
Acinetobacter seleccionada de entre las 24 especies: A. calcoaceticus (especie gendémica 1), A. baumannii (especie
gendmica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genémica 4), A. junii (especie gendmica 5), especie
gendmica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie gendémica 9, especie
gendmica 10, especie gendmica 11, A. radioresistens (especie gendémica 12), especie gendmica 13, especie
gendmica 16, A. scbindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A.
towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia consiste en una secuencia seleccionada de entre las
secuencias tales como las descritas en las secuencias SEC ID n° 33 a 56 respectivamente, y las secuencias SEC ID
n® 77 a 100 respectivamente, y las secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias
complementarias.

La presente invencion tiene asimismo por objeto un fragmento de gen rpoB de una bacteria del género Acinetobacter
seleccionado entre las 23 especies: A. calcoaceticus (especie genémica 1), especie gendmica 3, A. haemolyticus
(especie genomica 4), A. junii (especie genémica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie genémica 7), A.
Iwoffii (especie genémica 8), especie gendémica 9, especie gendémica 10, especie gendmica 11, A. radioresistens
(especie gendmica 12), especie gendémica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii,
A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia
comprende una secuencia seleccionada de entre las secuencias tales como las descritas en las secuencias SEC ID
n° 33 y 35 a 56 respectivamente, y las secuencias SEC ID n° 77 y 79 a 100 respectivamente, y las secuencias que
presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias complementarias.

Dichas secuencias que presentan unos porcentajes de identidad de por lo menos el 98% con dichas secuencias
SEC ID n° 33 a 56 y 77 a 100 corresponden a las variaciones posibles entre las diferentes cepas de una misma
especie que corresponde eventualmente y mas particularmente a unas sub-especies. Asi, las secuencias SEC ID n°
57 a 76 y 101 a 120 corresponden a diversas cepas de A. baumannii que presentan por lo menos el 98% de
homologia con, respectivamente, SEC ID n° 34 y 78.

La presente invencion tiene por lo tanto también por objeto la utilizacién a titulo de sonda de especie de un
fragmento de gen rpoB, rp/l o rpoC segun la invencion, o de un oligonucledtido de secuencias especificas de una de
dicha especie de bacteria Acinetobacter segun la invencion.

Mas particularmente, la presente invencidn proporciona un procedimiento de deteccién por identificacion molecular
de una bacteria de una de las especies del género Acinetobacter caracterizado porque se utiliza:

- el gen rpoB completo de dicha bacteria segun la invencién, que comprende una dicha secuencia SEC ID n° 9
a 32, o preferentemente que consiste en una dicha secuencia SEC ID n° 9 a 32, o las secuencias
complementarias, o secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad,

- un fragmento del gen rpoB de dicha bacteria segun la invencion, que comprende una dicha secuencia SEC ID
n° 33 a 56 o 77 a 100, o que consiste en una dicha secuencia SEC ID n° 33 a 56 o 77 a 100, las secuencias
complementarias, o secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad,

- un fragmento del gen rpoB de dicha bacteria segun la invencién, que comprende una dicha secuencia SEC ID
n° 77 a 100 o, preferentemente, que consiste en una dicha secuencia SEC ID n° 77 a 100, o secuencias
complementarias, o secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad,

- un fragmento del gen que comprende un fragmento intergénico rplL-rpoB o rpoB-rpoC completo de dicha
bacteria segun la invencién, que comprende una dicha secuencia SEC ID n° 121 a 144 o 165 a 188, o
preferentemente que consiste en una dicha secuencia SEC ID n°® 121 a 144 o 165 a 188, las secuencias
complementarias o secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad.
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un oligonucledtido que presenta una secuencia especifica de una bacteria Acitenobacter seleccionada de
entre las 24 especies anteriores de por lo menos 18, preferentemente de 18 a 35, motivos nucleotidicos
consecutivos incluidos en una de las secuencias seleccionadas de entre las secuencias tales como las
descritas en las secuencias:

SEC ID n° 33 a 56 respectivamente,

SEC ID n° 77 a 100 respectivamente,

SEC ID n° 121 a 144 respectivamente,

SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y

las secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias complementarias; o

un oligonucleétido o mezcla equimolar de oligonucleétidos segun la invencién que comprende una secuencia
de por lo menos 12, preferentemente 18 nucleétidos consecutivos incluidos en una de las secuencias SEC ID

n°1,2,3,4,56,7 y 8 o las secuencias complementarias, o preferentemente que consiste en una de dicha
secuencias SECIDn°1,2,3,4,5,6,7y8.

En una primera forma de realizacion de un procedimiento de deteccion de una bacteria segun la invencién, se busca
detectar especificamente una especie dada de una bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies
siguientes: A. calcoaceticus (especie genoémica 1), A. baumannii (especie gendmica 2), especie gendémica 3, A.
haemolyticus (especie gendmica 4), A. junii (especie gendémica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie
genodmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie genodmica 9, especie gendmica 10, especie gendémica 11, A.
radioresistens (especie genémica 12), especie gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A.
baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tiernbergiae, A. towneri, A. parvus , procedimiento en el que:

1-

se pone en contacto una muestra que contiene o es susceptible de contener unos acidos nucleicos de por lo
menos tal bacteria, con por lo menos una sonda de especie que consiste en un oligonucleétido o un
fragmento de gen segun la invencion, preferentemente un fragmento de gen que consiste respectivamente en
una de dichas secuencias seleccionada entre:

- SEC ID n° 33 a 56 respectivamente,

- SECID n° 77 a 100 respectivamente,

- SEC ID n° 121 a 144 respectivamente,

- SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y

- las secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias complementarias, y

se determina la formacion o la ausencia de un complejo de hibridaciéon entre dicha sonda y los acidos

nucleicos de la muestra, y se determina asi la presencia de dicha especie de Acinetobacter en la muestra si
hay formacién de un complejo de hibridacion.

En una segunda forma de realizacion de un procedimiento de deteccion de una bacteria del género Acinetobacter de
una especie especifica, se realizan las etapas en las que:

1-

se ponen en contacto los cebadores de amplificacion que comprenden dichas mezclas de oligonucleétidos
segun la invencién, con una muestra que contiene o que es susceptible de contener unos acidos nucleicos de
por lo menos tal bacteria del género Acinetobacter, y se realiza una amplificacion de los acidos nucleicos por
reaccion de polimerizacion enzimatica que comprende:

- como cebador 5', por lo menos un oligonucleétido o una mezcla de oligonucleétidos segun la invencion,
que comprende una secuencia incluida en una de las secuencias SEC ID n° 1, 3, 5y 7, preferentemente
que consiste en dicha secuencia SEC ID n° 1, 3, 5y 7 completa o las secuencias complementarias, y

- como cebador 3', por lo menos un oligonucleétido o mezcla de oligonucleétidos segun la invencion que
comprende unas secuencias incluidas en una de las secuencias SEC ID n° 2, 4, 6, y 8 respectivamente,
preferentemente que consiste en dicha secuencia SEC ID n° 2, 4, 6, y 8 completa o respectivamente una
secuencia complementaria.

se determina la aparicion o la ausencia de un producto de amplificacion, y se determina asi la presencia o la
ausencia de dicha bacteria en la muestra si un producto de amplificacién ha aparecido o no, respectivamente.
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Mas particularmente, se busca detectar una especie dada de una bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las
24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendmica 1), A. baumannii (especie gendmica 2), especie
gendmica 3, A. haemolyticus (especie genomica 4), A. junii (especie genémica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii
(especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie gendmica 9, especie genémica 10, especie gendmica
11, A. radioresistens (especie genémica 12), especie genémica 13, especie genémica 16, A. schindleri, A. ursingii,
A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus., y, en la etapa 2
siguiente, se determina la presencia o la ausencia de la especie dada de una dicha bacteria efectuando las etapas
en las que:

a) se realiza una reaccion de secuenciacion de un fragmento de gen amplificado con dichos cebadores, y

b) se compara la secuencia de dicho fragmento amplificado obtenido con la secuencia de un fragmento de gen
de dicha bacteria que comprende respectivamente:

- dichas secuencias SEC ID n° 33 a 56, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 1y 2 respectivamente

- dichas secuencias SEC ID n° 77 a 100, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 3 y 4 respectivamente, y

- dichas secuencias SEC ID n° 121 a 144, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 5 y 6 respectivamente, y

- dichas secuencias SEC ID n° 165 a 188, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 7 y 8 respectivamente.

En otra variante de dicha segunda forma de realizacién de un procedimiento de deteccion de una bacteria del
género Acinetobacter de una especie especifica, en el que se busca detectar una especie dada de una bacteria
Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendémica 1), A.
baumannii (especie genémica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genoémica 4), A. junii (especie
genomica 5), especie genomica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendémica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendémica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, en la etapa 2 anterior, se determina la presencia o la ausencia de la especie
dada de una dicha bacteria efectuando las etapas en las que:

a- se pone en contacto una muestra que contiene o que es susceptible de contener unos acidos nucleicos
amplificado de por lo menos tal bacteria, con por lo menos una sonda de especie que consiste en un
fragmento de gen rpoB o un oligonucleétido especifico segun la invencion, preferentemente un fragmento que
consiste respectivamente en una de dichas secuencias seleccionada entre:

- SEC ID n° 33 a 56 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 1y 2 respectivamente

- SEC ID n° 77 a 100 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 3 y 4 respectivamente, y

- SEC ID n° 121 a 144 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 5 y 6 respectivamente, y

- SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 7 y 8 respectivamente, y

b- se determina la formaciéon o la ausencia de un complejo de hibridacién entre dicha sonda y los acidos
nucleicos amplificado de la muestra, y se determina asi la presencia o la ausencia de dicha especie de
Acinetobacter en la muestra si hay formacion o no de un complejo de hibridacion.

En una forma de realizaciéon preferida de un procedimiento segun la invencién, se realizan las etapas que
comprenden:

1- una primera amplificacién del acido nucleico de dicha muestra con un par de cebadores 5' y 3' seleccionado
entre dichas mezclas de oligonucledétidos segun la invencién, que comprende unas secuencias incluidas
respectivamente en las secuencias SEC ID n°® 1 y SEC ID n°® 2, preferentemente que consiste en dichas
secuencias SEC ID n° 1y SEC ID n° 2, o las secuencias complementarias, y
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2- una primera determinacién de la aparicién o la ausencia de un producto de amplificacion que comprende
unos 4cidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridacién, o llegado el caso, secuenciacién y
comparacion de los amplificados obtenidos en la etapa 1 con los fragmentos que consisten respectivamente
en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 33 a 56 y 34 a 76 respectivamente, y

- sien esta etapa 2 se determina la presencia de las especies A. grimontii o A. junii, se realiza ademas:

3a-una secunda reaccién de amplificaciéon con unos cebadores 5'y 3' seleccionados entre dichas mezclas
de oligonucleétidos segun la invencion, que comprende unas secuencias incluidas respectivamente en
las secuencias SEC ID n° 3 y SEC ID n° 4, preferentemente que consisten en dichas secuencias SEC
ID n° 3y SEC ID n° 4, o las secuencias complementarias, y

4a-una determinacion de la aparicion o de la ausencia de un producto de amplificaciéon que comprende
unos acidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridacién o, llegado el caso,
secuenciacion y comparacion de los amplificados obtenidos en la etapa 3a con los fragmentos que
consisten respectivamente en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 77 a 100
respectivamente, o

- sien la primera etapa 2 se determina la presencia de las especies A. baylii o A. specie genémica 11, se
realiza ademas:

3b-una segunda reaccion de amplificacion con unos cebadores 5' y 3' seleccionados entre dichas
mezclas de oligonucledtidos segun la invencion que comprenden unas secuencias incluidas
respectivamente en las secuencias SEC ID n° 7 y SEC ID n° 8, preferentemente que consisten en
dichas secuencias SEC ID n° 7 y SEC ID n° 8, o las secuencias complementarias, y

4b-una determinacion de la aparicion o de la ausencia de un producto de amplificacion que comprende
unos acidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridaciéon o, llegado el caso,
secuenciacion y comparacion de los amplificados obtenidos en la etapa 3b con los fragmentos que
consisten respectivamente en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 165 a 188
respectivamente.

Las secuencias SEC ID n° 1 a 208 pueden ser preparadas por ingenieria genética y/o por sintesis automatica o
sintesis quimica utilizando las técnicas bien conocidas por el experto en la materia.

Las sondas segun la invencion pueden ser utilizadas, con fines de diagnéstico, como se mencioné anteriormente,
por la determinacién de la formacion o de la ausencia de formaciéon de un complejo de hibridacion entre la sonda y
un acido nucleico diana en una muestra, seguin todas las técnicas de hibridacién conocidas y en particular las
técnicas de deposito puntual sobre un filtro, denominadas "DOT-BLOT" [Maniatis et al. (1982) Molecular Cloning,
Cold Spring Harbor], las técnicas de transferencia de ADN denominadas "SOUTHERN BLOT" [Southern E.M., J.
Mol. Biol. (1975) 98:503], las técnicas de transferencia de ARN denominadas "NORTHERN BLOT", o las técnicas
denominadas "sandwich", en particular con una sonda de captura y/o una sonda de deteccién, siendo dichas sondas
capaces de hibridarse con dos regiones diferentes del acido nucleico diana, y siendo una por lo menos de dichas
sondas (generalmente la sonda de deteccion), capaz de hibridarse con una region de la diana que es especifica de
la especie, entendiéndose que la sonda de captura y la sonda de deteccién deben tener unas secuencias
nucleotidicas por lo menos parcialmente diferentes.

El acido nucleico que se debe detectar (diana) puede ser el ADN o el ARN (el primero obtenido después de la
amplificacion por PCR). En el caso de la deteccién de una diana de tipo acido nucleico de doble hebra, conviene
proceder a la desnaturalizacidon de este ultimo antes de la realizacion del procedimiento de deteccion. El acido
nucleico diana puede ser obtenido por extraccién segun los métodos conocidos de los acidos nucleicos de una
muestra a examinar. La desnaturalizacién de un acido nucleico de doble hebra se puede efectuar mediante los
métodos conocidos de desnaturalizacion quimica, fisica o enzimatica, y en particular por calentamiento a una
temperatura apropiada, superior a 80°C.

Para aplicar las técnicas de hibridacion antes citadas, y en particular las técnicas "sandwich", una sonda de la
invencion, denominada sonda de captura, es inmovilizada sobre un soporte sdlido, y otra sonda de la invencion,
denominada sonda de deteccidn, estd marcada con un agente marcador. Los ejemplos de soporte y de agente
marcador son tales como los definidos anteriormente.

De manera ventajosa, una sonda de especie esta inmovilizada sobre un soporte sdlido, y otra sonda de especie esta
marcada por un agente marcador.

Otra aplicacion de dicha mezcla de oligonucleétidos de la invencion es su utilizacién como cebador nucleotidico que

comprende un oligonucledtido monocatenario seleccionado entre los oligonucleétidos que tienen una secuencia de
por lo menos 12 motivos nucleotidicos incluidos en una de las secuencias SEC ID n° 1 a 8, que es utilizable en la
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sintesis de un acido nucleico en presencia de una polimerisasa por un procedimiento conocido en si, en particular en
métodos de amplificacion que utilizan tal sintesis en presencia de una polimerasa (PCR, RT-PCR, etc.). En
particular, un cebador de la invencién puede ser utilizado para la transcripcion inversa especifica de una secuencia
de ARN mensajero de bacteria de una especie del género Acinetobacter para obtener una secuencia de ADN
complementaria correspondiente. Tal transcripcion inversa puede constituir el primer estado de la técnica RT-PCR,
siendo el estado siguiente la amplificacion por PCR del ADN complementario obtenido.

Segun un caso particular, dicho cebador que comprende un oligonucleétido de la invencion comprende ademas la
secuencia sentido o anti-sentido de un promotor reconocido por una ARN polimerasa (promotores T7, T3, SP6 por
ejemplo [Studier FW, BA Moffatt (1986) J. Mol. Biol. 189:113]: tales cebadores son utilizables en procedimientos de
amplificaciéon de acido nucleico que hace intervenir una etapa de transcripcion, tales como, por ejemplo, las técnicas
NASBA o 3SR [Van Gemen B. et al. Abstract MA 1091, 7" International Conférence on AIDS (1991) Florencia, Italial.

Otro objeto de la invencidon es un cebador nucleotidico que comprende una mezcla de oligonucleétidos
monocatenarios seleccionados entre los oligonucleétidos que tienen unas secuencias que comprenden una de las
secuencias SEC ID n° 1 a 8 o, preferentemente, que consisten en una de las secuencias SEC ID n° 1 a 8 que es
utilizable para la secuenciacion total o parcial del gen rpoB o del fragmento intergénico rp/L-rpoB o del fragmento
intergénico rp/B-rpoC de cualquier especie del género Acinetobacter.

La secuenciacion del gen rpoB parcial o completa o del fragmento intergénico rplL-rpoB o del fragmento intergénico
rp/B-rpoC en toda bacteria del género Acinetobacter permite la identificacion de cualquier bacteria Acinetobacter por
analisis bioinformatico de esta secuencia y el reconocimiento de nuevas especies de bacterias Acinetobacter
desconocidas.

Preferentemente, en una utilizacion como cebador o para la secuenciacion de los genes rpoB o del fragmento
intergénico rplL-rpoB o del fragmento intergénico rpoB-rpoC se utilizan dichas mezclas de oligonucledtidos de
secuencia SEC IDn° 1y 2.

La presente invencioén tiene asimismo por objeto un kit de diagndstico util en un procedimiento segun la invencion,
que comprende por lo menos un dicho fragmento de gen rpoB o del fragmento intergénico rp/L-rpoB o del fragmento
intergénico rpoB-rpoC segun la invencion, que comprende o que consiste en una de las secuencias SEC ID n° 9 a
188, o un oligonucledtido o dicha mezcla de oligonucleétidos equimolares segun la invencidon, que comprende unas
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 1 a 8, y los oligonucleétidos y fragmentos de genes rpoB o del
fragmento intergénico rp/L-rpoB o del fragmento intergénico rpoB-rpoC de secuencias complementarias, tales como
las definidas anteriormente, asi como, preferentemente, unos agentes reactivos Utiles en las reacciones de
hibridaciones o reacciones de amplificacion o secuenciacion, llegado el caso.

Como se ha mencionado en las definiciones, un oligonucleétido o fragmento de acido nucleico segun la invencioén
puede estar en forma de un acido desoxirribonucleico (ADN) o de un acido ribonucleico (ARN) para los cuales en
este caso T esta sustituido por U.

Finalmente, un ultimo objeto de la invencién es una sonda de terapia génica para tratar las infecciones provocadas
por una cepa que pertenece a una especie del género Acinetobacter, comprendiendo dicha sonda un oligonucleétido
tal como el definido anteriormente. Esta sonda de terapia génica, capaz de hibridarse sobre el ARN mensajero y/o
sobre el ADN gendmico de dichas bacterias, puede bloquear los fendmenos de traduccion y/o de transcripcion y/o
de replicacion.

El principio de los métodos de terapia génica se conoce y se basa en particular en la utilizacion de una sonda que
corresponde a una hebra anti-sentido: la formacién de un hibrido entre la sonda y la hebra sentido es capaz de
perturbar por lo menos una de las etapas de descifrado de la informacién genética. Las sondas de terapia génica
son por lo tanto utilizables como medicamentos antibacterianos, que permiten luchar contra las infecciones
causadas por las bacterias de las especies del género Acinetobacter.

Otras caracteristicas y ventajas de la presente invencidn apareceran y la invencién se entendera mejor con la ayuda
de la descripcion siguiente, que se refiere a los experimentos efectuados y a los resultados obtenidos con el objetivo
de realizar la invencion, y que son dados a titulo puramente ilustrativo.

La tabla 1 siguiente recoge la lista de las especies de Acinetobacter para las cuales se han determinado unas
secuencias rpoB y el fragmento intergénico rplL-rpoB y el fragmento intergénico rpoB-rpoC, las cepas mencionadas
provienen de la Collection del Institut Pasteur (CIP), las secuencias SEC ID n° 1 a 208 son descritas en el listado de
secuencias anexo a la descripcion.

En la tabla 2, se presentan los diferentes cebadores utilizados para la amplificacion y la secuenciacion de los genes
rpoB.
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En la tabla 2, cuando se presentan unas secuencias que comprenden unos nucleétidos W, H, Y, V, R, B, M, K, S o
D, estos tienen los significados conocidos por el experto en la materia y, de manera también convencional, estos
cebadores son utilizados en realidad en forma de mezcla equimolar de oligonucleétidos de secuencias diferentes en
el sitio de dichos nucleétidos, como se explica anteriormente.

La tabla 3 presenta unas comparaciones de similitudes de las secuencias de los genes 16S ARNr y rpoB entre las
dos subespecies C. affermentans y entre los 11 pares de especies consideradas como proximas, para las cuales las
similitudes entre secuencias de genes 16S ARNr son superiores o iguales al 98,5%, con comparacion estadistica de
las medias de similitud obtenidas.

La figura 1 es una representacion grafica del porcentaje de variabilidad (range site variability: RSV (eje de las Y)) de
las secuencias de los genes rpoB y secuencias flanqueantes de las diferentes especies del género Acinetobacter
estudiadas por ventanas de 50 nucleétidos (eje de las X). se encuadran las regiones hipervariables, bordeadas por
regiones conservadas, utilizada para la identificacion de la especie con la ayuda de los cebadores consenso.

La figura 2 es un dendograma que representa las relaciones filogénicas de las diferentes especies de A. cinetobacter
mediante el método del "neighbour-joining". El arbol se ha construido por la alineacién de las secuencias del gen
rpoB. Los valores de muestreo de "bootstrap" (probabilidad de exactitud de los nudos en porcentaje) calculados en
base a una muestra de 1000 arboles, son indicados en cada nudo, sélo se han indicado los valores superiores o
iguales al 75%.

La figura 3 es un dendograma que representa las relaciones filogénicas de las diferentes especies de A. cinetobacter
mediante el método “neighbour-joining”. El arbol se ha construido por la alineacion de las secuencias hipervariable
(zona 1 y zona 2) del gen rpoB. Los valores de "bootstrap” (probabilidad de exactitud de los nudos en porcentaje)
calculados en base a una muestra de 1000 arboles, son indicados en cada nudo.

La figura 4 es un dendograma que representa las relaciones filogénicas de las diferentes especies de A. cinetobacter
mediante el método del "neighbour-joining". Los 4 arboles se han construido por la alineacion de las secuencias de
los genes rpoB, 16SRNA, rpoB, gyrB, recA. Los valores de muestreo de "bootstrap” (probabilidad de exactitud de los
nudos en porcentaje) calculados en base a una muestra de 1000 arboles, son indicados en cada nudo, solo se
indican los valores superiores o iguales al 75%.

1- Materiales y métodos.
1.1- Cepas bacterianas.

Las cepas bacterianas utilizadas son listadas en la tabla 1. Todas las cepas se han cultivado sobre gelosas
Columbia al 5% de sangre de oveja y han sido incubadas durante 48h a 37°C en condicién de aerobia.

1.2- amplificacién y secuenciacion del gen rpoB y de los fragmentos intergénicos rp/L-rpoB y rpoB-rpoC.

La secuencia del gen rpoB y de los fragmentos intergénicos que lo bordean de las especies mas proximas, se han
alineados a fin de producir una secuencia consenso. Las secuencias seleccionadas eran las de Acinetobacter sp
ADP1 (GeneBank accession number NC_005966), Pseudomonas syringae pv.tomato str.DC3000 (GeneBank
accession number NC 004578) y P. putida KT2440 (GeneBank accession number NC 006347). La secuencia
consenso ha permitido determinar los cebadores utilizados después para las PCR, la técnica de marcha sobre el
genoma ("genome walking") y para la secuenciacion. Ciertos cebadores han sido determinados ulteriormente al
analisis de los resultados obtenidos. Los cebadores son presentados en la tabla 2 siguiente.

El ADN bacteriano se ha extraido de suspensiones de las cepas por QlAamp blood kit (Qiagen, Hilden, Germany)
segun las recomendaciones del fabricante. Todas las mezclas de reaccién de PCR comprendian 2,5 X 102 U de
polimerasa Taq por pl, 1X de tampo6n Taq, 1,8 mM MgCl, (Gibco BRL, Life Technologies, Cergy Pontoise, France),
200 uM de dATP, dCTP, dTTP y dGTP (Boehringer Manheim GmbH, Hilden, Germany), y 0,2 uM de cada cebador
(Eurogentec, Seraing, Bélgica). Las mezclas de reaccion de PCR se sometieron a 35 ciclos de desnaturalizacion a
94°C durante 30 s, una hibridacion de los cebadores durante 30s, y una extensiéon a 72°C durante 2 min. Cada
programa de amplificacién empezaba por una etapa de desnaturalizacion a 95°C durante 2 minutos, y terminaba por
una etapa de elongacion a 72°C durante 10 minutos. La determinacién de la secuencia de los extremos de los genes
se ha realizado mediante la utilizacion del Universal GenomeWalker Kit (Clontech Laboratories, Palo Alto, CA).
Brevemente, el ADN gendmico era digerido por Eco RV, Dra |, Pvu ll, Stu |y Sca |. Los fragmentos de ADN se unen
con el GenomeWalker adaptor. La PCR se ha realizado incorporando el cebador "adaptor primer" proporcionado por
el fabricante y los cebadores especificos. Para la amplificacion, se utilizan 1,5 U de enzima ELONGASE (Boehringer
Manheim) con 10 pmol de cada cebador, 20 mM de cada dNTP, 10 mM Tris-HCI, 50 mM KCI, 1,6 mM MgClz y 5 pl
de ADN digerido para un volumen final de 50 pl. Los amplicones se purificaron con la ayuda del "QlAquick spin PCR
purification kit " (Qiagen). Las reacciones de secuencia se realizaron con la ayuda de los reactivos del secuenciador
ABI Prism 3100 ADN séquencer (dRhod.Terminator RR Mix, Perkin Elmer Applied Biosystems).
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Estas condiciones de extraccién del ADN y amplificacion PCR y secuenciacién se describen en Khamis et al. 2003.
1.3- Determinacion de las secuencias parciales discriminantes en el gen rpoB.

A fin de detectar las porciones de secuencia con una alta variabilidad rodeadas de regiones conservadas, se ha
utilizado el programa SVARAP (para Sequence VARIiability Analysis Program, Hypertext link "descarga" en la pagina
URL: http://ifr48.free.fr/recherche/jeu_cadre/jeu_rickettsie.html). Una vez realizado este analisis, las zonas mas
polimérficas del gen rpoR se determinan y se designan unos cebadores universales, seleccionados en las zonas
bordeantes conservadas, después de diferentes ensayos infructuosos. Las condiciones de PCR que incorporaban
los cebadores universales son las mismas que las mencionadas anteriormente. Estos cebadores se utilizan para la
amplificacion y la secuenciacién de las 4 zonas hipervariables para todas las cepas estudiadas.

Estos cebadores son presentados en la tabla 3 siguiente y en la figura 1.
1.4- Andlisis de las secuencias rpoB y unos fragmentos intergénicos que lo bordean.

Los fragmentos de secuencias de los genes rpoB y de los fragmentos intergénicos que lo bordean obtenidos en este
estudio, se analizaron con la ayuda de "Sequence Analysis Software" (Applied Biosystems), y las secuencias
parciales se combinaron en una sola secuencia consenso con la ayuda del "Sequence Assembler Software" (Applied
Biosystems). Todas las referencias de depdsito de las cepas a la Coleccion del Instituto Pasteur («CIP») (Francia,
Paris) estan listadas en la tabla 1. Las alineaciones multiples y los porcentajes de similitud entre los genes de
diferentes especies se realizaron mediante CLUSTAL W en el servidor EMBL-EBI (http://www.ebi.ac.uk/clustalw/)
(Thompson et al.1994). Unos arboles filogénicos se realizaron a partir de las secuencias mediante el método de
"neighbor-joining"(Felsenstein et al.1989). Los "bootstraps" se realizaron para evaluar la solidez de los nudos
utilizando SEQBOQOT en el programa PHYLIP.

2- Resultados
a. Secuencias completas de los genes rpoB de las diferentes especies de Acinetobacter

Los cebadores designados han permitido amplificar las regiones ensayos de todas las cepas del trabajo; el tamafio
del gen completo es de 4089 pb para todas las especies. Los porcentajes de similitud entre las cepas varian del 83
al 94%, salvo 2 pares de especies (tabla 4). En efecto, 2 pares de especies, A. juniilA. grimontii y A. baylyilespecie
genodmica 11 tienen unas similitudes del 99%. Las otras especies tienen menos del 95% de similitud entre si.

b. Identificacion de las diferentes especies de Acinetobacter basadas en las secuencias parciales del gen rpoB.

El programa SVARAP ha permitido la identificacion de 2 zonas variables bordeadas por unas zonas conservadas
que han permitido generar unos cebadores universales:

- zona 1: entre las posiciones 2900 y 3250, y
- zona 2: entre las posiciones 3250 y 3700 pb (figura 1).

Estas zonas son amplificadas con la ayuda de los cebadores suscitados en todas las especies de Acinetobactery
todas las cepas de A. baumannii. El tamafio de la zona 1 es de 350 pb y la zona 2 es de 450 pb. El porcentaje de
similitud entre las diferentes especies de la zona 1 varia del 78,6 al 95,4% para todas las especies excepto 2 pares.
En efecto, como para la secuencia completa, A. baylyi/ especie genémica 11y A. juniilA. grimontii tienen los valores
de similitud mas elevados, respectivamente el 98 y el 99,1%, mientras que las otras especies tienen menos del 96%.
El porcentaje de similitud de la zona 2 es entre el 75,8 y el 95,3% para todas las especies salvo, ahi también, las
especies A. juniilA. grimontii y A. baylyilespecie gendémica 11 que tienen similitudes mas altas, respectivamente el
98,8 y el 99,6%, mientras que las otras especies tienen menos del 96% entre si.

La similitud intraespecifica de las diferentes cepas de A. baumannii para la zona 1 varia del 98,3 al 100% con la
excepcion de la cepa CIP 103655. En efecto, esta cepa posee solo entre el 94,9 y el 95,7% con las otras cepas. De
la misma manera, la zona 2 varia del 98,7 al 100% para todas las cepas de A. Baumanii con la excepcion de la cepa
CIP 103655. Esta cepa tiene unas similitudes comprendidas entre el 93,6 y el 94,4% con las otras cepas de la
especie. Las especies mas proximas de A. baumannii son especie gendmica 3 para la zona 1 y A. calcoaceticus
para la zona 2 con similitudes respectivas del 95,1% y del 93,6%. Son valores claramente inferiores a la variabilidad
intraespecifica con la excepcion de la cepa CIP 103655, para la cual la cepa de A. baumannii mas alejada posee el
94,9% vy el 93,6% de similitud, respectivamente en las zonas 1y 2.

En total, la variabilidad de secuencia es del 0,4 al 24,2% para las secuencias parciales contra el 0,8 al 16,9% para

las secuencias completas de rpoB. Las 2 secuencias parciales permiten por lo tanto una identificacién no ambigua
de las 24 especies.
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c. Andlisis de las zonas flanqueantes del gen rpoB (fragmento intergénico rplL-rpoB y fragmento intergénico rpoB-
rpoC).

El tamafio de los 2 fragmentos intergénicos es variable en funcion de las especies. El tamafio del fragmento
intergénico entre rplL y rpoB varia de 301 a 310 pb (tabla 1). Entre las especies, el porcentaje de similitud de este
fragmento intergénico rpi/L-rpoB varia del 80,8 al 96,9%, salvo que el fragmento intergénico es idéntico entre A. junnii
y A. grimontii, y los pares de especies como A. baylyi-especie gendomica 11 y A. lowffii-especie gendmica 9 tienen
unos porcentaje de similitud comprendidos entre el 98,4 y el 99,7%.

El tamafio del fragmento intergénico entre rpoB y rpoC varia de 86 a 177 pb (tabla 19 con unos porcentaje de
similitud entre las especies comprendidos entre el 70,2 y el 96,5%, salvo para A. junniilA. grimontii que tienen una
similitud elevada del 99,5%, y dentro del complejo Acb (.A. calcoaceticus, A. baumannii y especie genémica 3) cuyos
porcentajes de similitud estan comprendidos entre el 98,5 y el 99,0% para el fragmento intergénico rpoB-rpoC. Sin
embargo, con respecto al fragmento intergénico rplL-rpoB, A. baylyi-especie gendmica 11 y A. Iwoffii-especie
genomica 9 solo tienen el 83,8 y el 87,9% respectivamente de porcentaje de similitud para el fragmento intergénico
rpoB-rpoC.

Dentro de la especie A. baumannii, el tamafo del fragmento intergénico rp/L-rpoB es de 305 pb para todas las cepas
con la excepcién de la cepa CIP 103655 para la cual el tamafio es de 304 pb. El fragmento intergénico rpoB-rpoC
tiene un tamafo de 86 pb para todas las cepas. Todavia en esta especie, el porcentaje de similitud en el fragmento
intergénico rp/L-rpoB varia del 99 al 100% para todas las cepas con la excepcién de la cepa CIP 103655. Esta cepa
posee entre el 96,1 y el 96,4% de similitud con las otras cepas. El otro fragmento intergénico rpoB-rpoC es 100%
similar para todas las cepas, con la excepcion de la cepa CIP 103655, que es del 97,7 al 98,8% similar a las otras
cepas. La especie mas préxima de A. baumannii es especie genodmica 3 para el fragmento intergénico rp/L-rpoUB y
A. calcoaceticus para el fragmento intergénico rpoB-rpoC con similitudes respectivas del 95,9% y el 98,5%. Son
valores claramente superiores a la similitud intra-especifica, con la excepcién de la cepa CIP 103655 para la cual las
especies de A. baumannii tienen similitudes del 96,1% y del 97,7% respectivamente para los fragmentos
intergénicos rp/L-rpoH y rpoB-rpoQ.

De hecho, como se destaca de las posiciones de los cebadores de las secuencias SEC ID n° 5, 6, 7 y 8, los
fragmentos que corresponden a los amplificados obtenidos con la ayuda de estos cebadores tienen unas secuencias
que superan las de los fragmentos intergénicos propiamente dichos en los extremos 5’y 3’, pero las secuencias SEC
ID n° 121 a 144 y 165 a 188 dadas en el listado de secuencias anexo a la presente descripcion, corresponden a los
fragmentos intergénicos completos y no desbordan en los genes rplL, rpoB y rpoC respectivamente.

d. Analisis filogénico de las especies de Acinetobacter.

El arbol filogénico construido con las secuencias completas del gen rpoB construido mediante la técnica del
“neighbour-joining” esta soportado por valores muy altos de bootstrap (figura 2). El nimero de valores de bootstratp
> 75% es de 17/22 utilizando el gen rpoB completo mientras que es de sdélo 7/22 por la utilizacion del gen 16S rRNA
(p<0,01). Todas las especies estan bien separadas en diferentes grupos. El arbol basado en el gen rpoB parcial
(zona 1 y zona 2 concatenadas) muestra un grupo homogéneo de las cepas de A. baumannii. La cepa CIP 103655
aparece en el mismo grupo pero esta claramente separada de los otros aislados de A. baumannii. Este
agrupamiento esta soportado por un valor de bootstrap del 85%.

2.4- Discusion

Con la excepcion del gen 16S rRNA, no existe actualmente ninguna secuencia de gen de mantenimiento realizado
sobre todas las especies de Acinetobacter. Las secuencias de los genes gyrB y recA no estan disponibles para las
10 especies descritas mas recientemente. En efecto, Yamamoto et al. (1996, 1999) y Krawczyk et al. (2002) han
secuenciado los genes gyrB y recA de 14 especies y han comparado esta técnica con la hibridacion ADN-ADN
(Bouvet y Jeanjean, 1989; Bouvet y Grimont, 1986; Tjernberg y Ursing, 1989). Mediante la construccion de un arbol
basado en el gen rpoB que incorpora 14 especies, no se observa ninguna congruencia entre las diferentes especies.
Sin embargo, el arbol basado en el gen rpoB tiene de manera significativa mas valores de bootstrap = 75% (11/12)
que el basado en el gen 16S rRNA (4/12), gyrB (5/12) y recA (6/12) (p < 0,01, p = 0,01 y p = 0,02 respectivamente)
(figura 4). Esto demuestra la solidez del arbol basado en el gen rpoB. A. Iwoffi y Acinetobacter especie gendmica 9
son 100% idénticos en el gen gyrB, pero estan separados en la secuencia de gyrD y recA (Yamamoto et al., 1999;
Krawczyk et al. (2002). Las especies mal delimitadas por el gen rpoB son los pares A. grimontiilA. junii y A.
baylii/especie genémica 9. Desafortunadamente, es imposible compararlos en gyrB y recA, no estando disponibles
las secuencias de A. grimontiiy A. baylii.

Para la identificacion molecular rutinaria de Acinetobacter, puede ser utilizada cada una de las secuencias parciales
del gen rpoB y de los 2 fragmentos intergénicos que la bordean, debido a su poder discriminante y a su longitud. El
inconveniente de la utilizacion de una sola de estas secuencias es la ausencia de buena discriminacién entre los
pares A. grimontiilA. junii y A. bayliilespecie genémica 9 (Tabla 4 a 11). Sin embargo, este inconveniente puede ser
reducido combinando la secuencia de por lo menos 2 de estas secuencias hipervariables. Debido a su tamafio, se
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cree que es preferible empezar por la secuencia de la zona 1, ya que permite identificar perfectamente 20 especies
sobre 24. Si las secuencias obtenidas son las de A. grimontiilA. junii, es mejor realizar a continuacion la secuencia
de la zona 2 que diferencia mejor estas 2 especies. Si la secuencia obtenida es mas proxima de A. bayliilespecie
gendmica 9, sera preferible determinar la secuencia del fragmento intergénico rpoB-rpoC que discrimina mejor estas
2 especies.

La variabilidad intraespecifica de los fragmentos cortos observados dentro de la especie A. baumannii muestra que,
a excepcion de la cepa CIP 103655, todos los aislados tienen similitudes claramente inferiores a las que se pueden
observar entre A. baumannii y las especies que le son mas préximas. Sin embargo, las similitudes débiles
observadas entre la cepa de A. baumannii CIP 103655 y los otros aislados de la especie muestran que la
identificacion de ciertos aislados de esta especie puede quedar ambigua. La especie A. baumannii es la especie la
mas frecuente en afeccion en el ser humano. Los resultados muestran que la cepa CIP 103655 es una cepa
diferente de las 24 especies catalogadas y no es probablemente una cepa de especie A. baumannii.

En conclusion, los resultados obtenidos por la utilizacién de las secuencias parciales del gen rpoB y los fragmentos
intergénicos rp/L-rpoB y rpoB-rpoC muestran que estas herramientas son eficaces para la identificacion molecular
rutinaria de las cepas de Acinetobacter. Sin embargo, debido a la fuerte similitud entre ciertas especies, seran
necesarios unos trabajos complementarios que estudian las similitudes intraespecificas en varias especies.
Asimismo, el estatuto de ciertas cepas como la cepa de A. baumannii CIP 103655 y de ciertas especies como A.
grimontii y A. baylii, debera ser estudiado por hibridacion ADN-ADN y secuencias de otros genes de mantenimiento
(recA'y gyrB).

Tabla 1. Cepas de Acinetobacter estudiadas.

Especie Cepa SECID SECID | SECID fragmentos intergénicos completos
rpoB  |rpoB zona| rpoB zona rplL - rpoB rpoB - rpoC
completada 1 2 SEC ID n° | Tamafio| SEC ID n°| Tamafio
especie genomica| CIP 81.8" 9 33 77 121 305 165 86
1, A. calcoaceticus
especie gendmical CIP 70.34' 10 34 78 122 305 166 86
2, baumannii
1072.1 (ref) 57 101 144 305 189 86
CIP 53.77 58 102 145 305 190 86
CIP 53.79 59 103 146 305 191 86
CIP 54.97 60 104 147 305 192 86
CIP 54.147 61 105 148 305 193 86
CIP 64.1 62 106 149 305 194 86
CIP 68.38 63 107 150 305 195 86
CIP 70.8 64 108 151 305 196 86
CIP 70.9 65 109 152 305 197 86
CIP 70.10 66 110 153 305 198 86
CIP 70.21 67 111 154 305 199 86
CIP 70.22 68 112 155 305 200 86
CIP 70.24 69 113 156 305 201 86
CIP 70.28 70 114 157 305 202 86
CIP 70.32 71 115 158 305 203 86
CIP 70.33 72 116 159 305 204 86
CIP 70.35 73 117 160 305 205 86
CIP 103572 74 118 161 305 206 86
CIP 103655 75 119 162 304 207 86
CIP 105742 76 120 163 304 208 86
especie gendmical] CIP 70.15 11 35 79 123 305 167 86
3
especie genomica CIP 64.3" 12 36 80 124 308 168 172
4, A. haemolyticus
especie gendmica CIP 64.5' 13 37 81 125 308 169 149
5, A. junii
especie genomica CIP Al65 14 38 82 126 308 170 170
6
especie genomica CIP64.6" 15 39 83 127 301 171 141
7, A. johnsonii
especie genémica | CIP 64.KF 16 40 84 128 308 172 177
8, A. Iwoffii
especie gendmica CIP 64.7 17 41 85 129 306 173 150
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Especie Cepa SECID SECID | SECID fragmentos intergénicos completos
rpoB  |rpoB zona| rpoB zona rplL - rpoB rpoB - rpoC
completada 1 2 SEC ID n° | Tamafio| SEC ID n°| Tamafio

9

especie gendémica CIP 70.12 18 42 86 130 307 174 144
10

especie gendémica | CIP 63.46 19 43 87 131 304 175 154
11

especie genémica | CIP 103788’ 20 44 88 132 304 176 89

12, A.
radioresistens

especie genémica CIP 70.18 21 45 89 133 309 177 154
13

especie gendémica CIP 64.2 22 46 90 134, 309 178 153
16

A schindleri CIP 107287' 23 47 91 135 310 179 159

A. ursingii CIP 107286’ 24 48 92 136 308 180 136

A. baylyi CIP 107474’ 25 49 93 137 304 181 88

A. bouvetii CIP 107468T 26 50 94 138 305 182 156

A. gerneri CIP 107464' 27 51 95 139 309 183 170

A. gimontii CIP 107470" 28 52 96 140 308 184 150

A. tandoii CIP 107469’ 29 53 97 141 306 185 156

A. tjernbergiae CIP 107465’ 30 54 98 142 307 186 143

A. towneri CIP 107472' 31 55 99 143 307 187 157

A. parvus CIP 108168" 32 56 100 144 308 188 143

Tabla 2: Cebadores utilizadas para amplificar el gen rpoB y sus zonas flanqueantes

n° Cebador secuencia (5'-3") Posicion Tm (°C)
1. AcintF?® GGTAAAGTDACRCCTAAAGGT 60°C
2. AcintR® GTATGAACGTGGGDCAGATT 58°C
3. Ac28F° GTDGGTACVGGYATGGAA 52°C
4. Ac1754R® GAACGYGCRTGCATYTTGTCA 60°C
5. Ac822F CGYAAAGAYTTGAAAGAAGA 54°C
6. Ac840R CTTCTTTCAARTCTTTRCGRT 60°C
7. Ac660F GAYGTDAAAGAYTCATCTTTA 54°C
8. Ac1720R GAACGYGCRTGCATYTTGT 60°C
9. Ac660R CGTAAAGATGARTCTTTHAC 54°C
10. Ac1700F GACAARATGCAYGCRCGTT 60°C
11. Ac696F* TAYCGYAAAGAYTTGAAAGAAG 60°C
12. Ac1093R* CMACACCYTTGTTMCCRTGA 60°C
13. Ac1055F* GTGATAARATGGCBGGTCGT 60°C
14. Ac1598R* CGB GCRTGCATYTTGTCRT 58°C
15. AcintlF® AAGAAGCWGGYGCTAMAG - 55°C
16. Acint2F® CTKGGYCTKAAAGAAGCYAA - 58°C
17. Acint3F® CTGCTGCYGYTGTTGAAGA - 58°C
18. AcintiR® GGTAGTTRATGGTTTCMGG + 56°C
19. Acint2R® GTTRATGGTITCMGGCTTYTT + 59°C
20. Acint3R® GGTTTCMGGCTTYTTAACTT + 56°C
21. Ac1F? ATGGCWTACTCAYATACYGA 1 57°C
22. Ac4F? GCWTACTCATAYACYGARAA 4 56°C
23. Ac8F? ACTCATAYACYGARAARAAAC 8 56°C
24. Ac361F GARCAAGAAGTMTACATGGG 361 58°C
25. Ac1215F GTTCAACCGYCGTWTSGGT 1215 59°C
26. Acl503F GATCAACGCCAAGCCDGT 1503 57°C
27. Ac2071F GGYTCRAACATGCAGCGT 2071 56°C
28. Ac2267F GYGTVGAYATCTACAACCT 2267 55°C
29. Ac3684F TGAYGGHCGTACDGGYG 3684 56°C
30. Ac3753F CCAYTTRGTDGAYGACAAAAT 3753 56°C
31. Ac3850F TTCGGTGGTCAGCGYTTC 3850 57°C
32. Ac28R GTTTYTTYTCRGTRTATGAGT 28 56°C
33. Ac55R GCAAYTTRCYAAARTYCTT 55 59°C
34. Ac211R CAGCATTGCCRGARTARCT 211 57°C
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n° Cebador secuencia (5'-3") Posicién Tm (°C)
35. Ac380R CCCATGTAKACTTCTTGYTC 380 58°C
36. Ac1221R GTTGAACTTCATVCGDCCWA 1221 55°C
37. Ac1523R GCHACHGGCTTGGCGTT 1523 56°C
38. Ac2093R GCCTGACGCTGCATGTT 2093 55°C
39. Ac2314R® TGTTCTGGTTBGAACGVGT 2314 56°C
40. Ac2928R?® GHGCHGCTTCTTCRAAGA 2928 55°C
41. Ac2936R® CGYTCACGHGCHGCTTCT 2936 55°C
42, Ac1170F GCTTCCATYTGGCGHACRT 1170 58°C
43. Ac1705F GTACGTCACGBACYTCRAA 1705 58°C
44 Ac1804F TCCATRAACTGDGAYAAYTG 1804 56°C
45. Ac2231F GTATCACGYGCDACACAHGA 2231 60°C
46. Ac2348F GTCATGAAYGCDACRCGCA 2348 58°C
47. Ac1379R CGGTTACCYAARTGRTCRAT 1379 58°C
48. Ac1391R GAACGNACRCGVCGGTTA 1391 58°C
49, Ac2325R GTTRATACADGTRTTYTGGTT 2325 56°C
50. Ac2439R GAACGCRACRCGCATGTT 2439 56°C
51. Ac2442R CATGAACGCRACRCGCAT 2442 56°C

Tabla 3: Cebadores utilizados para amplificar y secuenciar la zona 1y la zona 2 del gen rpoB asi como los
fragmentos intergénicos que la flanquean de las especies de A. cinetobacter del presente estudio.

cebadores| SEC ID n° secuencia (5'-3) Posicién*| Tm (°C) Diana
Ac696F 1 TAYCGYAAAGAYTTGAAAGAAG | +2916 60°C rpoB zona 1

Ac1093R 2 CMACACCYTTGTTMCCRTGA +3267 60°C rpoB zona 1
Ac1055F 3 GTGATAARATGGCBGGTCGT +3263 60°C rpoB zona 2
Ac1598R 4 CGBGCRTGCATYTTGTCRT +3773 58°C rpoB zona 2
AcintLBF 5 GAAGARCTTAAGAMDAARCTTG| -361 60°C | Espaciador rplL-rpoB
AcintLBR 6 CGTTTCTTTTCGGTATATGAGT +29 60°C | Espaciador rplL-rpoB
AcintBCF 7 GTTCTTTAGGTATCAACATTGAA| +4048 60°C |Espaciador rpoB- rpoC
AcintBCR 8 GACGCAAGACCAATACGRAT +4207 59°C |Espaciador rpoB- rpoC

* se trata de la composicién del primer nucleétido de la secuencia cebador con respecto al gen rpoB

18



ES 2441719 T3

2'68€'¥8.'€80'V81 ‘¥86'€89°86 ' ¥8E 89 ¥8C €81 ‘€8C ¥8Y V8T ¥8Y V8L '¥8Y ¥8Y ' ¥89° V86 v8S V8T ¥
1'98€°G8G'G8€E GBS 98€'G8Z'S86 V81 'S8S'G8E ¥8S 982 98€'G8€EG8E'986°G8.'G81'G89°G8098/ 68
0'686'88.'889°/80°/8.'987'98€'98.° /88986085 /8€"/8€ L8118/ /86'986°089' /8985 98
G'Z6E 6y L85G8V /8.°989°98Y' /819869852182 /82 /89°/82'88. /81 /8€ /8698908
2'668°981°986'98¢C°/81/8€°/8€'98G 981 /86°988'986°986°£80'/89°/8€'/86°989'98
£'980'98/°986'986°980°282"'98€'982°/82'989°989°989/8/°981'/8C°/89'985°98
L'/8¥°/88'987'086/87'981°/86°/8Y'/8€'/8C°/80'88Y°/18G /82980 /81 98
0°28.°98€°/80'880°980'985 985 '98'98G'685°980'982°98. 582681 'G8
G'06.°06.'881'88.°'G8E€'98.°G86'G81' 98 £88°98C° /8698298098
€'€61'886'981'G81980'G82°G8.'G86°986'G88°986'G81 98/ G8
¥'889°/81°G86'G80°G81'G82°G8Z 981 ‘98G'982°98€'985°G8
9'889'08€°/8/'988°989'/81°'88/'/88°/82'/88°989°98

8'v8€'G8Y ¥8E ¥8Y'G8L '987°'G88'G89°G8Z'S88 V8

9'061°061 068687065681 065°288°288°/8

6°16.°16¥'061C68°L65C61 68€'880°88

2'660°060°C68°'169°169'888°285°/8

L'06 126.°168°169'886'/81°.8

€'€69°166°L61'680°'681'68

L'€6V'¥60°065'687'68

6'€60'68€°'886'/8

¥'68.'889°88

8'€60°C6

6'c6

asugjsisaioipel 'y [#72]
ubuisin v [¢z]

usuiab "y [zz]

01 saadsousb 'y [1Z]
L1 seadsouab v [0Z]
Aifeq v [61]

liopuey 'y [g1]

uaumoj v [£1]
uajpuiyos v 1o1]
yom| v [G1]

6 sa1oadsousb 'y [{1]
nuosuyof v [g1]
meanoq vy [z|1]

9 seoadsouab v [} 1]
snanfjowseq v [01]
nunf v [6]

Buowb v [g]
oeibroqnial} v [/]

¢ salvadsoushb 'y [9]
snaied 'y [G]

9| salvadsoushb 'y []
nuuewneq "y [g]

¢ se1oadsouab 'y [¢]
$No1BoR02IeD 'Y [|]

€ ¢¢ ¢ 0¢ 61 8L /L 9L SL vI €L 2L LWL OL 6 8 L 9 G v € ¢ |

Jsjoeqolaulny ap seloadse sejualalip se| anus (qd 6801) godi usb [ap (%) pnujiwis ap aleyusoiod [ap ugioeiedwo) :f e|ge |

19



ES 2441719 T3

€06 ./8 898 G'G8 Z'G8 298 8'G8 G'G8 //8 6'V8 G'G8 G'G8 Z'G8 68 G'G8 G'G8 808 6%8 G988 Z'G8 G'G8 678 8'G8 nbuisin 'y [pel
G'98 G'98 €£'€¢8 0'€¢8 6'v8 G698 6'v8 298 8'G8 Z'98 808 Z'G8 898 /48 /'/8 8908 798 ¥'/8 898 ¥'88 1.8 7'98 asusjsisaloipel 'y [£7]
8'76 8'l6 G'L6 188 ¥'88 G'G8 188 L/8 ¥'88 P88 0'¥8 9'€8 2'G8 ¢'G8 68 9'€8 9'V8 0'c8 8'G8 G'G8 8'98 uauleb 'y [zz]
876 G'Z6 9'68 £'68 898 €06 L/8 L°/8 188 6'V8 9'€8 Z'98 798 S'G8 678 G'G8 £¥8 678 9¥8 678 0l eowouab spadss [L7]
/'66 2'G8 ¥'/8 968 8'G8 798 G'G8 G988 1Z8 1'Z8 0OV 0'¥8 0'€8 L8 0'¥8 818 €'€8 178 0'c8 LI eowouab aadss [07]
6'v8 1L'/8 €68 G'G8 8'G8 Z'G8 298 178 818 9'¢8 9'¢8 178 ¥'Z8 9'¢8 ¥'L8 0'€8 P78 18 1Kikeq v [61]
€06 68 L'c6 €68 P88 068 E£V¥8 £¥8 6'v8 6'%8 7'G8 9'€8 £¥8 0'¥8 8'G8 8'G8 798 liopuey 'y [g1]
v'/8 Z'L6 £'68 ¥'88 068 6'v8 8'G8 9v8 9Vv8 ¥/8 G988 G'G8 1L/8 1'/8 8'G8 6'%8 BaUMO] Y [/ 1]
G'98 ¥'/8 1'/8 1'88 1'Z8 P8 1L'Z8 LZ8 178 808 v'Z8 L'L8 678 9'V8 €£'¥8 nuosuyof v [91]
G'L6 Z'L6 816 G'G8 Z'98 G098 G098 Z'98 €8 Z'G8 9'¥8 §'98 G'98 .'/8 meAnoq 'y [G1]
6'G6 206 8'G8 S'G8 P¥'/8 ¥[8 8'G8 9'€8 G'G8 9'€8 188 L/8 /8 ua|puIyos 'y [¢1]
¥'86 G'G8 9'v8 G'G8 G'G8 Z'S8 278 9'Y8 0'€8 G'98 G698 898 yom| v [g1]
8'G8 G'G8 G'98 G'98 7'G8 0'c8 8'G8 0'vY8 8'98 898 /'/8 6 eolwouab apadse [g|]
Z'L6 L'c6 L't6 L'c6 906 L'€6 ZL6 298 P¥/8 1.8 9 eoiwousb soedse [L1]
v'e6 ¥'€6 L'e6 1L'Z6 1'€6 P'E6 G'98 1/8 8'G8 snoijowsey 'y [0}]
000l L'e6 C'L6 t't6 G'L6 V'88 t'88 L'/8 ipuownb v [g]
L'e6 Z'L6 t'€6 G'L6 ¥'88 ¥'88 /1'/8 nunf v [g]
0'v6 2'¢6 0'G6 G698 1°/8 G'G8 selbiaquiaf) 'y [/]
¥'€6 6'96 G'98 Z'98 0°¢c8 snated 'y [9]
¥'¢6 898 ¥/8 G'98 9l eolwoguab aioadss []
G'98 8'98 0'¥8 ¢l eolwousb s10adss [p]
6'G6 9°06 nuewneq 'y [¢]
‘26 ¢ eolwouab aoadsa [g]
snojaoeoded 'y [1]
€ 2 Lz 0z 6L 8 ZL 9L SL ¥L € 2L LL OL 6 8 ] 9 S vy € Z L

"18]0BQ0j8UIY Sal0adsa sajualsyip se| ap godi-/ds sodluabiaiul sojuswbels (qd 0L E-10E) serouandas sel ap (%) pnijiwis ap alejuasiod so| ap ugeledwo?) G ejqe

20



ES 2441719 T3

v'88 €8/ 84/ 89, 871/ 8'/L 27%T. €18 €6, ¥'G8 82/ 8//. v'88 ¥'G8 878 €18 6'L6 VL6 606 €6, 86. £€G. €/L nbuisin "y [y2]
¥'/8 6'98 ¥'98 t'G8 698 £'v8 668 6'G8 606 ¥'98 628 P'E6 616 6.8 V¥'88 6'V6 6'V6 6'%6 'S8 P'G8 v'98 P98 ssusjsisalolpel Yy [¢7]
68 2'c/ 818 8'¢8 TV, 89/ €8/ 6'G8 £78 8'€8 878 €18 8'€8 €78 v'06 VL6 ¥'06 €6. 88L €1. LVl nyom| 'y [gz]
8'08 8'¥8 8'v8 €9/ €1/ 88/ €78 878 818 €18 €6, €78 £08 ¥'06 tv'L6 06 €18 808 86, 89/ 6 eolwouab soadse [L7]
8/, €9, €1/ 86/ 2'TL 818 T'¥. €9/, 89/ 8G. 1'tl T'SL v'68 v'68 v'68 L'€L TWL 81L €6/ tluosuyol v [0z]
626 L'L. 81/ €S, €¥8 €8/ 808 6'G8 £¥8 Y06 6'88 606 6'L6 606 C'€L LTL 1'tL T'OL ualpuIyos 'y [61]
Z'v. €9/ €6, €£'€8 86/ 818 PS8 €V8 VL6 V68 668 606 668 €£GL Lv. L'€L 1'0L 138AN0q Y [g1]
L'yl 1'0L €28 L'V, 89. €'SL TW. €6 L'¥. v'68 06 ¥'68 808 £08 8'8. €8/ uenieb 'y [£1]
8'08 878 €6/ LT/, 8'¥8 8'L8 86/, £'6. 688 ¥'88 ¥'88 8'9L €1/ €'1. €6/ 01 eolwousb sioadse [91]
8'c8 €¥8 €'v8 €18 €6L 8'2. €./, V'68 668 688 8L €1/ 86, €8, L L eolwouab sroadse [G]
8'c8 6'G8 ¥'/8 V'/8 ¥'98 8'v8 6°/8 6'/8 ¥'88 8'08 €08 8'L8 8C8 iK1keq v [p1]
¥'G8 8'8/ €9/ 89/ 89/ 6'88 ¥'68 V'88 £6. 8'8L €LL TW. 8uUMO} Y [£1]
8'6. €1/ €08 86, ¥'06 VL6 ¥'06 £€9. 8GL 8/1L TWL lopuey 'y [g1]
¥'L6 698 ¥'98 t'c6 ¥'€6 t't6 818 €18 808 £08 selbiagniaf v [ 1]
6'G8 ¥'98 ¥'l6 ¥'L6 ¥'L6 £08 86. €6, £6. snated 'y [01]
G'96 6'L6 ¥'Z6 6'L6 €8 8'L. £'GL €S/ 91 eolwousb s0adss [g]
626 t'c6 6C6 £6. 88 €G. €9/ €1 eolwousb s0adss [g]
G'86 G'86 V¥'L6 VL6 668 P06 nuewneq "y [/]
0'66 6'L6 6°L6 668 606 ¢ eolwouab s10adss [9]
¥'L6 t'L6 668 P06 snoneoeooled 'y [¢]
G'66 6'68 606 muowub v [y]
¥'68 06 nunl v [¢]
¥'Z6 snopAjowsey 'y [¢]
9 eojwouab avadsa [1]
€ 22 1z 0z 6L 8 JZL 9L SL ¥L € 2L LL 0L 6 8 J] 9 G v € Z 1

“Jejoeqojeuoy op saloadse sajualalip se| ap (qd //1-98) Dodi-gods oolugbisiul sojuswbely (qd 0L£-L0E) Selousnoss se| ap (%) pnyjiwis ap alejusalod :9 ejqe |

21



ES 2441719 T3

¥'¢8 008 98/ 008 008 L'e8 .6, €08 ¥6.L 98, 028 ¥6. 908 18 v'6. 008 028 028 L8 078 98, 68, L'6. asusjsisaioipel 'y [¥Z]
1'€8 6'¥Y8 1'G8 1'G8 V'/8 €78 V'S8 1'€8 ¥'€8 1'G8 0'88 698 €£'88 0'88 6'98 006 P68 £'88 988 078 978 ¥'€8 nopuey *y [g2]
028 218 908 ¥'G8 118 0P8 978 078 +¥'€8 68 9'¥8 1'G8 1'c8 1'€8 0'V8 678 9'v8 6'v8 078 078 978 nbuisun *y [gzl
0'v8 €98 €98 608 P'€8 L'€8 L'€8 078 0'v8 ¥'€8 #'€8 128 1'¢8 0'V8 68 +¥'G8 LG8 ¥'L8 608 LIS ueumoy "y 12l
1'€6 €98 €¥8 P'G8 9'98 +'S8 098 2'G8 0V 9'¥8 LG8 L'/8 9'V8 'S8 1'€8 #'€8 1'€8 LG8 1'€8 nyom v [02]
9'08 1°'G8 €98 6'98 098 698 098 9'v8 6'v8 098 2'G8 L'G8 098 0'V8 L'€8 €78 €£V¥8 P'G8 6 eolwouab soadse [61]
0'98 L'68 L/8 128 1'G8 LS8 V'S8 6'98 V.8 1'G8 698 ¥'G8 688 L'68 €78 L'S8 6'V8 usnieb 'y [glL]
L'G8 088 988 1'G8 68 918 68 €v8 1'G8 6'V8 6V8 L'€8 9'¥8 908 978 68 0l eowwouab soadse /1]
¥'68 006 €98 678 L'€8 678 098 +¥'S8 ¥'G8 6v8 LG8 +'G8 L'L8 9'v8 9'v8 meAnoq 'y [91]
0'86 1'G8 /'G8 1'G8 $'G8 /'S8 6'V8 L'G8 1'G8 6'Y8 1'G8 678 €78 L'G8 Ll eowouab soadss [G1]
6'v8 1'G8 1'G8 1'G8 098 9'¥8 +'S8 098 6'v8 L'G8 9C8 0'¥8 LS8 ihifeq v [y1]
€98 $'G8 18 098 €88 0'88 /'/8 9'88 168 6C8 0'¥8 9'¥8 ualpuyas v [g1]
€'06 006 L'68 L'L6 268 076 V'8 L'/8 1L'G8 ¥'G8 1'/8 snojfjowseq vy [g1]
118 1'/8 1'/8 €88 v'68 L'/8 v¥'/8 6'C8 678 L'€8 9 eolwouab s0adse [ |]
L'e6 L'c6 626 €76 L'68 9'06 ¥'G8 €98 1°/8 selbiaquialy v [01]
L'16 L'L6 ¥'68 ¥'68 006 9'v8 €£¥8 1'G8 niuosuyof "y [6]
L'e6 t'€6 L'68 906 LG8 698 /8 €1 eolwousb s10adss [g]
¥'66 9'06 ¥'L6 0'¥8 1'G8 L'/8 snased 'y [/]
¥'68 €06 9¥%8 £¥8 098 91 eolwousb s0adss [9]
L'66 L/8 €98 698 nunf "y [g]
0'88 998 1°/8 nuomub v [y
9'06 €£'88 $nopeoeooes 'y [g]
1‘G6 ¢ eolwouab a10adsa [7]
iuuewneq 'y [1]
€ 2 1z 0Z 6L 8 ZL 9L G ¥L € 2L LL 0oL 6 8 L 9 G v € Z 1
*18)0Bq0}BUIDY

ap sel0oadse sajualslip se| ap godi ap | BuOZ | ap ss|eloled seiousnoss se| ap (qd 0gg) selousnoss se| ap (%) pnijiwis ap salejusolod soj sp ugioeiedwo) :/ ejqe |

22



ES 2441719 T3

¥'z8 9'¢8 918 818 ¥08 C¢08 L6/ ¥08 96, 208 09, 2'8L V1L 1'8L 2'8L 1'8. 8./, 08L 69, LIL L2. 09, 86/ asusjsisaioipel 'y [vz]
0'86 608 098 9'G8 Z'v8 9'¢8 €18 8l8 608 208 96/ v'8. €18 +'08 ¥08 68 +'Z8 L'L8 918 918 608 +'08 nunf "y [g2]
9'L8 868 B6'v8 L'¥8 L'€8 608 €£'€8 2Z8 608 208 7'8. 9'L8 208 208 L'€8 9'¢8 7'Z8 T8 9l8 918 608 npuowlb v [zz]
8'G8 918 0'v8 L'c8 L'L8 €6/, 68, 86, L'L8 L'6. ¢'8. 9'6. 008 86, 96, 2T 918 108 €18 8'L8 nbuisan vy 1]
€'/8 /'8 8'c8 L'¥8 8'l8 €18 818 208 €18 8'l8 818 8'l8 Z'78 8'¢c8 078 078 078 078 078 9 eolwousb s0adss [o7]
1'98 /'¥8 L'S8 2'Z8 8't8 ¥'Z8 818 818 8'€8 Lv8 L'¥8 078 L78 ¥Z8 €18 v'v8 L'e8 €8 snopAjowsey v [61]
/'88 €G8 1'G8 1'G8 8'€8 68 0P8 8'€C8 €'€8 €68 £'¢8 678 P78 L'€8 9'€8 9'c8 9'cs uaumoy 'y [g1]
L‘'e8 208 608 ¥'Z8 8'L8 L'€8 278 678 678 L'€8 L'€8 €'€¢8 €'€8 L'eg 178 Z'Z8 opuey 'y [11]
¥'z8 2'78 9'€8 €'€8 0'v8 298 €78 €78 918 +'Z8 608 918 078 008 8'L8 ueuiehb 'y [91]
L'G6 198 0'88 +¥'98 8'G8 +'98 $'98 C'F8 8'G8 0'v8 P'¥8 €£'€8 9'G8 9'c8 nyomy v [G1]
0'98 088 +'98 8'G8 098 098 098 L'G8 8'€8 9'¢8 8'c8 L'G8 9'c8 6 eolwousb s0adss [i]]
/'88 868 +'98 128 L'/8 T'98 198 098 8'G8 8'G8 £'G8 L'¥8 nuosuyof "y [g1]
6'06 €78 128 18 L'¥8 €'G8 €£'€8 9'¢c8 Z'¥8 1'G8 6'C8 uejpuiyos 'y [z1]
0'88 €78 €78 68 9'G8 098 8'€c8 1'G8 8'G8 Z'98 meanoq 'y [11]
€'G6 6'¥6 698 £'/8 8'€8 ¥'¥8 6'%8 Z'V¥8 0'v8 0l eolwousb s1oadss [01]
9'66 298 2'98 9'68 $'98 ¥'¥8 6'v8 C'v8 L1 eolwouab sloadss [g]
Z2'98 Z'98 9'G8 698 ¥'¥8 6'v8 L'v8 1A1feq v [8]
66 L'€6 9'c6 968 .'88 ¥'88 snaied 'y [/]
L'e6 €6 1L'68 .'88 7’88 91 eolwouab sioadse [9]
8'c6 L'68 106 0'06 eelbiequial} v [G]
¥'88 0'06 £'68 €1 eolwouab soadse [y]
8l6 9'¢e nuuewneq 'y [¢g]
26 ¢ eolwouab s10adss [7]
$N21j92209/EI Y/ [1]
€ 2 1z 0Z 6L 8 2L 9L G ¥L € 2L LL OL 6 8 L 9 g vy € Z |
*18]02qO0)8UIdY

ap sel0adse sajualslip Se| ap godi ap Z euoz e| ap ss|eioled seiousnoss se| ap (qd ogf) selousnoss se| ap (%) pnijiwis ap salejusoiod soj sp ugioeiedwo) g e|qe |

23



ES 2441719 T3

v's6 166 t'S6 PG6 LG6 6V6 LG6 LG6 LG6 LG6 6176 616 676 t'S6 +v'S6 PG tv'S6 tv'S6 PG 1'S6 559¢01 [12]

['66 V66 P66 L'66 686 L66 L66 L66 986 €86 €8 €86 +'66 v'66 686 68 686 686 686 z.s¢01 [oz]

1'66 L'66 v'66 L'66 V66 V66 66 68 986 986 986 166 L66 L'66 L66 L66 L'66 ‘66 zzoLlsLl

0'00L /.'66 V¥66 .66 L'66 L'66 986 €86 €86 £'86 v'66 V66 686 696 686 686 686 ge0L 81l

1['66 v'66 L'66 L'66 L'66 966 €86 €86 €86 +'66 v'66 696 686 686 686 686 8z'0. [21]

/'66 0'00L +'66 +'66 686 9'86 986 966, .66 .66 L66 L'66 L66 L'66 1'66 Lz'0. [91]

/'66 166 166 986 €86 €86 €986 +'66 V66 696 686 686 686 686 L'z20l [G1]

v'66 V¥'66 686 986 9'86 9'86 .66 .66 L66 L'66 L'66 L'66 L'66 0L'0L[pL]

0'00L t'66 L'66 L'66 L'66 L66 L66 L'66 L'66 L66 L'66 ‘66 LG [eL]

v'66 L'66 L'66 L'66 L66 L66 L66 L'66 L'66 L'66 L'66 12°¢€6 [z1]

1'66 1'66 L'66 L'66 L'66 9'86 9866 986 9'86  9'86 zAVAN

v'66 t+'66 686 686 €86 €86 €86 €8  £86 8e89 [01]

0'00L 6'86 666 €86 €86 €86 €86  £'86 €02 [6]

6'86 6'86 €86 €86 €86 €86  £'86 zeoLl8l

0'00L v¥'66 V66 V66 v'66 766 1616 (/]

v'66 166 1v'66 V66 766 80 [9]

0‘00L 0'00L 0'00L 0‘00L 6.°¢S [a]

0‘00L 0‘00L 0'00l Zv.601 [¥]

0‘00L  0'00l £e0. [l

0001 60/ [2]

L'y9 1]

0z 6l P Ll 9l Gl vl €l zl Ll 0l 6 ] ) 9 G [ € Z | sedeao
lnuuewneq

‘v op sedao sajualayip se| ap gods ap | euoz e| ap sajelnled selouandas se| ap (qd gg) selouanoas se| ap () pnyjiwis ap aleyuaaiod so| ap ugoeledwo?) ;g e|gel

24



ES 2441719 T3

Y'v6 0v6 Otv6 9'€6 9€¢6 8€6 8€6 8C€6 9Ch 8¢ 8¢ 8E6 8E6 8E€6 Z¥6 V6 V6 C¥6 O0¥6 0V6 559¢01 [12]
9'66 966 L'66 L'66 L66 L66 L'66 686 L'66 €66 €66 €66 €66 L'66 L66 866 866 966 966 gz 02 [0zl
9'66 L'66 966 966 966 966 £66 966 866 866 866 866 966 966 866 866 966 966 ge 0L l6L]

9'66 966 9'66 966 966 €66 966 866 9866 866 866 L66 L'66 866 866 966 966 vz'0L[81]

9'66 L'66 L'66 L'66 686 L'66 €66 €66 €66 €66 .86 L'986 €66 £66 166 1'66 80211

9'66 966 966 €66 966 866 866 866 866 L'66 L66 £66 €66 L'66 1'66 16'%G [91]

0‘00L 000L 866 000L 866 866 866 866 966 L66 €66 €66 L'66 1'66 Zv.2501 [S1]

0‘00L 866 000l 8'66 8'66 866 866 966 L66 €66 £66 L'66 1'66 ce0L [pL]

8'66 000l 866 866 866 866 966 L66 £66 €66 L'66 1'66 L'y9 [e1]

8'66 966 966 966 966 €66 696 L'66 L'66 686 686 60 [z1L]

8'66 8'66 866 866 966 L'66 €66 £66 L'66 1'66 62¢G[11]

0‘00L 0°00L 0'00L €66 €66 966 966 €66 £66 LG [oL]

0'00L 0'00L €66 €66 966 966 €£66 £66 8¢'8¢) [6]

0'00L €66 €66 966 966 €66  £'66 ¥£'02 [8]

€66 €66 966 966 £66 £66 zeoL 2

9'66 €66 €66 L'66 1'66 zz0L 9]

€66 €66 L'66 1'66 12°¢€5 [6]

0'00L 866 866 2.6¢01 [¥]

866  98'66 L'2201 [€]

0001 1z'0. el

01’021

0z 6l 8l /1l 9l Gl [ ¢l Zl Ll 0l 6 8 ) 9 G 2 € Z L sedeao
liuuewneq

‘v 9p sedao sajualayp ap gods ap g euoz e| ap sojernled seiouandas se| ap (qd QG) selousnoas se| ap (9%) pnypwis ap salejuaolod soj ap ugoeledwo) QL e|qel

25



ES 2441719 T3

¥'96 196 196 196 L'96 L96 196 196 196 196 196 196 196 196 L96 196 196 196 +'96 196  GG9£0l [1Z]
€66 €66 €66 €66 €66 €66 €66 €66 €66 €66 £66 €66 €66 €66 £66 €66 €66 066 £66 L'z201 [o2]
0‘00L 0'00L 000L 0°00L 0°00L 000L 0'00L 0‘00L 000L 000 0'00L 000L 000L 000 000, 0'00L 2L'66 0'00L ve0Ll6L]
0‘00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 266 000l 602 [81]

0‘00L 0°00L 0°00L 0‘00L 000L 000 0°00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 000L Z'66 000k 22°¢€6 (211

0‘00L 0°00L 0'00L 000L 0°00L 0‘00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 000L Z'66 000k 6.¢5oLL

0‘00L 0'00L 0°00L 0‘00L 0'00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 000L Z'66 000} 167G [S1]

0‘00L 0'00L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 0°00L /266 000l 0L'0L[pL]

0‘00L 0'00L 0‘00L 0°00L 0'00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0'00L 266 0°00L Lz'oLlgll

0'00L 0'00L 000L 000L 0'00L 0°00L 0°00L 000L 000L Z'66 000} zzoLlzll

0‘00L 0'00L 0‘00L 0°00L 0'00L 0'00L 0°00L 0°00L 266 000l iZAVAN

0‘00L 0'00L 000L 0°00L 0°00L 0‘00L 0°00L 266 0°00L gz'0. [oL]

0‘00L 0'00L 000L 000L 000L 000L Z'66 000k ze0L el

0‘00L 0°00L 0‘00L 0°00L 0°00L 266 000l Ge 0. (8l

0‘00L 0‘00L 0‘00L 0‘00L 266 000l Ly vS 2]

0‘00L 0°00L 0'00L 266 0'00L z.5¢01 [9]

0‘00L 0'00L 266 0'00L L'$9 [G]

0‘00L Z'66 0°00} Zv.50L [¥]

1'66 0001 8¢'89 [¢]

1'66 £e0. [2]

80/ [1]

02 6l 8l P 9l Gl vl €l 4 Ll 0l 6 8 1 9 G v € 4 L sedad

luuewneq 'y ap sedsd sejualayip ap godi-Tjdi oolugbisiul ojuswbel) |op selousnoas se| ap (%) pnyjiwis ap salejusolod so| ep ugoeledwo) @ | e|gel

26



ES 2441719 T3

96 806 886 886 896 986 886 886 896 896 886 986 896 886 886 886 886 896 /L/6 8'86 12¢6 el
0‘00L 0'00L 0'00L 0°00L 000L 0'00L 0°00L 0°00L 000L 000, 0'00L 0°00L 0'00L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 886 0°00L 62°¢6 [oz]
0‘00L 0'00L 0'00L 000L 000} 0‘00L 0°00L 0°00L 000, 0'00L 0°00L 000L 000L 0'00L 0'00L 0°00L 886 000} LyLv6 [61]
0‘00L 0'00L 0‘00L 000L 000 0'00L 0°00L 000L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 000L 0°00L 0'00L 886 0°00L L'v9 [81]

0‘00L 0'00L 000L 0°00L 0‘00L 0'00L 000L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 886 000l 8e89 [21]

0‘00L 0‘00L 0‘00L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 0'00L 000L 886 0°00L 802 [91]

0‘00L 0°00L 0°00L 000L 0‘00L 0‘00L 0°00L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 0°00L 886 0°00L 602511

0‘00L 0'00L 0°00L 0°00L 0‘00L 0'00L 0°00L 0°00L 0‘00L 0°00L 0°00L 886 0°00L Lz°0L [v1l

0‘00L 0'00L 0'00L 000L 000L 0°00L 0°00L 0°00L 000L 000L 886 0'00L zzoLlel]

0‘00L 0'00L 0‘00L 000L 000 0'00L 0°00L 0'00L 000L 886 0'00L gz'0L [z1]

0‘00L 0'00L 0'00L 0°00L 000L 0°00L 0'00L 0°00L 886 000l ze0Llr1]

0‘00L 0'00L 0'00L 000L 0°00L 0°00L 0'00L 886 000l zv2s01 [oL]

0‘00L 0‘00L 0‘00L 0°00L 0°00L 0‘00L 886 000l z.5¢€01 [6]

0‘00L 0'00L 000L 000L 0°00L 886 0°00L L'zzoL [8]

0‘00L 0°00L 0'00L 0°00L 886 0°00L ge 0. ]

0‘00L 0'00L 0°00L 886 0°00L ¥€0. [9]

0‘00L 0'00L 886 000l ce 02 (¢l

0'00L 886 0'00lL vZ'0. [¥]

886 0001 oL'0s gl

8'86 G59¢01 [2]

1695 [1L]

02 6l 8l i 9l Gl vl P 4 Ll 0l 6 8 1 9 S v € 4 L sedad

luuewneq 'y ap sedso sejualayip ap Dodi-gods oolugbisul oyuswbels [ap (qd 0Lg-L0g) selouanoss se| ap (%) pnjiwis ep salejusolod so| ap ugoeledwo) “Z| ejqel

27



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2441719 T3

Referencias bibliograficas

1. Bouvet PJ, Jeanjean S. Delineation of new proteolytic especie genémica in the genus Acinetobacter. Res
Microbiol. Mayo-junio de 1989;140(4-5):291-9.

2. Bouvet, P.J.M., and Grimont, P.A.D. Taxonomy of the genus Acinetobacter with the récognition of Acinetobacter
baumannii sp. nov., Acinetobacter baemolyticus sp. nov., Acinetobacter johnsonii sp. nov., and Acinetobacter junii sp.
nov. and emended descriptions of Acinetobacter calcoaceticns and Acinetobacter Iwoffii. Int. J. Syst. Bacteriol., 1986,
36, 228-240.

3. Carr EL, Kampfer P, Patel BK, Gurtler V, Seviour RJ. Seven novel species of Acinetobacter isolated from
activated sludge. Int J Syst Evol Microbiol. Julio de 2003;53(Pt 4):953-63.

4. Felseinstein 1989 1989. PHYLIPphylogeny inference package (version 3.2). Cladistics 5:164-166.

5. Gerner-Smidt P, Tjernberg I, Ursing J. Reliability of phenotypic tests for identification of Acinetobacter species. J
Clin Microbiol. febrero de 1991; 29(2): 277-82.

6. Gerner-Smidt P. Ribotyping of the Acinetobacter calcoaceticus-Acinetobacter baumannii complex. J Clin
Microbiol. Octubre de 1992; 30(10):2680-5.

7. lbrahim A, Gerner-Smidt P, Liesack W. Phylogenetic relationship of the twenty-one DNA groups of the genus
Acinetobacter as revealed by 16S ribosomal DNA sequence analysis. Int J Syst Bacteriol. Julio de 1997; 47(3):837-
41.

8. Khamis A, Colson P, Raoult D, Scola BL. Usefulness of rpoB gene sequencing for identification of Afipia and
Bosea species, including a strategy for choosing discriminative partial sequences. Appl Environ Microbiol. Noviembre
de 2003; 69(11):6740-9.

9. Krawczyk B, Lewandowski K, Kur J. Comparative studies of the Acinetobacter genus and the species
identification method based on the recA sequences. Mol Cell Probes. Febrero de 2002; 16(1):1-11.

10.Nemec A, De Baere T, Tjernberg |, Vaneechoutte M, van der Reijden TJ, Dijkshoorn L. Acinetobacter ursingii sp.
nov. and Acinetobacter schindleri sp. nov., isolated from human clinical specimens. Int J Syst Evol Microbiol.
Septiembre de 2001; 51(Pt 5):1891-9.

11.Nemec A, Dijkshoorn L, Cleenwerck |, De Baere T, Janssens D, Van Der Reijden TJ, Jezek P, Vaneechoutte M.
Acinetobacter parvus sp. nov., a small-colony-forming species isolated from human clinical specimens. Int J Syst
Evol Microbiol. Septiembre de 2003; 53(Pt 5): 1563-7.

12. Ochman y Wilson AC. R Evolution in bacteria: evidence for a universal substitution rate in cellular genomes. J Mol
Evol. 1987;26:74-86.

13. Stackebrandt, E., y B. M. Goebel. 1994. Taxonomic note: a place for DNA-DNA reassociation and 16S rRNA
sequence analysis in the present species définition in bacteriology. Int. J. Syst. Bacteriol. 44:846-849.

14.Rainey, F. A., E. Lang, y E. Stackebrandt. 1994. The phylogenetic structure of the genus Acinetobacter. FEMS
Microbiol. Lett. 124:349-353.

15. Tjernberg |, Ursing J.Clinical strains of Acinetobacter classified by DNA-DNA hybridization. APMIS. Julio de 1989;
97(7):595-605.

16. Towner KJ. Clinical importance and antibiotic résistance of Acinetobacter spp. Proceedings of a symposium held
on 4-5 November 1996 at Eilat, Israél. J Med Microbiol. Septiembre de 1997; 46(9):721-46.

17.Van Dessel H, Dijkshoorn L, Van Der Reijden T, Bakker N, Paauw A, Van Den Broek P, Verhoef J, Brisse S.
Identification of a new geographically widespread multiresistant Acinetobacter baumannii clone from European
hospitals. Res Microbiol. Marzo de 2004; 155(2):105-12.

18. Thompson, J. D., D. G. Higgins, y T. J. Gibson. 1994. CLUSTAL W: improving the sensitivity of progressive
multiple sequence alignment through sequence weighting, position-specific gap penalties and weight matrix choice.
Nucleic Acids Res.22:4673-4680.

19. Yamamoto, S., y S. Harayama. 1996. Phylogenetic analysis of Acinetobacter strains based on the nucleotide
sequences of gyrB genes and on the amino acid sequences of their products. Int. J. Syst. Bacteriol. 46:506-511.

28



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2441719 T3

20.Yamamoto, S., y S. Harayama. 1998. Phylogenetic relationships of Pseudomonas putida strains deduced from
the nucleotide sequences of gyrB, rpoT) and 16S rRNA genes. Int. J. Syst. Bacteriol. 48:813-819.

21.Yamamoto, S., P. J. Bouvet, y S. Harayama. 1999. Phylogenetic structures of the genus Acinetobacter based on
gyrB sequences: comparison with the grouping by DNA-DNA hybridization. Int. J. Syst. Bacteriol. 49:87-95.

Listado de secuencias
<110> Université de la méditerranée (Aix-Marseille II) Centre National de la Recherche Scientifique (CNRS)

<120> Fragmentos de acidos nucleicos y método de deteccién especifica por identificacion molecular de diferentes
especies de bacterias del género acinetobacter

<130> H52 437 cas 14 FR
<160> 208

<170> Patentin versién 3.1
<210>1

<211> 22

<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>
<223> Secuencias conservadas del gen rpoB de las diferentes especies de bacterias del género acinetobacter

<400> 1

taycgyaaag ayttgaaaga ag 22
<210> 2

<211>20

<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>
<223> Secuencias conservadas del gen rpoB de las diferentes especies de bacterias del género acinetobacter

<400> 2

cmacaccytt gttmccrtga 20
<210> 3

<211> 20

<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>
<223> Secuencias conservadas del gen rpoB de las diferentes especies de bacterias del género acinetobacter

<400>3

gtgataarat ggcbggtcgt 20
<210>4

<211>19

<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>
<223> Secuencias conservadas del gen rpoB de las diferentes especies de bacterias del género acinetobacter

<400> 4
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cgbgcrtgca tyttgtert 19

<210>5

<211> 22

<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>

<223> Secuencias conservadas que rodean el spacer rp/L-rpoB de las diferentes especies de bacterias del género

acinetobacter
<400> 5
gaagarctta agamdaarct tg 22
<210>6
<211> 22
<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>

<223> Secuencias conservadas que rodean el spacer rp/L-rpoB de las diferentes especies de bacterias del género

acinetobacter
<400> 6
cgtttctttt cggtatatga gt 22
<210>7
<211>23
<212> ADN

<213> secuencia artificial

<220>

<223> Secuencias conservadas que rodean el spacer rpoB-rpoC de las diferentes especies de bacterias del género

acinetobacter
<400>7
gttctttagg tatcaacatt gaa 23
<210>8
<211> 20
<212> ADN
<213> secuencia artificial

<220>

<223> secuencias conservadas que rodean el spacer rpoB-rpoC de las diferentes especies de bacterias del género

acinetobacter
<400>8
gacgcaagac caatacgrat 20
<210>9
<211> 4089
<212> ADN
<213> Acinetobacter calcoaceticus

<400> 9

ES 2441719 T3

30



atggcatact
gtaatggaag
ggtggcaaat
ttcectatag
aagectgagt
cgcgtaaaaa

gaacaagaag

aatggtactyg
cacgataaag
taccgtgatt
gaccgtogte
caaattttga
attgacecteg
gacggtaaaa
gaagetteoetyg
gcegaagata
gaagttatgg
gatattgacce
gaagaagcat
getgetgaaa
gtaggtegta
aagtcacgtyg
ttagttgaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgety
ctcattaacg
totcagttta
gcgcttggace
caaactcact
atcaactege
cgtaaagtgg
gtaggtacty
gattttgtete
catatggatg
gaacacgatg
actctacgtg
teogggegtat
atcgttattce
aatctcatta
aatttgggcg

ggtgagcttg

catataccga
caccgtactt
ctcocaaaaaa
aaagttattc
ttgatgtgeg
ttegtttgat

tctacatggy

agegtgtaat
gcasaacaca
catggttaga
gtaaattatt
atttgttcta
ttecagatcg
tcattgttga
gtttagectaa
ttactttacg
tgaaactgge
gtggttcatt
tagttgaaat
acttatttaa
tgaaattcaa
aagtagaagg
tccgtaacgg
ctgttggtga
ttaaagaacyg
caaaaccagt
tggatcaaaa
etggtggott
atggtcgtgt
tttctgttta
tagatggccg
ttattgcaca
ctgttegtea
tatctgcaca
acgcgaaccg
cggataaace
gtgtgatcge
gtgtaaacga
aatatacacg
acaaagttge

cgettggtca

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
actttecgate
ccgogaagat
tggcaatgot
tgaatgtatt
tattaaagat

tgaaatgcca

cgtatcteaa
ttcaagtggt
ttttgaattt
agcaactgtt
tgaaaaaatg
tckgegtgge
gecaaqggtaaa
gctatcagtt
taatggtgat
agaaggcggt
tgttgetgac
ctataaagta
taacttatte
cegheghttyg
tattttatcg
taaaggtgaa
aatgactgaa
tttaagccaa
tgcagetgey
caacccatta
aacacgtgaa
atgteccaatt
tgcamaagca
agtaactgat
ggecgattet
ccaaggtgac
gcaggttgta
tgcattgatg
gcttgtaggt
aaacegtggt
agatgaaatyg
ttctaaccaa
tegeggtgac

aaacatgcgt

atcegtaaga attttggtaa attgcecceaa

caggtcgatt
atcggtctec
gectttagaat
ttacgtggtt
cgogaaacta

ctcatgacag

ttacaccgtt
aaagtacgttt
gatgcaaaag
gtgttgegeg
cetgtatate
gaaatggcyc
cgtattaatg
cctgatgagt
gtgattgctyg
gttaaacagt
tcattacgtg
atgcgeccag
ttectettetg
ggtcgcocecat
cacgaagata
gtegatgata
aaccaattcc
gcagaaacag
atcaaagaat
tctgagatta
cgtgegygct
gaaacgcoogg
aatgattttg
gcrgttgaat
gegatagata
tttgtacgta
totgtagetg
ggttcaaaca
acaggtatyag
ggtgcgattg
attgcaggtg
aacacttgta
atcttggcag

gtagcgttea

31

cgtatagaac
aagccgceatt
ttgttgagta
cgacttatge
aatctattaa

ataatggtac

cacctggtgt
attctgcacg
atttagttta
cattgggtta
ttgatatggy
aatttgatat
cacgtcacgt
acergtatga
caaatacaktt
tcaatatctt
ctgacacaac
gogagccace
aacgttatga
acgaagttgg
tcatcgatgt
tcgatcactt
gbgtbggttt
abaskttate
tottkbggtte
cacaktaagcyg
ttygaagtacg
aaggtccaaa
gtttcttgga
accttbatge
aagatggtaa
tgccacetga
catcgcttat
tgcaacgtca
aagegaacgt
aatatgtaga
aggctggtgt
tcaaccaaaa
acggtcogtc

tgacgtggaa

gttcttgcaa
tcgttcagtt
tageocttggt
ggcaccaatg
agacgtacgt

ctttgtgatc

gttettbgat
tattattecet
tgtacgtatt
taacaatgaa
tagctatcaa
tgcagacaat
acgtcaaatg
gegtateoact
gttaagcoat
gtttacgaac
atctggtcgt
aacaaaagaa
cttatcteca
tactgaccag
attacgtaca
gggtaaccgt
ggbteghigtt
tcegcaagat
aagccaattg
tcgtgtatea
tgacgtacat
cattggtttg
aacaccttac
tattgaagaa
cttaacagaa
aaaagtgacg
tecattectt
ggaggttect
tgcacgtgac
tgcttetegt
agaﬁatttac
tattategtg
aacagatatg

tggttacaac

60
120
180
240
300
360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960
1620
1080
1140
1200
1260
1320
1330
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400

24560



<210> 10
<211> 4089
<212> ADN

tacgaagact
catattcaag
geegatatteo
tatattggtg
gaaactcagh
gacgttaaag
caagtcttca
caacttgacy
cgtgagegty
cgtggegaca
atccaaccta
gagaagageyg
gatgagttaa
attcageccectg
ttacetgtty
ceattgggtg
gcagetaaag
gaactteogeyg
gatagcttaa
ttagetacte
gctgatattt
gatcgteoctg
aaaatgcatg
aaagcacaat
ggegecageat
acacgecatct
tecgttcaacg

ggtgactaa

cgattttatt
aattatecatg
ctaacgtaqg
cggaagttac
taactcctga
acteatettt
cgegtgatgg
cttaccgtaa
taattcgttt
agctegttga
cagatgaagc
cagaaattga
caacaggbgt
gtgataaaat
aagacatgce
taccatctcg
ggcitggtga
aattcttaga
ctgatgctga
ctgtatttga
cgogtactgy
taactgtagg
cgcgttcaac
tcggtggtea
atacactteca
ataagaatat

tattgaccaa

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 10

ES 2441719 T3

atctgagegt
tgtagcegegt
tgaagctgea
tgctgygtgac
agaaaaattg
acgtgttcea
cttagagaaa
agacttgaaa
gcttaacggc
cggtatgttg
aattgctgaa
tgagaagttt
tctgaaagte
ggetggtegt
acacgatgct
tatgaacqtg
taaaatégaa
caagatttat
agtcttagca
tggtgctgaa
tcaaacagta
ttacatgtat
aggttcttac
gecghttteggt
agagatgtta
tgtagatggt

agagatcegt

gtactteaag
gatactaagt
ctttctaaac
atccttgttg
cttegtgcaa
tetggtacta
gatgaccgtg
gaagaataca
caagagteta
tetggtttag
cgtttaktctc
geagagaaga
gttaaagttt
cacyggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
ctttcocaggca
gaaagtcaaa
ctgtttgatg
atgctcaaat
tcacttgtta
gagatggagg
actgtiaagt
aaccattata

ccectcaggta

32

aagacegttt
taggtgecaga
ttgatgaatce
gtaaagtaac
tetttggtga
aaggtacagt
cgatggceaat
agatctitga
acggtggtgg
agcttgttga
aaatbcaagt
aacgtaagct
acctageagt
aaggtgttgt
cggtagatat
ttgagactca
aagaacagcg
geggegagea
acttacgtge
ttaaagactt
gtcgtacgag
tgaaccactt
ctcaacaacc
tckgggeact
cggatgacgt
tggatecgag

tcaacattga

aacttctatt
agaaattact
tggtategtt
goctaaaggt
gaaagcggot
tatcgatgtt
tgaaaaagca
agaagcagct
ttcgactaaa
cttacttgaa
gttettgaaa
ttcgactggt
taaacgtcogt
atotaacatt
cgtattgaac
cttgggtatg
cacagtttta
agaagatett
taggtgtgect
acttgaatta
tgaacagttt
ggttgatgac
gcttggtggt
cgaagettac
tgaaggtcgt
tatgcctgaa

actgaaaaat

2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089



atggcatact
gtaatggatg
gatggcaaat
tetoctateg
aaacctgagt
cgegttaaaa
gaacaagaag
aacggtactyg
catgataaag
taccgtggtt
gacegtogte
cagatecttga
attgaccttg
gaaggtaaayg
gaagctgcag
getgaagata
gaagtaatqgg
gatattgace
gaagaagcat
getgctgaaa
gtaggbcogta
aagtcacgeg
ttggttgaaa
cgtgtacgtt
gagegtgeotg
ttgactaaktg
tctcagttta
gegcttggte
Caaactcact
atcaactege
cgcaaagtig
gtaggtactg
gaattegttt
catatggacyg

catataccga
caccgtactt
caccaaaaasg
aaagttatte
tecgatgtacg
ttegtttgat
tctatatggg
agegtgtaat
gtaagaccca
catggttaga
gtaaattact
atttgttcta
tacctgageg
fecattgttga
gtttaactaa
ttactttacg
tgaagttggce
gtggttcatt
tagtagaaat
acttattcaa
tgaagttcaa
aagkttgaagyg
tocgtaacgg
ctgteggtga
ttaaagagcg
caaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggctt
atgategtgt
tttctgtata
tagatggteg
ttattgeaca
ctgttegtea

tttetgeaca
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aaagaaacgg
attatcgatt
ccgcgaagat
tggcaatgct
cgaatgtatt
tattazagat
tgaaattcoccg
cgtatetceaa
ctcaagtggt
cttegaattt
tgctacagtt
tgaaaaagta
tttacgtggt
gcaaggtaaa
gctttcagtt
tgatggtgaa
agaaggeggt
cgtagoetgat
ctacaaagta
taacttgtte
cegtegttta
tattttatcyg
taaaggtgaa
aatgacagag
tttaagecaa
tgctgcetgea
caacccatta
aacacgtgaa
ttgteocaatt
cgcaaaagcg
tgtaactgat
ggocgactct
tcaaggtgaa

gcaggtagta

atcegtaaga
caggtcgatt
atcggtotee
getttagaat
cttegtgget
cgcgaaacta
ctcatgactg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgcaaaag
gtgttacgtg
cctgtgtatc
gaaatggcte
cgtattaatg
cctgatgaat
gtaattgctg
gttaageaat
acattacgtg
atgegtocag
ttctettetyg
ggtegtoctt
cacgaagata
gtcgacgata
aaccaattce
gcagaaacag
atcaaagaat
tectgagatta
cgtgeagget
gaaactactg
aatgacttcg
gatgttgaat
gcagtagata
ttegtacgta

tctgttgerg

33

attttggtaa
cgtacagaac
aagccgeatt
ttgttgagta
cgacttatge
aatcaattaa
aaaatggtac
cgeccaggegt
attcagcaog
acttagtita
cactaggtta
ttgacatggg
aatttgatat
ctegtcacgt
acttatatga
caaatactet
ttaatatcee
ctgacttgac
gogagecace
aacgctatga
acgaagttgg
ttatcgatgt
tegaccactt
gtgtaggttt
ataacttgte
tetitggtte
cacataaacg
tcgaagtacg
aaggtccaaa
gtttettgga
atctatectge
aagatggcaa
tgecocgectga

catcacttat

attgcccocaa
attettgeaa
tcgttcagtt
tagecttggt
ggcaccaatg
agacgtacgce
ctttgttate
attectttgac
tatcattect
vgkbacgtate
taacaatgaa
tagctatcaa
tactgacaat
acgtcaaatg
geghbateact
gttaagecat
gttcactaac
gcgtgategt
aacaaaagaa
cttateteca
tactgatcag
attacgtaca
aggtaaccgt
agttegtgtt
tccacaagat
aagccagtta
tcogtgtatet
tgacgtacac
cattggtttg
aacaccatac
aattgaagaa
cttaacagaa
aaaagtaacyg

teccattcoett

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
260
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980

2040



<210> 11
<211> 4089
<212> ADN

gaacacgatg
actttacgty
tetggtgtgt
atcgttatte
aacctcatca
aacttgggeg
ggtgaacttyg
tacgaagact
cacattcaag
gecgatattc
tatatcggtg
gaaactecagt
gacgttaaag
caagtctteca
cagcttgatt
cgtgagegtg
cgtggtgata
attcdaccaq
gagaagageg
gatgaattaa
attcagcctg
ttacctgttg
cegetgggtg
geggetaaag
gaactgcgeqg
gatagecttga
ttagatacte
gctgacattt
gaccgtocag
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgcagcat
actegeatet

tcgttcaacy

ggtgactaa

<213> Acinetobacter sp.

<400> 11

acgcaaaceg
cggataaacc
gtgtaatecge
gtgtaaacga
aatatacgeg
acaaagitge
¢yettggtea
egqatettgte
aattgtecatqg
ctaacgtagg
ctgaagttac
taactcectga
actecatettt
ctegtgatgg
cktaccgtaa
taatteogttt
aactttctga
cagatgaagc
cagaaatéga
cgactggeqgt
gtgataagat
aagacatgcc
taccatctcg
ggcttggtga
aattctiaga
ctgatgaaga
ctgtacttaa
cacgtacggg
taactgttgg
cgegttcaag
tcggtggtca
atacactcca
ataagaatat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

tgegeteaty
gettgtaggt
aaacegtggce
agatgaaatg
ttcaaaccaa
tcgtggtgac
aaacatgegt
atcktgagegt
tgtageacgt
tgaagetgeg
tgctggtgac
agaaaaactg
acgtgttcea
cttagagaaa
agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaatte
attaaaagtt
ggctggtcgt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctaqeg
tggtgctgaa
tcaaacagta
ttacatgtac
tggttcottae
gegtetoeggt
agaaatgett
tgtagatggt

agagatccgt

ggttcaaaca
acaggtatgg
ggtgtaattg
gttgcaggty
aatacttgta
atcttggecag
gtagegttea
gtacttcaag
gatactaagt
ctttctaaac
atcktagttg
¢ttegtgeaa
tetggtacta
gatgaccegtg
gaagaataca
caagagtcta
tetggtttag
cgtitaacte
gctgagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaagtcg
cttgcaggta
gaaagtcaaa
ttgtttgacg
atgcttaaat
tcacttgtta
gagatggaag
acagtgaagt
aaccattata

tctttaggta

34

tgcaacgtca
aagcgaacgt
aatatgtaga
aggcgggtgt
ttaaccaaaa
acggtoegte
tgacatggaa
aagaccgttit
taggtgcaga
ttgatgaatc
gtaaagtaac
ttittggtga
aaggtacagt
ctttageaat
agatcttega
atggcggtag
agottgttga
aaattcaagt
aacgtaagct
acttagctgt
agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
gcggtgagea
acttgcgtge
ttaaagactt
gacgtacagy
tgaaccactt
cadaacaace
tgtgggcact
cggatgatgt
tggatceggg

tcaacattga

ggcagttcct
tgecacgtgac
tgottetegt
agatatctat
tgttatcegtg
aacagaecatqg
tggttacaae
aacctctatt
agaaattact
aggtategtt
gcctaaaggt
gaaagcagct
tattgacgtt
tgaaaaagca
agaagegget
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttgaaa
tgccacaggt
taaacgtcgt
atctaacatc
cgtattgaac
cttggatatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect
acttgaattg
tgaacagttt
ggttgatgac
gcttggtggt
tgaagcatac
tgaaggecgt
tatgectgaa

actaaaaaat

2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2840
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
340
3900
3960
4020
4080

4082



atggecatact
gtaatggatg
gatggcaaaa
Ettcotatceg
aaacctgagt
cgcagttaaaa
gaacaagaag
aatggtactg
cacgataaag
taccgtggtt
gacegtegto
caaatctiga
attgacctag
gacggtaaag
gaagetgetg
gctgaaaata
gaagttatgg
gatattgacc
gaagaagcatk
gctgetgaaa
gtaggtegta
aagtcacgtg
ttagttgaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgctg
ctaattaacg

tectcagttea

catataccga
caccgtactt
ctecaaaaaa
aaagttattc
tegatgtacg
ttegtttgat
tctatatggg
agcegtgtaat
gtaaaacceca
catggttaga
gtaaattact
atttgtteta
tacctgaacg
ttattgttga
gtttaacaaa
ttactttgeg
tgaagttgge
gtggttcegtt
tagttgaaat
acttattcaa
tgaaéttcaa
aagtagaagg
tcocgtaacyg
ctgttggtga
ttaaagaacg
ctaaaccagt

tggaccaaaa
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aaagaaacgg
actatcgatt
ccgogaagat
tggcaatget
cgaatgtatt
tattaaagat
tgaaatteeca
cgtatctcaa
ctcaagtggt
cttegaattt
tgetackgtt
tgaaaaagta
tttacgtggg
gcaaggtaaa
acttteagtt
tgatggtgaa
agaaggtggt
tgttgetgac
ttatazagca
taactctattce
coghtoghttyg
tattttateg
Lasaggtgaa
aatgactgaa
tttaagecaa
tgcagetgea

caaccogatta

atccgtaaga
caggtcgatt
ateggtctec
gctttagaat
cttegtggtt
cgcgaaacta
ctcatgactg
ttacatcgtt
aaagtgttgt
gatgcaaaag
gtgttacgtg
cctgrgtate
gaaatggcte
cgtattaatyg
cctgatgast
gtaattgectg
gttaaacagt
acattacgtg
atgcgtecag
ttctektterg
ggtcgtceccat

cacgaagata

gtcgacgata

aaccaattoe
goagaaacag
atcaaagaat

tctgagatta

35

attttggtaa
cgtacagaac
aagccgcatt
ttgttgagta
cgacttatgc
aatcaattaa
aaaacggtac
cacgaggegt
atteagracyg
acttagttta
cactaggtta
ttgacatggg
aatttgatat
ctcgtecatgt
acttatatga
cgaatacttt
tcaatatett
cagatacaac
gcgagccgec
agcgrtatga
acgaagttgg
tcattgatgt
focgatcactt
gtgttggttt
ataacttgte
tctttggtte

cgcataagcg

attgcococaa
attcttgcaa
toghbteoagtt
tagccttggt
ggcaccaatyg
agacgtacga
attegtcoatt
tttetttgat
tatcattcet
cgtacgtatt
taacaacgaa
cagttaccag
tgctgacaat
acgtcaaatg
gugtatcact
gttaagecat
gtttacgaac
agctggeogt
aacaaaagada
¢tratctoca
tactgaccag
attacgtaca
gggtaaccgt
ggtacgtgtt
tccacaagat
aagccaatta

tcgtgtatea

&0
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
7240
780
8490
900
960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560

1620



5

<210> 12
<211> 4089

gegctbggge
caaactcact
atcaactege
cgtaaagtag
gtaggtactg
gagtttgttt
catatggacg
gaacacgatyg
actctacgtyg
tecaggtgtgt
atcgttatte
aacctceatta
aatttgggcey
ggtgagettg
tatgaagact
catattecaag
googatattco
tatatcggrg
gaaactcagt
gacygttaaag
caagtcttca
caacttgaty
cgtgagegtg
cgtggtgaca
attcaaccqgg
gaaaagagcg
gatgaattaa
attcagoetyg
ttacctgttyg
cegttgggcg
gcggetaaag
gaactgagtg
gatagcttaa
ttggctacte
gectggtatct
gategtectg
aagatgcatg
aaagcacaat
ggegceagesat
acacgcatct
tegticaacy

ggtgactaa

ctggtggttt
atggtcgtgt
tttetgtata
tagatggteg
ttattgeaca
ctgttegtea
ttteotgeotea
acgogaaccyg
cggataaace
gtgtgatcge
gtgtaaacga
aatatacgcg
acaaagttgc
cgettggtea
cgatettatt
aattatcttyg
ctaacgttgg
ctgaagttac
taactectga
attcatecttt
ctegtgatgg
cttaccgtaa
taattegttt
aactegttga
cagatgaagc
cagaaattga
caactggegt
gtgataagat
aagacatgec
taccatcteyg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgectga

ctgtattcga

ES 2441719 T3

aacacgtgaa
atgtccaatt
tgecaaaageoa
agtaactgat
ggeegatict
tcaaggtgaa
gcaagttgta
tgegettatg
gettgtaggt
aaaccgtygt
agatgaaatg
ttctaaccag
tegecggtgat
aaacatgecge
atctgagege
tgtagcegegt
tgaagctgcea
agcaggtgac
agaaaaattg
acgtgttececa
cttagagaaa
agacttgaaa
goettaaagge
agaagtgtta
aategctgag
tgagaaattc
attgaaagtt
ggetggtegt
acacgatget
tatgaacgtg
taaaatcgag
caagatttat
agtecttggca

tggtgetgaa

cgtgeggget
gaaacgccgg
aatgactieg
gcagttgaat
gcagtagata
ttegtacgta
tctgttgctg
ggttcaaaca
acaggtatgg
ggtgraattg
ategetggtyg
aacacttgta
atcttggecag
gttgegttea
gtacticaay
gatactaagt
ctttctaaac
atccttgtty
cttegtgcaa
tetggtacaa
gatgaccgtg
gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gcetgagaaga
gttaaagttt
cacggtaaca
aacggtbgtac
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
ctttecaggca

gaaagccaaa

ctegtacagg tcaaacagta ttgtttgatg

taactgtggg
cgegttcaac
tcggtagtea
atacteteca
ataagaatat

tattgaccaa

ttacatgtac
tggttcttac
gcgttteoggt
agagatgtta
tgtagatggt

agagatcegt

atgctcaaat
tctecttgkta
gagatggagg
actgttaagt
aaccakttata

tetttaggta

36

ttgaagtacg
aaggtccaaa
gtttettgga
acctttetge
aagatggcaa
tgccacektga
catcacttat
tgcaacgtca
aagcgaacgt
aatacgtaga
aggegggtgt
tcaaccaaaa
acggtcegte
tgacttggaa
aagaccgttt
taggtgcaga
ttgatgagtc
gtaaagtaac
tetttggtga
aaggtacagt
cattggegat
agatetttga
atggeggtyy
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaaget
acttagetgt
agggtgttgt
cagtagatat
ttgagactca
aagaacagcg
gtggtgagcea
acttacgtgce

ttaaagactt

gcecgtactgg
tgaaccactt
cacagcaacc
tctgggeact
cggatgacgt
tggacceggg

tcaacattyga

tgacgtacat
cattggtttg
aacacettac
gattgaagaa
cctaacagaa
aaaagtgacg
tccatteett
ggcagttcct
tgcacgtgac
tgecttctegt
agatatctac
tattategtg
tacagatatg
tggttacaac
aacttctatt
agaaattact
aggtatcogtt
gectaaagge
gaaagcagct
tatcgatgtt
cgaaaaagca
agaagcagct
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttanaa
tgcaacaggt
taaacgtegt
atctaacate
cgtattgaac
cttaggtatyg
tacagtttta
agaagatctt
tggtgtacct
getbEgagtta
tgaacagttt
ggttgatgac
gettggtggt
cgaagcttac
tgaaggtegt
tatgcctgaa

actgaaaaat

1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
28B0
2540
3600
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089



<212> ADN

<213> Acinetobacter haemolyticus

<400> 12

atggcatact
gtaatggaag
ggtggcaaaa
tttectattg
aaaccagagt
cgcegtaaaaa
gaacaagaag
aacggtactg
catgacaagg
taccgtggtt
gaccgtegte
caaatcctga
attgatctag
gatggcaaag
gaagcagcga
gctgaagata
gaagtgatgg
gatatcgate
gaagaagcac

gctgetgaaa

catataccga
caccgtactt
ctccaazaza
aaagttattc
ttgacgtacg
ttegtttgat
tttacatggg
agegtgtaat
gtaagaccca
catggttaga
gtaaattatt
aktttgttcta
ttccagateg
cgattgttga
acttagecgaa
tcacattgaa
tgaaaatege
gtagtccttt
ttgttgaaat

acttatttaa

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
actttcgatt
tegegaagat
tggeaatgct
tgaatgtatt
cattaaagat
tgaaatgcea
cgtatctcaa
ctcaagcggt
tttegaattt
ggcgactgty
cgaaaaagta
cctacgtggt
acaaggcaaa
getbtcagta
agatggtgat
tgaaggcgge
cgttgocggat
ctataaagte

taacttgtte

attcgtaaga
caagtcgatt
ateggtetee
gctttagaat
ttacgtggtt
cgogaaacea
cteatgaccg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgctaaag
attttacgtg
cctgtctatt
gagatggegce
cgtattaatg
cctgatgaat
gtaattcctg
gktgaaacagt
actttacgtg
atgegtcecag

ttetettctg

37

attttggtaa
cgtaccgtac
aagccgcatt
ttgttgagta
caacttatge
aatcaattaa
ataacggtac
cgccaggogt
attcagcacy
atttagtatt
ctttaaatta
tagatatggg
aatttgatat
cacgtcacgt
acttgtatga
caaakacggt
ttaatattet
cagatacaac
gtgagcecgaec
agegttatga

attgcceccac
tttcttacaa
tegttoagtt
tagtettggt
ggcaccaatyg
agacgttegt
attegttatt
attctttgat
tattatccct
cgtacgtatt
taccaatgag
cagctatcaa
cttagataac
acgtcaaatg
gegtattaca
gettagecoat
gttecaccaace
aacaggtcat
aacgaaagaa

cectgtcteca

60
120
180
240
300
3160
420
480
g40
g00
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140

1200



gtgggtegta
aagtctegtg
ttggtggaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgetg
ttaatcaacy
teteagttea
gcacttggtce
caaactcact
atcaactege
cgtaaagttg
gtagggacty
gaaatggttt
catatggacy
gaacacgatg
acattacgtg
tegggtatgt
atcgttattce
aacctgatca
aacttgggcg
ggtgaacttg
tatgaagact
cacattcaag
geegatatte
tatatecggtg
gaaactcagt
gacgtaaaag
caagtetteoa
caacttgatyg
cgtgaacgta
cgeggegata
atcecaaccag
gagaagagca

gatgaattaa

tgaagttcaa
aagttgaaqq
tocgtaacgg
ctgttggcga
ttaaagageg
cgaaaccagt
tggaccaaaa
ctgggggtte
atggtcgtgt
tttetgttta
tcgatggteg
tecattgcaca
ctgtgegtea
tttctgeaca
atgcgaaccg
ctgacaagee
gtgtgatcgce
gtgtcaacga
aatatacacg
acaaagttgc
cgctgggtca
cgattttact
aattgteatg
ctaacgttygy
cktgaagtgac
taacacctga
attcatcttt
tacgtgatgg
cataccgtaa
ttgttegett
aactetcaga
ctgatgaagc
tcgaaatcga

caacgggtgt

ES 2441719 T3

cegtegtteg
tattttatea
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagccaa
tgctygctgea
caacccatktg
gacacgtgaa
ttgtcegatt
tgcaaaagaa
tgtaactaat
agecgactct
tcaaggtgaa
gcaggtagta
tgcattgatg
gcttgttggt
aaaccgtggt
agatgaaatg
ttcaaaccag
tegbtggtgat
aaacatgege
ttctgagegt
tgtagcacgt
tgaageagoa
tgcgggtgat
agaaaaatta
gegtgttoeg
tttagaaaag
agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgtattg
gattgctgaa
tgagaaattt

attaaaagtt

ggktcgtectt
cacgaecgata
gtcgatgata
aaccaakttce
gcagaaactg
atcaaagagt
tctgagatta
cgogoggget
gaaacgeetg
aatgacttcyg
gatgttgaat
gragttgata
ttogtacgta
tcagttgcegg
ggttcgaaca
acaggtatgg
ggtgegattg
attgcgggtg
aacacatgta
atcttggetg
gtegegttea
gttcttecaag
gatactaagt
ctgtctaaat
atcctagttg
cttegegcaa
tetggtacca
gacgagegtg
gaagaataca
caagagtcaa
tctggtttag
cgtttaacge
gcagagaaga
gttaaggttt

38

acgaagtggg
tcattgatgt
tegatcactt
gtgttggttt
ataacttgtc
tectttggtte
cacacaaacqg
tegaagtacg
aaggtccaaa
gtttettgga
atttatctge
aagatggtaa
tgtogeeotyga
catcattgat
tgcaacgtca
aagcgaacgt
agtatgtaga
aagcaggtgt
ttaaccagaa
acggtoette
tgacatggaa
aagatcgttt
taggtgcaga
tggatgagte
gtaaggtaac
tctttggtga
aaggaacagt
cgcaageaat
aaatcttcga
atggtggegy
agcttgttga
aaattcaagt
agcgtaagct

accttgeggt

tactgatecag
acttogtaca
aggtaaccygyg
agtgecgtgtt
tccacaagat
aagccagtta
tegtgtatet
tgacgtacat
cattggtttg
aacacecatac
aattgaagaa
tttaactgaa
acgegtaacg
tccattectt
ggctgtteet
agegegegac
tgoatetegt
agatatctat
tgtcatcgtg
gactgacatg
cggttataac
aacghegatt
agaaattact
aggtattgtt
gocctaaaggt
aaaagcggca
gattgacgtt
tgagaaaget
agaagcagea
tacaactaag
tttacttgaa
gttcttgaaa
ttctacaggt

taagegtegt

1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1%20
1983
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180

3240



<210>13

<211> 4089
<212> ADN

attcagectg
ttacctgtag
ccatkbgggtg
gegycaaaag
gaattgogty
gatagcttaa
ttggcgacae
gctgaattge
gategtecty
aagatgcoatg
aaagcacaat
ggtgoagcat
acacgcatot
tcgttcaacg

ggtgactaa

<213> Acinetobacter junii

<400> 13

atggcatact
gtaatggaag
ggtggtaaaa
tttectattg
aaacccgagt
cgtgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtactg
catgataagg
tacegtggtt
gaccgtegte
caaatcttga

attgaccteg

gtgataagat
aagacatgecc
taccatcacg
gtctgggtga
cgtteoetega
ccgacgaaga
cagtatttga
cacgtactgg
taactgtcgyg
cgcgttoaac
teggtggtca
atacgcttca
ataagaatat

tattgaccaa

catataccga
caccgtactt
ctccaaaaaa
aaagttatte
ttgacgtgeg
ttcgtttgat
tgtacatggg
aacgtgtaat
gtaaaacaca
catggttaga
gtaaattgtt
atttgttcta

ttecagateg

ES 2441719 T3

ggeggghegt
gcatgatatt
tatgaacgtg
gcaaattgat
caagatttac
agttttaaaa
tggtgctgaa
tcaaacecgta
ttatatgtac
tggttattac
gegtttaoggt
agaaatgctt
tgtagatggt

agagatcogt

aaagaaacgyg
actttegatt
tcgegaagat
tggcaatget
tgeatgtatt
cattaaagat
cgaaatgcog
cgtatctcaa
cteaageggt
tettgaatte
ggegactgty
tgaaaaagta

cttacgtggt

cacyggtaaca
cacggtgtgc
ggtcagatte
aagatgetee
aacaaagttg
cttgcaggta
gaaagtcaaa
ttgtttgatg
atgctcaaat
tocactagtyga
gagatggaag
actgtgaagt
asccattata

tetttaggta

atgocgtaaga
caggtcgatt
atcggtetee
getttagaat
ttacgtggtt
cgcgaaacga
ctcatgaccg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgcaaaag
atcttacgtyg
cectgtatate

gaaatggcgce

39

agggtgtggt
cagttgatat
ttgaaactca
aacagcaacy
gtggcgaaca
acctgegtge
ttaaagagtt
gtegtactyg
tgaaccactt
cacaacagcc
tatgggcact
cggatgacgt
tggatccggg

tcaacattga

attttggtaa
cgtategtac
aagccgeatt
ttgttgagta
cgacttatgce
aatcaatcaa
acaacggtac
caccagacgt
attcagcacg
atttagtttt
ctttaaatta
ttgatatgag

aatttgatat

atcaaatate
cgtattgaac
cttgggtatg
Lacgattget
agaagatctt
aggtgtgecct
acttgagcett
tgaacagttt
ggttgatgac
gottggtggt
tgaagcatac
tgaaggtegt
tatgcetgaa

actgaaaaat

attgecceac
attettacaa
tegttcagtt
tagcecttggt
ggcaccaatg
agatgttcgt
tttcgttatt
attctttgat
tatcattect
cgtacgtatt
tagcaatgaa
tagcetatceaa

cttggacaat

3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3789
3840
3900
3960
4020
4080

4089

60
120
la0
240
300
360
420
480C
540
600
660
720

780



gatggtaaag
gaagcagcta
gctgaagata
gaaattatgg
gacate¢gatc
gaagaagcgc
gcagcagaga
gtaggtcgta
aagtcacgty
ttggtggaga
cgcgtaagtt
gaacgtgetg
ttaatcaacyg
tctcagttca
gcgettggte
caaactcact
atcaactcgc
cgtaaggttg
gtaggcactg
gaaatggttt
catatggacg
gaacacgatg
acacttegtg
tcaggtgtat
ategttatte
aacctgatca
aacttgggcy
ggtgaacttyg
tatgaagact
catattcaag
gctgatattc
tatatcggtg
gaaactcagt

dacgtaaaag

caataogttga
acttagctaa
toacactgaa
tgaaattggce
gtggttegtt
ttgttgaaat
acttatttaa
tgaagtttaa
aagttgaagg
tccgcaatgg
ctgttggtga
tgaaagageg
cgaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
atggtcgtgt
tttctgtcta
tagacggteg
tcattgcaca
ctgtacgtea
tttetgeaca
acgeaaaccy
ctgacaaacc
gtgtgatcge
gtgtgaacga
aatatacacy
acaaagttge
cgctaggtca
cgatcttact
aattgtcatg
ctaacgtogg
ctgaagttac
taacacctga

attecatottt

ES 2441719 T3

acaaggtaag
gotttectata
aagtggtgat
tgaaggtggt
cattgcagat
ctatazagta
taacttattc
cegteghttyg
tattttatcg
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagccaa
tgcectgeggea
caacccatta
gacacgtgaa
ttgtecaatt
tgcaaaagcg
tgtgacagat
agcegactcea
tcaaggtgaa
gcaggttgtt
tgcattgatg
acttgtcggt
gggtegtggt
agatgaaatg
ttcaaaccaa
tegtggeogat
aaacatgegc
ttcotgagegt
tgtagcgegt
tgaagctgea
tgecaggtgat
agaaaaacta

acgtgttceg

cgtattaatg
cctgatgaat
gtgattcctg
gttaaacaat
acattacgtg
atgcegtccag
ttetcttctg
ggtegteett
catgacgata
gtcgacgata
aaccaattee
gctgaaactg
atcaaagaat
tctgagatta
cgecgeaggct
gaaacacetg
aatgacttcg
gaagttgaat
gcagtggata
ttegtacgta
tetgttgeay
ggttcgaaca
acgggtatgg
ggtgtaatty
attgcaggtg
aatacatgta
attttggetg
gtecgegtica
gtgcttcaag
gatacktaagt
ctgtctaaac
attctggttg
cttcgtygeaa

tcaggecacta

40

cacgteatgt
atttatatga
caaataccgt
ttaacatcct
cagatacaac
gtgaaccacc
aacgttatga
acgaagtggg
tcattgatgt
togatcactt
gtgtiggttt
ataacttgte
tetttggtic
cacataaacg
tcgaagtgeg
aaggtecaaa
gtttettgga
atttatctge
aagatggecaa
tgtcgectga
cgtcattaat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatatgttga
aagcaggtgt
ttaaccaaaa
acggtcecatc
tgacatggaa
aagaccgttt
taggtgcaga
ttgatgagtc
gtaaggtaac
tctttggtga

aaggtacagt

acgcgaaatg
acgtattaca
acttagocat
attcactaat
aacaggtecgt
gacaaaagaa
cctttcteca
tactgatcag
acttegtaca
gggtaaccgh
ggttogtgtt
tccacaagat
aagcecagtta
tegtgtgtet
tgacgtacat
cattggtttg
aacaccatac
aattgaagaa
cttgactgaa
gogcgtaaca
tccattectt
ggccgttecet
agcacgegac
tgecatctogt
agatatttac
tgtcatcgta
gactgacatg
cggttataac
aacgtcgatt
agaaattact
aggtattgt:
acctaaaggt
aaaagcyggct

gattgacgtt

B40

300

960
10620
1080
1140
1200
1260
13290
1380
1440
1500
1560
1e20
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
24860
2520
28B0
2640
2700
2760

2820



<210> 14

<211> 4089
<212> ADN

caagtcttea
cagcttgatg
cgtgagegta
cgtggtgaga
atccaaccaa
gaaaagagec
gatgagttaa
atccaacctg
ttaccagttg
ccacteggtg
gcagcaaaag
gagttacgtt
gacacactaa
ttggecaacte
gcagagttac
gategtecag
aagatgcatyg
aaagcacaat
ggtgcageat
acacgcatct
tegttcaacy

ggtgactaa

cacgtgatgg
cataccgtaa
ttgttegttt
agottteaga
cagatgaagc
atgaaattga
caactggtgt
gtgataagat
aagatatgec
taccategeg
gtttgggtga
cattecttga
ctgacgaaga
cagtatttga
cacgttetgg
taactgtcgg
cacgttcaac
tcggtggtea
atacccteoea
ataagaacat

tattgqaccaa

<213> Acinetobacter sp. CIP-A165

<400> 14

atggcatact
gtgatggaag
ggtggcaaaa
tttcctattg
aagcctgagt

cgecgtaaaaa

catatacega
caccgtactt
ctccaaagaa
aaagttatte
ttgacgtgey
ttcgttigat

ES 2441719 T3

tttagaaaaa
agacttgaaa
gttgaaaggt
agatatgttg
aattgctgag
tgaaaaattt
attgaaagtt
ggegggtegt
acatgatgce
tatgaacgtg
geagattgat
caagatttat
gatctttaag
taggtgcetgaa
tcaacaaakc
ttacatgtac
tggttettac
gcgtttcggt
agaaatgcte
tgtagatgga

agagatccgt

aaagaaacgg
actttcgatt
ccgcgaagat
tggcaatgct
tgaatgtatt

catktazagat

gatgaacgtyg
gaagaataca
caagaatcta
tctggtctag
egtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtge
ggtcagaktc
aaaatgetca
aataaagtgg
cttgcaggta
gagtcacaaa
ttgtttgatg
atgcttaagt
tcacttgtga
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta

atccgtaaga
caagtcgatt
atcggtotece
gctttagaat
ttacgtggtt

cgtgaaacga

41

cgcaagcaat
aaatcttcga
acggtggtgg
agttagitga
aaattcaagt
aacgtaaact
acctagcagt
agggtgttgt
cagttgatat
ttgaaactca
aacaacaacyg
gtggtgagca
atttacgtge
tcaaagagtt
gacgtacadg
tgaaccactt
cacaacaacc
tatgggeact
cggatgacgt
tggatceggyg

tcaacattga

attttggtaa
cgtacegtac
aagcocgcatt
ttgttgagta
cgacttatge

aatcaattaa

tgagaaagect
agaagcagca
ttcgactaaa
tetactbgaa
gttettgaaa
ttctacaggg
taaacgtega
atcaaacate
cgtattgaac
cttaggtatg
tacaattgce
agaacagctt
tggtgtgcet
acttgagett
tgaacagtﬁt
ggttgacgat
gcttggtggt
tgaagcatat
cgaaggtcgt
tatgccoctgaa

actgaaaaat

attgecccaa
gtttttacaa
tecgttcagte
tagtcttggt
agcaccaatg

agacgttogt

2880
2540
3000
3060
3120
31890
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089

€0
120
180
240
300

360



gagcaagaag
aatggtactg
catgacaagg
taccgtggtt
gaccgtcegtc
caaattttga
attgacctca
gacggtaaag
gaagecggeta
gctgaagata
gaagtgatgg
gatategacc
gaagaagcac
gctgeagata
gttggtcgta
aagtctcgtg
ttggttgaaa
cgcgtacgtt
gagcgtgctg
ttgattaacg
tctocagttea
geacttgggc
caaacgcatt
atcaactcege
cgtaamagttyg
gtaggtactg
gaaatggttt
catatggatg
gaacacgaty
acgttacgtg
tctggtatgt
attgttatte
aacctgatca

aacatbtyggcg

tgtacatggg

.agcgtgtgat

gtaaaactca
catggttaga
gtaaattgtt
atttgtteta
Ltcecagateyg
tgattgtaga
acttagccaa
teccattaaa
tgaagttagce
gtggttecttt
tcgttgaaat
atttatttaa
tgaagtttaa
aagttgaagg
tcegtaacgg
ctgttggtga
ttaaagageg
caaaaccagt
tggatcaaaa
ctggtggttt
atggtcgtgt
ttictgttta
tagatggtcg
ttattgcaca
ctgtacgtca
tatctgcaca
atgcgaaceg
ctgacaagcc
gtgtgatcgce
gtgtaaacga
aatatacceg

acaaagttge

ES 2441719 T3

tgaaatgceca
cgtatctcag
ctcaagtggt
ctttgaattt
ggcgactgtg
cgaaaaagta
cttgcogtygga
gcaaggtaaa
getttetgta
agatggtgag
tgaaggcagt
tattgetgac
ctacaaagta
taacttatte
cogtogeottg
tattttatcg
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagccaa
tgetgetgey
caacccatta
gacacgtgaa
ttgteccaatt
tgcaaaaacg
tgttactgat
ggeccgattca
tcagggtgat
gcaggttgtt
tgcattgatyg
gcttgttggt
aaaccgtggt
agatgaaatg
ttcgaaccaa

gcgtggtgat

ctcatgaccyg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gacgcaaaayg
attttacgtg
cctgtatatce
gaaaktggogeo
cgtattaatg
cctgatgaat
gtgattgotg
gttaagcaat
accttacgtyg
atgcegtcrag
ttetotteotg
ggtcgtceat
cacgacgata
gtcgacgata
aaccaattcc
gectgaagegg
attaaagaat
tctgaaatka
cgtgoggget
gaaacgcetg
aacaactttyg
gcggttgagt
gcaattgakta
ttegttcgta
tetgktgeag
ggttcaaaca
acgggtatgg
ggtgcgattg
attgctggtg
aacacctgta

atcttggcectg

42

ataacggtac
cgccaggtgt
attcagcacy
atettgtgtt
ctttaaatta
ttgatatggg
agtttgatat
cgegtcacgt
acttgtatga
caaatacctt
ttaacatcot
cagatactac
gtgageccacc
agegttatga
acgaagtegg
tcattgatgt
tcgaccactt
gbtgttggttt
ataacctgte
tctttggttc
cacacaaacg
ttgaggtteg
aaggtecaaa
gtttettaga
atttatctge
aagaaggtac
tgtcacctga
cgtecattgat
tgcagegtea
aagcaaacgt
agtatgttga
aagcaggtgt
tcaaccaaaa

atggtcceate

tttegttatce
gttotbtgac
tattatcecct
tgtacgtatt
tagcaatgcg
tagctatcaa
tgctgacaat
acgtcaaatg
gecgtateace
gttaagecat
atttactaac
aacgygggegt
gacgaaagaa
ettgtegect
tactgatcaa
acttcgtaca
gggtaacegt
agtacgtgtt
tccacaggat
aagccaattg
tegtgtatea
tgacgtacat
cattggtttg
aagcaccttac
gattgaagaa
tttgactgaa
gcgtgtcact
tecgttoett
ggcagttceca
agcgcgtgac
tgcecteacgt
agatatctac
tgttategta

gacggatatg

420
480
540
600
660
720
780
840
2c0
2960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340

2400



<210> 15
<211> 4089
<212> ADN

ggtgagettyg
tacgaagact
catatccaag
gccgatatte
tatateggtg
gaaacacagt
gatgtaaaaqg
caagtcttca
cagettgaty
cgtgaacgta
cgegygcgata
atccaaccaa
gagaagagta
gatgaattaa
atccaacegg
ttacctgttg
ccattgggty
gcggcaaaag
gaacttcogtt
gatagcttaa
tEtggcaacac
gctgaaktge
gaccgtectg
aaaatgcacyg
aaagcacaat
ggtgcagcat
acacgcatct
tcgttcaacg

ggtgactaa

cgettggkca
cgatettact
agttgtcatg
ctaacgttgg
ctgaagttac
taacacctga
attecatettet
cgegtgatgg
cttaccgtaa
ttgttegett
aacttgcaga
cagatgaagc
tcgagattga
caacgggtgt
gtgataagat
aagatatgcc
taccgtegeg
gttrgggtga
tgtteccttga
ctgatgaaga
cagtgtttga
cgegttctag
taactgttgg
cgegttcaac
tcggtggtca
ataccctcea
ataagaacat

tattgaccaa

<213> Acinetobacter johnsonii

<400> 15

ES 2441719 T3

aaacatgcgc
ttcagagegt
tgtcgcacgt
tgaageageg
agcaggtgac
agaaaaatta
acgagttcca
tttggaaaaa
agatttgaaa
gttgaaaggt
agatatgttg
aatcgetgaa
tgagaaattt
attaaaagtt
ggcgggtegt
acatgatgec
tatgaacgtg
geagategat
taagatttac
agtgttgaag
tggtgctgaa
tcaacagact
ttacatgtat
tggttcttac
gegttttggt
agaaatgctc
tgtagatgga

agagatccgt

gtegegttea
gtgcttcaag
gataccaagt
ctttctaagt
atccttgttg
cttegtgeta
tectggtacea
gatgategtg
gaagaataca
aaagagtcta
tctggtttag
cegtttaacte
gcetgagaaga
gttaaggttt
cacgggaaca
aatggtgtac
ggtcagattc
aagatgetge
aacaaagttg
cttgcaggta
gaaagccaaa
ttgtttgatg
atgctcaaat
tcgettgtga
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta

43

tgacatggaa
aagaccgttt
taggtgcaga
tggatgagte
gtaaagtaac
tctttgygcga
aaggtacagt
cacaagcgat
aaatctttga
atggtggegg
agctggttga
aaattcaggt
aacgcaaact
accttgecagt
agggtgttgt
ctgttgacat
ttgaaaccca
aacaacaacg
gtogcgagca
acttacgtgce
ttaaagaatt
gecegtacagy
tgaaccactt
cacagecagecc
tatgggcact
cggatgacgt
tggatcecgag

tcaacattga

cggttataac
aacttcgatt
agaaatcact
tggtattgtt
acctaaaggt
aaaagcagct
gatcgatgtt
tgaaaaagca
agaagcagca
tacaacgaag
tttgttagaa
attcottgaaa
ctctacaggt
gaaacgtcgt
ctctaacatc
cgtattgaac
tttgggettg
taccgttget
agaagatctt
aggtgtteet
acttgaactt
tgaacagttt
ggttgatgac
gettggtggt
tgaagcatat
cgaaggtegt
tatgectgaa

actgaaaaat

2450
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3300
3960
4020
4080

4089



atggcaract
gttatggatg
gatggcaaat
tttectatag
aagcctgagt
cgcgtaaaaa
gagcaagaag
aatggtactg
cacgataaag
tacegtggtt
gaccgtoegtce
aaaatcttag
attgaccttg
gatggcaazaa
gaagctgctg
gcagaagaca
gaagtgatgg
gacatcgacce
gaagaagcat
geggcetgaaa
gtgggtegta
aagtetegtg
ttggttgaaa
cgegtgagtt
gaacgtagctyg
ttgatgcaatyg
tctcagttca
gegettggte
caaactcact
atcaactcge
cgtaaagtgc
gtaggtactg

gaatttgttt

catatacega
ctcegkactt
caccaaaaaa
aaagttatte
ttgatgtacg
ttogttigat
tgtacatggg
agegtgtaat
gcaaaacecea
catggttaga
gtaaattact
acttgttcta
tteocagaacg
ccattgttga
gocctagaaaa
tcocacttaa
tgaaattgge
gteggtteoatt
tggtagaaat
atttattcaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
toccgtaacgg
cagtaggcga
ttaaagaacy
cgaaacoagt
tggaccaaaa
cocggbggttit
acggtcgtgt
tttectgttta
ttgatggtcg
tgattgeaca

ctgtacgtea

ES 2441719 T3

aaagaaacygyg
gctoygegatt
cocgegaagat
tggcaatget
cgaatgtatt
cttaaaagat
tgaaatgcca
cgtatctcaa
ctectagtggt
cttegaattt
cgegactgty
tgaaaaagtg
cttacgtggce
gcaaqgcaag
actttctgtg
agatggtgat
tgaagggggt
cgttgecagat
ctacaaagta
taacttgtte
ceghtegttita
tattttygteg
taaaggtgaa
aatgactgaa
tttaagccaa
ggctgetgea
caacceattg
gacacgtgaa
atgtccaatt
tgcgaaatgt
tgtaacggat
ggcegattet

ccaaggtgat

atccgtaaga
caagtegact
atcggteotge
gctttagaat
cttegtggot
cgcgaaacta
ctcatgaccyg
ttacaccgtt
aaagtgettt
gacgcaaaag
gttcttegtg
cctgtatace
gaaatggcac
cgtatcaacg
ccagatgagt
gtgattgcag
gttaaacaat
actttacgty
atgcgteocag
ttctektcag
ggtogteoctt
aacgaagata
gtcgacgata
aaccaattcc
getgaaacagq
atcaaagaat
tctgagatta
cgtgeggget
gaaacgccgg
aacaattteg
gaagttgagt
ggcgtagata

ttegtacgta

44

attttggtaa
cgtacagaac
aagcegegtt
trgttgagta
caacttatgc
aatcaattaa
ataacggtac
caccaggcgt
attctgegeg
accttgtatt
ctttgggtta
tagacataag
aatttgacat
cgegteatgt
acttgtacga
ctaatacctt
ttaacattet
cagacaccac
gcgagecace
aacgttatga
acgaagtggg
tcactgatgt
tegatcactt
gtgttggtet
ataacttgte
tetttggtte
cgcacaaacg
ttgaggtacg
aaggtccaaa
gtttcttaga
atttatctge
aagacggtaa

tgccgectga

attgcctagt
atttttacaa
tegttecagtt
tagrtcttggt
agcaccaatg
agacgtgcge
attcgttatt
gttctttgac
takttattcct
tgtgcgtatt
taacaatgcg
tagctaccag
cgtagataat
gcgtcaaatyg
gcgeattact
gttaagcecat
atteacecaat
gacaggtcegt
aacgaaagaa
cctectctcca
tacggatcag
attaaaaaca
gggtaaccgt
agttcgtgta
tcegeaagat
aagccagtta
tcgtgtateg
tgacgtacac
cattggtteg
aacaccatac
aattgaagaa
cttaacagaa

aaaagktgacg

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
156¢
1620
1680
1740
1800
1860
1920

1980



<210> 16
<211> 4089
<212> ADN

<213> Acinetobacter Iwoffii

<400> 16

catatggacg
gaacacgatg
acattgattg
tetggtgtgt
gttgtgatte
aacctgatca
aaacttggty
ggtgagcttg
tatgaagact
cacattcaag
goggatatee
tatatecogtyg
gaaacgcagt
gacgtaaaag
caagtgttta
cagettgakt
cgtgaacgta
egtggcgata
atcrcaaccga
gagaagégct
gatgaattaa
atccaaccgg
ttgectgtty
ccactaggtyg
gcagegaaag
gagcttegty
gatagcttaa
cttgraacge
gcgaacattt
gaccgtcetg
aagatgcacg
aaagcacaat
ggecgeagett

aceegtatet

tcgttecaacg tattgaccaa agagatccgt tctttaggta tcaacattga actgaaaaat

ggtgactaa

tttctgeaca
acgcecaaceg
ctgacaaace
gtgtgattge
gtgtcaatga
aatatacacg
ataaagtggg
cgetaggtcea
cgatcttact
aakttatcatg
cgaatgtggg
ctgaagtgac
taacaccaga
acteateottt
cacgtyacygg
catatcgtaa
ttgttoottt
agctttotgt
ctgatgaage
ttgaaattga
caacaggtygt
gtgataagat
aagacatgee
tacegtcacyg
gtcttggega
gattcttaga
ctgatgatga
cagrattega
cacgtactgg
taactgtagg
cacgttctac
toggtggtea
acacgettca

ataagaacat

ES 2441719 T3

geaggttgte
tgcattgatg
geéttgtaggt
gggtegtggt
agatgaaatg
ttegaaccaa
tcgtggegat
aaacatgcge
ttcagagcge
tgttgcacgt
tgaagctgea
tgctggtgat
agaaaaattg

acgtgttcoca

'tcttgagaaa

agacttgaaa
gttgacaggt
agacgtattg
tattgcagayg
tgagaagttt
attgaaagtt
ggcgggtegt
gcacgatgee
tatgaacgtg
agaaatogac
caagatttat
aattttggtyg
tggtgctgaa
tcaaacagta
ttacatgtac
tggttcttac
gogttteggt
agaaatgctt

tgtagatggt

tetgttgctg
ggttcaaaca
acaggcatygg
ggtegtateg
gttgeaggeg
aacacttgta
gtattggctyg
gttgegttea
gtacttcaag
gatacgaaat
ctgtctaage
atccttgtag
cttegtgcaa
teaggtacea
gacgaacgtg
gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
goagagaaaa
gttaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtte
ggtcagattc
aagatgttaa
aacaaagttg
cttbegggta
gaatcteaaa
ttgtatgatg
atgttgaaac
tecattagtaa
gagatggaag
actgttaagt

aaccattata

45

catcacteat
tgcagcgtca
aagcaaatgt
aattegtcga
aggecaggtgt
ttaaccaaaa
atggtceatc
tgacgtggaa
aagaccgttt
tgggtgegga
ttgatgaatc
gtaaagtaac
tetteggtga
aaggtacagt
cgcaagcaat
aaatcttcga
acggtggtgg
agttggttga
aaattcaagt
aacgcaaact
acttggotgt
agggtgttgt
cagtegacat
tagagactca
aagcgcaacg
gtggegagea
acttgcgtge
ttaaagactt
gtegtacaygg
tgaaccactt
ctecaacagee
tctgggeget
cggatgagcgt

tggacccagg

tocattecet
agetgtgeet
agcgeatgac
tgetteaegt
agatatctat
agttettgtg
aacagatggt
tggttacaac
aacctogatt
agagatcaca
aggtatcgta
goctaaaggt
aaaagcaget
gattgacgtt
tgaaaaagct
agaagcagca
tacaadcaay
tttacttgaa
gttcttgaaa
ttekbacaggte
taaacgtcge
ttetaacatce
cgtattgaac
cttaggtatg
tactgtactt
agaagatctt
gggtgtteoct
gttagagcett
tgaacagttt
ggtagacgac
gettggtggt
tgaagcatat
tgaaggtcogt

tatgcctgaa

2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2820
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960

4020

4080

4089



atggcatact
gttatggatg
gatggcaaat
ttteactatag
aagcctgagt
cgtgtaaaaa
gaacaagaag
aatggtaccg
cacgataaag
taccgtggtt
gaccgtegte
aacattctca
attgacttgg
gatggcaagg
gaagcttcag
gctgaagaca
gaagtecatgg
gatatcgacc
gaagaagcat
gcagctgaga
gteggtegta
aagtcgegtg
ttagttgaaa
cgtgttegtt
gaacgtgctg

ctaatcaatg

catataccga
ctcegtacct
caccaaaaaa
aaagttatte
ttgatgtacg
ttegtttgat
toctatatggy
agcgtgtaat
gtaagactca
catggttaga
gtaaattact
acatgttcta
tgecggaacg
caategttga
gtcttgaaaa
tegeattaaa
tgaaaattgc
gtggttecatt
tagtagaaat
acctgttcaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
tcogtaacgd
ctgtgggcga
ttaaagaacg

cgaagecctgt

ES 2441719 T3

aaagaaacyg
gotocgegatt
cegegaagat
tggcaatget
cgaatgtatt
cctgaaagat
cgaaatgcecca
cgtatctcaa
ctcaagtggt
ttttgaatte
tgcgactgtg
cgagaaagtc
tctgogegge
acaaggtaaa
acttgecagtg
agatggeogac
agaaggegge
cgttgcagat
ctacaaagtc
taacctgttc
ceogtegtttg
tattctcteg
taazaggtgaa
aatgacagaa
tttatetcaa

tgctgctgca

ateccgtaaga
caagtcgact
atcggtetee
gctttagaat
cttaegtgget
cgtgaaacga
ttgatgacgg
ttacaccgtt
aaagtecttt
gatgccaaag
gtgctgcgty
cetgtgtate
gaaatggcac
cgtattaacg
cctgatgagt
gtgattgctg
gtgaagcagt
tetetacgtg
atgegtecgg
tteotettety
ggtcegtoctt
aacgaagata
gtcgacgata
aaccaattcoe
gctgaaacay

atcaaagaat

46

attttggtaa
cgtacagaac
aagccgcatt
ttgttgagta
caacttatgce
agtcaattaa
ataacgggac
caccaggcgt
attcagcgcg
acctagteta
cgctgggtta
ttgacatggg
aatttgacat
cgogtcatgt
atttgtatga
caaataccgt
ttaatgttct
cagatactac
gocgagccace
agcgttatga
atgaagtggg
tcactgatgt
tegatcactt
gtgtcoggtet
acaacctgte

tetttggttc

attgectage
gttcttacaa
tcgttecadtt
tagtcttggt
agcaccaaty
agacgtacgt
ctttgtaatt
attctttgac
tatcattcet
tgtacgtatt
tagcaacgaa
tagctatcaa
cttggataaa
acgtcaaatg
gcgtatecacg
attgagccat
gttcaccaat
gaceactegt
aaccaaagaa
cttgtctceca
tacagaccag
attgaaaaca
gugtaaccgt
ggttegtgta
teoogeaagat

aagcoagteg

&0
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840

200

1020
i080
1140
1200
1260
1320
1380
14490
1500

1560



tetcagttea
gcacttggtce
caaacgcatt
atcaactege
cgtaaagtag
gtgggtactg
gaagttgtat
catatggatg
gaacacgatyg
acgttaatcg
toctggtgtat
gtegtgatte
aacctgatea
aacctgggceg
ggtgagctag
tacgaagact
catatecagg
gocgatatee
tacatcggty
gaaacgcage
gacgttaaag
caagtgttta
cagcettgaty
cgtgaacgtg
cgtggegaca
attecaaccgg
gagaagagct
gatgagcetga
atccagecgg
ttgceggtag
cegetgggeg
gctgocaaag
gagettegtg
gacagcttga
ttggcaacac
gcaggtctat
gaccgtocag
aagatgecatg
aaagcacaat
ggtgcageat
acccgtatet
tecgttcaacy

ggtgactaa

tggatcaaaa
ccggtggttt
acggtcgtgt
Lttctgtata
ttgatgyeey
tgattgcaca
ctgtacgtca
tatectgetea
atgccaaccy
ctgacaaacc
gtgtgatecge
gtgtgaacga
aatacacccg
ataaagtggyg
cgcttggtea
cgatecttact
aattgkcatyg
cgaatgtggg
ctgaagtaac
taacgccgga
attcatectte
cacgtgatgg
cttaccgtaa
taattegttt
aactgtcetga
ttgatgaagc
tcgaaattga
ccactggegt
gtgataagat
aagacatgce
taccatcgcg
gtcttggega
atttectgga
ctgatgaaga
ctgtattega
caagtactygg
taactgtagg
cgegttcaac
teggtggtea
atacgctaca
acaagaatat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

caacccgbtg
gacgcgtgaa,
atgtccaatt
tgotaaageg
tgtaaccatg
ggecgattce
ccaaggtgac
gecaggttgta
tgcattgatg
actcgtaggt
teagegtggt
agaagagatg
ttcaaaccaa
tégtggtgac
aaacatgoge
tteagagegt
tgtcgcacgt
tgaagcageyg
agcaggtgat
agaaaaattg
acgcgttcca
tcttgaaaaa
agacttgaaa
gttgaacagt
agacgtgttyg
aatcgetgaa
¢cgagaaattt
attgaaagta
ggccggtegt
acacgatgcce
tatgaacgtg
tcaaatcgac
caagatttat
aatcttgaaa

tggtgchgaa

tcagacagta

ttatatgtac

tggttcttat

gegtttoggt

agaaatgety

tgtagatggt

agagatcegt

tctgaaatea
cgtgcgggct
gaaacgccgg
aacaactteg
gacattgaat
gcagtagatg
ttogtacgea
tctgtggetg
ggttcaaaca
acgggtatgg
ggtcgtateg
atcgcaqgtg
aacacctgta
gtattagctg
gtagcattca
gtactteaag
gatactaage
ctttetaaac
akttcttgttg
cttegtgeaa
tctggtacea
gacgaacgtg
gaagagttea
caagagtcga
tctggtttag
cgtctaacge
gctgagaaaa
gttaaagtht
cacggtaaca
aatggtgtac
ggtcagattce
aagatgatga
aacaaagttg
ctitctggta
gaaggtcaga
ttatatgatg
atgetgaaac
tetctagtcea
gagatggaag
actgtgaaat
aaccattata

tctttaggta

47

cgoacaageyg
ttgaagtacyg
aaggtccaaa
gtttcectgga
acctgtetge
ctgatggtaa
tgccgecgga
cgtcactgat
tgcaacygtca
aagcgaacgt
agtttgttga
aggcaggtgt
tcaaccagaa
atggtccate
tgacctggaa
aagaccgttt
ttggtgctga
ttgatgaatc
gtaaagtgac
tctteggbga
aaggtactgt
ctoaagcaat
agatctttga
atggtggegyg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaact
atettgeggt
agggtgttgt
ctgttgatat
ttgaaactca
aagaacagcg
gtggcgagcea
actkgcgtge
tcaaagaatt
gtegtactgg
tgaaccactt
cgcaacagcee
tetgggeact
cggatgacgt
tggacccggg

tcaacattga

tcgtgtatca
tgacgtacat
cattggtttyg
aacgcettac
gattgaagaa
tttattagaa
aaaagtaacg
teecgtteett
ggctgttect
agcacatgac
tgeatctogt
agatatctat
agttetggtyg
gactgatggc
cggttacaac
aacctegatt
agaaatcacg
aggtattgtt
gcctaaaggt
aaaagcagcet
gattgatgtt
tgaaaaagect
agaagcagea
taccactaaa
tcttettgaa
gktettgaaa
ttetacagge
aaaacgtcege
atcaaacatce
cgtactgaac
cttaggtatg
tactgtactt
agaagatett
tggtgtgceet
gttacaactt
tgagcgtttce
agttgatgac
gctgggtggt
agaagcttac
tgaaggeegt
tatgcctgaa

actgaaaaat

1620
1680
1740
18400
1860
1920
1980
2040
2100
21860
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
2060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
2720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089



<210>17
<211> 4089
<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 17

atggcatact
gtcatggatg
gatqggcaaat
ttteccotattg
aagoectgagt
cgtgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtaceg
cacgataaag
taccgtggtt
gaccgtcgte
aacattetcg
attgacctgyg
gatggcaagy
gaagcttcag
gctgaagaca
gaaatcatgg
gatatcgace

gaagaagecat

catatacega
ctcegtactt
caccaaaaaa
aaagttattc
ttgatgtacg
ttegtttgat
tctatatggg
agegtgtgat
gcaagactca
catggttaga
gtaaattgect
acatgttcta
tgcctgaacy
caattgttga
gtcttgaaaa
tecagttaaa
tgaaaattge
geggtteatt

tggtagaaat

ES 2441719 T3

aaagaaacyg
gctegegatt
ccgegaagat
tggcaakget
cgaatgtatc
cctgaaagat
cgaaatgcca
cgtgtcacaa
ctcaagtggt
ctttgaatte
tgegactgtyg
cgagaaagta
tttgegtygge
gcaaggtaaa
acttgcagtg
agatggegat
agaaggcegygce
tgttgcagat

ctacaaagtg

atccgtaaga
caagtcgact
atcggtetee
getttagaat
cttegtgget
cgtgaaacga
ttgatgacgg
ttacaccgtt
aaagteottt
gatgccaaag
gtactocgta
cectgtgtate
gaaatggcac
cgtatcaatg
ccagatgagt
gtgattgcag
gtgaagcagt
tctctacgty

atgcgtcegg

48

attttggtaa
cgtacagaac
aagcecgceatt
ttgttgagta
caacttatge
agtcaattaa
ataacggtac
caccaggegt
attecagcacg
acetegtcta
cettgggtea
ttgacatgyg
aatttgacat
cgegbcatgt
acctatatga
ccaatactgt
tcaatattct
cagatacaac

gogaaccacce

attgectage
attcttacaa
tegtteaghtt
tagtcocttggt
agcaccaaty
agacgtacgt
ctttgtaatt
attctttgac
tatcattcct
tgtacgtatt
tagcaacgaa
tagctaccag
tctggacaag
acgtcaaatg
gcgtatecact
attaagceat
gttecaccaat
gagcaategt

daccaaagaa

60
120
180
240
3oo
360
420
480
5440
600
660
720
780
840
800
960

1020
1080

1140



ES 2441719 T3

gctgctgaaa acttattcaa caacttgttc

gttggtcgta tgaagttcaa ccgtegtttg

aagtCacgty aggttgaagg cattctcteg

ttagttgaaa
cgtgttegtt
gaacgtgctg
ttgatcaatyg
tctcagttta
gcacttggta
caaactcact
atcaactcgc
cgtaaggttg
gtaggtactg
gagtttgtat
catatggakg
gaacacygatyg
acgttgateg
tcaggtgtat
gtaggttatte
aacctgateca
aacctgggeg
ggtgagctgg
tacgaagact
catatcoagg
gotgatatte
tacateggtyg
gaaacacaac
gacgtaaaag
caagtgttta
caattggatg
cgtgaacgtg
cgtggcgaca
attcaaccag

gagaagagcet

teogtaacgg
ctgtgggtga
ttazagaacyg
cgaaacctgt
tggatcaaaa
ctggeggttt
acggtcgtgt
tttctgttta
ttgatggtecg
tecattgecaca
ctgttegtea
tatctgctea
agdccaaccg
ctgacaagcc
gtgtgatege
gtgktgaatga
agtacacceqg
ataaagtggg
cactgggtca
cgatcttact
aattatcatg
cgaacgtagg
ctgaagtaac
ttactccgga
actcatettt
cacgtgacgg
catacegtaa
taatcogtct
aactgtctga
ttgatgaage

tcgaaattga

taaaggtgaa
aatgacagaa
tobtatctcaa
tgctgetgea
caacccgtta
gacgcgtgaa
atgtccaatt
bEgogaaatgt
tgtaacagat
ggcegattet
tcagggtgac
gcaggtogta
tgcgttaatg
getbgttggt
teagegtggt
agacqaaatg
ttecgaagcag
tcogtggtgat
aaacatgcgce
ttetgagegt
tgtegecacgt
tgaagctgcet
tgctggegat
agaaaaattg
acgogttoca
tcttgaaaaa
agacttgaaa
actgaatgge
agacgtgttyg
aattgctgaa

cgagaaattt

ttetettetg
ggtcgtectt
aacgaagata
gtcgacgata
aaccaattece
getgaaactg
atcaaagaat
tetgagatta
cgtgecagget
gaaacgcctyg
aacaactttg
gaagttgaat
geaatggata
ttogtacgta
tctgtageag
ggttcgaaca
accggtatgg
ggteogtateg
atcgeaggtg
aacacttgta
gteoctggetg
gttgogttea
gttcttcaag
gataccaaac
ctgtctaaac
atcoctggttg
ctacgtgcaa
tcaggtacta
gacgaacgty
gaagaattca
caagagtcga
tetggittag
cgtttaacte

getgagaaaa

49

aacgttatga
atgaagtggg
tcactgatgt
tcgatcactt
gtgtaggtct
acaacctgtc
tetttggtte
cgcacaaacy
ttgaagtacg
aaggtccaaa
gttttoctgga
acctgtectge
aagacggtaa
ttcctootga
cgtcactgat
tgcaacgtca
aagcgaacgt
agtttgttga
aagcaggtgt
tcaaccagaa
atggtcoate
tgacctggaa
aagacegtitb
tgggtgegga
tggacgagtc
gktaaagtaac
teotteggtga
aaggtacagt
ctcaagceat
aaatckttcga
atggtggegg
agettgttga
aaattcaagt

aacgcaaact

cttgtctoca
tacagaccag
attaaaaaca
gggtaaccgt
ggttegtgta
tcogeaagak
aagccagttyg
tegtgktttet
tgacgtacat
cattggtttg
aaccccatac
gattgaagaa
cttaacagaa
aaaagltaacg
tccattoeta
ggcagttccg
agcacatgac
tgcgtotegt
agatatctac
agttettgtyg
gactgatggcoc
tggttacaac
aacgtctatt
agaaatcact
aggtategtt
ccctaaaggt
aaaagcaget
cattbgacgtt
tgaaaaageg
agaagckgca
tacaactaaa
tettettgaa
gttettgaaa

trotacagge

1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
23240
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2320
2880
2540
3oco0
3060
3120

3180



<210>18

<211> 4089
<212> ADN

gatgaactga
atecaaccygg
ttgccggtag
cegettggeg
gcggcgaaag
gagcttcgtg
gatagcttga
ttggetacte
geaggcetat
gatcgtcocegg
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgcagecat
acccgtatet
tegtteaacg

ggtgactaa

<213> Acinetobacter sp.

<400> 18

atggcatact
gtcatgecatg
gatggoaaaa
tttcectattg
aaaccagagt
cgcocgttaaaa
Jaacaagaag
aatggtactg
cacgataagg
taccgtaggt
gacegtegte

caaattctea

ccactggegt
gtgataagat
aagacatgcc
taccatcacg
gtcttggcga
atttcckgga
ctgatgaaga
ctgtattega
ctagtactgg
taactgttgg
cgegtteaac
teggtggtea
atacgctaca
acaagaacat

tattgaccaa

catataccga
ctcegtactt
ctcecaaaaaa
aaagttattc
ttgatgttcey
ttegtttgat
tgtacatgge
agcgtgtaat
gtaaaactca
catggtbtgga
gtaaattgtt

atatgttcta

ES 2441719 T3

tttaaaagtt
ggegggtegt
acatgatgcec
tatgaacgtg
tcaaatecgac
caagatttac
aatecttgaaa
taggtgotgaa
tcagacegta
ttatatgtac
tggctettat
gegtttceggt
agaaatgctg
tgtggatgge
agagatcegt

aaagaaacgg
gctegegatt
tcgegaagat
gggcaatgct
cgagtgtatt
catcaaagat
tgaaatgceca
cgtatctcaa
ttcaagtggt
ttttgaattt
ggcgactg;t
tgagaaagta

gttaaggttt
cacggtaaca
aacggtgtac
ggtcagatte
aagatgatga
aataaagtktg
ctttctggea
gaagatcaga
ttatatgatg
atgectgaaac
tctetggtaa
gagatggaag
actgtgaaat
aaccattata

tctttaggta

atccgtaaga
caagtegact
ateggtcotee
gctttagaat
cttegeggtt
cgtgaaacga
cteatgacty
ttacaccgtt
aaagtgettt
gatgctaaag
attctacgtg

cctgtatate

50

atcttgetgt
aaggtgtigt
ctgttgatat
ttgaaactca
aagagcaacg
gtggcgagca
acttgegtge
tcaaagagtt
gtcgtactgg
tgaaccatkt
cgcaacagee
tctgggeact
cggatgacgt
tggacceggg

tcaacattga

attttggtaa
cgtacagaac
aagetgeatt
tcgttgagta
caacctttge
aatctatcaa
agaatggtac
cteegggegt
attcagcacg
acttagtatt
cattgaacta

ttgatatggy

aaaaegtegc
atcaaacakc
cgtattgaac
cttgggtatg
tactgtactt
agaagatctt
tggtgtgect
gttacaactt
tgaacgtttc
ggttgatgac
gctgggtggt
agaagcttac
tgaaggecgt
catgectgaa

actgaaaaat

attgcocccaa
attecttgcaa
tegtteagtt
tagtcttggt
ggcaccaaktg
agacgtacgt
ttttgtaate
ctkecttigat
tatcattcet
tgttegtatt
tagcaatgaa

tagctatcag

3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
31960
4020
40890

4089

60
120
180
240
300
360
420
489
40
500
€60

720



attgacetcg
gacggtaaag
gaagctgcgg
gctgaagata
gaagtattgg
gatatcgatc
gaagaagecac
gcggctgaaa
gtaggtegta
aagtectcgtg
ttggtagaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgcety
ttgatcaatg
tctcagttta
gcgetrggtc
caaactcact
atcaactcac
cgtaaagtgyg
gtaggcactg
gaattecgtte
catatggétg
gaacacgatg
acattgcttg
tetggegtgt
gttgttatte
aacttgatca
agettgggeg
ggtgaattag
tacgaagact
cacatccaag
geagatattc
tatatecggtg

gaaacacaat

ttccagaacg
tgattgttga
gtttaactaa
ttactttacg
ttaaaatcge
gtggttegtt
ttgtagaaat
acttattcaa
tgaagkttaa
aagtagaagg
tccgtaacag
ctgttggtga
taaaagagcg
cgaaaccagt
tggatcaaaa
ctggtggttt
atggtcgtat
tttetgtata
ttgatggtecyg
taattgcaca
ctgtacgtca
tatctgetea
atgcgaaccg
ctgacaagee
gtgtaatecge
gtgtgaacga
aatacacacg
ataaagtagg
cgcttggtea
cgatcettatt
agttgteatg
ctaacgtggg
ctgaagttte

taacacctga

ES 2441719 T3

ccttegeggt
acaaggtaaa
actttctgtt
tgatggtgaa
tgaaggtggt
tgttgeagat
ctacaaagte
taacttatte
tegtegtetyg
tattetttct
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaaaccaa
tgcagetgea
caatccattg
gacacgtgaa
gtgtccaatt
tgcaaaagce
tgtaacggat
agcegatkbet
tcaaggtgaa
graggttgtt
tgcattaatg
acttgttggt
aaaacgtggc
agatgaaatg
ttcaaaccaa
tegtggtgac
aaacatgcgt
atctgagegt
tgtagcgegt
tgaagcagct
agcaggtgac

agaaaaatta

gaaatggoge
cgtatcaatg
cctgatgaat
gtgattgetqg
gttaaacaat
acactacgtyg
atgegtceag
ttctetacag
ggtegtoett
aacgatgaca
gtcgacgata
aaccaattcc
gctgaaacag
atcaaagaat
tctgaaatta
cgegeagget
gagacaccty
aacaactteg
gatgttgagt
ggtgtagata
ttcgttcgta
tctgttgetg
ggktcaaaca
acaggtatgg
ggacgtattg
atcgegggryg
aacacttgta
gttettgetg
gtcgegttca
gtacttcaag
gataccaagt
ttatctaaac
atccttgttyg

cttegtgeaa

51

agttegatat
cacgtcatgt
acttgtatga
ctaataccat
ttaacatctt
cagatacgag
gtgagccace
agcgttatga
atgaagtcgg
tcattgatgt
tcgatcactt
gtgttggtet
ataacttgte
tectttggtte
cgcacaaacg
ttgaggtacg
aaggtccaaa
gtttottgga
atttatcrge
aagacggtca
tgcctcctga
catcacttat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
agttcgttga
aagcaggtgt
tcaaccaaaa
atggtccate
tgacgtggaa
aagaccgttt
taggtgcaga
ttgatgaatc
gtaaggtaac

tttteggtga

tgcagacaat
gcgteaaatg
gecgtattaca
tttaagccat
gttecaccaat
aacaggtcgt
aacaaaagaa
cttgtetcct
tacagatcag
attgaaaaca
aggtaaccgt
agttcocgtgtt
tccacaagat
aagccaattg
tegtgtttca
tgacgtacat
cattggtttyg
aacaccatac
gattgaagaa
cttgactgaa
aaaagtgacg
tccattoctt
ggctgttcoct
agcgeatgac
tgcttctegt
agacatctac
agttcttatg
gactgacagt
cggttataac
gacttcgatt
agaaattact
aggtattgtt
gcctaaaggt

aaaaqcectgeg

780

840

ago

980
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
18&0
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700

2760



<210> 19

<211> 4089
<212> ADN

gatgtaaaag
caagtgttta
caacttgatg
cgtgaacgta
cgtdgtgaca
gttcaaccag
gagaagageo
gatgaactga
atccagectg
ttaccagttg
ccactcggtyg
gcagcgaaay
gaacttcgtg
gatagettbga
ttagctacae
ggtggtatkct
gaccgoocag
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgetyett
actcegeatcet
tegttcoaacg

ggtgactaa

<213> Acinetobacter sp.

<400> 19

atggcatact
gtcatgecatg
gacggeaaaa
tttcctattg

aaaccadagt

actettertt
cacgtgacygg
cttaccgtaa
ttgtgegttt
agctaactga
cagacgaagg
acgagatcga
caactggtgt
gtgataagat
aagataktgcc
taccatcacg
gtecttggega
aattcttaga
ctgatgaaga
cagtatttga
cacgtacagg
taacagtagg
cacgttetac
tcggtggtca
atacacttca
ataagaacat

tattgaccaa

catataccga
ctecgtacct
cagcaadaaaa
aaagttatte

ttgatgtteg

ES 2441719 T3

acgtgkbttcet
tatcgagaaa
agacttgaaa
attgaaaggt
agacgtattg
tattgctgag
tgagaagttt
gttgaaagtt
ggcgagtegt
gcatgacatce
tatgaacgtg
taagatcgac
caagatttat
aatcttggtg
tggtgcagaa
tcaaacagta
ttatatgtac
tggttcttac
gcgtttoggt
agaaatgtta
tgtagatggt

agagatcogt

ajaagaaacqyg
gctetegatt
tegegaagat

gggcaatget
cgaatgtatt

tcaagcedtaa
gatgagcgty
gaagagttca
caagagteaa
tctaacttag
cgtttaacge
gctgagaaaa
gttaaagttt
cacggtaaca
catggtgttce
ggtcagattc
aagatgatga
aacaaagttg
ttatcaggta
gaaggacaaa
kEtgtatgatg
atgctcaagt
tcactggtga
gagatggaag
actgtgaaat
aaccattata

tctttaggta

atcegtaaga
caagtcogact
atcggtetceo
gotttagaat

cttegtgget

52

aaggtacagt
ctcaagcaat
aaatcttcga
atggtggtgg
agcttgttga
agattcaagt
aacgtaaact
atcttgetgt
agggtgttgt
cagtggatgt
ttgaaactca
aagagcaacg
gtggegagea
acttgcgtaa
tecaaagagtt
gacgtacagg
tgaaccactt
ctcaacaacc
tttgggcact
cggatgacgt
tggatccgog

tcaacattga

artttggtaa
cgtacagaac
aagectgeoatt
teogttgagta

caacctttge

gattgacgtt
tgaaaaagcg
agaagctgcet
tacaacgaaa
teckgttagaa
gttctitgaaa
ttcaacgggt
taaacgtcgt
atcaaacatc
ggtacttaac
ctbgggtatg
tactgttett
agaagatctt
aggtgttcct
acttgaactt
tgagegtttt
ggttgacgac
gcttggtggt
tgaggcttat
tgaaggtcgt
tatgeetgaa

actgaaaaat

attgocecsa
attottgeoaa
tagttoagtt
tagtottggt

ggcaccaatg

2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089

ed
120
igo0
240

300



cgcgttaaaa
gaacaagaag
aatggtactg
catgataaag
tatcgtggtt
gaccgtegte
caaattctga
attgaccttg
gatggtaaag
gaagctgetg
gctgaagata
gagattttgg
gacatcgate
gaagaagcac
geggetgaaa
gtgggtegta
asgtectegty
ctggtagaaa
cgoegtacgtt
gaacgtgetyg
ttgatcaatg
tcacagttta
gegettggge
caaactcact
atcaactege
cgtegegttg
gtaggtactg
gacttcgttt
catatggatg
gaacacgatg
acattgcttg
totggtgtat
gtggttatte

aacttgatca

ttegtttgat
tgtacatggg
agcgtgtaat
gtaaaacgea
catggttaga
gtaaattget
atatgttcta
tgectgaacy
ccattgttga
gtttaactaa
tocgtacttaa
tcagaattge
gtggttotet
ttgtagaaat
acttattcaa
tgaagtttaa
aagtagaagg
ttegtaacygy
ctgttggtga
ttaaagagcyg
cgaaaccagt
tggatcaaaa
ctggtggttt
atggtegtgt
ttteoctgttta
ttgatggteg
ttattgcaca
cagtacgtca
tatctgctca
atgccaaccyg
ctgataaacc
gtgtgategce
gtgtcaacga

aatacacgeg

ES 2441719 T3

catcaaagatk
tgaaatgceca
cgtatctcaa
ttcaageggt
ttttgagttt
tgcgactgtt
cgaaaaagta
tettegtggt
acaaggtaaa
acttecagtt
agacggtgaa
tgaaggtggt
tgttgetgac
ctacaaageyg
taacttatte
ccgkegtitg
tattetttet
taaaggtgaa
aatgacagaa
cttaaaccaa
tgctgctgea
caacccattg
gacacgtgaa
atgtccaatt
tgoaaaagey
tgtaacagat
ggecgattct
ccaaggtgac
acaggttgta
tgecattgatg
acttgtgggt
gaaacgtggco
agatgaaaty

ttcaaaccaa

cgtgaaacga
ctcatgactyg
ttacaccgtt
aaagtgcttt
gatgctaaag
gtgttgegty
cctgtatatc
gaaatggcte
cgtattaatg
ccagatgaat
gtaattactg
attazacaat
accttacgtg
atgogteeag
ttectetacag
ggtegtectt
aacgatgaca
gtogacgata
aaccaattecc
gctgaaacay
atcaaagaat
tcagaaatta
cgtgegygget
gaaacaccety
aacaacttog
gatgttgaat
geattggata
ttegttegta
tctgtcgetg
ggttcaaaca
accggcatgg
ggacgcattyg
atcgegggtg

aacacatgta

53

aatctattaa
agaatggtac
caccaggegt
attcagcoacg
atttagtctt
cattgagcta
ttgatatggg
aatttgatat
ctagecatgt
atttgtatga
ctaacactgt
ttaatatcoe
cagatacnasac
gtgagecace
agcgttatga
acgaagtagyg
ccattgatgt
tcgatcactt
gtgttggttt
ataacttgte
tetttggree
cacacaaacg
ttgaagtacy
aaggaccasaa
gtttettgga
atttateotge
aagatggaca
tgececacctga
catcacttat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
agtttgtaga
aagcaggtgt

ttaaccaaaa

agacgtacgt
ctttgtecate
attctttgac
tattatteet
tgtacgtatt
tagcaatgaa
tagctatcay
cgtggacaat
acgtcaaatg
gegtattact
attaagtcat
gtteaccaat
atceggtegt
aacgaaagaa
tttatcgeet
tacagatcag
actgaaaaca
gggtaaccgt
agbtcgtgtt
tcocacaagat
aagccaattg
tegtgtatcet
tgacgtacat
cattggtttyg
aacaccatac
aattgaagaa
tttaacagaa
aaaagtgacyg
tocattoctt
ggctgttect
agcgcacgac
tgcatcacgt
agatatctac

agtgcttgtg

380
420
480
540
600
660
720
780
840
2500
960
19020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1820
1580
20490
2100
2160
2220
2280

2340



<210> 20
<211> 4089
<212> ADN

agcatgggeg
ggtgaattag
tacgaagact
catattcaag
gecgatatte
tatateggtg
gaaacacaat
gacgttaaag
caagtgttta
cagcttgaty
cgtgaacgta
cgoeggtgata
gktcaaccaa
gagaagagct
gatgagetta
atccagectg
ttgceotgttg
ccattgggtyg
gctgcaaaag
gagettegtg
gatagcttaa
ttagctacge
ggtagrtatet
gaccgcocag
aagatgcatg
aaagecacaat
ggtgctgett
actcgeatet
tegtttaacg

ggtgactaa

ataaagtegg
cattgggteca
cgattttatt
aattatcatg
ctaacgtagg
ctgaagttge
taacecctga
attcatcttt

cacgtgacgg

cttacegtaa

ttatceogttt
agotatetga
cagatgaagg
acgagakttga
caacaggtgt
gtgataagat
aagacatgcc
taccatcacyg
gtettggega
atttcttaga
ctgatgaaga
cagtattiga
cacgtacagg
taactgtigg
cacgttctac
tcggtggtea
atacacttoa
ataagaacat

tattgaccaa

<213> Acinetobacter radioresistens

<400> 20

ES 2441719 T3

ccgtggtgae
gaacatgcgt
atctgaacgt
tgttgegegt
tgaagcageg
agegggtgat
agaaaaatta
acgtgtttet
tatcgagaaa
agacttgaaa
gtLaaaagge
agatgtattg
catcgotgaa
tgagaaattt
cttgaaagtt
ggcgggtegt
gcatgacatec
tatgaacgtg
taagatcgac
caagatttat
aatcttgatg
tggtgcagaa
tcaaacagta
ttatatgtac
tggttcttat
gogttteggt
agaaatgctt
cgtagatggt

agagatccgt

gttettgetg
gtegegttea
gttcttcaag
gatacgaagt
ttatctaaac
attcttgttg
cttegtgeaa
teaagegtta
gatgaacgtg
gaagaattea
caagagtcga
tecrggtttag
cgottaacte
gcectgagaaaa
gttaaagtee
cacggtaaca
catggtgttc
ggtecagatte

aagatgatga

aacaaagttg

ttatcaggta
gaaagtcaga
ttgtatgacg
atgctcaagt
tcacttgtaa
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta

54

atggteccate
Egacttggaa
aagatcgttt
taggtgegaga
ttgatgaate
gtaaagtgac
tctttggtga
aaggtacagt
ctocaagegat
aaatctteoga
atggeggcgy
agcttgttga
aaattcaagt
aacgoaaadt
atttagectgt
aaggtgttgt
cagttgatgt
ttgaaactea
aagagcaacg
gtggcgagca
acttgcgtaa
tcaaagagtt
gacgtacagg
tgaaccatth
ctcaacaace
toegggeact
cggatgacgt
tggatccggg

tcaagattga

aactgatggt
cggttataac
aacttcaatt
agaaatcact
aggtattgtt
gcctaaaggt
gaaagcggeoa
catcgacgtt
tgagaaageg
agaagecagcet
tactactaag
tecttttagaa
agttettbgaaa
ttetacaggt
aaaacgtcogt
atcaaacatc
cgtacttaac
cttagatatg
taccgttctt
agaagatctt
aggtgttcet
acttgagectt
tgageogtttt
ggttgatgac
gettggtggt
agaagcttat
tgaaggtcogt
tatgcctgaa

actgaaaaat

2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2540
3000
3060
3120
3180
3240
3300
33e0
3420
3480
3540
36800
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4089

4083



atggcatact
gtcatggaag
gacggcaaaa
tttectatag
aaaccggagt
cgcgtaaaga
gaacaagaag
aatggtacca
catgacaaag
tacegtggtt
gaccgtegtc
cagattotgg
attgatcteg
gatggcaaag
gaagcktctg
gctgaagata
gaaatcatgg
gatattgace
gaagaagcee
getgetgaga
gttggtcegta
aagtcacgtg
ttagttgaaa
cgtgtcogtt
gaacgtgeag
ctgatcaaty
tcceagttta
geacttggac
cagacceact
attaactege
cgtaaagtgg
gtaggaactg

catataccga
gacegtacet
ctd¢caaasaa
aaagttatte
ttgatgteeg
ttegtctgat
tctatatggg
agegtgtaat
gtaaaaccca
catggcttga
gtaaattact
atctgttecta
tgcctgaacg
tgattgttga
gectgactaa
ttagactgaa
tgaagattge
gtggtkcatt
tggttgagat
acctgttcaa
tgaagttcaa
aagttgaagyg
ttegtaacygg
ctgtaggtga
ttaaagagoeg
ctaaaccggt
tggatcagaa
caggegyttt
atggtcgtgt
tgtetgtata
tagatggeceg

tgattgeotcea

ES 2441719 T3

aaagaaacqgy
gttgtctatt
cegcgaagat
tggcaatgct
cgaatgtatt
cattaaagat
tgaaattcea
cgtatctcag
ctcaageggt
ttttgagttt
tgctactgta
tgagaaagtc
cctgegtggt
gcagggtaaa
actgceagtt
atcaggogat
tgaaggtgge
cgtggeagat
ctataaggta
taacctgtta
cegtaegttta
tatteotcteyg
taagggtgag
aatgactgag
tetgtcacag
agctgetgea
taaceegeta
gaccegtgag
gtgtcegatt
cgcaaaaacc
tgtaacagat

ggccgactct

atccgtaaga
caagtcgact
atcggtcteco
goctitagaat
cttegtggoet
cgcgaaacga
ctecatgactyg
ttacategte
aaagtgttgt
gatgccaaag
gttatgegtyg
cctgtgtate
gaaatggcge
cgtatcaatg
cctgatgagt
gtaattgetg
gtgaagcagt
acettacgtg
atgecgtecag
ttetetrety
ggtogaceat
aatgaagata
gtegatgata
aaccagttec
gcagaaactyg
atcaaagaat
tetgaaatta
cgogecagget
gaaaccectg
aatgaatttg
gaagttgaat

gcactcgata
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attttggtaa
cgtaccgtac
aagccgeatt
ttgttgagta
caacctatgc
aatcaatcaa
aaaatggtac
cacecgggtgt
attcagcacg
acctggtata
cactgggeta

tggatatggg

agttcgatat

cacgtcatgﬁ

acctgtacga
cgaatacctt
ttaatatctt
cagatacaac
gecgagcoegeo
agcgttatga
acgaagtagy
tcatcgatgt
ttgaccattt
gtgtaggtct
acaacctgte
tctttggttc
cacataagcg
ttgaggtgeg
aaggaccaaa
gtttettgga
atctgtctge

aagatggtta

attgccecaa
tttectgcaa
tegttcagtt
tagecttggt

ggcaccaaty

agatgttegt

ctttgtcate
attctttgac
tattattect
tgtacgtatc
taacaatgaa
cagttatcag
tgctgacaat
acgtcaaatg
acggattact
getgageceat
gtataccaat
aagtggeccgt
aacaaaagaa
cetgteoacet
aactgaccag
attacgtact
gagtaaccgt
ggtccgtgtt
tecacaggac
aagccagttg
tcgtgtateg
tgacgtacac
catcggtctg
aacgccttac
aattgaagaa

tttaaccgaa

60
120
180
240
300
360
420
480
540
eo00
660
720
780
B40
900
960

1020
1080
1140
l200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860

1520



gagctggttt
catatggatg
gagcacgatg
acactgattg
tcaggtgtat
gtagttattce
aacctgatca
aatctgggtyg
ggtgaattag
tacgaagact
cacattcagg
gcggatatte
tatateggtg
gaaactcage
gatgtaaaag
caggtgtttia
caacttgacg
cgtgaacgta
cgtggtgaga
atccagccaa
gagaaaagca
gatgagctaa
atecagcegg
ctgectgtag
ccgctaggty
gctgcaaaag
gaactgegtg
gatacactga
ctggecaactc
gecagqaactge
gacegtcegg
aagatgcatg
aaagcacaat

ggtgcagcat

ctgtacgtta
tttctgcaca
atgccaaccg
cggacaaacc
gtgtaattge
gtgttaacga
aatacacacg
ataaagttgg
cacttggtca
caatectgcet
aattgteatg
caaacgtagg
cagaagtaac
teacacctga
attcatcttt
cacgtgatgg
cttatcgtaa
ttgtacgttt
aactgtotga
gcgatgaage
ccgagattga
ctcatggegt
gtgataaaat
aagacatgee
taccatcacg
gtttaggtga
attttcttga
cktgatgatqga
cagtatttga
cacgttectgg
taactgtagy
cgegttotac
teggtbggtea

atactcttea

ES 2441719 T3

ccagggcgaa
gcaggtagtt
tgcattgatg
getagtagag
aaaacgtggc
agacgagatg
tteaaaccayg
tegtggtgat
gaacatgegt
ttoetgaacgt
tgtagcacgt
tgaagctgeg
ggctggcegat
agaaaaactg
acgtgttceca
tetggaaaaa
agatttgaaa
getgaaagat
agaattgcta
gattgctgaa
cgagaagttt
attgaaagtt
ggcgagtegt
acatgatgec
tatgaacgtg
geagateogac
taagatttac
aatcttgaaa
tggtgecegaa
ccageagate
ttacatgtat
cggttcttac
gagttbeggt

agagatgctg

tttgtgegta
kctgtagegg
ggttcaaaca
acaggtatgg
ggtaccattg
attgcgggtg
aatacctgta
gtactyggcectg
gttgeattca
gtacttecagg
gataccaaac
ctttctaaac
attctggttg
cttecgegeta
tcaggtacca
gatgacecgty
gaagaatata
caggtgtceta
tetggecttg
cgtttaacce
gecgagaaga
gktgaaggttt
cacgggaaca
aatggtgtte
ggacagattc
aagatgetta
aataaagtcg
cttgeaggaa
gaaggccaaga
ctgtttgatg
atgcttaaac
tctettgtaa
gagatggaag

accgtgaagt

tggctccaga
catctctgat
tgcagcgtca
aagcgaatgt
aattcgtaga
aagegggtgt
ttaaccagaa
atggcecegte
tgacttggaa
aagaccgttt
tgggtgcaga
tggatgaatc
gtaaagtgac
tcttoggtga
aaggtacggt
cactggegat
aaatctttga
acggeggtgg
aactgattga
agatccaggt
aacgcaagcet
atctagcagt
agggtgtggt
cggttgatgt
tggaaacaca
aacagcaqgcoy
gtggtgagca
acctcagcaa
tcaaagagtt
gacgtacagg
tcaaccactt
cgcaacagecce
tctgggeact

cggatgacgt

gcgtattacg
tecatteett
qgctgtaccg
tgoacgtgac
tgegtoacgt
agatatctat
agttctggtyg
tacggatggt
tggttacaac
aacttctatt
agaaattact
cggtattgtt
acctaaaggt
gaaagoaget
aattgacgtc
tgagaaagca
agaagcggat
aaatactaaa
tctgotcgaa
gttettgaaa
ttoctacgggt
taaacgtegt
atcacaaatce
gatattaaac
tttgggtett
tgctattgtt
agaacagett
gggtgtgcca
acttgaactt
cgaacagttt
ggtggatgac
gettggtggt
rgaagcttac

tgaaggccgt

accegcatct ataagaatat tgtagatgga aaccattata tggatccggg catgectgaa

tcgttcaacg tattgaccaa agagatccgt totttaggta tcaacattga actgaaaaat

ggtgactaa

<210> 21

<211> 4089

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 21
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1980
2040
2100
2160
2229
2280
23490
2400
2460
2520
2580
26440
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3leo
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900

3960

4020
4080

4089



atggcatact
gtaatggaag
ggcggtaaaa
tttcetattg
aagcctgagt
cgecgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtacag
catgataagg
taccgtagtt
gaccgtegte
cagatcttga
attgaccttg
gatggtaaag
gaagctgcta
getgaagaca
gaaatcttgg
gacatcgace
gaagaagcgc
gctgctgaaa
gtgggtcgta
aagtcgeogtg
ttggttgaaa
cgtgtacgtt

gaacgtgcty

catataccga
caccgtactt
ctccaaaaaa
aaaqgttatte
ttgacgtacyg
ttegtttgat
tttacatggg
agcecgtgtaat
gtaaaaccca
catggttaga
gtaaattate
atttgttcta
ttccagateg
cgatcgttga
acttagcgaa
ttccattgaa
tgaaattgge
gtgattettt
ttgttgaaat
acttattecaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
tcegtaacgg
ctgttggtga

ttaaagagcg

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
actttcgatt
tegegaagat
tggraatget
tgaatgtatt
cattaaagat
tgaaatgcca
cgtatctcaa
ctcaagcggt
ctttgaattt
ggcaacggtg
cgaaazagtg
cttacgtggt
acaaggtaag
getttctgta
aaatggogat
tgaaggtggt
cgttgcagat
ctataaagta
caacttgttc
cogtegtttg
tattttateg
taaaggtgaa
aatgacagaa

tttaagccaa

atccgtaaga
caggtcgatt
atcggtetee
gctttagaat
ttacgtggtt
cgtgaaacga
ctocatgaceg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgctaaag
gttttacgtg
cctagtatate
gaaatggcgce
cgtattaatg
cctgatgaat
gtgattgcty
gttaaacaat
acattacgty
atgcgtocag
tteotetketg
ggtegteett
cacgaagata
gtcogatgata
aaceaattcc

gcagaaacag

57

attttggtaa
cgtaccgtac
aagcegceatt
ttgttgagta
caacttatge
aatcaabtaa
ataacggtac
cacraggcgt
attcagcacyg
atttagtctt
ccttaaatta
ttgatatggg
aatttgatat
cacgtcacgt
atttatatga
cgaatacagt
ttaacatcct
cagatacgac
gcgagecace
agcgttatga
acgaagtggg
ttattgatgt
tcgakcactt
gtgttggtct

ataacttgte

attgeceocceccac
attcttacaa
tegttcagtt
tagtcttggt
agcaccaatyg
agacgttogt
tttcgttate
attetttgac
tattattect
tgtacgtatt
cagcaatgaa
tagctatcag
cttggacaat
acgtcaaatg
gegtattaca
gottageecat
gttcagcaat
aacaggcegh
aacaaaagaa
cettteotceca
tacagatcag
actgegtaca
gggtaaccgt
agteccgtgtt

tecgcaagat

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
200
260
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440

1500



ttgatcaatg
tobcagtteca
gegcttggtc
caaacteact
atcaactcge
cgtaaagttg
gtagggactg
gaaatggttt
catatggacg
gaacacgatg
accttacgtg
tetggegtgt
ategtgatte
aacctgatca
aacttgggtg
ggtgaacttg
tacgaagact
cacattcaag
gccgatatte
tatatcggtg
gaaactcagt
gatgrtaaag
caagtettea
cagcttgatg
cgtgaacgta
cgcggtgata
ateccaaccga
gagaagaget
gatgaattaa
atccagectg
ttgectgttyg
ccattgggtg
gcggccaaag

gaactacgtg
gatagcttaa

ttagcaacac
gcagacatct
gatcgtoctyg
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgcagcat
acacgcatet
tegttcaacg

ggtgactaa

caaaaccagt
tggatcaaaa
ctggtggttt
atggtegtgt
tttetgttta
ttgatggeeyg
tcattgcaca
ctgtacgtea
tttetgeaca
atgegaaccg
ctgacaagcc
gtgtgattge
gtgtaaacga
aatacacacg
acaaagttge
cgetbtggtea
cgatcttact
aattgtecatg
ctaacgttgg
ctgaagtaac
taacacctga
actetteottt
cacgtgatgg
cataccgtaa
ttgttegtee
aacttgctga
ctgatgaggc
atgaaattga
ccactggagt
gtgataaaat
aagacatgce
taccgtcacy
gtcttggcga

acttcttaga
ctgatgccga

ctgtatttga
cacgtacagg
taactgtagg
cgcgttecaac
tcggtggtca
atacactcca
ataagaatat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

tgetgetgea
caacccatty
gacacgtgaa
ttgtecaatt
tgcaaaagca
tgtaactgat
ggcegattet
tcaaggtgaa
gcaggtigtt
tgeattgatg
gcttgttggt
tgacecgtggt
agatgaaatg
ttecaaaccaa
togtggegat
aaacatgege
ttctgagegt
tgtagegegt
tgaggctgcea
tgetggtgace
agaaaaacta
acgtgtteea
tttggaaaaa
agacttgaaa
gttgaaaggt
agacgtattg
aattgcagag
tgagaagttt
attgasagtt
ggegggtegt
acacgatgey
tatgaacgtg
taaacttgaa

caagatttat
aatcttggeg

Eggtygctgaa
tcaaacggta
ttacatgtac
aggttcettac
gegtttoggt
agaaatgctc
tgtagatggt

agagatccat

atcaaagaat
tetgagatta
cgtgcgggcet
gaaacgecetg
aacgattteg
gatgttgaat
gctgttgata
ttcgtacgta
tetgttgeag
ggttegaaca
acgggtatgg
ggtgegattg
ategegggty
aatacatgta
atettggctg
gteogegtica
gtacttcaag
gatactaagt
ctgtctaagt
atccttgttg
cttcgegeaa
tctggoacta
gatgaacgtg
gaagagtaca
caagagtcta
tctggtttag
cgtctaacte
goagagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtac
ggteagatte
aaaatgttga

aacaaggteg

tctttggtte
cacataaacy
ttgaagtacg
aaggtccaaa
gtttcttgga
atttatctge
aagatggtca
tgtcgectga
catcattgat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatatgtaga
aagcgggtgt
tcaaccaaaa
atggtcecate
tgacatggaa
aagaccgttt
taggtgceaga
tggatgagtce
gtaaggtaac
tctttggtga
aaggtacigt
ctcaageaat
aaatcttoga
acggtggegg
agcttgttga
aaattcaagt
agcgtaaact
accttgeggt
aaggtgttgt
cagtcygatat
ttgagactea
aagaacaacy

gtggtgagea

ctttoaggta acttacgtge

gaaagccaga tecaaagactt

ttgtktgacg
atgectcaaat
teacttgtta
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggka

58

gacgtacagyg
tgaaccactt
cacaacagce
tatgggcact
cggatgacgt
tggatccggg

tcaacattga

aagcecagttyg
tegtgtatet
tgacgtacat
cattggtity
aacaccttac
aattgaagaa
cctgactgaa
gegegtaaca
tecattectt
ggctgttect
agcacgtgac
tgecatectegt
agatatctac
cgttatcgta
gactgatatg
cggttataac
aacctcgatt
agaaattact
tggtattgtt
gcctaaaggt
aaaagctgct
gattgacgtt
tgagaaagcet
agaagcagca
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttettgaaa
ttctacaagt
taaacgtegt
gtcaaacate
cgtattgaac
cttaggtatg
tacagtgtta

agaagagott
tggtgttcca

acttgaatta
tgaqgcagttt
ggttgatgac
gettggtggt
tgaagcaktac
cgaaggtcgt
tatgectgaa

actgaasaat

1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1380
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2490
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2B80
2540
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480

3540
3500

3660
3720
3780
3840
3200
3960
4020
4080

4089



<210> 22
<211> 4089
<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 22

atggcatact
gtaatggaayg
ggcggtaaaa
tttoctattg
aagcectgagt
cgcgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtacty
catgacaagg
taccgtggtt
gaccgkbcgte
caaatcttga
attgaccetygg
gatggcaaaa
gaagcggcta
gctgaagaca
gaaattatygg

gacatcgatc

catataccga
caccgtactt
caccaaaaaa
aaagttattc
ttgacgtacg
ttegtttgat
tttacatggg
agcgtgtaat
dgtaaaaccca
catggttaga
gtaagttgct
atttgtteta
ttccagateg
caatcgttga
acttagccaa
ttaccttogaa
tgaagttgge

gtggttettt

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
actttogatt
tcgegaagat
tggcaatgct
tgaatgtatt
catcaaagat
tgaaatgcca
cgtatctcaa
ctcaagcoggt
ctttgaattt
tgcaacggtg
tgaaaaagta
cttacgtggce
acaaggtaaa
gotttetgta
aagtggtgat
tgaaggtggt
cgttgcagat

atccgtaaga
caggtecgatt
atecggtetee
getttagaat
ttacgtggtt
cgtgaaacga
ctcatgacceg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgccaaag
attttacgtg
cctgtatate
gagatggcgae
cgtattaatg
cctgatgagt
gtgattcctg
gtgaagcagt

accttgegeg

59

attttggtaa
cgtacegtac
aagccgeatt
ttgttgagta
caacttatgce
aateaattaa
ataacggtac
caccaggcegt
attecagcacqg
atttagtett
cecttgaatta
ttgatatggg
aatttgatat
cacgtcacgt
acttgtatga
ccaataccgt
ttaacatcct

cagatacaac

attgceccac
attcttacaa
tegttcagtt
tagccttggt
ggcaccaaty
agacgttegt
attcgttatt
attetttgac
tattattcet
tgtacgtatt
tagcaatgaa
tagctatcaa
cttyggataac
acgtcaaatg
gogtattacg
acttagccat
gttcaccaat

gacaggeege

60
120
160
240
300
360
420
480
5440
600
660
720
780
840
900
960

1020
1080



gaagaagecgce
gctgctgaaa
gteggtegta
aagtcacgtg
ttggttgaga
cgtgtacgtt
gaacgtgetg
ttgatcaatg
tectcagttcea
goegettggte
caaactcact
atcaattcgc
~cgtaaagttg
gtaggtactg
gagatggttt
catatggacg
gaacacgatyg
acetrtacgtyg
tetggtgigt
atcgttatte
aacctgatca
aacttgggeg
ggtgaacttg
tatgaagact
cacattcagyg
gecgatatte
tacatcagty
gaaactcagt
gacgtaaaag
caagtettca
cagcttgakg
cgtgaacgta
cgeggegata

atccagccaa

ttgtcgaaat
acttattcaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
ttegtaacgg
ctgtaggcga
ttaaagaacg
caaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
atggtcgtgt
tttetgteta
ttgatggecg
tcattgeaca
ctatacgteoa
tttctgegea
atgogaacceyg
ctaacaagee
gtgtgatege
gtgtcaacga
aatatacacg
acaaagttgc
cgetgggtca
cgatcttact
aattgtcaty
ctaaegtcgg
ctgaagtaac
tgacacctga
attcatcttt
cacgkgatgg
cataccgtaa
ttgttegttt
aactttcaga

atgatgaagc

ES 2441719 T3

ctataaagtg
taacttgttc
ccgtegtitg
tattttateg
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagocaa
tgctgetgea
caacccattg
aacacgtgaa
ttgtcocaatt
tgctaaagoyg
tgtgactgat
ggeccgabteot
tcaaggtgac
acaggtcgta
tgcattgatg
gettgttggt
aaaccgtggt
agatgaaatg
ttcaaaccag
tegtggtgat
aaacatgege
tteotgagegt
tgtagcacgt
tgaagctgca
tgegggtgac
agaaaaatta
acgtgtteey
cttggagaaa
agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgtattg

aattgctgaa

atgcgtcoeag
ttotctbctg
ggteogtcctt
cacgacgata
gtegabkgata
aacgaattcce
gcagaaacayg
atcaaagagt
tetgagatta
cgegeggget
gaaacaccktg
aatgacttcg
gaagttgaat
gcagttgata
ttegttcogta
tctgtegeag
ggttecaaaca
acaggtatgg
ggtgegattg
attgegggatg
aatacatgta
atcttggctg
gtcgegttea
gtacttcaag
gataccaagh
ctgtctaaac
atccttgttg
ctgocgeogcaa
tetggtacta
gatgaacgtg
gaagaataca
caagaatcta
tectggettag

cgtttaactce

60

gtgageoecace
agcgttatga
acgaagtggg
tcatcgatgt
tcgatcactt
gtgttggttt
ataacttgte
tcttbggete
cacacaaacg
tcgaagtacg
aaggtccaaa
gtttottygga
acttatetge
aagatggtat
tgtegoctga
cgtcattgat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatatgttga
aagcaggtgt
ttaaccagaa
acggtccate
tgacctggaa
aagaccgttt
taggegoaga
tggatgagtc
gtaaggtaac
tctttggtga
aaggtacggt
cacaagcaat
aaatcttcga
acggtggegg
agcttgttga

agattcaagt

aaggaaagaa
cchgteteca
tactgatcag
attgecgtaca
gggtaaccygt
agtcegtgtt
tccacaagat
gagecagbtg
tecgegtatcet
tgacgtacat
catbggtbty
aacaccttac
aattgaagaa
gttgactgaa
gogegtazce
tccattectt
ggetgttect
agecacgcgac
tgcakctegt
agatatctat
tgtecategtyg
gacagatatg
tggttataac
aacctcgatt
agaaattact
tggtattgtt
gcctaaaggt
aaaagcggct
tatcgacgtt
tgaaaaaget
agaagoeagea
ttcaaccaaa
tttacttgaa

gttcttgaaa

1140
1200
1280
1320
1380
1440
15C0
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1820
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060

3120



<210> 23

<211> 4089
<212> ADN

gagaagagct
gatgaattaa
atccagectg
ttaccagteg
ccactgggtg
gcagcgaaag
gaactgcgtyg
gatagecttga
ttggcaacac
getgatatct
gaccgtcctg
aagatgcatg
aaageadaat
ggtgctgecat
acacgeatct
tegtteoaacy

ggtgactaa

acgagattga
caacgggegt
gtgataagat
aagacatgecc
taccgtcacg
gtectoggega
aattcttaga
ctgatgcaga
ctgtatttga
cacgtactgg
taactgtagg
cgegttcaac
tcggtggtca
atacgctccea
acaagaacat

tattgaccaa

<213> acinetobacter schindleri

<400> 23

atggcatact
gttatggatg
gatggcaaat
tttcctattg
aagcoctgagt
cgtgtgaaga
gaacaagaag
aacggtaceg
cacgataaag
taccgtggtt

gaccgtcgte

catatacega
ctecegtactt
caccaaaaaa
aaagttatte
ttgatgtacy
ttegtttgat
tctatatggg
agcgtgtaat
gtaaaactca
catggttaga

gtaaattget

ES 2441719 T3

cgagaagttt
attgaaagtt
ggcgggtegt
acatgatgecg
tatgaacgtg
taaaatcgaa
caagatttat
aatettggeg
tggtgcetgaa
tcaaacggta
ttacatgtac
gggttettac
gcgttteoggt
agaaatgett
tgtagatggt

agagatccgt

aaagaaacqg
getttegatt
ccgcegaagat
tggcaatgct
cgaatgtatt
cctgaaagat
cgaaatgeca
cgtatctcaa
ctcaagtggt
ctttgaatte

tgegactgtyg

getgagaaga
gttaaggtet
cacggtaaca
aatggcgtac
ggteagatte
aazatgttga
aacaaggttg
ctttcaggta
gaaagccaga
ttgtttgacyg
atgctcaaat
tcacttgtga
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta

atccgtaaga
caagtcgact
atcggtctee
getttagaat
cttegtgget
cgtgaaacga
ttgatgacgg
ttacaccgtt
aaagtccttt
gatgccaaag

gtacttegtyg
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agcgtaaact
accttgeggt
agggtgttgt
cagtcgacat
ttgagactca
aagaacaacg
goggtgagea
acttacgtge
tcaaagacct
gacgtacagg
tgaaccactt
ctcaacagecc
tatgggcact
cggatgacgt
tggatcegag

tcaacattga

attttggtaa
cgtacagaac
aagcegcatt
ttgttgagta
caactratge
aatcgatcaa
ataacggtac
caccaggegt
attectgegeg
acctagtcta

cattgggtta

ttectacaggt
gaaacgtcegt
atcaaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtgatt
qgaagagctt
tggtgtteca
acttgaactt
tgaacagttt
ggttgatgac
gottggtggt
tgaagecatac
cgaaggecgt
tatgectgaa

actgaaaaat

attgoctage
attcttacaa
tegttcagtt
tagtcttggt
agcaccaatg
agacgtacgt
tttegtaakt
attctttgac
tatcatteect
tgtacgtatt

taacaacgaa

3180
3240
3300
3380
3420
3480
3540
3600
3660
3720
1780
3840
3900
3960
4020
4080

4085

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600

660



caaattetga
attgaccttg
gacggcaaga
gaagcttcag
gctgaagaca
gaaatcatgg
gatatcgacc
gaagaagcac
gctgetgaaa
gtcoggecgta
aagtcacgty
ttagttgaaa
cgtgtteogtt
gagegtgegg
ttaatcaatg
tctcagttca
gegettggge
caaacteact
atcaactecge
cgtaaagtty
gtaggtactg
gaattegtat
catatggatyg
gaacacgatg
acgttaatcg
tetggtgtat
gtaegtgattc
aacctgatea
aacatgggey
ggtgaactgyg
tatgaagact
cacatccagg
gceogatatee

tatatcggtg

acatgtteta
ttocagaacg
toattgttga
gtcttgaaaa
tcecagttaaa
tgaagattge
gtggticatt
tagtagaaat
acctgticaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
ttcgtaacgg
cagttagtga
ttaaagaacg
cgaagcecagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
acggteogtgt
tttctgtata
ttgataggtcg
ttatcgcaca
ctgtacgtca
tatetgetea
atgcgaacceg
ctgacaagece
gtgtgatege
gtgtcaacga
aatacacacg
ataaagtggg
cactgggtca
cgatcttgtt
aactttcatg
cgaacgtggg
ctgaagtgac
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tgagaaagtg
cctgegtggt
gcaaggtaaa
acttgcagtg
agatggcgat
agaaggegge
categoggat
ctacaaagta
caacctgtte
cogtegtitg
tatectcteg
taagggtgaa
aatgactgaa
ktctatcacayg
ggctgetgea
caacccatty
gacgegtgaa
ttgtceaatt
tgcaaaatgt
tgtaacggat
ggccgactet
ccaaggtgaa
gecaggtggta
tgecattgatg
actggttggt
gaaacgtgygt
agacgaaatg
ttctaaccag
tecgeggtgac
aaacatgege
atctgagegt
tgttgcacgt
tgaagcﬁgca

tgetggtgac

cctatatate
gaaatggcac
cgtattaacg
cctgatgaat
gtgategegg
gtgaagcaat
acattacgtg
atgegtccag
ttetettcetyg
ggtegteoett
aacgacgata
gtcgatgata
aaccaattcc
gotgaaactg
atcaaggaat
tetgaaatca
cgtgckggcet
gaaacgccetg
aacaactttg
gaagttgaat
gcaatcgata
ttegtacgta
tectgtegetg
ggttcaaaca
aceggtatgg
ggcegtattg
gtggeggges
aacacttgta
gttettgetyg
gtagcattca
gtacttcagg
gatactaaac
ctttctaaac

atcetggtag
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ttgatatggg
aatttgatat
cacgtcacgt
acctgtacga
ccaatactgt
tcaacttact
cecgatacgac
gtgagccacc
agcgttatga
acgaagtyggg
tcactgatgt
tcgaccactt
gtgteggtct
ataacctgte
tetttggtte
cccacaagcg
tcgaagtacy
aaggtccaaa
gtttektaga
acctgtetge
aagatggcaa
ttccaccaga
catcactgat
tgcaacgteca
aagcgaacgt
aatatgtaga
aagcaggtgt
tcaaccagaa
atagtccatc
tgacctggaa
aagaccgttt
tgggtgctga
tggatgagte

gtaaagtaac

tagctatcag
tgctgacaaa
acgtcaaatg
acgtatcact
attaagccat
gttcacaaat
gacaggtcgt
aacaaaagaa
cttgtegeca
tacagaccag
attgaaaaca
gggtaaccgt
ggttegtgta
teagcaagat
aagccagtta
togtgtatca
tgacgtacat
cattggtttg
aacgccettac
aatcgaagaa
cctgactgaa
aaaagtgacg
tcegtteett
ggcagttcct
agcacatgac
cgcttetegt
agatatctac
agttcttotyg
gactgatggc
cggttacaac
aacgtctatc
agaaattact
tggtatcgtt

acctaaaggt

720

780

840

900

260
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1860
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
26490

2700



<210> 24

<211> 4089
<212> ADN

gaaactcagt
gacgtaaagg
caagtgttta
cagcttgatg
cgtgaacgta
cgegglgaca
atccaaccag
gagaagagec
gatgaactta
atoccageccetg
ttgceggtag
ccgetaggty
gecgccaaayg
gagcttogtg
gatagcctga
ttggcaacte
ggtggcattt
gacegtcegg
aagatgcatg
aaagcacaakt
ggtgcagcat
accegtatet
tcgttcaacg

ggtgactaa

taacacctga
actcttettt
cacgtgatgyg
cttacegtaa
ttattegtek
aactgtctga
tagatgaagc
ttgaaattga
caactggegt
gtgataagat
aagacatgcc
tacegteacy
gtcttggega
aattcttaga
ctgatgatga
cagtattcga
cacgtactgg
taactgtagg
cgegttatae
teggtggtea
atacactcca
ataagaatat

tattgaccaa

<213> acinetobacter ursingii

<400> 24

atggeatact
gtcatggacyg
gatggcaaaa

tttoctatag

catataccga
cteocgtactt
caccgazang

aaagttattc
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agaaaaactg
acgtgtteca
tcttgaaaaa
agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgttetg
aattgctgag
tgaaaagttt
actgaaagtt
ggegggtegt
acacgatgcc
tatgaacgtyg
caaaatcgac
caagatttac
aatcttagea
cggtgctgaa
tcaaacagta
ttacatgtac
tggttcttac
gcgttteggh
ggaaatgett
tgtagatggt

agagatcegt

aaagaaacgd
geotttegatt
cecgegaagat

tggcaatgct

cttegogeaa
tcgggtacta
gacgaacgtg
gaagaataca
caggaatcta
tetggtttag
cgtttaacte
gotgagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aacggtgtac
ggtcagattic
aagatgcttc
aacaaagttyg
ttgtetggta
gaatcgcaaa
ttgtatgatg
atrgctgaaac
tetetagtaa
gagatggaag
actgtgaaat
aaccattaca

tctttaggta

atccgtaaga
caggtecgatt
atcggtatece

gctttagaat
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tttteggtga
aaggtaccgt
ctcaagcaat
aaatcttcga
acggtggtyg
agecttgttga
aaattcaagt
aacgcaaatt
atctagocggt
aggatgttgt
ctgttgatat
ttgagactca
aagagcaacg
gtggtgagca
acttgegtaa
tcaaagaatt
goccgtactgg
tgaaccactt
cgeaacagece
tataggcact
cggatgacgt
tggaccceagyg

tcaacattga

attttggtaa
cgtacagaac
aagcegeatt

titgttgagta

aaaageaget
gattgacgtt
tgaaaaagct
agaagcagea
cacaactaaa
tetgttagac
gttcttgaaa
atctacagge
taascgtogt
atctaacatc
cgttcttaac
cttgggtatg
tacggtgctt
agaagatctt
aggtgttoet
gttagagectt
tgaacgttte
ggttgacgac
gottggtygge
ggaagcatac
tgaaggtegt
tatgcctgaa

actgaaaaat

attgecctage
gtttttacaa
tegtteoagtt

tagtetbtygt

2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
38490
3500
3960
4020
4080

4089

60
120
180

240



aaaccagagt
cgegtaaaaa
gaacaagaag
aacggtacty
catgataaag
taccgtggtt
gaccgtegte
caaatcettg
attgatcttg
gacggtaaag
gaagcgtctg
gctgaagata
gaagtecatyy
gatatecgate
gaagaagcac
goagetgaaa
gttggtcgta
aaatcacgtg
ttggttgaga
egtgteogtt
gaacgtgetg
ttgatecaatg
tctcagteca
gegetbggge
caaactcact
atcaactcge
cgtaaggtag
gtggggactg
gaaatggttt
catatggatg
gaacacgatg
accttactty
tcaggegtat
gtggtcatte

ttgatgtacg
ttegtttgat
tgtatatggg
agegtateat
gtaaaactca
catggttaga
gtaagctatt
atttgttcta
tgcctgaacg
tecattgtaga
gtctaagcaa
ttacactzaa
tcaagctage
atggtoagkt
tggttgaaat
acttgtttaa
tgaagtttaa
aagttgaagg
tteogtaacgg
cagttggtga
ttaaagagcg
cgaaacctgt
tggatcaaaa
caggtggttt
atggategtgt
tatctgttta
tcgatggteg
tgattgecaca
cagtecegtea
tttetgegea
atgecgaaccg
cggataaacc
gtgtaattge
gtgttcatga

ES 2441719 T3

cgagtgtatt
cattaaagat
tgaaatgcca
cgtatckeag
ttcaageggt
ctttgaattt
ggctacggtt
tgaaaaagta
tttacgcggt
acaaggcaaa
gctttcagtg
agatggtgat
tgaaggcgge
tattgeggat
ctacaaggta
taacttgttc
cegtegtttg
tatectetct
taaaggtgaa
aatgacagag
tttaagccaa
tgctgecgeg
caacccattg
gacacgtgaa
gtgteggatt
tgcaaaagce
tgtaacggac
ggcegactet
tocagggcgeaa
gcaagttgtt
tgeccttaatg
gethgtgggt
aaaacgtggt

aaatgaaatg

ctteogoggat
cgtgaaacga
ctcatgactg
ttacacecgtt
aaagtgctgt
gatgceaaag
attctacgtg
cctgtgtate
gaaatggcge
cgtattaatg
cctgatgagt
atcatteoctg
gtaaagcagt
actttacgtg
atgcgtccag
ttctcttctg
ggtcgtoctt
aatgaggata
gtcgacgata
aaccagttce
gctgaaacey
atcaaagaat
tctgaaatta
cgtgcaggct
gaaacgcectg
aacgatttcg
gatgttgaat
ggtgttgatg
tttgtacgta
tctgtageag
ggttcgaaca
acgggtatgg
ggtgtgattg
atcgocgggtg
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caacttatge
aatcaattaa
agaacggaac
caccaggtgt
attcagcacg
atttggttta
cactgggtta
tggacatggg
agtttgatat
cgegtoatgt
atctgtatga
ccaacacttt
ttaatatect
ctgataccac
gtgagccace
aacgttatga
acgaagttgg
tcactgatgt
togatcactt
gtgtgggtcet
ataacttgte
tetttggtte
cacacaaacg
ttgaggtacg
aaggtecaaa
gtttettgga
atcotttetge
cagagggtaa
tgoctectga
catecattgat
tgcaacgtca
aagcogaccgh
agtttgttga

aagcaggtgt

ggcaccaatg
agatgttege
attigtgatt
gttcttegat
tattattect
cgtgcgtatt
taacaatgag
cagetaccaa
tactgataat
tegtcaaaty
geghatceact
gctcagecat
gtataccaac
atcaggtcgt
aacgaaagaa
tttgtcacect
tacagatcaa
attargtaca
gggtaaccgt
ggtgegtgtt
tcecacaagac
aagccaattg
tegtgtatca
tgacgtacat
cattggtttg
aacgecttat
gattgaagaa
categttgaa
aaaagtgacy
tccattccta
ggcagtgeoea
tgeacgtgac
tgcatcacgt

tgatatttat

300
360
420
480
540
500
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1140
120¢
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220

2280



<210> 25

<211> 4089
<212> ADN

aacctgatea
aatctygggeyg
ggtgagttgg
tacgaagact
cacattcagg
gecgatatte
tatatcygtg
gaaactcaac
gatgtgaaag
caagtcttca
caattggatt
cgtgaacgta
cgtggtgaca
attcaaccaa
gagaagagtg
gatgagttaa
atccageccag
ttgcectgtag
ccattaggtg
gcagccaaag
gaacttegta
aacagtctga
ctagcaactc
gctgaattge
gacggtectkg
aagatgeatg
aaagctcaat
ggcgcagcat
acacgcatct
teattecaacg

ggtgactaa

<213> acinetobacter baylyi

<400> 25

aatacacecg
ataaagttgy
cattgggtca
caatcttgtt
aattatcatg
cgaatgtagg
cagaagtgac
ttacgecaga
attcatcttt
cacgtgatgg
cgtacegtaa
ctgtgegerk
aactgactga
gtgatgaagg
ctgaaattga
cgacgggtgt
gtgataaaat
aagacatgec
taccatceqgceyg
gtctgggtga
tetteocttga
ctgatgatga
ctgtatttga
cacgtactgg
taacegtagy
cygcgttcaac
tcggtggtea
ataccctteca
ataagaacat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

ttcetaaccaa
tcgtggtgat
daaacatgcge
atctgagega
tgttgcacgt
Lgaagetget
tgegggtgat
agaaaaattg
acgtgtteceg
tcttgagaaa
agatttgaaa
aktaaaaggt
agatttattg
catcgctgag
tgagaaattt
cttgaaagte
ggcgggtegt
acatgatgce
tatgaacgtg
acaaatcgat
taagatttac
agtcttggta
tggtgctgaa
tcaacagatt
ttatatgtac
aqggttcatat
goegttteggt
ggaaatgcte
tgtagatggt

agagatccgt

aatacttgkta

gtattyggckg

gtegegttca
geretgcagyg
gatactaaat
ctatcegaage
attetggtag
cttogtgega
tctggtacga
gatgatcgtg
gaagaataca
caqgakteta
tctggtettyg
cgtttaagtc
gctgagaaaa
gttaaagtet
cacqggaaca
aatggtgtac
ggtcagatte
aagatgttgc
aacaaggteg
ttggectggea
gaaagtcaaa
ttgtttgatg
atgttgaaac
tetetggtaa
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta
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ttaaccagaa
atggtcette
tgacgtggaa
aagatcgttt
tgggtgcaga
tagatgaate
gtaaagttac
tcttecggtga
aaggtactgt
cacttgegat
aaakctitga
acggtggtag
agectggtcga
aaattcaagt
aacgcaaatt
accttgeagt
aaggtgttgt
ctgteogatat
tggagacaca
aacaacagcg
gtggtgagea
acttgocgtaa
ttaaagagtt
gacgtacagyg
tgaaccactt
cgcaacaace
tectgggeract
cggatgacgt
tggatceggy
tcaacattga

agttcttgty
tacegatggt
tggttataac
aacttcaatt
agaaattact
tgatattgtt
gectaaaggt
aaaagcggcet
categatgta
tgaaaaageg
agaagcagcea
cacgactaaa
tttacttgaa
attcttgaaa
agcgacgggt
taaacgtegt
ttctaacatc
cgtetitgaac
Ectaggattg
taccattgcec
agaagatcta
aggtgtacca
acttgagttg
tgaacagttt
ggtggatgac
attgggtggt
ggaagcttat
tgaaggtcgt
tatgecetgaa

actgaaaaat

23490
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
21540
3600
Jéad
3720
3780
1840
3300
2960
4020
4080

408¢



atgygcatact
gtecatgeatg
gacggcaaaa
tttectattg
aaaccagagt
cgegttaaaa
gaacaagaaqg
aatggbactg
catgataaag
taccgtggtt
gaccgtcgte
caaattctga
attgaccttg
gatggtaaag
gaagctgetg
gctgaagata
gagattttgg
gacatcgatc
gaagaagege
goggetgaaa
gtgggtcgta
aagtetegtyg
ctggtagaaa
cgcgtacgtt
gaacgtgetg
ttgatcaatg
tcacagttta
gcattgagac
caaactcact
atcaactege

cgtegegttyg

catataccga
ctcegtaccet
caccaaaaaa
aaagttatte
ttgatgtteg
ttcgttkgat
tgtacatggg
agcegtgtaat
gtaaaacgea
catggttaga
gtaaattget
atatgttecta
Egcetgaacg
ceattgttga
gtttaactaa
tegtacttaa
tcagaattge
gtggttettt
ttgtagaaat
acttattcaa
tgaagtttaa
aagtagaagg
ttegtaacgg
ctgttggtga
ttaaagageg
cgaaaccagt
tggatcaaaa
caggtggttt
atggtegtgt
tttetgttta

ttgatggteg
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aaagaaacgg
gctcotegatt
tegegaagat
dggcaatget
cgaatgtabtt
catcaaagat
tgaaatgceca
cgtatctcaa
ttcocaageggt
ttttgagttt
tgcgactgtt
cgaaaaagta
tettegtggt
acaaggtaaa
ackteocagtt
agacggtgaa
tgaaggtggt
tgttgctgac
ctacaaagtg
taacttatte
ccgtegtttg
tattctttet
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaaaccaa
tgctgctgea
caacccatkg
gacacgtgaa
atgtccaatt
tgcaaaageg

tgtaacagat

atccgtaaga
caagtogact
atcggtetec
gctttagaat
cttogtgget
cgtgaaacga
ctcatgactg
ttacaccgtt
aaagtgettt
gatgctaaag
gtgttacgtg
cctgtatate
gaaatggcte
cgtattaatg
ccagatgaat
gtaattactg
attaaacaat
accttacgtg
atgegtccag
ttetcetacag
ggtcgceett
aacgatgaca
gtcgatgata
aaccaattee
gctgaaacag
atcaaagaat
tcagaaatta
cgtgcaggct
gaaactcctg
aacaactteg

gatgttgaat

66

attttggtaa
cgtacagaac
aagctgecatt
tegttgagta
caacctttgc
aatctattaa
agaatggtac
caccaggegt
attcagecacg
atttagtett
cattgagcta
ttgatatggg
aatttgatat
ctegocatgt
atttgtatga
ctaacactgt
ttaatatcct
cagatacaac
gtgagecace
agcgetatga
acgaagbagg
tcatcgatgt
tcgatcactt
gtgttggttt
ataackttgtec
tetttggtte
cacacaaacg
ttgaagtgeyg
aaggaccaaa
gtttettgga

atttatctge

attgccecaa
attettgcaa
tcgtteagtt
tagtcttggt
ggcaccaatg
agacgtacgt
ctttgtgate
attetttgac
tatcattcet
tgtacgtatt
tagcaatgaa
tagectatcag
cgtggacaat
acgtcaaatg
gegtattact
attaagtcat
gttcaccaat
atctggtcecgt
aacgaaagaa
tttatcgect
tacagatcag
actgaaaaca
gggtaaccgt
agttegtgtt
tccacaagat
aagccaattg
tegtgtatca
tgacgtacat
cattggtttyg
aacaccatac

aattgaagaa

a0
120
180
240
300
380
420
480
540
600
660
720
780
840
900
260
1020
10B0
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1360



gtaggtactg
gacttcgttt
catatggatyg
gaacacgatyg
acattgettg
tetggtgtat
gtggttattce
aacttgatea
agcatgyggeyg
ggtgaattay
tacgaagact
catatteoaag
gccgatatte
tatatcggtg
gaaacacaat
gacgttaaag
caagtgttta
caaecttgatg
cgtgaacgta
cgeggtgata
gttcaaccaa
gagaagagct
gatgagctta
atccagecetg
ttygceoctgttg
ccattgggtyg
gctgoaaaag
gagcttcegtyg
gatagcttaa
ttagctacge
ggtggtatct
gaccgcccag
aagatgcatg

aaagcacaat

ttattgeraca
cagtacgtca
tatctgctca
atgccaaceg
ctgataaacc
gtotgatege
gtgtcaacga
aatacacgeg
ataaagtcgg
cattgagtca
cgattttatt
aattatcatg
ctaacgtagg
ctgaagttge
taacccctga
attecatcttt
cacgtgacgg
cttategtaa
ttatcogttt
agctatctga
cagacgaagy
acgagattga
caacaggtgt
gtgataaaat
aagacatgce
taccatcacg
gbcettggega
atttcttaga
ctgatgaaga
cagtatttga
cacgtacagy
taactgttgg
cacgttctac

tcggtggtca
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ggcegattet
ccaaggtgac
acaggttgta
tgcattgatyg
acttgtgggt
gaaacgtggce
agatgaaatg
ttcaaaccaa
ccgtggtgac
gaacatgegt
atctgaacgt
tgttgcacgc
tgaagcagey
agcgggtgat
agaaaaatta
acgtgtttct
tatcgagaaa
agacttgaaa
gttaaaagge
agatgtattg
catrngctgaa
tgagaaattt
attgaaagtt
ggcgggtegt
gecatgatatc
tatgaacgtg
taagatcgac
caagatttat
aatcttggtg
tggtgcagaa
tcaaacagta
ttatatgtac
tggttcttat

gegtttoggt

geatbkggata
ttegttcegta
tetgtegetg
ggttcaaaca
accggcatgg
ggacgoakty
atcgegggtg
aacacatgta
gttecttgctg
gtocgogttea
gttcttcaag
gatacgaagt
ttatctaaac
attcttgtig
cttcgtgcaa
tcaagcgtta
gatgaacgtg
gaagaattca
caagagtcaa
totggatttag
cgecttaacte
gctgagaaaa
gttaaagttt
cacgglaaca
catggtatte
ggtcagattc
aagatgatga
aacaaagttg
ttatcaggta
gaaagtcaga
ttgtatgacy
atgctcaagt
tcacttgtaa

gagatggaag

aagatggaca
tgccaccoctga
catcacttat
tgcaacgtea
aagceaaacgt
agtttgtaga
aagcaggtgt
ttaaccaaaa
atggtceate
tgacttggaa
aagatcgttt
taggtgcgga
ttgatgaate
gtaaagtgac
toctttggtga
aaggtacagt
ctcaagcgat
aaatcttcga
atggeggeag
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaact
acttagcetgt
aaggtgttgt
cagttgatgt
ttgaaactca
aagagcaacg
gtggcgagca
acttgegtaa
tcaaagagtt
gacgtacagg
tgaaccattt
ctcaacaace

tctgggcact

ggtgctgett atacacttca agaaatgott actgtgaagt cggatgacgt

actcgcatct ataagaacat cgtagatggt aaccattata tggatccggg

tttaacagaa
aaaagtgacyg
tccattcett
ggctgttect
agcgcacgac
tgcatcacgt
agatatctac
agtgcttgtg
aactgatggt
cggttataac
aacgtcaatt
agaaatcact
aggtattgtt
acctaaaggt
gaaagcagca
catcgacgtt
tgagaaagcg
agaagctget
tacgaccaayg
tcttttagaa
gttettgaaa
ttectacaggt
aaaacgtcgt
atcaaacatcoe
cgtacttaac
cttaggtatyg
taccgttetk
agaagatctt
aggtgttcct
acttgagctt
tgagegtttt
ggttgatgac
gocttggtggt
agaagcttakb

tgaaggtcgt

tatgectgaa

tegtttaacyg tattgaccaa agagatcegt tcotttaggta teaacattga actgaazaat

ggtgactaa

<210> 26

<211> 4089

<212> ADN

<213> acinetobacter bouvetii

<400> 26

67

1920
1980
2040
2100
21860
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
26490
2700
2760
2820
2880
2940
1000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089



atggcatact
gtaatggatg
gatggcaaaa
tttectatag
aagcetgagte
cgtgtaaaaa
gagcaagaag
aacggtactyg
cacgataaqgy
taccgeggtt
gaccgoegeo
caaattettg
attgatettyg
gacggcaaag
gaagcagcag
gectgaagacg
gaaattatgg
gatattgacc
Jaagaagcygc
gcggetgaaa
gtaggtegea
aagtcacgtyg
ctgattgaaa

cgtgtgegtt

catataccga
trcegtactt
¢tecaaaaaa
aaagttattce
ttgatgrgey
ttegtctgat
tctacatggg
agcgtgtcat
gcaaaaccca
catggttaga
gcaaattgct
atttgttcta
tgcctgaacyg
tcattgtaga
ggcttgagaa
tggectttacg
tgaaattggc
geggtteatt
ttgtagaaat
acttattcaa
tgaagtteaa
aagttgaagg
tcocgoaacygg
ctgteoggtga

ES 2441719 T3

aaagaaacay
getegogatt
ccgogaagat
tggcaatgct
tgagtgtate
cttaaaagac
cgaaatgeceg
cgtatctcaa
ttcaageggt
ctttgaattt
tgcgactgtg
tgaaaaagtg
cetgegeggt
gcaaggcaaa
gctttctgtt
cggcggoegat
tgaaggeggt
catcgeggac
ctacaaagta
caacckgttc
ccgeegtttg
cattctttca
taaaggtgaa

aatgacagaa

atccgtaaga
caagtcgact
ateggtetee
gctttagaat
ctecgegget
cgcgaaacta
ctcatgactg

ttgecacogtt

aaagtgottt

gatgcgaaag
gtgettoegtg
cctgtectace
gaaatggoce
cgtatcaacy
ccagatgaat
gtgattgegg
gtgaagcaat
tctttgegig
atgcgtccag
ttctettekg
ggccgecectt
aacgaagaca
gtegatgata

aaccaattee

68

attttggtaa
cgtacagaac
aageegeatt
ttgttgagta
caacttatge
aatcaatcaa
ataacggtac
cgcecgggegt
attcagcgeg
acctggtett
cettaggtta
tagacatgyy
aatttgatat
cgcgtoacgt
acttgtatga
caaataccgt
tcaacatecet
cagatacaac
gogagocgee
aacgttatga
acgaagtggg
ttacagatgt
tegateactt

gtgtaggect

attgeccaag
tttettgecaa
tegttcagtt
tagtcttggt
agegecaaty
agacgtgcge
cttegttatt
gttetttgac
gattattecct
tgtacgtatt
caacaactct
cagctatcag
tgctgataaa
gcgteagaty
acgcattatt
gcttageecat
gtteaccaac
gtecageegt
gacgaaagaa
cctgteteet
tacagatcag
tettecaaaca
dgggtaaccgce

agttegtgra

60
120
180
240
3040

360

480
5440
600
660
720
780
840
900
860
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380

1440



gagcgtgetg
ttaatcaatg
tctcagttca
gcgettggge
caaactecact
atcaacteac
agtaaagttyg
gtaggtactg
gagtttgttt
catatggacg
gaacacgatg
acgttaattg
tctggbgtgt
ategtgatcee
aacctgatca
aaactgggtg
ggtgagctgg
tacgaagact
cacatccaag
gcggatatte
tacatecggtg
gaaacteage
gacgtaaaay
caagtgttta
cagttagatg
cgtgaacgta
agcyggtgaca
attcagccta
gagaagagca
gatgagctta
atccagecgg
ttgectgtag
ccgetgagtg
gcagegaaag
gaacttegtg
gacagcttaa
ttggcaacge
ggeggeattt
gaccgtectg
aaaatgeatg
aaagcgecagt
agegeagegt
accegcatet
tcgttcaacg

gatgactaa

ttaaagaacg
cgaagccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
acggtegtgt
tttecagttta
ttgatggceg
ttatkbgraca
ctgtacgtca
tgtctgeoaca
acgecaaccg
ctgacaagee
gtgtaattgc
gtgtgaatga
aatacacccg
ataaagttgy
cgctgggtea
cgatcttatt
aattatcatg
caaacgtggg
ctgaagteac
tgactectga
attecatcttt
cacgtgatgg
cataccgcaa
ttgtgecgcete
aactttetga
cagacgaagg
ctgaaattga
caactggtgt
ghgataagat
aagacatgco
taccgtecacg
gtcttggega
aattcttaga
ctgatgatga
ctgtatttga
cacgtactgg
taactgtagg
cgegttetace
teggtgatca
acacgctcca
ataagaacat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

tctatctcaa
tgctgctgea
caacccattg
gactcgtgaa
gtgcccaatt
cgetaaatgt
tgtaacggat
ggccgattet
tcaaggrtgaa
acaggttgta
tgcattgatg
gottgtaggt
gaaccgcggc
agacgaaatg
Ltcgaaccaa
cogeggtgac
aaacatgege
atubgagege
cgtegegegt
tgaagctgea
tgctggogat
agaaaaactg
acgtgtatct
tcttgaaaaa
agacktgaaa
gctaaaaggt
agaagtattyg
cattgctgag
tgagaaattt
attgaaagtt
ggcgggtegt
gcacgatgeg
tatgaacgtg
caaaatcgac
caagatttac
aatcttggeg
cggtgctgaa
tc¢aaacagta
ttacatgtac
tggttettat
gegttteggt
agaaaégctt
tgtagatgge

agagatcegt

gctgaaactg
atcaaagaat
tctgaaatta
cgegeggget
gagactcctyg
aacaacttcg
gacgttgaat
ggegtegata
ttegtacgta
tctgtageag
ggttcgaaca
acaggcatgy
ggccgeatty
gttgotggtg
aacacctgta
gtattggectg
gtagegttea
gtactteaag
gatactaaac
ctgtctaage
atcttggttg
cttegegeaa
tcatctgtga
gacgaacgtg
gaagaataca
caagaatoga
teotggtittag
cgecttaacte
gctgagaaaa
gttaaagttct
cacggtaaca
aacggtgttic
ggtecagathe
aagatgatga
aacaaagitg
ctttcaggea
gaatgacaaa
ttgtatgatyg
atgetgaaac
tetettgtta
gagatggaag
acagttaagt
aaccattata

tctttaggta

69

acaacttgte
tctttggttc
cacacaaacg
tegaagtacg
aaggteocaaa
gtttcttgga
acttatetge
aagacggtaa
tgcctectga
catcattgat
tgcagegtea
aagcaaaktgt
aatttgttga
aagcaggcgt
tcaaccagaa
atggtccatc
tgacttagaa
aagaccgttt
tgggtgctga
ttgatgaate
gtaaagtgac
tettoggtga
aaggtacggt
ctcaagcaat
azatcttcga
atggcggegy
agettgotga
aaattcaagt
aacgcaaact
acttagctgt
aaggtgttgt
ctgtagacgt
ttgagactca
aagagcageg

gcggcgagea

acetgegtge

ttaaagaatt

gecgtactgg

tgaaccactt

cgecagcagec

tctgggoact

cggatgacgt

tggatcéggg

tcaacattga

tccgcaagat
aagceaattg
tcgtgtatca
tgacgtacat
cattggtttg
aactccatac
aattgaagaa
ctigcaagaa
aaaagtgacg
tcegttcett
agetgtgeet
agcgcatgac
cgecateacgt
agatatctac
agttectgta
gacggatggce
cggttacaac
gacgtctatt
agaaaktcact
aggtattgtt
goctaaaggt
aaaagcgyct
tattgacgtt
tgaaaaagcg
agaagctgcg
cacaactaaa
tectgettgaa
gttecttgaaa
ttckacagygce
aaaagcgeocygc
atotaacata
ggtgettaac
cttgggcatg

cactgttett

agaagatett
aggtgttect
getagagett
tgagegttie
ggtagacgac
attgggecggt
ggaagcatat
tgaaggecgt
catgcctgaa

actgaaaaat

1500
1560
LEe20
LE80Q
1740
1800
1860
1320
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3080
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
31540
3600
3660
3720
3780
3840
33900
3960
4020
4080

4089



<210> 27
<211> 4089
<212> ADN

<213> acinetobacter gerneri

<400> 27

atggecatact
gtaatggaag
gatggcaasa
tttccaatty
aaaccagagt
cgegttaaaa
gaacaagaag
aacggtactg
cacgataaay
taccgtggtt
gaccgtegte
caaatcttag
attgacecttyg
gatggceaaag
gaagetbetg
gctgaagata

gacattatgg

catataccga
ctecgtactt
caccaaaaaa
aaagttattec
ttgatgtteg
ttcgtttgat
tttacatgagy
aacgtgtaat
gtaagactca
catggttgga
gtaaattace
aaatgttcta
tgcctgaacg
tgattgttga
gtttaactaa
tcacactgaa

tgaaattgge

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
gctegegatt
cegegaagat
tggcaatgct
tgagtgtatt
catcaaagat
tgaaatgcca
cgttictcaa
ttcaagtagt
ctttgagttet
agcaactget
tgagaaagtt
tetgegtgge
acaaggtaaa
gotttcoctgtt
agatggtgaa
tgaaggeoggt

atcecgtaaga
caagtaegact
atcggtetee
getttagaat
cttegegget
cgtgaaacga
ctecatgacty
ttacaccgtt
aaagtgcotte
gatgcgaaag
attettegtg
cectgtatate
gaaatggcte
cgtattaatg
cetgatgaat
gtgattcaag

attaaacaat

70

attttggtaa
cgtacagaac
aagcegeatt
tcgttgagta
cgacttttge
aatcgatcaa
agaacggtac
ctecaggtgt
attotgoacy
atttagttta
ctttagatta
tagatatggyg
aattcgacat
cgegbecatgt
atttatatga
caaacactgt

ttaatatoct

attgoccgaa
cttecectteaa
tcgttoagtt
tagcettggt
ggcacecaatg
agacgttegt
ctttgttatt
gttctttgac
tatcattect
tgttegtate
tacaaatgaa
tagctaccaa
tactgatget
tegteaaatg
gocgtattaca
gettggtcat

attcaccaac

€0
120
180
240
300
360
420
4B0D
540
600
660
720
T80
840
900
960

1020



gatatecgacc
gaagaagcge
gctgctgaaa
gtaggtegta
aagtctegty
ctcgttgaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgetg
ttaatcaatg
tctcagttea
gctoteggac
caaactcact
atcaactege
cgtaaagttg
gtaggtactg
gaattcogttt
catatggatyg
gaacacgatg
acattgcottyg
tcaggtgtat
gttgtgatte
aacctcateca
agcttgggtg
ggtgaacttg
tacgaagact
cacatteaag
gcagatattc
tatatcggtg
gaaactcagt
gaecgttaaag
caagtettta
cagcttgatg
cgtgaacgta

cgtggtgaca

gtggtteatt
ttgttgaaat
acttattcaa
tgaagttcaa
aagttgaagg
tecegtaacgg
cagttggtga
ttaaagaacg
cgaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
atggtegtgt
tttctgttta
ttgatggteg
ttattgcaca
ctgtacgtea
tatcagctea
atgccaaceg
ctgacaaacc
gtgtgatcge
gtgttaacga
aatatacceg
ataaagtagg
ctettggtea
cgattttatt
aattgteatg
ctaacgttagg
ctgaagtaac
tgactecctga
atccatcettt
ctegtgatgg
cttacegtaa
ttgttcgett

aactttetga

ES 2441719 T3

tatcgecagat
ctataaagta
caacttgtte
cegtegtttyg
tattctttet
taaaggcgaa
aatgactgaa
tttaagccaa
tgetgectgea
caacccattg
gactegtgaa
atgtectatt
t{gcaaaatgt
tgtaactgaa
ggccgattct
tcaaggtgaa
acaggttgta
tgcattgatg
acttgttggt
gaaacgtggce
agatgaaatg
ttcgaaccaa
tcgeggtgat
gaacatgcge
atctgaacgt
tgtagctogt
tgaagectgcg
tgctggtgac
agaaaaactt
acgecgtteca
tattgaaaaa
agatttgaaa
gttgaaaggt

agaattgtta

acattacgta
atgegteocay
ttctecttetg
ggtegtcett
aacgaagaca
gtegacgata
aacegaattee
gctgaaacay
atcaaagaat
tctgaaatca
cgtgcggget
gaaacgectyg
aataacttcg
gatgttgagt
agtgtagatg
ttegttogta
tetgtagetg
ggttcaaaca
acaggtatgg
ggtatgateg
attgetggtyg
aatacttgta
gtattggetg
gtagegttca
gttettcaag
gatactaagt
ctgtctaaac
attettgtag
cttegtgega
tctggtacta
gatgaacgtg
gaagaatata
caagaatcaa

tetggtttag

7

cagatactac
gcgagccace
aacgttatga
acgaagtggg
ttatcgacgt
tcgaccattt
gtgttggttt
ataacttgte
tetttggtte
cacacaaacg
ttgaggtacg
aaggtocaaa
gtitecttgga
atttatctge
gogataatea
tgectoetga
catcecattgat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatttgttga
aagetggtgt
tcaaccaaaa
atggtceate
tgacttggaa
aagatogttt
taggtgcaga
ttgatgagte
gtaaagtaac
tetteggtga
aaggtacagt
ctcaageoaat
aaatctttga
atggtggtog
agctagttga

aacaggceegt
aacaaaagaa
cttatctect
tactgatcag
attaaaaact
aggtaaccgt
agttcgtgtt
tocacaagat
aagceaattg
tcgtgtatca
tgacgtacat
cattggttty
aactccatac
tattgaagaa
cttaactgaa
adaagtgacyg
teocgttectt
ggctgttect
agegegtgac
cgcttcacgt
agatatetac
agttetegtyg
tacagacggt
cggttataac
gacttctakt
agaaatcact
aggtatcogtt
gcctaaaggt
maaagctgcet
gattgacgtt
tgagaaagct
agaagetget
ttcaactaaa

tottettgaa

1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1320
1980
2040
21400
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2840
2700
2760
2820
2880
2940
3coo

3060



<210> 28

<211> 4089
<212> ADN

attcaaccaa
gaaaagagcc
gatgagetta
atccaacegg
cttectgtag
ccactgggtg
gctgccaaag
gaacttegtyg
gatagcttaa
ttagcaactce
gctgaacttce
gaccgtoetg
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgeggett
acacgtgtct
tcgttcaacyg

ggtgactaa

gtgatgaagy
atgaaattga
caactggtgt
gtgataaaat
aagatatgeoc
tacegteacg
gtcttggtya
tgttecttgga
ctgatgaaga
cagtatttga
cacgttctgg
taaccgttgg
cacgttctac
teogogtggtea
acacactaca
acaaaaacat

tattgaccaa

<213> acinetobacter grimontii

<400> 28

atggcatact
gtaatggaag
ggtggtaaaa
tttectatty
aaacccgagt
cgtgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtactg
catgataagg

taccgtggtt

catatacecga
cacegtactt
ctccaaaaaa
aaagttatte
ttgacgtgcg
ttegtttgat
tgtacatggg
aacgtgtaat
gtaaaacaca

catggttaga

ES 2441719 T3

tattgetgaa
tgagaaattt
attgaaagtt
ggegggtegt
gecatgacate
tatgaacgtg
géaaatcgat
caagatteat
aatccttgtt
tggtgectgaa
tcaaacagta
ttatatgtac
tagttcttac
gegttteggt
agaaatgctt
tgtagatgge

agagatccgt

aaagaaacgg
actttcgatt
togegaagat
tggeaatget
tgaatgtatt
cattasagat
cgaaatgceg
cgtabtctcaa
ctcaageggt

ttttgaattc

cgtttaacte
gctgagaaaa
gttaaagtgt
cacygggaaca
aacggtgttc
ggtcagattc
aagatgctca
aacaaagttg
ctttcaggta
gaaggtcaaa
ttgtatgacg
atgttgaaac
tcattagtga
gagatggaag
acagttaagt
aaccattata

tetttaggta

atccgtaaga
caggtcgatt
atcggteteco
gctttagaat
ttacgtggtt
cgegaaacga
ctecatgaccg
ttacaccgtt
aaagtgttgt

gatgcaaaay

72

aaattcaagt
aacgcaaact
atttggetgt
aaggtgtigt
ctgttgacgt
ttgaaacaca
aagagcaacyg
gtggcgagea
atttacgtaa
ttaaagagot
gacgtacagg
ttaaccactt
cacaacaacc
totgggeact
cggatgacgt
tggatecyggy

treaacattga

attttggtaa
cgtatcgtac
aagcogeatt
ttgttgagta
cgacttatge
aatcaatcaa
acaacggtac
caccaggcgt
attcagcacg

atttagcttt

gttcttgaaa
ttctacaggt
taaacgtcegt
atcaaacatc
agtacttaac
tttaggttta
tacgattget
agaagatckt
aggtgttect
tettgaactt
tgagogtttt
ggttgatgac
gcttggtggt
tgaagcatac
tgaaggtogt
tatgectgaa

actgaaaaat

attgceccac
attcttacaa
tegttoagtt
tagccttggt
ggcaccaatg
agatgttegt
tttogttatt
attoctttgat
tateattect

cgtacgtatt

3120
3180
3240
3300
31360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4088

60
120
180
240
300
360
420
480
840
600



gaccgtegte
caaatcttga
attgacctcy
gatggtaaag
gaagcagcta
gctgaagaca
gaaattatgy
gacatcgatc
gaagaagcgc
gcagcagaga
gtaggtcgta
aagtcacgtg
ttagttrgaga
cgegtacgtt
gaacgtgectg
ttaatcaacg
tecteagtteoa
gcgettggte
caaactcact
atcaactcge
cgtaaagttg
gtaggcaccg
gaaatggttt
catatggacg
gaacacgatg
acacttegtyg
tcaggtgtat
atcgttatte
aacctgatca
aacttagggcg
ggtgaacttg
tatgaagact
catattcaag

gctgatatte

gtaaattgtt
atttgttcta
ttccagatcg
caatcegttga
acttagctaa
tcacacttaa
tgaaattggc
gtggttegtt
ttgttgaaat
acttatttaa
tgaagtttaa
aagttgaagg
tocegeaatgg
ctgttggtga
tgaaagagcg
cgaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
atggtegtgt
tttcegtcta
tagacggtcg
tcattgcaca
ctgtacgtca
tttetgeaca
acgcaaaccq
ctgacaaacc
grgtgatcge
gtgttaacga
aatatacacg
acaaagttge
cgctaggtca
caatcttact
aactgtcatg

ctaacgtegyg

ES 2441719 T3

ggcgactgtg
tgaaaaagta
cttacgtggt
gcaaggtaag
getittctgta
gaatggtgat
tgaaggtggat
cattgeagat
ctataaagta
taacttattc
cegheoghttg
tattttatcg
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagccaa
tgctgoggea
caacecatta
gacacgtgaa
ttgtcraatt
tgctaaaqeg
tgttacagat
agecgacteca
tcaaggtgaa
gcaggttgtt
tgeattgatg
acttgtoggt
gggtegeggt
agatgaaaktg
ttcaaaccaa
tegtggegat
aaacatgcgce
ttetgagegt
tgtagegegt

tgaagctgea

atcttacgtg
cectgtatate
gaaatggcge
cgtattaatg
cctgatgaat
gtgattecctg
gttaaacaat
acattacgtyg
atgegteocag
ttctettetg
ggtcgtoett
catgacgata
gbtecgacgata
aaccaattee
gctgaaactg
atcaaagaat
totgagatea
cgegeagget
gaaacacctyg
aatgactteg
gaagttgaat
gecagtggata
ttegtacgta
tetgttgcag
ggttegaaca
acgggtatgg
ggtgtaattg
attgcaggtg
aatacatgta
attttggctg
gtegegttea
gtgctteaay
gatactaagt

ctgtctaaac

73

ctttaaatta
ttgatatggg
aatttgatat
cacgtcatgt
atttatatga
caaataccgt
ttaacaktcct
cagatacaac
gtgaacgace
aacgttatga
acgaagtggyg
tecattgatgt
tegatcactt
gtgttagttt
ataacttgte
tctctygete
cacataaacyg
tcgaagtgcyg
aaggtccaaa
gtttctegga
atttatctgc
aagatggcaa
tgtegectga
cgtecattaat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatatgttga
aagcaggtgt
ttaaccaaaa
acggtccatc
tgacatggaa
aagacegttt
taggtgeaga

ttgatgagte

tagcaatgaa
tagctateaa
cttggacaac
acgecaaaty
gcgtattaca
acttagcecat
attcactaat
aacaggtegt
gacaaaagaa
vetttoteca
tactgatcag
acttcgtaca
gggtaacecgt
ggttegtgtt
teccacaagat
aagccagtta
tegtgtgtet
tgacgtacat
cattggtttyg
aacaccatag
aattgaagaa
cttgactgaa
gcgegtaaca
tecattcett
ggctgttcct
agcacgcgac
tgcatctegt
agatatttac
tgtcatcgta
gactgacatg
cggttataac
aacgtcgatt
agaaattact

aggtattgtt

660

720

780

849

300

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
L860
13290
1280
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580

2640



<210> 29
<211> 4089
<212> ADN

<213> Acinetobacter tandoii

<400> 29

tatatcggtg
geaactcagt
gacgtaaaag
caagtcttca
cagcttgatg
cgtgagegta
cgtggtgaga
atccaaccaa
gaaaagagoe
gatgagttaa
atccaacctg
ttaccagttdg
ccactcggtg
gcagcaaaag
gagttacgtt
gacacactga
ttggcaacte
gragagttac
gatcgtceccag
aagatgoatg
aaagcacaat
ggtgcageat
acacgcatcet
tcgttecaacg

ggtgactaa

ctgaagttac
taacacctga
attcatette
cacgtgatgg
cataccgtaa
ttgttegttt
agectttcaga
cagatgaage
atgaaattga
caactggtgt
gtgataagat
aagacatgce
taccategoy
gtttgggtga
cattcecttga
ctgatgaaga
cagtattcga
cacgttetgg
taactgtcgg
cacgttcaac
tcggtggtca
ataccctecca
ataagaacat

tattgaccaa

ES 2441719 T3

tycaggtgat
agaaaaacta
acgtgttccg
tttagaaaaa
agacttgaaa
gttgaaaggt
agatatgttg
aattgectgag
tgaaaagttt
attgaaagtt
ggcgggtcgt
acatgatgac
tatgaacgty
gcagattgat
caagatttat
gatcttgaaa
tggtgctgaa
tcaacagatc
ttacatgtat
tggteeteac
gegtttoggt
agaaatgetce
tgtagatgga

agagatccgt

attettgttg
ctteogtgeaa
tcaggcacta
gatgaacgtyg
gaagaataca
caagaatcta
tctggtekag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtge
ggtcagatte
aaaatgctea
aataaagtgyg
ctttcaggta
gagtcacaaa
ttgtttgatg
atgcttaagt
tcactcgtga
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tetttaggta

gtaaggtaac
tctttggtga
aaggtacagt
cgcaagcaat
aaatcttega
acggtagtgg
agttagttga
aaattcaagt
aacgtaaact
acctagcagt
agggtgttgt
cagttgatat
ttgaaactca
aacaacaacg
gtggtgagea
atttacgtge
tcasagagtt
gacgtacagyg
tgaaccactt
cacaacaacc
tatgggecact
cggatgacgt
tggatccggyg

tcaacattga

acctaaaggt
aaaagcggct
gattgacgtt
tgagaaaget
agaageagcea
ttcgactaaa
tctacttgaa
gttettgaaa
ttctacaggt
taaacgtcgt
atcaaacatc
cgtattgaac
cttaggtatg
tacaattgec
agaagagett
tggtgtgeet
acttgaactt
tgagcagttt
ggttgacgac
gettggtggt
tgaagcatat
cgaaggtegt
tatgectgaa

actgaaaaalt

atggcatact catataccga aaagaaacgg atccgtaaga attttggtaa attgectagt

gttatggatg ctecgtactt gctogegatt caagteogact cgtacagaac gttcottgeaa

gatggcaaat caccaaaaaa cegegaagat atcggtetcc aagecgcatt tegttcagtt

74

2700
2760
2820
2880
.2940
3000
3060
3120
3180
az40
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3500
35860
40230
4080

4089

€0
120

180



tttectatag
aagecggagt
cgtgtaaaaa
gagcaagaag
aatggtactg
catgataagg
taccgtggtt
gacegtegte
caaattctag
attgacctty
gacggtaaag
gaagcttcag
gcccaagata
gaagtgatgg
gacatcgake
gaagaageye
gcagetgaaa
gttggtcgta
aagtcacgtyg
ttggttgaaa
cgtgtteogtt
gagcgtgetyg
ttaateaatg
tctcagttea
gcacttggte
caaactcact
atcaactege
cgtaaagttg
gtaggcactg
gagtttgttt
catatggatg
gaacacgatg
acattattgg

tetggtgtyat

aaagttatte
ttgatgttag
ttegtttgat
tgtacatgag
agcgtgtaat
gtaaaactea
catyggttaga
gtaaattgcet
atttattcta
tacgagaacyg
tgattgttga
gettaacgaa
tcactttacg
tgaagctgge
gtggttegtt
ttgttgaaat
acttatttaa
tgaagtttaa
aagttgaagy
ttcgtaacgg
ctgttggtga
taaaagagcg
cgaaaccagt
kggatcaaaa
ctggtggttt
atggtegtgt
tatetgttta
ctgatggacg
teattgeaca
ctgtacgtca
tatectgetea
atgcgaaceg
cggataaacc

gtgtcattge

ES 2441719 T3

tggecaatgct
cgaatgtatt
cattaaagat
tgaaatgecca
cgtatctcag
cteaageggt
ctttgaattt
tgcgactgtg
cgagaaagta
cctdegtggc
acaaggtaag
gectttetget
tgatggcgaa
tgaaggtgge
cattgcggat
ctacaaagta
taacttatte
cegtegtteyg
tateectttbeg
taaaggcgaa
aatgacagaa
tttaageccaa
tgcagcggca
caacccattg
ascacgtgaa
atgtececgatt
tgcaaaatgt
tgtaacggat
agccgactet
ccaaggtgat
acaggttgta
tgcattaatg
gettgttagt
aaaccgtggt

getctagaat
ettegtgget
cgtgaaacga
ctcatgacgg
ttacaccgtt
aaagtgettt
gaktgcaaaag
gttttacgtg
cctgtetatt
gaaatggctc
cgtattaacyg
ceagacgaat
gtgattecctyg
gtgaagcagt
tctctacgtkg
atgegtecag
ttctottoty
ggtcgtectt
aacagcgata
gtggatgata
aaccaattce
geagaageay
atcaaagaat
tctgagatta
cgtgcgggcet
gaaacgcctg
aataactteg
gaagttgaat
goagtegatg
ttcgbgegta
tetgttgeag
ggttegaaca
acagggatgg
ggtgcgattyg

75

ttgtbgagta
caacttatge
aatcaatcaa
ataacgyggac
cgecaggeygt
attcggeacyg
atttagtcta
cattggatta
tagacatggg
aattcgacat
egegtceatgt
atttatatga
cgaatacctt
ttaatattet
cagatacaac
gtgagccacc
agegttacga
acgaagtcgg
toactgatgt
ttgaccactt
gtgttggttt
ataacttgte
tctttggtte
cacacaaacyg
ttgaagtacg
aaggtccaaa
gtttettgga
acttatetge
cagacaateca
tgccacetga
catcattgat
tgcaacgtca
aagcaaatgt

aatacgtaga

tagcettggt
ggcaccaatg
agacgtgegt
attcgttatt
gttcotttgat
tattattcct
tgtcogtatt
cageaacgaa
tagctaccaa
taccgataat
acgtcaaatg
gegtattact
gctaagecat
gtttacgaat
aacaggtegt
aacaaaagaa
tttategeca
tactgatcayg
attaaaaaca
gggtaaccgt
ggttcgtgtt
tccgcaagat
aagccagtta
tcgtgtatct
tgacgtacat
cattggtttg
aactceatac
gattgaagaa
cttgacggaa
aaaagtgacg
tecgttoctt
ggctgttecg
agcacgtgat

cgcttctegt

240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
300
360
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1389
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1820
13980
2040
2100
2160

2220



<210> 30
<211> 4089
<212> ADN

atcgtgattc
aacctgatea
cgcatgggtg
ggtgaacttg
tatgaagact
catateccaag
gegygatatee
tatatcggtyg
gaaacgeaat
gacgttaaaqg
caagtgttta
caattagatg
cgtgaacgta
cgtggtgaca
atccagecaa
gagaagagcte
gatgaactaa
abtccagecctg
ctaccagtcg
cegttgggtg
getgegaaag
gaactacgtg
gacagcttaa
ttagcaacte
gctgaaatte
gacecgtectg
aagatgeatg
aaagctcagt
ggcgcagett
actegtatcet
tcgttcaacg

ggtgactaa

gtgtaaacga
aatatacacg
acaaagttge
cgettggtea
cgatcttact
agttatcgtg
cgaacgtggg
ctgaagttgo
taacaccaga
attettertt
cacgtgatgg
cttaccgtaa
ttgttcgctt
aactttcaga
gtgatgaagc
ttgaaattaga
caactggcgt
gtgataagat
aagacatgcc
tacegtcacyg
gtttgggtga
ttttectaga
cagatgatga
ctgtatttga
cacgttoagy
taactctagg
cecghteotac
tcggbtggtca
atacacttca
ataagaatat

tattgaccaa

<213> acinetobacter tjernbergiae

<400> 30

ES 2441719 T3

agaagagatg
ttetaaccaa
tcgtggtgat
aaacatgecge
ttetgagegt
tgttgcacgt
tgaagctgea
agcggdgcgac
agaaaaactg
acgtgtteca
tcttgaaaaa
agacttgaaa
gttgagcggt
agatatgttg
gattgotgaa
¢gagaaattt
attgaaagtt
ggcgggtogt
gcatgatgcce
tatgaacgtg
gcaaattgat
caaaatctac
aatgttggtg
tggtgctgaa
tcaaaccgta
ctatatgtac
aggttcttac
gegtttoggt
agaaatgote
tgtagatggt

agagatccgt

gtagcggatyg
aatacatgta
gtattggcetg
gtogegttca
gttetteaag
gatactaaat
ctttctaage
atccttgttg
cttegtagcaa
tetggtacga
gacgaacgty
gaagaatata
caagaatcga
tetggettag
cgtttaaccce
gctgagaaaa
gtgaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtte
gggcagattc
aagatgctea
aacaaagtgg
ttggcaggta
gaaagccaaa
ttgtatgatg
atgcttaagt
teattagtaa
gagatggagg
actgtgaagt
aaccattata

tctttaggta

76

aagcgggtgt
tcaaccaaaa
atggtcecatce
tgacttggaa
aagaccgttt
tgggtgetga
ttgatgaate
gtaaagtaac
ttettggtga
aaggtacagt
cgcaagcaab
aaatcttecga
atggeggtygy
agttgattyga
aaattcaagt
aacgcaaact
accktgeagt
aaggtgttgt
cagtcgatat
ttgaaactca
aacaacagcg
gcggtcagea
acttacgtge
tcaaagagtt
gacgtacagg
tgaaccactt
cgcaacaacc
tctgggeact
cggatgacgt
tggacccagg

tcaacattga

agatatctac
cgtegtagtt
gactgatggt
cggttataac
aacttegate
agaaattact
aggtattgtt
gectaaaggt
aaaagcagcet
aattgacgtt
tgaaaaagcg
agaagecagca
cggoacgaag
tcttacttgaa
gttettgaaa
tctctacaggt
taaacgtcgt
gkchtaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tgaaattget
agaagattta
aggtgtacct
actagagctg
tgaacgtttc
ggttgacgac
attgggktggt
tgaggcttat
tgaaggtcgt
tatgcctgaa

actgaaaaat

2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2780
2820
2880
2340
3poo
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3560
3720
3780
3840
3900
3960
4020
4080

4089



atggcatact
gtaatggaag
ggcggtaaaa
tttcocectattg
aagcccgagt
cgcgtaaaaa
gaacaagaag
aatggtactg
catgataaag
tacegtgght
gaccgtegte
caaatcttga
actgatettg
gacggtaaag
gaagcggcta
getgaagatka
gaagtcatgg
gatattgate
gaagaagcak
gctgctgaaa
gtaggtoegea
aaatcgogtg
ttggttgaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgctg
ttaatcaatg
tecteagttca
gegettggeco
Caaactcact

atcaactege

catataccga
cacecgtactt
ctoccaaaaaa
aaagttatte
ttgacgtacg
ttegtttgat
tctacatggg
agegtgtgat
gtaagaccca
catggttaga
gtaaactatt
atttattcta
tgccagatecg
bcattgttga
atttagccaa
ttaccttaaa
Lgaagttagc
gtggatettt
tagtagaaat
acttatttaa
tgaagtttaa
aagttgaagg
ttegtaacgg
ctgktggtga
ttaaagagcg
cgaaaccagt
tggatcaaaa
ctggtggitt
atggtogtgt

tttetgtcta

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
actttcgatt
tecgcgaagat
tggcaatgcet
tgaatgtatt
tattaaagat
tgaaatgcca
tgtgtetcag
ttcaagtggt
ttttgaattt
agcaactgta
tgaaaaagtg
attacgecggt
acaaggtaaa
actttetata
agatggtgat
tgaaggtggc
tattgctgat
ttacaaagta
taatttatte
cegtegtttg
tattttateg
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagecaa
tgetgetgea
caatccattg
gacacgtgag
ttgtccaatt

tgcaaaagcg

ateegtaaga
caggtcgatt
ateggtectec
getttagaat
ttacgtggtt
cgtgaaacga
ctcatgaccg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgctaaag
attectgegog
cetgtatate
gaaatggege
cgtattaatg
cctgatgagt
gtgattcecectg
gttaaacagt
agtttacgtg
atgcgtecocag
ttetettcoctg
ggtcgtectt
cacgacgata
gtcgatgata
aaccaattecc
gcagagacag
atcaaagaat
tctgaaatta
cgtgeggget
gaaacgcctg

aaktgactttg

77

attttggtaa
egtatcgtac
aagcocgceatt
ttgttgagta
caacttatge
aatcaattaa
ataacggtac
cgccaggtgt
attcggcacg
atcttgttta
ctttaggeta
ttgatatggg
agtttgatat
tacgtcatgt
atttatatga
caaatacgct
tcaatatett
cagacacaac
gtgaaccacc
aacgttatga
acgaagtagg
tcatcgatat
tcgaccactt
gtgttggttt
ataatttgte
tetttggtte
cacataaacg
tcgaagtecg
aaggtccaaa

gtttettgga

attgeccccat
attcttacaa
tecgtteagtte
tagtcttggt
agcaccaatg
agatgttcgt
ttttgttatc
attcotttgat
tattattect
tgtgegtatt
tgcaaatgea
tagttateag
tgoccgataat
acgtcaaatg
acgtattacc
gcttagteat
gtttactaat
ttcagggegt
aacaaaagaa
cettteteca
tacagatcag
actgegtaca
aggtaacecgt
agttcgtgtt
tccacaagat
aagccaattg
tcgtgtaktcet
tgacgtacat
cattggtttg

aacaccatac

€0
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
138¢
1440
1500
1560
1620
1680
1740

1800



<210> 31
<211> 4089
<212> ADN

cgtaaagtcg
gttgggactg
gaaatggett
catatggacg
gaacacgatg
acattgcegtg
tetggtgtge
atcgtgatic
aacctgatca
aacttgggtg
ggtgaacttyg
tacgaagact
catatccaagy
gccgatatte
tatateggtg
gaaactcagt
gacgttaaag
caagtcttta
cagcttgatg
cgtgaacgta
cgtggtgata
attcaaccga
gagaagaget
gatgaattaa
atccagectg
ttacctgttyg
ccattgagtg
geggegaaag
gaactgcgtg
gacagcttaa
ttggeaacge
gcagacatct
gategtoctg

aagatgeatg

aaagcacaat
ggtgctgeat
acacgcabeh
tegttoaacy

ggtgactaa

ttgatggtcg
tgattgcaca
ctgtacgtea
tatctgetea
atgcgaaccy
ctgacaagcc
gtgtgatcge
gtgtaaacga
aatatacacg
acaaagttge
cgettggtea
cgakettact
aattgtcatyg
ctaacgtggyg
ctgaagtgac
taacacotga
actcttettt
cgegtgatgg
cataccgtaa
ttgttegttt
aactttctge
ctgatgaage
acgaaattga
caacgggtgt
gtgataagat
aagacatgce
taccgtecacg
gtcttggoga
aattcttaga
ctgatgcgga
ctgtatttga
cacgtacggg
taactgtagg

cgcgttcaac

teggtggtea
acacgctcca
ataagaacat

tattgaccaa

<213> acinetobacter towneri

<400> 31

ES 2441719 T3

tgtgactgat
ggeccgatteot
tcagggcgaa
gcaggttytt
tgcattgatg
gcttgttggt
agaccgtyggt
agatgaaatg
ttcaaaccaa
tegtggegat
aaacatgcge
ttetgagcgt
tgtagcgegt
tgaagctgea
tgogggtgac
agaaazacta
acgcgttcca
tttggaaaaa
agatttgaaa
gttgacaggt
agatgtcttg
aattgecagag
cgagaagttt
attgaaagtt
ggcgggtegt
tcatgatgcg
tatgaacgtg
taaaatcgaa
caagatttat
agtcttggea
cggtgctgaa
tcaaacggta
ttacatgtac

gggttcttac

gegtiteggt
agaaatgctt
tgtagatggt

agagatcegt

gaggttgaat
ggtgtagata
tttgtacgta
tetgttgetg
ggttcaaaca
acgggtatgg
ggtgegattg
attgegggtg
aatacctgta
atettggetg
gtegaegttca
gtacttcaag
gatactaagt
ctgtctaagt
atcettgtty
cttegegega
tctggtacca
gatgaacgtyg
gaagaataca
caagagteta
tctggtttag
cgtttaacte
gcagagaaga
gttaaggttt
catggtaaca
aatggtgtgce
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaggtcg
ctttcagges
gaaagtcaga
ttgtttgaecg
atgctcaaat
tecacttgtga
gagatggaag

acagtgaagt

aaccattata

tetttaggta

78

atttatctge
aagatggtaa
tgccacctga
caktcgcttat
tgcaacgtea
asgcaaacgt
astatgttga
aagogggtgt
tcaaccaaaa
atggtccaktc
tgacatggaa
aagaccgttt
taggtgcaga
tggatgagtc
gtaaggtaac
totttggtga
aaggtactgat
ctcaageecat
aaatcttcga
acggtggtgg
agetggttga
agattcaagt
aacgtaaact
acctegetgt
aaggtgtegt
cagtcgatat
ttgagacteca
aagaacagcg
gtggtgagca
acttacgtge
ttamagactt
gacgtacagyg
tgaaccactt

ctcaacagce

tatgggcact
cggatgacgt
tggatceggg

tcaacattga

aattgaagaa
cttaacagaa
aaaagtgacyg
tecogtttekt
ggctgttceg
agcacgtgat
tgcatctegt
agatatctat
cgttatcgta
gactgatatg
cggttataac
aacgkcgatt
agaaattact
tggtattgtt
geataaaggt
aaaagctgct
gattgacgtt
tgagaaagcet
agaagcagca
ctcaactaag
tttacttgaa
gttcttgaaa
ttotacaggt
taaacgtcgt
atctaacatce
cgtattgaac
cttaggtatg
tacagtgatt
agaagagctt
tggtgttcca
acttgaattg
tgaacagttt
ggttgatgac
gcttggtggt
tgaagcatac
cgaaggtcgt
tatgcctgaa

actgaaaaat

1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2560
26440
27040
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780

3840

3900
3960
4020
4080

4089



atggcatace
gtaatggatg
gatggcaaaa
tttoctatag
aagcctgagt
cgegtaaaaa
gagcaagaag
aacggtactg

cacgataaag

tacegtgget

gaccgtegte
caaatectag
attgacetty
gacggeaaag
gaagcagetg
gcagaagaca
gaaatcatgg
gacategace
gaagatgett
gcogetgaaa
gtaggtegta
aaatcacgtg

ttgatcgaaa

catataccga
caccgtactt
ctccaaaaag
aaagttatte
ttgatgtacg
ttegtttgat
tctacatggyg
agcgtgtaat
gtaagaccca
catggttaga
gtaaattgct
acttgttctt
tcccagaacg
tgattgttga
gtcttgagaa
tccagctaaa
tgaaacttge
gtggttcgtt
tggtagaaat
atctgttcaa
tgaagttcaa
aagttgaagg

tcegtaacqgg

ES 2441719 T3

aaagaaacgg
gctttcgatt
caegogaagat
tggcaatgct
tgagtgtatt
cattaaagat
cgaaatgcca
tgtttctcaa
ctegageggt
ctttgaattce
tgcgactata
tygagaaagta
cttacgtggc
goaaggtaaa
gettteagtt
agatggegat
agaaggtggt
cattgeggac
ctacaaagtyg
taacttgtte
ccgtagttty
tattktgtet

taaaggtgaa

atccgtaaga
caagtegact
ateggtctoo
gctttagaat
cttegegget
cgtgaaacga
ttgatgacgg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgecaaag
gtgtbgegtg
cectgtctatt
gaaatggcac
cgcattaatg
cctgatgagt
gtgattgcty
gttaaacaat
accttacgtg
atgcgtecag
ttetettety
ggtegtcett
aacgaagaca

gtegacgata

79

attttagtaa
cgtaccgtac
aagocgoatt
ttgttgagta
caacttatgc
aatcaatcaa
ataacggtac
caccaggegt
attcagcacg
acctegttta
cattgggcta
tagacatggg
aatttgacat
cgegteacgt
agttgtacga
caaacacctt
ttaacatcct
cagatacaac
gtgaqccace
agegttatga
acgaagtggy
ttaccgatgt

tegaccactt

attgeoocaa
tttoctteaa
tegkbtcagkt
tagtcttggt
ggcaccaatg
agatgtgegt
ctttgtgatt
gttekttgac
catctattcct
tgtgegtatt
tagcaatgaa
tagctaccaa
cactgatact
acgtraaaty
acgtattact
gttaagecat
attcaccaat
tgttggtegt
gacgaaagaa
tttatcgeea
tacagatcag
acttazaaca

gggtaacegt

60
120
180
240
300
360
420
480
sS40
600
860
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
i2400
1260
1320

1380



cgegtacgtt
gagegtgety
ttaatcaatg
tcteagttea
gegcttggte
caaactcact
atcaactcge
cgtaaagtayg
gtgggcacga
gaattcgtat
cacatggagg
gagecacgatg
acgettateg
tecaggtgtat
gtagtcattc
aacctgatca
aagatgggtg
ggtgagcettg
tacgaagact
cacattcaag
gckgatatte
tacattggtg
gaaactcagt
gatgtgaaag
caagtgttta
cagttagatg
cgtgaacgta
cgtggegaca
attcaaccaa
gagaagagcet
gatgagecteoa
atccaacceqg
ttgeccagtag

ccactaggtg

cagtgggcga
taaaagagecyg
cgaagccagt
tggaccaaaa
caggtaggttt
atggtegtgt
tttctgttta
ttgatggteg
tcattgogeca
ctgtacgtca
tttectgeaca
acgecaaccg
ctgataaace
gtgtgattge
gtgtgaacga
aatacacacg
ataaggtagg
cactcggtca
cgatcttgct
aattgtcatyg
caaacgtggg
ctgaagttac
taacccctga
attcatcatt
cocgegatgg
catatcgcaa
ttatcegett
agctttetga
gtgatgaagc
ttgaaattga
ctacaggcgt
gtgataagat
aagacatgec

taccatcteg

ES 2441719 T3

gatgactgaa
tttgtcacaa
ggctgetgea
taaccegttyg
gacacygtgaa
gtgtccaatt
tgcaaaatgt
tgtaaccgat
agcggactca
ccaaggtgac
gcaggttgta
tgeoettgatyg
acttgtgggt
aaaccgtggh
agaagadatyg
ttcaaaccaa
tegtggtgak
gaacatgcgt
ttotgagegt
tgttgcacgt
cgaagckgea
tgcaggecgac
agaaaaattyg
gegegticea
tectagaaaaa
agacttgaaa
attgaaagge
agatatgttg
gattgectgaa
tgagaaattt
gttgaaagtt
gycgggt.agt
gcacgatgct

tatgaacgtg

adccaattee
gectgaaacag
atcaaagaat
tctgaaatta
cgtgcaggct
gaaacgectyg
aataattttyg
gaggttgagt
agcgtagacce
ttcgtgegta
tetgtagcag
ggatcgaaca
acagggatgg
gagtecgtattg
atcgegggty
aacacttgta
gtattggctg
gtegegttea
gqtacttcaag
gataccaaat
ctgtctaaac
atcctggtag
cttcgtgcaa
tcaggtacta
gacgaacgtg
gaagaataca
caagagtcta
tcaggettgg
cgcttaacge
goctgagaaga
gttaaggtgt
cacggtaaca
aacggtgtac

ggtcagattc

80

gtgttggttt
acaacctgte
tctttggttc
cccacaagog
ttgaggtacg
aaggtccaaa
gectictigga
atttatctge
aagatggeaa
kgccgecaga
catcactgat
tgcaacgtca
aagcgaacgt
aatatgtecga
aagcaggtgt
ttaaccaaaa
acggtocate
tgacttggaa
aagacegttt
tyggtgcgga
tagacgagtec
gtaaagtaac
tctteggtga
aaggtacagt
cgcaagcaat
aaatctttga
acggtggegg
ctttagtgga
aaattcaaac
aacgtaaact
acttggetgt
aaggtgttgt
ctgttgaca£

ttgaaacaca

ggtacgtgtt
tegegeaagat
aagccaattg
tegegtatet
tgacgtacac
cattggtttg
aacgccatac
aattgaagaa
tttaacagaa
gecgegtgacg
tccattectt
ggctgttecg
agcacatgac
tgcttcacgt
agatatctac
agttttggtg
tacagatgge
tggetataac
aacttcgatt
agaaatcaca
tggtatcgtt
gcegaagggt
aaaagcagca
gattgacgtt
tgaaaaagca
agaagctgcea
tacaaccaaa
tttacttgaa
cttcttgaaa
ttctacagge
taaacgtege
atctaacatc
cgtattgaac

cttgggtatyg

1440
1500
1560
1629
1680
1740
1800
la60
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360

3420



gcagccaaag gtitgggtga
gaactacgtg cgttcctaga
gacagcttaa ctgatgatga
ttggctactc ctgtatttga
gctgaattac cacgttcagg
gaccgtectg tgactgtagg
aagatgcacg cacgttetac
aaggcacaat tcggtggtea
ggtgetgett atacgctgea
accogoaktet ataagaacat
tcatttaacg tattgaccaa

ggtgactaa

<210> 32

<211> 4089

<212> ADN

<213> acinetobacter parvus

<400> 32

atggcatact catatacega

gtaatggaag caccgtactt

gdgeggtaaaa
tttectattg
aagcctgagt
cgcgtaaaaa
gaacaagaag
aacggtactg
catgacaagg
tacecgtggtt
gaccgtegte
caaatcktga
attgatcttg
gatggtaaag
gaagctgcga

gctgaagata

ctccaaaaaa
aaagttatte
ttgacgtacy
ttegtttgat
tttacatggg
agcgtgtcat
gtaaaaccca
catggttaga
gtaagttact
atttgtecta
tteccagateg
cgatcgttga
acttagccaa

tcacactgaa

ES 2441719 T3

gcaaattgac
caagatttat
aatcttggta
tagtgotgaa
tcagaccgta
ttatatgtac
aggttcttac
gegttteggt
agaaatgotg
tgtagatgge

agagatccgt

aaagaaacgyg
actgtcgatt
tegocgaagat
tggecaatgcet
tgaatgtatt
cattaaagat
tgaaatgceca
cgtatctcoaa
ctcaagtggt
ttttgaattt
ggeaacggtg
tgaaaaagta
cttacgtggt
agaaggtaaa
gctttetygta

aagtggtgat

aagatgctca
aacaaagtgg
tbggcgggta
gaaggtcaaa
ttgtatgatg
atgctcaaac
tcacttataa
gagatggaag
actgtgaagt
aaccattata

tetttaggta

atccgtaaga
caggtegablt
atcggtcetee
gectttagaat
ttacgtggtt
cgtgaaacga
ctcatgaceg
ttacaccgtt
aaagtgttgt
gatgctaaag
attcetacgtg
cetgtatate
gaaatggcac
cgtattaacg
cctgatgaat

gtgattceetg

81

aacaacaacg
gtggcgagca
acttgegtge
tcaaagaatt
gacgtacagg
ttaaccactt
cgcaacagce
totgggeact
cggatgacgt
tggatccggg

tcaacattga

attttggtaa
cgtaccgtac
aagocgeatt
ttgttgagta
caacttatge
aatcaattaa
ataacggtac
caccaggtgt
attcagcacyg
atttagtatt
ccttgaatta
ttgatatggg
aatttgatat
cacgtcacgt
atttatatga

cgaataccgt

tgagattget
agaagatctt
aggtgttcca
gcttgaactg
cgagaaattc
ggtggatgac
gttaggtggt
tgaagcatac
tgaaggtcgt
catgcctgaa

actgaaaaat

attgecccac
attcttacaa
tegtbcagtt
tagtcttggt
agcaccaatg
agacgtgcegt
tttegttatce
attctttgac
tattattect
cgtacgtatt
cagcaatgaa
tagctatcaa
cttagacaat
acgtcaaatg
gegtaktaca

tcttageceat

3480
3540
300
3660
3720
3780
3gag
3300
3960
4020
4080

4089

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
SQ0
860



gacatcatgg
gatattgatc
gaagaagcac
gctgctgaaa
gtgggtegta
aagtcacgtyg
ttagtagaaa
cgtgtacgtt
gaacgtgctg
ttaattaacg
tctcagttca
gegckiggte
caaactcact
atcaactegce
cgtaaagttg
gtaggcactg
gaaatggttte
catatggatg
gaacacgatg
acattgegtg
tcaggtgtgt
ategtgattce
aacctgatca
aacctgggacg
gygtgaactty
fabtgaagact
cacattcagg
gctgatatte
tatatcggtg
gaaactecagt
gacgtaaaag
caagtettea
cagettgatg
cgtgaacgta

tgaagatege-
gtggttegtt
ttgttgaaat
acctattcaa
tgaagttcaa
aagttgaaqqg
tcecgtaacgg
ctgtgggtga
tgaaagagecg
ccaaaccagt
tggaccaaaa
ctggtggttt
atggtcgtgt
tttctgtcta
ttgatggteg
tcattgeaca
ctgtecgtea
tttetgoaca
atgcgaaccg
ctgacaagee
gtgtaatcgc
gtgtcaacga
aatatacacg
acaaagttge
cgetaggtea
cgatcttact
aattgtcaty
caaacgttgy
cggaagtgac
taacacctga
actegtottt
cacgtgatgg
cataccgtaa

ttgtteogttt

ES 2441719 T3

tgaaaatggt
tgttgoggat
ctatasaagtc
taatttgtte
cogteogtttg
tattctgteca
taaaggtgaa
aatgacagaa
tttaagecaa
tgctgcégca
taacccattg
gacgcegtgaa
ttgtecaatt
tgectaaageg
tgtgactgat
agcegactca
tcaaggtgaa
gcaggttgtt
tgeecttgatg
gettgttggt
caaccgoggt
agatgaaatg
atcaaaccaa
tcgtggtgat
aaacatgcgce
ttctgagegt
tgtcgcacgt
cgaagcagct
tgegggtgac
agaaaaatta
acgtgttcca
tttggaaaaa
agacttgaaa

gttgaaaggt

gtgaagcagt
acattacgtg
atgcgtccag
ttctettectg
gggcgtecat
cacgacgata
gtcgacgata
aaccaattee
goagaaacty
atcaaagaat
tctgagatta
cgtgcaggct
gaaacacctg
aatgactteg
gaagttygaat
geagtggaka
tttgtgcgta
tctgttgeag
ggttegaaca
acaggtatgg
ggtgegattg
attgcgggty
aatacctgta
attrtggectyg
gtcgegttca
gtgcttcaag
gatactaagt
ttatctaagt
atecttgttyg
cttegtgeaa
tcgggtacta
gatgaacgtg
gaagaataca

caagaatcta

82

ttaacatcct
cagatacaac
gcgagcegec
agcgttatga
acgaagtegg
ttattgatgt
tcgatcactt
gtgttggtcet
ataacttgte
tctttggtte
cgcacaaacg
ttgaagtacg
aaggtccaaa
gtttottgga
acttatetge
aagatggcaa
tgteogectga
catcattgat
tgcaacgtca
aagcaaacgt
aatatgttga
aagcaggtgt
ttaaccagaa
acggtcecate
tgacatggaa
aagatcgttt
tgggetegga
tggatgagtc
gtaaagtcac
tetctggtga
aaggtacagt
cgcaggcaat
aaatecttega

atggtggtgg

attcacgaat
aacaggteogt
gacgaaagaa
cctEtecteeca
tactgaccag
attacgtaca
aggtaaccgt
agtcegtgtt
tccgcaagat
aagccaattyg
tecgtgtatct
tgacgtacat
cattggtttg
aacaccatac
aattgaagaa
cttgactgaa
gegogtcaca
tccAttcctt
ggetgttoct
agcacgtgac
tgcatctegt
agatatctat
tgteategtyg
gactgacatg
cggttataac
aacgtegatt
agaaattacc
aggtattgtg
gectaaaggt
aaaagogget
gattgacgtt
tgagaaagcet
agaagcagcea

ttcaaccaaa

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520

2580

2640
2700
2760
2820
2880
2940

3000



10

15

cgeggtgata
atccagecaa
gagaagagtt
gatgaattaa
atccagectg
ttgecagttg
ccacttggtg
gcggegaaag
gaactgecgtg
gatagettga
ttagcgacte
gcagacattt
gaccegtcoctyg
aagatgcatg
aaagcacaat
ggtgetgeat
acacgcatcet
tegtteaacg

ggtgactaa

aactttetge
atgatgaagce
acgagattga
caactggegt
gtgataagat
aagacatgcc
taccgtecacg
gtcttggega
aattcttaga
ctgacgcaga
ctgtatttga
ctoegtacagg
taactgtagg
cgegtteaac
teggtggtcea
atacgcteca
ataagaacat

tattgaccaa

<210> 33

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter calcoaceticus

<400> 33
agacttgaaa gaagaataca
gcttaacgge caagagtceta
cggtatgttg totggtttag
aattgctgaa cgtttatcte
tgagaagttt gcagagaaga
tctgaaagtt gttaaagttt

<210> 34

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 34

ES 2441719 T3

agaggtattg
aattgctgag
cgagaagttt
attgaaagtt
ggcgggtegt
acatgatgeg
tatgaacgtg
taagatcgaa
caagatttat
aatettggeg
tggtgctgaa
tcaaacagkta
ttacatgtac
aggttcttac
gcgttteggt
agaaatgctt
tgtagatggg

agagatccgt

agatctttga
acggtggtgg
agettgttga
aaattcaagt
aacgtaagcet

acctageagt

tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt
cacggtaaca
aatggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaggttg
ctttcaggta
gaaageccaga
ttgtttgatg
atgctgaaac
tcacttgtaa
gagatggaag
acagtgaagt
aaccattaca

tetttaggta

agaagcoaget
ttcgactaaa
cttacttgaa
gttcttgaaa
ttegactggt

taaacgtcgt

83

agttggttga
aaattcaagt
agcgtaaact
acctggcagt
aaggtattgt
cagtegacat
ttgagactceca
aagaacaacy
gtggtgagca
acttacgtac
tcaaagactt
gtcgtacagg
tgaacractt
cteaacaace
tctgggcact
cggatgacgt
tggatccggyg

tcaacattga

cgtaagcgtg
cgtggegaca
atccaaccta
gagaagageg
gatgagttaa

attcagcctg

tttacttgaa
gttcttgaaa
ttetacaggt
taaacgtegt
atcaaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtgatt
ggaagagett
tggtgttcea
acttgaattg
tgaacagttt
ggttgatgac
gettggtggt
tgaagcatac
cgaaggtcegt
tatgcocctgaa

actgaaaaat

taattegttt
agctogttga
cagatgaagce
cagaaattga

caacaggtgt

3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3300
3950
4020
4080

408%

60
izo
180
240
300

350



10

15

20

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatocgctgag
tgagaaatte

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaggttt

<210> 35

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 35

agacttgaaa
gcttaaaggc
agaagtgtta
aatcgctgag
tgagaaattc

attgaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaagttt

<210> 36

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter haemolyticus

<400> 36

agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgtattg
gattgetgaa
tgagaaattt

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcaa
tetggtttag
cgtttaacgc
gcagagaaga

gttaaggttt

<210> 37

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter junii

<400> 37

ES 2441719 T3

agatcttcga
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacqgtaagcet

acttagetgt

agatctttga
atggeggtgy
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetgt

aaatcttega
atggtggcgy
agcttgttga
aaattcaagt
agcgtaaget

accttgeggt

agaagcdgcet
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttgaaa
tgeccacaggt

taaacgtegt

agaagcagct
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttaaaa
tgcaacaggt

taaacgtegt

agaagcagca
tacaactaag
tttacttgaa
gttettgaaa
ttectacaggt

taagcgtcgt

84

cgtgagegtyg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcd
gatgaattaa

attcagcetg

cgtgagegty
cgtgatgaca
attcaaccgg
gaaaagagcg
gatgaattaa

attcagectg

cgtgaacgta
cgeggegata
atccaaccag
gagaagagca
gatgaattaa

attcagcetg

taattcgttt
aactttetga
cagatgaagc
cagaaatcga

cgactggoegt

taattcogttt
aactcgttga
cagatgaage
cagaaattga

caactggegt

tegttegett
aactctcaga
ctgatgaage
tcgaaatcga

caacgggtgt

60
120
180
240
300

350

&0
120
1380
240
300

350

60

120

180

240

300

350



10

15

20

25

agacttgaaa
gttgaaaggt
agatatgttyg
aattgctgag
tgaaaaattt

attgaaagtt

gaagaataca
caagaatcta
tetggtetag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaggttt

<210> 38

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 38
agatttgaaa gaagaataca

gttgaaaggt aaagagtcta
agatatgttg tectggtttag
aatcgetgaa cgtttaactce
tgagaaattt gctgagaaga
attaaaagtt gttaaggttt
<210> 39
<211> 350

<212> ADN
<213> Acinetobacter johnsonii

<400> 39
agacttgaaa gaagaataca

gttgacaggt caagagtcta
agacgtattg tctggtttag
tattgcagag cgtttaactc

tgagaagttt gcagagaaaa

ES 2441719 T3

aaatcttega
acggtggtgg
agttagttga
aaattcaagt
aacgtaaact

acctagcagt

aaatctttga
atggtggegg
agetggttga
aaattcaggt
aacgcaaact

accttgcagt

aaatcttcga
acggtggtgg
agttggttga
aaattcaagt

aacgcaaact

agaagcagca
ttegactaaa
tctacttgaa
gttettgaaa
ttctacaggy

taaacgtcga

agaagcagaea
tacaacgaag
tttgttagaa
attcttgaaa
ctctacaggt

gaaacgtcgt

agaagcagea
tacaaccaag
tttacttgaa
gttecttgaaa

ttctacaggt

cgtgagegta
cgtggtdgaga
ateccaaccaa
gaaaagagcec
gatgagttasa

atccaacctg

cgtgaacgta
cgcggogata
atccaaccaa
gagaagagta
gatgaattaa

atccaacecgg

cgtgaacgta
cgtggcgata
atccaaccga
gagaagagcet
gatgaattaa

attgaaagtt gttaaggttt acttggctgt taaacgtcgc atccaaccygg

<210> 40

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter Iwoffii

<400> 40

agacttgaaa
gttgaacagt
agacgtgttg
aatcgctgaa
cgagaaattt

attgaaagta

gaagagttca
caagagtcga
tctggtttag
cgtctaacygc
gctgagaaaa

gttaaagttt

agatetttga
atggtggcgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaact

atcttgcggt

agaagcagca
taccactaaa
tcttecttgaa
gttcttgaaa
ttetacagge

aaaacgtcge

85

cgtgaacgtg
cgtggcgaca
atteaaccgg
gagaagagct
gatgagctga

atccagccgg

ttgttegttt
agctttcaga
cagatgaage
atgaaattga

caactggtgt

ttgttegett
aacttgcaga
cagatgaagc
tcgagattga

caacgggtgt

ttgttegttt
agctttctgt
ctgatgaagc
ttgaaattga

caacaggtgt

taattegttt
aactgtetga
ttgatgaagc
tcegaaattga

ccactggcgt

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
i80
240
300

350

60
120
1380
240
300

350



10

15

20

25

30

<210>41

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 41

agacttgaaa
actgaatggce
agacgtgttg
aattgctgaa
cgagaaattt

tttaaaagtt

gaagaattca
caagagtcga
tcotggtttag
cgtttaacte
getgagaaaa

gttaaggttt

<210> 42

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 42

agacttgaaa
attgaaaggt

agacgtattyg

tattgetgaag
tgagaagttt

gttgaaagtt

gaagagttca
caagagtcaa

tctaacttag

cgtttaacge
gctgagaaaa

gttaaagttt

<210>43

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 43

agacttgaaa gaagaattca

gttaaaagge caagagtcga

agatgtattg
catcgctgaa
tgagaaattt

cttgaaagtt

tctggtitag
cgcttaacte
gctgagaaaa

gttaaagttt

<210> 44

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter radioresistens

<400> 44

ES 2441719 T3

aaatcttega
atggtggcgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaact

atcttgetgt

aaatettega

atggtggtgg

agcttgttga

agattcaagt
aacgtaaact

atcttgetgt

aazatecttega
atggcggegy
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaact

atttagctgt

agaagctgca
tacaactaaa
tettettgaa
gttettgaaa
ttectacagge

aaaacgtege

agaagctgct
tacaacgaaa

tctgttagaa

gttecttgaaa
ttcaacgggt

taaacgtcgt

agaagcagcet
tactactaag
tcttttagaa
gttettgaaa
ttctacaggt

aaaacgtcgt

86

cgtgaacgtyg
cgtggegaca
attcaaccag
gagaagagct
gatgaactga

atccaaccgg

egtgaacgta

taateccgtet
aactgtctga
ttgatgaagce
tegaaattga

ccactggegt

ttgtgcgttt

cgtggtgaca agctaactga

gttcaaccag cagacgaagg

gagaagagcc
gatgaactga

atccagecctg

cgtgaacgta
cgcggtgata
gttcaaccaa
gagaagagct
gatgagctta

atccagcctg

acgagatcga

caactggtgt

ttatecegttt
agctatctga
cagatgaagg
acgagattga

caacaggtgt

60
120
180
240
300

350

60
120

180

240
300

350

60
120
180
240
300
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agatttgaaa
gctgaaagat
agaatigcta
gattgctgaa
cgagaagttt

attgaaagtt

gaagaatata
caggtgteta
tetggecttg
cgtttaacce
gcecgagaaga

gtgaaggttt

<210> 45

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 45

agacttgaaa gaagagtaca

gttgaaaggt caagagtcta

agacgtattg tcetggtttag

aattgcagag cgtctaacte

tgagaagttt gcagagaaga

attgaaagtt gttaaggttt

<210> 46

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 46

agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgtattyg
aattgctgaa
cgagaagttt

attgaaagtt

gaagaataca
caagaatcta
tetggettag
cgtttaactce
gctgagaaga
gttaaggttt

<210> 47

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter schindleri

<400> 47

ES 2441719 T3

aaatctttga
acggeggtgg
aactgattga
agatccaggt
aacgcaagct

atctagcagt

aaatcttcga

acggtggegg
agettgttyga
aaattcaagt
agcgtaaact

accttgegat

aaatcttcga
acggtggegg
agcttgttga
agattcaagt
agecgtaaact

accttgeggt

agaageggcet cgtgaacgta
aaatactaaa cgtggtgaga
tctgocteogaa atccagcceaa
gttctitgaaa gagaaaagca
ttctacgggt gatgagetga

taaacgtcgt atecagecogg

agaagcagca cgtgaacgta

ttcaactaaa cgcggtgata
tttacttgaa atccaaccga
gttcttgaaa gagaagagcet
ttctacaggt gatgaattaa

taaacgtcgt atccagectg

agaagcagca cgtgaacgta
ttcaaccaaa cgcggcgata
tttacttgaa atccagccaa
gttcttgaaa gagaagagct
ttctacaggt gatgaattaa

gaaacgtcegt atceagectg

87

ttgtacgttt
aactgtctga
gcgatgaage
ccgagattga

cteatggegt

ttgttegttt

aacttgetga
ctgatgaggc
atgaaattga

ccactggegt

ttgttegttt
aactttecaga
atgatgaagc
acgagattga

caacggycgt

&0
120
180
240
300

350

60

120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350
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agacttgaaa
gttgaaaggt
agatgttctg
aattgctgag
tgasaagttt

actgaaagtt

gaagaataca
caggaatcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt

<210> 48

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter ursingii

<400> 48
agatttgaaa gaagaataca

attaaaaggt caggattcta
agatttattg tctggtettg
catcgctgag cgtttaagtce
tgagaaattt gctgagaaaa

cttgaaagtc gttaaagtct

<210> 49

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter baylyi

<400> 49

agacttgaaa
gttaaaaggc
agatgtattg
categetgaa
tgagaaattt

attaaaagtt

gaagaattca
caagagtcaa
tctggtttag
cgottaacte
gctgagaaaa

gttaaagttt

<210> 50

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter bouvetii

<400> 50

ES 2441719 T3

aaatettega
acggtgatgy
agcttgttga
aaattcaagt
aacgcaaatt

atctagcggt

aaatctttga
acggtggtgg
agetggtega
aaattcaagt
aacgcaaatt

accttgecagt

aaatcttega
atggcggegg
agcettgttga
aaattcaagt
aacgcaaact

acttagctgt

agaagcagca
cacaactaaa
tctgttagac
gttcttgaaa
atctacagge

taaacgtcgt

agaagcadgca
cacgactaaa
tttacttgaa
attettgaaa
agcgacgggt
taaacgtegt

agaagetgcet
tacgaccaag
tecttttagaa
gttecttgaaa
ttctacaggt

aaaacgtegt

88

cgtgaacgta
cgeggtgaca
atccaaccag
gagaagagec
gatgaactta

atcecageety

cgtgaacgta
cgtggtgaca
attcaaccaa
gagaagagtg
gatgagttaa

atcragccag

cgtgaacgta
cgeggtgata
gttcaaccaa
gagaagagct
gatgagctta

atccagectyg

ttatteogtet
aactgtctga
tagatgaagce
ﬁtgaaattga

caactggcgt

ttgtgegett
aactgactga
gtgatgaagyg
ctgaaattga

cgacgggtgt

ttatccgttt
agctatctga
éagacgaagg
acgagattga

caacaggtgt

60
120
180
240
300

350

60

120

1a0

240

300

350

60
120
180
240
300

350



10

15

20

agacttgaaa
gctaaaaggt
agaagtattg
cattgctgag
tgagaaattt

attgaaagtt

gaagaataca
caagaatcga
tectggtttag
cgcttaacte
gctgagaaaa

gttaaagttt

<210>51

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter gerneri

<400> 51

agatttgaaa
gttgaaaggt
agaattgtta
tattgctgaa
tgagaaattt

attgaaagtt

gaagaatata
caagaatcaa
tectggtttag
cgtttaacte
gctgagaaaa

gttaaagtgt

<210> 52

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter grimontii

<400> 52

agacttgaaa
gttgaaaggt
agatatgttg
aattgctgag
tgaaaagttt

attgaaagtt

gaagaataca
caagaatcta
tctggtectag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaggttt

<210> 53

<211> 350

<212> ADN

<213> acinetobacter tandoii

<400> 53

ES 2441719 T3

aaatcttecga
atggcggcogg
agcttgcectga
aaattcaagt
aacgcaaact

acttagctgt

aaatctttga

atggtggtgg
agctagttga

aaattcaagt

aacgcaaact

atttggetgt

aaatcttcga
acggtggtgg
agttagttga
aaattcaagt
aacgtaaact

acctageagt

agaagctgceg
cacaactaaa
tectgettgaa
gttettgaaa
ttctacagge

aaaacgcege

agaagctgcet
ttcaactaaa
tcttettgaa
gttettgaaa
ttctacagyt

taaacategt

agaagcagcsa
ttcgactaaa
tctacttgaa
gttecttgaaa
ttctacaggt

taaacgtegt

89

cgtgaacgta
cgcggtgaca
attcagccta
gagaagagca
gatgagctta

atccageecgy

cgtgaacgta
cgtggtgaca
attcaaccaa
gaaaagagcc
gatgagctta

atccaacegg

cgtgagcgta
cgtggtgaga
atccaaccaa
gaaaagagcc
gatgagttaa

atccaacctg

ttgtgegett
aactttotga
cagacgaagg
ctgaaattga

caactggtgt

ttgttogett
aactttetga
gtgatgaagyg
atgaaattga

caactggtgt

ttgttegttt
agetttcaga
cagatgaagc
atgaaattga

caactggtgt

60
120
180
240
300

350

60

120

180

240

300

350

60
120
180
240
300

350
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25

agacttgaaa
gttgageggt
agatatgttyg
gattgctgaa
cgagaaattt

attgaaagtt

<210> 54
<211> 350
<212> ADN

gaagaatata
caagaatcga
tetggettag
cgtttaacece
gctgagaaaa

gtgaaggttt

<213> acinetobacter tjernbergiae

<400> 54

agatttgaaa

gttgacaggt

agatgtcttg

aattgcagag

cgagaagttt
attgaaagtt
<210> 55

<211> 350
<212> ADN

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtitaacte
gcagagaaga

gttaaggttt

<213> acinetobacter towneri

<400> 55

agacttgaaa
attgaaagygc
agatatgttg
gattgctgaa
tgagaaattt

gttgaaagtt

<210> 56
<211> 350
<212> ADN

gaagaataca
caagagtcta
tecaggcttgg
cgcttaacge
gctgagaaga

gttaaggtgt

<213> acinetobacter parvus

<400> 56

agacttgaaa gaagaataca

gttgaaaggt caagaatcta

agaggtattg tctggtttag

aattgctgag cgtttaackte

cgagaagttt getgagaaga

ES 2441719 T3

aaatcttega
atggeggtag
agttggttga
aaattcaagt
aacgcaaact

accttgragt

aaatcttega
acggtggtgg
agctggttga
agattcaagt
aacgtaaact

acctcgetgt

aaatctttga
acggtggegg
ctttagtgga
aaattcaaac
aacgtaaact

acttggetgt

aaatettega
atggtggtag
agttggttaa
aaattcaagt

agcgtaaact

agaagcagca
cggcacgaag
tttacttgaa
gttettgaaa
ttctacaggt

taaacgtegt

agaagcagca
ctcaactaag
tttacttgaa
gttcttgaaa
ttctacaggt

taaacgtcgt

agaagctgceca
tacaaccaaa
tttacttgaa
cttettgaaa
ttctacagge

taaacgtcge

agaagcagca
ttcaaccaaa
tttacttgaa
gttcttgaaa

ttctacaggt
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cgtgaacgta
cgtggtgaca
atccagecaa
gagaagagct
gatgaactaa

atccagectg

cgtgaacgta
cgtggtgata
attcaaccga
gagaagagcet
gatgaattaa

atccagectyg

cgtgaacgta
cgtggegaca
attcaaccaa
gagaagagct
gatgagctca

atccaaccgg

cgtgaacgta
cgeggtgata
atccagecaa
gagaagagtt

gatgaattaa

ttgttegett
aactttcaga
gtgatgaagc
ttgaaattga

caactggegt

ttgttegttt
aactttetge
ctgatgaage
acgaaattga

caacgggtgt

ttatcegett
agctttectga
gtgatgaagc
ttgaaattga
ctacaggegt

ttgttcegttt
aactttetge
atgatgaage
acgagattga

caactggcgt

60
120
is0
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240

300
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attgaaagtt gttaaggttt

<210> 57

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 57

agatttgaaa
gcttaaaggc
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaactc
gcotgagaaga

gttaaagttt

<210> 58

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 58

agacttgaaa
gettaaagge
agatttatta
aatcgetgag
tgagaaattce

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tetggtttag
cgtttaactce
gctgagaaga
gttaaggttt

<210> 59

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 59
agacttgaaa gaagaataca

acttaaagge caagagtcta

agatttatta tctggtttag

aatcgectgag cgtttaacte
tgagaaatte gctgagaaga

attaaaagtt gttaaagttt

<210> 60

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 60

ES 2441719 T3

acctggeagt

agatcttega
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagctgt

agatcttcga
atggcggtygg
agettgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagctgt

agatettega

atggcggtgg
agettgttga

taaacgtegt

agaagcggct
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttecttgaaa
tgcaacagat

taaacgtegt

agaagcggct
ttecaactaaa
cttacttgaa
gttcttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

agaageggcet
ttcaactaaa

cttacttgaa

- -

atccagectg

cgtgagegtyg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagcctg

taattegttt
aactttetga
cagatgaagce
cagaaatcga

caactggtgt

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagageg
gatgaattaa

attcagecctg

taattegttt
aactttetga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggcgt

cgtgagegtyg taatecghtt
cgtggtgata aactttctga

attcaaccag cagatgaagc

aaattcaagt gttettgaaa gagaagageg cagaaatcega

aacgtaagct tgcaacaggt gatgaattaa caactggegt

acttagctgt taaacgtcgt attcagectg
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i50
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180
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350

60
120
180
240
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25

agacttgaaa
gettaaagge
agatttatta

aatcgetgaa

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag

cgtttaacte

ES 2441719 T3

agatcttcga
atggcggtgg
agcttgttga

aaattcaagt

tgagaaattc gctgagaaga aacgtaaget

attaaaagtt gttaaagttt acttagctgt

<210>61

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 61

agaagcgget
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttcttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtegt

cgtgagcgtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagectg

taattecgttt
aactttetga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggegt

agacttgaaa
gettaaagge
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaazagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt

agatcttega
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetagt

agaagegget cgtgagegtg taatteogttt

ttcaactaaa cgtggtgata aactttctga
cttacttgaa att;aaccag cagatgaage
gttcttgaaa gagaagageg cagaaatcga
tgcaacaggt gatgaattaa caactggegt

taaacgtecgt attcecageetg

<210> 62

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 62

agacttgaaa
acttaaaggcC
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaagttt

agatcttcga
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaaget

acttagctgt

agaagcgget cgtgagegtg taatccgttt
ttcaactaaa cgtggtgata aactttctga
cttacttgaa attcaaccag cagatgaagc
gttettgaaa gagaagagcq cagaaatcga
tgcaacaggt gatgaattaa caactggegt

tamacgtegt attcagectg

<210> 63

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 63

agacttgaaa
gcttaaaggce
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaggttt

agatcttcega
atggeggtgg
agettgttga
aaattcaagt
aacgtaaget

acttagctgt

agaagcggcet cgtgagcgtg taattegttt

ttcaactaaa cgtggtgata aactttetga
tttacttgaa attcaaccag cagatgaage
gttcttgaaa gagaagagcy cagacatcga
tgcaacagagt gatgaattaa cgactggcgt

taaacgtcgt attcagectg
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<210> 64

<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 64

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatecgctgag
tgagaaatte

attaaaagtt

<210> 65

<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 65

agacttgaaa
acttaaagge
agatttatta
aatcgectgag
tgagaaattc

attaaaagtt

<210> 66

<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 66

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aategetgag
tgagaaattc

attaaaagtt

<210> 67

<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 67

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttaaagttt

gaagaataca
caagagtcta
tetggtttag
cgtttaactce
gctgagaaga

gttaaagttt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaagttt

ES 2441719 T3

agatcttcga
atggcgatgg
agettgttga
aaattcaagt
aacgtaaget

acttagctgt

agatcttcga
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagectgt

agatettega
atggcggtgy
agettgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetgt

agaagcggct
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttcttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

agaageggcet
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttettgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

agaagoeggcet
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttecttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

93

cgtgagcgtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagceg
gatgaattaa

attcagccetg

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagageg
gatgaattaa

attcagcctyg

cgtgagcgtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagcctyg

taattcgttt
aactttctga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggegt

taatccogttt
aactttctga
cagatgaagce
cagaaatcga

caactggegt

taattcgttt
aactttctga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggtgt

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350
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agacttgaaa
gacttaaagge
agatttatta
aatcgetgag
tgagaaattc

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggkttag
cgittaactc
gctgagaaga

gttaaagttt

<210> 68

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 68

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatcgctygag
tgagaaatte

attgaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tetggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaagttt

<210> 69

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 69

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aategetgag
tgagaaattc

attaaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cvgkttaacte
gctgagaaga

gttaaggttt

<210>70

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 70

ES 2441719 T3

agatcttcga
atggeggtgg
agecttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagctgt

agatcttega
atggcggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetgt

agatcttega
atggeggtag
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagcet

acttagctgt

agaagcggct
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttektgaaa
tgcaacaggt

taaacgtogt

agaagcggct
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttecttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcegt

agaagcgget
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

94

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagectg

cgtgagegty
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcy
gatgaattaa

attcagcotg

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagecg
gatgaattaa

attcagcctg

taattecgttt

aactttetga

cagatgaagce

cagaaatcga

caactggtgt

taattcgttt
aactttetga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggegt

taattegttt
aactttetga
cagatgaage
cagaaatcga

cgactggegt

60
120
120
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
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240
300
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agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaatte

attgaaagtt

<210>71
<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 71

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaaaagtt

<210>72
<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 72

agacttgaaa
acttaaaggce
agatttatta
aatcgctgag
tgagaaattc

attaaaagtt

<210>73
<211> 350
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 73

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aatecgctgag

tgagaaatte

gaagaataca
caagagtcta
tetggtitag
cgtttaacte
gctgagaaga
gttazagttt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaggttt

gaagaataca
caagagtcta
tctaggtttag
cgtttaactce
gctgagaaga

gttaaagttt

gaagaataca
caagagtcta
tetggtttag
cgtttaactc

gctgagaaga

ES 2441719 T3

agatcttega
atggeggtgg
agcettgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetgt

agatcttega
atggcggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagctgt

agatcttega
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaégt
aacgtaagct

acttagctgt

agatcttcga agaagecgget cgtgagegtyg
atggeggtgg ttcaactaaa cgtggtgata
agcttgttga cttacttgaa attcaaccayg
aaattcaagt gttcttgaaa gagaagageg

aacgtaagct tgcaacaggt gatgaattaa

agaagcgget
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttecttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

agaagcggct
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttettgaaa
tgccacaggt

taaacgtcgt

agaagcggct
ttecaactaaa
cttacttgaa
gttcttgaaa
tgcaacaggt

taaacgtegt

95

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagectg

cgtgagegtyg
cagtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagcctg

cgtgagegtg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagecctg

taattegttt
aactttctga
cagatgaage
cagaaatoga

caactgatgt

taattcgttt
aactttctga
cagatgaagce
cagaaatcga

cgactggcgt

taatccgttt
aactttctga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggogt

taattegttt
aactttctga
cagatgaagc
cagaaatcga

caactggtgt

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240
300

350

60
120
180
240

300
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attgaaagtt gttaaagttt

<210> 74

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 74

agacttgaaa
gcttaaagge
agatttatta
aategctgag
tgagaaattc

attgaaagtt

gaagaataca
caagagtcta
tctggtttag
cgtttaactco
gctgagaaga

gttaaagttt

<210>75

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 75

agacttgaaa
acttaaaggt
agatttateyg
aatecgctgag
tgagaaatte

attgaaagtt

gaagagtata
caagagtcta
tetggettag
cgtttaacte
gctgagaaga

gttaaagttt

<210> 76

<211> 350

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 76

agacttgaaa gaagaataca
acttaaaggc caagagtcta

agatttatta tetggtttag

aatecgetgayg cgtttaactc
tgagaaattc gctgagaaga

attaaaagtt gttaaagttt

<210> 77

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter calcoaceticus

<400> 77

ES 2441719 T3

acttagctgt

agatcttega
atggeggtgg
agcttgttga
aaattcaagt
aacgtaagct

acttagetgt

aaatcttega
atggcggtgg
agcttgttga
agattcaagt
aacgtaagcet

acttagetgt

agatcttega

atggeggtygg
agcttgttga

aaattcaagt
aacgtaagcect

acttagectgt

taaacgtcegt

agaagcggct
ttcaactaaa
cttacttgaa
gttcttaaaa
tgcaacaggt

taaacgtcgt

agaagcggct
ttcaactaaa
tttacttgaa
gttcttgaaa
tgecaacaggt

taaacgtecgt

agaagcggcet
ttcaactaaa

cttacttgaa

gttecttgaaa
tgcaacaggt

tazacgtecgt

96

attcagectg

cgtgagegtyg
cgtggtgata
attcaaccag
gagaagagcg
gatgaattaa

attcagecctyg

cgtgaacgtg
cgtggcgata
attcaaccga
gagaagagcg
gatgagttaa

atteageetg

cgtgagegtg
cgtggtgata

attcaaccag

gagaagageq
gatgaattaa

attcagectg

taattegttt
aactttetga
cagatgaagce
cagaaatcga

caactggcgt

taattegttt
aactttctga
cagatgaagce
cagaaattga

caactggegt

taatcegttt
aactttetga

cagatgaage

cagaaatcga

caactggegt

350

60
120
i80
240
300

350

]
120
180
240
3o0

350

60

120

i80

240

oo

350
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gtgataaaat
aagacatgcc
taccatcteg
ggettggtga
aattcttaga
ctgatgctga
ctgtatttga

cgegtactgg

ggctggtcge
acacgatgct
tatgaacgtg
taaaatecgaa
caagatttat
agbcttagea
tagtgctgaa

tcaaacagta

<210>78

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 78

gtgataagat
aagacatgce
taccatcteg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggyg

ggctggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgetgaa

tcaaacagta

<210>79

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 79

gtgataagat
aagacatgcce
taccatcteg
ggettggtga
aattcttaga
ctgatgctga
ctgtattega

ctecgtacagg

ggetggtegt
acacgatgct
tatgaacgtg
taaaategag
caagatttat
agtctiggcea
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 80

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter haemolyticus

<400> 80

ES 2441719 T3

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
ctttcaggeca
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagteg
cttgecaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

cacggtaaca
aacggtgtac
ggtcagattc
aaaatgttga
dacaaagtcg
ctttcaggeca
gaaagccaaa

ttgtttgatg

aaggtgttgt
cggtagatat
ttgagactea
aagaacagcg
gcggegagea
acttacgtge

ttaaagactt

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
geggtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

agggtgttgt
cagtagatat
ttgagactca
aagaacagcyg
gtggtgagcea
acttacgtge

ttaaagactt

97

atctaacatt
cgtattgaac
cettgggtatyg
cacagtttta
agaagatctt
tggtgtgect

acttgaatta

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgecet
acttgaattg

atctaacatc
cgtattgaac
cttaggtatg
tacagtttta
agaagatctt
tggtgtacct

gcttgagtta

ttacctgttg
ccattgggtg
gcagctaaag
gaacttecgeg
gatagcttaa
ttagetactc

gctgatattt

ttacetgttg
ccgcetgggtg
geggcetaaag
gaactgegcg
gatagettga
ttagctacte

gctgacattt

ttacctgttyg
ccgttgggeg
gecggetaaag
gaactgcgtg
gatagcttaa
ttggctactc

gctggtatct

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
ioo
360
420

450
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20

gtgataagat
aagacatgcc
taccatcacyg
gtctgggtga
cgttectega
ccgacgaaga
cagtatttga

cacgtactgg

ES 2441719 T3

ggecgggtegt cacggtaaca
gcatgatatt cacggtgtge
tatgaacgtg ggtcagatte
gcaaattgat aagatgeotec
caagatttac aacaaagttyg
agttttaaaa cttgcaggta
tggtgctgaa gaaagtcaaa

tcaaaccgta ttgtttgatg

<210>81

<211>450

<212> ADN

<213> Acinetobacter junii

<400> 81
gtgataagat ggcgggtegt cacggtaaca

aagatatgce

taccategeg

acatgatgce aatggtgtge

tatgaacgtg ggtcagatte

gtttggatga gcagattgat aaaatgetca

cattccttga caagatttat aataaagtgg

ctgacgaaga gatctttaag cttgcaggta

cagtatttga tggtgctgaa gagtcacaaa

cacgttctgg tcaacaaatc ttgtttgatg

<210> 82

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 82

gtgataagat
aagatatgcc
tacegteogey
gtttgggtga
tgtteccttga
ctgatgaaga
cagtgtttga

cgegttetgg

ggcgggtcgt cacgggaaca
acatgatgoc aatggtgtac
tatgaacgtyg ggtecagatte
gcagatcgat aagatgctge
taagatttac aacaaagttg
agtgttgaag cttgeaggta
tggtgctgaa gaaagccaaa

tcaacagact ttgtttgatg

<210> 83

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter johnsonii

agggtgtggt
cagttgatat
ttgaaactca
aacagcaacy
gtggcegaaca
acctgegtge

ttaaagagtt

agyggbgttgt
cagttgatat

ttgaaactca

aacaacaacg
gtggtgagca
atttacgtge

tcaaagagtt

agggtgttgt
ctgttgacat
ttgaaaccca
aacaacaacy
gtggecgagca
acttacgtge

ttaaagaatt

98

atcaaatatce
cgtattgaac
cttgggtatg
tacgattgct
agaagatctt
aggtgtgeet

acttgagcett

ttacctgtag
ceattgggatg
geggeaaaaqg
gaattgcgtg
gatagcttaa
ttggecgacac

gctgaattge

atcaaacatc ttaccagttg

cgtattgaac

cttaggtatg

tacaattgec
agaacagctt
tggtgtgect

acttgagctt

ccactcggtyg

decagcaaaay

gagttacgtt
gacacactaa
ttggcaacte

gcagagttac

ctctaacatce
cgtattgaac
tttgggcttg
taccgttget
agaagatctt
aggtgttcect

acttgaactt

ttacctgtty
ccattggatg
geggoaaaag
gaacttegtt
gatagcttaa
tiggcaacac

gctgaattge

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120

180

240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<400> 83

gtgataagat
aagacatgecce
taccgtcacg
gtcttggega
gattcttaga
ctgatgatga
cagtattcga

cacgtactgg

ggegggtegt
gcacgatgec
tatgaacgty
agaaatcgac
caagatttat
aattttggtg
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 84

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter Iwoffii

<400> 84

gtgataagat
aagacatgcc
taccategeyg
gtcttggega
atttcctgga
ctgatgaaga
ctgtattecga

caagtactgg

ggeecggtegt
acacgatgcec
tatgaacgtg
tcaaatcgac
caagatttat
aatcttgaaa
tggtgctgaa

tcagacagta

<210> 85

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 85

gtgataagat
aagacatgce
taccatcacy
gtcttggega
atttceetgga
ctgatgaaga
ctgtattecga

ctagtactgg

ggcgggtegt
acatgatgec
tatgaacgtg
tcaaatcgac
caagatttac
aatcttgaaa
tggtgctgaa

tcagacegta

<210> 86

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

ES 2441719 T3

cacggtaaca
aatggtgtte
ggtcagattc
aagatgttaa
aacaaagttyg
ctttegggta
gaatctceaaa

ttgtatgatg

cacggtaaca
aatggtgtac
ggtcagaktte
aagatgatga
aacaaagttg
ctttctggta
gaaggtcaga
ttatatgatg

cacggtaaca
aacggtgtac
ggtecagatte
aagatgatga
aataaagttg
ctttetggea
gaaggtcaga

ttatatgatg

agggtgttgt
cagtcgacat
tagagactceca
aagcgcaacd
gtggcgagea
acttgcgtsc

ttaaagactt

agggtgttgt
ctgttgatat
ttgaaactca
aagaacagcyg
gtggcgagcea
acttgegtge

tcaaagaatt

aaggtgttgt
ctgttgatat
ttgaaactca
aagagcaacg
gtggecgagea
acttgegtge

tcaaagagtt

99

ttctaacatce
cgtattgaac
cttaggtatg
tactgtactt
agaagatctt
gggtgttect

gttagagett

atcaaacatc
cgtactgaac
cttaggtatg
tactgtactt
agaagatctt
tggtgtgcct

gttacaactt

atcaaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tactgtactt
agaagatett
tggtgtgeoct

gttacaactt

ttgectgttg

ccactggatyg

gcagcgaaag

gagcettegtg
gatagcttaa
cttgcaacge

gcgaacattt

ttgceggtag
cegetgggeg
gctgccaaag
gagcttegtg
gacagcettga
ttggecaacac

gcaggtctat

ttgecggtag
ccgettggeg
gcggegaaag
gagcttegtg
gatagcttga
ttggectactc

gcaggecctat

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<400> 86

gtgataagat
aagatatgcce
taccatcacg
gtettggega
aattcttaga
ctgatgaaga
cagtatttga

cacgtacagg

ggcgggtegt
geatgacatc
tatgaacgtg
taagatcgac
caagatttat
aatcttggtyg
tggtgeagaa

tcaaacagta

<210> 87

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 87

gtgataagat
aagacatgcc
taccatcacg
gtcttggcga
atttettaga
ctgatgaaga
cagtatttga

cacgtacagg

ggcgggtogt
gcatgacatc
tatgaacgtg
taagatcgac
caagatttat
aatcttggtg
tggtgcagaa

tcaaacagta

<210> 88

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter radioresistens

<400> 88

gtgataaaat
aagacatacc
taccatcacg
gtttaggtga
attttecttga
ctgatgatga
cagtatttga
cacgttctygg

ggcgggtegt
acatgatgcce
tatgaacgtg
gcagatcgac
taagatttac
aatcttgaaa

tggtgecgaa
ccagcagatc

<210> 89
<211> 450
<212> ADN

ES 2441719 T3

cacggtaaca
catggtgttc
ggtcagattc
aagatgatga
aacaaagttg
ttatcaggta
gaaggacaaa

ttgtatgatyg

cacggtaaca
catggtgttce
ggtcagattc
aagatgatga
aacaaagttg
ttatcaggta
gaaagtcaga

ttgtatgacg

cacgggaaca
aatggtgtte
ggacagatte
aagatgctta
aataaagtcyg
cttgcaggaa

gaaggccaga
ctgtttgatg

agggtgttgt
cagtggatgt
ttgaaactca
aagagcaacg
gtggcgagea
acttgcgtaa

tcaaagagtt

aaggtgttgt
cagttgatgt
ttgaaactca
aagagcaacyg
gtggcgagea
acttgegtaa

tcaaagagtt

agggtgtggt
cggttgatgt
tggaaacaca
aacagecagcg
gtggtgagcea
acctcagcaa

tcaaagagtt

100

atcaaacate
ggtacttaac
cttgggtaty
tactgttctt
agaagatctt
aggtgttcet

acttgaactt

atcaaacatce
cgtacttaac
cttaggtatg
taccogtitcett
agaagatctt
agatgttect

acttgagett

atcacaaatce
ggtattaaac
tttgggtcectt
tgectattgtt
agaacagett
gggtgtgeea
acttgaactt

ttaccagtty
ccactcggtyg
gcagcgaaag
gaacttegtg
gatagcttga
ttagctacac

ggtggtatct

ttgectgttg
ccattgggtyg
gctgcaaaag
gagcttcgtg
gatagcttaa
ttagctacge

ggtggtatet

ctgectgtag
ccgctaggtg
gctgcaaaag
gaactgegtg
gatacactga
ctggcaactc

gcagaactge

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<213> Acinetobacter sp.

<400> 89

gtgataaaat
aagacatgcc
taccgtcacg
gteottggega
acttcttaga
ctgatgecga
ctgtatttga

cacgtacagg

ggcgggtogt
acacgatgcg
tatgaacgtg
taaacttgaa
caagatttat
aatcttggey
tggtgctgaa

tcaaacggta

<210> 90

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 90

gtgataagat
aagacatgcc
taccgtcacg
gtcttggega
aattettaga
ctgatgcaga
ctgtatttga

cacgtactgg

ggcgggtcgt
acatgatgcg
tatgaacgty
taaaatcgaa
caagatttat
aatcttggeg
tggtgetgaa

tcaaacggta

<210>91

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter schindleri

<400> 91

gtgataagat
aagacatgce
taccgtcacg
gtcttggega
aattcttaga
ctgatgatga
cagtattcga

cacgtactgg

ggcgagtegt
acacgatgee
tatgaacgtyg
caaaatcgac
caagatttac
aatcttggca
cggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 92
<211> 450
<212> ADN

ES 2441719 T3

cacggtaaca
aatggtgtac
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaggtcg
ctttcaggta
gaaagccaga

ttgtttgacy

cacggtaaca
aatggcgtac
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaggttg
ctttcaggta
gaaagccaga

ttgtttgacg

cacggtaaca
aacggtgtac
ggtcagattc
aagatgcttc
aacaaagttg
ttgtctggta
gaatcgcaaa

ttgtatgatg

aaggtgttgt
cagtcgatat
ttgagactca
aagaacaacg
gtggtgagca
acttacgtgce

tcaaagactt

agggtgttgt
cagtcgacat
ttgagactca
aagaacaacg
gaggtgagcea
acttacgtge

tcaaagacct

agggtgttgt
ctgttgatat
ttgagactca
aagagcaacyqg
gtggtgagca
acttgegtaa

tcaaagaatt

101

gtcaaacatc
cagtattgaac
cttaggtatg
tacagtgtta
agaagagctt
tggtgttcca

acttgaatta

atcaaacatc
cgtattgaac
cttgagtatyg
tacagtgatt
ggaagagett
tagtgttecca

acttgaactt

atctaacatce
cgttettaac
cttgggtatg
tacggtgett
agaagatctt
aggtgttect

gttagagett

ttgeectgttg
ccattgggty
gcggccaaag
gaactacgtg
gatagettaa
ttagcaacac

gcagacatcet

ttaccggttg
ccactgggtg
gcagcgaaag
gaactgegtyg
gatagcttga
ttggcaacac

gotgatatet

ttgecggtag
ccgctagatg
gccgccaaag
gagcttegtyg
gatagcctga
ttggcaactc

ggtggeattt

60
120
i80
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<213> acinetobacter ursingii

<400> 92

gtgataaaat
aagacatgcc
taccatecgeg
gtctgggtga
tctteettga
ctgatgatga
ctgtatttga

cacgtactygg

ggcgggtcat
acatgatgcc
tatgaacgtyg
acaaatcgat
taagatttac
agtcttggta
tggtgetgaa

tcaacagatt

<210> 93

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter baylyi

<400> 93

gtgataaaat
aagacatgcce
taccatcacg
gtcttggcga

atttettaga

ctgatgaaga
cagtatttga

cacgtacagg

ggcgggtegt
gcatgatate
tatgaacgtyg
taagategac

caagatttat

aatcttggtg
tggtgcagaa

tcaaacagta

<210>94

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter bouvetii

<400> 94

atgataagat
aagacatgcce
taccgteacg
gtcttggega
aattecttaga
ctgatgatga
ctgtatttga

cacgtactgg

ggcgggtoegt
gcacgatgee
tatgaacgtg
caaaatcgac
caagatttac
aatecttggeg
cggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 95
<211> 450

ES 2441719 T3

cacggdgaaca
aatggtgtac
ggtecagatte
aagatgttge
aacaaggtcg
ttggetggea
gaaagtcaaa

ttgtttgatyg

cacggtaaca
catggtgtte
ggtcagatte
aagatgatga

aacaaagttyg

ttatcaggta
gaaagtcaga

ttgtatgacg

cacggtaaca
aacggtgtte
ggtcagatte
aagatgatga
aacaaagttg
ctttcaggea
gaatcacaaa

ttgtatgatg

aaggtgttat
ctgtcgatat
tggagacaca
aacaacagceg
gtggtgagea
acttgegtaa

ttaaagagtt

aaggtgttgt
cagttgatgt
ttgaaactca
aagagcaacqg

gtggcgagea

acttgcgtaa

tcaaagagtt

aaggtgttgt
ctgtagacgt
ttgagactca
aagagcageg
gecggegagcea
acctgegtge

ttaaagaatt

102

ttctaacatc
cgtcttgaac
tctaggattg
taccattgeoc
agaagatcta
aggtgtacca

acttgagttg

atcaaacatc
cgtacttaac
cttaggtatg
taccgttett

agaagatctt

aggtgttect

acttgagett

atctaacate
ggtgcttaac
ctitgggeatg
cactgttett
agaagatctt
aggtgttceet

gctagagett

ttgcctgtag
ccattaggtg
gcagccaaag
gaacttegta
aacagtctyga
ctagcaactc

gctgaattge

ttagcctgttg
ceattgggty
gctgcaaaag
gagcttegtg

gatagcttaa

ttagectacge

ggtggtatct

ttgectgtag
ccgetgggtyg
gcagcgaaag
gaacttcgtg
gacagcttaa
ttggecaacge

ggcggcattt

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240

300

360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<212> ADN
<213> acinetobacter gerneri

<400> 95

gtgataaaat
aagatatgce
taccgtcacg
gtcektggtga
tgttecttgga
ctgatgaaga
cagtatttga

cacgttctgg

ggegggtegt
gcatgacatc
tatgaacgtg
gcaaatcgat
caagatttat
aatccttgtt
thtgctgaa

tcaaacagta

<210> 96

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter grimontii

<400> 96

gtgataagat
aagacatgcc
taccategeg
gtttgggtga
cattecttga
ctgatgaaga
cagtattcga

cacgttctgg

ggegggtegt
acatgatgec
tatgaacgtg
gcagattgat
caagatttat
gatcttgaaa
tggtgetgaa

tcaacagatc

<210> 97

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter tandoii

<400> 97

gtgataagat
aagacatgcc
taccgtcacy
gtttgggtga
ttttcectaga
cagatgatga
ctgtatttga

cacgtteggg

ggcgggtegt
gcatgatgcec
tatgaacgtg
gcaaatitgat
caaaatctac
aatcttggtg
tggtgctgaa

tcaaaccgta

<210> 98
<211>450

ES 2441719 T3

cacgggaaca
aacggtgtte
ggtcagattce
aagatgctca
aacaaagttg
ctttcaggta
gaaggtcaaa

ttgtatgacg

cacggtaaca
aatggtgtge
ggtcagattc
aaaatgctca
aataaagtgg
ctttecaggta
gagtcacaaa

ttgtttgatg

cacggtaaca
aatggtgttce
gggecagatte
aagatgctca
aacaaagtgg
ttggcaggta
gaaagccaaa

ttgtatgatg

aaggtgttgt
ctgttgacgt
ttgaaacaca
aagagcaacy
gtggcgagca
atttacgtaa

ttaaagagct

agggtgttgt
cagttgatat
ttgaaactca
aacaacaacdg
gtggtgagca
atttacgtge

tcaaagagtt

aaggtgttgt
cagtcgatat
ttgaaactca
aacaacagcyg
gecggtcagea
acttacgtgce

tcaaagagtt

103

atcaaacate
agtacttaac
tttaggttta
tacgattget
agaagatcectt
agatgttect

tocttgaactt

atcaaacatc
cgtattgaac
cttaggtatg
tacaattgce
agaacagett
tggtgtgcet

acttgaactt

gtctaacatc
cgtattgaac
cktgggtatg
tgaaattget
agaagattta
aggtgtacct

actagagetg

cttectgtag
ccactgggtyg
gctgccaaag
gaacttegtyg
gatagcttaa
ttagcaactce

getgaactte

ttaccagttg
ccactecggtyg
gcagcaaaag
gagttacgtt
gacacactga
ttggeaacte

geoagagttac

ctaccagteg
ccgttgggtyg
gctgcgaaag
gaactacgtyg
gacagcttaa
ttagcaactc

gctgaaattc

&0
120
180
240
300
360
420

450

60

120

180

240

3900

360

420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<212> ADN
<213> acinetobacter tjernbergiae

<400> 98

gtgataagat
aagacatgacc

tacegtcacg

gtecttggega
aattecttaga
ctgatgegga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggcgggbegt
tcatgatgcy

tatgaacgtg

taaaatcgaa
caagatttat
agtcttggca
cggtgctgaa

tcaaacggta

<210>99

<211> 450

<212> ADN

<213> acinetobacter towneri

<400> 99

gtgataagat
aagacatgcc

taccateteg

gtttgggtga

ggegggtegt
gcacgatgct
tatgaacgtg

gcaaattgac

cgttccoctaga caagatttat

ctgatgatga aatcttagta

ctgtatttga tggtgctgaa

cacgttcagg tcagaccgta

<210> 100
<211> 450
<212> ADN
<213> acinetobacter parvus

<400> 100

atgataagat
aagacatgece
taccgtcacy
gtecttagega
aattcttaga
ctgacgcaga
ctgtatttga

ctecgtacagg

ggcgggtegt
acatgatgeg
tatgaacgtg
taagatcgaa
caagatttat
aatettggeg
tggtgetgaa

tcaaacagta

ES 2441719 T3

catggtaaca
aatggtgtge

ggtcagattc

aaaatgttga
aacaaggtcg
ctttcaggca
gaaagtcaga

ttgtttgacg

cacggtaaca
aacggtgtac
ggtcagattc
aagatgctca
aacaaagtgg
ttggcgggta
gaaggtcaaa

ttgtatgatyg

cacggtaaca
aatggtgtgce
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaggttg
cttteaggta
gaaagccaga

ttgtttgatg

aaggtgtitgt atctaacate ttacctgttg

cagtegatat cgtattgaac ccattgggtg

ttgagactca cttaggtatg gcggcgaaag

aagaacagcg
gtggtgagca
acttacgtgc

ttaaagactt

aaggtgttgt
ctgttgacat
ttgaaacaca
aacaacaacyg
gtggcgageca
acttgcgtge

tcaaagaatt

aaggtgttgt
cagtecgacat
ttgagactca
aagaacaacq
gtggtgagca
acttacgtge

tcaaagactt

104

tacagtgatt gaactgcgtg

agaagagctt gacagcettaa

tggtgttcca ttggeaacgc

acttgaattg gcagacatct

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tgagattgcet
agaagatctt
aggtgttcca

gettgaactyg

atcaaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtgatt
ggaagagcett
tggtgttcoca

acttgaattyg

ttgccagtag
ccactaggtg
gcageccaaag
gaactacgtyg
gacagcttaa
ttggctacte

gctgaattac

ttgeccagttyg
ccacttggtyg
gcggcgaaag
gaactgogtyg
gatagecttga
ttagcgackte

gcagacattt

60
120

180

240
300
360
420

450

60
120
180
240
aoo
360
420

450

&0
120
180
240
300
360
420

450
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15

25

105

<210> 101

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 101
gtgataagat ggctggtcgt cacggtaaca aaggtgttgt atctaacatc ttacctgttg 60
aagacatgece acatgatget aacggtgtge cggtagatat cgtattgaac ccgetgggtg 120
taccatceteg tatgaacgtg ggtcagatte tagagactca cttgggtatg geggctaaag 180
ggettggtga caaaatcgaa aaaatgttga aagaacaacg tacagtttta gaactgogeg 240
aattcttaga caagatttat aacaaagtcg gecggtgagca agaagatctt gatagettga 300
ctgatgaaga aattctagcg cttgcaggta acttgegtge gggtgtgect ttagetacte 160
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagactt acttgaattg gctgacattt 420
cacgtacggg tcaaacagta ttgtttgatg 450

<210> 102

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 102
gtgataagat ggctggtegt cacggtaaca aaggtgttgt atctaacatce ttacctgttg 60
aagacatgee acatgatgect aacggtgtge cagtagatat cgtattgaac cegetgggtg 120
taccate¢teg tatgaacgtg ggtecagattec tagagactca cttgggtatg goggctaaag 180
ggcttggtga caaaatcgaa aaaatgttga aagaacaacyg tacagtttta gaactgegceg 240
aattettaga caagatttat aacaaagtcyg gtggtgagea agaagatctt gatagcettga 300
ctgatgaaga aattctageg cttgeaggta acttgcgtge gggtgtgect ttagetacte 360
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagactt acttgaattg getgacattt 420
cacgtacggg tcaaacagta ttgtttgacg 450

<210> 103

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 103
gtgataagat ggctggtogt cacggtaaca agggtgttgt atctaacatc ttacctgttg 60
aagacatgcc acatgatgct aacggtgtge cggtagatat cgtattgaac cecgetgggtg 120
taccatcteyg tatgaacgtg ggtcagattc tagagactca cttgggtatg gecggectaaag 180
ggcttggtga caaaategaa aaaatgttga aagaacaacg tacagtttta gaactgegeg 240
aattcttaga caagatttat aacaaagteg geggtgagea agaagatctt gatagettga 300
ctgatgaaga aattctageg cttgcaggta acttgegtge gggtgtgect ttagetacte 360
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagactt acttgaattg gcoctgacattt 420
cacgtactgg tcaaacagta ttgtttgacg 450

<210> 104
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<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 104

gtgataagat
aagacatgcc
taccatctcyg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggetggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctégcg
tggtgectgaa

tcaaacagta

<210> 105
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 105

gtgataagat
aagacatgcce
taccatcteyg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacgag

ggctggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
‘caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 106
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 106

gtgataagat
aagacatgce
taccatctcg
ggettggtyga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtactgg

<210> 107

ggctggtegt
acatgatgcet
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

ES 2441719 T3

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcyg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgttigacy

cacggtaaca
aacggtgtgc
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaagtcg
cttgeaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaagteg
cttgeaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacyg
gcggtaagea
acttgcgtge

ttaaagactt

aggatgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacyg
gcggtgagea
acttgegtgce

ttaaagactt

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
gcagtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

106

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect
acttgaattg

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgcct
acttgaattg

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect

acttgaattg

ttacctgttg
ccgctaggtg
gcggctaaag
gaactgegeqg
gatagecttga
ttagctactc

gcoctgacattt

ttacctgttyg
cecgctgggty
geggetaaag
gaactgegeg
gatagcttga
ttagctacte

gctgacattt

ttacetgttg
ccgetgggtg
gcggctaaag
gaactgegeg
gatagcttga
ttagctacte

gctgacattt

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360

420
450

60
120
180
240
ioo
380
420

450
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<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 107

gtgataagat
aagacatgcce
taccatctcg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggctggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageyg
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 108
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 108

gtgataagat
aagacatgec
taccatectcg
ggettggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggctggtegt
acatgatget
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 109
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 109

gtgataagat
aagacatgcc
taccatcteg
ggcttggtga
aattettaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtactgg

<210> 110

ggctggtegt
acatgatgcet
tatgaacgtg
caaaataogaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

ES 2441719 T3

cacggtaaca
aacggtgtgce
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaagteg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcyg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

cacggtaaca
aacggtgtgce
ggtecagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
cttgcgggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacyg
geggtgagea
acttgegtgc

ttaaagactt

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
geggtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

agagtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
gcggtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

107

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect

acttgaattg

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtctta
agaagatctt
gggtgtgcct

acttgaattg

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatectt
gggtgtgcct

acttgaattg

ttacectgttg
cegetgggtyg
gceggctaaay
gaactgcgcg
gatagecttga
ttagctactc

gctgacattt

ttacctgttg
ccgetaggtyg
gcggctaaag
gaactgcgeyg
gatagcttga
ttagctacte

gotgacattt

ttacctgttg
ccgctgggty
geggetaaag
gaactgegceg
gatagecttga
ttagctacte

gctgacattt

60
120
iso0
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450



10

15

20

ES 2441719 T3

<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 110

gtgataagat
aagacatgoec
taccatcteg
ggcttggtga
aattcttaga

ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggctggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa

caagatttat

aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

cacggtaaca
aacggtgtgco
ggtecagatte
aaaatgttga

aacaaagtag

cttygcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

aaggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacyq

gcggtgagca

acttbgecgtgce

ttaaagactt

<210> 111

<211> 450

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 111

gtgataagat
aagacatgcece
taccatcteg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggctggtogt
acatgatget
tatgaacgtyg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagattc
aaaatgttga
aacaaagtag
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

aaggtgtitgt
cggtagatat
tagagactcea
aagaacaacg
geggtgagea
acttgcgtge

ttaaagactt

<210> 112
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 112

gtgataagat
aagacatgcc
taccateteg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtactgy

ggctggtegt
acatgatgct
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgectgaa

tcaaacaagta

cacggtaaca
aacggtgtgc
ggtecagattco
aaaatgttgé
aacaaagtcg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

aaggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacyg
gtggtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

108

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta

agaagatctt

gggtgtgcct
acttgaattg

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgcet

acttgaattg

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect
acttgaattg

ttacctgttg
ccgctgggﬁg
gcggctaaag
gaactgégcg

gatagcttga

ttagctacte

gctgacattt

ttacctgttg
ccgetgggtyg
gcggetaaayg
gaactgegey
gatagcttga
ttagctacte

getgacattt

ttacctgtig
ccgetgagty
geggctaaag
gaactgcgeg
gétagcttga
ttagetactce

goetgacattt

60
120
180
240

300

360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<210> 113
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii
<400> 113
gtgataagat ggctggtcgt cacggtaaca agggtgttgt
aagacatgcc acatgatgct aacggtgtge cggtagatat
taccatcteg tatgaacgtg ggtcagatte tagagactea
ggettggtga caaaatcgaa aaaatgttga aagaacaacg
aattcttaga caagatttat aacaaagtcg gcggtgagea
ctgatgaaga aattctagecg cttgeaggta acttgegtge
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagactt
cacgtacggg tcaaacagta ttgtttgatg
<210> 114
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii
<400> 114
gtgataagat ggctggtegt cacggtaaca aaggtgttgt
aagacatgcc acatgatgct aacggtgtgc cggtagatat
taccatoctecg tatgaacgtg ggtcagatte tagagactca
ggettggbtga caaaatcgaa aaaatgtbtga aagaacaacg
aattcttaga caagatttat aacaaagtcyg geggtgagea
ctgatgaaga aattctagcg cttgcaggta acttgegtgce
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagattt
cacgtacggg tcaaacagta ttgtttgatg
<210> 115
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii
<400> 115
gtgataagat ggctggtegt cacggtaaca agggtgttgt
aagacatgec acatgatgct aacggtgtge cggtagatat
taccatcteg tatgaacgtg ggtecagattc tagagactca
ggcttggtga caaaatcgaa aaaatgtiga aagaacaacyg
aattcttaga caagatttat aacaaagtcg gcggtgagea
ctgatgaaga aattctageg cttgecaggta acttgcgatge
ctgtatttga tggtgctgaa gaaagtcaaa ttaaagactt
cacgtacggy tcaaacagta ttgtttgacg

109

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagaktectt
gggtgtgect
acttgaattg

atctaacatc
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgecet
acttgaattg

atctaacatc
cgtattgaac

cttgggtatg

tacagtttta
agaagatett
gggtgtgect

acttgaattyg

ttacctgttyg
cegetgggtg
gcggcetaaag
gaactgcgeg
gatagettga
ttagctacte

gctgacattt

ttacctgttg
ccgetgggtyg
goeggetaaag
gaactgaegeg
gatagettga
ttagctacte

gectgacattt

ttacctgttg

cegetgggtg
gcggctaaag

gaactgcgcy
gatagcttga
ttagctactce

gotgacattt

60

120

180

240

300

360

420

450

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120

1eo

240

300

360

420

450
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<210> 116
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 116

gtgataagat
aagacatgcce
taccatctcg
ggettggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtactgg

ggctggtegt
acatgatget
tatgaacgtg
caaaatecgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagattce
aaaatgttga
aacaaagteg
cttgeaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacg

<210> 117
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 117

gtgataagat
aagacatgcc
taccateteg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggyg

ggctggtegt
acatgatget
tatgaacgtyg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgctgaa

tcaaacagta

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagattc
daaatgttga
aacaaagtocg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacy

<210> 118
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 118

gtgataagat
aagacatgcc
taccatcteg
ggectiggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtacggg

ggctggtegt
acatgatgcet
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctageg
tggtgetgaa

tcaaacagta

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
cttgecaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

agggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
gcggtgagea
acttgcgtge

ttaaagactt

aaggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
gecggtgagea
acttgegtge

ttaaagactt

aaggtgttgt
cggtagatat
tagagactca
aagaacaacg
geggtgagea
acttgcgtge

ttaaagactt

110

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgcct
acttgaattg

atctaacate
egtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgect
acttgaattg

atctaacatce
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
gggtgtgeet
acttgaattg

ttacetgttg
ccegetgggtg
gcggctaaag
gaactgecgeg
gatagcttga
ttagctacte

gctgacattt

ttacectgttg
cegetgggtg
goeggctaaag
gaactgegeg
gatagcttga
ttagctactc

getgacattt

ttacctgttyg
cegctgggty
goggetaaag
gaactgogeg
gatagcttga
ttagctacte

getgacattt

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120
180
249
300
360
420

450

60
120
180
240
300
360
420

450
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<210> 119
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 119

gtgataagat
aagacatgcece
taccatcteg
ggettggtga
aattcttaga
ctgatgatga
ctgtatttga

cacgtacagg

ggctggtegt
acacgatgeg
tatgaacgtg
caaaatcgaa
caagatttat
aatcctagea
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 120
<211> 450
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 120

gtgataagat
aagacatgcce
taccatctcg
ggcttggtga
aattcttaga
ctgatgaaga
ctgtatttga

cacgtactgg

ggctggtcgt
acatgatget

tatgaacgtyg
caaaatcgaa
caagatttat
aattctagog
tggtgctgaa

tcaaacagta

<210> 121

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter calcoaceticus

<400> 121
ttgtaaaagg agteggtttt

cagccttttt gcogttacaat
tgttttagaa taatcagagt
ttgttaageg ttttaatacc
ggcetgtgta attccttetg

tccag

<210> 122
<211> 305
<212> ADN

ES 2441719 T3

catggtaaca
aacggtgtac
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
ctttcaggea
gaaagtcaaa

ttgtttgatg

cacggtaaca
aacggtgtge
ggtcagatte
aaaatgttga
aacaaagtcg
cttgcaggta
gaaagtcaaa

ttgtttgacyg

taaatcgget
aatcggetcog
aatttcaaat
actaaaaatt

ageecegttct

aaggtgttgt
ctgtagatat
tcgaaactea
aagaacagcg
gtggcgagca
acttgegtgc

ttaaagattt

agggtgttgt
cggtagatat

tagagactcea
aagaacaacg
gcggtgagcea
acttgcgtge

ttaaagactt

ccataaaatyg
atttttgttt
gtttaccaat
gcagcatttg

gcaggecggge

111

ttctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatctt
tggtgttcet

acttgagttg

atctaacate
cgtattgaac
cttgggtatg
tacagtttta
agaagatett
gggtgtgcct

acttgaattg

gctgatgget
gttctgtaca
atttttettt
taaacagtgg

ttggtttact

ttacctgttg
cegttgggeg
gcggctaaag
gaactacgtyg
gatagettga
ttggetacte

gctgacattt

ttacectgttg
cecgctgggtg
gcggctaaag
gaactgegcg
gatagecttga
ttagectactc

gectgacattt

cttgggtcat
ataattgtaeg
ttaaaaaata
tggcecatate

ttocegaggac

60
120
180
240
300
360
420

450

60
120

180
240
300
360
420

450

60

120

T 180

240

300

305
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<213> Acinetobacter baumannii

<400> 122
ttgtaaaagyg agteggtttt

cagcecttitt gegttacaat

azagcctaaa
ttgttaageg

ggactgegta

taaaataaat
tttttatacc

attccttetg

tceag

<210> 123
<211> 304
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 123

ttgtaaaagg
cagcetkttt
aaattcaaat
tgttaagegt
gectgegtaa

ccag

agtcggtttt
gegttacaat
aaaacaagta
ttttatacca

ttecttctga

<210> 124
<211> 308
<212> ADN
<213> Acinetobacter haemolyticus

<400> 124

tgctgtaggg
catcagcctt
catataatta
aatattgtta

tateggettg

agtcgatttt
tttgegttac
gaacaaacgyg
agegttttaa

cgtaattcct

gactocag

<210> 125
<211> 308
<212> ADN
<213> Acinetobacter junii

<400> 125

ES 2441719 T3

taaatcegget
aateggetcg
aaattcaaat
actaaaaatt

ageocegttet

taaatcgget
aatcggcteg
atttcaaatg
ctaaaaattg

gcecogttetyg

ttgaaaatcg
aataatcgge
ctaaatatca
taccactaaa

tctaagcccg

ceataaaatg getgatgget

atttttgtta gttttgtttg
gcttaccaat attttteatt
gecagcatttg taaacagtgg

geaggedgge ttggtttact

ccataaaaty getgatgget

atttttgtta gttttgtttg
tttaccaata tttttetttt
cagcatttgt aaacagtggt

caggeggget tggtttactt

gctccaaaaa atggctgatg

tegttttitg ttagtttige
aacgcttacc aatatttttt
aattgcageca tttgtaaaca

ttctgeagge ggettagttt

112

cttgggtcat
gtttttagag
tttaaaaata
tggcocatatce

ttccgaggac

cttgggtcat
tgttttagga
ttaaaaatat
gagccatateg

tecegaggact

gctecttgggt
gtttttgacg
tgcttataaa
gtggtggcea
actttecgag

60
120
130
240
300

305

60

120

180

240

300

304

60
120
180
240
300

308
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ttctgtaggg agtcgatttt
catcagectt tttgegttac
cagattttta tagaaaacaa
atattgttaa gecgttttgat
atecggectge gtaattcoctt

gactccag

<210> 126
<211> 308
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 126

tactgtaggg
tecatcageet
gogggttttt
aatattgtta

tatcggeectg

agtcggtttt
ttttgegtta
gcaataaaaa
agegtittaa

cgtaatecctt

gactccag

<210> 127

<211> 301

<212> ADN

<213> Acinetobacter johnsonii

<400> 127

tgttaccagg gagggaatat

cagecttttt gegttacaat
aattaaaata aagaaaagaa
taagcgttte aataccactg

tgcgtaattc cttetgagec

g

<210> 128
<211> 308
<212> ADN
<213> Acinetobacter Iwoffii

<400> 128

tagcttaagg
teatcagect
atacaaatta
attgataagc

cggccagcegt

gackccag

gagceggttt
ttttgcgtta
aaaataaaca
gttttaatac

aattcecttet

ES 2441719 T3

tttataateg
aataatcgge
ataaaatcaa
accactaaaa

ctaggeeegt

tttgataatce
caataategy
gactaatatc
taccactaaa

ctaggecegt

taatttcace
aatcggeteg
tcagacgttrt
aaaattgecag

cgttetgeag

ttttataate
caataatcgg
taatgaacaa
cactaaaaat

gagececogtte

gctecaaaaa
tcgttttttg
atgcttacca
attgcagcat

tectgeaggeg

ggctcecaaaa
cteogttttet
aaacgcettaa

aattgcagea

tctgcaggeg

ccaaaaattg
atttttgttt
accaatattt
catttgtaaa

gegggetegg

agcteccaaaa
ctegattttt
acgtttacca

tgcagcattt

tgcaggcggg

113

atggctgatg
ttagttttge
atattttttt
ttgtaaacag

ggcttagttt

aatggctgat
gttagttteg
caatgttttt
tttgtaaaca

ggcttagttt

gectgatgact
gettggtaga
ttcaaattta
aagtggtgge
tttactttce

attggctgat
gtttgecatga
atattttteca
gtaaagagtg
cttggtttac

getettgggt
atattttgtg
gcttataaaa
tggtgaccat

actttcegag

ggctettggg

catataatat
tgcttataaa

gtggtggcea

acttcecegag

cttgggtceat
aaatccatca
aaaatattgg
catateggce

gaggacteca

ggctecttggg

tataaaaate
gtaaaaaaat
gtggcecatat

actttcegag

60
120
ils0
240
300

308

60
120
180
240
300

308

60
120
180
240
300

301

60
120
iso
240

300
308
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<210> 129
<211> 306
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 129

tttcttaagy
catcageett
tacaaattga
tgataagcgt
gecagegtaa

ctecag

gagceggttt
tttgecgttace
aaataaacat
tttaatacca

ttecttetga

<210> 130
<211> 307
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 130

tecttaaggqg
catcagectt
tcaattttta
tattgttaag

tecgacctgeyg

agtcgatttt
tttgegttac
aaataaataa
cgttttgtac

taattcctte

actccag

<210> 131

<211> 304

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 131
tttegetagg ggtegaattt

cageccttttt gegttacaat

attttaaaaa taaataaaca

tgctaagegt tttgtaccac
acctgegtaa ttecttctaa

ccag

<210> 132
<211> 304
<212> ADN
<213> Acinetobacter radioresistens

<400> 132

ES 2441719 T3

tttataateg
aataatecgge
aatgaacaaa
ctaaaaattyg

gecegttetg

tttataatceg
aataatecggc
acataatcaa
cactgaaatt

taagttcgtt

taatttgacc
aatcggcteg

caatcaaacg

tgaaatttge

gttegttectg

gctecaaaaa
tcgatttttg
cgtttaccaa

cagcatttgt

caggegggct

gctccacaaa
tcgattttag
acgcttacca

tgcagcattt

ctgcaggcegg

ccaaaaattg
attttagatt

cttaccaata

ttggctgatg geteottgggt
tttgcatgat ataaaaatca
tatttttcat taaaaaatat
aaagagtggt ggccatatcg

tggtttacac tttcecgagga

ttggcectgatg getcttgogt
attgattgat ataaaaateca
atatttttca gttttaaaaa
gtataaaagt ggtggtcata

gcttagttta <¢tttccgagg

gctgatgget cttgggteat
gattggtaga aaaaccatca

tttttecatt ttaaaaatat

agcatttgta taaaagtggt ggtecatatcg

caggcggact tagtttactt tcecgaggact

114

60
120
180
240
300

306

60
120
180
240
300

307

60
1z0

180

240
300

304
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ttetttaagg
cageocttttt
aatttaataa
tgataagegt
gectgegtaa

ccag

agtcgatttt
gcgttacaat
taaatcaaat
ttteatacca

ttecttectga

<210> 133
<211> 309
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 133

tgctgtaggg
catcagectt
cgtattattt
aatattgtta

tatcggeoctg

agtcgatttt
tttgegttac
gaacaaaata
agcgttttaa

cgtaattecct

ggactccag

<210> 134
<211> 309
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 134

ttetgtaggg agteogatttt
catecagectt tttgcgttac

cgtgttattt gagcaaattt
aatattgtta agcgttttaa

tateggectg cgtaattcecet

ggactccayg

<210> 135
<211> 310
<212> ADN
<213> acinetobacter schindleri

<400> 135
tttettaaag gagteoggttt

tcatcagcct
tacaaattta
atattgttaa
atcggccage

aggactccag

ttttgegtta
aaaaacaaac
gcogttttaat

gtaattcctt

ES 2441719 T3

ttaatecgget
aatcggcteg
aaattcaaac
ctcaagattg

gcccgttotyg

ttgaaaateg
aataatcgge
catgaaatca
taccactaaa

tctagaccceg

ttocaaaateg

aataatcggc
agcaaaatca
taccactaaa

tctaagececg

ttttataatce
caataatcgg
ataattgatc
accactaaaa

ctgagecaagt

ccataaaatg
atttttgtta
gcttaccaat
cagcttttgt

caggcgggct

gctccaaaaa
tecgetttttyg
aacgcttace
aattgcagea

ttetgecagge

gctccaaaaa

tegttttttg
aacgcttacc
aattgcagca

ttetgeagge

qggctccaaaa
ctegattttt
aaatgcttac
attgcagcat

tctgcaggcyg

115

geoctgatgget
gtttgctgaa
attttttgat
aaaaagtggt

tggtttactt

cttgggteat
tatatcggtt
ttgaaaatat
ggccatateyg

tecgaggact

atggctgatg
ttagttttac
aatatttttt
tttgtaaaca

gggtttagtt

getettgggt
gtttagegtg
tgcttataaa
gtggtggcca

tactttcecga

atggetgatg
ttagttttge
aatatttttt

tttgtaaaca

gggettagtt

gectettgggt

atataatacg
tgcttataaa
gtgatggcea

tactttecga

attggctgat ggctettaga
gtttgcatga tagaaattca
caatattttt gcagtaaaaa
ttgtaaagag tggtggccat

ggcttagttt acactttceceg

60
120
180
240
300

304

60
120
180
240
300

309

60
120

180
240
300

309

60
120
i80
240
300

310
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ES 2441719 T3

<210> 136
<211> 308
<212> ADN
<213> acinetobacter ursingii

<400> 136

tgcatcaagg ggtcgatttt

catcagceett tttgcgttac

tegatttaaa gaacaaatga

atattgttaa gegttttaat

atcggecetge gtcatteceat

ttgataatcg
aataatcggc
aataaattca
accacttaaa

ccaagctogt

gactccag

<210> 137
<211> 304
<212> ADN
<213> acinetobacter baylyi

<400> 137
tttegetagg ggtcecgaattt taatttgace

cagecttttt
attttaaaaa
tgctaagcgt
acctgcgtaa

ccag

gcgttacaat
taaataaaca
tttgtaccac

ttecttetaa

aatcggeteyg
caatcaaacg
tgaaatttge

gttegttety

<210> 138
<211> 305
<212> ADN
<213> acinetobacter bouvetii

<400> 138

tettaagagg
catcagcctt
tacaaattag
attgttaage

ggcctgagta

agccgatttt
tttgegttac
aaatacagat
gttttaatac

attcctteta

tttataatceg
aataateggc
aaatgtcaaa
cactataaat

aacccgttct

tececay

<210> 139
<211> 309
<212> ADN
<213> acinetobacter gerneri

<400> 139

gccccataaa
tcgatttttg
aacgcttace
aattgcagca

tctgecaggeg

ccaaaaattg
attttagatt
cttagcaata
agcatttgta

caggcggact

gctccagaaa
tegatttttg
cgecttaccaa

tgcagcattt

geagdegggt

116

atggetgatg gctcttgggt
tttgtttgat ataaaaacgce
aatattttte tggtttaaaa
tttgtaaaag tggtggeccat

agectggttt actttccgag

gctgatgget cttgggtceat
gattggtaga aaaaccatca
tttttecatt ttaaaaatat
taaaagtggt ggtcatatcg

tagtttactt tccgaggact

atggctgatg gctcttgggt
tttgecatgat ataaaaatca
tatttttecyg tttaaaaaat
gtcaaagtgg tggecatatc

ttagtttact ttcecgaggac

60
120
180
240
300

308

60

120

180

240

300

304

60
i20
180
240
300
305
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tcgetttatg gagtegattt
catcagcctt tttgegttac
atcaatttta aaaataaata
atattgttaa gcgttttata
atcgacctge gtaattceett

ggactocag

<210> 140
<211> 308
<212> ADN
<213> acinetobacter grimontii

<400> 140
ttctgtagyg agtcgatttt
catcagectt tttgcgttac
cagattttta tagaaaacaa
atattgttaa gegttttgat
atcggcctge gtaattcett

gactccay

<210> 141

<211> 306

<212> ADN

<213> acinetobacter tandoii

<400> 141

tcttaagagyg
atcagcettt
caaatttaaa
attgttaagce

cggcctgegt

agtcgatttt
ttgcgttaca
caataaagac
gttttaatac

aatteccttct

ctcecay

<210> 142
<211> 307
<212> ADN
<213> acinetobacter tjernbergiae

<400> 142
tgtgtaggga gtecgattttt

atcagecttt ttgegttaca
tgtttttcaa acaaataaca
tattgttaag cgttttaata
teggcctgeg taattcctte

actecag

ES 2441719 T3

tttgtaatcg
aataatcgge
tacaaattca
ccactgaaaa

ctaagttcogt

tttataatcg
aataatcgge
ataaaatcaa
accactaaaa

ctaggccegt

ttataategg
ataatecggct
aaactttaaa
cactaaaaat

aaacccgtte

ttataatecgg
ataatcggct
gaaaatcaaa
ccactaaaaa

taagececegtt

gctecaaaaa
tcgattttta
aacgcttace
ttgcagcatt

tctgeaggeg

gctecaaaaa
tcgttttttg
atgcttacca
attgcagcat

tctgcaggeyg

acggctgatyg
gattgatcga
aatattttte
tgtataaagg

ggcttggtat

atggctgatyg
ttagttttge
atattttttt
ttgtaaacag

gacttagttt

gctctitgggt
tagaataatc
cattttaaaa
tggtggtcat

tactttecga

gectettgggt
atattttgtg
gcttataaaa
tggtggeccat

acttteccgag

ctccacaaaa tggctgatgg ctettggagte
cgactccaat ttgactgatt taaaaatcat
cgettaccaa tatttttceta ttcaaaaaat
tgeagecatit gtaaacagtg gtggccatat

tgcaggegyg tttagtttac tttcoecgagga

ctccaaaaaa
cgttttttgt
cgecttaccaa
ttgecageatt

ctgcaggcgg

117

tggctgatgg
tagttttacg
tatttttttg
tgtaaacagt

gtttagttta

ctecttgggte
tttgagtgeg
cctataaaaa
ggtggccata

cttteegagyg

60
120
180
240
3go

309

60
120
180
240
300

308

60
120
180
240
300

306

60
120
180
240
300

307
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ES 2441719 T3

<210> 143
<211> 307
<212> ADN
<213> acinetobacter towneri

<400> 143

tettaagggy
catcagectt
tcgaaaacaa
tattgttaag

teggcctgeg

agtcgatttt
tttgegttac
tataaatcaa
cgttttaata

taattectte

tttataateg
aattateggce
taaaatcaaa
ccactazaaa

taaacccgtt

actccag

<210> 144
<211> 308
<212> ADN
<213> acinetobacter parvus

<400> 144

tgctgtaggg agtcogatttt ttcaaaatcg

catcageccett tttgegttac aataatcgge

cgtattattt aaacaaaatt tatgaaatca

aatattgtta agcgttttaa taccactaaa

atcggcoetge gtaattettt ctagaccegt

gactccag

<210> 145
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 145

ttgtaaaagg agtcggtttt taaatcgget

cageecatttt gegttacaat

aaagcctaaa taaaataaat aaattcaaat

ttgttaageg tttttatacc actaaaaatt

ggcctgegta attecttetg agecegttet

tccag

<210> 146
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 146

actccaaaaa
tcgatttttg
cgcttaccaa
ttgcageatt

ctgcaggeaq

gctccaaaaa
tegttttttg
aacgcttace
attgecagecat

tctgcaggeg

cecataaaatg geotgatgget

gcttaccaat attttteatt
gcagcatttg taaacagtgg

gcaggeggge ttggtttact

118

atggctgatg
tttgaatgat
tatttttecea
tgtaaagagt

gtttagttta

atggctgatg
atagttttac
aatatttttt
ttgtaaacag

ggtttagttt

aatcggctcg atttttgtta gttbtgttig

gctettgggt
gggaaaacca
catttaaaaa
ggtggecata

ctttecgagg

gctcttgggt
gttcattgtyg
tgcttataaa
tggtggececat

actttcecgag

cttgggtcat
gtttttagat
tttaaaaata
tggcecatatc

ttecgaggac

60
120
180
240
300

307

60
120
180
240
300

308

60
120
1380
240

300

305
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ttgtaaaagg agteggtttt
cagecttttt gegttacaat
aaagcectaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatace
ggecctgegta attectteotg

tccag

<210> 147
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 147

ttgtaaaagg agtcggtttt
cagecttttt gegttacaat
aaagcctaaa taaaataaat
ttgttaagcg tttttatace

ggcectgegta attecttctg

tcecag

<210> 148
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 148

ttgtaaaagg agtcggtttt
cagcettttt gocgttacaat

aaagcctaaa taaaataaat

ttgttaageg tttttatacce

ggectgegta attecttcetg

teccag

<210> 149
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 149

ES 2441719 T3

taaatecgget cecataaaatg
aateggeteg atttttgtta
aaattcaaat gettaccaat
actaaaaatt gecagcatttg

agecccgttet geaggogggce

taaateggct ccataaaatg
aatcggctcg atttttgtta
aaattcaaat gcttaccaat
actaaaaatt gcagcatttg

agccegttcoct gcaggoggge

taaatcgget cecataaaatg
aatcggctcg atttttgtta

aaattcaaat gcttaccaat

gotgatgact
gttttgtttg
atttttcatt
taaacagtag

ttggtttact

gectgatggcet
gttttgtttg
atttttcatf
taaacagtag

ttggtttact

getgatgget
gttttgtttg

atttttcatt

actaaaaatt geagecatttg taaacagtgg

agcecegttet geaggeggge ttggtttact

119

cttgggtcat
gtttttagag
tttaaaaata
tggccatate

tteecgaggac

cttgggteat
gtttttagayg
tttaaaaata
tggecatatc

ttecgagaac

cttgagtecat
gtttttagag

tttaaaaata

tggecatate

ttececgaggac

60
120
180
240
300

305

60
120
180
240
300

308

60
120

180

240
300

305
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15

20

ttgtaaaagyg agtcggtttt
cagecttttt gegttacaat
aaagcctaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatacc
ggectgegta attcettetg

tecag

<210> 150
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 150
ttgtaaaagyg agtcggtttt

cagecttttt gogttacaat
aaagcectaaa taaaataaat
ttgttaagcyg tttttatacc
ggcectgegta attecttctg

tecag

<210> 151

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 151
ttgtaaaagg agtcggtttt

cagcettttt gegttacaat
aaadgcctaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatace
ggectgeogta attcettetg
toccag

<210> 152

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 152

ES 2441719 T3

taaatecgget
aatcggecteg
aaattcaaat
actaaaaatt

agccogttet

taaatecgget
aatcggctcg
aaattcaaat
actaaaaatt

agcccgttct

taaateggcet

aatceggctog
aaattcaaat
actaaaaatt

agecegttet

ccataaaatg
atttttgtta
gcttaccaat
gcagcatttg

geaggeggge

ccataaaatg
atctetgtta
gettaccaat

geagaatttg

gcaggegggce

ccataaaatg

atttttgtta
gcttaccaat
gcagecatttg

geaggcegggc

120

gctgatgget
gttttgtttg
atttttcatt
taaacagtgg

ttggtttact

gctgatggcet
gttttgttty
atttttcatt
taaacagtgg
ttggtttact

gctgatggct

gttttgtttg
atttttcatt
taaacagtgg

ttggtttact

cttgggtcat
gtttttagag
tttaaaaata
tggccatatce

ttcegaggac

cttgggtcat
gtttttagayg
tttaaaaata
tggcecatatce

ttecgaggac

cttgggatcat

gtttttagag
tttaaaaata
tggccatatce

ttecgaggac

60
120
180
240
300

305

60
120
180
240
300

305

&0

120
180
240
300

305



10

15

20

25

ttgtaaaagg agteoggtttt

cagecktttt gogttacaat

aaagcctaaa taaaataaat

tkgttaageg tttttatacce

ggcctgegta attececttotg
tccag

<210> 153

<211> 305

<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 153
ttgtaaaagg agtcggtttt
cagcctttbtt gegttacaat
aaagcctaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatace
ggcctgegta attecttetg

tcecag

<210> 154
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 154
ttgtaaaagg agtcggtttt
cageettttt gegttacaat
aaagcctaaa taaaataaat
ttgttaagcg tttttatace
ggcctgcogta attcocttetg

tecag

<210> 155
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 155

ttgtaaaagyg
cagececttttt
aaagcctaaa
ttgttaagcg
ggcectgogta

tccag

agteggtttt
gocgttacaat
taaaataaat
tttttatace

attccttctg

ES 2441719 T3

taaatcgget
aatcggeteg
aaattcaaat
actaaaaatt

agccegttet

taaatcggct
aatcggeteg
aaattcaaat
actaaaaatt

agceegttcet

taaatcggcet
aateggctcg
aaattcaaat
actaaaaatt

agececegttet

taaatcggct
aatcggeteg
aaattcaaat
actaaaaatt

agcecgttet

ccataaaatg

atttttgtta

ccataaaatg
atttttgtta
gecttaccaat

gcageatttyg

gcaggcggge

gcttaccaat
gecageatttg

gcaggeggge

ccataaaatg
atttttgtta
gcttaccaat
gcagcatttg

gcaggcegggce

ccataaaatg
atttttgtta
gcettaccaat

gcagcatttg

gecaggegggac

121

gctgatgget
gttttgtttyg
atttttcatt
taaacagtgg

ttggtttact

gctgatggct
gttttgtttg
attttteatt
taaacagtgg

ttggtttact

gctgatgget
gttttgtttyg
atttttcatt
taaacagtgg

ttggtttact

gctgatgget
gttttgttty
attttteatt
taaacagtgg

ttggtttact

cttgggtcat
gtttttagag
ttraaaaata
tggccatatc

ttcecgaggac

cttgggteat
gtttttagayg
tttaaaaata
tggecatate

ttccgaggac

cttgggtcat
gtttttagag
tttaaaaata
tggccatate

ttcegaggac

cttgggtcat
gtttttagag
tttaaaaata
tggccatatce

ttecegaggac

60
120
180
240
300

308

60
120
180
240
300

305

80

120

180

240

ago

305

60
120
la0
240
300

3058
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<210> 156
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 156
ttgtaaaagg agtegatttt taaatcegget ccataaaaty gctgatgget cetgggteat 60

cagcecttttt gogttacaat aatcggeteg atttttgtta gbttigtttg gtitttagag 120
aaagcectaaa taaaataaat aaattcaaat gettaccaat atttttcatt tttaaaazata 180
ttgttaageg tttttatace actaaaaatt geagcattig taaacagtgg tggccatatce 240

ggcectgogta attecttotg agecegttet gcaggeggge ttggthtact ttcegaggac 300

tcecag 305

<210> 157

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 157
ttgtaaaagg agtcggtttt taaatcggct ccataaaatg gctgatgget cttgggtcoat 60
cagccttttt gegttacaat aatcggcteg atttttgtta gttktgtttg gtttttagag 120
aaagcctaaa taaaataaat aaattcaaat gettaccaat attttteatt tttazaaata 180
ttgttaageg tttttatacc actaaaaatt geageatttg tasacagtgg tggccatate 240
ggcctgegta attecttetg agecocgttcot geaggeggge ttggtttact tteccgaggac 300
tccag 305

<210> 158

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 158
ttgtaaaagg agtcggtttt taaatcgget ccataaaakg getgatgget cttgggteat 60
cagccttttt gegttacaat aatcggcteg atttttgtta gttttgtttg gtttttagag 120
aaagcctasa taaaataaat aaattcaaat gettaccaat attttteatt tttaaaaata iso
ttgttaageg tttitatacc actaaaaatt gcagecatttyg taaacagtgg tggccatatce 240
ggectgeogta attcettetyg agcocecgttet geaggcggge ttggtttact ttocogaggac 300
tecaoag 305

<210> 159

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 159

122



10

15

20

25

ttgtaaaagg agtcggtttt
cagccttttt gegttacaat
aaagcctaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatacc
ggeectgogta attcoettetg

tcecag

<210> 160
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 160

ttgtaaaagg
cagecktttt
aaagaectaaa
ttgttaagcg

ggecctgcgta

agtcggtttt
gegttacaat
taaaataaat
tttttatacce

attecttctg

tecag

<210> 161

<211> 305

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 161
ttgtaaaagg agtcggtttt

cagccttttt gegttacaat
asagcctaaa taaaataaat
ttgttaageg tttttatacc
ggectgegta attecttcetg

tccag

<210> 162
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 162

ttgtaaaaaqg
cagecettitt
aaagcctaaa
ttgttaageyg
ggcetgegta

tccag

agtcggtttt
gegttacaat
taaaataaat
tttttatacc

attccttctyg

ES 2441719 T3

taaatcggct
aatcggctcg
aaattcaaat
actaaaaatt

agceegttet

taaatcggct
aatecggetceg
aaattcaaat
actaaaaatt

agectegttet

taaatcggcet
aatoggeoteg
aaattcaaat
actaaaaatt

agcccgttct

taaatcegget
aateggctcyg
aaattcaaat
actaaaaatt

agecocegttet

ccatazaatg gectgatggct
atttttgtta gttttgtttg
gcttaccaat atttttecatt
gcagcatttg taaacagtgg

gcaggcggge ttggtttact

ccataaaatg
atttttgtta
gcttaccaat
gcagecatttg

gcaggegggc

ccataaaatg
atttttgtta
gcttaccaat

gcagcatttg

gcaggegggde

ccataaaatg
atttttgtta
gettaccaat
geageatttg

gcaggcgggc

123

gctgatgget
gttttgtttg
attttteatt
taaacagtgg

ttggtttact

gctgatgget
gttttgtttg
atctttcatt
taaacagtgg

ttggtttact

gatgatgget
gttttgtttg
atttttecatt
taaacagtgg

ttggtttact

cttgggteat
gtttttagag
tttaaaaata
tggecatate

ttcocgaggac

cttgggteat
gtttttagag
tttaaaaata
tggecatate

ttecgaggac

cttgggtcat
gtttttagaé
tttaaaaata
tggccatate

ttecgaggac

cttagggtcat
gtttttagag
tttaazaata
tggecatate

tteegaggac

60
120
180
240
300

305

60
120
180
240
300

305

&80
120
18¢C
240
300

308

60
120

180

240

300

305
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<210> 163
<211> 304
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 163

ttgtaaaagg
cagccttttt
aaatctaaat
tgttaagcgt
gcctgegtaa

ccag

<210> 164
<211> 305
<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 164

ttgtaaaagg
cagccttttt
aaagcctaaa
ttgttaageg
ggcctgegta

tecag

<210> 165
<211> 86

<212> ADN
<213> Acinetobacter calcoaceticus

<400> 165

agteggtttt
gcgttacaat
aaaacaagaa
ttttatacca

ttecttctga

agteggtttt
gegttacaat
taaaataaat
tttttatace

attcettcetyg

ES 2441719 T3

taaatcgget
aatcggcteg
atttcaaatg
ctaaaaattg

gocagttetg

taaatcggect
aatcggotceg
aaattcaaat
actaaaaatt

agccegttet

ccataaaatyg
atttttgtta
tttaccaata
cagcatttgt

caggegagct

ccataaaatg gectgatgget cttggatcat
atttttgtta gttttgtttyg gtttttagag
gottaccaat attttteatt tttaaaaata
gocageatttg taaacagtgg tggccatatce

gceaggcegggae ttggtttact ttccgaggac

qutgatgget
gttttgtttyg
tttttetttt
aaacagtggt

tagtttactt

cttgggtcat
atttttagaa
ttaaaaatat
ggccatatcg

tccgaggact

gtegtaagac tcacgatttt ttaggaaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagcgt

tgettcecga cacacggaga aaaaaa

<210> 166
<211> 86

<212> ADN
<213> Acinetobacter baumannii

<400> 166
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagega

ggctteccega cacacggaga aaaaaa

<210> 167
<211> 86

<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 167

124

60
120
180
240
300

304

60
120
180
240
300

305

60

86

86
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gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagcat

tgcttccega cacacggaga aaaaaa

<210> 168

<211>172

<212> ADN

<213> Acinetobacter haemolyticus

<400> 168
ttagccatta atccccectc agoccocttt atgaaagggy gagttcoccac togaaagagt

aggggettec ctoctcagaa aaaggaggga ctgagggagg attattcagt taaaaaacaa

tatttgtgac ccagttgagt gagtgtaget cctcgacaca cggagaaaaa aa

<210> 169

<211> 149

<212> ADN

<213> Acinetobacter junii

<400> 169
ttagccatta attctectag tttecactcg aaaagggtgg gggettceoct cctgagaaaa

ggagaggtty agggagggtt gttcagttaa aaaacaatat ttgtgaccca gtcaggtaag

cctagettee tgacacacgg agaaaaaaa

<210> 170

<211>170

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 170
ttagecatta atcccecegag ccoccecttgac gaaaggggga gttcoecactt gaaagggtag

gagctteoeet ccttagaaaa aagagggact gagggaggat tattcagtta aaaaacaata

tttgtgacce agtecgggega gettagectec ctgacacacg gagaaaaaaa

<210> 171

<211> 141

<212> ADN

<213> Acinetobacter johnsonii

<400> 171
gtttctccat tgaatctcce caacctetct tgttcaaaga gaggcttoect cgaaaggtaa

geggggagat ttctecagtta aaazacaata tttgtgacece agttgtgtag tgaaagtctc

cacaacacac ggagaaaaaa a

<210> 172

<211> 177

<212> ADN

<213> Acinetobacter Iwoffii

<400> 172

125

60

a6

60
120

172

60
120

149

60

120

170

60
120

141
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ttagttccat tgaatctcce ttgegaagca gtgcttcectca cctctritaag aaagagggga
aagtccetcect ttataaaggg ggatttaggg ggattcttgg gattcccaat tcagttaaaa

acaatatttg tgacccagtc gagaagtgaa aatctccteog acacacggag aaaaaaa

<210> 173

<211> 150

<212> ADN

<213> Acinetobacter sp.

<400> 173
ttagttcecat ttaateccte caacccctet ttgataaaga gggettcece cttaacaaag

ggggactgag ggggattaaa attcagttaa aaaacaatat ttgtgaccca gttgttgagt

gaaaatctcc acaacacacg gagaaaaaaa

<210> 174
<211> 144
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.
<400> 174
ateceocccocttyg ateceecttt gttaaagggg ggatttecet tetttettaa agagggggea

ggggagattce caaatctcecag tgaaaaaaca atatttgtga cccagecegta gagaaaatge

ctctteoggea cacggagaaa aaaa

<210> 175
<211> 154
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.
<400> 175

acttcaccat tgaatctccoc taaatcecte tttatgaaag agggacttte ccecttagaa
aaagggggat caagggggat taaaattcag tgaaaaaaca atatttgtga cccagtcgta

gcctgaaaag cgcettegaca cacggagaaa aaaa

<210> 176

<211> 89

<212> ADN

<213> Acinetobacter radioresistens

<400> 176
ggtctaggac ccttcacctt ttcaggtaaa aacaatatktt gtgaccecage cgggegggea

atgtgccocee cggtacacgg agaaaaaaa

<210> 177
<211> 154
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 177
aaaatctccoe ccaaceoccte tttaagaaag aggggagaaa gtoctcecttt gtaaaggggg

126

60
120

177

60

120
150

60

120

144

60
120

154

60

89

60
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40

atttaggggg gattatagat

gtgagcttag cttccegaca

<210> 178
<211> 153
<212> ADN
<213> Acinetobacter sp.

<400> 178
aaaatctcecce ccaaceccte

atttaggggg attagatatt
tgagcttage tecctegacac
<210> 179
<211> 159

<212> ADN
<213> acinetobacter schindleri

<400> 179
gaaatctece ctgaccccte

ggatttaggg ggattcttaa

ttgttgagtg aaaatctcecca

<210> 180

<211> 136

<212> ADN

<213> acinetobacter ursingii

<400> 180

ES 2441719 T3

tcecaaattt

cacggagaaa

tttgagaaag
cccaaatttce

acggagaaaa

cagtaaaaac aatatttgtg acccagtegg

daaa

aggggagaaa gtccececettt ataaaggggg
agtaaaaaca atatttgtga cccagtcggg

daa

tttgagaaag aggggagaag tccccccoett ttttaaaggg

aattcccaaa tttcagtaaa aaacaatatt tgtgaccecag

caacacacygg agaaaaaaa

atceccecteg attececttt gttaaagggg gecectettt tcaaagaggg gttagaggag

attttcaaat ttcagtaaaa acaatatttyg tgacccagte ggatgagect agetctetga

cacacggaga aaaaaa

<210> 181

<211> 88

<212> ADN

<213> acinetobacter baylyi

<400> 181
gegttaagct gactcagatt

tttcaggaaa aacagtattt gtgacccage cgagtgageg

aatgctcectc ggtatacgga gaaataaa

<210> 182

<211> 156

<212> ADN

<213> acinetobacter bouvetii

<400> 182
gaaatctccec ccgaccecte

atttagggag attttcaaga

tgaagtgaaa atctccacaa

tttgaaaaag aggggagaaa atcceccttt ataaaggggg

ttccagaaat tcagtaaaaa caatatttgt gacccagttg

cacacggaga aaaaaa

127

120

154

60
120

153

60
120

159

60
120

13e

60

g8

60
120

156
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<210> 183
<211>170
<212> ADN
<213> acinetobacter gerneri
<400> 183
ttaaccatta atccccoeocaa

caacctcect cctttattaa
ttgtgaccca gtogagaagt
<210> 184
<211> 150

<212> ADN
<213> acinetobacter grimontii

<400> 184
ttagccatta attctectag

ggaggggttyg agggagggtt
gectagette ctgacacacg
<210> 185
<211> 156

<212> ADN
<213> acinetobacter tandoii

<400> 185
gaaatcotece cegatcecte

tttaggggga ttttttgaga

agaagtgaaa atctectega

<210> 186
<211> 143
<212> ADN
<213> acinetobacter tjernbergiae
<400> 186
atceccocteg atceceottt

gaggagattt cataatttea

tcccogacac acdgagaaaa

<210> 187
<211> 157
<212> ADN
<213> acinetobacter towneri

<400> 187
tcatctceocat taaatctcece

aaaaggggga ttaaggggga
gatgtgaaaa cagcctccca
<210> 188

<211> 143
<212> ADN

ES 2441719 T3

ccccetttga

aggagggatt

gaaaatctee

tttccacteg
gttcagttaa

gagaaaaaaa

tttaagaaag
ttcectatte

cacacggaga

gttaaagggg
gtaaaaaaca

aaa

aaagggggag gtccagcact
gagggaggat tctcagttaa

tcgacgcacg gagaaaaaaa

aaaagggtgyg gggcettceect

aaaaacaata tttgtgaccce

taaatagttg

aaaacaatat

cctgagaaaa

agtcaggtaa

aggggagaag tccececttag taaaggagga

agtgaaaaaa caatattigt gacccagtog

aagaaa

gaagttcceceo tetitttcaa agaggggtta

atatttgtga cccagteggg tgagcegtage

tagateccte titataaaag agggactttt cccccoctttga

ttaaaactca gttaaaaaac aatatttgty acccagttgg

gcacacggag aaaaaaa

128

&0
120

170

60
120

150

60
120

156

60
120

143

60
120

157
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<213> acinetobacter parvus

<400> 188
atccccocteg ttececeoottt aaaaaagggg ggaagttcee ctettbgaaa agaggggeta

ggcggagatt ccataatttc agtaaaaaca atatttgtga ccecagtcegga agagcgtagce

tccecgacac acggagaaaa aaa

<210> 189

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 189
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtce gggtaagega

ggcttcecga cacacggaga aaaaaa

<210> 190

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 190
gtecgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagega

gcocctteocococga cacacggaga aadaaa

<210> 191

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 191
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtce gggtaagcga

ggctteocoga cacacggaga aaaaaa

<210> 192

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 192
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagega

ggctteocega cacacggaga aaaaaa

<210> 193

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 193
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttyg tgaccecagte gggtaagcga

ggcttocecga cacacggaga aaaaaa

<210> 194

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

129

60
120

143

60

86

60

86

86

60
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&0
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<400> 194
gtecgtaagac tecacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gagtaagcga

ggetteocega cacacggaga aaaaaa

<210> 195

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 195
gtegtaagac teacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagega

ggctteccga cacacggaga aaaaaa

<210> 196

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 196
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagoga

ggcttoecega cacacggaga aaaaaa

<210> 197

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 197
gtegtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagcga

ggctteeoga cacacggaga aaaaaa

<210> 198

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 198
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagega

ggcttcecega cacacggaga aaaaaa

<210> 199

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 199
gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gagtaagega

ggcttececga cacacggaga aaaaaa

<210> 200

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 200
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gtecgtaagac tcacgatttt

ggctteccga cacacggaga

<210> 201

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 201
gtcgtaagac tcacgatttt

ggcttccocga cacacggaga

<210> 202

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 202
gtegtaagac tcacgatttt

ggcttcecega cacacggaga

<210> 203

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 203
gtecgtaagac tcacgatttt

ggckbtoecga cacacggaga

<

210> 204

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 204
gtegtaagac tcacgatttt

ggcttccega cacacggaga

<210> 205

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 205
gtcgtaagac tcacgatttt

ggcttececega cacacggaga

<210> 206

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 206

ES 2441719 T3

ttaggtaaaa acaatatttg tgacceagte gagtaagega

aaaadaa

ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagecga

aaaaaa

ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagcga

aaaaaa

ttaggtaaaa acaatatttg tgacceagtce gggtaagega

aaaaasa

ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagega

aaaaaa

ttaggtaaaa acaatatttg tgacecagtc gggtaagega

aaaaaa
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gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagte gggtaagega

ggettcccga cacacggaga aaaaaa

<210> 207

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 207

gtegtaagac teacgatttt ttaggaaaaa acaatattbtg tgacccagte gggtaagega

ggctteococga cacacggaga aaaaaa

<210> 208

<211> 86

<212> ADN

<213> Acinetobacter baumannii

<400> 208

gtcgtaagac tcacgatttt ttaggtaaaa acaatatttg tgacccagtc gggtaagcga

ggcttcecga cacacggaga aaaaaa
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REIVINDICACIONES

1. Gen rpoB completo de una bacteria del género Acinetobacter seleccionada de entre las 23 especies siguientes:
A. calcoaceticus (especie gendmica 1), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genodmica 4), A. junii (especie
gendmica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie genémica 7), A. Iwoffii (especie genémica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendomica 11, A. radioresistens (especie gendémica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tiernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia comprende una secuencia seleccionada de
entre las secuencias tales como se describen en las secuencias SEC ID n° 9 y 11 a 32 respectivamente, y las
secuencias que presentan por lo menos 98% de identidad, asi como sus secuencias complementarias.

2. Gen rpoB completo de una bacteria del género Acinetobacter seleccionada de entre dichas 23 especies segun la
reivindicacion 1, caracterizado porque su secuencia consiste en una secuencia seleccionada de entre las secuencias
SEC ID n° 9y 11 a 32, las secuencias inversas y las secuencias complementarias, y las secuencias que presentan
por lo menos 98% de identidad con dichas secuencias.

3. Fragmento de gen rpoB de una bacteria del género Acinetobacter seleccionada de entre las 23 especies
siguientes: A. calcoaceticus (especie genodmica 1), especie genémica 3, A. haemolyticus (especie genomica 4), A.
Jjunii (especie gendémica 5), especie gendémica 6, A. johnsonii (especie genémica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8),
especie genomica 9, especie gendmica 10, especie genémica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia comprende una secuencia seleccionada de
entre las secuencias tales como se describen en las secuencias SEC ID n° 33 y 35 a 56 respectivamente, y las
secuencias SEC ID n° 77 y 79 a 100 respectivamente, y las secuencias que presentan por lo menos 98% de
identidad y sus secuencias complementarias.

4. Fragmento del gen rpoB de una bacteria del género Acinetobacter seleccionada de entre las 24 especies
siguientes: A. calcoaceticus (especie genoémica 1), A. baumannii (especie gendmica 2), especie genémica 3, A.
haemolyticus (especie gendmica 4), A. junii (especie genémica 5), especie genémica 6, A. johnsonii (especie
gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie gendmica 9, especie genémica 10, especie gendmica 11, A.
radioresistens (especie genémica 12), especie genémica 13, especie genoémica 16, A. schindleri, A. ursingii, A.
baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su
secuencia consiste en una secuencia seleccionada de entre las secuencias SEC ID n° 33 a 56 respectivamente y las
secuencias SEC ID n° 77 a 100 respectivamente, y las secuencias que presentan por lo menos 98% de identidad, y
sus secuencias complementarias.

5. Fragmento intergénico que comprende una secuencia no codificante que bordea el gen rpoB de una bacteria del
género Acinetobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendmica 1), A.
baumannii (especie genémica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genoémica 4), A. junii (especie
genomica 5), especie genomica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie gendémica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendémica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvu, caracterizado porque su secuencia comprende una secuencia seleccionada de
entre las secuencias tales como se describen en las secuencias SEC ID n° 121 a 144 respectivamente, y las
secuencias SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y las secuencias que presentan por lo menos 98% de identidad y
sus secuencias complementarias.

6. Fragmento intergénico que comprende una secuencia no codificante que bordea el gen rpoB de una bacteria del
género Acinetobacter segun la reivindicacion 5, caracterizado porque su secuencia consiste en una secuencia
seleccionada de entre las secuencias SEC ID n° 121 a 144 respectivamente y las secuencias SEC ID n° 165 a 188
respectivamente, y las secuencias que presentan por lo menos 98% de identidad, y sus secuencias
complementarias.

7. Fragmento segun una de las reivindicaciones 3 a 6, caracterizado porque consiste en un oligonucleétido que
presenta una secuencia especifica de una bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes:
A. calcoaceticus (especie gendmica 1), A. baumannii (especie gendémica 2), especie genémica 3, A. haemolyticus
(especie gendmica 4), A. junii (especie gendmica 5), especie genémica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A.
Iwoffii (especie genémica 8), especie gendmica 9, especie genémica 10, especie genémica 11, A. radioresistens
(especie gendmica 12), especie gendmica 13, especie gendémica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii,
A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, caracterizado porque su secuencia consiste
en una secuencia de por lo menos 18, preferentemente de 18 a 35, motivos nucleotidicos consecutivos incluidos en
una de las secuencias seleccionadas de entre las secuencias tales como se describen en las secuencias:

- SEC ID n° 33 a 56 respectivamente,

- SEC ID n° 77 a 100 respectivamente,
- SEC ID n° 121 a 144 respectivamente,
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- SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y
- las secuencias que presentan por lo menos 98% de identidad y sus secuencias complementarias.

8. Ultilizacion in vitro como sonda de especie de un fragmento del gen segun una de las reivindicaciones 3 a 6 o un
oligonucleétido segun la reivindicacion 7.

9. Oligonucledtido caracterizado porque presenta una secuencia conservada de una bacteria Acitenobacter
seleccionada de entre las 24 especies siguientes:

A. calcoaceticus (especie gendmica 1), A. baumannii (especie gendmica 2), especie genémica 3, A. haemolyticus
(especie genomica 4), A. junii (especie genémica 5), especie genémica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A.
Iwoffii (especie genémica 8), especie genémica 9, especie gendmica 10, especie genémica 11, A. radioresistens
(especie gendmica 12), especie genémica 13, especie genémica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii,
A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii, A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvu, que comprende una secuencia de por lo
menos 12, preferentemente de por lo menos 18 motivos nucleotidicos consecutivos incluidos en una de las
secuencias seleccionadas de entre las secuencias tales como se han descrito en las secuencias SEC ID n° 1 a 8
siguientes, sus secuencias complementarias:

- SECID n° 1: 5-TAYCGYAAAGAYTTGAAAGAAG-3’,
- SECIDn°2: 5-CMACACCYTTGTTMCCRTGA-3,

- SECIDn°3: 5-GTGATAARATGGCBGGTCGT-3,

- SECIDn°4: 5-CGBGCRTGCATYTTGTCRT-3,

- SECIDn°5 :5-GAAGARCTTAAGAMDAARCTTG-3'
- SECIDn°6:5-CGTTTCTTTTCGGTATATGAGT-3,,
- SECIDn°7:5-GTTCTTTAGGTATCAACATTGAA-3,,
- SEC ID n° 8: 5-GACGCAAGACCAATACGRAT-3,

en las que:

- DrepresentaA, GoT,
- YrepresentaCo T,
- BrepresentaC,GoT,
- RrepresentaAo G,y
- Mrepresenta Ao C.

10. Mezcla de oligonucledtidos, caracterizada porque comprende una mezcla equimolar de oligonucleétidos tales
como se definen en la reivindicacion 9, de secuencias diferentes que comprende por lo menos 12, preferentemente
por lo menos 18 motivos nucleotidicos consecutivos incluidos en una de las secuencias SEC IDn°1 a5y 8 o los
oligonucledtidos de secuencias complementarias.

11. Mezcla de oligonucleétidos segun la reivindicacion 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 8 oligonucleotidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 1, o unos oligonucleétidos de
secuencias complementarias.

12. Mezcla de oligonucleétidos segun la reivindicacion 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 16 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 2 o unos oligonucleétidos
de secuencias complementarias.

13. Mezcla de oligonucledétidos segun la reivindicacion 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 6 oligonucleétidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 3 o unos oligonucleétidos de
secuencias complementarias.

14. Mezcla de oligonucleétidos segun la reivindicacion 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 24 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 4 o unos oligonucleétidos
de secuencias complementarias.

15. Mezcla de oligonucleétidos segun la reivindicacion 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 24 oligonucleétidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 5 o unos oligonucleétidos
de secuencias complementarias.

16. Oligonucledtido segun la reivindicacion 9, caracterizado porque su secuencia consiste en la secuencia SEC ID n°
6 o secuencia complementaria.

17. Oligonucleétido segun la reivindicacion 9, caracterizado porque su secuencia consiste en la secuencia SEC ID n°
7 o una secuencia complementaria.
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18. Mezcla de oligonucledtidos segun la reivindicacién 10, caracterizada porque consiste en una mezcla equimolar
de 2 oligonucledtidos de secuencias diferentes que consiste en la secuencia SEC ID n° 8 o unos oligonucleétidos de
secuencias complementarias.

19. Utilizacion como cebador de amplificacion y/o de reaccién de secuenciacidon de un oligonucleétido o una mezcla
de oligonucledtidos segun una de las reivindicaciones 9 a 18, para la deteccion por identificacion molecular de una
bacteria de una de dichas especies del género Acitenobacter.

20. Procedimiento de deteccion por identificacion molecular de una bacteria de una de las especies del género
Acitenobacter, caracterizado porque se utiliza:

- el gen rpoB completo de dicha bacteria segun la reivindicaciéon 1 0 2, o
- un fragmento del gen segun una de las reivindicaciones 3 a 6, y/o

- un oligonucleétido segulin una de las reivindicaciones 7, 9, 16 o 17 o una mezcla de oligonucleétidos segun
una de las reivindicaciones 10 a 15 0 18.

21.Procedimiento segun la reivindicacion 20, caracterizado porque se intenta detectar especificamente una especie
dada de una bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie
gendémica 1), A. baumannii (especie gendmica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genomica 4), A.
junii (especie genémica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie gendmica 7), A. Iwoffii (especie genémica 8),
especie genomica 9, especie gendmica 10, especie gendémica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tjernbergiae, A. towneri, A. parvus, procedimiento en el que:

1- se pone en contacto una muestra que contiene o que es susceptible de contener unos acidos nucleicos de
por lo menos tal bacteria, con por lo menos una sonda de especie que consiste en un oligonucleétido segun
la reivindicacion 7 o un fragmento del gen segun una de las reivindicaciones 3 a 7, preferentemente un
fragmento del gen que consiste respectivamente en una de dichas secuencias seleccionadas de entre:

- SEC ID n° 33 a 56 respectivamente,

- SEC ID n° 77 a 100 respectivamente,

- SEC ID n° 121 a 144 respectivamente,

- SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, y

- las secuencias que presentan por lo menos el 98% de identidad y sus secuencias inversas y secuencias
complementarias, y

2- se determina la formacién o la ausencia de un complejo de hibridacién entre dicha sonda y los acidos
nucleicos de la muestra, y se determina asi la presencia de dicha especie de Acinetobacter en la muestra si
existe la formacion de un complejo de hibridacion.

22. Procedimiento segun la reivindicacion 20, caracterizado porque comprende las etapas en las que:

1- se ponen en contacto unos cebadores de amplificacion que comprenden dichas mezclas de oligonucleétidos
segun una de las reivindicaciones 10 a 15 o 18, con una muestra que contiene o que es susceptible de
contener unos acidos nucleicos de por lo menos una de dicha bacteria del género Acinetobacter, y se realiza
una amplificacion de acidos nucleicos por reaccién de polimerizacién enzimatica que comprende:

- como cebador 5', por lo menos un oligonucleétido o una mezcla de oligonucleétidos segun una de las
reivindicaciones 10, 11, 13, 15y 17 que comprende una secuencia incluida en una de las secuencias SEC
IDn°1, 3, 5, y 7, que consiste preferentemente en dicha secuencia SEC ID n° 1, 3, 5, y 7 completa o las
secuencias complementarias, y

- como cebador 3', por lo menos un oligonucleétido o mezcla de oligonucleétidos segun una de las
reivindicaciones 10, 12, 14, 16, y 18 que comprende las secuencias incluidas en una de las secuencias
SEC ID n° 2, 4 6, y 8 respectivamente, que consiste preferentemente en dicha secuencia SED ID n° 2, 4,
6, y 8 completa o respectivamente une secuencia complementaria.

2- y se determina la aparicion o la ausencia de un producto de amplificacién, y se determina asi la presencia o la

ausencia de dicha bacteria en la muestra si un producto de amplificacion ha aparecido o no ha aparecido
respectivamente.
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23. Procedimiento segun la reivindicacién 22, caracterizado porque se intenta detectar una especie dada de una
bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendémica 1), A.
baumannii (especie gendmica 2), especie gendmica 3, A. haemolyticus (especie genoémica 4), A. junii (especie
gendmica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie genémica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendomica 11, A. radioresistens (especie genoémica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tiernbergiae, A. towneri, A. parvus, y, en la etapa 2, se determina la presencia o la ausencia de la especie dada de
una dicha bacteria efectuando las etapas en las que:

a) se realiza una reaccion de secuenciacion de un fragmento del gen amplificado con dichos cebadores, y

b) se compara la secuencia de dicho fragmento amplificado obtenido con la secuencia de un fragmento del gen
de dicha bacteria que comprende respectivamente:

- dichas secuencias SEC ID n° 33 a 56, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 1y 2 respectivamente

- dichas secuencias SEC ID n° 77 a 100, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 3 y 4 respectivamente, y

- dichas secuencias SEC ID n° 121 a 144, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 5 y 6 respectivamente, y

- dichas secuencias SEC ID n° 165 a 188, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 7 y 8 respectivamente.

24. Procedimiento segun la reivindicacion 22, caracterizado porque se intenta detectar una especie dada de una
bacteria Acitenobacter seleccionada de entre las 24 especies siguientes: A. calcoaceticus (especie gendémica 1), A.
baumannii (especie genémica 2), especie gendémica 3, A. haemolyticus (especie genoémica 4), A. junii (especie
gendmica 5), especie gendmica 6, A. johnsonii (especie gendémica 7), A. Iwoffii (especie gendmica 8), especie
gendmica 9, especie gendmica 10, especie gendémica 11, A. radioresistens (especie gendmica 12), especie
gendmica 13, especie gendmica 16, A. schindleri, A. ursingii, A. baylyi, A. bouvetii, A. gerneri, A. grimontii, A. tandoii,
A. tiernbergiae, A. towneri, A. parvus, y, en la etapa 2, se determina la presencia o la ausencia de la especie dada de
una dicha bacteria efectuando las etapas en las que:

a- se pone en contacto una muestra que contiene o que es susceptible de contener unos acidos nucleicos
amplificados de por lo menos una de dicha bacteria, con por lo menos una sonda de especie que consiste en
un fragmento del gen rpoB segun una de las reivindicaciones 3 a 6, o un oligonucledtido segun la
reivindicacion 7, preferentemente un fragmento que consiste respectivamente en una de dicha secuencias
seleccionadas de entre:

- SEC ID n° 33 a 56 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEQ. ID. n° 1 y 2 respectivamente

- SEC ID n° 77 a 100 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3’ son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 3 y 4 respectivamente, y

- SEC ID n° 121 a 144 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucleétidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 5 y 6 respectivamente, y

- SEC ID n° 165 a 188 respectivamente, cuando dichos cebadores 5' y 3' son unos oligonucledtidos de
secuencias incluidas en las secuencias SEC ID n° 7 y 8 respectivamente, y

b- se determina la formacién o la ausencia de un complejo de hibridacion entre dicha sonda y los acidos
nucleicos amplificados de la muestra, y se determina asi la presencia o la ausencia de dicha especie
Acinetobacter en la muestra si existe la formacion o no de un complejo de hibridacion.

25. Procedimiento segun una de las reivindicaciones 22 a 24, caracterizado porque se realizan las etapas que
comprenden:

1- una primera amplificacién del acido nucleico de dicha muestra con un par de cebadores 5'y 3' seleccionados
de entre dichas mezclas de oligonucleétidos segun las reivindicaciones 11 y 12, que comprende unas
secuencias incluidas respectivamente en las secuencias SEC ID n° 1 y SEC ID n° 2, que consiste
preferentemente en dichas secuencias SEC ID n° 1y 2, o las secuencias complementarias, y
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2- una primera determinacion de la aparicién o la ausencia de un producto de amplificacion que comprende
unos acidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridacién o, llegado el caso, secuenciacién y
comparacion de los amplificados obtenidos en la etapa 1 con los fragmentos que consisten respectivamente
en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 33 a 56 respectivamente, y

- sien esta etapa 2 se determina la presencia de las especies A. grimontii o A. junii, se realiza ademas:

3a-una segunda reaccion de amplificacion con unos cebadores 5' y 3' seleccionados de entre dichas
mezclas de oligonucledtidos segun la reivindicacion 10 o las reivindicaciones 13 y 14, que
comprenden unas secuencias incluidas respectivamente en las secuencias SEC ID n° 3y SEC ID n° 4,
que consisten preferentemente en dichas secuencias SEC ID n° 3 y 4, o las secuencias
complementarias, y

4a-una determinacion de la aparicién o la ausencia de un producto de amplificacion que comprende unos
acidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridacion o, llegado el caso, secuenciaciéon
y comparaciéon de los amplificados obtenidos en la etapa 3a con los fragmentos que consisten
respectivamente en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 77 a 100
respectivamente, o

- sien esta etapa 2 se determina la presencia de las especies A. baylii o especie gendmica 11, se realiza
ademas:

3b-una segunda reaccion de amplificacién con unos cebadores 5' y 3' seleccionados de entre dichas
mezclas de oligonucleétidos segun las reivindicaciones 17 y 18, que comprenden unas secuencias
incluidas respectivamente en las secuencias SEC ID n° 7 y SEC ID n° 8, que consisten
preferentemente en dichas secuencias SEC ID n° 7 y 8, o las secuencias complementarias, y

4b-una determinacion de la aparicién o la ausencia de un producto de amplificacion que comprende unos
acidos nucleicos de por lo menos una dicha bacteria, por hibridacion o, llegado el caso, secuenciaciéon
y comparacion de los amplificados obtenidos en la etapa 3b con los fragmentos que consisten
respectivamente en una de dichas secuencias seleccionadas de entre SEC ID n° 165 a 188
respectivamente.

26.Kit de diagnéstico util en un procedimiento segun una de las reivindicaciones 20 a 25, caracterizado porque
comprende por lo menos uno de dicho oligonucledtido segun una de las reivindicaciones 7, 9, 16 o 17 o un mezcla
de oligonucledtidos segun una de las reivindicaciones 10 a 15 o 18 o un fragmento del gen segun una de las
reivindicaciones 3 a 6, asi como, preferentemente, unos reactivos Utiles en las reacciones de hibridaciones o
reacciones de amplificacion o secuenciacion llegado el caso.
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