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DESCRIPCION
Identificacion de tumores y tejidos
Campo de la invencion

La presente invencion se refiere al uso de expresion genética para clasificar tumores humanos. La clasificacion se
realiza mediante el uso de perfiles, o patrones de expresion genética, de aproximadamente 5 a 49 secuencias
expresadas que se correlacionan con tumores que surgen a partir de ciertos tejidos asi como que se correlacionan
con ciertos tipos de tumor. La invenciéon también proporciona el uso de aproximadamente 5 a 49 secuencias
genéticas especificas, cuya expresion se correlaciona con fuente de tejido y tipo de tumor en diversos canceres. Los
perfiles de expresion genética, ya sea realizados en formatos de expresion de acidos nucleicos, expresion de
proteinas, u otros formatos de expresion, se pueden usar para determinar una muestra que contiene células como
que contiene células tumorales de un tipo de tejido o a partir de un origen de tejido para permitir una identificacion
mas precisa del cancer y por lo tanto el tratamiento del mismo asi como el prondéstico del sujeto a partir del que se
obtuvo la muestra.

Antecedentes de la invencion

El documento de patente WO 03/041562 informa de métodos para la clasificacion de tipos de enfermedades
basandose en clasificadores algoritmicos usados para realizar grandes conjuntos de datos. Golub ef al., (Science
1999 286: 531-7) informa de un enfoque para la clasificacion del cancer basandose en el control de la expresion
genética mediante micromatrices de ADN y aplica el enfoque a leucemias agudas humanas. El documento de
patente WO 2005/059109 describe la identificacion de una firma molecular que comprende genes se asocian muy de
cerca con mutaciones en el supresor de tumor PTEN. El conjunto de la matriz de U133 del genoma humano de
GeneChip de Affymetrix (HG-U133A) es una matriz de oligonucleétidos de alta densidad que consiste en dos
matrices de GeneChip y que contiene conjuntos de sondas que representan mas de 39.000 transcritos derivados de
aproximadamente 33.000 genes humanos.

Sumario de la invenciéon

La presente invencién se refiere a un método para clasificar una muestra que contiene células como que contiene
células tumorales de un tipo de tejido, comprendiendo dicho método: determinacion de los niveles de expresion de 5
a 49 secuencias transcritas de células en una muestra que contiene células obtenidas de un sujeto humano, y
comparacion de los niveles de expresion con los niveles de expresion de las mismas secuencias transcritas en una
pluralidad de tipos de tejido de tumor conocidos, y clasificacion de la muestra como que contiene células tumorales
de un tipo de tejido de la pluralidad de tipos de tejido tumoral conocidos, en el que las cinco a 49 secuencias
transcritas no se seleccionan basandose en sus valores de correlacion, o una clasificaciéon basada en los valores de
correlacion, con los tipos de tejido tumoral. La invencién proporciona de este modo la capacidad para clasificar
tumores en las condiciones del mundo real afrontadas por hospitales y otros laboratorios que realizan ensayos en
muestras clinicas de FFPE. Las muestras pueden ser de una muestra de tumor primario o de un tumor que ha
surgido de una metastasis de otro tumor. Como alternativa, la muestra puede ser una muestra citolégica, tal como,
pero no se limita a, células en una muestra de sangre. En algunos casos de una muestra de tumor, los tumores
pueden no haber experimentado clasificacion mediante técnicas de patologia tradicionales, se pueden haber
clasificado inicialmente pero se desea una confirmacion, o se han clasificado como un "carcinoma de origen primario
desconocido" (CUP) o "tumor de origen desconocido” (TUO) o "tumor primario desconocido". La necesidad de
confirmaciones particularmente relevante a la vista de las estimaciones de mala clasificacién de un 5% a un 10 %
usando técnicas convencionales. Por lo tanto, se puede visualizar que la invencion proporciona un medio para la
identificacion del cancer, o CID.

En un primer aspecto de la invencion, la clasificacion se realiza mediante el uso de perfiles, o patrones de expresion
genética de 5 a 49 secuencias expresadas. Los perfiles de expresion genética, ya sea realizados en expresion de
acidos nucleicos, expresion de proteinas, u otros marcadores de expresion genética, se pueden usar para
determinar una muestra que contiene células como que contiene células tumorales de un tipo de tejido o de un
origen de tejido para permitir una identificacion mas precisa del cancer y por lo tanto un tratamiento del mismo asi
como el prondstico del sujeto a partir del que se obtuvo la muestra.

En algunas realizaciones, la invencién se usa para su clasificacion entre al menos 34 o al menos 39 tipos de tumor
con una precision significativa en una instalacion clinica. La invencion se basa en parte en el descubrimiento
sorprendente e inesperado de que 5 a 49 secuencias expresadas en el genoma humano son capaces de clasificarse
entre al menos 34, o al menos 39, tipos de tumor, asi como subconjuntos de esos tipos de tumor, de una forma
significativa. Indicado de forma diferente, la invencién se basa en parte en el descubrimiento de que no es necesario
usar un aprendizaje supervisado para identificar secuencias genéticas que se expresan en correlacion con diferentes
tipos de tumor. Por lo tanto, la invencién se basa en parte en el reconocimiento de que cualquiera de 5 a 49
secuencias expresadas, incluso una coleccién aleatoria de secuencias expresadas, tiene la capacidad de
clasificacion, y de este modo se pueden usar para clasificar, una célula como que es una célula tumoral de un tejido
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u origen tisular. Ademas, se necesitan secuencias relativamente poco expresadas para su clasificacion entre
diferentes tipos de tumor. La proporcion de sus fuentes expresadas con respecto al nimero de tipos de tumor que se
pueden clasificar, basandose en los niveles de expresion de las secuencias, varia de 1:2 a 5:2 o superior como se
demuestra en el presente documento.

En otro aspecto, la invencion proporciona la clasificacion de una muestra que contiene células como que contiene
una célula de tumor de un tipo u origen de tejido mediante la determinacion de los niveles de expresion de 5 a 49
secuencias transcritas a continuacion la clasificacion de la muestra que contiene células como que contiene una
célula tumoral de una pluralidad (dos o mas) tipos de tumor. Para la clasificacion entre 34 y 39 tipos de tumor, y
subconjuntos de los mismos, se pueden usar tan pocas como cualquiera de 5 secuencias expresadas para
proporcionar clasificacion de una manera significativa. Se descubri6 que no era necesario que las secuencias
expresadas fueran las de los niveles de expresion con las que se correlacionaban de forma evidente o elevada
(directamente, o indirectamente a través de correlacion con otra secuencia expresada) con cualquiera de los tipos de
tumor. Por lo tanto, la invencién proporciona, en otra realizacion mas, el uso de los niveles de expresion genética,
cuyos niveles de expresion no estan correlacionados fuertemente con la clasificacion real de la muestra de tumor en
particular, como una de las 5 a 49 secuencias transcritas. Todos los genes seleccionados pueden ser tales no
correlacionados, o solamente una parte de los genes pueden esta uno correlacionados, por lo general al menos un
90 %, 85 %, 75 %, 50 % o un 25 %, asi como partes que entran dentro de los intervalos creados mediante el uso de
cualquiera de dos de los ejemplos puntuales mencionados anteriormente como puntos finales de un intervalo.

La invencion se pone en practica mediante la determinacion de los niveles de expresion de secuencias genéticas en
la que no es necesario que las secuencias se hayan seleccionado basandose en una correlacion de sus niveles de
expresion con los tipos de tumor a clasificar. Por lo tanto, como un ejemplo limitante, no es necesario que las
secuencias genéticas se seleccionen basandose en sus valores de correlacion con tipos de tumor o una clasificacion
basada en los valores de correlacion. Ademas, la invencion se puede poner en practica con el uso de niveles de
expresion genética que no se correlacionan necesariamente con uno o mas de otros niveles de expresion genética
usados para la clasificacion. Por lo tanto, en algunas realizaciones, la capacidad del nivel de la expresion de una
secuencia expresada para funcionar en la clasificacion no es redundante con (es independiente de) la capacidad de
al menos otro nivel de expresion genética usado para la clasificacion.

La invencion se puede aplicar para identificar el origen de un cancer en un paciente en una gran diversidad de casos
que incluyen, pero no se limitan a, identificacion del origen de un cancer en una instalacion clinica. En algunas
realizaciones, la identificacion se realiza mediante la clasificacién de una muestra que contiene células conocida
porque contiene células cancerigenas, pero se desconoce el origen de esas células. En otras realizaciones, la
identificacion se realiza mediante la clasificacién de la muestra que contiene células como que contiene una o mas
células cancerigenas seguido de identificacion del origen u origenes de esa célula o células cancerigenas. En otras
realizaciones, la invencion se pone en practica con una muestra de un sujeto con historia previa de cancer, y la
identificacion se realiza mediante la clasificacion de la célula ya sea como que es cancer a partir de un origen previo
de cancer o un nuevo origen. Algunas realizadas en sanciones incluyen aquellas en las que se encontraron multiples
canceres en el mismo 6rgano o tejido y la invencion se usa para determinar el origen de cada cancer, asi como si los
canceres tienen el mismo origen.

La invenciéon también se basa en parte en el descubrimiento de que los niveles de expresidon de secuencias
genéticas en particular se pueden usar para clasificar entre tipos de tumor con mayor precisién que los niveles de
expresion de un grupo aleatorio de secuencias genéticas. En una realizacion, la invencion proporciona el uso de
niveles de expresion de 5 a 49 secuencias expresadas de un primer conjunto de 74 secuencias expresadas en el
genoma humano para clasificar entre al menos 39 tipos de tumor con una precisién significativa. Por lo tanto, la
invencion proporciona la identificacion y uso de patrones de expresion genética (o perfiles o "firmas") basados en las
5 a 49 secuencias expresadas como correlacionadas con al menos los 39 tipos de tumor. La invencién también
proporciona el uso de 5 a 49 de las 74 de estas secuencias expresadas para clasificar entre subconjuntos de los 39
tipos de tumor. La proporcién de secuencias expresadas con respecto al nimero de tipos de tumor, de 2 a 39, que
se pueden clasificar basandose en los niveles de expresion de los intervalos de las secuencias de aproximadamente
1:2 a aproximadamente 5:2 con mayor precision que el uso de un grupo aleatorio de secuencias expresadas.
Dependiendo del numero de tipos de tumor, las precisiones que varian de aproximadamente un 7 5% a un 95 % se
pueden conseguir faciimente.

En otra realizacién, la invencién proporciona el uso de niveles de expresion de 5 a 49 secuencias expresadas de un
segundo conjunto de 90 secuencias expresadas en el genoma humano para clasificar entre al menos 39 tipos de
tumor, o subconjuntos de los mismos, con precision significativa. 38 de las secuencias en este segundo conjunto
estan presentes en el primer conjunto de 74 secuencias. Los niveles de expresion de las 5 a 49 secuencias en el
segundo conjunto se pueden usar de la misma manera que se describe para el primer conjunto de 74 secuencias.
Dependiendo del numero de tipos de tumor, se pueden conseguir precisiones que varian de aproximadamente un
75 % a aproximadamente un 95 %.

La invencion también se basa en parte en el descubrimiento de que el uso de 5 a 49 secuencias expresadas para
clasificar entre 53 tipos de tumor, que incluyen (pero no se limitan a) los 34 y 39 tipos que se describen en el
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presente documento, se limitaba al nimero de muestras disponibles de algunos tipos de tumor. Como se indica en lo
sucesivo en el presente documento, la precision se une al nUmero de muestras disponibles de cada tipo de tumor de
modo que la capacidad para clasificar tipos de tumor adicionales se consigue facilmente mediante la aplicacion del
aumento de numeros de cada tipo de tumor. Por lo tanto, aunque la invencién se ejemplifica mediante el uso en la
clasificacion entre 34 o 39 tipos de tumor asi como subconjuntos de las 34 o 39, también se pueden usar de 5 a 49
secuencias expresadas para clasificar entre todos los tipos de tumor con la inclusién de muestras de los tipos de
tumor adicionales. Por lo tanto, la invencion también proporciona la clasificacién de un tumor como que es un tipo
mas alla de los 34 o 39 tipos que se describen en el presente documento.

La invencion se basa en los niveles de expresion de las secuencias genéticas en un conjunto de células tumorales
conocidas de diferentes tejidos y de diferentes tipos de tumor. Estos perfiles de expresion genética (de secuencias
genéticas en los diferentes células/tipos de tumor conocidos), ya sea incluidos en expresion de acidos nucleicos,
expresion de proteinas, u otros formatos de expresion, se pueden comparar con los niveles de expresion de las
mismas secuencias en una muestra de tumor desconocido para identificar la muestra como que contiene un tipo en
particular y/o un origen en particular o tipo de célula en particular. La invenciéon proporciona, tal como en una
instalacion clinica, las ventajas de una identificacion mas precisa de un cancer y por lo tanto el tratamiento del
mismo asi como el diagndstico, incluyendo supervivencia y/o probabilidad de aparicion del cancer después del
tratamiento, del sujeto a partir del que se obtuvo la muestra.

La invencién se basa adicionalmente en parte en el descubrimiento de que el uso de 5 a 49 secuencias expresadas
como se describe en el presente documento como capaz de clasificar entre dos o mas tipos de tumor elimina de
forma necesaria y eficaz uno o mas tipos de tumor desde la consideraciéon durante la clasificacion. Esto refleja la
falta de la necesidad de genes seleccionados con niveles de expresion que se correlaciona en gran medida los tipos
de tumor dentro del intervalo del sistema de clasificacion. Indicado de forma diferente, la invencién se puede poner
en practica con una pluralidad de genes cuyos niveles de expresion no se correlacionan en gran medida con ninguno
de los tipos de tumor individuales o tipos multiples en el grupo de tipos de tumor que se estan clasificando. Esto se
produce como contraste con respecto a otros enfoques que se basan en la seleccion y los de genes muy
correlacionados, que probablemente no "excluyen" otros tipos de tumor en oposicion a la "inclusiéon" de un tipo de
tumor basado en la correlacién positiva.

La clasificacién de la muestra tumoral como uno de los posibles tipos de tumor que se describen en el presente
documento para la exclusién de otros tipos de tumor se realiza por supuesto basandose en un nivel de confianza
como se describe a continuacion. Cuando el nivel de confianza es bajo, o se prefiere un aumento en el nivel de
confianza, la clasificacion se puede realizar simplemente al nivel de un origen de tejido o tipo de célula en particular
para el tumor en la muestra. Como alternativa, y cuando una muestra de tumor no se clasifica rapidamente con un
solo tipo de tumor, la invencién permite la clasificacion de la muestra como uno de unos cuantos posibles tipos de
tumor que se describen en el presente documento. Esto proporciona de forma ventajosa la capacidad de reducir el
numero de posibles tipos de tejidos, tipos de células, y tipos de tumor desde los que se consideran para la seleccion
y administracion de terapia al paciente a partir de que se obtuvo la muestra.

Por lo tanto, la invencién proporciona un medio no subjetivo para la identificacion del agente de tejido y/o tipo de
tumor de uno o mas canceres de un sujeto afectado. Cuando anteriormente se ha usado una interpretacién subjetiva
para determinar la fuente de tejido y/o tipo de tumor, asi como el diagndstico y/o tratamiento del cancer basandose
en esa determinacion, la presente invencion proporciona patrones de expresion genética objetivos, que se pueden
usar solos o en combinaciéon con criterios subjetivos para proporcionar una identificacion mas precisa de la
clasificacion del cancer. La invencion se aplica de forma particularmente ventajosa muestras de tumores secundarios
0 con metastasis, pero también se puede usar con la invencién cualquier muestra que contiene células (incluyendo
una muestra de tumor primario) para la que se determina preferentemente la fuente de tejido y/o tipo de tumor
mediante criterios objetivos. Por supuesto, la ultima determinacion de la clase se puede realizar basandose en una
combinacion de criterios objetivos y no objetivos (o subjetivos/parcialmente subjetivos).

La invencion incluye su uso como parte del cuidado clinico o médico de un paciente. Por lo tanto, ademas del uso de
un perfil de expresion de genes como se describe en el presente documento para someter a ensayo una muestra
que contiene células de un sujeto afectado con cancer para determinar la fuente de tejido y/o tipo de tumor del
cancer, el perfil también se puede usar como parte de un método para determinar el diagnodstico del cancer del
sujeto. La clasificacion del tumor/cancer y/o el diagndstico se puede usar para seleccionar o determinar o alterar el
tratamiento terapéutico para dicho sujeto. Por lo tanto, los métodos de clasificacion de la invencion se pueden dirigir
hacia el tratamiento de la enfermedad, que se diagnostica totalmente o en parte basandose en la clase. Dado el
diagndstico, para tratar el cancer se puede usar la administracion de un agente o terapia antitumoral apropiados, o la
detencidn o la alternancia de un agente o terapia antitumoral.

Otros métodos clinicos incluyen los implicados en la provision de cuidados médicos a un paciente basandose en una
clasificacion como se describe en el presente documento. En algunas realizaciones, los métodos se refieren a la
provision de servicios de diagnostico basandose en niveles de expresion de secuencias genéticas, con o sin ilusion
de una interpretacion de los niveles para la clasificacion de células de una mas. En algunas realizaciones, el método
de provisiéon de un servicio diagnoéstico de la invencion va precedido por una determinacion de una necesidad del
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servicio. En otras realizaciones, el método incluye actuaciones en el control del de la realizacién del servicio asi
como actuaciones en la solicitud o recepcién de reembolso por la realizacion del servicio.

Los detalles de una o mas organizaciones de la invencion se exponen en las figuras adjuntas y la distincion que
sigue a continuacion. Otras caracteristicas, objetos, y ventajas de la invencion seran evidentes a partir de las figuras
y la descripcion detallada, y a partir de las reivindicaciones.

Definiciones

Como se usa en el presente documento, un "gen" es un polinucleétido que codifica un producto especifico, ya sea
ARN o tenga una naturaleza proteica. Se observa que mas de un polinucleétido puede ser capaz de codificar un
producto especifico. El término incluye alelos y polimorfismos de un gen que codifica el mismo producto, o un
analogo funcionalmente asociado del mismo (incluyendo ganancia, pérdida, o modulacion de la funcién), basandose
en la ubicacion del cromosoma y la capacidad para recombinacion durante la mitosis normal.

Como se usa en el presente documento, una "secuencia" o "secuencia genética" es una molécula de acido nucleico
o polinucleétido formada por un orden especifico de bases de nucleétidos. El término incluye la ordenacion de las
bases que codifican un producto especifico (es decir "region de codificacion"), ya sea ARN o con una naturaleza
proteica. Se observa que mas de un polinucleétido puede ser capaz de codificar un producto especifico. También se
observa que pueden existir alelos y polimorfismos de las secuencias genéticas humanas y may se pueden usar en la
practica de la invencién para identificar el nivel o niveles de expresion de las secuencias genéticas o un alelo o
polimorfismo del mismo. La identificacion de un alelo o polimorfismo depende en parte en la ubicacién del
cromosoma y la capacidad de recombinacién durante la mitosis.

Los términos "correlacionar" o "correlacion" o equivalentes de los mismos se refieren a una asociacién entre
expresion de uno o mas genes y otro suceso, tal como, pero no se limita a, fenotipo o caracteristica fisiolégicos, tal
como tipo de tumor.

Un "polinucleétido" es una forma polimérica de nucledtidos de cualquier longitud, ya sea ribonucledtidos o
desoxirribonucledtidos. Este término se refiere solamente a la estructura primaria de la molécula. Por lo tanto, este
término incluye ADN y ARN bi y monocatenario. También incluye tipos conocidos de modificaciones que incluyen
marcas conocidas en la técnica, metilacion, "protecciones”, sustituciéon de uno o mas de los nucledtidos de origen
natural con un analogo, y modificaciones internucleétidos tales como uniones sin carga (por ejemplo, fosforotioatos,
fosforoditioatos, etc.), asi como formas no modificadas del polinucleétido.

El término "amplificar" se usa en su sentido amplio para hacer referencia a que la creaciéon de un producto de
amplificaciéon se puede realizar de forma enzimatica con ADN o ARN polimerasas. "Amplificacién", como se usa en
el presente documento, se refiere generalmente al proceso de produccién de multiples copias de una secuencia
deseada, en particular las de una muestra. "Multiples copias" hace referencia al menos 2 copias. No es necesario
que una "copia" haga referencia necesariamente a complementariedad de secuencias o identidad con la secuencia
molde perfectas. Por lo general se conocen en la técnica algunos métodos para amplificacion de ARNm, e incluyen
PCR de transcripcion inversa (RT-PCR) y PCR cuantitativa (o0 Q-PCR) o PCR en tiempo real. Como alternativa, el
ARN se puede marcar directamente como el ADNc correspondiente mediante métodos conocidos en la técnica.

Por "que corresponde”, se hace referencia a que una molécula de acido nucleico comparte una cantidad sustancial
de identidad de secuencia con otra molécula de acido nucleico. Cantidad sustancial se refiere al menos un 95 %,
normalmente al menos un 98 % y mas habitualmente al menos un 99 %, y la identidad de la secuencia se determina
usando el algoritmo BLAST, como se describe en Altschul et al. (1990), J. Mol. Biol. 215: 403-410 (usando el ajuste
por defecto publicado, es decir los parametros w = 4, t = 17).

Una "micromatriz" es una matriz lineal o de dos dimensiones o tridimensional (y fase solida) de regiones especificas,
cada una de las cuales tiene un area definida, formada en la superficie de un soporte sélido tal como, pero no se
limita a, membranas de vidrio, plastico, o sintéticas. La densidad de las regiones especificas en una micromatriz se
determina mediante los numeros totales de polinucleétidos inmovilizados a detectar en la superficie de un solo
soporte en fase sélida, tal como de al menos aproximadamente 5O/cm2, al menos aproximadamente 100/cm2, o al
menos aproximadamente 500/cm?, hasta aproximadamente 1.000/cm? o superior. Las matrices pueden contener
menos de aproximadamente 500, aproximadamente 1000, aproximadamente 1500, aproximadamente 2000,
aproximadamente 2500, o aproximadamente 3000 polinucleétidos inmovilizados en total. Como se usa en el
presente documento, una micromatriz de ADN es una matriz de sondas de oligonucleétidos o polinucleétidos
colocadas en un chip u otras superficies usadas para su hibridaciéon con polinucleétidos amplificados o clonados a
partir de una muestra. Dado que se conoce la posicion de cada grupo de sondas en particular en la matriz, las
identidades de los polinucleétidos de la muestra se pueden determinar basandose en su unién a una posicién en
particular en la micromatriz. Como una alternativa para el uso de una micromatriz, en la practica de la invencion se
puede usar una matriz de cualquier tamario, que incluye una colocaciéon de una o mas posiciones de una colocacion
de dos dimensiones o tridimensional en una fase solida para detectar la expresion de una sola secuencia genética.
En algunas realizaciones, una micromatriz para uso con la presente invencion se puede preparar mediante técnicas
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fotolitograficas (tales como sintesis de sondas de acidos nucleicos en la superficie del extremo en la posicion 3’) o
mediante sintesis de acidos nucleicos seguido de deposicidon en una superficie sdlida.

Dado que la invencién se basa en la identificacion de la expresion genética, algunas realizaciones de la invencion
determinan la expresién mediante hibridacion de ARNm, o una versiéon amplificada o clonada del mismo, de una
muestra celular con respecto a un polinucleétido que es Unico para una secuencia genética en particular. Los
polinucleétidos de este tipo contienen al menos aproximadamente 16, al menos aproximadamente 18, al menos
aproximadamente 20, al menos aproximadamente 22, al menos aproximadamente 24, al menos aproximadamente
26, al menos aproximadamente 28, al menos aproximadamente 30, o al menos aproximadamente 32 pares de bases
consecutivas de una secuencia genética que no se encuentra en ofras secuencias genéticas. El término
"aproximadamente" como se ha usado en la frase anterior se refiere a un aumento o disminucién de 1 a partir del
valor numérico indicado. Otras realizaciones son polinucleétidos de al menos o aproximadamente 50, al menos o
aproximadamente 100, al menos aproximadamente o 150, al menos o aproximadamente 200, al menos o
aproximadamente 250, al menos o aproximadamente 300, al menos o aproximadamente 350, al menos o
aproximadamente 400, al menos o aproximadamente 450, o al menos o aproximadamente 500 bases consecutivas
de una secuencia que no se encuentra en otras secuencias genéticas. El término "aproximadamente" como se ha
acusado en la frase mencionada anteriormente se refiere a un aumento o disminucion de un 10 % a partir del valor
numérico indicado. Por supuesto que los polinucledtidos mas largos pueden contener faltas de coincidencias
menores (por ejemplo, mediante la presencia de mutaciones) que no influyen en la hibridaciéon con los acidos
nucleicos de una muestra. Tales polinucleétidos también se pueden denominar sondas de polinucleétidos que son
capaces de hibridarse con secuencias de los genes, o porciones Unicas de los mismos, que se describen en el
presente documento. Tales polinucleétidos se pueden marcar para ayudar en su deteccion. Las secuencias pueden
ser las de ARNm codificado por los genes, el ADNc correspondiente a tales ARNm, y/o versiones amplificadas de
tales secuencias. En algunas realizaciones de la invencion, las sondas de polinucledtidos se inmovilizan en una
matriz, otros dispositivos de soporte sélido, o en aplicaciones puntuales individuales que localizan las ondas.

En otras realizaciones de la invencion, toda o parte de una secuencia genética se fue amplificar y detectar mediante
métodos tales como la reaccion en cadena de la polimerasa (PCR) y variaciones de la misma, tal como, pero no se
limitan a, PCR cuantitativa(Q-PCR), PCR por transcripcion inversa (RT-PCR), y PCR en tiempo real (que incluye,
como un medio para medir las cantidades iniciales de ARNm, copias para cada secuencia en una muestra),
opcionalmente RT-PCR en tiempo real o Q-PCR en tiempo real. Tales métodos usarian uno o dos cebadores que
son complementarios con partes de una secuencia genética, en los que los cebadores se usan para cebar la sintesis
de acidos nucleico. Los acidos nucleicos recién sintetizados se marcan opcionalmente y se pueden detectar
directamente o mediante hibridacién con un polinucleétido de la invencién. Los acidos nucleicos recién sintetizados
se pueden poner en contacto con polinucledtidos (que contienen secuencias) de la invencidon en condiciones que
permiten su hibridacién. Algunos métodos adicionales para detectar la expresion de acidos nucleicos expresados
incluyen ensayos de proteccion de ARNsa, que incluyen y liquidaciones en fase liquida, e hibridaciéon de células in
situ.

Como alternativa, y en realizaciones adicionales de la invencion, la expresion genética se puede determinar
mediante analisis de proteina expresada en una muestra de células de interés mediante el uso de uno o mas
anticuerpos especificos para uno o mas epitopos de productos genéticos individuales (proteinas), o fragmentos
proteoliticos de los mismos, en dicha muestra celular o en un fluido del organismo de un sujeto. La muestra celular
puede ser una de células epiteliales de cancer de mama enriquecidas a partir de la sangre de un sujeto, tal como
mediante el uso de anticuerpos marcados frente a marcadores de superficie celular seguido de clasificacion celular
activada con fluorescencia (FACS). Tales anticuerpos se pueden marcar para permitir su deteccion después de su
union con el producto genético. Algunas metodologias de deteccidon adecuadas para uso en la practica de la
invencion incluyen, pero no se limitan a, inmunohistoquimica de muestras que contienen células o tejidos, ensayos
de inmunoabsorcién ligados a enzimas (ELISA) que incluyen ensayos de sandwich de anticuerpos de muestras de
tejidos que contienen células o muestras de sangre, espectroscopia de masas, y inmuno-PCR.

Los términos "marca" o "marcado" se refieren a una composicion capaz de producir una sefal detectable indicativa
de la presencia de la molécula marcada. Algunas marcas adecuadas incluyen radioisétopos, cromdéforos de
nucledtidos, enzimas, sustratos, moléculas fluorescentes, restos quimioluminiscentes, particulas magnéticas, restos
bioluminescentes, y similares. Como tal, una marca es cualquier composicion detectable por medios
espectroscopicos, fotoquimicos, bioquimicos, inmunoquimicos, eléctricos, 6pticos o quimicos.

El término "soporte" se refiere a soportes convencionales tales como perlas, particulas, varillas, fibras, filtros,
membranas y soportes de silano o silicato tales como placas de vidrio.

"Expresion" y "expresion genética" incluyen transcripcion y/o traduccion de material de acido nucleico.

Como se usa en el presente documento, la expresion "que comprende” y sus afines se usan en su sentido inclusivo;
es decir; equivalente a la expresion "que incluye" y sus afines correspondientes.

Algunas condiciones que "permiten" que se produzca un suceso o condiciones que son "adecuadas" para que se
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produzca un suceso, tales como hibridacion, extensiéon de la hebra, y similares, o condiciones "adecuadas" son
condiciones que no evitan que tales sucesos se produzcan. Por lo tanto, estas condiciones permiten, aumentan,
facilitan, y/o conducen al suceso. Tales condiciones, se conocen en la técnica y se describen en el presente
documento, dependen de, por ejemplo, la naturaleza de la secuencia de nucledétidos, temperatura, y condiciones del
tampon. Estas condiciones también dependen de qué suceso se desea, tal como hibridacion, escision, extension la
transcripcion de la hebra.

"Mutacion en la secuencia”, como se usa en el presente documento, se refiere a cualquier alteraciéon de la secuencia
en la secuencia de un gen de interés que se desvela en el presente documento en comparacion con una secuencia
de reference. Una mutacion en la secuencia incluye cambios de un solo nucleétido, o alteraciones de mas de un
nucledtido en una secuencia, debido mecanismos tales como sustitucion, supresién o insercién. Como se usa en el
presente documento el polimorfismo de un solo nucleétido (SNP) también es una mutacion de la secuencia como se
usa el presente documento. Dado que la presente invencion se basa en el nivel relativo de expresion genética, en la
practica de la invencion también se pueden someter a ensayo algunas mutaciones en regiones de no codificacion de
genes como se desvelan el presente documento.

"Deteccion" o "que detecta" incluyen cualquier medio de deteccion, incluyendo la determinacion directa e indirecta
del nivel de expresion genética y cambios en el mismo.

A menos que se defina de otro modo, todos los términos técnicos y cientificos usados en el presente documento
tienen el mismo significado como normalmente lo entiende un experto habitual en la materia a la que pertenece la
presente invencion.

Breve descripcion de las figuras

La Figura 1 muestra una representacion de la aptitud para la capacidad para usar los niveles de expresion de
subconjuntos de un conjunto de 100 secuencias genéticas expresadas para clasificar entre 39 tipos de tumor y
subconjuntos de los mismos. Se usaron algunos niveles de expresion de combinaciones aleatorias de 5, 10, 15, 20,
25, 30, 35, 40, 45, y 49 (se toma muestra de cada una 10 veces) de las 100 secuencias con datos de tipos de tumor
y a continuacion se usaron para predecir conjuntos aleatorios del ensayo de muestras de tumor (se toma muestra de
cada una 10 veces) que varian de 2 a 39 ticos. Una representacion de los nimeros de tipos de tumor (eje x) con
respecto a las precisiones de prediccion (eje y) para resultados que gustan de 5 a 49 genes se muestran como
ejemplos no limitantes. Los datos del uso de 5 genes dan como resultado la curva mas cercana al eje x mientras que
los datos del uso de 49 genes dan como resultado la curva mas alejada del eje x. Generalmente, la precision
aumenta con nimeros mas elevados de secuencias genéticas, en las que de 30 a 49 secuencias genéticas (las tres
curvas mas alejadas del eje x) proporcionan aproximadamente el mismo nivel de precision.

La Figura 2 muestra una presentacion alternativa de los datos usados con respecto a la Figura 1. Se muestra un
representacion de los numeros de secuencias genéticas usadas, que varian de 5-49 (y en el eje x), con respecto a
las precisiones de prediccion (eje y) para diversos nimeros representativos de tipos de tumor. Lineas representadas,
desde la parte superior a la inferior, son los resultados de 2, 10, 20, 30, y 39 tipos de tumor, respectivamente.

La Figura 3 proporciona un analisis adicional de la aptitud para usar los niveles de expresion de subconjuntos de un
conjunto de 100 secuencias genéticas seleccionadas de forma aleatoria expresadas para clasificar entre 39 tipos de
tumor. Los datos usados con las Figuras 1 y 2 se presentan en una representacion del numero de tipos de tumor
frente al nimero de secuencias genéticas usadas con precisiones de prediccion de un 55-70 % se muestran como
ejemplos no limitantes. Generalmente, la precision aumenta con nimeros mas elevados de secuencias genéticas.

La Figura 4 muestra una representacion de la aptitud para la capacidad para usar los niveles de expresion de partes
de un primer conjunto de 74 secuencias genéticas expresadas para clasificar entre 39 tipos de tumor y subconjuntos
de los mismos. Se usaron niveles de expresion de combinaciones aleatorias de 5, 10, 15, 20, 25, 30, 35, 40, 45, y 49
(se toma muestra de cada una 10 veces) de las 74 secuencias con datos de tipos de tumor y a continuacion se
usaron para predecir conjuntos aleatorios de ensayo de muestras de tumor (se toma muestra de cada una 10 veces)
que varian de 2 a 39 tipos. Una representacion de numeros de tipos de tumor frente a precisiones de prediccion para
resultados usando de 5 a 49 genes se muestra como ejemplos no limitantes. Las lineas representadas, de la parte
superior a la inferior, son los resultados de 49, 40, 30, 20, 10, y secuencias genéticas, respectivamente.

La Figura 5 muestra una presentacion alternativa de los datos usados con respecto a la Figura 4. Se muestra una
representacion de numeros de secuencias genéticas usadas, que varia de 5-49, frente a precisiones de prediccion
para diversos numeros representativos de tipos de tumor. Las lineas representadas, de la parte superior a la inferior,
son los resultados de 2, 10, 20, 30, y 39 tipos de tumor, respectivamente.

La Figura 6 es analoga a la Figura 3 excepto en la presentacion de los datos usados con las Figuras 4 y 5.

La Figura 7 muestra una representacion de la aptitud para la capacidad para usar los niveles de expresion de
subconjuntos de un conjunto de 90 secuencias genéticas expresadas para clasificar entre 39 tipos de tumor y
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subconjuntos de los mismos. Se usaron niveles de expresion de combinaciones aleatorias de 5, 10, 15, 20, 25, 30,
35, 40, 45, y 49 (se toma muestra de cada una 10 veces) de las 90 secuencias con datos de tipos de tumor y a
continuaciéon se usaron para predecir conjuntos de ensayo aleatorios usados para predecir conjuntos de ensayo
aleatorios de muestras de tumor (se toma muestra de cada una 10 veces) que varian de 2 a 39 tipos. Se muestra
una representacion de numeros de tipos de tumor frente a precisiones de prediccion para resultados usando de 5 a
49 genes como ejemplos no limitantes. Las lineas representadas, de la parte superior a la inferior, son los resultados
de 49, 40, 30, 20, 10, y secuencias genéticas, respectivamente.

La Figura 8 muestra una presentacion alternativa de los datos usados con respecto a la Figura 7. Se muestra una
representacion de nimeros de secuencias genéticas usadas, que varian de 5-49, frente a precisiones de prediccion
para diversos niumeros representativos de tipos de tumor. Las lineas representadas, de la parte superior a la inferior,
son los resultados de 2, 10, 20, 30, y 39 tipos de tumor, respectivamente.

La Figura 9 es analoga a las Figuras 3 y 6 excepto en la presentacion de los datos usados con las Figuras 7 y 8.

Las Figuras 10A-10D muestran un "arbol" que clasifica tipos de tumor incluidos en el presente documento asi como
tipos de tumor conocidos adicionales. Se construyo principalmente de acuerdo con "Cancer, Principles and Practice
of Oncology, (DeVito, Hellman y Rosenberg), 6 edicion". Por lo tanto, comenzando con un "tumor de origen
desconocido” (o "tuo"), las primeras posibilidades son que se trata ya sea de un origen de célula germinal o de célula
no germinal. Si se trata del primero, entonces puede ser de origen en ovario o testiculo. Dentro de los de origen en el
testiculo, el tumor puede ser de origen seminoma o de "otro" origen.

Si el tumor es de un origen en célula no germinal, entonces es cualquiera de un origen epitelial o no epitelial. Si es el
primero, entonces es cualquiera de origen escamoso 0 ho escamoso. Los tumores de origen escamoso tienen origen
en el cuello uterino, esoéfago, laringe, pulmon, o piel. Los tumores de origen no escamoso tienen origen en la vejiga
urinaria, mama, carcinoide de intestino, colangiocarcinoma, digestivo, rifién, higado, pulmén, préstata, sistema
reproductor, células cutaneas-basales, o tiroides-folicular-papilar. Entre los de origen digestivo, los tumores tienen
origen en el intestino delgado y grueso, adenocarcinoma de estémago, conducto biliar, eséfago, vesicula biliar, y
pancreas. Los tumores de origen en el eséfago pueden ser de cualquiera de los tipos de eséfago de Barrett o
adenocarcinoma. De los tumores con origen en el sistema reproductor, pueden tener su origen en el tipo de
adenocarcinoma de cuello uterino, tumor endometrial, u ovario. Los tumores con origen en el ovarios son de los tipos
transparente, seroso, mucinoso, y endometrioide.

Si el tumor no tiene origen epitelial, entonces tiene origen en la glandula adrenal, cerebro, GIST (tumor del estroma
gastrointestinal), linfoma, meningioma, mesotelioma, sarcoma, melanoma de piel, o medular de tiroides. Entre los
linfomas, son de tipo de linfocitos B, de Hodgkin, o linfocitos T. Entre los sarcomas, son de los tipos leimiosarcoma,
osteosarcoma, sarcoma de tejido blando, MFH de tejido blando (histiocitoma fibroso maligno), sarcoma sinovial de
tejido blando, sarcoma de Ewing de tejido blando, fibrosarcoma de tejido blando, y rabdomiosarcoma de tejido
blando.

Descripcion detallada de los modos para poner en practica la invencion

La presente invencion proporciona métodos para el uso de informacion de la expresion genética para clasificar
tumores de una manera mas objetiva de lo posible con técnicas de patologia convencionales. Por lo tanto, en un
primer aspecto, la invencién proporciona un método para clasificar una muestra que contiene células como que
contiene células tumorales de un tipo de tejido, comprendiendo dicho método:

determinar los niveles de expresion de 5 a 49 secuencias transcritas de células en una muestra que contiene
células obtenidas de un sujeto humano, y

comparar los niveles de expresién con los niveles de expresion de las mismas secuencias transcritas en una
pluralidad de tipos de tejido de tumor conocidos, y

clasificar la muestra como que contiene células tumorales de un tipo de tejido de la pluralidad de tipos de tejido
tumoral conocidos,

en el que las cinco a 49 secuencias transcritas no se seleccionan basandose en sus valores de correlacién, o
una clasificacion basada en los valores de correlacion, con los tipos de tejido tumoral.

Como se usa en el presente documento, "una pluralidad" se refiere al estado de dos o mas.

La clasificacion se basa en una comparacion de los niveles de expresion de las 5 la 49 secuencias transcritas en las
células de la muestra para sus niveles de expresidon en muestras tumorales conocidas y/o muestras conocidas que
no son tumorales. Como alternativa, la clasificacion se basa en una comparacién de los niveles de expresién de las
5 a 49 secuencias transcritas para la expresion de secuencias de referencia en las mismas muestras, con respecto
a, o basandose en, la misma comparacion en muestras tumorales conocidas y/o muestras no tumorales conocidas.
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Por lo tanto, como un ejemplo no limitante, los niveles de expresion de las secuencias genéticas se puede
determinar en un conjunto de muestras tumorales conocidas para proporcionar una base de datos frente a las que
se comparan los niveles de expresion detectados o determinados en una muestra que contiene células de un sujeto.
El nivel o niveles de expresion de la secuencia o secuencias genéticas en una muestra también se comparan con el
nivel o niveles de expresion de dicha secuencia o secuencias en células normales o no cancerigenas,
preferentemente a partir de la misma muestra un sujeto. Como se describe a continuacion y en realizaciones de la
invencion usando Q-PCR o Q-PCR en tiempo real, se pueden usarlos niveles de expresion se pueden comparar con
los niveles de expresion de genes de referencia en la misma muestra o una proporcion de los niveles de expresion.

En la practica, el método usa una proporcién, de secuencias transcritas con respecto al nimero de tipos de tumor
clasificados, que varia de de aproximadamente 1:2 a aproximadamente 5:2 o mas elevada. Indicado de forma
diferente, la proporcién del nimero de niveles de expresion necesaria con respecto al nUmero de tipos de tumor que
se pueden clasificar basandose en esos niveles, varia de aproximadamente 1:2 a aproximadamente 1:1 a
aproximadamente 3:2 a aproximadamente 2:1 a aproximadamente 5:2 o mas elevada. Esto se refleja mediante la
capacidad para usar tanto como aproximadamente 20 niveles de expresion para clasificar entre 39 tipos de tumor
(véase la Figura 6). Por lo tanto, y basandose en los datos como se muestra en las Figuras 1-9, la invencion se
puede poner en practica con 5 a 49 secuencias genéticas dentro de la proporcion de genes evaluados con respecto
a tumores clasificados.

La seleccion de 5 a 49 secuencias genéticas a usar puede ser aleatoria, 0 mediante seleccién basandose en
diversos criterios. Como un ejemplo no limitante, las secuencias genéticas se pueden seleccionar basandose en el
aprendizaje no supervisado, incluyendo técnicas de agrupamiento. Como otro ejemplo no limitante, la seleccién se
puede realizar para reducir o eliminar la redundancia con respecto a su capacidad para clasificar el tipo de tumor.
Por ejemplo, algunas secuencias genéticas se seleccionan basandose en la falta de correlacion entre su expresion y
la expresion de una u ofras secuencias genéticas mas usadas para la clasificacion. Esto se consigue mediante la
evaluacion del nivel de expresion de cada secuencia genética en el conjunto de datos de expresion la correlacion, a
través de la pluralidad de muestras, con el nivel de expresion de cada gen en el conjunto de datos para producir una
matriz de correlacién de coeficientes de correlacion. Estas determinaciones de la correlacion se pueden realizar
directamente, entre la expresion de cada par de secuencias genéticas, o indirectamente, sin comparacion directa
entre los valores de expresion de cada par de secuencias genéticas.

Se puede usar una diversidad de metodologias de correlacion en la correlacion de datos de expresion de secuencias
genéticas individuales dentro del conjunto de datos. Algunos ejemplos no limitantes incluyen métodos paramétricos y
no paramétricos asi como metodologias basadas en informacion mutua y enfoques no lineales. Los ejemplos no
limitantes de enfoques para metalicos incluyen correlacion de Pearson (o r de Pearson, también denominada
correlacion lineal o de producto-momento) y correlacién de coseno. Algunos ejemplos no limitantes de métodos no
paramétricos incluyen correlacion de R de Spearman (orden de clasificacion), correlacion de Tau de Kendall, y la
estadistica Gamma. Cada metodologia de correlacion se puede usar para determinar el nivel de correlacion entre las
expresiones de secuencias genéticas individuales en el conjunto de datos. La correlacion de todas las secuencias
con todas las demas secuencias es lo que se prevé considerar mas facilmente como una matriz. Usando correlacion
de Pearson como un ejemplo la limitante, el coeficiente de correlacion r en el método se usa como el indicador del
nivel de correlacién. Cuando se usan otros métodos de correlacion, se puede usar el coeficiente de correlacion
analogo a r, junto con el reconocimiento de niveles de correlacion equivalentes que corresponden a r que son de o
de aproximadamente 0,25 o que son de o aproximadamente 0,5.

El coeficiente de correlacion se puede seleccionar como se desee para reducir el niUmero de secuencias genéticas
correlacionadas con diversos numeros. En algunas realizaciones de la invencion que usan r, el valor del coeficiente
seleccionado puede ser de aproximadamente 0,25 o superior, aproximadamente 0,3 o superior, aproximadamente
0,35 o superior, aproximadamente 0,4 o superior, aproximadamente 0,45 o superior, 0 aproximadamente 0,5 o
superior. La seleccion de un valor del coeficiente se refiere a que cuando la expresion entre secuencias genéticas en
el conjunto de datos se correlaciona con ese valor o uno mas elevado, éstas posiblemente no estan incluidas en un
subconjunto de la invencioén. Por lo tanto, en algunas realizaciones, el método comprende la exclusion o eliminacion
(que no se usa para la clasificacion) de una o mas secuencias genéticas que se expresan en correlacion, por encima
de un coeficiente de correlacion deseado, con otra secuencia genética en el conjunto de datos de tipos de tumor. Sin
embargo, se sefiala que puede haber situaciones de secuencias genéticas que no se correlacionan con ninguna otra
secuencia genética, en cuyo caso no se eliminan necesariamente de su uso en la clasificacion.

Por lo tanto, en la practica de la invencion se pueden usar los niveles de expresion de las secuencias genéticas, en
los que mas de aproximadamente un 10 %, mas de aproximadamente un 20 %, mas de aproximadamente un 30 %,
mas de aproximadamente un 40 %, mas de aproximadamente un 50 %, mas de aproximadamente un 60 %, mas de
aproximadamente un 70 %, mas de aproximadamente un 80 %, o mas de aproximadamente un 90 % de los niveles
no se correlaciona con el de otra de las secuencias genéticas usadas. La correlacion entre niveles de expresion se
puede basar en un valor inferior a aproximadamente 0,9, aproximadamente 0,8, aproximadamente 0,7,
aproximadamente 0,6, aproximadamente 0,5, aproximadamente 0,4, aproximadamente 0,3, o aproximadamente 0,2.
La capacidad para clasificar entre clases con exclusion de los niveles de expresion de algunas secuencias genéticas
esta presente porque la expresion de las secuencias genéticas en el subconjunto se correlaciona con la expresion
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de las secuencias genéticas excluidas del subconjunto. De modo que no se perdié informacién alguna porque la
informacion basada en la expresion de las secuencias genéticas excluidas todavia se representa mediante
secuencias retenidas en el subconjunto. Por lo tanto, la expresion de las secuencias genéticas del subconjunto tiene
un contenido de informacion relevante con las propiedades y/o caracteristicas (o fenotipo) de una célula. Esto tiene
aplicacion e importancia para la clasificacion de clases de tipos de tumores adicionales no incluidos como parte del
conjunto de datos de expresion genética original que se puede clasificar mediante el uso de un subconjunto de la
invencion porque se basa en la redundancia de la informacion entre la expresion de secuencias en el subconjunto y
secuencias expresadas en esas clases adicionales. Por lo tanto, la invencidon se puede usar para clasificar células
como que son de un tipo de tumor mas alla de la pluralidad de clases conocidas usadas para generar el conjunto de
datos de expresion genética original.

También se puede usar la seleccidon de secuencias genéticas basandose en la reduccion de la correlacion de la
expresion con respecto a un tipo de tumor en particular. Esto también refleja un descubrimiento de la presente
invencion, basandose en la observacion de que los niveles de expresidon que eran los que estaban mas
correlacionados con uno o mas tipos de tumor no era necesariamente de un valor mayor en la clasificacion entre
diferentes tipos de tumor. Esto se refleja tanto en la capacidad para usar secuencias genéticas seleccionadas de
forma aleatoria para la clasificacién asi como el uso de secuencias en particular, como se describe en el presente
documento, que no se expresa con la correlacion mas significativa con uno o mas tipos de tumor. Por lo tanto, la
invencion se puede poner en practicas sin seleccion de secuencias genéticas basandose en los valores de P mas
significativos o una clasificacion basandose en la correlacion de la expresion genética y uno o mas tipos de tumor.
Por lo tanto, la invencion se puede poner en practica sin el uso de metodologias basadas en clasificacion, tales
como el ensayo de H de Kruskal-Walles.

Las secuencias genéticas usadas en la practica de la invencion pueden incluir las que se ha observado que se
expresan en correlacion con tipos de tumor en particular, tal como la expresion del receptor de estrégenos, que se
ha observado que se expresa en correlacion con algunos canceres de mama y ovario. En algunas realizaciones de
la invencion, sin embargo, la invencion se pone en practica con el uso del nivel de expresion de al menos una
secuencia genética que anteriormente no se ha identificado como que esta asociada con ninguno de los tipos de
tumor que se estan clasificando. Por lo tanto, la invencién se puede poner en practica sin ninguna de las secuencias
genéticas que anteriormente se han asociado poco relacionado con la expresion en los 2 o mas (hasta 39 o mas)
tipos de tumor con los que se puede clasificar una muestra que contiene células.

Aunque la invencion se describe principalmente con respecto a sujetos humanos, también se pueden usar muestras
de otros sujetos. Todo lo que es necesario es la capacidad para evaluar los niveles de expresion de secuencias
genéticas en una pluralidad de muestras de tumor conocidas de modo que se pueden comparar los niveles de
expresion en una muestra desconocida o de ensayo. Por lo tanto, la invencion se puede aplicar a muestras de
cualquier organismo para los que estan disponibles una pluralidad de secuencias expresadas, y una pluralidad de
muestras de tumor conocidas. Un ejemplo la limitante es la aplicacion de la invencién a muestras de raton,
basandose en las disponibilidad del genoma de ratén para permitir la deteccion de secuencias de murino expresadas
y la disponibilidad de muestras de tumor de ratéon conocidas para obtener muestras conocidas. Por lo tanto, la
invencion se contempla para uso con otras muestras, que incluyen las de mamiferos, primates, y animales usados
en ensayos clinicos (tales como ratas, ratones, conejos, perros, gatos, y chimpancés) como ejemplos no limitantes.

Aunque la invencioén se pone en practica facilmente con el uso de muestras que contienen células, en la practica de
la invenciéon se puede usar cualquier muestra que contiene acido nucleico que se puede someter al ensayo para
niveles de expresion genética. Sin limitar la invencién como una muestra de la invencién puede ser una de la que se
sospecha o se sabe que contiene células tumorales. Como alternativa, una muestra de la invencion puede ser una
"muestra de tumor" o "muestra que contiene tumor" o "muestra que contiene células tumorales" de tejido o fluido
aislado de un individuo del que se sospecha que esta afectado con, o en riesgo de desarrollar, cancer. Los ejemplos
no limitantes de muestras para uso con la invencion incluyen una muestra clinica, tal como, pero no se limita a, una
muestra fija, una muestra recién preparada, o una muestra congelada. La muestra puede ser un aspirado, una
muestra citolégica (incluyendo sangre u otro fluido corporal), o una muestra de ensayo de tejido, que incluye al
menos alguna informacién con respecto al contenido in situ de las células en la muestra de ensayo, siempre y
cuando las células o acidos nucleicos apropiados estén disponibles para determinacién de los niveles de expresion
genética. La invencién se basa en parte en el descubierto de que los resultados obtenidos con secciones de tejido
congelado se pueden aplicar de forma valida a la situacion con muestras de tejido o células fijos y se puede extender
a muestras recién preparadas.

Algunos ejemplos no limitantes de muestras fijas incluyen las que se fijan con formalina o formaldehido (incluyendo
muestras de FFPE), con Boudin, glutaldehido, acetona, alcoholes, o cualquier otro agente fijador, tal como los que
se usan para fijar muestras de células o tejidos para inmunohistoquimica (IHC). Otros ejemplos incluyen agentes
fijadores que precipitan acidos nucleicos y proteinas asociados con células. Dadas las posibles complicaciones de la
manipulaciéon de muestras de ensayo de tejido congeladas, tal como la necesidad de mantener su estado congelado,
la invencion se puede poner en practica con muestras no congeladas, tales como muestras fijas, muestras recién
preparadas, que incluyen células de sangre o de otro fluido o tejido corporal, y muestras tratadas minimamente. En
algunas aplicaciones de la invencion, la muestra no se ha clasificado usando técnicas convencionales de patologia,
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tales como, pero no se limitan a, ensayos basados en inmunohistoquimica.

En algunas realizaciones de la invencion, la muestra se clasifica como que contiene una célula tumoral de un tipo
seleccionado entre los siguientes 53, y subconjuntos de los mismos: Adenocarcinoma de Mama, Adenocarcinoma de
cuello uterino, Adenocarcinoma de Esdéfago, Adenocarcinoma de Vesicula Biliar, Adenocarcinoma de Pulmon,
Adenocarcinoma de Pancreas, Adenocarcinoma de Intestino Delgado-Grueso, Adenocarcinoma de Estémago,
Astrocitoma, Carcinoma de Células Basales de la Piel, Colangiocarcinoma de Higado, Adenocarcinoma de Células
Transparentes de Ovario, Linfoma Linfocitos B Grandes y Difusos, Carcinoma Embrionario de Testiculos, Carcinoma
Endometrioide de Utero, Sarcoma de Ewings, Carcinoma Folicular de Tiroides, Tumor del Estromal Gastrointestinal,
Tumor de Células Germinales de Ovario, Tumor de Células Germinales de Testiculo, Glioblastoma Multiforme,
Carcinoma Hepatocelular de Higado, Linfoma de Hodgkin, Carcinoma de Pulmodn, Leiomiosarcoma, Liposarcoma,
Carcinoma Lobular de Mama, Histiocitoma Fibroso Maligno, Carcinoma Medular de Tiroides, Melanoma,
Meningioma, Mesotelioma de Pulmon, Adenocarcinoma Mucinoso de Ovario, Miofibrosarcoma, Tumor de Intestino
Neuroendocrino, Oligodendroglioma, Osteosarcoma, Carcinoma Papilar de Tiroides, Feocromocitoma, Carcinoma de
Células Renales de Rinon, Rabdomiosarcoma, Seminoma de Testiculo, Adenocarcinoma Seroso de Ovario,
Carcinoma Microcitico de Pulmén, Carcinoma de Células Escamosas de Cuello Uterino, Carcinoma de Células
Escamosas de Esofago, Carcinoma de Células Escamosas de Laringe, Carcinoma de Células Escamosas de
Pulmén, Carcinoma de Células Escamosas de Piel, Sarcoma Sinovial, Linfoma de Linfocitos T, y Carcinoma de
Células Transicionales de Vejiga.

En otras realizaciones de la invencién, la muestra se clasifica como que contiene una célula tumoral de un tipo
seleccionado entre los siguientes 34, y subconjuntos de los mismos: adrenal, cerebro, mama, carcinoide-intestinal,
cuello uterino (células escamosas), colangiocarcinoma, endometrio, células germinales, GIST (tumor del estroma
gastrointestinal), rifion, leiomiosarcoma, higado, pulmén (adenocarcinoma, macrocitico), pulmén (microcitico),
pulmén (escamoso), linfoma (linfocitos B), Linfoma (Hodgkins), meningioma, mesotelioma, osteosarcoma, ovario
(células transparentes), ovario (células serosas), pancreas, prostata, piel (células basales), piel (melanoma),
intestino grueso y delgado; tejido blando (liposarcoma); tejido blando (MFH o Histiocitoma Fibroso Maligno), tejido
blando (Sarcoma sinovial), testiculo (seminoma), tiroides (folicular-papilar), tiroides (carcinoma medular), y vejiga
urinaria.

En otras realizaciones de la invencién, la muestra se clasifica como que contiene una célula tumoral de un tipo
seleccionado entre los siguientes 39, y subconjuntos de los mismos: glandula adrenal, cerebro, mama, carcinoide-
intestinal, adenocarcinoma de cuello uterino, escamoso de cuello uterino, endometrio, vesicula biliar, ovario de
células germinales, GIST, rifidn, leiomiosarcoma, higado, adenocarcinoma macrocitico de pulmoén, pulmén
microcitico, escamoso de pulmén, linfoma de linfocitos B, linfoma de Hodgkin, linfoma de linfocitos T, meningioma,
mesotelioma, osteosarcoma, células transparentes de ovario, células serosas de ovario, pancreas, préstata, células
basales de piel, melanoma de piel, escamoso de piel, intestino grueso y delgado, liposarcoma de tejido blando, MFH
de tejido blando, sarcoma sinovial de tejido blando, adenocarcinoma de estdémago, distintos de testiculo (o no
seminoma), seminoma de testiculo, folicular y papilar de tiroides (folicular-papilar tiroides-folicular-papilar, medular
de tiroides, y vejiga urinaria.

Los métodos de la invencién también se pueden aplicar para clasificar una muestra como que contiene células como
que contiene una célula tumoral de un tumor de un subconjunto de cualquiera de los conjuntos mencionados
anteriormente. El tamafio del subconjunto normalmente sera pequefio, formado por dos, tres, cuatro, cinco, seis,
siete, ocho, nueve, o diez de los tipos de tumor que se han descrito anteriormente. Como alternativa, el tamario del
subconjunto puede ser cualquier nimero entero hasta el tamafo total del conjunto. Por lo tanto, algunas
realizaciones de la invencion incluyen una clasificacion entre 11, 12, 13, 14, 15, 16, 17, 18, 19, 20, 21, 22, 23, 24, 25,
26, 27, 28, 29, 30, 31, 32, 33, 34, 35, 36, 37, 38, 39, 40, 41, 42, 43, 44, 45, 46, 47, 48, 49, 50, 51, o 52 de los tipos
mencionados anteriormente. En algunas realizaciones, el subconjunto estara formado por tipos de tumor que son del
mismo tipo de tejido u 6érgano. Como alternativa, el subconjunto estara formado por tipos de tumor de diferentes
tejidos u organos. En algunas realizaciones, el subconjunto incluira uno o mas tipos seleccionados entre glandulas
adrenales, cerebro, carcinoide-intestinal, adenocarcinoma de cuello uterino, escamoso de cuello uterino, vesicula
biliar, ovario de células germinales, GIST, leiomiosarcoma, higado, meningioma, osteosarcoma, células basales de
piel, escamoso de piel, liposarcoma de tejido blando, MFH de tejido blando, sarcoma sinovial de tejido blando,
distintos de testiculo (0 no seminoma), seminoma de testiculo, folicular y papilar de tiroides, y medular de tiroides.

La clasificacion entre subconjuntos de los tipos de tumor mencionados anteriormente se demuestra con los
resultados que se muestran en las Figuras 1-9, en las que los niveles de expresion de unas pocas como
aproximadamente 5 o0 mas secuencias genéticas se pueden usar para clasificar entre muestras aleatorias de 2 tipos
de tumor entre aquéllas en el conjunto de los 39 enumerados anteriormente. Se pueden usar algunos niveles de
expresion de tan pocos como de aproximadamente 20 a 49 para clasificar entre los 39 tipos de tumor con grados
variables de precisiéon. La invencion se puede poner en practica con los niveles de expresion de aproximadamente
10 o mas, aproximadamente 15 o mas, aproximadamente 20 o mas, aproximadamente 25 o mas, aproximadamente
30 o mas, aproximadamente 35 o mas, aproximadamente 40 o mas, o aproximadamente 45 o mas para 49
secuencias transcritas tal como se encuentran en el "transcriptoma" humano (parte transcrita del genoma). La
invencion también se puede poner en practica con niveles de expresidon de aproximadamente 10-20 o mas,
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aproximadamente 20-30 o mas, aproximadamente 30-40 o mas, aproximadamente 40-50 o mas, o 49 secuencias
transcritas. En algunas realizaciones de la invencion, los genes transcritos se pueden escoger de forma aleatoria o
pueden incluir todas hubo algunas de las secuencias genéticas especificas que se desvelan en el presente
documento. Como se demuestra en el presente documento, se puede realizar una clasificacion con precisiones de
aproximadamente un 55 %, aproximadamente un 60 %, aproximadamente un 65 %, aproximadamente un 70 %,
aproximadamente un 75 %, aproximadamente un 80 %, aproximadamente un 85 %, aproximadamente un 90 %, o
aproximadamente un 95 % o superior mediante el uso de la presente invencion.

En otras realizaciones, los niveles de expresion genética de otras secuencias genéticas se pueden determinar junto
con las determinaciones de los niveles de expresion que se han descrito anteriormente para uso en la clasificacion.
Un ejemplo no limitante de esto se observa en el caso de una plataforma basada en micromatriz para determinar la
expresion genética, en la que también se mide la expresidon de otras secuencias genéticas. Cuando esos otros
niveles de expresién no se usan en la clasificacién, se pueden considerar los resultados de "exceso" de secuencias
transcritas y no es critico para la practica la invencion. Como alternativa, y cuando esos otros niveles de expresion
se usan en la clasificacion, éstos se encuentran dentro del alcance de la invencion, en la que la descripcion del uso
de numeros de secuencias en particular no excluye necesariamente el uso de niveles de expresion de secuencias
adicionales. En algunas realizaciones, la invencion incluye el uso de un nivel o niveles de expresion de una o mas
secuencias genéticas en "exceso" secuencias genéticas, tal como las que pueden proporcionar informacion
redundante con respecto a una o mas de otras secuencias genéticas usadas en un método de la invencion.

Dado que la clasificacion de la muestra como que contiene células de uno de los tipos de tumor mencionados
anteriormente de forma inherente también clasifica el origen del sitio del tejido u érgano de la muestra, los métodos
de la invencién se pueden aplicar a la clasificacion de la muestra de tumor como que es de un sitio de tejido u
organo en particular del paciente. Esta solicitud de la invencion es particularmente util en casos en los que la
muestra es de un tumor que es el resultado de metastasis por otro tumor. En algunas realizaciones de la invencion,
la muestra de como se clasifica como es uno de los siguientes 24: Adrenal, Vejiga, Hueso, Cerebro, Mama, Cuello
Uterino, Endometrio, Eséfago, Vesicula Biliar, Rifién, Laringe, Higado, Pulmén, Ganglio Linfatico, Ovario, Pancreas,
Prostata, piel, Tejido Blando, Intestino Delgado/Grueso, Estémago, Testiculo, Tiroides, y Utero.

Aunque la invencion también proporciona clasificacion como uno de los tipos de tumor mencionados anteriormente
basandose en comparaciones con los niveles de expresion de secuencias en los 39 tipos de tumor, es posible que
se desee un nivel de confianza mas elevado en la clasificacion. Si se prefiere un aumento en la confianza de la
clasificacion, la clasificacion se puede ajustar para identificar la muestra de tumor como que tiene un origen en
particular o tipo de célula como se muestra en la Figura 10. Por lo tanto, se puede realizar un aumento de la
confianza como intercambio para una disminucién en la especificidad como para un tipo de tumor mediante la
identificacion del origen o del tipo de célula.

La clasificacion de una muestra que contiene células como que tiene una célula tumoral de uno de los 39 tipos de
tumor mencionados anteriormente de forma inherente también clasifica el origen del sitio del tejido u érgano de la
muestra. Por ejemplo, la identificacion de la muestra como que es de tipo de célula escamosa de tumor escamoso
de cuello uterino clasifica necesariamente el tumor como que tiene su origen en el cuello uterino, (y por lo tanto con
un origen epitelial en lugar de no epitelial) como se muestra en la Figura 10. También se refiere a que el tumor no
tenia necesariamente un origen en células germinales. Por lo tanto, los métodos de la invencion se pueden aplicar
para la clasificacion de la muestra de tumor como que son de un sitio de tejido u érgano en particular de un sujeto o
paciente. Esta aplicacién de la invencién es particularmente util en casos en los que la muestra es de un tumor que
es el resultado de metastasis por otro tumor.

La practica de la invencién para clasificar una muestra que contiene células como que tiene una célula tumoral de
uno de los tipos mencionados anteriormente se realiza mediante el uso de un algoritmo de clasificacion apropiado
que usa aprendizaje supervisado para aceptar 1) los niveles de expresion de las secuencias genéticas en una
pluralidad de tipos de tumor conocidos como un conjunto de entrenamiento y 2) los niveles de expresion de los
mismos genes en una o mas células de una muestra para clasificar la muestra como que tiene células de uno de los
tipos de tumor. Un analisis adicional de esto se proporciona en la seccion de Ejemplos en el presente documento.
Los niveles de expresion se pueden proporcionar basandose en las sefales en cualquier formato, incluyendo
expresion de acidos nucleicos o expresion de proteinas como se describe en el presente documento.

Como seria evidente para el experto en la materia, el intervalo de clasificacion se ve influido por el nUmero de tipos
de tumor asi como el nimero de muestras para cada tipo de tumor. Pero dada una serie de muestras adecuadas del
intervalo total de tumores humanos como se proporciona el presente documento, la invencion se aplica facilmente
para la clasificacion de esos tipos de tumor asi como tipos adicionales.

Los ejemplos no limitantes de algoritmos de clasificacion que se pueden usar en la practica de la invencion incluyen
algoritmos de aprendizaje supervisado, algoritmos de aprendizaje con maquina, analisis de discriminacion lineal,
algoritmos de seleccion de atributos, y redes neurales artificiales (ANN). En realizaciones preferentes de la
invencion, se usa un algoritmo de clasificacion basado en la distancia, tal como el algoritmo vecinal mas cercano a k
(KNN), o maquina de director de soporte (SVM).
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El uso de KNN se realiza en algunas realizaciones de la invencion y se analiza adicionalmente como un ejemplo no
representativo. El KNN se puede usar para analizar los datos de expresién de los genes en un "conjunto de
entrenamiento” de muestras de tumor conocidas se incluyen los 39 de los tipos de tumor que se describen en el
presente documento. El conjunto de datos de entrenamiento se puede comparar a continuacion con los datos de
expresion para los mismos genes en una muestra que contiene células. Los niveles de expresion de los genes en la
muestra se comparan a continuacion con el conjunto de datos de entrenamiento a través de KNN para identificar las
muestras tumorales con los patrones de expresion mas similares. Como un ejemplo no limitante, los cinco "vecinos
mas cercanos” se pueden identificar y los tipos de tumor de los mismos usados para clasificar la muestra de tumor
desconocido. Por supuesto que se pueden usar otros nimeros de "vecinos mas cercanos". Algunos ejemplos no
limitantes incluyen menos de 5, aproximadamente 7, aproximadamente 9, o aproximadamente 11 o mas "vecinos
mas cercanos".

Como un ejemplo hipotético, si los cinco "vecinos mas cercanos" de una muestra desconocida son cuatro linfomas
de linfocitos B y un linfoma de linfocitos T, entonces la clasificacion de la muestra como que es de un linfoma de
linfocitos B se puede realizar con gran precision. Esto se ha usado con una precision de un 84 % una precision mas
elevada, tal como de un 90 %, tal como se describe en los Ejemplos.

La capacidad de clasificacion se puede combinar con la naturaleza inherente del esquema de clasificacién para
proporcionar un medio para aumentar la confianza de la clasificacion tumoral en ciertas situaciones. Por ejemplo, si
los cinco "vecinos mas cercanos" de una muestra son tres tumores de células transparentes de ovario y dos tumores
serosos de ovario, la confianza se puede aumentar simplemente tratando los tumores como si fueran de origen de
ovario y se trata al sujeto o paciente (a partir de que se obtuvo la muestra) en consecuencia. Véase la Figura 10. Se
trata de un ejemplo de compensacion de la especificidad a favor del aumento de la confianza. Esto proporciona el
beneficio afiadido de abordar la posibilidad de que la muestra desconocida era de un tumor mucinoso o
endometrioide. Por supuesto, el experto con experiencia es libre de tratar el tumor como uno o ambos de estas dos
posibilidades mas probables y proceder de acuerdo con esa determinacion.

Dado que el linaje del desarrollo de células tumorales en ciertos tipos de tumor (por ejemplo, células germinales)
puede ser complejo y puede implicar multiples tipos celulares, puede parecer que la Figura 10 esta
sobresimplificada. Sin embargo, sirve como una buena base para relacion a una histopatologia conocida y sirve
como un " arbol de guia" para analizar y relacién a firmas de expresion genéticas asociadas a tumores.

La naturaleza inherente del esquema de clasificacién también proporciona un medio para aumentar la confianza de
la clasificacion tumoral en casos en los que los "vecinos mas cercanos" son ambiguos. Por ejemplo, si los cinco
"vecinos mas cercanos" eran uno de vejiga urinaria, uno de mama, uno de rifién, uno de higado, y uno de proéstata,
la clasificacion simplemente puede ser la de un tumor de células escamosas. Tal determinacion se puede realizar
con una confianza significativa y el sujeto o paciente a partir de que se obtuvo la muestra se puede tratar en
consecuencia. Sin quedar ligado por la teoria, y ofrecido solamente para mejorar la comprensién de la invencion, los
ultimos dos ejemplos reflejan las similitudes en la expresion genética de células de un tipo celular y/u origen de
tejidos similares.

Realizaciones de la invencion incluyen el uso de los métodos y materiales que se describen en el presente
documento para identificar el origen de un cancer de un paciente. Por lo tanto, dada una muestra que contiene
células tumorales, el origen del tejido de las células tumorales se identifica mediante el uso de la presente invencion.
Un ejemplo no limitante se encuentra en el caso de un objeto con un ganglio linfatico inflamado que contiene células
cancerigenas. Las células pueden ser de un tejido 6rgano que drena en el ganglio linfatico o puede provenir de otra
fuente de tejido. La presente invencion se puede usar para clasificar las células como que son de un tipo de tumor o
tejido (u origen) en particular que permite la identificacion de la fuente de las células cancerigenas. En un ejemplo no
limitante alternativo, la muestra (tal como la que un ganglio linfatico) contiene células, que primero se someten a
ensayo mediante el uso de la invencion para clasificar al menos una célula como que es una célula tumoral de un
tipo u origen de tejido. A continuacion esto se usa para identificar la fuente de las células cancerigenas en la
muestra. Ambos de estos son ejemplos del uso ventajoso de la invencion para ahorrar tiempo, esfuerzo y costes en
el uso de otros ensayos de diagndstico de cancer.

En ofras realizaciones, la invencion se pone en practica con una muestra de un sujeto con una historia anterior de
cancer. Como un ejemplo no limitante, se puede encontrar una muestra que contiene células (del ganglio linfatico o
de cualquier parte) del sujeto que contiene células cancerigenas de modo que la presente invencion se puede usar
para determinar si las células son del mismo tejido o de uno diferente del cancer anterior. Esta aplicacién de la
invencion también se puede usar para identificar un nuevo tumor primario, tal como el caso en el que se encuentran
nuevas células cancerigenas en el higado de un sujeto que anteriormente presentaban cancer de mama. La
invencion se puede usar para identificar las nuevas células cancerigenas como que son el resultado de metastasis
del cancer de mama anterior (o de otro tipo de tumor, ya se haya identificado anteriormente o no) o como una nueva
aparicion primaria de cancer de higado. La invencion también se aplicara muestras de un tejido u érgano en las que
se encuentran multiples canceres para determinar el origen de cada cancer, asi como si los canceres tienen el
mismo origen.
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Aunque la invencion se puede poner en practica con el uso de niveles de expresion de un grupo aleatorio de
secuencias genéticas expresadas, la invencion también proporciona secuencias genéticas a modo de ejemplo para
uso en la practica de la invencion. La invencion incluye un primer grupo de 74 secuencias genéticas de las que
aproximadamente de 5 a 49 se pueden usar en la practica de la invencion. Las 5 a 49 secuencias genéticas se
pueden usar junto con la determinaciéon de niveles de expresion de secuencias adicionales siempre y cuando los
niveles de expresion de las secuencias genéticas del conjunto de 74 se usen en la clasificacion. Un ejemplo limitante
de tales realizaciones de la invencién es en el que la expresion de aproximadamente 5 a 49 de las 74 secuencias
genéticas se mide junto con los niveles de expresion de una pluralidad de otras secuencias, tal como mediante el
uso de una plataforma basada en micromatriz usada para realizar la invencién. Cuando estos otros niveles de
expresion no se usan en la clase, se pueden considerar los resultados de un "exceso" de secuencias transcritas y no
es critico para la practica de la invencion. Como alternativa, y cuando esos otros niveles de expresion se usan en la
clasificacion, éstos estan dentro del alcance de la invencién, en la que el uso de las secuencias que se han descrito
anteriormente no excluye necesariamente el uso de niveles de expresion de secuencias adicionales.

Las secuencias de ARNm que corresponden a un conjunto de 74 secuencias genéticas para uso en la practica de la
invencion se proporcionan en el Apéndice 1 adjunto (Listado de Secuencias) junto con informacién de identificacion
adicional. El listado de la informacion de identificacion, que incluye nimeros de referencia y otra informacion, se
proporciona mediante lo siguiente.

>Hs.73995 ARNm_1 gi|190403|gb|M60502.1|PERFILHUM ARNm de profilagrina humana, extremo en la
posicion 3’ poliA =1

>Hs.75236_ARNmM_4 gi|14280328|gbJAY033998.1| Homo sapiens poliA = 3

>Hs.299867_ARNmM_1 gi|4758533|ref|[NM_004496.1| factor nuclear 3 de hepatocitos de Homo sapiens, alfa
(HNF3A),

ARNmM poliA =3

>Hs.285401_contig1

Al147926|A1880620|AA768316|AA761543|AA279147|A1216016|AlI738663|N79248|Al
684489|AA960845|AI718599|AI379138|N29366|BF002507|AW044269|R34339|R66326
|HO4648|R67467]|A1523112|BF941500 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.182507_ARNm_1 gi|15431324|ref[NM_002283.2| queratina de Homo sapiens, pelo, basico, 5 (KRTHB5),
ARNmM

poliA=3

>Hs.292653_contigl

Al200660|AW014007|AI341199]|A1692279|AI393765|Al378686|AI695373|AW292108| T10352|R44346|AW47040
8|AX380925|BF93 8983|AW003704|H08077|F03 856|H08075|F
08895|AW468398|AI865976|H22568|AI858374|A1216499 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.97616_ARNmM_3 gi|12654852|gb|BC001270.1|BC001270 clon de Homo sapiens MGC:5069 IMAGE:3458016
poliA=3

>Hs.123078_ARNm_3  gi|14328043|gb|BC009237.1|BC009237 <clon de Homo sapiens MGC:2216
IMAGE:2989823

poliA=3

>Hs.285508_contig1 AW194680|BF939744|BF516467 poliA = 1 poliA = 1

>Hs.183274_contig1

BF437393|BF064008|BF509951|AW134603|AI277015]|AI803254|AA887915|BF054958|
Al004413|AI393911]|AI278517|AW612644|Al492162|A1309226|AI863671|AA448864|
Al640165|AA479926|AA461188|AA780161|IBF591180|AI918020|AI758226|A1291375|
BF001845|BF003064|AI337393|AI1522206|BE856784|BF001760|AI280300 FLAG=1 poliA = 2 WARN poliA = 3
>Hs.334841_ARNm_3  gi|14290606|gb|BC009084.1|BC009084 clon de Homo sapiens MGC:9270
IMAGE:3853674

poliA=3

>Hs.3321_contig1

Al804745|A1492375|AA594799|BE672611|AA814147|AA722404|AW170088|D11718|BG
153444|A1680648|AA063561|BE219054|A1590287|R55185|Al479167|Al796872|Al01
8324|AI701122|BE218203|AA905336|A1681917|B1084742|A2480008|AI217994|Al40 1468 poliA = 2 poliA = 3
>Hs.306216_singlete1 AW083022 poliA = 1 poliA = 2

>Hs.99235_contig1 AA456140|AlI167259|AA450056 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.169172_ARNmM_2 gi|2274961|emb]AJ000388.1|[HSCANPX ARNm de Homo sapiens para proteasa de tipo
calpaina

CANPX poliA =3

>Hs.351486_ARNmM_1 gi|16549178|dbj|AK054605.1|AK054605 ADNc de FLJ30043 fis de Homo sapiens, clon
3NB692001548 poliA =0

>Hs.153504_contig2

BE962007|AW016349|AW016358|AW139144|AA932969|Al025620|A1688744|AI865632|
AAB54291|AA932970|AU156702|AI634439|AA152496|AI539557|A1123490]|AI613215]
Al318363|AW105672|AA843483|AI366889|AW181938|AI813801|AI433695|AA934772|
N72230|Al760632|BE858965|AW058302|AI760087|A1682077|AA886672|AI350384|AW
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243848|AW300574|BE466359|AI859529|A1921588|BF062899|BE855597|BE617708 poliA = 2 poliA = 3
>Hs.199354 _singlete1 Al669760 poliA = 1 poliA = 2

>Hs.162020_contig1 AW291189|AA505872 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.30743_ARNm_3 gi|18201906|ref[NM_006115.2| antigeno en melanoma expresado preferentemente de
Homo sapiens

(PRAME), ARNm poliA = 3

>Hs.271580_contigl

Al632869|AW338882|AW338875|AW613773]|AI982899|AW193151|BE206353|BE208200| Al811548|AW264021
poliA =2 poliA=3

>Hs.69360_ARNmM_2 gi|14250609|gb|BC008764.1|BC008764 clon de Homo sapiens MGC:1266 IMAGE:3347571
poliA=3

>Hs.30827_contig1 HO7885|N39347|W85913|AA583408|W86449 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.211593_contig2

BF592799|A1570478|AA234440|R40214|BE501078|AW593784|A1184050|AI284161|W7
2149|AW780437|Al247981|AW241273|H60824 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.155097_ARNm_1  gi|15080385|gb|BC011949.1|BC011949 <clon de Homo sapiens MGC:9006
IMAGE:3863603

poliA=3

>Hs.5163_ARNm_1 gi|15990433|gb|BC015582.1|BC015582 clon de Homo sapiens MGC:23280 IMAGE:4637504
poliA=3

>Hs.55150_ARNm_1  gi|17068414|gb|BC017586.1|BC017586 clon de Homo sapiens MGC:26610
IMAGE:4837506

poliA=3

>Hs.170177_contig3

Al620495|AW291989|AA780896|AA976262|Al1298326|BF 111862|AW591523|A1922518|
Al480280|BF589437|AA600354|A1886238|AA035599|H90049|BF112011|N52601|AI57
0965|AI565367|AW768847|H90073|BE504361|N45292|Al632075|AA679729|AW168052
|AlI978827|A1968410|Al669255|N45300|Al651256|A1698970|AI521256|AW078614|A
1802070|AI885947|AI342534|A1653624|AW243936|T16586|R15989|AI289789|AlI871 636|AI718785|AW148847
poliA =2 poliA=3

>Hs.184601_ARNmM_5 gi|4426639|gb|AF104032.1|AF104032 Homo sapiens poliA = 2

>Hs.351972_singlete1 AA865917 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.5366_ARNmM_2 gi|15277845|gb|BC012926.1|BC012926 clon de Homo sapiens MGC:16817 IMAGE:3853503
poliA=3

>Hs.18140_contig1

Al685931|AA410954|T97707|AA706873|AI911572|AW614616|AA548520|AW027764|BF

511251|A1914294|AW 151688 poliA = 1 poliA = 1

>Hs.133196_contig2

BF224381|BE467992|AW137689|Al695045|AW207361|BF445141|AA405473 poliA = 2 WARN poliA = 3
>Hs.63325_ARNmM_5 gi|15451939|ref|[NM_019894.1| proteasa transmembrana de Homo sapiens, serina 4
(TMPRSS4), ARNm poliA = 3

>Hs.250692_ARNmM_2 gi|184223|gb|M95585.1|[HUMHLF ARNm de factor de leucemia hepatica (HLF) humana,
completo

cds poliA=3

>Hs.250726_singlete4 AW298545 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.79217_ARNm_2 gi|16306657|gb|BC001504.1|BC001504 clon de Homo sapiens MGC:2273 IMAGE:3505512
poliA=3

>Hs.47986_ARNmM_1  @i|13279253|gb|BC004331.1|BC004331 clon de Homo sapiens MGC:10940
IMAGE:3630835

poliA=3

>Hs.94367_ARNmM_1 gi|10440200|dbj|AK027147.1|AK027147 ADNc de Homo sapiens: FLJ23494 fis, clon
LNG01885 poliA = 3

>Hs.49215_contig1

BI493248|N66529|AA452255|B1492877|AW196683|AI963900|BF478125|Al421654|BE 466675 poliA = 1 poliA =1
>Hs.281587_contig2

R61469|R15891|AA007214|R61471|Al014624|N69765|AW592075|H09780|AA709038|A
1335898|A1559229|F09750|R49594|H11055|T72573|AA935558|AA988654|AA826438| Al002431|AI299721

poliA = 1 poliA = 2

>Hs.79378_ARNmM_1 gi|16306528|ref[NM_003914.21 ciclina A1 de Homo sapiens (CCNA1), ARNm poliA = 3
>Hs.156469_contig2

Al341378|AI670817|Al701687|AI335022|AW235883|A1948598|AA446356 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.6631_ARNm_1 gi|7020430|dbj|AK000380.1|AKO00380 ADNc de Homo sapiens FLJ20373 fis, clon
HEP19740

poliA=3

>Hs.155977_contig1 AI309080|Al313045 poliA = 1 WARN poliA = 1

>Hs.95197_ARNm_4  gi|5817138|emb]JAL110274.1|HSM800829 ARNm de Homo sapiens; ADNc
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DKFZp56410272

(del clon DKFZp56410272) poliA = 3

>Hs.48956_contigl N64339|A1569513|AI694073 poliA = 1 poliA = 1

>Hs.118825_ARNm_10 gi|1495484|emb|X96757.1|[HSSAPKK3 ARNm de H. sapiens para quinasa de quinasa
MAP poliA = 3

>Hs.135118_contig3

Al683181|Al082848|AW770198|AI333188|AI873435|AW169942|A1806302|AW340718| BF196955|AA909720
poliA = 1 poliA = 2

>Hs.171857_ARNm_1 gi|13161080|gb|AF332224.1|AF332224 ARNm de proteina de testiculo de Homo sapiens,
cds parcial

poliA=3

>Hs.18910_ARNmM_3 gi|12804464|gb|BC001639.1|BC001639 clon de Homo sapiens MGC:1944 IMAGE:2959372
poliA=3

>Hs.194774_ARNm_1  gi|16306633|gb|BC001492.1|BC001492 <clon de Homo sapiens MGC:1774
IMAGE:3510004

poliA=3

>Hs.127428 _ARNm_2  gi|16306818|gb|BC006537.1|BC006537 <clon de Homo sapiens MGC:1934
IMAGE:2987903

poliA=3

>H8.126852_contig1

Al802118|BF197404|BF224434|AA931964|AW236083|AI253119|AW614335|Al671372|
Al793240|AW006851|AI953604|A1640505|A1633982|AW195809|Al493069|AW058576| AW293622 poliA = 2
poliA=3

>Hs.28149 ARNm_1  @i|14714936|gb|BC010626.1|BC010626 clon de Homo sapiens MGC:17687
IMAGE:3865868

poliA=3

>Hs.35453_ARNmM_3 gi|7018494|emb|AL157475.1|HSM802461 ARNm de Homo sapiens; ADNc DKFZp761G151
(del clon DKFZp761G151); cds parcial poliA = 3

>Hs.180570_contig1

R08175|AA707224|AA699986|R11209|W89099|T98002|AA494546 poliA = 2 poliA = 3

>Hs.196270_ARNmM_1 gi|11545416|gb|AF283645.1|AF283645 cromosoma 8 map 8921 de Homo sapiens poliA =
3

>Hs.9030_ARNm_3 gi|12652600|gb|BC000045.1|BC000045 clon de Homo sapiens MGC:2032 IMAGE:3504527
poliA=3

>Hs.1282_ARNm_3 gi|4559405|ref|[NM_000065.1| componente 6 del complemento Homo sapiens (C6), ARNm
poliA = 1

>Hs.268562_ARNmM_2  gi|15341874|gb|BC013117.1|BC013117 clon de Homo sapiens MGC:8711
IMAGE:3882749

poliA =3

>Hs.151301_ARNm_3 gi|16041747|gb|BC015754.1|BC015754 clon de Homo sapiens MGC:23085
IMAGE:4862492

poliA=3

>Hs.111_contig1 AA946776|AW242338|H24274|Al078616 poliA = 1 poliA = 2

>Hs.150753__contig1 Al123582|A1288234 poliA = 0 poliA =0

>Hs.82109_ARNm_1 gi|14250611|gb|BC008765.1|BC008765 clon de Homo sapiens MGC:1622 IMAGE:3347793
poliA=3

>Hs.44276_ARNmM_2 gi|12654896|gb|BC001293.1|BC001293 clon de Homo sapiens MGC:5259 IMAGE:3458115
poliA=3

>Hs.2142_ARNm_4 gi|13325274|gb|BC004453.1|BC004453 clon de Homo sapiens MGC:4303 IMAGE:2819400
poliA=3

>Hs.180908_contig1 AA846824|AW611680|AA846182|AA846342|AA846360 poliA = 2 poliA = 3
>Hs.89436_ARNmM_1 gi|16507959|ref|[NM_004063.2| cadherina 17 de Homo sapiens, cadherina LI (higado-
intestino)

(CDH17), ARNm poliA = 1

>Hs.151544_ARNm_8 gi|3153107|emb|AL023657.1|[HSDSHP ADNc de SH2D1A de Homo sapiens, conocido
anteriormente como

DSHP poliA =3

>Hs.1657_contig4

AW473119|AA164586|A1540656|AI758480|A1810941|AI978964|AI675862|Al784397|
AW591562|AW514102|AI888116|AI983175|AlI634735|Al669577|AI202659|A1910598|
Al961352|A1565481|A1886254|AI538838|AA291749|AWS571455|AI370308|AI274727|
AW473925|AW514787|AI273871|AW470552|A1524356|AI888281|AW089672|Al952766|
AW440601|AX654044|AW438839|A1972926 poliA = 2 poliA =3

>Hs.35984 ARNm_1 gi|6049161|gb|AF133587.1|AF133587 cromosoma 22 map 22g11.2 de Homo sapiens poliA
=3

>Hs.334534_ARNmM_2 gi|17389403|gb|BC017742.1|BC017742 Homo sapiens, clon IMAGE:4391536, ARNm
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poliA=3
>Hs.60162_ARNmM_1 gi|10437644|dbj|AK025181.1]AK025181 ADNc de Homo sapiens: FLJ21528 fis, clon
COL05977 poliA =3

Como lo entenderia un experto en la materia, la detecciéon de la expresién de cualquiera de las secuencias
identificadas anteriormente, o las secuencias proporcionadas en los Apéndices adjuntos (Listado de Secuencias) se
puede realizar mediante la deteccion de la expresion de cualquier parte o fragmento apropiados de estas
secuencias. Preferentemente, las partes son lo suficientemente grandes como para contener secuencias Unicas con
respecto a otras secuencias expresadas en una muestra que contiene células. Ademas, la persona experta
reconoceria que las secuencias desveladas representan una hebra de una molécula bicatenaria y cualquier hebra se
puede detectar como un indicador de la expresién de las secuencias desveladas. Esto continda porque las
secuencias desveladas se expresan como moléculas de ARN en células que se convierten preferentemente en
moléculas de ADNc para facilitar la manipulacién y la deteccion. Las moléculas de ADNc resultantes pueden tener
las secuencias del ARN expresado asi como las de la hebra complementaria a las mismas. Por lo tanto, se puede
detectar cualquiera de la hebra de la secuencia del ARN o la hebra complementaria. Por supuesto, también es
posible detectar el ARN expresado sin conversién en ADNc.

En algunas realizaciones de la invencion, los niveles de expresion de las secuencias genéticas se mide mediante la
deteccion de las secuencias expresadas en una muestra que contiene células como que se indican a los siguientes
oligonucledtidos, que corresponden a las secuencias mencionadas anteriormente como se indica con los numeros
de referencia que se proporcionan.

>AF133587
CCCGGATCGCCATCAGTGTCATCGAGTTCAAACCCTGAGCCCTTCATTCACCTCTGTGAG
>BC017742
TGCCCTTGCTCTGTGTCATCTCAGTCATTTGACTTAGAAAGTGCCCTTCAAAAGGACCCT

>BF437393
GGAGGGAGGGCTAATTATATATTTTGTTGTTCCTCTATACTTTGTTCTGTTGTCTGCGCC
>Al1620495
CAGTTTGGATTGTATAATAACGCCAAGCCCAGTTGTAGTCGTTTGAGTGCAGTAATGAAA
>AK000380
AAATCAGAGTAACCCTTTCTGTATTGAGTGCAGTGTTTTTTACTCTTTTCTCATGCACAT
>BC009237
TGCCTGGCACAAAGAAGGAAGAATATAAATGATAGTTCGACTCGTCTGTGGAAGAACTTA
>BC008765
AGTCTTTTGCTTTTGGCAAAACTCTACTTAATCCAATGGGTTTTTCCCTGTACAGTAGAT
>BC001504
GGTTACTGTGGGTGGAATAGTGGAGGCCTTCAACTGATTAGACAAGGCCCGCCCACATCT
>NM_019894

TAAAATGCACTGCCCTACTGTTGGTATGACTACCGTTACCTACTGTTGTCATTGTTATTA
'T"BI'CF)?I'ZC;"I?’?'I!TGGGGGCAAACACTATGTCCTTTTCTTTTTCTAGATACAGTTAATTCCTGGA
Zﬁg:g)é?gACACCCTGTAGCAATACCAAGTGCTATTACATAATCAATGGACGATTTATACT
Zg¥%3$$g%MGTTTCCTTTAAAACCAACAAAGCCCACAAGTCCTGAATTTCCCATTCTTA
z%ljl'%?fg'?'GTCATAGCAGCTGTGATTTCACAAGGAAGGGTGCTGCAGGGGGACCTGGTTGAT
'T"’I\'l'II\'AC_AO'(I)'LgEQEGTGTTATGCACTTTCCACAGTTGGTGTTAGTATAGCCAGAGGGTTTCATTA
E@C?:i%z'lf‘AGGGATTATTCGTTTAAATTCAATCGCGAGCACCAAGTCGGACTGGCCGGGGA
ZEBG%),;Z)SC?:;GGCCCTGGGACAGCCATGTGGCTCCAAATGACTAAATGTCAGCTCAAAAACCA
'T'éég'?;#gTGGAGGCAATTCCATATCCTTTCTTGAACGCACATTCAGCTTACCCCAGAGA
Z’EJEXEEQF(?A%AS%CCACTTCCTGGGTCTCCTTCTTATGACTGTCTATGGGTGCATTGCCTTCTG
Zi“l'lé)é%?'l?GAGTAATGCATTATGGGTGGTTTACCATTTCTTGAGGTAAAAGCATCACATGA
ZBC%()C;]E'?'%CATGTGTCTGTGTATGTGTGAATGTGAGAGAGACACAGCCCTCCTTTCAGAAG
'T'?)gl':glls,ZAséTGCACAACCCTGGGGTTTGCTGCAGAGCTATTTCTTTCCATGTAAAGTAGTG
m%?ﬁéiéTTTCCGACTCCAGAGGAGAAGCTGGCAGCTCTCTGTAAGAAATATGCTGATC
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ZS%C}I'QI%]CZTT'OCTATCGCCCAATGCAAAATCGATGAAATGGGGAGTTCTCTGGGCCAGGCCACA
Zi“l'lg\é?ﬁ?ﬁ%'?CCTCTGTTCATAATGAACAAGATGAACCAATGTGGATTAGAAAGAAGTCCGAG
Eér\év'lz"?'?'SI'ﬁAACTGAATGGCACGAAATTGTTTTCCTCAACTCGGAGATTCCTGTATGGAG
Zﬁl'?AOiX!I%GTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGATAACCAAACTGTTCTGTGGTCTTAAGT
Em%?éCCCGGTCTTGATGCAGGAGAGTCTGGAAAAGGAAGAAAATGGTTTCAGTTTCA
Z'\A/Igig'séGACCATCCAAATTTATGGCCGTATCAAATGGTAGCTGAAAAAACTATATTTGAG
;ﬁggﬂﬁéATGCCAATTCCAGATCAATAACTGCATGTCTGTTCTTTG GTAGAAATAGCTT
méi]ril'SAsaTTAACCCAAATCACCTTTCTTGCTTACTCCAGATGCCTCAGCCTCTGATATA
Z:\lg?lgl'ngTTTAGGATCTCAGGCTTCTGCAGTTCTCATGACTCCTACTTTTCATCCTAGTC
E'BF%E)F%'I'SAa'IZTTTGCAATAGTTACCTCAAGGCCTACTGACCAAATTGTTGTGTTGAGATGAT
'T'EESF!F‘?:AACAGACTTTAACCTCTGCATCATACTTAACCCTGCGACATGCGTACAGTATGC
'T'gicéo'l?gif‘I'ATACATTTACTGACCACTGTTGCTTGTTGCTCACTGTGCTGCTTTTCCATGA
E"\ll'gfﬁiTGTGGATGTGATTGCCTCAATAAAGCTCGTCCCCATTGCTTAAGCCTTCAAAAA
:'AI'ggg%?gAAACCTAATCTTCTGACTCCCAGGCCAGGATGTTTTATTTCTCACATCATGTC
'T'?gg?ré}ﬁlngAAACATCATCTTTAAGACTCCAAGGATTTTTCCAGGCACAGTGGCTCATAC
Zg¥f2%mTAGMTCTGMTTTCTMAGGGAGATTCTG GCTTGGGAAGTACATGTAGGA
E)ﬁf\iqlzl's'l?TCTTTTTACTCCCCCTCTTAAGGGGGCCTTGGAATCTATAGTATAGAATGAACT
Zgl%Qlfg‘gAGTTTCAGTGAGAATAAACGTGTCTGCCTTTGTGTGTGTGTATATATACAGAGA
Eer‘g)gg?F?ATTTTTTACCATGTTTTCCAGTCTGTTTAACTTCTGCAGTGCCTTCACTACAC
E'BIEI':'(I)'(C)-}BCZ?;CCGAGCACTGAATGTCTTGTACTTTAAAAAAATGTTTCTGAGACCTCTTTCTA
E#g%?o(\)ggCTTGGAGCAGTGTTGTGTGAACTTGCCTAGAACTCTGCCTTCTCCGTTGTCAA
E'?Q\BC%'?'EJCTTCGACCTCCACTGCGCCCCACCTCCCTGCCTGTGTGTGTTATTTCAAAGGA
'T'éél'%‘géq%GTGGCCTGCGCGAGGGTGCAGTCTTACTTAAAAGACTTTCAGTTAATTCTCA
Zg':'lpég?’l'zGTCGGCACCATGTTTATTTATTTCCAGTGGTCATGCTCAGCCTTGCTGCTCTG
'T'é\év11'$é%8'IQCTTCGGTGAATGCAGGTTATTTAAACTTTGGGAAATGTACTTTTAGTCTGTC
Z%E’%%O'Pé'?%CCTGTCTGG GAGTTGTGTTATTTAAAGATATTCTGTATGTTGTATCTTTTGC
Z?'EI',?\?I'?AQI'O'I'?TCAGGTGTCCTGAACAGGTCACTAGACTCTACATTGGGCAGCCTTTAAATAT
Zgléﬁ'?gGTACTACCGTTCCAGATTTTCTGTAATTGCTTCTGCAAAGTAATAGGCTTCTT
Eﬁzzfigé%AAAG GATGCCAGAATACTAGTATTTTTATTTATCGTAAACATCCACGAGTGC
ZAF[I?C?JQC?C())CCCTAACCAATCATGCAAACTTTTCCCCCCCTGGGGTAATTCACCAGTTAAAA
E%%)AégAZGTATTTAATGCCCTGTCAGTCCCTTCTAGTCTGACTCAATGGTAACTTGCTGTA
Zii&%éﬁiCTCTCTACTACACAGGCCTGATAACTCTGTACGAGGCTTCTCTAACCCCTAG
EE%%Q:%?GGGCTCCACACTCTTGGGCTTCAGTCTGCCCATCTGCTGAATGGAGACAGCA
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E%(%:]:;\;ZBGGGATTCCTCTGGTTGTTCACTGCCAAAACTGTGGCATTTTCATTACAGGAGA
Ei%(')rg:éiATTGTTGACTAAAATGCTGCCTTTAAAACATAGGAAAGTAGAATGGTTGAGT
E¢¥V$§2%25GGCTGCTGCACATTGTTGAATCCATCGACCTTTAGCTGCAATGGGATCTCTA
'T'E%BC;];?)ATCGATATTATAGG GGTCCATCACAACCCAACTGTGTGGCCGGATCCTGAGTCT
mg%%)ggAAAAGCCTTTGCCTTCATGAAGCATACATTCATTCAGGGGTAGACACACAA
;ﬁkgﬁéAAAGGCAGTAGCTCATCACTTGGGTAGCAGGTACCCATTTTAGGACCCTACA
Zﬁ%fgg:é?;:GTGCCAATAATCGTCATAGGCTTCTGCACGTTGGATCAACTAATGTTGTTT
Zérgi%sAEgCCCAACCATGTGAGAAGAAGGAGAAGGCCCCCCTTTCTTCATTAATCTGAAAA
E%i%):g%IATTCTATCATACCTGGCAGGGCTTCTGTTTTATTTTGTAGGCTGGATGCTACC
Zé?:g)ﬁGCCTCTTGTTTTTCACCAAAACCCTACATCTCAGGCTTACTAATTTTTGTGAT
ZSI\CJI'\C/l)_AQI'OégGA%FACATGCTGCGCATGTTTTCTTCATTCGTATGTTAGTAAAGTTTTGGTTATT
Ei%(g'I?Ag'lz"?'TATTTTACCTCTTTCCCAAACCTGGAGCATTTATGCCTAGGCTTGTCAAGAA
ZEAFIE;&%ZCT;\‘TAGCCACTAACCAACTAGTTACCTTTGGACTGCAACAAAAAATGTGAAAATGA
Zéyrv'?é?'mCCTCTTTTGCACTTTGAAAAAGAATCCAGCGGGATGCTCGAGCACCTGTAA
Zﬁl'?'?g?'?gTATAAACGGTTCACCAGCAAACCACCAATACATTCCATTGTTTGCCTAGAGAG
;il':l'ngéégCgCATGCATGCTGTTTGCAGCAGTCAATTGAGTTGAATTAGAATTCCAACCATAC
gi%%)'?g“A%TACTTGCCCTGTGAAAATCCCAGAAGCCCCCGCTGTCAATGTTCCCCATCCA
ZE%CAL\SGS?ZZGGAATTAGGCTCCCGAGCTAAGGGACTCGCCTAGGGTCTCACAGTGAGTAGGA
ZI\C/;?(C)ESC(-}) (23TATATCAACATCAGG GCTAGCACATCTTTCTCTATTATCCTTCTATTGGAATTC

La invencion también proporciona un segundo grupo de 90 secuencias genéticas de las que de 5 a 49 se pueden
usar en la parte de la invencion. Las 5 a 49 secuencias genéticas se pueden usar junto con la determinacion de los
niveles de expresion de secuencias adicionales siempre y cuando los niveles de expresion de las secuencias
genéticas del conjunto de 90 se usan en la clasificacién. Un ejemplo en la limitante de tales realizaciones de la
invencion es cuando la expresion de 5 a 49 de las 90 secuencias genéticas se mide junto con los niveles de
expresion de una pluralidad de otras secuencias, tal como mediante el uso de una plataforma basada en micromatriz
usada para realizar la invencion. Cuando esos otros niveles de expresién no se usan en la clasificaciéon, estos se
pueden considerar los resultados de un "exceso" de secuencias transcritas y no es critico para la practica de la
invencion. Como alternativa, y cuando esos otros niveles de expresion se usan en la clasificacion, éstos estan dentro
del alcance de la invencion, en la que el uso de las secuencias que se han descrito anteriormente no excluye
necesariamente el uso de niveles de expresion de secuencias adicionales.

38 miembros del conjunto de 90 se incluyen en el primer conjunto de 74 que se ha descrito anteriormente. Los
numeros de referencia de estos miembros en comun entre los dos conjuntos son AA456140, AA846824, AA946776,
AF332224, Al620495, Al632869, Al802118, AI804745, AJ000388, AK025181, AK027147, AL157475, AW194680,
AW291189, AW298545, AW473119, BCO000045, BCO001293, BC001504, BC004453, BC006537, BCO008765,
BC009084, BC011949, BC012926, BC013117, BC015754, BE962007, BF224381, BF437393, Bl1493248, M60502,
NM_000065, NM_003914, NM_004063, NM_004496, NM_006115, y R61469. Las secuencias de ARNm que
corresponden a miembros del conjunto de 90 quien estan presentes en el conjunto de 74 secuencias genéticas
también se proporcionan en el Apéndice 2 adjunto (Listado de Secuencias) junto con informacion de identificacion
adicional. El listado de la informacion de identificacion para estos 52 miembros Unicos mediante numeros de
referencia, y como las secuencias de oligonucleétidos correspondientes que se pueden usar en la practica de la
invencion, proporciona con lo siguiente.

>R15881

ACTTCTGGTGATGATAAAAATGGTTTTATCACCCAGATGTGAAAGAAGCTGCCTGTTTAC
>Al041545
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GTGGTTCTGTAAAAACGCAGAGGAAAAGAGCCAGAAGGTTTCTGTTTAATGCATCTTGCC
'T"’I\'j"l\'ﬂg'(l')i:‘ggAAGCAGCTGTCTAAAATGCAGTGGGGTTTGTTTTGCAATGTTTTAAACAGA
EAIE%?I'BC;EXGCTGGCCGGGCCACTCACGTTCAATGGTACATCTGGGTCTCTATGTGGTTCT
EAFE(EC?EQCE)AGCATTTCCCATAGCTAACCCTATTCTCTTAGTCTTTCAAAATGTAGAATGGG
EE’?'(I)'LZJAZZICTGATAAAATATTTTGCGAAGAGAGGTGTTCTTTTTCCTTACTGGTGCTGAA
E%C;?ijéijl'CTCATCCACAGGGGAAGATAAAGATGGTCACACAAACAGTTTCCATAAAGAT
'T'g%g'?'?CAGCATGTGTCTGTCCATTTCATTTGTACGCTTGTTCAAAACCAAGTTTGTTCT
ZRAGAZ\%(?QEiZC;ACTGAGGGAAAGCATGTCTGCTGGGTGTGACCATGTTTCCTCTCAATAAAG
Eglzlg}ézl'%GCCCCTGGTAGCCAGCTCTCCAGAATTACTTGTAGGTAATTCCTCTCTTCAT
'T'g'\éﬂqr(z??;?'GTGCGCGTGTGTGGACAGTCTTATCTTCCAGCATGATAGGATTTGACCATT
'T'?)C(:)E)I'(é?gé?AGAGCCATGGTCCCAGGCTTCCCAAAAGTGTTTGTGGCAATTATTCCCCTAGG
'T'zl'('T'sCa-‘fZ'I?GATAGCAGACATTGTTACAAGGACATGGTGAGTCTATTTTTAATGCACCAATCT
'T"Bl'g'cl)'g?lsg,;GTTGCACTATTCTGAGGGAAAATCTGACACCTAAGAAATTTACTGTGAAAAA
Em&%%);'?gTGGTCTCTCTTAACTTGAGGTTCTCTTTTGACTAATAGAGCTCCATTTCCC
EAFEF:Z(Z]GS'?'%TGGCCAAGCGCACGGCGGCAAGTTTTCAAGCACTGAGTTTCTATTCCAAGAT
E’él\ééog'lz'i‘ngAGCGGACAGAATGATGCCAAAATATTGCTTATGTCTCTACATGGTATTGT
E,X'\Cgéog'?'g@rz'l'TGCCCAATAATAAAGCCCCAGAGAACTGGGCTGGGCCCTATGGGATTGGTA
;éyrvgéi‘g"?TTGGTTGTTGCTGTAAATATGGTAGCGTTTTGTTGTTGTTGTTTTTTCATGC
'T'igg(fAsgg)TGGGACTCACAGCTTTATTGGGCTTTCTTTGTGTCTTGTGTGTTTCTTTTAT
Eﬁq%SASg?GTTTGGATGGTGGCAGGTAAAACAGAAAGGCAAGATGTCATCTGACATTAGGC
Zgl?]'l?gzg1CACTGTGGTTATCATTGGTGATGCCAGAAAACATTAGTAGACTTAGACAATTG
'T'XZBAZAO'I?TTCTTGATTGTGACTATGTGGTCATATGCCCGTGTTTGTCACTTACAAAAATGT
Zg}ggg'?’g?rGGTGTGAAGAACTCTATATTTGTATGTTGAGAGGGCATGGAATAATTGTATT
EE?XE)IJI%S'?CACTGGTTAAGAACTTGGCGAGATTGAAGGGCTTTTGTTATTGTTGTTGGAT
EAF[?'?CSIZII'L%TGAGCTAACCGTAACAGAGAGCCTACAGGATACACGTGAGATAATGTCACGT
'T"'?I(_SQF?)(ZQ'I!;,E\AAATTTCTTGATTGTGATACTGTGGTCATATGCCCGTGTTTGTCACTTACAA
Eé"i\l'gség‘éGAAAGGGGCATTCATGACCTGAACTTTTTAGCAAATTATTATTCTCAGTTTCC
'T"Bl'ggjl'?rﬂ)CAGTACTAAGTGGAAGGGATCTGCAGATTCCAAATTGGAATAAGCTCTATCA
E%AAT'I'SS%ZGAAGAGTATTAAGAAAGATGCTCAAGTCCCATGGCACAGAGCAAGGCGGGCA
E’X'\AAC_B%)S'?U?\EGATGGCTATGATGGTCAGAATTACTACCACCACCAGTGAAGCTCCAGCCTG
Z%ES'I:]C())%\E?AGCTGGACAGGTGTTGTATATAGAGTGGAATCTCTTGGATGCAGCTTCAAGAA
'T'éé?::ggrAGAAAGGGTTCTTTTAGAAAACTTGAAGAATGTGCCTCCTCTTAGCATCTGT
ZB%E}:CSE?%TTTCAGTCCCTTTTCAGAGCAAATGCTTTTGCAATGGTAGTAATGTTTAGTT

>
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CCTGTGGGGCTTCTCTCCTTGATGCTTCTTTCTTTTTTTAAAGACAACCTGCCATTACCA
'T"Bl'ggksé'?iAGTCATGCTGTTTCCTCAAAGAAGCTTTGTTTTTTGTTAACGTATTACTCAG
Ef“l'légf"?gCCAGGCCCTGGCACCCCTCAGGAAATACAAGAAAAAGAATATTCACATCTGTT
;ﬁxvéigzégGCCACCTATCAACTCATCAGTGTTCAAAGAATATGCTGGGAGCATGGGTGAG
gg?ggf;TTATGTCCCTCATGTCTCTAGATTTTCTCGTCACCCAGCCTCAAAAATATATG
'T')((Z%SC?&?\AAAACCTCACCCGAGGCTGCCCACTATGGTCATCTTTTTCTCTAAAATAGTTAC
Z%m(ﬁ?géTCACACCTTGCACCTTCCCTACTTTTCTGAATTGCTATGACTACTCCTTGTT
'T'é}'(l'(())ZTSCZ'(I)'éCACCACGAGATGGGAGGAGGAGAAAAAGCGGTACGATGCCTTCCTGACCTCA
EE’E??:;?)TCTCAGGGGGGGTTTAAGTGCCGTTTGCAATAATGTCGTCTTATTTATTTAG
Eé}éoig"‘l';%TATGGGTCTCTGTGTGAGAAACCAGGAGATATTTTCATCTTGTTCGGAAATA
'T"BI'(E-}'SI'SGZC())%AAGTCCCACAACCTTTCTGGATTGATAGTTTGTGGTGAAATAAACAATTTTA
'T'g(())sAsg'?'ATTCTGCAGGGCCAGTCAGTTGTACAGAAGTTGGAATATTCTGTTCCAGAATTA
ZBNI"\CAT(C)ZBC?ﬁ%AGCGGTTGTTTTTACTTTATTTATCTTAGGCCCTCAGCTCCCTGACGTCCT
;%C':I'(C);A(\):'?'Z)TTTTCCTCTTGGTAGCATCAACACTGGGGATAAATCAGAACCATTCTGTGGA
'T'éligfggCCAGAACAAGAAGGAGCAGAAGGGCACTTTGACCTTCATTATTATGAAAATCA
E%ﬁ)giACTGATGCTTGCTGCTAACTAAAGTTTTGGATGTATCGATTTAGAGAACCAATT
Emf%%giYGAATAAGTCATGTTCCTTCAAGATCATGTACCCCAATTTACTTGCCATTACT
'T'ﬁgg%?:iAGGAAACAGGTTATACTCTTAGATTTAAAAAGTGAAAGAAACTGCAGGCGCCT

En algunas realizaciones de la invencion, los niveles de expresion de las secuencias genéticas se mide mediante la
deteccion de las secuencias expresadas en una muestra que contiene células como que se intrigan a los
oligonucledtidos mencionados anteriormente, que corresponden a secuencias en los Apéndices (Listado de
Secuencias) como se indica con los niumeros de referencia por.

En realizaciones adicionales, la invencion proporciona el uso de cualquier nimero de las secuencias genéticas del
conjunto de 74 poder conjunto de 90 en los métodos de la invencion. Por lo tanto, en cualquier parte de 1 a todas las
49 secuencias genéticas usadas en la invencién puede ser de cualquiera o de ambos de los conjuntos mencionados
anteriormente. De modo que para una, dos, tres, cuatro, o cinco, o mas de las 5 a 49 secuencias pueden ser el
conjunto de 74 o del conjunto de 90. De forma analoga, y cuando se usa de 10 a 49 secuencias, seis, siete, ocho,
nueve, o diez de las secuencias pueden ser de uno de estos conjuntos.

Como se usa en el presente documento, una "muestra de tumor" o "muestra que contiene tumor" o "muestra que
contiene célula tumoral" o variantes de las mismas, se refieren a muestras que contienen células de tejido o de fluido
aisladas de un individuo del que se sospecha que esta afectado con, o en riesgo de desarrollar, cancer. Las
muestras pueden contener células tumorales que se pueden aislar mediante métodos conocidos otros métodos
apropiados segln lo considere deseable el médico experto. Estos incluyen, pero no se limitan a, microdiseccion,
microdiseccion mediante captura por laser (LCM), o microdiseccion con laser (LMD) antes de su uso en la presente
invencion. Como alternativa, se pueden usar células sin diseccionar dentro de una "seccion" de tejido. Los ejemplos
no limitantes de tales muestras incluyen aislados primarios (a diferencia de células cultivadas) y se pueden recoger
mediante cualquier medio no invasivo o minimamente invasivo, que incluye, pero no se limita a, lavado ductal,
aspiracion con aguja fina, biopsia con aguja, los dispositivos y métodos que se describen en la Patente de Estados
Unidos N° 6.328.709, o cualquier otro medio adecuado reconocido en la técnica. Como alternativa, la muestra se
puede recoger mediante un método invasivo, que incluye, pero no se limita a, biopsia quirdrgica.

La deteccion y medida de las secuencias transcritas se puede conseguir mediante una diversidad de medios
conocidos en la técnica o segun lo considere apropiado el médico experto. Basicamente, se puede usar cualquier
método de ensayo siempre y cuando el ensayo refleje, de forma cuantitativa como cualitativa, la expresion de la
secuencia transcrita que se esta detectando.

21



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2 550652 T3

La capacidad para clasificar muestras de tumor se proporciona mediante el reconocimiento de la relevancia del nivel
de expresion de las secuencias genéticas (ya sean seleccionadas de forma aleatoria o especificas) y no mediante la
forma del ensayo usado para determinar el nivel de expresion real. Un ensayo de la invencién puede usar cualquier
caracteristica de identificacion de una secuencia genética individual como se desvela en el presente documento
siempre y cuando el ensayo refleje, de forma cuantitativa o cualitativa, la expresion del gen en el "transcriptoma" (la
fraccion transcrita de genes en un genoma) o el "proteoma" (la fraccion traducida de genes expresados en un
genoma). Algunos ensayos adicionales incluyen los basados en la deteccion de fragmentos de polipéptido del
miembro o miembros relevantes del proteoma. Los ejemplos no limitantes de este Ultimo incluye en la deteccion de
fragmentos proteoliticos encontrados en un fluido biolégico, tal como sangre o suero. Algunas caracteristicas de
identificacion incluyen, pero no se limitan a, secuencias de acidos nucleicos Unicas usadas para codificar (ADN), o
expresar (ARN), dicho gen o epitopos especificos para, o actividades de, una proteina codificada mediante una
secuencia genética.

Los medios adicionales incluyen la deteccion de la amplificacion de acidos nucleicos como indicativo del aumento de
los niveles de expresion e inactivacion, supresion, o metilacion de acidos nucleicos, como indicativo de una
disminucion de los niveles de expresion. Indicado de forma diferente, la invencion se puede poner en practica
sometiendo al ensayo uno o mas aspectos del molde o moldes de ADN subyacen a la expresion de cada secuencia
genética, del ARNm usado como un producto intermedio para expresar la secuencia, o del producto proteico
expresado mediante la secuencia, asi como fragmentos proteoliticos de tales productos. Como tal, la deteccién de la
presencia de, cantidad de, estabilidad de, o degradacion (incluyendo tasa) de, tal ADN, ARN y moléculas proteicas
se puede usar en la practica de la invencion.

En algunas realizaciones, toda o parte de una secuencia genética se puede amplificar y detectar mediante métodos
tales como la reaccion en cadena de la polimerasa (PCR) y variaciones de la misma, tales como, pero no se limitan
a, PCR cuantitativa (Q-PCR), PCR por transcripcion inversa (RT-PCR), y PCR en tiempo real (que incluye un medio
para medir las cantidades iniciales de copias de ARNm para cada secuencia en una muestra), opcionalmente RT-
PCR en tiempo real o Q-PCR en tiempo real. Tales métodos usarian uno o dos cebadores que son complementarios
con partes de una secuencia genética, en la que los celadores se usan para cebar la sintesis de acidos nucleicos.
Los acidos nucleicos recién sintetizados se marcan opcionalmente y se pueden detectar directamente o mediante
hibridaciéon con un polinucleétido de la invencion. Los acidos nucleicos recién sintetizados se pueden poner en
contacto con polinucleétidos (que contienen secuencias genéticas) de la invencion en condiciones que permitan su
hibridacion. Algunos métodos adicionales para detectar la expresion de acidos nucleicos expresados incluyen
ensayos de proteccion de ARNsa, que incluyen hibridacién es en fase liquida, e hibridacion de células in situ.

Como alternativa, la expresion de secuencias genéticas en muestras de FFPE se puede detectar como se desvela
en la patente de Estados Unidos N° US-7.504.214 presentada el 2 de diciembre de 2003, y el documento de Patente
de Estados Unidos N° US-20050239083 A1, presentado el 6 de febrero de 2004. En resumen, la expresion de toda o
parte de una secuencia genética expresada o transcrita se puede detectar mediante el uso de deteccion mediada
por hibridacion (tal como, pero no limitada a, tecnologia basada en micromatriz, perla, o particula) o deteccion
mediada por PCR cuantitativa (tal como, pero no limitada a, PCR en tiempo real y PCR de transcriptasa inversa)
como ejemplos no limitantes. La expresion de todo o parte de un polipéptido expresado se puede detectar mediante
el uso de técnicas de inmunohistoquimica u otra deteccion mediada por anticuerpos (tal como, pero no se limita a, €l
uso de anticuerpos marcados que se unen de forma especifica al menos parte del polipéptido con respecto a otros
polipéptidos) como ejemplos no limitantes. Algunos medios adicionales para analisis de la expresion genéticas estan
disponibles, incluyendo deteccion de la expresion dentro de un ensayo para expresion genética global, o casi global,
en una muestra (por ejemplo, como parte de un analisis de formacion de perfiles de expresion genética tal como en
una micromatriz). Algunos ejemplos no limitantes son la amplificacién de ARN lineal y los que se describen en la
Patente de Estados Unidos N° 6.794.141 (presentada el 25 de octubre de 2001).

En realizaciones que usan un ensayo basado en acidos nucleicos para determinar la expresion se incluye la
inmovilizacion de una o mas secuencias genéticas en un soporte solido, que incluye, pero no se limita a, un sustrato
sélido como una matriz o a tecnologia basada en perlas o perla como se conoce en la técnica. Como alternativa,
también se pueden usar ensayos de expresion basados en solucién conocidos en la técnica. La secuencia o
secuencias genéticas inmovilizadas pueden estar en forma de polinucleétidos que son uUnicos o de otro modo
especificos para el gen o genes de modo que los polinucleétido serian capaces de hibridarse con el ADN o ARN de
dicho gen o genes. Estos polinucledtidos pueden ser la longitud completa del gen o genes o pueden ser secuencias
cortas de los genes (hasta un nucleétido mas corta que la secuencia de longitud completa conocida en la técnica
mediante supresion del extremo en la posicion 5 o 3’ de la secuencia) que se interrumpen de forma minima
opcionalmente (tal como mediante pares de bases no complementarias desemparejadas o insertadas) de modo que
la hibridacion con un ADN o ARN correspondiente a los genes no se ve afectada. En algunas realizaciones, los
polinucledtidos usados son del extremo en la posicion 3’ del gen, tal como dentro de aproximadamente 350,
aproximadamente 300, aproximadamente 250, aproximadamente 200, aproximadamente 150, aproximadamente
100, o aproximadamente 50 nucleétidos a partir de la sefial de poliadenilacion o sitio de poliadenilacion de un gen o
secuencia expresada. También se pueden usar polinucleétidos que contienen mutaciones con respecto a las
secuencias de los genes desvelados siempre y cuando la presencia de las mutaciones todavia permita la hibridacion
Para producir una sefial detectable. Por lo tanto, la practica de la presente invencion no se ve afectada por la
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presencia de faltas de coincidencias menores entre las secuencias desveladas y las expresadas por células de una
muestra de un sujeto. Un ejemplo no limitante de la existencia de tales faltas de coincidencias se observa en casos
de polimorfismo de secuencias entre individuos de una especie, tal como pacientes humanos individuales dentro de
Homo sapiens.

Como observaran los expertos en la materia, algunas secuencias genéticas incluyen tramos de poli A en la posicion
3’ (o poli T en la hebra complementaria) que no contribuyen a la singularidad de las secuencias desveladas. Por lo
tanto, la invenciéon se puede poner en practica con secuencias genéticas que carecen de tramos de poli A en la
posicion 3’ (o poli T). La singularidad de las secuencias desveladas se refiere a las partes o totalidades de las
secuencias que se encuentran solamente en acidos nucleicos, incluyendo secuencias Unicas encontradas en la
parte sin traducir en la posicion 3’ de las mismas. Algunas secuencias Unicas para la practica de la invencion son las
que contribuyen a las secuencias consenso para los genes de modo que las secuencias publicas seran utiles en la
deteccion de la expresion en una diversidad de individuos en lugar de ser especificas para un polimorfismo presente
en algunos individuos. Como alternativa, se pueden usar secuencias Unicas para un individuo o una subpoblacion.
Las secuencias uUnicas pueden tener las longitudes de los polinucleétidos de la invencion como se describe en el
presente documento.

En realizaciones adicionales de la invencién, se usan polinucledtidos que tienen secuencias presentes en las
regiones sin traducir y/o no codificantes en la posicién 3’ de secuencias genéticas para detectar los niveles de
expresion en nuestras que contienen células de la invencion. Tales polinucleétidos pueden contener opcionalmente
secuencias encontradas en las partes en la posicion 3’ de las regiones de codificacion de secuencias genéticas.
Algunos polinucleétidos que contienen una combinacion de secuencias de las regiones de codificacion y no
codificantes en la posicion 3’ tienen preferentemente las secuencias colocadas de forma contigua, sin intervencion
de secuencia o secuencias heterdlogas.

Como alternativa, la invencion se puede poner en practica con polinucleétidos que tiene secuencias presentes en las
regiones sin traducir y/o no codificantes en la posiciéon 5 de las secuencias genéticas para detectar el nivel de
expresion en células y muestras de la invencion. Tales polinucledtidos pueden contener opcionalmente secuencias
encontradas en las partes en la posicion 5’ de las regiones de codificacion. Algunos polinucleétidos que contienen
una combinacion de secuencias de las regiones de codificacion y no codificacion en la posicion 5 pueden tener las
secuencias colocadas de forma contigua, sin intervencion de secuencia o secuencias heterélogas. La invencion
también se puede poner en practica con secuencias presentes en las regiones de codificacion de secuencias
genéticas.

Los polinucledtidos de algunas realizaciones contienen secuencias de regiones sin traducir y/o no codificantes en la
posicion 3’ 0 5° de al menos aproximadamente 16, al menos aproximadamente 18, al menos aproximadamente 20, al
menos aproximadamente 22, al menos aproximadamente 24, al menos aproximadamente 26, al menos
aproximadamente 28, al menos aproximadamente 30, al menos aproximadamente 32, al menos aproximadamente
34, al menos aproximadamente 36, al menos aproximadamente 38, al menos aproximadamente 40, al menos
aproximadamente 42, al menos aproximadamente 44, o al menos aproximadamente 46 nucleétidos consecutivos. El
término "aproximadamente" como se ha usado en la frase anterior se refiere a un aumento o disminucién de 1 a
partir del valor numérico indicado. Otras realizaciones usan polinucleétidos que contienen secuencias de al menos o
aproximadamente 50, al menos o aproximadamente 100, al menos o aproximadamente 150, al menos o
aproximadamente 200, al menos o aproximadamente 250, al menos o aproximadamente 300, al menos o
aproximadamente 350, o al menos o aproximadamente 400 nucleétidos consecutivos. El término "aproximadamente”
no se usa en la frase mencionada anteriormente se refiere a un aumento o disminucion de un 10 % A partir del valor
numérico indicado.

Las secuencias del extremo en la posicion 3’ o 5’ de las regiones de codificacion genética tal como se encuentran en
los polinucledtidos de la invencién tienen las mismas longitudes que las que se han descrito anteriormente, excepto
en que se verian limitadas de forma natural por la longitud de la regién de codificacion. El extremo en la posicién 3’
de una regiéon de codificacion puede incluir secuencias de hasta la mitad de la posicion 3’ de la regién de
codificacion. Por el contrario, el extremo en la posicion 5’ de una region de codificacion puede incluir secuencias de
hasta la mitad de la posicion 5’ de la regidon de codificacion. Por supuesto, las secuencias que se han descrito
anteriormente, o las regiones de codificacion y los polinucleétidos que contienen partes de las mismas, se pueden
usar en su totalidad.

En otra realizacion de la invencion, se pueden usar polinucleétidos que contienen supresiones de nucleétidos a partir
del extremo en la posicion 5’ y/o 3’ de las secuencias genéticas. Las supresiones son preferentemente de 1-5, 5-10,
10-15, 15-20, 20-25, 25-30, 30-35, 35-40, 40-45, 45-50, 50-60, 60-70, 70-80, 80-90, 90-100, 100-125, 125-150, 150-
175, o 175-200 nucleétidos a partir del extremo en la posicion 5’ y/o 3’, aunque el alcance de las supresiones estaria
limitado de forma natural por la longitud de las secuencias y la necesidad para ser capaz de usar los polinucleétidos
para la deteccioén de niveles de expresion.

Otros polinucledtidos de la invencion a partir del extremo en la posicion 3’ de las secuencias genéticas incluyen los
de los cebadores y sondas opcionales para PCR cuantitativa. Preferentemente, los cebadores y sondas son los que
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amplifican una regién menor que aproximadamente 750, menor de aproximadamente 700, menor de
aproximadamente 650, menor de aproximadamente 6000, menor de aproximadamente 550, menor de
aproximadamente 500, menor de aproximadamente 450, menor de aproximadamente 400, menor de
aproximadamente 350, menor de aproximadamente 300, menor de aproximadamente 250, menor de
aproximadamente 200, menor de aproximadamente 150, menor de aproximadamente 100, o menor de
aproximadamente 50 nucledtidos a partir de la sefial de poliadenilacion o sitio de poliadenilacion de un gen o
secuencia expresada. El tamafio de un amplicon de PCR de la invencion puede tener cualquier tamanio, incluyendo
al menos o aproximadamente 50, al menos o aproximadamente 100, al menos aproximadamente o 150, al menos o
aproximadamente 200, al menos o aproximadamente 250, al menos o aproximadamente 300, al menos o
aproximadamente 350, o al menos o aproximadamente 400 nucleétidos consecutivos, todos con la inclusion de la
parte complementaria de los cebadores de PCR usados.

Otros polinucleétidos para uso en la practica de la invencion incluyen los que tienen una homologia suficiente para
las secuencias genéticas para detectar su expresion mediante el uso de técnicas de hibridacion. Tales
polinucledtidos tienen preferentemente aproximadamente o un 95 %, aproximadamente o un 96 %,
aproximadamente o un 97 %, aproximadamente o un 98 %, o aproximadamente o un 99 % de identidad con las
secuencias genéticas a usar. La identidad se determina usando el algoritmo BLAST, como se ha descrito
anteriormente. Los otros polinucleétidos para uso en la practica de la invencién también se pueden describir sobre la
base de la capacidad para hibridarse con los polinucledtidos de la invencion en condiciones rigurosas de
aproximadamente un 30 % en v/v a aproximadamente un 50 % de formamida y sal de aproximadamente 0,01 M a
aproximadamente 0,15 M para hibridacién y sal de aproximadamente 0,01 M a aproximadamente 0,15 M para
condiciones de lavado de aproximadamente 55 °C a aproximadamente 65 °C o superior, o condiciones equivalentes
a las mismas.

En una realizacion mas de la invencién, una poblacién de moléculas de acidos nucleicos monocatenarios que
comprenden una o ambas hebras de una secuencia genética humana se proporciona como una sonda de modo que
al menos una porcién de dicha poblacién se puede hibridar con una o ambas hebras de una molécula de acido
nucleico amplificada de forma cuantitativa a partir de ARN de una célula o muestra de la invencion. La poblacién
puede ser solamente de la hebra antisentido de una secuencia genética humana de modo que una hebra sentido de
una molécula de, o amplificada de, una célula se puede hibridar con una parte de dicha poblacién. La poblacién
comprende preferentemente una cantidad lo suficientemente en exceso de dicha una o ambas hebras de una
secuencia genética humana en comparacion con la cantidad de moléculas de acidos nucleicos expresadas (o
amplificadas) que contienen una secuencia genética complementaria.

La invencion también proporciona un método de clasificacion de una muestra de tumor humano mediante la
deteccion los niveles de expresion de aproximadamente 5 a 49 secuencias transcritas en una muestra que contiene
acido nucleico o célula obtenida de un sujeto humano, y clasificacion de la muestra como que contiene una célula
tumoral de un tipo de tumor encontrado en seres humanos hasta la exclusion de uno u otros tipos de tumor humano
mas. En algunas realizaciones, el método se puede usar para clasificar una muestra como que es, o tiene células
de, uno de los 53 tipos de tumor que se han enumerado anteriormente para la exclusiéon de uno o mas de los otros
52. En ofras realizaciones, el método se usa para clasificar una muestra como que es, o tiene células de, uno de los
34 tipos de tumor que se han enumerado anteriormente para la exclusidon de uno o mas de los otros 33 tipos de
tumor. En otras realizaciones, el método se usa para clasificar una muestra como que es, o tiene células de, uno de
los 39 tipos de tumor que se han enumerado anteriormente para la exclusiéon de uno o mas de los otros 38 tipos de
tumor.

También se desvela un método para la clasificacion de muestras de tumor como que son de un subconjunto de los
posibles tipos de tumor que se describen en el presente documento mediante la deteccién de los niveles de
expresion de 50 o mas secuencias transcritas en una muestra de tumor que contiene acidos nucleicos obtenida
partir de un sujeto humano, y clasificacion de la muestra como que es una de una serie de tipos de tumor
encontrados en seres humanos para la funcién de uno otros tipos de tumor mas. En algunas realizaciones de la
invencion, el nimero de los otros tipos de tumor es de 1 a aproximadamente 3, mas preferentemente de 1 a
aproximadamente 5, de 1 a aproximadamente 7, o de 1 a aproximadamente 9 o aproximadamente 10. En otras
realizaciones, el numero de tipos de tumor son todos del mismo origen de tejido urbano tal como los que se han
enumerado anteriormente. Este aspecto de la invencion se relaciona con el analisis anterior de la Figura 10 y de la
especificidad de la compensacion a favor del aumento de confianza, y se puede aplicar de forma ventajosa a
situaciones en las que la clasificacion de una muestra de un solo tipo de tumor tiene un nivel de precisidon o
rendimiento que se puede mejorar mediante la clasificacion de la muestra como una de un subconjunto de posibles
tipos de tumor.

En realizaciones adicionales, la invencion se puede poner en practica mediante el analisis de la expresion genética
de poblaciones de células individuales o células homogéneas que se han analizado minuciosamente a partir de, o de
otro modo aislado o purificado a partir de, células contaminantes de la muestra como presentes en una biopsia
sencilla. Una de las ventajas proporcionadas por estas realizaciones es que las células no tumorales, contaminantes
(tales como linfocitos de infiltracion u otras células del sistema inmune) se pueden retirar para que estén libres de
influir en los genes identificados por el analisis posterior de los niveles de expresion genética como se proporciona
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en el presente documento. Tal contaminacion esta presente cuando una biopsia se usa para generar perfiles de
expresion genética.

En otras realizaciones de la invencion que usan Q-PCR o Q-PCR de transcriptasa inversa como la plataforma de
ensayo, los niveles de expresion de las secuencias genéticas de la invencién se pueden comparar con los niveles de
expresion de genes de referencia en la misma muestra o se puede usar una proporcion de niveles de expresion.
Esto proporciona un medio para "normalizar" los datos de expresién para comparacién de datos en una pluralidad de
tipos de tumor conocidos y una muestra que contiene células a someter a ensayo. Aunque se puede usar una
diversidad de genes de referencia, la invencién también se ponen en practica con el uso de 8 secuencias genéticas
de referencia en particular que se identificaron para su uso con el conjunto de 39 tipos de tumor. Ademas, la Q-PCR
se puede realizar completamente buen parte con el uso de un formato multiplex.

Las secuencias de ARNm que corresponden a las 8 secuencias de referencia se proporcionan en los Apéndices
adjuntos (Listado de Secuencias) junto con informacion de identificacion adicional. El listado de la informacién de
identificacion, que incluye nimeros de referencia y otra informacion, se proporciona mediante lo siguiente.

>Hs.77031_ARNm_1  gi|16741772|gb|BC016680.1|BC016680 clon de Homo sapiens MGC:21349
IMAGE:4338754

poliA=3

>Hs.775.41_ARNm_1  @i|12804364|gb|BC003043.1|BC003043 clon de Homo sapiens MGC:4370
IMAGE:2822973

poliA=3

>Hs.7001_ARNm_1  i|6808256|embJAL137727.1|HSM802274 ARNm de Homo sapiens; ADNc
DKFZp434M0519

(del clon DKFZp434M0519); cds parcial poliA = 3

>Hs.302144_ARNm_1 gi|11493400|gb|AF130047.1|AF130047 clon de Homo sapiens FLB3020 poliA = 0
>Hs.26510_ARNmM_2 gi|1345385|gb|AF308803.1|AF308803 cromosoma 15 map 15926 de Homo sapiens poliA =
3

>Hs.324709_ARNm_2  gi|12655026|gb|BC001361.1|BC001361 <clon de Homo sapiens MGC:2474
IMAGE:3050694

poliA =2
>Hs.65756_ARNmM_3 gi|3641494|gb|AF035154.1|AF035154 cromosoma 16 map 16p13.3 de Homo sapiens poliA
=3

>Hs.165743_ARNm_2  gi|13543889|gb|BC006091.1|BC006091 clon de Homo sapiens MGC:12673
IMAGE:3677524
poliA=3

La deteccion de la expresion de cualquiera de las secuencias de referencia mencionadas anteriormente se puede
realizar mediante la misma o diferente metodologia que para las otras secuencias genéticas que se han descrito
anteriormente. En algunas realizaciones de la invencion, los niveles de expresion de las secuencias genéticas se
miden mediante la deteccidon de secuencias expresadas en una muestra que contiene células con que se hibridan
con los oligonucledtidos siguientes, que corresponden a las secuencias mencionadas anteriormente, se indica
mediante los numeros de referencia que se proporcionan.

'T'gig(()ltzls)'l'géAC CAAACCAGTCCGAGGGGTCGAAGCCAGACACGAGAGGAAGAGGGTCCTGG
EE’%QF%SC())'AI‘%CTGCTCCTGCCTGCATGTTCTCTCTGTTGTTGGAGCCTGGAGCCTTGCTCTC
'T'élg'l?ggégGCTGTCCTCCTCTCCTCTTCCCTAGTGAGTGGTTAATGAGTGTTAATGCCTA
E%lz)ogf\:ll'sC‘!I'CTAAAACCAGTAAATCAGCCAGCGAATACCCGGAAGCAAGATGCACAGGCGG
EBCi(g);igEMGGAAGAGGAAAGACAAAGGGAAGGGACGGGAGCCCTGGAGAAGCCCGACC
;ﬁgqé):gg\iCCCATGCTGCTAAGATGCGAGCAGGAAGAGGCATCCTTTGCTAAATCCTGTT
ZBC%QF?AG?)%CCTGCCCGGCCCAAGCTCTACTTGTGTACAGTGTATATTGTATAATAGACAA
'T'?IEIEBCZ'I?%;ATTCCTCCTCCCGACCTTTTTTACCCCCCCAGTTGCAGTATTTAACTGGGCT

En un aspecto adicional, los métodos proporcionados por la presente invencién también se pueden automatizar total
o parcialmente. Estos incluyen la realizacién de la invencién en software. Algunos ejemplos no limitantes incluyen
instrucciones ejecutables con procesador en uno o mas dispositivos de almacenamiento de lectura por ordenador en
los que dichas instrucciones dirigen la clasificacion de las muestras de tumor basandose en los niveles de expresion
genética como se describe en el presente documento. Se contemplan instrucciones adicionales ejecutables con
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procesador en uno o mas sistemas dispositivos de almacenamiento de lectura por ordenador en los que dichas
instrucciones provocan la representacion y/o manipulacion, a través de un dispositivo de salida de ordenador, del
proceso o resultados de un método de clasificacion.

La invencion incluye realizaciones de software y hardware en las que los datos de expresién genética de un conjunto
de secuencias genéticas en una pluralidad de tipos de tumor conocidos se realizan como un conjunto de datos. En
algunas realizaciones, el conjunto de datos de expresion genética se usa para la practica de un método de la
invencion. La invencion también proporciona medios y sistemas relacionados con ordenadores para realizar los
métodos que se desvelan en el presente documento. En algunas realizaciones, se proporciona un aparato para
clasificar una muestra que contiene células. Tal aparato puede comprender una entrada de busqueda configurada
para recibir un almacenamiento de la busqueda configurado para almacenar un conjunto de datos de expresion
genética, como se describe en el presente documento, recibidos a partir de una entrada de busqueda; y un médulo
para acceder a los datos de almacenamiento y usarlos en un algoritmo de clasificacion como se describe en el
presente documento. El aparato puede comprender adicionalmente un almacenamiento en serie para los resultados
del algoritmo de clasificacion, opcionalmente con un moédulo para acceder a los datos y usarlos a partir del
almacenamiento en serie en un algoritmo de salida como se describe en el presente documento.

Las etapas del método, proceso, o algoritmo que se describe en conexién con las realizaciones que se desvelan en
el presente documento se pueden realizar directamente en hardware, en un médulo de software ejecutado con un
procesador, o en una combinacién de los dos. Las diversas etapas o actos en un método o proceso se pueden
realizar en el orden mostrado, o se pueden realizar en cualquier otro orden. Ademas, se puede omitir una o mas
etapas del proceso o método o se puede afiadir una o mas etapas del proceso a los métodos y procesos. Se puede
afiadir una etapa, lo que, o accion adicional al comienzo, final, o elementos existentes de intervencién de los
métodos y procesos.

Un aspecto adicional de la invencién proporciona el uso de la presente invencion con respecto a actividades clinicas.
En algunas realizaciones, la determinacion o medida de la expresion genética como se describe en el presente
documento se realiza como parte de la provision de cuidado médico a un paciente, que incluye la provision de
servicios de diagnostico como soporte a la provision de cuidado médico. Por lo tanto la invencion incluye un método
en el cuidado médico de un paciente, método que comprende la determinacion o medida de niveles de expresion de
las secuencias genéticas en una muestra que contiene células obtenida a partir de un paciente como se describe en
el presente documento. El método puede comprender adicionalmente la clasificacién de la muestra, basandose en la
determinacion/medida, incluyendo una célula tumoral o un tipo de tumor u origen de tejido de una manera como se
describe en el presente documento. La determinacion y/o clasificacién puede ser para uso con respecto a cualquier
aspecto o realizacion de la invencion como se describe en el presente documento.

La determinacion o medida de niveles de expresién puede ir precedida por una diversidad de acciones relacionadas.
En algunas realizaciones, la medida va precedida por una determinacién o diagnéstico de uso de tu mano como con
necesidad de dicha medida. La medida puede ir precedida por una determinacién de una necesidad de la medida, tal
como la de un doctor en medicina, enfermera otro proveedor o profesional de cuidados para la salud, o las personas
que trabajan bajo su instruccion, o personal que asegura u organizacion de mantenimiento de la salud en la
aprobacion de la realizacion de la medida como una base para realizar el reembolso o pago por la realizacion.

La medida también puede ir precedida por los actos necesarios para la medida real. Algunos ejemplos no limitantes
incluyen la obtencion real de una muestra que contiene células de un sujeto humano; o la recepcién de la muestra
que contiene células; o seccidon de una muestra que contiene células; o aislamiento de células de una muestra que
contiene células; u obtenciéon de ARN de células de una muestra que contiene células; o ARN de transcripcion
inversa de células de una muestra que contiene células. La muestra puede ser cualquiera de las que se describen
en el presente documento para la practica de la invencion.

También se desvela un método para ordenar, o recibir una orden para, la realizacién de un método en el cuidado
médico de un paciente u otro método de la invencion. La orden la puede realizar un doctor en medicina, una
enfermera, u otro proveedor de cuidados para la salud, o las personas que trabajan bajo sus instrucciones, a la vez
que la recepcion, directa o indirectamente, la puede realizar cualquier persona que realiza el método con métodos.
La orden se puede realizar mediante cualquier medio de comunicacién, que incluye comunicacion que esta escrita,
oral, electrénica, digital, analégica, telefonica, en persona, por fax, por correo electrénico, o de otro modo pasa a
través de una jurisdiccion dentro de los Estados Unidos.

También se desvelan métodos para el procesamiento de reembolso o pago por un ensayo, tal como el método
mencionado anteriormente en el cuidado médico de un paciente u otro método de la invencién. Un método para el
procesamiento de reembolso o pago puede comprender la indicacién de que 1) el pago se ha recibido, o 2) el pago
lo realizara otro pagador, o 3) el pago permanece sin pagar en papel o en una base de datos después de la
realizacion de un método de deteccion, determinaciéon o medida del nivel de expresion de la invencion. La base de
datos puede estar en cualquier forma, con formularios electrénicos tales como bases de datos implementadas por
ordenador incluidas dentro del alcance de la invencion. La indicacion puede estar en forma de un codigo (tal como
un cédigo CPT) en papel o en la base de datos. El "otro pagador" puede ser cualquier persona o entidad mas alla de
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los conocidos desde el momento en el que se realiz6 una solicitud previa de reembolso o pago.

Como alternativa, el método puede comprender la recepcion del reembolso o pago por la realizacion técnica o real
del método mencionado anteriormente en el cuidado médico de un paciente; para la interpretacion de los resultados
de dicho método; o para cualquier otro método de la invencion. Por supuesto, la invencion también incluye
realizaciones que comprenden la instruccion de otra persona o equipo para recibir el reembolso o pago. La orden
puede ser mediante cualquier medio de comunicacion, que incluyen los que se han descrito anteriormente. La
recepcion puede ser de cualquier entidad, que incluye una compaiiia de seguros, organizacion de mantenimiento de
la salud, agencia de salud gubernamental, o un paciente como ejemplos no limitantes. El pago se puede realizar
totalmente o en parte. En el caso de un paciente, el pago se puede realizar en forma de pago parcial conocido como
copago.

En otra realizacién mas, el método puede comprender el reenvio o haber reenviado una solicitud de reembolso o
pago a una compafiia de seguros, organizacion para el mantenimiento de la salud, agencia de salud gubernamental,
0 a un paciente para la realizacién del método mencioné anteriormente el cuidado médico de un paciente u otro
método de la invencioén. La solicitud puede ser mediante cualquier medio de comunicacién, que incluye los que se
han descrito anteriormente.

En una realizacién mas, el método puede comprender la recepcion de indicaciones de aprobacion de pago, o de
negacion de pago, por la realizacion del método mencionado anteriormente en el cuidado médico de un paciente u
otro método de la invencién. Tal indicacién puede venir de cualquier persona o equipo al que se realizé una solicitud
de reembolso o pago. Algunos ejemplos no limitantes incluyen una compafiia de seguros, organizacion de
mantenimiento de la salud, o una agencia de salud gubernamental, tal como Medicare o Medicaid como ejemplos no
limitantes. La indicacion se puede realizar mediante cualquier medio de comunicacion, incluyendo los que se han
descrito anteriormente.

Una realizacién adicional es en la que el método comprende el envio de una solicitud de reembolso por la realizacion
del método mencionado anteriormente en el cuidado médico de un paciente otro método de la invencion. Tal
solicitud se puede realizar mediante cualquier medio de comunicacion, que incluye los que se han descrito
anteriormente. La solicitud se puede haber realizado a una compafia de seguros, organizacién de mantenimiento de
la salud, agencia de salud federal, o el paciente para el que se realizé el método.

Un método adicional comprende la indicacion de la necesidad de reembolso o pago en un formulario o en una base
de datos por la realizacion del método mencionado anteriormente en el cuidado médico de un paciente u otro
método de la invencion. Como alternativa, el método puede indica simplemente la realizacién del método. La base
de datos puede estar en cualquier forma, con formularios electrénicos tales como una base de datos implementada
por ordenador incluida dentro del alcance de la invencion. La indicacion se puede realizar en forma de un cédigo (tal
como un codigo CPT) en papel o en la base de datos.

En los métodos mencionados anteriormente para el cuidado médico de un paciente u otro método de la invencion, el
método puede comprender el informe de los resultados del método, opcionalmente a una instalacion de cuidados de
la salud, un proveedor o profesional de cuidados de la salud, un doctor, una enfermera, o personal trabajando para
los mismos. El informe también se puede proporcionar directa o indirectamente al paciente. El informe puede ser
mediante cualquier medio de comunicacion, que incluye los que se han descrito anteriormente.

También se describen kits para la determinacion o medida de niveles de expresidon genética en una muestra que
contiene células como se describe en el presente documento. Un kit por lo general comprendera uno o mas
reactivos para detectar la expresion genética como se describe en el presente documento para la practica de la
presente invencion. Algunos ejemplos no limitantes incluyen sondas o cebadores de polinucleétidos para la
deteccion de niveles de expresion, una o mas enzimas usadas en los métodos de la invencion, y uno o mas tubos
para uso en la practica de la invencién. En algunas realizaciones, el kit incluira una matriz, o medio solido capaz de
su montaje en una matriz, para la deteccién de la expresion genética como se describe en el presente documento.
En otras realizaciones, el kit puede comprender uno o mas anticuerpos que son inmunorreactivos con epitopos
presentes en un polipéptido que indica la expresion de una secuencia genética. En algunas realizaciones, el
anticuerpo sera un fragmento de anticuerpo.

Un kit también puede incluir materiales con instrucciones que desvelan o que describen el uso del kit o un cebador o
sonda de la presente invencién en un método de la invencién como se proporciona en el presente documento. Un kit
también puede incluir componentes adicionales para facilitar la aplicacion en particular para la que esta disefiado el
kit. Por lo tanto, por ejemplo, un kit puede contener adicionalmente medios para detectar la marca (por ejemplo,
sustratos enzimaticos para marcas enzimatica es, conjuntos de filtros para detectar marcas fluorescentes, marcas
secundarias apropiadas tales como una anti-raton-HRP de oveja, o similares). Un kit puede incluir adicionalmente
tampones y otros reactivos reconocidos para uso en un método de la invencion.

Habiendo descrito ahora por lo general la invencion, la misma se entendera mas facilmente a través de la referencia
a los siguientes ejemplos que se proporcionan a modo de ilustracion, y no pretenden ser limitantes de la presente
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invencion, a menos que se especifique.
Ejemplos
Ejemplo 1: Capacidad de informacién de conjuntos de genes aleatorios

Se sometieron a ensayos subconjuntos de 100 secuencias genéticas expresadas seleccionadas de forma aleatoria
usadas para clasificarse entre 39 tipos de tumor para su capacidad para clasificarse entre subconjuntos de los 39
tipos de tumor. Los niveles de expresion de combinaciones aleatorias de 5, 10, 15, 20, 25, 30, 35, 40, 45, y 49 (se
toma muestra de cada combinacién 10 veces) de las 100 secuencias expresadas se usaron con datos de tipos de
tumor y a continuacidon se usaron para predecir conjuntos aleatorios de ensayo de muestras de tumor (se toma
muestra de cada uno 10 veces) que varian de 2 a los 39 tipos. La Figura 1 muestra la capacidad de clasificacion de
diversos conjuntos de genes que se muestran con respecto al numero de tipos de tumor clasificados. Como se
esperaba, se necesita un nimero de secuencias genéticas mas elevado para clasificar los tipos de tumor con
precisiones mas elevadas. La Figura 2 muestra el rendimiento de la clasificacion para diversos numeros de tipos de
tumores con respecto al nimero de secuencias genéticas usadas.

Los numeros de referencia en GenBank de las 100 secuencias genéticas son AF269223, BC006286, AK025501,
AJ002367, Al469140, AW013883, NM_001238, Al476350, BC006546, Al041212, BF724944, AI376951, R56211,
BC006393, X13274, BC001133, N62397, BC000885, AK001588, AK057901, AF146760, AlI951287, AK025604,
BCO007581, BC015025, R43102, AW449550, Al922539, Al684144, Al277662, BC015999, AW444656, BC011612,
BC015401, BF447279, BC009956, AL050163, BC001248, BE672684, AL137353, BC001340, U45975, BE856598,
BC009060, AL137728, AA713797, AL583913, AK054617, Al028262, Al753041, BG939593, AL080179, AA814915,
AF31798, Al961568, BC009849, AK021603, BC012561, Al570494, BC006973, AW294857, BC004952, AK026535,
Al923614, AW082090, Al005513, AF339768, AK023167, AF169693, AF076249, BC007662, BC015520, Al814187,
Al565381, AW271626, AK024120, AF139065, BC014075, Al887245, AF2S7081, Al767898, AF070634, AF155132,
X69804, U65579, NM_004933, Al655104, AW131780, Al650407, AF131774, AA814057, AJ311123, BC009702,
AF264036, AL161961, AJ010857, AF106912, AK023542, AF073518, y D83032. Se hizo un indice de 1 a 100, y los
conjuntos aleatorios representativos usados en la invencién son los que siguen a continuacion:

Para 2 genes, los genes 33y 63, los genes 17 y 72, los genes 64 y 21, los genes 48 y 25, los genes 88 y 54, los
genes 80 y 32, los genes 24 y 99, los genes 14 y 31, los genes 80 y 23, y genes 18 y 34 se usaron como los 10
conjuntos aleatorios.

Para 5 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 27, 97, 56, 88, y 50. En el conjunto 2, se usaron los genes
24, 26, 35, 48, y 83. En el conjunto 3, se usaron los genes 46, 62, 75, 91, y 2. En el conjunto 4, se usaron los
genes 19, 61, 34, 87, y 13. En el conjunto 5, se usaron los genes 56, 32, 66, 20, y 55. En el conjunto 6, se usaron
los genes 90, 21, 6, 78, y 66. En el conjunto 7, se usaron los genes 73, 47, 3, 82, y 86. En el conjunto 8, se
usaron los genes 74, 39, 13, 7, y 67. En el conjunto 9, se usaron los genes 34, 1, 24, 85, y 62. En el conjunto 10,
se usaron los genes 23, 89, 15, 54, y 98.

Para 10 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 11, 58, 90, 40, 20, 44, 10, 78, 72, y 74. En el conjunto 2, se
usaron los genes 79, 71, 42, 48, 93, 56, 55, 14, 92, y 52. En el conjunto 3, se usaron los genes 62, 53, 52, 19, 98,
26, 76, 65, 33, y 40. En el conjunto 4, se usaron genes 94, 8, 16, 99, 58, 19, 97, 92, 76, y 86. En el conjunto 5, se
usaron los genes 18, 97, 16, 94, 84, 52, 11, 24, 89, y 92. En el conjunto 6, se usaron los genes 12, 42, 45, 51, 2,
75, 63, 28, 13, y 58. En el conjunto 7, se usaron los genes 67, 98, 55, 32, 82, 42, 2, 45, 37, y 23. En el conjunto
8, se usaron los genes 40, 43, 69, 68, 13, 97, 35, 3, 44, y 42. En el conjunto 9, se usaron los genes 69, 47, 96,
80, 100, 50, 42, 26, 65, y 17. En el conjunto 10, se usaron los genes 83, 84, 69, 67, 19, 85, 35, 11, 70, y 64.

Para 15 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 98, 81, 43, 63, 18, 56, 19, 97, 47, 13, 48, 99, 75, 45, y 83.
En el conjunto 2, se usaron los genes 5, 72, 31, 59, 81, 40, 92, 3, 23, 50, 57, 74, 62, 21, y 93. En el conjunto 3,
se usaron los genes 11, 69, 91, 100, 38, 1, 73, 64, 90, 26, 62, 2, 37, 23, y 18. En el conjunto 4, se usaron los
genes 76, 9, 53, 4, 11, 41,77, 44, 87, 51, 54, 49, 43, 56, y 67. En el conjunto 5, se usaron los genes 55, 34, 13,
89, 52, 74, 96, 80, 48, 22, 31, 39, 43, 91, y 54. En el conjunto 6, se usaron los genes 59, 88, 15, 90, 4, 73, 93, 7,
10, 18, 98, 83, 43, 3, y 5. En el conjunto 7, se usaron los genes 68, 91, 77, 33, 88, 94, 95, 41, 46, 27, 36, 51, 97,
7,y 2. En el conjunto 8, se usaron los genes 7, 10, 78, 40, 70, 84, 55, 1, 98, 22, 99, 91, 8, 17, y 89. En el
conjunto 9, se usaron los genes 65, 10, 38, 8, 77, 98, 37, 43, 93, 99, 86, 16, 82, 27, y 9. En el conjunto 10, se
usaron los genes 97, 27, 78, 38, 24, 19, 55, 47,77, 13, 45, 25, 43, 70, y 68.

Para 20 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 41, 94, 38, 76, 35, 65, 92, 26, 49, 7, 85, 54, 77, 66, 98, 15,
86, 69, 70, y 67. En el conjunto 2, se usaron los genes 43, 87, 1, 81, 7, 14, 94, 28, 25, 55, 100, 41, 18, 47, 96, 89,
26, 53, 29, y 32. En el conjunto 3, se usaron los genes 48, 80, 90, 99, 50, 98, 36, 91, 6, 41, 61, 96, 74, 66, 9, 5,
16, 18, 20, y 1. En el conjunto 4, se usaron los genes 49, 58, 73, 24, 94, 22, 41, 52, 18, 19, 63, 91, 74, 37, 59, 95,
53, 87, 72, y 13. En el conjunto 5, se usaron los genes 67, 74, 2, 98, 46, 69, 5, 42, 22, 66, 60, 20, 100, 80, 24, 76,
63, 9, 39, y 15. En el conjunto 6, se usaron los genes 10, 74, 50, 92, 69, 68, 52, 56, 63, 71, 11, 17, 29, 64, 88, 59,
25, 94, 35, y 57. En el conjunto 7, se usaron los genes 97, 72, 16, 19, 14, 42, 70, 31, 29, 13, 22, 37, 95, 69, 87,
39, 18, 81, 58, y 100. En el conjunto 8, se usaron los genes 5, 3, 18, 91, 77, 19, 82, 31, 92, 22, 93, 45, 76, 84, 46,
100, 53, 99, 89, y 42. En el conjunto 9, se usaron los genes 62, 3, 85, 37, 34, 93, 52, 40, 74, 25, 86, 57, 33, 60,
20,77,78, 17,28, y 13. En el conjunto 10, se usaron los genes 22, 26, 23, 39, 35, 10, 43, 32, 65, 38, 54, 45, 8,
17, 90, 20, 83, 60, 6, y 58.
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Para 25 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 21, 28, 50, 27, 8, 48, 74, 80, 38, 96, 71, 15, 89, 84, 32, 26,
55, 36, 29, 68, 13, 7, 18, 63, y 72. En el conjunto 2, se usaron los genes 61, 38, 59, 92, 3, 80, 33, 68, 79, 70, 44,
26, 95, 63, 85, 27, 60, 43, 75, 96, 42, 99, 58, 48, y 91. En el conjunto 3, se usaron los genes 75, 83, 78, 5, 99, 56,
26, 36, 57, 23, 37, 28, 88, 16, 63, 2, 72, 59, 9, 80, 52, 91, 62, 3, y 27. En el conjunto 4, se usaron los genes 48,
75, 84, 83, 88, 29, 13, 9, 98, 6, 31, 63, 45, 5, 51, 52, 39, 22, 100, 91, 74, 12, 94, 21, y 8. En el conjunto 5, se
usaron los genes 79, 84, 47, 43, 26, 37, 46, 19, 85, 91, 2, 10, 81, 89, 38, 71, 17,57, 7, 93, 31, 87,29, 78, y 73.
En el conjunto 6, se usaron los genes 62, 93, 83, 42, 97, 96, 78, 98, 47, 22, 67, 48, 89, 95, 24, 81, 16, 45, 8, 90,
66, 64, 2, 3, y 58. En el conjunto 7, se usaron los genes 100, 34, 58, 28, 104, 35, 88, 76, 6, 30, 83, 81, 67, 36, 39,
87, 66, 45, 20, 15, 86, 56, 55, y 95. En el conjunto 8, se usaron los genes 17, 43, 50, 63, 47, 58, 95, 32, 79, 60,
16, 91, 86, 22, 97, 21, 9, 55, 72, 78, 77, 45, 100, 14, y 30. En el conjunto 9, se usaron los genes 24, 67, 60, 94,
59, 14, 70, 84, 8, 89, 63, 23, 39, 11, 81, 42, 33, 3, 12, 93, 54, 35, 78, 73, y 90. En el conjunto 10, se usaron los
genes 11, 2, 19, 62, 13, 51, 30, 80, 81, 82, 52, 34, 67, 57, 25, 95, 93, 39, 26, 48, 44, 89, 61, 17, y 18.

Para 30 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 30, 97, 54, 21, 34, 9, 56, 71, 62, 14, 24, 23, 89, 61, 76, 41,
29, 67, 94, 22, 88, 4, 40, 33, 38, 78, 82, 66, 84, y 100. En el conjunto 2, se usaron los genes 89, 41, 56, 43, 98,
44, 35, 26, 19, 86, 15, 67, 8, 69, 3, 76, 48, 17, 55, 31, 25, 91, 72, 36, 18, 82, 37, 50, 9, y 75. En el conjunto 3, se
usaron los genes 28, 39, 78, 15, 65, 93, 66, 29, 88, 35, 49, 69, 50, 9, 53, 80, 81, 95, 76, 44, 48, 64, 83, 11, 70,
33,73, 96, 56, y 92. En el conjunto 4, se usaron los genes 4, 2, 19, 6, 11, 84, 94, 44, 60, 37, 29, 97, 53, 83, 98,
45, 65, 9, 85, 35, 20, 89, 10, 17, 23, 74,70, 41, 18, y 76. En el conjunto 5, se usaron los genes 27, 4, 43, 1, 10,
95, 88, 74,77, 47, 63, 81, 31,9, 41, 100, 87, 57, 8, 79, 24, 6, 26, 20, 55, 61, 34, 42, 25, y 39. En el conjunto 6, se
usaron los genes 47, 67, 98, 56, 37, 44, 5, 70, 48, 12, 20, 86, 83, 89, 27, 59, 19, 54, 69, 97, 43, 71, 58, 82, 8, 50,
51,10, 25, y 72. En el conjunto 7, se usaron los genes 100, 99, 37, 58, 44, 60, 39, 3, 59, 96, 50, 68, 94, 69, 83,
90, 17, 4, 5, 67, 88, 56, 29, 79, 23, 1, 38, 25, 49, y 74. En el conjunto 8, se usaron los genes 26, 23, 58, 47, 6, 68,
41, 31, 16, 64, 19, 75, 36, 32, 87, 2, 12, 97, 73, 21, 53, 78, 15, 94, 1, 20, 79, 81, 70, y 7. En el conjunto 9, se
usaron los genes 61, 48, 78, 75, 12, 36, 37, 66, 91, 2, 92, 32, 8, 26, 6, 82, 14, 68, 4, 88, 39, 89, 43, 41, 40, 87,
69, 74, 42, y 9. En el conjunto 10, se usaron los genes 58, 99, 60, 39, 50, 25, 22, 57, 48, 85, 24, 10, 97, 68, 36,
38, 93, 62, 52, 56, 34, 18, 32, 64, 95, 81, 74, 88, 61, y 96.

Para 35 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 52, 68, 22, 92, 43, 75, 20, 62, 15, 76, 99, 61, 64, 36, 12, 66,
24, 21, 31, 88, 25, 6, 93, 91, 55, 74, 69, 90, 23, 4, 80, 72, 97, 58, y 1. En el conjunto 2, se usaron los genes 48,
21, 68, 16, 96, 10, 1, 69, 36, 20, 3, 14, 59, 53, 12, 84, 90, 17, 9, 65, 4, 32, 75, 81, 88, 37, 38, 5, 94, 60, 64, 45, 7,
43,y 55. En el conjunto 3, se usaron los genes 33, 95, 59, 86, 83, 76, 36, 55, 90, 22, 62, 98, 34, 46, 4, 87, 5, 66,
38, 78, 97, 100, 71, 25, 30, 2, 21, 99, 12, 54, 9, 81, 32, y 52. En el conjunto 4, se usaron los genes 27, 64, 40, 59,
63, 100, 50, 19, 1, 10, 96, 2, 34, 28, 67, 26, 87, 41, 57, 33, 11, 94, 66, 82, 6, 52, 55, 84, 47, 97, 83, 80, 62,y 5. En
el conjunto 5, se usaron los genes 99, 86, 92, 72, 83, 48, 79, 46, 91, 2, 90, 9, 23, 44, 85, 31, 38, 81, 76, 54, 71,
14, 3, 13, 62, 11, 39, 4, 95, 36, 20, 30, 75, 63, y 51. En el conjunto 6, se usaron los genes 41, 89, 81, 29, 86, 95,
34,42, 50,9, 45, 21, 64, 84, 74, 91, 69, 98, 57, 79, 39, 87, 93, 63, 26, 82, 2, 59, 30, 71, 83, 38, 77,24,y 73. En el
conjunto 7, se usaron los genes 87, 60, 59, 98, 43, 38, 28, 64, 29, 92, 22, 27, 40, 33, 69, 71, 73, 79, 15, 70, 32,
90, 76, 93, 6, 50, 55, 9, 49, 54, 36, 5, 48, 19, y 10. En el conjunto 8, se usaron los genes 100, 70, 98, 79, 91, 23,
37,29,73, 65,78, 31, 3, 11, 30, 51, 16, 40, 95, 94, 62, 38, 67, 39, 82, 72, 22, 5, 87, 57, 6, 75, 35, 99, y 46. En el
conjunto 9, se usaron los genes 46, 61, 59, 86, 29, 74, 56, 89, 52, 26, 54, 20, 84, 97, 33, 71, 14, 36, 38, 49, 28,
60, 19, 90, 11, 42, 87, 92, 82, 21, 94, 3, 22, 2, y 39. En el conjunto 10, se usaron los genes 31, 76, 77, 27, 72, 38,
42, 36, 53, 82, 61, 39, 98, 81, 34, 80, 22, 100, 8, 32, 17, 21, 28, 56, 59, 29, 55, 5, 62, 40, 90, 87, 24, 68, y 37.
Para 40 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 64, 50, 46, 22, 51, 6, 47, 12, 2, 30, 45, 7, 63, 55, 91, 90, 80,
49,71,8,79,82,77,76, 97, 5, 95, 11, 32, 70, 20, 62, 38, 26, 41, 58, 44, 87, 35, y 23. En el conjunto 2, se usaron
los genes 44, 26, 16, 12, 30, 45, 71, 90, 37, 68, 32, 70, 58, 43, 51, 6, 62, 92, 87, 20, 56, 5, 47, 48, 86, 29, 98, 22,
59, 76, 8, 79, 64, 14, 50, 3, 54, 83, 96 y 80. En el conjunto 3, se usaron los genes 20, 34, 57, 70, 39, 15, 25, 33,
78, 51, 87, 46, 67, 80, 28, 52, 66, 72, 22, 88, 96, 3, 90, 6, 82, 42, 41, 94, 85, 61, 54, 84, 14,9,81,19,7,91, 23,y
40. En el conjunto 4, se usaron los genes 61, 46, 64, 71, 35, 58, 100, 23, 95, 17, 87, 68, 54, 8, 50, 4, 27, 49, 47,
52, 53, 28, 24, 34, 45, 2, 89, 48, 3, 65, 42, 9, 92, 36, 6, 84, 51, 60, 77, y 94. En el conjunto 5, se usaron los genes
28,97, 21, 43, 22, 89, 94, 87, 99, 5, 4, 20, 13, 61, 37,42, 72,62, 7, 12, 31, 23, 60, 98, 48, 38, 53, 56, 29, 69, 26,
82, 24,74, 86, 10, 67, 2, 47, y 46. En el conjunto 6, se usaron los genes 12, 74, 96, 77, 78, 72, 53, 87, 47, 29, 40,
98, 52, 22, 69, 3, 58, 97, 60, 48, 55, 80, 57, 39, 50, 89, 71, 9, 63,5 1, 21, 23, 73, 32, 20, 19, 25, 5, 38, y 46. En el
conjunto 7, se usaron los genes 88, 79, 54, 44, 37, 36, 32, 91, 47, 50, 60, 92, 82, 80, 46, 19, 98, 20, 76, 29, 9, 95,
2,77,97,74,90, 73, 100, 1, 34, 85, 24, 71, 57, 99, 68, 13, 43, y 53. En el conjunto 8, se usaron los genes 23, 39,
7,64, 20, 27, 69, 43, 38, 89, 50, 3, 16, 79, 83, 72, 65, 66, 32, 30, 100, 82, 28, 22, 54, 84, 53, 75, 59, 37, 34, 49,
12, 86, 71, 97, 26, 88, 70, y 57. En el conjunto 9, se usaron los genes 74, 96, 80, 39, 40, 82, 38, 56, 35, 93, 55,
73,44,17,81, 27, 2, 83, 65, 89, 76, 8, 18, 45, 58, 77, 14, 49, 21, 6, 4, 92, 33, 13, 12, 88, 98, 24, 84, y 36. En el
conjunto 10, se usaron los genes 35, 77, 48, 62, 26, 12, 41, 68, 81, 5, 37, 70, 28, 72, 50, 83, 64, 99, 74, 57, 84,
76,52, 14, 87,97, 3, 31, 73, 58, 44, 24, 15, 66, 45, 91, 4, 32, 46, y 49.

Para 45 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 52, 97, 84, 72, 96, 34, 18, 38, 88, 80, 91, 49, 71, 64, 93, 26,
62, 40, 68, 29, 67, 39, 60, 9, 13, 74, 95, 99, 27, 47, 25, 45, 31, 8, 69, 17, 75, 53, 51, 12, 23, 1, 6, 30, y 50. En el
conjunto 2, se usaron los genes 97, 80, 55, 32, 94, 84, 28, 3, 6, 48, 17, 41, 65, 37, 79, 34, 61, 83, 35, 49, 27, 38,
43,2,24,77,25,71, 58, 14, 8, 30, 46, 98, 82, 75, 22, 72, 26, 74, 93, 66, 73, 1, y 53. En el conjunto 3, se usaron
los genes 64, 45, 38, 92, 23, 74, 66, 60, 100, 3, 82, 20, 54, 11, 19, 16, 80, 86, 14, 75, 62, 10, 52, 47, 13, 31, 35,
53,41,9,79, 39, 17, 22, 99, 58, 46, 83, 43, 40, 44, 90, 95, 12, y 81. En el conjunto 4, se usaron los genes 20, 66,
9, 24, 16, 76, 99, 42, 86, 58, 15, 93, 48, 28, 26, 50, 68, 12, 2, 37, 82, 36, 27, 57, 45, 41, 32, 1, 52, 54, 30, 39, 7,
100, 59, 23, 94, 75, 8, 60, 55, 34, 38, 29, y 87. En el conjunto 5, se usaron los genes 66, 88, 73, 53, 51, 69, 36,
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87, 78, 40, 58, 76, 31, 65, 56, 42, 100, 68, 5, 18, 17, 91, 45, 22, 74, 82, 1, 44, 67, 43, 10, 63, 79, 92, 6, 72, 80, 75,
9, 30, 19, 61, 99, 3, y 38. En el conjunto 6, se usaron los genes 75, 66, 84, 59, 9, 70, 100, 27, 79, 41, 73, 67, 23,
39, 28, 68, 21, 69, 38, 72, 86, 82, 36, 46, 77, 34, 47, 54, 13, 16, 7, 88, 22, 26, 4, 89, 55, 24, 61, 12, 35, 50, 95, 92,
y 80. En el conjunto 7, se usaron los genes 59, 86, 10, 29, 53, 88, 43, 64, 11, 13, 19, 17, 36, 65, 73, 94, 20, 51,
80, 24, 66, 83, 44, 47, 21, 6, 52, 82, 69, 54, 100, 28, 18, 34, 35, 30, 74, 91, 49, 46, 60, 5, 38, 71,y 2. En el
conjunto 8, se usaron los genes 77, 32, 55, 44, 6, 98, 94, 19, 10, 71, 72, 85, 67, 75, 78, 88, 90, 58, 89, 27, 69, 42,
31,47,1,37,52,7,57,45, 11, 83, 49, 46, 34, 64, 14, 24, 87, 9, 56, 8, 20, 36, y 15. En el conjunto 9, se usaron
los genes 4, 27, 83, 61, 46, 15, 35, 26, 51, 54, 23, 38, 100, 7, 42, 58, 44, 8, 22, 37, 20, 89, 56, 91, 70, 29, 11, 19,
87,99, 21, 65, 72, 75, 49, 40, 45, 30, 43, 48, 63, 3, 18, 74, y 1. En el conjunto 10, se usaron los genes 68, 19, 90,
52,55, 23,17, 53, 3, 2, 74, 82, 26, 88, 48, 6, 8, 43, 15, 73, 57, 67, 85, 91, 13, 44, 81,1, 75, 33, 51, 21,4, 41, 77,
86, 40, 18, 31, 78, 92, 10, 64, 99, y 69.

Se realizé la clasificacion de subconjuntos de los 39 tipos de tumores con el uso de selecciones aleatorias de tipos
de tumor del grupo de 39. Los niveles de expresion de los conjuntos de secuencias genéticas como se describe en
el presente documento se usaron para clasificar combinaciones aleatorias de tipos de tumor. Se usaron diferentes
conjuntos aleatorios de tipos de tumor con cada uno de los conjuntos de 100, 74, y 90 secuencias genéticas como
se describe en estos ejemplos. Algunos ejemplos representativos, y no limitantes de conjuntos aleatorios de 2 a 20
tipos de tumor usa dos como sigue a continuacion, en los que se hizo un indice del conjunto de 1 a 39 de los 39
tipos de tumor.

Para 2 tipos de tumor, el conjunto 1 uso los tipos 26 y 16. El conjunto 2 uso los tipos 8 y 5. El conjunto 3 usé los tipos
39y 8. El conjunto 4 puso los tipos 27 y 23. El conjunto 5 usé los tipos 8 y 19. El conjunto 6 usé los tipos 12y 21. El
conjunto 7 usé los tipos 30 y 15. El conjunto 8 uso los tipos 30 y 5. El conjunto 9 uso los tipos 18 y 22. El conjunto 10
uso los tipos 27 y 26.

Para 4 tipos de tumor, el conjunto 1 uso los tipos 20, 35, 15y 7. El conjunto 2 usé los tipos 36, 1, 28 y 19. El conjunto
3 uso los tipos 13, 4, 12 y 21. El conjunto 4 uso los tipos 12, 33, 14 y 28. El conjunto 5 uso los tipos 6, 28, 5y 37. El
conjunto 6 uso los tipos 5, 25, 36 y 15. El conjunto 7 usd los tipos 12, 26, 21 y 19. El conjunto 8 uso los tipos 19, 3,
20y 17. El conjunto 9 usé los tipos 18, 10, 8 y 9. El conjunto 10 us6 los tipos 28, 20, 2 y 22.

Para 6 tipos de tumor, el conjunto 1 usé los tipos 27, 3, 10, 39, 11y 20. El conjunto 2 us6 los tipos 33, 10, 20, 32, 13
y 19. El conjunto 3 usé los tipos 31, 27, 18, 39, 8 y 16. El conjunto 4 uso los tipos 25, 28, 10, 12, 7 y 39. El conjunto 5
uso los tipos 14, 13, 28, 24, 30 y 36. El conjunto 6 uso los tipos 9, 24, 8, 17, 36 y 26. El conjunto 7 uso los tipos 20,
1, 34, 26, 6 y 19. El conjunto 8 uso los tipos 12, 13, 3, 17, 34 y 22. El conjunto 9 usé los tipos 7, 1, 17, 13, 20 y 34. El
conjunto 10 uso los tipos 5, 11, 25, 29, 28 y 35.

Para 8 tipos de tumor, el conjunto 1 uso los tipos 34, 33, 28, 3, 23, 25, 9 y 29. El conjunto 2 us6 los tipos 27, 8, 38,
28, 20, 14, 12 y 9. El conjunto 3 uso los tipos 29, 21, 19, 1, 13, 26, 11 y 31. El conjunto 4 us¢ los tipos 25, 17, 7, 20,
34, 8, 28 y 10. El conjunto 5 usd los tipos 36, 28, 35, 26, 2, 8, 29 y 7. El conjunto 6 usé los tipos 10, 23, 2, 27, 33, 21,
25y 35. El conjunto 7 uso los tipos 10, 18, 38, 2, 6, 7, 19 y 32. El conjunto 8 usd los tipos 11, 37, 6, 28, 3,9, 2y 16.
El conjunto 9 uso los tipos 22, 2,, 10, 8, 17, 19y 33. El conjunto 10 us6 los tipos 35, 39, 8, 10, 37,4, 36 y 6.

Para 10 tipos de tumor, el conjunto 1 us6 los tipos 25, 10, 26, 2, 32, 31, 39, 23, 22 y 18. El conjunto 2 usé los tipos
12, 35, 6, 16, 20, 3, 39, 36, 11 y 2. El conjunto 3 usé los tipos 34, 1, 15, 29, 5, 39, 2, 12, 25 y 18. El conjunto 4 us6
los tipos 10, 8, 14, 18, 31, 19, 23, 20, 32 y 33. El conjunto 5 usé los tipos 10, 18, 37, 15, 4, 35, 33, 24, 39 y 20. El
conjunto 6 uso los tipos 22, 16, 4, 3, 18, 21, 1, 25, 37 y 13. El conjunto 7 uso los tipos 14, 6, 28, 18, 11, 13, 2, 32, 33
y 19. El conjunto 8 usé los tipos 39, 2, 38, 4, 34, 8, 25, 6, 32 y 35. El conjunto 9 us6 los tipos 3, 10, 11, 16, 6, 15, 18,
14, 12 y 26. El conjunto 10 usé los tipos 24, 25, 21, 9, 36, 29, 20, 39, 10y 37.

Para 12 tipos de tumor, el conjunto 1 usé los tipos 26, 20, 4, 12, 2, 31, 38, 18, 16, 39, 3 y 33. El conjunto 2 uso los
tipos 25, 16, 4, 9, 29, 27, 14, 24, 21,7, 23 y 2. El conjunto 3 usé los tipos 31, 18, 23, 13, 25, 1, 29, 21, 35, 10,32y
39. El conjunto 4 usé los tipos 8, 34, 23, 9, 35, 14, 25, 21, 2, 33, 18 y 28. El conjunto 5 uso los tipos 6, 11, 21, 8, 5, 7,
19, 32, 3, 13, 36 y 9. El conjunto 6 usé los tipos 12, 33, 14, 26, 27, 15, , 2, 21, 36, 35, 9 y 39. El conjunto 7 uso los
tipos 26, 29, 32, 17, 31, 19, 6, 5, 20, 34, 2 y 24. El conjunto 8 uso los tipos 17, 12, 8, 22, 28, 9, 27, 29, 14, 35,4 y 32.
El conjunto 9 usd los tipos 29, 9, 36, 23, 33, 18, 21, 35, 3, 6, 2 y 1.El conjunto 10 uso los tipos 1, 3, 35, 29, 22, 27, 8,
23,2, 36,14y 19.

Para 14 tipos de tumor, el conjunto 1 uso los tipos 9, 26, 38, 25, 31, 3, 15, 14, 17, 33, 12, 35, 39 y 16. El conjunto 2
uso los tipos 1, 26, 16, 25, 20, 12, 14, 37, 38, 24, 23, 33, 27 y 35. El conjunto 3 uso los tipos 11, 21, 35, 38, 32; 34,
27, 39, 16, 15, 4, 5, 13 y 18. El conjunto 4 usé los tipos 27, 5, 13, 28, 18, 17, 15, 20, 29, 37, 21, 36, 25y 14. El
conjunto 5 usé los tipos 5, 12, 17, 9, 25, 21, 33, 37, 8, 15, 24, 3, 34 y 28. El conjunto 6 uso los tipos 11, 19, 34, 26, 9,
6, 32, 14, 27, 29, 30, 16, 24 y 17. El conjunto 7 uso los tipos 31, 26, 11, 18, 19, 20, 9, 8, 5, 36, 12, 6, 27 y 38. El
conjunto 8 uso los tipos 20, 17, 11, 5, 15, 9, 2, 39, 34, 24, 27, 26, 35 y 10. El conjunto 9 uso los tipos 1, 14, 39, 30,
17, 6, 10, 35, 31, 33, 15, 29, 32y 7. El conjunto 10 uso los tipos 1, 19, 24, 28, 34, 12, 13, 18, 32, 11, 14, 21, 22 y 25.

Para 16 tipos de tumor, el conjunto 1 usd los tipos 27, 15, 8, 12, 6, 20, 26, 19, 25, 2, 37, 38, 7, 39, 4 y 33. El conjunto

30



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2 550652 T3

2 uso los tipos 17, 18, 28, 5, 6, 31, 25, 13, 8, 20, 37, 36, 35, 9, 23 y 27. El conjunto 3 uso los tipos 23, 37, 34, 14, 16,
27, 32, 33, 21, 38, 4, 30, 24, 22, 17 y 25. El conjunto 4 uso los tipos 7, 37, 38, 21, 34, 31, 32, 25, 10, 36, 19, 11, 6,
26, 18 y 35. El conjunto 5 uso los tipos9, 32, 12, 24, 20, 13, 38, 21, 39, 23, 36, 18, 37, 22, 5y 3. El conjunto 6 usé los
tipos 14, 21, 5, 17, 6, 20, 18, 35, 22, 10, 3, 23, 13, 2, 34 y 26. El conjunto 7 uso¢ los tipos 1, 8, 19, 6, 9, 39, 28, 18, 13,
31, 14, 16, 37, 12, 3 y 25. El conjunto 8 usé los tipos 32, 36, 28, 38, 9, 33, 2, 5, 4, 11, 19, 18, 13, 8, 12y 3. E
conjunto 9 uso los tipos 9, 14, 10, 5, 28, 32, 23, 6, 39, 3, 17, 8, 19, 1, 31 and12. El conjunto 10 usé los tipos 4, 34,
11,6, 38,19, 7, 20, 23, 3, 25, 37,26, 1, 15y 12.

Para 18 tipos de tumor, el conjunto 1 usé los tipos 15, 24, 39, 35, 7, 30, 16, 13, 20, 3, 26, 4, 12, 10, 34, 25, 21 y 28.
El conjunto 2 uso los tipos 21, 23, 29, 11, 10, 19, 13, 28, 4, 20, 17, 24, 30, 12, 39, 34, 31 y 9. El conjunto 3 uso los
tipos 7, 17, 27, 6, 30, 8, 22, 2, 32, 26, 21, 14, 4, 38, 1, 35, 16 y 28. El conjunto 4 uso los tipos 17, 13, 20, 33, 10, 3,
16, 22, 1, 38, 2, 9, 28, 5, 6, 19, 12and 11. El conjunto 5 us6 los tipos 4, 35, 21, 25, 18, 17, 8, 14, 31, 30, 9, 1, 2, 23,
36, 29, 32 y 37. El conjunto 6 uso los tipos 17, 34, 2, 18, 19, 15, 16, 13, 4, 24, 5, 35, 6, 22, 28, 37, 38 y 1. El conjunto
7 uso los tipos 34, 26, 12, 25, 27, 3,17, 7, 2, 32, 9, 36, 21, 18, 22, 8, 20 y 29. El conjunto 8 uso los tipos 12, 34, 38,
25,17, 22,14, 39,10, 7, 31, 2, 3, 11, 29, 30, 16 y 24. El conjunto 9 usé los tipos 13, 26, 27, 14, 5, 10, 8, 7, 16, 30,
37,4,6, 35,28, 1, 36 y 20. El conjunto 10 usé los tipos 15, 2, 17, 23, 26, 28, 36, 38, 12, 6, 19, 37, 20, 14,9, 39, 11y
21.

Para 20 tipos de tumor, el conjunto 1 usé los tipos 25, 13, 21, 15, 37, 20, 12, 28, 9, 10, 26, 22, 14, 24, 16, 7, 39, 34,
33y 4. El conjunto 2 usé los tipos 20, 17, 10, 27, 19, 28, 5, 1, 23, 21, 38, 7, 13, 22, 32, 31, 9, 4, 3 y 24. El conjunto 3
uso los tipos 17, 13, 7, 20, 11, 38, 34, 3, 15, 12, 5, 39, 9, 10, 4, 35, 27, 6, 21 y 33. El conjunto 4 uso los tipos 6, 13,
17,26, 1,7, 33,5, 10, 32, 3, 23, 35, 4, 14, 28, 12, 38, 8 y 27. El conjunto 5 uso los tipos 10, 23, 9, 38, 5, 29, 12, 27,
25,6,7, 26,37, 31, 24, 36, 19, 15, 16 y 11. El conjunto 6 us¢ los tipos 30, 24, 21, 11, 23, 25, 8,9, 7, 31, 27, 5, 14,
29,1, 19,16, 12, 22 y 17. El conjunto 7 usé los tipos 26, 13, 23, 19, 22, 11, 25, 21, 33, 20, 6, 17, 2, 10, 31, 34, 27,
37, 7 y 9. El conjunto 8 usé los tipos 30, 1, 38, 7, 31, 37, 11, 25, 6, 19, 28, 33, 7, 29, 10, 27, 16, 3, 14 y 15. El
conjunto 9 uso los tipos 15, 19, 26, 24, 5, 33, 11, 2, 13, 18, 31, 22, 32, 20, 23, 6, 10, 25, 36 y 3. El conjunto 10 us6
los tipos 24, 25, 21, 29, 14, 18, 31, 2, 20, 39, 23, 9, 38, 12, 6, 32, 22, 26, 33y 7.

Ejemplo 4: Conjuntos de genes especificados

Un primer conjunto de 74 genes y un segundo conjunto de 90 genes, en los que los dos conjuntos tienen 38
miembros en comun, se usaron en la practica de la invencion.

Subconjuntos aleatorios de aproximadamente 5 a 49 miembros del conjunto de 74 secuencias genéticas expresadas
se evaluaron de manera analoga a la que se ha descrito en el Ejemplo 3. De nuevo, los niveles de expresion de
combinaciones aleatorias de 5, 10, 15, 20, 25, 30, 35, 40, 45, y 49 (se tomara muestra de cada combinaciéon 10
veces) de las 74 secuencias expresadas se usaron con datos de los tipos de tumor y a continuacién se usaron para
predecir los conjuntos de muestras de tumor aleatorios del ensayo (se toma muestra de cada una 10 veces) que
varia de 2 a los 39 tipos. Los datos resultantes se muestran en las Figuras 4-6.

Se hizo un indice de los miembros de las 74 secuencias genéticas de 1 a 74, y los conjuntos aleatorios
representativos usados en la invencion son los que siguen a continuacion:

Para 2 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 64 y 6. Para el conjunto 2, se usaron los genes 64 y 13.
Para el conjunto 3, se usaron los genes 67 y 51. Para el conjunto 4, se usaron los genes 51 y 29. Para el
conjunto 5, se usaron los genes 46 y 12. Para el conjunto 6, se usaron los genes 68 y 65. Para el conjunto 7, se
usaron los genes 6 y 28. Para el conjunto 8, se usaron los genes 9 y 55. Para el conjunto 9, se usaron los genes
55y 71. Para el conjunto 10, se usaron los genes 63 y 39.

Para 5 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 8, 64, 50, 54, y 4. En el conjunto 2, se usaron los genes 39,
17, 45, 34, y 15. En el conjunto 3, se usaron los genes 10, 4, 61, 21, y 55. En el conjunto 4, se usaron los genes
59, 37, 21, 23, y 64. En el conjunto 5, se usaron los genes 69, 8, 25, 59, y 63. En el conjunto 6, se usaron los
genes 45, 71, 19, 59, y 38. En el conjunto 7, se usaron los genes 21, 43, 14, 48, y 30. En el conjunto 8, se usaron
los genes 73, 35, 36, 10, y 9. En el conjunto 9, se usaron los genes 62, 28, 11, 70, y 64. En el conjunto10, los se
usaron genes 8, 16, 70, 18, y 59.

Para 10 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 49, 72, 38, 68, 52, 21, 1, 10, 2, y 40. En el conjunto 2, se
usaron los genes 54, 70, 28, 64, 68, 41, 44, 20, 7, y 2. En el conjunto 3, se usaron los genes 71, 49, 51, 11, 18,
53, 8, 42, 36, y 58. En el conjunto 4, se usaron los genes 72, 15, 35, 3, 23, 8, 2, 48, 22, y 65. En el conjunto 5, se
usaron los genes 44, 19, 6, 22, 38, 5, 37, 9, 30, y 14. En el conjunto 6, se usaron los genes 15, 27, 3, 10, 31, 19,
44, 39, 48, y 46. En el conjunto 7, se usaron los genes 70, 30, 9, 33, 63, 71, 32, 34, 20, y 7. En el conjunto 8, se
usaron los genes 45, 29, 54, 58, 15, 21, 68, 5, 42, y 62. En el conjunto 9, se usaron los genes 74, 17, 66, 46, 10,
8, 63, 5, 24, y 2. En el conjunto 10, se usaron los genes 33, 2, 34, 19, 60, 71, 42, 51, 70, y 66.

Para 15 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 13, 22, 26, 67, 64, 40, 68, 71, 4, 28, 24, 33, 46, 69,y 41. En
el conjunto 2, se usaron los genes 10, 1, 14, 70, 71, 64, 46, 67, 45, 48, 65, 74, 34, 49, y 37. En el conjunto 3, se
usaron los genes 58, 30, 44, 40, 51, 36, 33, 60, 39, 21, 54, 64, 25, 13, y 35. En el conjunto 4, se usaron los genes
63, 70, 60, 32, 31, 16, 49, 65, 38, 5, 72, 47, 40, 2, y 46. En el conjunto 5, se usaron los genes 43, 6, 40, 13, 39,
72,68, 41, 27, 73, 36, 25, 33, 34, y 1. En el conjunto 6, se usaron los genes 68, 67, 71, 59, 73, 62, 31, 43, 7, 44,
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21, 48, 54, 58, y 6. En el conjunto 7, se usaron los genes 16, 50, 61, 62, 27, 2, 21, 1, 41, 28, 68, 35, 17, 47, y 46.
En el conjunto 8, se usaron los genes 27, 18, 44, 66, 2, 20, 53, 64, 46, 70, 57, 7, 51, 10, y 45. En el conjunto 9,
se usaron los genes 65, 8, 43, 23, 50, 46, 21, 41, 44, 3, 31, 17, 7, 66, y 70. En el conjunto 10, se usaron los
genes 16, 14, 61, 51, 39, 33, 43, 31, 53, 65, 74, 42, 29, 9, y 11.

Para 20 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 14, 60, 6, 71, 74, 16, 62, 39, 56, 44, 32, 72, 18, 42, 66, 49,
1,9, 69, y 21. En el conjunto 2, se usaron los genes 23, 1, 7, 27, 26, 71, 12, 4, 22, 69, 62, 44, 6, 25, 57, 28, 33, 9,
21, y 51. En el conjunto 3, se usaron los genes 46, 48, 29, 54, 55, 69, 73, 47, 6, 27, 24, 21, 15, 43, 45, 7, 62, 25,
22,y 74. En el conjunto 4, se usaron los genes 12, 65, 24, 73, 45, 57, 49, 63, 61, 1, 58, 10, 2, 18, 8, 51, 67, 69,
59,y 13. En el conjunto 5, se usaron los genes 33, 43, 9, 52, 54, 38, 8, 16, 48, 1, 39, 60, 17, 6, 15, 66, 68, 63, 37,
y 42. En el conjunto 6, se usaron los genes 43, 19, 44, 28, 56, 34, 66, 42, 73, 40, 65, 38, 54, 20, 51, 37, 30, 35,
53, y 61. En el conjunto 7, se usaron los genes 61, 6, 20, 4, 34, 53, 70, 38, 35, 46, 36, 16, 1, 23, 68, 12, 59, 71,
65, y 14. En el conjunto 8, se usaron los genes 25, 68, 69, 3, 33, 49, 19, 56, 54, 4, 32, 6, 45, 16, 67, 52, 65, 14,
12,y 40. En el conjunto 9, se usaron los genes 47, 7, 36, 32, 61, 74, 14, 45, 26, 51, 69, 12, 41, 42, 64, 25, 27, 57,
23,y 58. En el conjunto 10, se usaron los genes 27, 13, 3, 17, 51,7, 37, 43, 20, 12, 52, 21, 25, 2, 5, 32, 62, 47, 4,
y 26.

Para 25 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 57, 61, 31, 38, 3,7, 72, 43, 32, 23, 28, 71, 48, 17, 2, 49, 10,
30, 66, 12, 69, 41, 20, 63, y 68. En el conjunto 2, se usaron los genes 18, 54, 47, 57, 24, 42, 66, 46, 16, 58, 37,
60, 62, 9, 2, 27, 36, 52, 13, 32, 45, 6, 43, 21, y 56. En el conjunto 3, se usaron los genes 47, 48, 52, 16, 56, 54,
42,37,17,41, 35, 21, 6, 9, 63, 10, 49, 68, 23, 25, 70, 3, 58, 2, y 31. En el conjunto 4, se usaron los genes 50, 10,
25, 16, 68, 15, 29, 73, 27, 63, 3, 17, 28, 66, 19, 13, 4, 9, 36, 48, 23, 57, 59, 26, y 14. En el conjunto 5, se usaron
los genes 40, 39, 43, 49, 66, 15, 14, 29, 36, 21, 19, 44, 72, 58, 69, 12, 11, 9, 37, 46, 32, 51, 3, 24, y 6. En el
conjunto 6, se usaron los genes 42, 49, 44, 32, 46, 35, 70, 40, 3, 21, 11, 67, 25, 56, 37, 43, 60, 55, 16, 27, 30, 53,
63, 23, y 33. En el conjunto 7, se usaron los genes 70, 27, 68, 17, 64, 65, 18, 69, 10, 67, 42, 23, 48, 14, 31, 11,
55, 25, 52, 34, 13, 45, 12, 29, y 47. En el conjunto 8, se usaron los genes 48, 10, 17, 27, 25, 55, 12, 62, 30, 65,
15, 49, 70, 14, 54, 24, 33, 26, 50, 60, 6, 40, 67, 11, y 2. En el conjunto 9, se usaron los genes 41, 47, 24, 59, 7,
44,2,67,12,19, 13, 17, 35, 56, 28, 14, 61, 15, 60, 58, 1, 64, 31, 45, y 23. En el conjunto 10, se usaron los genes
42,72,41, 38,57, 27,4, 13,9, 43, 34, 28, 8, 62, 64, 46, 12, 70, 21, 66, 16, 7, 48, 3, y 54.

Para 30 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 16, 47, 67, 9, 22, 10, 64, 72, 46, 6, 60, 74, 3, 68, 57, 63, 14,
54, 58, 30, 28, 18, 70, 73, 52, 39, 34, 61, 12, 21. En el conjunto 2, se usaron los genes 18, 1, 44, 24, 68, 26, 62,
10, 47, 67, 37, 55, 32, 35, 34, 14, 49, 30, 17, 16, 51, 45, 74, 31, 9, 57, 66, 39, 53, y 8. En el conjunto 3, se usaron
los genes 58, 45, 55, 39, 22, 32, 9, 49, 31, 13, 51, 56, 28, 12, 3, 59, 74, 35, 42, 67, 69, 47, 66, 18, 52, 57, 43, 5,
26, y 4. En el conjunto 4, se usaron los genes 45, 1, 74, 12, 17, 23, 59, 27, 38, 40, 72, 56, 50, 20, 52, 32, 5, 16, 9,
21, 60, 64, 49, 70, 30, 61, 6, 10, 31, y 24. En el conjunto 5, se usaron los genes 60, 53, 7, 32, 73, 25, 69, 48, 17,
45, 16, 3, 14, 9, 37, 41, 72, 43, 68, 39, 20, 51, 59, 23, 6, 15, 74, 19, 31, y 66. En el conjunto 6, se usaron los
genes 47, 54, 9, 38, 60, 33, 40, 12, 57, 45, 26, 56, 11, 27, 67, 25, 69, 59, 68, 7, 61, 72, 23, 21, 28, 48, 29, 65, 37,
y 15. En el conjunto 7, se usaron los genes 21, 42, 30, 57, 65, 59, 53, 74, 45, 66, 68, 41, 19, 24, 8, 10, 61, 43, 38,
67, 37, 47, 40, 22, 63, 35, 70, 72, 5, y 6. En el conjunto 8, se usaron los genes 58, 11, 28, 36, 24, 34, 53, 9, 44,
23, 51, 70, 22, 17, 15, 59, 5, 60, 1, 64, 21, 50, 35, 52, 31, 43, 38, 39, 32, y 62. En el conjunto 9, se usaron los
genes 43, 30, 63, 7, 60, 40, 39, 1, 48, 17, 69, 57, 6, 62, 19, 38, 36, 13, 66, 64, 25, 31, 65, 47, 27, 16, 53, 68, 37, y
41. En el conjunto 10, se usaron los genes 22, 17, 4, 2, 37, 16, 49, 7, 63, 64, 14, 15, 74, 43, 25, 54, 46, 50, 53,
67, 39, 62, 59, 10, 55, 72, 65, 52, 58, y 19.

Para 35 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 4, 43, 55, 49, 13, 26, 32, 21, 18, 50, 14, 20, 65, 7, 24, 52,
58, 8, 30, 37, 54, 71, 2, 31, 44, 61, 66, 67, 28, 39, 10, 70, 17, 19, y 45. En el conjunto 2, se usaron los genes 14,
13, 67, 21, 48, 28, 69, 47, 50, 3, 68, 63, 22, 41, 60, 61, 5, 44, 56, 65, 7, 66, 15, 6, 45, 2, 36, 5, 30, 72, 34, 46, 24,
29, y 12. En el conjunto 3, se usaron los genes67, 25, 58, 11, 17, 16, 3, 69, 21, 1, 59, 26, 72, 41, 47, 2, 34, 24,
10, 19, 33, 5, 50, 9, 71, 20, 62, 8, 68, 61, 23, 37, 35, 60, y 32. En el conjunto 4, se usaron los genes 5, 30, 14, 1,
59, 27, 28, 51, 55, 61, 18, 37, 17, 73, 6, 44, 67, 12, 35, 11, 53, 72, 70, 25, 21, 7, 34, 13, 74, 43, 52, 39, 54, 2, y
19. En el conjunto 5, se usaron los genes 56, 64, 58, 35, 1, 23, 43, 4, 73, 28, 54, 6, 51, 68, 49, 37, 16, 71, 3, 21,
48, 69, 70, 10, 26, 22, 50, 44, 2, 60, 38, 40, 66, 63, y 65. En el conjunto 6, se usaron los genes 72, 49, 51, 44, 19,
28,1, 11, 3,40, 33, 41, 70, 29, 48, 62, 50, 4, 47, 60, 68, 10, 61, 32, 20, 13, 22, 59, 65, 64, 67, 21, 35, 39,y 24. En
el conjunto 7, se usaron los genes 14, 35, 31, 20, 8, 59, 50, 15, 52, 62, 19, 30, 71, 68, 72, 47, 38, 74, 36, 49, 73,
22,41, 25, 69, 16, 32, 24, 51, 43, 65, 3, 6, 53, y 29. En el conjunto 8, se usaron los genes 22, 44, 23, 9, 26, 56,
72,59, 35, 61, 51, 69, 64, 30, 53, 27, 11, 55, 39, 67, 48, 28, 14, 10, 8, 12, 40, 24, 57, 34, 50, 32, 42, 41,y 38. En
el conjunto 9, se usaron los genes 15, 7, 27, 6, 67, 9, 26, 57, 30, 37, 58, 23, 42, 11, 36, 52, 32, 29, 62, 21, 41, 61,
64, 18, 40, 35, 66, 1, 2, 56, 16, 3, 55, 10, y 51. En el conjunto 10, se usaron los genes 9, 14, 71, 25, 44, 37, 49,
46, 66, 53, 7, 33, 22, 12, 73, 50, 27, 24, 13, 5, 41, 51, 61, 16, 28, 56, 23, 20, 10, 8, 70, 48, 42, 52, y 34.

Para 40 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 26, 36, 43, 30, 62, 19, 20, 51, 41, 71, 1, 63, 10, 56, 65, 17,
15, 50, 5, 35, 4, 54, 12, 70, 48, 31, 47, 37, 34, 8, 3, 69, 40, 44, 46, 59, 61, 74, 23, 27. En el conjunto 2, se usaron
los genes 1, 4, 38, 24, 37, 69, 21, 52, 13, 2, 63, 51, 30, 16, 27, 58, 74, 20, 32, 53, 59, 31, 50, 10, 42, 8, 54, 36, 5,
47,70, 41,12, 46, 28, 19, 35, 9, 61, y 48. En el conjunto 3, se usaron los genes 35, 48, 40, 47, 20, 67, 57, 72, 15,
17, 46, 37, 9, 2, 60, 30, 65, 49, 29, 64, 16, 21, 7, 74, 61, 11, 58, 71, 62, 23, 24, 55, 3, 53, 52, 27, 18, 50, 25, y 66.
En el conjunto 4, se usaron los genes 35, 10, 59, 19, 27, 40, 30, 4, 9, 52, 2, 29, 26, 41, 55, 17, 13, 53, 71, 63, 58,
44,45, 62,70, 16, 64, 48, 43, 8, 38, 72, 49, 37, 18, 36, 74, 42, 46, y 54. En el conjunto 5, se usaron los genes 16,
61, 1, 10, 20, 51, 22, 6, 43, 65, 66, 24, 30, 9, 14, 40, 32, 74, 18, 71, 15, 28, 52, 31, 56, 55, 23, 4, 58, 36, 60, 54,
25, 63, 27, 64, 50, 29, 44, y 45. En el conjunto 6, se usaron los genes 15, 30, 3, 50, 61, 47, 13, 48, 45, 17, 46, 10,
28, 37, 8, 54, 9, 5, 63, 18, 39, 49, 34, 68, 14, 23, 43, 11, 1, 51, 56, 67, 20, 57, 6, 19, 25, 31, 21, y 12. En el
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conjunto 7, se usaron los genes 45, 73, 53, 29, 35, 56, 70, 51, 30, 59, 49, 22, 6, 43, 28, 31, 40, 4, 66, 25, 37, 19,
12, 65, 26, 74, 46, 50, 23, 62, 17, 69, 36, 41, 34, 27,67, 7, 24, y 13. En el conjunto 8, se usaron los genes 62, 30,
38, 41, 18, 13, 49, 71, 68, 47, 50, 70, 66, 5, 23, 33, 27, 56, 6, 7, 34, 28, 26, 58, 53, 46, 16, 52, 72, 42, 10, 54, 67,
64,12, 8,19, 57, 73,y 17. En el conjunto 9, se usaron los genes 11, 32, 48, 54, 42, 67, 13, 53, 21, 44, 57, 22, 40,
12, 5, 29, 69, 37, 17, 39, 45, 73, 60, 26, 14, 72, 4, 59, 24, 46, 18, 51, 36, 61, 35, 9, 19, 16, 38, y 28. En el
conjunto 10, se usaron los genes 58, 1, 55, 59, 11, 63, 3, 26, 49, 69, 34, 47, 65, 46, 14, 39, 5, 67, 16, 66, 64, 38,
44,32, 15, 22,19, 71, 23, 52, 45, 53, 48, 8, 60, 73, 9, 30, 25,y 37.

Para 45 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 26, 21, 17, 34, 19, 27, 6, 61, 24, 42, 3, 60, 70, 43, 54, 13, 9,
20, 28, 58, 12, 23, 33, 4, 63, 56, 67, 1, 11, 68, 41, 59, 45, 5, 48, 32, 10, 44, 16, 65, 51, 62, 22, 38,y 74. En el
conjunto 2, se usaron los genes 21, 41, 67, 5, 51, 53, 28, 25, 31, 60, 52, 17, 50, 11, 29, 45, 2, 32, 71, 13, 68, 22,
74, 33, 48, S6, 62, 42, 26, 14, 61, 23, 9, 46, 66, 10, 64, 59, 54, 69, 27, 47, 44, 34, y 40. En el conjunto 3, se
usaron los genes 68, 48, 43, 74, 17, 4, 49, 34, 38, 60, 12, 42, 18, 5, 51, 32, 1, 57, 9, 11, 30, 13, 37, 15, 29, 33,
44, 20, 55, 70, 45, 41, 24, 56, 35, 52, 59, 7, 25, 2, 31, 64, 71, 22, y 39. En el conjunto 4, se usaron los genes 44,
61, 51, 69, 65, 72, 29, 57, 40, 62, 66, 63, 67, 55, 74, 14, 56, 11, 16, 58, 1, 15, 3, 48, 42, 7, 8, 30, 18, 19, 23, 60, 4,
10, 21, 43, 12, 37, 32, 25, 22, 50, 34, 59, y 2. En el conjunto 5, se usaron los genes 67, 54, 33, 41, 5, 61, 3, 10, 2,
71,73,53, 25,42, 44, 23, 9, 38, 45, 62, 32, 46, 40, 8, 66, 49, 16, 24, 68, 69, 21, 52, 20, 6, 48, 11, 57, 39, 22, 31,
63, 36, 34, 35, y 17. En el conjunto 6, se usaron los genes 43, 45, 19, 17, 4, 58, 37, 7, 42, 52, 2, 62, 25, 66, 24,
15, 22, 74, 68, 67, 8, 1, 33, 70, 31, 50, 64, 14, 61, 51, 6, 38, 35, 39, 72, 5, 27, 36, 11, 18, 12, 48, 46, 54,y 71. En
el conjunto 7, se usaron los genes 41, 45, 58, 11, 66, 26, 53, 13, 60, 4, 65, 18, 67, 73, 28, 55, 56, 57, 29, 68, 23,
19, 42, 17, 22, 62, 61, 10, 43, 64, 38, 71, 7, 40, 16, 34, 74, 12, 37, 8, 63, 44, 49, 47, y 3. En el conjunto 8, se
usaron los genes 47, 40, 59, 14, 50, 71, 1, 57, 19, 28, 6, 34, 68, 4, 30, 20, 31, 33, 38, 39, 17, 41, 24, 65, 70, 61,
3,35,45,11,9, 8,73, 42, 26, 23, 46, 72, 25, 64, 16, 53, 62, 18, y 7. En el conjunto 9, se usaron los genes 61, 5,
69, 22, 7,17, 26, 13, 2, 30, 55, 33, 47, 14, 59, 32, 9, 44, 23, 45, 42, 25, 15, 57, 48, 50, 1, 68, 18, 72, 46, 73, 67,
36, 63, 60, 28, 21, 20, 8, 29, 35, 37, 38, y 71. En el conjunto 10, se usaron los genes 22, 31, 58, 50, 64, 11, 17,
67,41, 2,21,4,61,70, 54, 3,71, 25, 40, 43, 69, 38, 9, 73, 45, 16, 34, 10, 7, 52, 35, 19, 66, 24, 5, 60, 18, 14, 59,
32, 68, 15, 56, 63, y 65.

Un experimento similar se realizd con subconjuntos aleatorios de aproximadamente 5 a 49 miembros del conjunto de
90 secuencias genéticas expresadas. De nuevo, los niveles de expresion de combinaciones aleatorias de 5, 10, 15,
20, 25, 30, 35, 40, 45, y 49 (se toma muestra de cada combinacion 10 veces) de las 90 secuencias expresadas se
usaron con datos de los tipos de tumor y se usaron a continuacién para predecir los conjuntos aleatorios del ensayo
de muestras de tumor (se toma muestra de cada una 10 veces) quedarian de 2 a los 39 tipos. Los datos resultantes
se muestran en las Figuras 7-9.

Se hizo un indice de los miembros de las 90 secuencias genéticas de 1 a 90, y los conjuntos aleatorios
representativos usados en la invencion son los que siguen a continuacion:

Para 2 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 30 y 72. Para el conjunto 2, se usaron los genes 65 y 88.
Para el conjunto 3, se usaron los genes 76 y 88. Para el conjunto 4, se usaron los genes 5y 86. Para el conjunto
5, se usaron los genes 30 y 32. Para el conjunto 6, se usaron los genes 6 y 59. Para el conjunto 7, se usaron los
genes 57 y 2. Para el conjunto 8, se usaron los genes 49 y 28. Para el conjunto 9, se usaron los genes 37 y 35.
Para el conjunto 10, se usaron los genes 34 y 18.

Para 5 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 1, 83, 59, 36, 66, y 88. En el conjunto 2, se usaron los genes
58, 13, 59, 22, y 64. En el conjunto 3, se usaron los genes 46, 72, 51, 88, y 14. En el conjunto 4, se usaron los
genes 23, 74, 22, 27, y 20. En el conjunto 5, se usaron los genes 58, 54, 78, 87,y 50. En el conjunto 6, se usaron
los genes 59, 6, 56, 78, y 9. En el conjunto 7, se usaron los genes 30, 78, 69, 83, y 21. En el conjunto 8, se
usaron los genes 5, 39, 54, 56, y 55. En el conjunto 9, se usaron los genes 9, 70, 54, 67, y 43. En el conjunto 10,
se usaron los genes 80, 81, 63, 90, y 53.

Para 10 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 70, 17, 45, 5, 2, 37, 6, 76, 39, y 14. En el conjunto 2, se
usaron los genes 54, 16, 80, 26, 15, 45, 50, 8, 73, y 48. En el conjunto 3, se usaron los genes 66, 87, 31, 74, 37,
45,19,1,70, y 7. En el conjunto 4, se usaron los genes 85, 17, 78, 61, 23, 59, 27, 18, 58, y 24. En el conjunto 5,
se usaron los genes 44, 89, 36, 76, 49, 3, 21, 24, 38, y 69. En el conjunto 6, se usaron los genes 32, 72, 55, 2,
86, 81, 53, 45, 17, y 74. En el conjunto 7, se usaron los genes 27, 55, 62, 33, 32, 84, 21, 45, 23,y 7. En el
conjunto 8, se usaron los genes 62, 45, 68, 31, 69, 39, 33, 63, 19, y 22. En el conjunto 9, se usaron los genes 71,
39, 11, 56, 88, 80, 37, 77, 62, y 35. En el conjunto 10, se usaron los genes 38, 83, 41, 47, 66, 87, 10, 4, 88, y 22.
Para 15 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 61, 17, 64, 14, 1, 41, 72, 47, 69, 48, 49, 70, 12, 20, y 35. En
el conjunto 2, se usaron los genes 26, 49, 69, 31, 84, 42, 24, 56, 82, 12, 29, 2, 21, 15, y 71. En el conjunto 3, se
usaron los genes 54, 62, 8, 32, 58, 65, 39, 44, 35, 22, 34, 77, 43, 83, y 75. En el conjunto 4, se usaron los genes
62, 50, 57, 80, 28, 83, 32, 56, 14, 2, 3, 48, 67, 79, y 72. En el conjunto 5, se usaron los genes 55, 58, 77, 68, 90,
76, 17,72, 85, 34, 43, 33, 62, 6, y 64. En el conjunto 6, se usaron los genes 41, 63, 90, 9, 25, 35, 2, 14, 65, 87,
11, 36, 10, 79, y 17. En el conjunto 7, se usaron los genes 69, 89, 77, 33, 71, 4, 6, 46, 72, 13, 68, 81, 31, 50, y
32. En el conjunto 8, se usaron los genes 29, 69, 34, 47, 32, 52, 63, 73, 23, 25, 33, 10, 37, 17, y 55. En el
conjunto 9, se usaron los genes 24, 13, 45, 17, 51, 48, 20, 30, 29, 40, 53, 19, 88, 76, y 28. En el conjunto 10, se
usaron los genes 86, 33, 19, 4, 84, 25, 78, 29, 88, 10, 7, 67, 85, 45, y 8.

Para 20 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 57, 78, 43, 50, 14, 71, 56, 25, 80, 31, 88, 4, 49, 13, 3, 38,
32, 8,52, y 75. En el conjunto 2, se usaron los genes 84, 46, 23, 85, 55, 82, 56, 83, 48, 89, 8, 60, 21, 40, 20, 17,
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87, 24, 34, y 39. En el conjunto 3, se usaron los genes 72, 88, 53, 46, 82, 9, 34, 21, 76, 24, 14, 35, 90, 31, 58, 30,
15, 41,7,y 28. En el conjunto 4, se usaron los genes 22, 62, 21, 3, 45, 50, 58, 72, 69, 82, 49, 42, 47, 9, 15, 59,
17, 24, 40, y 52. En el conjunto 5, se usaron los genes 71, 18, 74, 53, 43, 75, 76, 54, 63, 64, 10, 5, 90, 51, 31, 58,
28, 35, 70, y 23. En el conjunto 6, se usaron los genes 7, 30, 77, 25, 17, 16, 35, 68, 56, 37, 78, 87, 45, 8, 42, 82,
72,23, 58, y 54. En el conjunto 7, se usaron los genes 3, 58, 67, 5, 87, 62, 56, 88, 73, 50, 22, 52, 10, 60, 57, 42,
46, 26, 7, y 82. En el conjunto 8, se usaron los genes 63, 19, 22, 13, 82, 12, 44, 52, 8, 90, 35, 81, 79, 15, 83, 76,
51, 27, 45, y 56. En el conjunto 9, se usaron los genes 65, 34, 76, 81, 58, 86, 83, 46, 40, 55, 48, 42, 57, 70, 21,
72,71,17,22,y 24. En el conjunto 10, se usaron los genes 34, 74, 2, 53, 76, 73, 19, 72, 88, 87, 44, 70, 40, 39,
22,45, 83,77, 30, y 46.

Para 25 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 13, 77, 22, 85, 58, 8, 23, 2, 40, 81, 50, 31, 14, 41, 21, 52, 6,
74,11,17,83,7,9, 19, 18. En el conjunto 2, se usaron los genes 3, 12, 8, 87, 34, 75, 31, 88, 77, 39, 40, 60, 54,
9, 37, 5, 51, 53, 32, 35, 66, 4, 26, 59, y 29. En el conjunto 3, se usaron los genes 29, 41, 44, 56, 88, 72, 90, 6, 19,
63, 42, 24, 49,70, 39, 17, 82, 13, 9, 4, 51, 40, 22, 71, y 25. En el conjunto 4, se usaron los genes 70, 82, 55, 43,
40, 32, 16, 13, 22, 41, 7, 85, 46, 42, 73, 76, 14, 60, 50, 72, 5, 81, 67, 57, y 83. En el conjunto 5, se usaron los
genes 88, 83, 53, 26, 29, 4, 38, 71, 11, 66, 14, 89, 39, 34, 84, 41, 7, 64, 87, 3, 67, 43, 50, 79, y 6. En el conjunto
6, se usaron los genes 88, 16, 83, 4, 7, 39, 56, 82, 10, 20, 87, 79, 3, 35, 76, 49, 43, 11, 74, 13, 48, 22,64, 34,y
89. En el conjunto 7, se usaron los genes 6, 64, 39, 50, 44, 46, 61, 28, 79, 43, 35, 85, 48, 9, 59, 47, 57, 5, 24, 33,
80, 11, 42, 20, y 26. En el conjunto 8, se usaron los genes 59, 24, 46, 33, 50, 71, 53, 21, 86, 10, 75, 23, 74, 60,
43, 22, 16, 62, 85, 79, 81, 34, 73, 2, y 1. En el conjunto 9, se usaron los genes 68, 11, 64, 54, 37, 28, 44, 73, 83,
89, 2,41, 59, 75, 21, 23, 88, 71, 34, 29, 1, 47, 84, 60, y 72. En el conjunto 10, se usaron los genes 5, 12, 60, 84,
32,58, 70, 2, 38,41, 24, 13, 85, 10, 49, 90, 55, 81, 39, 27, 65, 56, 31, 34, y 57.

Para 30 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 24, 88, 10, 69, 64, 8, 19, 54, 80, 70, 11, 9, 29, 56, 36, 79,
30, 65, 2, 58, 23, 74,41, 16, 77, 4, 78, 14, 85, y 32. En el conjunto 2, se usaron los genes 73, 27, 19, 52, 87, 51,
63, 4, 76, 64, 90, 81, 42, 47, 9, 62, 40, 65, 83, 30, 39, 59, 10, 11, 54, 44, 43, 6, 86, y 41. En el conjunto 3, se
usaron los genes 28, 47, 41, 8, 24, 54, 26, 49, 61, 17, 46, 64, 20, 16, 1, 33, 82, 79, 85, 5, 86, 69, 31, 65, 83, 7,
67, 35, 48, y 57. En el conjunto 4, se usaron los genes 13, 21, 83, 35, 47, 57, 8, 66, 75; 17, 38, 70, 39, 23, 9, 1, 2,
28, 68, 81, 36, 80, 52, 22, 44, 37, 85, 15, 72, y 86. En el conjunto 5, se usaron los genes 81, 20, 36, 89, 13, 14,
46, 58, 59, 62, 28, 7, 1, 25, 35; 83, 26, 50, 51, 15, 16, 56, 71, 5, 47, 6, 78, 80, 85, y 84. En el conjunto 6, se
usaron los genes 68, 74, 73, 89, 38, 72, 33, 35, 15, 79, 3, 37, 23, 67, 10, 62, 64, 77, 44, 60, 75, 7, 51, 12, 46, 76,
81, 26, 42, y 6. En el conjunto 7, se usaron los genes 34, 55, 62, 40, 78, 35, 76, 30, 21, 77, 46, 71, 66, 69, 63, 81,
51, 38, 84, 53, 82, 89, 29, 14, 36, 45, 60, 7, 52, y 27. En el conjunto 8, se usaron los genes 56, 12, 35, 79, 57, 4,
16, 9, 24, 58, 40, 72, 80, 67, 23, 76, 88, 69, 52, 78, 32, 47, 14, 46, 64, 83, 17, 59, 81, y 20. En el conjunto 9, se
usaron los genes 73, 27, 12, 58, 54, 62, 48, 43, 16, 41, 49, 84, 9, 75, 13, 50, 19, 3, 76, 78, 56, 68, 71, 25, 24, 60,
18, 35, 45, y 51. En el conjunto 10, se usaron los genes 82, 21, 24, 85, 51, 18, 72, 28, 89, 22, 34, 4, 53, 75, 83,
23,50, 5, 42, 13, 88, 63, 40, 64, 38, 35, 39, 44, 59,y 70.

Para 35 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 2, 69, 70, 89, 9, 11, 5, 17, 63, 18, 12, 59, 58, 85, 26, 71, 61,
10, 3, 1,22, 79, 84, 30, 48, 82, 38, 44, 56, 42, 88, 6, 60, 14, y 28. En el conjunto 2, se usaron los genes 84, 81,
88, 46, 12, 50, 38, 78, 62, 48, 19, 43, 26, 66, 4, 20, 40, 58, 9, 52, 87, 47, 6, 55, 21, 75, 31, 77, 57, 53, 45, 34, 30,
32,y 39. En el conjunto 3, se usaron los genes 6, 3, 22, 89, 8, 78, 87, 71, 42, 63, 18, 40, 68, 77, 64, 88, 5, 58, 43,
72, 80, 10, 21, 56, 11, 59, 61, 2, 19, 76, 30, 20, 14, 69, y 35. En el conjunto 4, se usaron los genes 55, 42, 89, 41,
56, 33, 24, 28, 15, 61, 63, 18, 90, 60, 35, 76, 70, 52, 8, 1, 64, 23, 13, 39, 71, 31, 3, 81, 10, 34, 66, 44, 16, 7,y 78.
En el conjunto 5, se usaron los genes 59, 58, 12, 50, 47, 42, 28, 22, 76, 54, 1, 18, 7, 53, 68, 73, 20, 67, 14, 72,
23,13, 39, 10, 70, 55, 45, 17, 31, 51, 80, 3, 24, 30, y 46. En el conjunto 6, se usaron los genes 53, 66, 26, 3, 73,
47,61, 63, 51, 41, 29, 5, 19, 10, 57, 22, 64, 11, 34, 89, 43, 24, 31, 60, 27, 76, 17, 86, 70, 81, 50, 46, 36, 14, y 45.
En el conjunto 7, se usaron los genes 18, 88, 90, 13, 73, 81, 64, 56, 84, 2, 4, 22, 3, 25, 35, 54, 89, 86, 27, 41, 6,
34, 38, 14, 74, 36, 59, 8, 40, 55, 42, 83, 39, 44, y 60. En el conjunto 8, se usaron los genes 46, 32, 22, 15, 67, 89,
14, 5,70, 39, 49, 9, 84, 71, 12, 78, 27, 86, 26, 57, 20, 43, 58, 87, 42, 8, 31, 1, 54, 62, 69, 40, 29, 52, y 64. En el
conjunto 9, se usaron los genes 3, 39, 55, 25, 90, 10, 9, 77, 62, 78, 18, 12, 58, 51, 22, 67, 7, 61, 59, 35, 52, 4, 65,
38, 32, 71, 87, 88, 63, 50, 73, 70, 44, 45, y 84. En el conjunto 10, se usaron los genes 65, 54, 51, 38, 40, 5, 43,
71, 34, 30, 22, 6, 36, 64, 63, 13, 70, 85, 21, 88, 77, 86, 79, 66, 25, 18, 26, 19, 76, 56, 23, 60, 75, 2, y 49.

Para 40 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 81, 80, 68, 77, 17, 71, 34, 33, 48, 88, 90, 32, 23, 2, 38, 59,
75, 82, 50, 56, 12, 36, 6, 87, 72, 37, 26, 15, 35, 66, 13, 76, 55, 3, 78, 18, 52, 47, 73, y 20. En el conjunto 2, se
usaron los genes 11, 65, 27, 44, 88, 49, 55, 57, 1,72, 9, 28, 56, 67, 13, 58, 42, 36, 8, 31, 40, 14, 26, 35, 62, 22,
19, 84,78, 21, 2,41, 74, 71, 52, 30, 25, 76, 85, y 63. En el conjunto 3, se usaron los genes 50, 22, 10, 54, 9, 51,
15, 34, 29, 35, 76, 89, 33, 6, 88, 56, 36, 70, 87, 40, 83, 62, 1, 42, 25, 78, 30, 26, 44, 60, 69, 47, 49, 31, 18, 59, 37,
52, 61, y 17. En el conjunto 4, se usaron los genes 27, 33, 7, 89, 36, 59, 48, 42, 66, 39, 90, 52, 2, 14, 30, 80, 9,
56, 21, 87, 65, 67, 41, 73, 82, 20, 4, 46, 5, 84, 88, 15, 44, 58, 78, 85, 3, 64, 6, y 8. En el conjunto 5, se usaron los
genes 43, 24, 86, 29, 46, 90, 40, 1, 71, 57, 12, 84, 69, 19, 42, 62, 28, 35, 5, 63, 52, 17, 39, 4, 67, 81, 50, 47, 61,
54, 87,70, 77,6, 10, 38, 37, 79, 31, y 36. En el conjunto 6, se usaron los genes 28, 5, 78, 85, 16, 20, 36, 52, 43,
29, 67, 83,12, 79, 84, 8, 81, 46, 11, 3, 54, 86, 10, 60, 71, 51, 39, 53, 59, 69, 44, 61, 7, 56, 27, 50, 66, 70, 1, y 25.
En el conjunto 7, se usaron los genes 39, 47, 48, 24, 25, 3, 41, 16, 65, 73, 63, 14, 70, 57, 12, 64, 90, 23, 27, 38,
66, 71, 54, 21, 83, 28, 72, 53, 11, 30, 80, 15, 6, 88, 89, 85, 81, 61, 78, y 34. En el conjunto 8, se usaron los genes
61, 8, 57, 16, 24, 64, 48, 36, 58, 28, 27, 40, 70, 77, 25, 76, 52, 35, 62, 4, 60, 7, 54, 37, 11, 20, 72, 34, 56, 78, 10,
86, 51, 29, 84, 47, 30, 21, 59, y 67. En el conjunto 9, se usaron los genes 67, 3, 83, 33, 35, 26, 25, 79, 68, 19, 18,
84, 14, 58, 66, 57, 1, 2, 27, 64, 23, 24, 76, 81, 17, 37, 38, 30, 45, 75, 49, 39, 5, 53, 43, 15, 51,40, 69,y 12. En el
conjunto 10, se usaron los genes 39, 77, 29, 70, 85, 45, 54, 79, 31, 43, 15, 11, 47, 83, 76, 21, 67, 14, 4, 19, 49,
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42,18,13,12,7, 88, 8, 3, 35, 81, 55, 71, 60, 72, 57, 46, 40, 56, y 32.

Para 45 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 7, 63, 45, 87, 19, 55, 36, 42,9, 4, 79, 68, 46, 35, 40, 80, 59,
58, 38, 17, 50, 30, 13, 39, 33, 84, 34, 64, 2, 57, 24, 88, 65, 16, 53, 18, 28, 8, 60, 15, 43, 73, 77,20, y 78. En el
conjunto 2, se usaron los genes 70, 19, 81, 68, 38, 35, 48, 9, 53, 11, 73, 42, 54, 28, 32, 40, 60, 88, 25, 7, 67, 17,
36, 51, 44, 46, 10, 89, 14, 80, 39, 41, 27, 8, 75, 47, 61, 57, 59, 76, 86, 65, 63, 74, y 77. En el conjunto 3, se
usaron los genes 55, 24, 63, 17, 32, 81, 2, 67, 51, 85, 27, 46, 60, 90, 25, 35, 58, 11, 47, 33, 73, 3, 74, 52, 15, 86,
6, 78, 36, 66, 57, 13, 49, 28, 75, 70, 4, 77, 43, 26, 61, 64, 20, 1, y 23. En el conjunto 4, se usaron los genes 49,
72,13, 51, 55, 11, 29, 5, 43, 44, 40, 6, 38, 67, 47, 35, 36, 28, 81, 24, 80, 32, 16, 88, 63, 87, 86, 79, 21, 1, 30, 10,
62, 58, 23, 12, 78, 26, 69, 56, 85, 42, 17, 84, y 39. En el conjunto 5, se usaron los genes 53, 33, 18, 65, 22, 83,
50, 88, 76, 40, 82, 68, 85, 5, 63, 45, 78, 16, 42, 54, 27, 66, 70, 74, 7, 51, 89, 64, 49, 37, 84, 86, 34, 39, 80, 31, 61,
87, 69, 4, 81, 30, 14, 41, y 29. En el conjunto 6, se usaron los genes 7, 60, 38, 14, 73, 9, 79, 81, 22, 10, 85, 51,
40, 87, 3, 26, 57, 56, 12, 72, 39, 59, 63, 28, 64, 71, 69, 21, 67, 48, 50, 66, 46, 88, 11, 13, 24, 8, 58, 75, 2, 41, 5,
44,y 55. En el conjunto 7, se usaron los genes 15, 65, 31, 19, 11, 38, 2, 9, 64, 66, 22, 35, 49, 3, 77, 43, 32, 56,
39, 54, 80, 21, 6, 40, 27, 86, 10, 16, 70, 30, 85, 23, 26, 4, 55, 73, 42, 13, 41, 68, 29, 57, 28, 72, y 58. En el
conjunto 8, se usaron los genes 83, 27, 9, 62, 84, 78, 13, 5, 74, 55, 12, 34, 58, 3, 67, 57, 24, 45, 42, 47, 75, 25,
29, 44, 46, 61, 56, 70, 86, 37, 14, 49, 60, 89, 28, 72, 59, 38, 2, 81, 50, 7, 6, 21, y 82. En el conjunto 9, se usaron
los genes 7, 10, 35, 14, 79, 66, 33, 52, 16, 55, 68, 59, 57, 19, 11, 47, 22, 38, 61, 30, 71, 50, 63, 88, 53, 80, 6, 54,
77,21, 37,84, 9, 65, 12, 49, 40, 73, 76, 2, 28, 29, 3, 72, y 18. En el conjunto 10, se usaron los genes 12, 19, 9,
80, 84, 15, 7, 2, 39, 21, 48, 40, 51, 69, 74, 83, 5, 66, 27, 26, 89, 60, 4, 86, 41, 44, 35, 10, 76, 53, 63, 16, 37, 79,
11, 42, 68, 3, 59, 82, 77, 73, 85, 67,y 14.

Para 49 genes, en el conjunto 1, se usaron los genes 84, 47, 56, 1, 18, 21, 57, 54, 27, 89, 44, 85, 64, 10, 77, 34,
65, 66, 80, 70, 46, 23, 53, 61, 24, 81, 43, 35, 30, 74, 83, 51, 20, 17, 72, 4, 49, 68, 60, 28, 67, 19, 42, 55, 73, 36, 7,
39, y 33. En el conjunto 2, se usaron los genes 47, 29, 58, 36, 21, 53, 40, 7, 83, 77, 24, 89, 71, 64, 60, 4, 37, 86,
27,57,62,63,72,1, 88, 78, 68, 17, 51, 16, 82, 42, 81, 18, 32, 49, 55, 10, 11, 66, 35, 23, 70, 20, 61, 25, 48,43, y
54. En el conjunto 3, se usaron los genes 54, 2, 62, 67, 44, 25, 8, 53, 86, 33, 75, 32, 45, 76, 43, 65, 59, 58, 42,
64,47,78, 3,57, 71, 88, 14, 23, 51, 83, 1,41, 7, 56, 40, 20, 39, 72, 70, 19, 5, 35, 50, 82, 37, 48, 15, 31, y 16. En
el conjunto 4, se usaron los genes 35, 65, 48, 43, 69, 62, 64, 74, 82, 39, 37, 1, 88, 45, 66, 12, 79, 55, 38, 84, 17,
30, 25, 26, 89, 56, 28, 57, 59, 34, 85, 14, 47, 44, 41, 19, 60, 20, 73, 2, 63, 75, 49, 80, 58, 77, 27, 54,y 29. En el
conjunto 5, se usaron los genes 64, 51, 36, 12, 84, 24, 65, 47, 88, 26, 10,19, 73, 90, 35, 53, 18, 55, 80, 70, 79,
82, 87, 77, 15, 85, 83, 7, 72, 1, 6, 57, 38, 45, 74, 33, 62, 86, 31, 69, 27, 14, 4, 29, 54, 44, 63, 78, y 42. En el
conjunto 6, se usaron los genes 24, 39, 85, 42, 88, 32, 65, 23, 6, 75, 53, 77, 64, 90, 13, 82, 47, 31, 48, 8, 78, 67,
63, 44, 26, 40, 14, 34, 18, 59, 2, 17, 20, 56, 83, 68, 86, 9, 38, 73, 89, 55, 29, 69, 72, 16, 28, 51, y 81. En el
conjunto 7, se usaron los genes 32, 70, 57, 67, 1, 73, 52, 38, 65, 83, 5, 40, 49, 31, 66, 85, 6, 82, 12, 48, 89, 3, 19,
41, 62, 16, 46, 61, 24, 18, 55, 30, 33, 56, 68, 20, 81, 10, 86, 9, 15, 63, 78, 22, 75, 14, 13, 43, y 77. En el conjunto
8, se usaron los genes 17, 30, 47, 85, 7, 3, 6, 35, 76, 77, 25, 86, 36, 75, 44, 29, 69, 60, 63, 64, 82, 51, 19, 68, 41,
28, 73, 18, 10, 26, 42, 78, 67, 12, 80, 33, 13, 57, 38, 87, 49, 59, 74, 50, 90, 46, 8, 81, y 4. En el conjunto 9, se
usaron los genes 19, 76, 42, 36, 66, 21, 8, 28, 22, 15, 56, 5, 2, 86, 17, 62, 23, 1, 80, 73, 52, 83, 32, 65, 44, 82,
35, 60, 47, 90, 74, 9, 84, 50, 4, 77, 55, 57, 19, 71, 25, 48, 81, 53, 34, 38, 3, 37, y 16. En el conjunto 10, se usaron
los genes 84, 87, 3, 41, 36, 71, 33, 57, 85, 26, 53, 22, 82, 31, 2, 45, 24, 18, 37, 35, 77, 20, 63, 25, 6, 17,58, 7, 9,
49, 28, 76, 79, 67, 13, 80, 66, 5, 43, 4, 74, 75, 21, 86, 23, 39, 42, 27,y 54.

Ejemplo 5: Deteccion basada en PCR

Como se ha indicado anteriormente, la determinacion o medida de la expresién genética se puede realizar mediante
PCR, tal como el uso de PCR cuantitativa. La deteccién de la expresion de aproximadamente 5 a 49 secuencias
expresadas en el genoma humano se puede usar en tales realizaciones de la invencidon. Ademas, también se
pueden usar los niveles de expresion de aproximadamente 5 a 49 secuencias genéticas en el conjunto de 74, el
conjunto de 90, o una combinacion del conjunto de los dos (con un total de 126 secuencias genéticas dada la
presencia de 38 secuencias genéticas en comun entre los dos conjuntos). La invencion contempla el uso de PCR
cuantitativa para medir los niveles de expresién, como se ha descrito anteriormente, de aproximadamente 5 a 49 de
87 secuencias genéticas, todas las cuales estan presentes en cualquiera del conjunto de 74 o el conjunto de 90. De
las 87 secuencias genéticas, 60 estan presentes en el conjunto de 74, y 63 estan presentes en el conjunto de 90.
Los identificadores/numeros de referencia de las 87 secuencias genéticas son AA456140, AA745593, AA765597,
AA782845, AA865917, AA946776, AA993639, AB038160, AF104032, AF133587, AF301598, AF332224, Al041545,
Al147926, AI309080, AI341378, Al457360, Al620495, Al632869, Al683181, AlI685931, AI802118, AI804745,
AI952953, AI985118, AJ000388, AK025181, AK027147, AK054605, AL023657, AL039118, AL110274, AL157475,
AW118445, AW194680, AW291189, AW298545, AW445220, AW473119, AY033998, BC000045, BC001293,
BC001504, BC001639, BC002551, BC004331, BC004453, BC005364, BC006537, BC006811, BC006819,
BC008764, BC008765, BC009084, BC009237, BC010626, BC011949, BC012926, BC013117, BC015754,
BC017586, BE552004, BE962007, BF224381, BF437393, BF446419, BF592799, Bl493248, H05388, H07885,
H09748, M95585, N64339, NM_000065, NM_001337, NM_003914, NM_004062, NM_004063, NM_004496,
NM_006115, NM_019894, NM_033229, R15881, R45389, R61469, X69699, y X96757.

El uso de aproximadamente 5 a 49 de estas secuencias en la practica de la invenciéon puede incluir el uso de los

niveles de expresion medidos para secuencias genéticas de referencia como se describe en el presente documento.
En algunas realizaciones, las secuencias genéticas de referencia son una o mas de las 8 que se desvelan en el
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presente documento. La invencién contempla el uso de una o mas de las secuencias de referencia identificadas
como AF308803, AL137727, BC003043, BC006091, y BC016680 en realizaciones de la invencion basadas en PCR
0 QPCR. Por supuesto, las 5 de estas secuencias de referencia también se pueden usar en combinacion.

Habiendo descrito ahora totalmente la presente invencion, los expertos en la materia observaran que la misma se
puede realizar dentro de un amplio intervalo de parametros, concentraciones, y condiciones equivalentes sin
apartarse del alcance de la invencion y sin experimentacion indebida.

Aunque la presente invencién se ha descrito en conexién con realizaciones especificas de la misma, se entendera
que se pueden realizar modificaciones adicionales. La presente solicitud pretende cubrir cualquier variacién, uso, o
adaptacion de la invencion siguiendo, en general, los principios de la invencion e incluyendo tales desviaciones de la
presente divulgacion ya que forman parte del conocimiento o la practica habitual dentro de la técnica a la que
pertenece la invencion y como tal se puede aplicar a las caracteristicas esenciales que se han expuesto
anteriormente en el presente documento.

APENDICE 1
Apéndice de secuencias de ARNRNA (Listado de Secuencias)

>Hs.73995_ARNmM_1 gi|190403|gb|M60502.1|PERFILHUM ARNm de profilagrina humana, extremo en la
posicion 3’ poli = 1
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GECCACTCTCCAGACAGCTCCAGACRATCAGCCACTCGTCACACAGAGTCTTCCTCTCET
GEACAGBCTECETCATCCCATGAACAGGCAAGATCAAGTGCAGGAGAALGACATEGATCE
CACCACCAGCAGTCAGCAGACAGC TCCAGACACGCAGECATTEGECACGBACAAGCTTCA
TCTGCAGTCAGACACAGTEEACACCGAGCETACAGCAGETAGTCAGGCCACTCACAGTGAC
GGACATTCAGAMGACTCAGACACACAGTCAGTETCAGCACAGEGACARGCTEGEGCCCCAT
CAGCAGAGCCACCAAGAGTCCGCACCTGGCCAGTCAGGEGARAGCTCTCGACGTTOAGGE
TCTTTCCTCTACCAGGTEAGCACTCATGAACAGTCTEAGTCCACCCATCRACAGTOTETA
CCOCAGCACTCAACGAAGACARAGEATCCCACCATCATCAGECACAAGACACCTCCAGGCAC
TCAGCATCCCAAGAGEOTCAGGACACCATTCOTEGACACCCGEUGCCAAGCAGAGGAGGA
AGACAGGEGTCCCACCACGACCARTCGOTAGATAGETCTGCACACTCAGGSTCCCATCAL
AGCCACACCACATCCCAGGGAAGGTCTEATGCCTOCCETEEECAGTCAGGATCCAGAAGT
GCAAGCAGACAAACACATEACCAGGAACRATCAGGACACGECTCTACGCACTCAGERTCS
CGTCATCAGGAAGCTTCOTC T TGGECCEGACAGCTCTAGACACTCACAGGCAGTCCAGGGA
CARTCAGAGGGGTCCACORCARGCAGGCGCCAGEGATCCAGTETTAGCCAGGACAGTGEAC
AGTCAGGGACACTCAGARGACTCTGAGAGCGCGETCTIGEETCTCCT TCCAGAAACCATCGT
GEATCTCCTCAGGAGCAGTCAAGAGATOGCTCOACACACCCCAGATCCUATCACCAACAD
AGAGCCGGTCACEGGEACTCTGCAGAGAGUTCCAGACAATCAGGCACTCATCATGCAGAG
AATTCCTCTGETEGACAGBC TECATCATCCCATGAACAGGCARGATCAAGTGCAGGAGAG
AGRCATGGATCCCACTACCAGCAGTCAGCAGACACGCTCCAGACACTCAGCCATTGGRECAC
GOACAAGCTITCATCTACAGTCACAGACAGTGOACALCEGAGAATCCAGTAG TAGTCAGECC
AGTAACAATARAGEGACATTCAGAAGACTCAGACACACAGTCAGTGTCAGCCCACCEACAG
GCTGGGCGCCATCACGAGAGCCACCAAGAGTCCACACGTCEOCEETCACGAGGAAGGTOT
GEACGTTCAGGATCTITCCTCTACCAGGTEAGCACTCATGAACAGTCTGRGTCTGCCCAT
GHACGGECTEEGCCCAGTACTECACGAAGACAAGGATOCCCCCACGAGCAGECACGAGAC
AGCTCCAGGCACTCAGCCTCCCAAGAGEGTCAGGACACCATTCATGGACACCCGGGGTCA
AGGAGAGGAGGAAGACAGGGATCCTACCACCAGCAATCGGTAGATAGGTCTGGACACTCA
GOGTCCCATCACAGCCACACCACATCCCAGCGARGETCTGATECCTCCCATGEGCAGTCA
GOATCCAGAAGTGCAAGCAGAGAAACACGTAATCGAGGAACAGTCAGGAGACEGCTCCAGG
CACTCAGGETCECETCACCATGARGCTTCCACTCAGGCTGACAGCTCTAGACACTCACAG
TCCEGCCAGGCTEAATCAGCEEEGRTCCAGGAGARGCAGGCGCCAGGGATCCAGTGTTAGT
" CRGGACAGTGACAGTGAGECATACCCACAGGACTCTCAGRGECGATCTGAGTCTGCTTCC
AGAANCCATCATGGATCTTCTCGOGACCAGTCAAGAGATGECTCCAGACACCCCGAATCC
TCTCACCGCEATACAGCCAGTCATGTACAGTCTTCACCTGTACAGTCAGACTCTAGTACC
GCTAAGGAACAT GG TCACTTTAGTAGTCTTTCACAAGATTCTGCGTATCACTCAGGAATA
CAGTCACGTGGCAGTCCTCACAGTTCTAGTTCTTATCATTATCAATC TGAGGEGCACTGAA
AGGCAAAAAGGTCAATCAGGTTTACTTTGCACACATGGCAGCTATGGTAGTGCAGATTAT
. GATTATGETBAATCCEGETTTAGACACTC TCAGCACGEAAGTETTAGTTACAATTCCART. .
COTAT TCT I TTCAAGCGAAAGATCTCATATC TG TAAAGCAAGTOCGTTTCETARAGATCAT
CCAAGGTATTATGCAACGTATATTAATARGGACCCAGGTTTATGTEGCCATTCTAGTGAT |
ATATCGAAACAACTGGGATTI TAGTCAGTCACAGAGATACTATTACTATGAGTAAGAAATT
AATGGCAAAGGAATTAATCCAAGAATAGARGARTGAAGCARGTTCACTTTCARTCAAGAR
ACTTCATAATACTTTCAGGGAAGTTATCTTTTCCTGTCARTCTGTTTARAATATGCTATA
GTATTTCATTAGTTIGCTGGTAACTTATTTTTATTGTSTAATGATCTTTARACGCTATAT
TTCAGAAATATTAAATGGAAGAAATCAATATCATGGAGAGCTAACT TTAGAAARCTAGCT
GGAGTATTTTAGGAGATTC GGG TCAAGTAATGTTTTATGTTITTGRAAGTTTAAGTTTT
AGACACTCCCCAAATTTCTARATTAATCTTETITCAGAAATATCEGARGGAGCCARAARTAT
ARARCAGTTCTOATATCCARAGTGGCTATATCAACATCAGGECTAGCACATCTTTCTCTA
TTATCCTTCTAT TGGAATTCTAGTATTCTGTATTCARAMLAATCATCTTGGACATRATTAA
TATTTTAGTAAGCTGCATCTAAATTAAARATAAACTATTCATCATATAAT

>Hs.75236_ARNmM_4 gi|14280328|gb|AY033998.1| Homo sapiens poliA = 3

TARGRATCGGGGGTTTCAGCTCACTGCTCCTTTTCTTTTTITTICTITTCTCTCCCCCGCCCA
CCCCCCCARAMATAATTGATTTECTTTACAATCATCCACACTGTGTTTIGTGCATCTTTA
ATTATATATAACANTAGTAGTCATTTTAAATATATATTCTGAAATCTTTGCAARTTTTAR
CAGAAGAGTCGAAGCTCTGCGAGACCCAATATTTGCCAATARGAATGGTTATGATAATTA
GCACCATGGAGCCTCAGGTGTCAAATEGTCCGACATCCAATACAAGCAATGGACCCTCCA
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GCAACARCAGRAACTGTCCTTCTCCCATGCAAACAGGGGCARCCACAGATGACAGCARRA
CCRACCTCATCGTCAACTATTTACCCCAGAATATGACCCAAGRAGAATTCAGGAGTCTCT
TCGGGAGCATTGGTGAAATAGAATCCTGCAARCTTGTGAGAGACARAATTACAGGACAGA
GTTTAGCGTATGGATTTGTTAACTATATTGATCCARAGGATGCAGAGAARGCCATCAACA
CTTTAAATGGACTCAGACTCCAGACCAAAACCATAARGGTCTCATATGCCCGTCCGAGST
CTGCCTOAATCAGEGATGCTAACCTCTATGTTAGCGECCTTCCCARRACCATGACCCAGA
AGGAACTGGAGCAACTTTTCTCGCAATACGECCGTATCATCACCTCACGAATCCTGGTTG
ATCAAGTCACAGGAGTGTCCAGAGGGGTGGGATTCATCCGCTTTGATAAGAGGATTGAGG
CAGARGAAGCCATCARAAGGCECTGAATGGCCAGARGCCCAGCEETECTACCGARCCAATTA
CTGTGAAGTTTGCCAACAACCCCAGCCAGARGTCCAGCCAGECCCTGCTCTOCCAGCTCT
ACCAGTCCCCTAACCGGCGCTACCCAGGTCCACTTCACCACCAGGCTCAGAGGTTCAGGT
TGEEACAATTTGCTTAATAPGGCCTATECCETAARGAGACTGATGTCTERACCAGTCCCOC
CTTCTCCTTGTTCCOCCAGETTCTCCCCARTTACCATTGATGEAATGACAAGCCTTETES
GAATGAACATCCCTGGTCACACAGGARCTGEGTEETCCATCTTTETCTACAACCTGETCCC
CCGATTCCGATGAGAGTGTCCTCTGGCAGCTCTTTGGCCCCTTTGGAGCAGTGAACARCG
TAAAGGTGATTCGTGACTTCAACACCAACAAGTGCAAGGCGATTCCECTTTGTCACCATGE
CCAACTATGATGAGGCGECCATGGCCATCECCAGCCTCAACGEGTACCGCCTCGEGAGACA
GAGTGTTGCAAGTTTCCTTTAAAACCAACAAAGCCCACRAGTCCTGAATTTCCCATTCTT
ACTTACTAARATATATATAGAAATATATACGARCAARACACACGCGCGCACACACACACA
TACACGAAAGAGAGAGAAACAAACTTTTCAAGGCTTATATTCARCCATGGACTTTATAAG
CCAGTGTTGCCTAAGTATTAAAAC&TTGGATTATCCTGAGGTGTACCAGGAAAGGATTTT
ATAATGCTTAGAAARAARARAAAAAAARRRA

>Hs.299867_ARNmM_1 gi|4758533|ref|[NM_004496.1| factor nuclear 3 de hepatocitos de Homo sapiens, alfa
(HNF3A), ARNm poliA = 3
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TCCAGGRAATCGATAGTGCATTCETGCGCGCGGCCGCCCETCECTTCGCACAGEGCTGEAT
GETTGTATTGGECAGGETGECTCCAGGATGTTAGGRACTGTGARGATGGAAGGGCATGAR
ACCAGCGACTGGAACAGCTACTACGCAGACACGCAGGAGGECCTACTCCTCGGTCCCGETC
AGCAACATGAACTCAGGCCTGGECTCCATGAACTCCATGAACACCTACATGACCATGARC
ACCATGACTACGAGCGGCAACATGACCCCEECATCCTTCAACATGTCCTATGCCAACCCG
GCCTTAGGEGCCGGCCTGAGTCCCEECGCAGTAGCCGGCATGCCGGERRECTCEGBLGEEE
GCCATGAACAGCATGACTGCGECCGECETGACGACCATEGRATACGECGCTGAGCCCEAGC
GGCATGGGCGCCATGEETGCGCAGCAGGCGGCCTCCATGATGAATEGECCTGEGGCCCCTAC
GCGGCCGCCATGARCCCETGCATGAGCCCCATEGCGTACGCECCATCCAACCTGEECCGC
AGCCELECEGECEELEELEELEACGCCAAGACGTTCAAGCGCAGTTACCCGCACGCCAAG
CCGCCCTACTCGTACATCTCGCTCATCACCATGGCCATCCAGCEEGCGCCCAGCAAGATG
CTCACGCTGAGCGAGATCTACCAGTGGATCATGGACCTCTTCCCCTATTACCEGGCAGAAC
CAGCAGCECTEGCAGAACTCCATCCRCCACTCGCTETCCTTCAATGACTGCTTCGTCARG
GTGECACGCTCCCCGEACARGCCGEEGECAAGGGCTCCTACTGEACGCTGCACCCGGACTCC
GGCAACATGTTCGAGAACCECTGCTACTTGCGCCECCAGAAGCGCTTCAAGTGCGAGAAG
CAGCCAGGGGCCECECEGCAGEGECEEGAGCEGAAGCEEAGECAGCAGCECCAAGGECGERT
CCTGAGAGCCGCRAGGACCCCTCTGECGCCTCTAACCCCAGCGCCGACTCGCCCCTCCAT
CGGGETGTGCACCGCAAGACCGECCAGCTAGAGCGECECECCEGCCLCGEECCCEECCECT
AGCCCCCAGACTCTGEACCACAGTGEGECEACGACGACAGEREECCCCOTCGGACTTGAAG
ACTCCAGCCTCCTCAACTGCGCCCCCCATAMICTCCAEGCCCEGEECECTEECCTCTETG
CCCGCCTCTCACCCGECACACGGCTTGECACCCCACCACGTCCCAGCTGCACCTEGAARGGE
GACCCCCACTACTCCTTCARCCACCCETTCTCCATCAACAACCTCATATCCTCCTCGGAG
CAGCAGCATAAGCTGGACTTCAAGGCATACGARCAGECACTCCAATACTCGCCTTACEGE
TCTACGTTECCCECCAGCCTECCTCTAGGCAGCGCCTCEETGACCACCAGGAGCCCCATE
GAGCCCTCAGCCCTGGAGCCEGCGETACTACCAAGGTGTEGTATTCCAGACCCGTCCTARAC
ACTTCCTAGCTCCCEGGACTGAGGEGTTTGTCTGEGCATAGCCATGCTGGTAGCAAGAGAG
AAARRATCARCAGCAAACAAARCCACACARACCARACCGTCAACAGCATAATARRATCCA
ACRACTATTTTTATTTCATTTTTCATGCACARCCTTGCCCCCAGTGCAAAAGACTETTAC
TTTATTATTGTATTCAAAAT TCATTGTGTATATTACTACAARGACGGCCCCARACCAATT
TTTTTCCTGCGARGTTTAATGATCCACAAGTOTATATATGARATTCTCCTCCTTCCTTGC
CCCCCTCTCTTTCTTCCCTCTTEEGCCCTCCAGACATTCTAGTTTGTCGGAGGGTTATTITAA
AAAACAAAAAGGAAGRTGGTCAAGTTTGTAAAATATTTGTTTGTGCTTTTCCCCCCTCCT
TACCTGACCCCCTACGAGTTTACAGGCTTGTCCCAATACTCTTAACCATARGAATTGAAR
TGETEAAGARACARGTATACACTAGAGGCTCTTAAAAGTATTGARARGACAATACTGCTE
TTATATAGCAAGACATABACAGATTATAARCATCAGAGCCATTTGCTTCTCAGTTTACAT
TTCTGATACATGCAGATAGCAGATGTCTTTAAATGAAATACATGTATATTGTGTATGGAC
TTAATTATGCACATECTCAGATETGTAGACATCCTCCGTATATTTACATAACATATAGAG

GTAATAGATAGGTGATATACGTGATACGTTCTCARGAGTTGCTTGACCGAAAGTTACAAG
GACCCCAACCCCTTTGCTCTCTACCCACAGATEGCCCTEGREAACAATCCTCAGGARTTGEC
CCTCAAGAACTCGCTTCTTTGCT T TGAGAGTGCCATGETCATGTCATTCTGAGGTACATA
ACACATAAATTAGTTTCTATGAGTGTATACCATTTAAAGATTTTTTCAGTAAAGGGAATA
TTACATGTTGGGAGGAGGAGATAAGTTATAGGGAGCTECATTTCARACGGTEGTCCARCGA
TTCAAAAATCCTATTGATAGTGGCCATTTTAATCATTGCCATCETETECTTETTTCATCE
AGTGTTATGCACTTTCCACAGTTGGTGTTAGTATAGCCAGAGGGTTTCATTATTATTTCT
CTTTGCTTTCTCAATGTTAATTTATTGCATGGTTTATTCTETTTCTTTACAGCTGARATT
GCTTTARATCATGCTTARAATTACAARTTARATTEGGAATTTTTATCAATGTGATTGTAA
TTAAARATATTTTGATTTAAATAACARARATAATACCAGATTTTAAGCCGCEGARAATGT
TCTTGATCATTTGCAGTTAAGGACTTTAAATARATCAAATGTTAACAAAAAA :

>Hs.285401_contig1
Al147926|AI880620|AA768316|AA761543|AA279147|A1216016|AI738663|N79248|Al
684489|AA960845|A1718599|AI379138|N29366|BF002507|AW044269|R34339|R66326
|HO4648|R67467|A1523112|BF941500 poliA = 2 poliA = 3
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TGTTTTTCTAGT TCATTTTGTGTTTCCAACTT TTCATGTAAAATTTTAATTATTT'TTGAR
TETETGEATGTGAGACTGAGETECCTTTTGETACTGAAATTCTTTTTCCATGTACCTGAA
GTeTTACTTTTGTGATATAGGAAATCCTTGTATATATACTTTAT TGGTCCCTAGGCTTCC
TATTTTGTTACCTTGCTTTCTCTATGECATCCACCATTTTGATTGTTCTACTTTTATGAT
ATGTTTTCATAAGTGGETTAAGCAAGTATTCTCGTTACTITIGCTCTTARATCCCTATTCA
TTACAGCAATGTTGGTGCTCAAACGAARAATGATAAACARCTTGAATGTTCAATGGTCCTGA
AATACATAACAACATTTTAGTACATTGTAAAGTAGAATCCTCTGTTCATAATGAACAAGA
TGAACCAATGTGGATTAGRAAGRAGTCCGAGATATTAATTCCAARATATCCAGACATTET
TAARGGGAARMLATTGCAATAAAATATTTGTAACATARRAAAAAARAADADAANRAAARR

>Hs.182507_ARNmM_1 @i|15431324|ref[NM_002283.2|queratina de Homo sapiens, pelo, basico, 5 (KRTHB5),
ARNmM poliA = 3

AGCTCTCCCCACCAATAARAGGACCAGSGAGGAT CAGACGAGAGCAGAAGGATCCTGAGCC
TCGCACTCTGECCGCCCECACCACCTTCCGCTECCTCTCAGACTCTGCTCAGCCTCACACE
ATGTCETGCCGCTCCTACAGGATCAGCTCAGGATGCCGEGGTCACCAGGAACTTCAGCTCC
TGCTCAGCTETEECCCCCARLBACTEECARCCGCTOCTGCATCAGCGCCGCCCCOTACCGA
GGEGETETCCTGCTACCGAGGOCTGACGGGOTTCAGCAGCCGCAGCCTCTGCARCCTEARGC
TCCTGCGGEECCCCGEATAGCTGTAGGTGGCTTCCGAGCCGECTCCTECAGACGCAGCTTC
GGCTACCECTCCGAEGECETETECEGACCLAGCCCCCCATECATCACTACCATETCGRETC
ARCGAGAGCCTCCTCACGCCCCTCAACCTEEAGATCGACCCCAACGCACAGTGCGTGARG
CAGGAGGAGAAGEACCACGATCARGTCCCTCAACAGCAGGTTCGCGECCTTCATCGACARG
GTGCGECTTCCTGCAGCAGCAGAACARAGCTGCTEGAGACCAAGTGGCAGTTCTACCAGRAC
CAGCGCTGCTGCGAGAGCAACCTGGAGCCACTETTCAGTEGCTACATCCAGACTCTGCGGE:
CGGEAGGCCEAGTECGTGEAGGCCGACAGCEGEAGECTGECCTCAGAGCTCAACCATGTS
CAGGAGGTGCTCCACGGECTACAAGRAGARAGTATGAAGAGGAGGETGGCCCTGAGAGCCACA
GCAGAGAATGAGTTTETCETTCTAMAGANGCGACETGEACTGTECCTACCTGCAGEAAATCA
GACCTECAGCGCCAATETGEAGGCCCTEGTCEACCAGTCTABGCTTCCTGAGGCGCCTCTAT
GAAGAGGAGATCCECGTTCTCCAAGCCCACATCTCAGACACCTCGETCATAGTCARGATG
GACAACAGCCGAGACCTGAACATEGACTGCATCATCACTGACGATCAAGGCTCAGTATGAC
GATGTTGCCAGCCGCAGCCGEECCCAGGCTGAGTCCTGETACCETAGCARGTGTCAGGAG
ATGRAGGCCACGGTGATCAGGCATGGEGGEAGACCCTECGCCGCACCAAGGAGGAGATCAAC
GAGCTGAACCGCATGATCCAGAGGCTGACGGCCGAGATTGAGARTGCCARGTGCCAGCET
GCCAAGCTGGAGGCTECTETGECTGACGCAGAGCAGCAGGGTEAGGCGGCCCTCAGCGAT
GCCCGCTGCAAGCTGECTCAGCTEGCAGCGGCECCCTEGCAGAAGGCCARGCAGEACATEGCC
TGCCTGCTCARGGAGTACCAGGAGETCGATCARCTCCAAGCTGAGCCTGCACATCGAGATC
GCCACCTACAGCECCECCTGCTGEAGRGUGAGCAACACAGGCTGTGTGAAGGTGTGEGCTCT
GTGRATGTCTETETCAGCAGCTCUCCGTGETGEAGTCTCCTGTEEGGECCTCTCCTACAGC
ACCACCCCAGGGCGECCAGATCACTTCTGECCCCTCAGCCATAGGCEECAGCATCACGETS
GTGECCCCTGACTCCTGTGCCCCCTECCAGCCTCETTCCTCCAGCTTCAGCTGCGGRAGT
AGCCGETCGETCOGCTTTECCTAGTAGAGTCATGGAGCCAGEGCTTCCTGCCAAGCACCT
GCCTGCCTGCATCACTGCACTEAATCGCATGTGAATGGARRATGTGTCCTTGCTTCCAGA
ATCTTCTGGATGTTCCTACAGAGGOARAGACCTACAGAGGEGRARGACCCTCGGGCCGCTC
CCCTGCGCCTTITCATGCTAGGGAGATGCATCCTAGTTETCCTCCTGECAGCTGTTTTICA
GAGGCATTCCCAGCCCTTCACTTAACTCCTACTTAGCTCCAARATACCTGTATCCAATTT
GTATTATTCCCCCAGCTCTCAGGGACAAGACCAGTCCCCCAGCGTEGTGGTCAGCACGGA
AGCTCCACCTTCTGGGTGGAGGCGCCATCCTAACCATCCAGCCAGECCACCCACAACCCG
AGAATCAGGGAGARAGTCCCTCCCCAGCAGCCCCOTCCTCCTGECTGGCAAGAATGETCC

CCCAGCARGCACTTGCCTGTTCATTCCCGTTCATEGTTTTGCTTCTCTCTCAGACTGCCTT
CCTGCTTCTGGECTARCCTGTTCCAGCCAGBCTCCTCATGTGACCTCGCAGTTGAGAAGT
CCATTATCGETAGEGCATCCTTTTECCTACABCCCCTGETTAGGGCACTTTECACAGGTCT
TGCTATTCAGTGAACCTTTETACATTTCARRGAAGACTCCATGACTGCTCCAGATGCCCC
CTTGCTGECTCCAGCTGEECACTETCCAATGCAGAGCTGECGGECACAGAGAGTTARGCCA.
CTTCCTGGETCTCCTTCTTATGACTGTCTATGGECTGCATTCGCCTTCTEGETTETCTCEAT -
CTGTGTTTCAATAAATGCCGCTOCAATGCARARAAAAARAANAARRAR

>Hs.292653_contig1 Al200660|AW014007|AlI341199]|A1692279|AI393765|A1378686|A1695373|AW292108|
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T10352|R44346|AW470408|Al380925|BF938983|AW003704|H08077|F03856|H08075|F
08895|AW468398|Al865976|H22568|A1858374|Al1216499 poliA = 2 poliA = 3

CAATCAGTGARARTTCTATATTCCTTTGGCATTTTTGTGACATATTCAATTCAGTTNTAT
GTTCCAGCAGAGATCATTATCCCTEGEATCACATCCARATTTCATACTAAATGGARAGCAR
ATCTGTGAATTTGGGATAAGATCCTTCTTGGTTAGTATTACTTECECCGGAGCAATGETCT
TATTCCTCGTTTAGACATTGTGATTTCCTTCGTTGGAGCTGTGAGCAGCAGCACATTGEC
CCTAATCCTECCACCTITGGTTGARATTCTTACATTTTCGARGGAACATTATAATATATG
GATGGTCCTGRARAATATTTCTATAGCATTCACTGGAGTTGTTGRCTTCTTATTAGGTAC
ATATATAACTGTTGARGARATTATTTATCCTACTCCCAAAGTTGTAGCTEGGCACTCCACA
CAGTCCTTTTCTAAATTTGAATTICAACATGCTTARCATCTGOTTTCGARATAGTAARLGCA
GAATCATGAGTCTTCTATTTTIGTCCCATTTCTGRAAATTATCARGATAACTAGTAAAAT
ACATTGCTATATACATAAARATGGTARCAARCTCTGTTITTCTTTGGCACCGATATTAATAT
TTTGGAAGTAATCATAACTCTTTACCAGTAGTGCTAAACCTATGARAAATCCTTGCTTTT
AAGTGTTAGCARTAGTTCAAAADATTAAGT TCTGAAAATTGAARAAATTARAATGTAAAA
AAATTAARGAATAARRATACTTCTATTATTCTTTTATCTCAGTAAGAAATACCTTARCCA
AGATATCTCTCTTTTATGCTACTCTTTTGCCACTCACTTGAGARACAGAATAGGATTTCAA
CAATARGAGAATAAAATAAGAACATGTATAACAAAAAGCTCTCTCCAGATCATCCCTGTG
AMLTGCCARAGTAAACTTTATGTACAGTGTAAAAAAARARRANTCTCAGTTATGTTTTTAT
TAGCCAAATTCTARTEGATTCCCTCCTCGAAGTATAGAAAACTCCCATTAACATAATATAA
GCATCAGAAAATTACAAACRCTAGAATTAATTTTACACTCTAATGGTAGTTGATCTTCAT
AGTCRAGAGGCACTGTTCAAGATCATGACTTAGTGTTTCAATGARATTIGARALAGGGACT
TTAAAACTTATCCAGTECAACTCCCTTGTTTTTCETCAGAGGARRAGGAGGCCTAGARAG
CTTAAGTAACTTGGTCGAGACCACTCAGCCTTGAGATCAAGAAARACCTAATCTTCTGACT
CCEAGGCCAGGATGTTTTATTTCTCACATCATOTCCAAGANANAGAATARATTATGTTCA
GCTTAAADAARABRAPAAAARADPARAAADAAARD

>Hs.97616_ARNmM_3 gi|12654852|gb|BC001270.1|BC001270 clon de Homo sapiens MGC:5069 IMAGE:3458016
poliA = 3

CEGAGGCEGCECCEACGEERACTGCTEAGGCECECAGAGEGTCEGCGEECGCCCGEEAGCT
TCTCECTGGCECEGTCCGEERLEEGAGECTCEGCEECEEACGECAGCATETCGETAGCEGE
GCTGAAGAAGCAGTTCTACAAGGCGAGCCAGCTGGTCAGTGAGAAGGTCGGAGGGECCGA
CGGGCGACCARGCTGGATGATGACT TCAAAGAGATGEAGRACAAGGETEGATETCACCAGCAA
GGCGGTCACAGAAGTGCTEGCCAGGACCATCGAGTACCTGCAGCCCAACCCAGCCTCGCG
GGCTAAGCTGACCATGCTCAACACGOTATCCARGATCCAGGEGECCAGETGAAGAACCCCGG
CTACCCGCAGTCGGAGGEGCTTCTEEGCEAGTGCATGATCCGCCACGGEAAGHAGCTGEG
CEECCAGTCCAACTTTEATGACGCATTGCTEGATGCCGECEAGTCCATGAAGCGCCTGGE
AGAGGTGAAGGACTCCCTGGACATCGAGETCARGCAGARCTTCATTGACCCCCTCCAGAA
CCTETGCERAGARAGACCTGARGGAGATCCAGCACCACCTAAAGAAACTGCAGGGCCECCE
CCTGEACTTTGACTACAAGAAGAAGCGGCAGGGCAAGATCCCCGATGAGGAGCTACGCCA
GGCGCTGGAGAAGTTCGCAGGAGTCCAAGGAGGTEGCAGARACCAGCATGCACAACCTCCT |
GGRCGACTCACATCGAGCAGGTCGAGTCAGCTCTCGECCCTGGTGECATGCACAGCTECGACTA
CCACCGGCAGGCCGTECAGATCCTGGACGAGCTGGCGCGAGAAGCTCARGCGCAGGATGCG
GGAAGCTTCCTCACGCCCTAAGCGGEAGTATAAGCCGARGCCCCGEGAGCCCTTTGACCT
TGGAGAGCCTGAGCAGTCCARCBGGEGCTTCCCCTGCACCACAGCCCCCAAGATCGCAGC
TTCATCGTCTTTCCGATCTTCCGACAAGCCCATCCGFACCCCTAGCCGRAGCATGECCGCT |
CCTGEACCAGCCGAGCTGCAAGGCGCTETACCACTTCGAGCCCGAGAACGACGGGGAGCT -
GGGCTTCCATGAGGEGCGACGTCATCACCCTGACCAACCAGATCCATGAGAACTGGTACGA
GGGCATGCTGGACGECCAGTCEGECTTCTTCCCGCTCAGCTACCTGGAGRTGCTTGTACC
CCTGCCGCAGTGACTCACCCETGTCCCCGCLCCECCCCTCCGTCCACACTGGCCGGCACT
COCTGCTEGETCTCCTGCATTCCACGGAGCCCCTECTECCAGGGCGGTGTCTGAGCCTGC
CEGCGCCACCTERELCCCEGECCCTTGAGGTACTCCCTGAGCAGGACCCCACACTTGGETG
GGGGGECTTATCTGEETGEETECUEGATECCTICTTTACACTAGCGCTGACTCCCARACGETE
ACGGCTCCCTTCCCCACTCCATGRCGCCAGCCTCOTCCCCCECTCCCCARCTTCTCRCCC
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AGCTGECCGAGECGGEGECAACACTARGGTCCTCTTAGAAACACTARTGTTCCTCTGGGEL
AGCCCCCACCTCCGTCCTGACCCGACGEAEGECCCEECCCACTGCCTACCCTCGAGTCCCG
CAGCCTTAACAGGATGGEGATCAGAGGETCCCCATGERATGECTCAGAGATAGGACCCTGGT -
TTTAANTCCCTCCCAGCCTGETGOTGETGATGGECCCTEECCCTACTCCAGGGCCAATEC
ACCCCCGCCTCACACACGCACTCCTTCTCCTCAAGGCCAGBECAGAGEGCCTCACCGCCT
CCCGGACCTECTETCAGCTTGCAGCCCBGEECGACAGAGECCAGCTGGGEAT CTCCCTGAGGR
CAGAGAACATGGTCTCCTGCAGGGCCCTGCCTCCCARGCCCCGCCCTCAGARAGCCAAGT
ACCTTTTCAGCTTTTTAACTGCCCCCATCCCOBACCCAGGEAGGCCTETGTCACTCTGGCA
CARGCTECCACCACCAGCCACCCACACCCACCCCAGCACACCTCACACGGGACCACAGCOC
GCGCTGCCGAGEGCCARGCACAAMGATTCCAGTEAGCECATETCCCAGCCCCTEGTERCC
AGGCTCCCCTTGCTGAGCCECTGCCACTTCACCCTGTGEGAAGTEGCCCCAGCCATCTCC
TCTAGACCAAGGCAGGCAGUCCCGACATCTGCTTCCTCTATCECCCAATGCAAARTCGAT
GAAATGCGEAGTTCTCTGEGCCAGECCACATTCACATTCCCCTCCCCCTGTGGTCCAGTG
AAGCCTCCGGACCCCAGBCTCTGCTCTECCCTECCCTECACCCCCCTCGTCAGAAGTACA
TGAGGGGCGCAGAGATCGACCACACAGCTTTEGCCACGCETCCAGCECAAACTGAMATGTAC
GCCTGAATTTTGTAAACAGAAGTATTARATGTCTCTTTCTACAARAAARARAAAANAAAL

>Hs.123078_ARNmM_3  gi|14328043|gb|BC009237.1|BC009237 <clon de Homo sapiens MGC:2216
IMAGE:2989823 poliA =3

GECACGAGGGAGETGCAGAGCTGAGAATGAGECGATTTCGGAGGATGGAGAAATAGCCCC
GAGTCCCETEEAAAATGAGECCEECEGACTTECTECAGCTEETECTGCTECTCGACCTGL
CCAGGGACCTGEECEEAATGEEGTGTTCETCTCCACCCTGCGAGTECCATCAGGRGGAGG
ACTTCAGAGTCACCTGCAAGCGATATTCAACGCATCCCCAGCTTACCGCCCAGTACGCAGA
CTCTGARGCTTATTGAGACTCACCTGAGAACTATTCCAAGTCATGCATTTTCTAATCTGC
CCAATATTTCCAGAATCTACCTATCTATAGATCTGACTCTGCAGCAGCTGGAATCACACT
CCTTCTACAATTTGACTARAGTGACTCACATAGARATTCACAATACCAGGANCTTAACTT
ACATAGACCCTGATGCCCTCARAGAGCTCCCCCTCCTAAAGTTCCTTGGCATTTTCARACA
CTGGACTTAAAATGTTCCCTGRACCTGACCAAAGTTTATTCCACTGATATATTCTTITATAC
TTGARATTACAGACAACCCTTACATGACGTCAATCCCTGTGAATGCTTTTCAGGGACTAT
GCAATGARACCTTGACACTGAAGCTGTACAACAATGRCTTTACTTCAGTCCARGGATATG
CTTTCAATGGGACARAGCTGGATGCTGTTTACCTAAACARGAATAAATACCTGACRGTTA
TTGACAAAGATGCATTTCCAGUGAGTATACAGTEGACCAAGCTTGCTECTECCTCTTGGAA
GAAAGTCCTTGTCCTTTGAGACTCAGAAGGCCCCAAGCTCCAGTATGCCATCATGATGECC
TGCTAAGGCAGCCACCTTGGTGTACATGCTCACAGAGGCTCTGTTCATGGAGCAGCTGCT
GTTTGAAAAATTTTGARATGCARGATCCACAACTAGATGGAAGGCACTCTAGTCTTTGCA
GRARARAAATGTACCTCAATGTACATTGCACRATGCCTGGCACAAAGARGGAAGAATATAR
ATGATAGTTCGACTCCTCTGTGGARGAACTTACAATCATGGGEAAAGATCEAATAAAAAC
ATTTTTTAARCAGCAAAARADAAADADARARRD

>Hs.285508_contig1 AW194680|BF939744|BF516467 poliA = 1 poliA = 1

CCCCAGCCCCACTCACCCACCCTCCTTCCCACCAGCCTECTCTCCGCAGGCCCACTGETCT
TTCEGTTTAATGACGTCTCTECTCTETGGAACTTCACGATTCCTTCCCACGGTCARCTCG
GGACCTCCCAGCGACCACTGCAGCCTGCGEACGAGECCGRGACTTIGGCCCAGCGRATCCT
AATAAGGGGAARATGGTAAATGCAAACGTCCCGTTACAATTITACCGCCAGTGTGCTETC
GTTCCCCCTCCCCCTCTCCGAGTCCTCGTGEEEACACEECGEEETCTGTAGGAAGTTGEG
CCGRETTGEGAGTTECTAGARAGGCGCTEETETTTTGCTCTGAGTTTTARGAGATCCCTTC
CTTCOTCTTCGGTGAATGCAGETTATTTAAACTTTGGGAMATGTACTTTTAGTCTGTCAT
ATCARGGCATEAGTCACTETCTTTTTTTGTGTCAATARATGCGTTTCTAGTACAATGGA

>Hs.183274_contig1

BF437393|BF064008|BF509951|AW134603|Al277015|AI803254|AA887915|BF054958|
Al004413|AI393911]AI278517|AW612644|Al492162|Al309226|AI863671|AA448864|
Al640165|AA479926|AA461188|AA780161|BF591180|AI918020|AI758226|A1291375|
BF001845|BF003064|A1337393|A1522206|BE856784|BF001760|AI280300 FLAG = 1 poliA = 2 WARN poliA = 3
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GCGGCCGCCCECACGTCCECEGETCCCGECCECECCRCCECOGCECECCCCTECCCGAGA
GAGCTCTGGCCCCGCTAGCGGGGCCAGGAGCCGGGCCTCCCACCGCAGCGTCCCCCGCCG
CECCAGTCCCCGCTAGTGGTAGTATCTCCTAATAGCTTCTGTGTGTGAGCTACCGTGGAT
CTCCTTCCCTTCTCTTEGGGGGCCEGEGEGARAGAARAGGATTTARGCAAAGGCTCCCTCG
CCCTGTGAGGGCGAGCEGCAAAGGCCCEGCTRAGCCCCCCATACCCOTCCCCTCCCLGTE
TAARAAGCCTCCTTGTGCAATTEGTCTITTTTTTTCCTTTGAACCTECTTCTTTGTAATGAC
CAAGGTACCGATTTCTECTAAGTTCTCCCAACARCATGAAACTGCCTATTCACGCCGTAR
TTCTTTCIGTCTCCCTTCTCTCTCTCTCTCTCGCTCGCTCECTCTCECTCTCGCTCTCTC
TCGCTECETCCTCATTTCCCCTCCCAATCCTCTCTCCCCTCTGCAACCCCCCAGCTCGET

GGCTTTCTCTCTEGCTTCTCTCTTTTCCTCCTCCACCCACCCCCTTTEGETTTGACAATTT
TETCTTARGTGTTTCTCARAAGAGGTTACTT TAGTTAGCATGCGCGCTEGTEGGCAATTGT
TACAAGTATTCTTAGETTTACTGTGRAGAGAATGTATTCTGTATCCGTGAATTGCTTTAT
GGGGGEGGAGGCGAGGGCTAATTATATATTTTGTTGTTCCTCTATACTTTGTTICTGTTGTCT
GCGCCTGAARAGGGCCGAAGAGTTACAATAAAGTTTACAAGCEAGALCCCGARARADARA
ARRARR .

>Hs.334841_ARNmM_3  gi|14290606|gb|BC009084.1|BC009084 clon de Homo sapiens MGC:9270
IMAGE:3853674 poliA =3

CACCAGCACAGCARACCCGECCGGEATCARAGTETACCACTCCGCACGCATGGCTACGAAAT
GTGGEAATTGTGGACCCGGCTACTCCACCCCTCTGEAGGCCATGARAGGACCCAGEGAAG
AGATCGTCTACCTGCCCTGCATTTACCGARACACAGGCACTGAGCCCCCAGATTATCTGE
CCACTGTGEATGTTGACCCCAAGTCTCCCCAGTATTRCCAGGTCATCCACCGGCTGCCCA
TGCCCAACCTGARGEACGAGCTGCATCACTCAGEATGCAACACCTGCAGCAGCTGCTTCG
GTGATAGCACCAAGTCECACACCALGCTEETGCTECCCAGTCTCATCTCCTCTCGCATCT
APGTGGTGGACGTGEGCTCTCAGCCCCEGECCCCAAAGCTGCACANAGGTCATTGAGCCCA
AGGACATCCATGCCAAGTGCGAACTGGCCTTTCTCCACACCAGCCACTGCCTCGCCAGCE
GEGAAGTGATGATCAGCTCCCTGEGAGACGTCAAGGGCAATGCCAAAGEEGATTTTATAEC
TECTGGATEGCGAGACETTCCACGCTGAAGEGGACATGGEAGAGACCTEGREGTECTECAC
CETTGEECTATCGACTTCTGGTACCAGCCTCGACACAATETCATGATCAGCACTGAGT GGG
CAGCTCCCAATGTCTTACGACGATGECTTCAACCCCGCTGATGTEEAGACTEGACTGTACG
GGAGCCACTTATATGTATGGEGACTGGCAGCGUCATGAGATTGTECAGACCCTGTCTCTAA
AAGATGGGCTTATTCCCTTGGAGATCCEGCTTCCTGCACAACCCAGACGCTGCCCAAGECT
TTGTGGGCTGCGCACTCAGCTCCACCATCCAGCGCTTCTACAAGAACGAGGGAGGTACAT
GGTCAGTGGAGAAGCGTGATCCAGETOCCCCCCAAGARAGTGAAGEGCTGGCTGCTECCCE
AAATGCCAGGCCTGATCACCGACATCCTGCTCTCCCTGGACGACCGCTTCCTCTACTTCA
GCAACTGGCTGCATGGEGACCTGAGGCAGTATGACATCTCTGACCCACAGAGACCCCGCC
TCACAGGACAGCTCTTCCTCGGAGCCAGCATTGTTAAGGGAGGCCCTETGCAAGTGCTEG
AGGACGAGGAACTARAGTCCCAGCCAGAGCCCCTAGTGETCAAGGCAALACGGETAGCTE
GAGGCCCTCAGATGATCCAGCTCAGCCTGEATGGEARGCGCCTCTACATCACCACETCGC
TETACAGTGCCTGGGACAAGCAGTTTTACCCTEATCTCATCAGGEAAGGCTCTGTGATGC
TGCAGGTTGATGTAGACACAGTARANGGAGGGBCTGAAGTTGAACCCCAACTTCCTAERTGG
ACTTCGGGAAGGAGCCCCTTGECCCAGCCCTTECCCATGAGCTCCGCTACCCTGEGEGELG
ATTGTAGCTCTGACATCTGGATTTGAACTCCACCCTCATCACCCACACTCCCTATTTTGG
GCCCTCACTTCCTTGGGGACCTGECTTCATTCTGCTCTCTCTTGGCACCCGACCCTTGGC
AGCATGTACCACACAGCCAAGCTGAGACTGTGACAATGTGTTGAGTCATATACATTTACT
GACCACTGTTGCTTGTTGCTCACTETGCTGCTTTTCCATCGAGCTCTTGGAGGCACCARGA
AATARACTCGTAACCCTGTCCTTCAAAAAAARAAARAAARA

>Hs.3321_contig1

A1804745|A1492375|AA594799|BE672611|AA814147|AA722404|AW170088|D11718|BG
153444|A1680648|AA063561|BE219054|Al590287|R55185|Al479167|AI796872|Al01
8324|A1701122|BE218203|AA905336]A1681917|BI084742|Al480008|Al217994|Al40 1468 poliA = 2 poliA = 3
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CCOGGAGATAARCTTGAGGECTATAGAGGACCGECTAATACTEETCCTGAATTTEGCTTCAG
GCCTCACCARCCARGTGECCETEECCTTECCETCTTECCCETCGECCCCCARTEAGGCOT
GGACCCCTEGRETCCCGECACCAGECCCCEECTTCCEACCCTGOCAGAAGCCCAAGATCT
GeTCCCTCECEGRAGACTECCACAACGCCCCGRACACCOGECGCCGEECTORCCTOCCEECACE
GEEGEGTCTCCACCEEEEGECAACEETCECGECCTTTCCECCCTGCAGCTCTCTCCGEGCC
GCCECCECCGCCECCECTCACAGACTGETCTCAGCGCCGCTAGGCAAGTTCCCGECTTGE
ACCAACCEACCETTTCCAGECCCACCECCCGECCCCOBCCCGCACCCECTCTCCCTACTG
GECTCTECCCOTCCGCACCTECTGGEACT TCCCGEAGCCGCGEECCACCCEGCTECCGECC
GCCECOTTCRCTCAECCAGCGEAGCCCEAAGECGGAACAGATCGCTETAGTECCTTGGRA
GTBGAGAMAAAGTTACTCAAGACAGCTTTCCATCCCETGCCCAGGCEBCCCCAGAACCAT
CTGGACGCCGCCCTEGTCTTATCGGCTCTCTCCTCATCCTAGTTCTTTAAAAARARACAR
ARAABRCBAAAMARAACTTTTTITANTCOTTGTAATAATTGTATAARAANAATCGCTCTGTA
TAGTTACAACTTGTAAGCATGTCCGTGTATARATACCTAAANGCAAAACTAAACAAAGAA
AGTAAGAAAAAGARATAAAACCAGTCCTCCTCAGCCOTCCCCAAGTCECTTCTGTGGCAC
CCCGCATTCGC TETGAGE T T TG TTTRTCCGETTCATT T TGCGEGETGEAGTTTCAGTGAG
ARTAAACGTGTCTGCCT T TG TGTGTGTGTATATATACAGAGAARTGTACATATGTGTGAR
CCAAATTGTACGRGAAAGTATCTATTTTTGGCTAAATAAATGAGCTGCTGCCACTTTGAC
TATAAAAAARAAANARAAAAARARARDARAARPAAADAARAR

>Hs.306216_singlete1 AW083022 poliA = 1 poliA = 2

TATGAGCACCTTCACATGGATCCACTTGAGGAAAGAAGGTGGACCGAATTTGTARACGET
GTGCAGCAATATATATCAATTCETTCTGAGATAATCGCCACTTACGCTCTCTGTGETTTTY
GCCAATATCGGGTCCCTAGGAATCETGATCGGCGEACTCACATCCATGGUTCCTTCCAGA
AAGCGTGATATCGCCTCAGEGGCAGTGAGAGCTCTGATTGCOCGEACCETGECCTACTTC
ATGACAGCCTGCATCGCAGGCATACTCTCCAGCACTCCTGTGGACATCAACTGCCATCAC
GTTTTAGAGAATCCCTTCAACTCCACTTTCCCTEGAACCCCAACCAAGGETGATAGCTTG
TTGCCAAAGTCTGTTGAGCAGCCCTGTTGCCCAGGGTCCTGETGAAGTCATCCCAGGRGE
ARACCCCAGTCTETATTCTTTGARGGECTGCTGCACATTGTTGARTCCATCGACCTTTAG
CTGCAATGGGATCTCTAATACATTTTCAGGTCAGCCACTTCTCCAGTEEAACTCTGARGT
ACAGATGCTGAATTTTCTGCTTTGGAAAGAANAAMAR

>Hs.99235_contig1 AA456140]|Al167259|AA450056 poliA = 2 poliA = 3

ACTCGECATGTGATGARCACCCATAGT TAAGARACCATGGAGCAAGAAAGCTTCTEGARAA
GTCTCTCTCOTTCCTCATAAGACATGCACACTAATACACATACACACCARAAAATTACAC
ATTTTAAAACTGCTAAGCTTGGATTTAACTGAATCATATATCTTTTATCATGTTATCCTA
ARAGTGAGARGACATAACCAAGACATGGAAATARATGTGAAAGCTEGAGCCGARGAGTCA
AAGAGCTAARAAATTAAGTCTAGAACATTCTATGAGGATAGTATARATARRAAAGARATAC
AGTCTAGACATGCPGCAAGGRAAGAAGATTCTAARGTCCGTTTATGGAGGCAATTCCATA
TCCTTTCTTGAACGCACATTCAGCTTACCCCAGAGAGCAAGTGAGGCAATCTGGCAAAAG
ATTAATARAGATGTARACCCCTEGAAAANDAADADN

>Hs.169172_ARNmM_2 @i|2274961|emb]AJ000388.1|HSCANPX ARNm de Homo sapiens para proteasa de tipo
calpaina CANPX poliA =3
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GAATTCCGCACGAGATAGTTTTCAGGTTAAGAAAGCCAGAATCTTTGT TCAGCCACACTG
ACTGRACAGACTTTTAGTGGGETTACCTGGCTAACAGCAGCAGCGECAACAGCAGCAGCA
GCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGGGCTCCTGGGATAACTCAGGCATAGTTCAACA -
CTATGGGTCCTCCTCTGAAGCTCTTCARARACCAGAAATACCAGGAACTGAAGCAGGAAT
GCATCAARGACAGCAGACTTTTCTGTGATCCAACATTTCTGCCTGAGARTGATTCTCTTT
TCTACTTCCEACTGCTTCCTGGAAAGGTGETETGGAAACGTCCCCAGGACATCTGTGATG
ACCCCCATCTGATTGTGGGCAACATTAGCAACCACCAGCTGACCCARGEGAGACTEGGGC
ACAAGCCRATGGTTTCTGCATTTTCCTGTTTGGCTGTTCAGGAGTCTCATTGGACARAGA
CAATTCCCAACCATABRGGAACAGGAATGGGACCCTCARRAAACAGRAAAATACGCTGGGA
TATTTCACTTTCGTTTCTGGCATTTTGGAGARTGGACTGAAGTGGTGATTGATGACTTGT
TGCCCACCATTARCGGAGATCTGGTCTTCTCTTTCTCCACTTCCATGARTGAGTTTTGGA
ATGCICTECTCEARAAAGCTTATGCARRGCTECTAGECTCTTATGAGGCCCTGGATGGTT
TGACCATCACTGATATTATTGTGGACT TCACGGGCACATTGGCTGARACTGTTGACATGC
AGARAGGAAGATACACTGAGCTTGTTGAGGAGAAGTACARGCTATTCGGAGAACTGTACA
ARACATTTACCAAAGGTGGTCTGATCTGCTGTTCCATTGAGTCTCCCAATCAGGAGGAGC
ARGAAGTTGAAACTGATTGGGGTCTGCTGAAGGGCCATACCTATACCATGACTGATATTC
GCARAATTCGTCTTGGAGAGAGACTTGTGGAAGTCTTCAGTGCTGAGAAGGTGTATATCG
"TTCGCCTGAGARACCCCTTGGGARGACAGGAATGGAGTEECCCCTGGAGTGAAATTTCTG
AAGAGTGECAGCAACTGACTGCATCAGATCGCAAGAACCTEGGECTTGTTATGTCTGATG
ATGGAGAGTTTTGGATGAGCTTGGACGACT TTTGCCGCAACTTTCACAAACTGAATGTCT
GCCGCAATGTGAACRACCCTATTTTTGGCCGAARGGAGCTGGAATCGGTGTTGGEATGCT
GGACTGTGGATGATGATCCCCTGATGAACCGCTCAGGAGGCTGCTATAACRACCGTGATA
CCTTCCTRCAGAATCCCCAGTACATCTTCACTGTGCCTGAGGATGGGCACAAGGTCATTA
TGTCACTGCAGCAGAAGGACCTGCGCACTTACCGCCGAATGGGARGACCTGACAATTACA
TCATTGGCTTTGAGCTCTTCAAGGTGGAGATGAACCGCARATTCCGCCTCCACCACCTCT
ACATCCAGGAGCGTGCTGGGACTTCCACCTATATTGACACCCGCACAGTGTTTCTGAGCA
AGTACCTGAAGAAGGGCAACTATGTGCTTGTCCCAACCATCTTCCAGCATGGTCGOACC
GCGAGTTTCTCCTGAGARTCTTCTCTGARGTGCCTETCCAGCTCAGGGAACTGACTCTGS
ACATGCCCAARATGTCCTGCTGGAACCTGGCTCATAGCTACCCGAAAGTAGTTACTCAGA
TCACTGTTCACAGTGCTGAGGACCTGGAGAAGAAGTATGCCAATGARACTGTAAACCCAT
ATTTGGTCATCAAATGTGGARAGGAGGAAGTCCGTTCTCCTGTCCAGAAGAATACAGTTC
' ATGCCATTTTTGACACCCAGGCCATTTTCTACAGAAGGACCACTGACATTCCTATTATAG
TACAGGTCTGGARCAGCCGAAAATTCTGTGATCAGTTCTTGAGGCAGETTACTCTGGATG
CTGACCCCAGCGACTGCCGTGATCTGAAGTCTCTGTACCTGCGTAAGAAGGGTGGTCCAR
CTGCCAARGTCARGCAAGGCCACATCAGCTTCAAGGTTATTTCCAGCGATGATCTCACTG
AGCTCTARATCTGCAATCCCAGAGAATCCTGACARAGCGTGCCACCCTTTTATTTTCCGT
CAGGTGCCAGGTCTTAGTTAAGAT TCACAATCTTTAGAAAGAATGAGATTCACAATAATT
AACTCTTCCTCTCTTCTGATARATTCCCCATACCTCCCAATCCAAGTAGCATCTGTAGCT
ACATAACCTATATACCTCCAGCAGCTGGACATGGEGAGCGACAGTCCTATCTAGACATCA
TACACATTTGCCAAGAAAGGATCTCTGGEGCTTCCGGGGGTGAGATTCARGCAGGACAAT
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AACAAGAGGCTGGACACCCTACAGATGTCTTTGATGTTTTCAGTTGTTTGATATATCTCC
CCTGTAGGGCATGTTGAGGAAGGAGGAGGGCTGATCAAGGCCAAGCTGGTCTAGCCTGAC
ATCCTAGCTCCTGACTEAACACTATAGACTTCCCAGCAGCATTTTCACCCAGCAGCCAGA
GCCEGCTTTAAGTCCCCAACCCTTACAGRACACCACTECCACCACCACCAACCACGACCAC
CACCACCACCACCACTCACCACCATCATCACCTCCGRARAGTGTAGTCCTGCCCTARCCE
TAACCCCAAGTCACCCCCCACAGTARATTTTACCTTCATGTTEGAGAALGCTTCCTEATGC
TTAATCAAGAGCTGGAGTTCAATGAGTCCTAGACAGTGAGAGEGGCCTGAGCTTCAGCTC
AATGGARGCCTGCTGTGTGCTCACAAGACGGAAAAGTGGAAGAAGCTGCAGTGCGAGACA
ARGCCTCEGTCCCCCACCCATCCACRCACACCTACACTCACACACGCGCACATEGRCGCG
CAACGGAACTACCATTTCAGGCAGTCAGTGGGCAAGAGGARAGATARGTARGTACCATAC
ACACCTTAAAAGATGAGGAGAATTCATCCAGACATATTACAGCCACTTTGEGGCCCCTCA
CTTGCAATGTGAAACCTCTITCGCTTGCTGCTAGETTTACAARCAAGCCCATTGTTCCTGT
GCCTCCTAATATTCATTTGTTACTGAAGGACCCCATCTGGEGACTTGAGACTTTGGTCCC
AGCCCAGACGCCTCAGACTGGTCTCARAGTCAAGCARGGCTTCACRATCAGCTGCARGTGT -
TAGTTTGCCAGCGCATGATCTCACTGAGCTTCTACAGAATCTGCAATCCCACAGTCARTC
ATGACGAAATGTACGTCCCACCATCTTAACCTATCAACTTTCTGCCCCTCCTTCARGGECC
CAGTATAAATGCCACCTCCTCCATERAGCCTTCCCTAATTCCACCCCAARCCCCCACCTT
CARCAATATTTCAACGCTTCTGCAATGATCARAAAGARACATAGTTGTAGTACTTAGCCT
ACCTAGACCAGCARGCATTCATTITTAGCTCGCTCATTITTTACCATGTTTITCCAGTCTG
TTTAACTTCTGCAGTGCCTTCACTACACTGCCTTACATAAACCAAATCACAATEAAGTTC
ATATTCAGTACAATTAARAARAADARAND

>Hs.351486_ARNm_1 gi|16549178|dbj|AK054605.1|AK054605 ADNc de Homo sapiens FLJ30043 fis, clon
3NB692001548 poliA =0

TATGCAAGTETTTAACAGATGC T TCACTATTAARAATATTTTCCCCCCARGTCTCAARTAT

TCAAGAATCTCTARCCAGGGACACCAGTCCCTACGARAGACCTTGGGCEATTTTERAG TG

GGGCACCTCOATTCCCCGARTCTGTAGTG TEECTGETAT CEGTETTCCCCTGETTTARCT

AGCCTGTTTGAAGGCACAGATCATTCATGGGGAAGTATAACCGAATCCAGTCCTCTCCAC

CGCCTEEEEATCTTCACTTTCGCAGTCTACGACTGCCTGTGACTCCAGAAAGACAAACTG

CRAGATTGGCCARGATGEGGARATTGAGGCAGAGAAGCCAAGACATATGCTAAAGGTCATG

CAGGCTATGARTGRARCTGGAATGTGAACGCAGGCCATATGACCCCAGAGCCCATETTCT

TEAACCCTTAGAAACACAGCAGCAACACACCTGETGCAGCAGCTRGCTTAGTTGGAGTERC

TEACAAGGAGAGAATGATTTCCAGOAAGACGCGCAACACATATGCAAGGCCTTAGCTTATC

TTTAGCGCCTCATACACCCGTTCTGGACTTCAGARAGGCCAGTGAGTGGEATTAGGCCTC

AGAGATAGGATCTCAGTCCOAGTGAGCEATGGCCTAGAGCATTCTTTAATTCTTTCCTTT

GGGTCACACATAAGARACAATTTTCCAGCACTGATGAGTGTTATTARACAATGAGATEGGA

TAGAATTTAGT T TTCCCTATGECTGTEGCTTCAAARATAGARBAGCTETCTTTTCTCTGGA

ATGATTGAATGAAGCTCTGGCECGAGGAAANGGTECGATTGECACATCTCTTAAAGGAAGCTT

CTCCTTCTAGECACTATTC TAAGGC T TAATAT T TAACTCCCTATATTAACCTAGT TCAA

CTALACAGTGATCTCAGTAATTTTATT T TTATTAAAGCTCAGATCARAARTGCCATTAACA

TTGATTCAGAARATCAAAGGARTCTTTGATGTGAGTGCTTAARTTGCTGARTTATTTCAG

TCCCATACCCTCACAGCATGAGTACCTGATCTGATAGACTTICTTTGGALTTCCTTTTTTG

TTTGAGACAGACGTCTTGCTCTETCECCCAGGCTGEAGTECAGCGETETGATCTCAACCAT

TGCRACCTCCACCTCCCAGETTCAGETGATTCTCATACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAREA

ATTACAGATGTGCACCACCATGCCCGGCTAATTATTTTGTATCTTTAGTAGAGATGAAGT |
TTTECCATETGEGCCAGECTETTCTCARACTACTGECCTCARGTGATCTGCCCGCCTORE

CCTCCCAGACTGCTGGCATTACAGGCGTGAGGCACCGTECCTEECTGGGATTCCATAATA

AATCCCTCTGTETCTATTTCTTTTTTCAARTATAATTTTCTTCATTTCCARACATCATCT
TTAAGACTCCARGGATTTTTCCAGGCACAGTEGCTCATACCTGTAATCCCATTGCTTGGA

GAGGCCARCGTGGAAGTTCATTTGAGGCCAGGAGTTCCAGACCAGGTGGECAACATAGTG -
AAACCTTETCTCTACRACAT

>Hs.153504_contig2
BE962007|AW016349|AW016358|AW139144|AA932969|A1025620|Al688744|A1865632|
AAB54291|AA932970|AU156702|AI634439|AA152496|AI539557|Al123490]A1613215]
Al318363|AW105672|AA843483|AI366889]AW181938|AI813801|Al433695|AA934772|
N72230]Al760632|BE858965|AW058302|Al760087|Al682077|AA886672|AI350384|AW
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243848|AW300574|BE466359|Al859529|A1921588|BF062899|BE855597|BE617708 poliA = 2 poliA =3

TGTTTATATAACTGTGTTCETTITTGTIGTTCCGTCCCGTCOTCCTTGTAGACTCTCATC
CTCETGTETTTTAGACCCTCCAGGEATGACATCGEGTCTTETETTCAGCTCTCCTGGACT
GTTATTCCTTETCCGCETETTCCTGTTAGACATTGTCCACGATCTGTATCATGCCTATGT _
CTCACTTTCGTCTCTTATT TCAGCGTGAACACTATAGTTCCARGTTTETTCGGATAATTC

TGATTCTTGTCACCAGCGTGAGATTTCAACAGRACTTGTTTGGAACARATACTCACTTAA
AACTTCAGCAGAAGARAAATTACTTAGTCCTTAGGCCAACCARTTTAACTECAGTGTCAT
GTTTCACAGGCCTTCCTACATTTAGARATCOTCACACAGCTGTGATAAGAGTAGATTATT
TTACTATGAAATAATTCTCAATAGATGAAAGCATARAATCTGAGARACTCAATGTATTAT
TCAGGAAGAATACTEAGTECCTTCATTTAACTAARGTTGAATGTAARAGTCAATTTGCAC
TTCTTTATAATCCTCTGGTTTAGAATTATARATTGTTARAACCTTGATAATTGTCATTTA
ATTATATTTCAGGTGTCCTGAACAGGTCACTAGACTCTACATTGGGCAGCCTTTAAATAT
GATTCTTTGTAATGCTARATAGCCTTTTTTTCTCTTTTTACTGCAACTTAATATTTCTAT
TTAGARACACAGAABRATGRAAATATTTACGAATAAGTTGTACATTTGATGACARATAAATCA
CTATTAAAATAARARARDAAARRAARARA

>Hs.199354_singlete1 Al669760 poliA = 1 poliA = 2

AGGAACCCCTGETGGGAAAGETTTAAACCTARAACAGTGCCCCCTTTGGCTCCTCCTCCCT
TGGCGGAATGEGTTCCTGGACCATGTGCATTTCANTGGGCCATGGGATTTACATTTCCTT
GCATCCCCAGGTEGTTTGATCCCTGCCAGGBCCCCTTCCTTCCTGCTCATGGTTITTCAGE
GOGCCTGATCATOGAAAGTAAGGEGETTCEGCCTTCCCTTTTGGGEECGTCARACCCTGACTC
CATCCCCCTATTGCCCCCCTAACCAATCATGCARACTTTTCCCCCCCTEGGGETAATTCAC
CAGTTAAAAAARGCTTTTTTTARATGTTTIGTTTTGGCGEGEEEECAGEGCCCECTTTTT
GTTITTTITARGGAGTTCGTTTITGETTTITCGCTGATCTTTTGTTTTTTAACATGCCCCCA
GTTTGTAAGGCCARAGGTAARADAAAAARANANAAARARAAAARAANAAAAAAAAAAARA
AARDADARD ’

>Hs.162020_contig1 AW2911891AA505872 poliA = 2 poliA =3

TAAGCTTTARAGGCTCTGTGTTAGGGCATAGTCTAGARACATGGEECCCAAGGECACCEE
GAARACTTACAARGGCGAACGAGATCGEAACTGEGAGGGTTCAAGCTACCAGTTCCATCTCTC
CATGTTTTAGAGANTTEGEGCACTARGTCACCCAGGTAAGGTCAGETCAGAGGAGGGCCC
'GGATGAAGCATGAGATGECAGAGGGACAGTGCGTGAATGGACACCTTCGRCTAGCACCAACE
TGTAGCGECAGAGETECECTEGATETGECTGATGTCAGCCAGAGAATGGGGAGCATGCAC
RGGGCTCAGTCTTATACATACATTGAARATCCTTTAGCCTTTCAAAGATTATTAACCCAA
ATCACCTTTCTTGCTTACTCCAGATGCCTCAGCCTCTGATATAATTGCTAAGTATCTGCC
GTGTTAAAAATAARCATTTGAGRATCARARARNARAAANARRND :

>Hs.30743_ARNm_3 gi|18201906|ref[NM_006115.2| antigeno en melanoma expresado preferentemente en
Homo sapiens (PRAME), ARNm poliA = 3
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GCTTCAGGGTACAGCTCCCCCGCAGCCAGRAGCCEGGUCTGCAGLECCTCAGCACCECTS
CGEGACACCCCACCCECTTCCCAGGCGTGACCTETCAACAGCAACTTCGCCGTGTEGTCA
ACTCTCTGAGGARAAACCATTTTGATTATTACTCTCAGACGTGCGTGGCAACAAGTGACT
GAGACCTAGAAATCCAAGCGTTGEAGGTCCTGAGGCCAGCCTARGTCGCTTCAARATGGA
ACGAAGGCGTTTGTEGEGTTCCATTCAGAGCCEATACATCAGCATGAGTGTGTGGACALG
CCCACGGAGACTTGTECAGCTEGCAGGECAGAGCCTCGCTGAACGATGAGGCCCTCGCCAT
TGCCEOCCTEEAGTTGCTECCCAGGGAGCTCTTCCCGCCACTCTTCATGGCAGCCTTTGA
CEGEAGACACAGCCAGACCOTEARCECANTEETECAGCCOTCECCCTTCACCTICCTCCC
TCTGGGACGTECTGATGARGAGACAACATCTTCACCTGGAGACCTTCARAGCTCTGCTTGA
PERACTTEATGTECTCC T TECCCAGGAGGTTCGCCCCAGGAGGTCGGARACTTCARGTGCT
GGATTTACGGAAGAACTCTCATCAGGACTTCTGGACTETATGGTCTGEAMACAGGGCCAG
TCTGTACTCAT T TCCAGAGCCAGARGCAGCTTCAGCCCATGACAAAGAAGCGALAAGTAGA
TEETTTGAGCACAGARGCAGAGCAGCCCTTCATTCCAGTAGAGGTGCTCGTAGACCTGTT
COTCAASGAAGETEGCCTETEATCAATTETTCTCCTACCTCATTGAGAAAGTRARGOGAAR
CAAAAATGTACTACCCCTGTGCTGTAAGAAGCTGAAGATTTTTGCARTGCCCATGCAGGA
TATCAAGATGATCCTGAAAATGGTGCAGCTGGACTCTATTGAAGAT T TCGARGTGACTTG:
TACCTGGAAGCTACCCACCTTGGCGARATTTTCTCCTTACCTGEGCCAGATGATTAATCT
GOETAGACTCCTCCTCTCCCACATCCATECATCTTCCTACATTTCCCCGGAGAAGGAAGA
GCAGTATATCGCCCAGTTCACCTCTCAGTTCCTCAGTCTGCAGTGCCTGCAGGCTCTCTA
TGTGGACTCTTTATTT T TCCTTAGAGECCGCCTGGATCAGTTGOTCAGRCACETTGATGAA
CCCCTTEGAAACCCTCTCAATAACTAACTGCCERCTTTCGGAAGGGGATGTGATGCATCT
GTCCCAGAGTCCCAGCETCAGCTCAGCTARGTGTCCTGAGTCOTARGTGGGETCATGCTGAC
CGATGTAAGTCCCGAGCCCUTCCAAGCTCTGCTGGAGAGAGCCTCTGCCACCCTCCAGGA
CCTGGTCTTTGATGAGTGTEGGATCACGGATGATCAGCTCCTTECCCTCCTGCCTTCCCT
GAGCCACTGCTCCCAGCTTACAACCTTAAGCT TCTACGGGAATTCCATCTCCATATCTGE
CTTGCAGAGTCTCCTGCAGCACCTCATCOGRCTGAGCAATCTGACCCACGTGCTGTATCC
TGTCCCCCTOGAGAGTTATGAGGACATCCATGETACCCTCCACCTGGAGAGGCTTGCCTA
TCTGCATGCCAGGC I CAGEGAGT TGCTETETEGACTTGGGGCGECCCAGCATGEPCTEGECT
TAGTGCCARCCCCTETCCTCACTGTGGEEACAGAACCTTCTATGACCCEEAGCCCATCCT
GTGCCCCTE T TCATGCCTAACTAGCTEEGTGCACATATCARATACTTCATTCTGCATAC

TTGGACACTARAGCCAGGATGTGCATECATCTTGAAGCARCAAAGCAGCCACAGTTTCAG
ACABRATGTTCAGTGTGAGTGAGGAAAACATGTTCAGTGAGGAARAARCATTCAGACARAAT
GTTCAGTGAGGARARARAGGGGAACTTGCEGATAGGCAGATGTTGACTTGAGGAGTTAAT
GTGATCTTTGGIGCASATACATCTTATAGAGTTAGAAATAGAATCTGARTTTCTAAAGGGA
GATTCTGGCTTGEGARGTACATGTAGEAGT TAATCCCTETETAGACTETTGTARACGARAC
TETTEARAATAAAGAGAAGCARTGTGARGCAANARAAANADNANADAARA

>Hs.271580_contig1
Al632869|AW338882|AW338875|AW613773|AI982899|AW193151|BE206353|BE208200| Al811548|AW264021
5 poliA = 2 poliA =3

AACACAGCCCTACCAANCAATGATGACCAGTGGAAAACAATGAAGTCACCARACCCTGGA
CAGGGCTCATGCTCCAGGACAANTTGCTGTGECETAAATGGTCCATCAGACTGECARAAD
TACACATCTGCCTTCCEGACTGAGAATARTGATECTGACTATCCCTGGCCTCGTCAATGC
TGTGTTATGARCAATCTTAAAGAACCTCTCAACCTGGAGCGCTTGTARACTAGGCETGCCT
GGTTTTTATCACAATCAGGECTGCTATGARACTGATCTCTEGTCCARTGARCCGACACGCC
TGGGEGEGTTECCTGETTTGGATTTGCCATTCTCTGCTGGACTTTTIGEGTTCTCCTEGAT
ACCATGTTCTACTGGAGCAGAATTCGAATATTAAGCATARAGTGTTGCCACCATACCTCCT -
TCCCCEAGTGACTCTGEATTTGGTGCTEGAACCAGCTCTCTCCTAATATTCCACGTTTAT
GCCCCACACTAACCTGTATGTCTTACAT TGCCAAGTCAGATEETACGEGACTTCCTTTAGS
ATCTCAGGCTTCTGCAGTTCTCATGACTCCTACTTTTCATCCTAGTCTAGCATTCTGCAA
CATTTATATAGACTGTTGAARGGAGAATTTGARAAATGCATAATARCTACTTCCATCCTT
GCTTATTTTTAATTTGGGAAAATAAATACATTCGAAGGARAARARAR

>Hs.69360_ARNmM_2 gi|14250609|gb|BC008764.1|BC008764 clon de Homo sapiens MGC:1266 IMAGE:3347571
10 poliA = 3
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GGCACCAGGECEAAATTGAGETTTCTTGGTATTGCCCGTTTCTCTTCCTTGCTGACTCTC:
CGAATGGCCATGEGACTCETCECTTCAGGCCCECCTOTTTCCCGETCTCGCTATCARGATC
CAACGCAGTAATGGTTTAATTCACAGTGCCAATGTARGGACTGTGAACTTGGAGAAATCC
TGTGTTTCAGTGGAATEGGCAGAAGCAGGTGCCACAARGGGCAAAGAGATTGATTTTGAT
GATGTGECTGCARTAAACCCAGAACTCTTACAGCTTCTTCCCTTACATCCGAAGGACAAT
CTGCCCTTGCAGGAABATGTAACAATCCAGAAACAAAAACGGAGATCCETCAACTCCARA
ATTCCTGCTCCARAAGAAAGTCTTCCAAGCCGCTCCACTCGCATETCCACTGTCTCAGAG
CTTCGCATCACGGCTCAGCGAGAATGACATEGAGGTGGAGCTEGCCTECAGCTGCAALCTCC
CGCAAGCAGTTTTCAGTTCCTCCTGCCCCCACTACGGCCTTCCTGCCCTGCAGTGGCTGAR
ATACCATTGAGCGATEGTCAGCGAGEAGATGGAAGAGCAAGTCCATTCCATCCEAGGCAGC
TCTTCTGCAARCCCTETGAACTCAGTTCGCAGGAAATCATGTCTTGTGAAGGAAGTGGAA
AAMATGAAGAACAAGCGAGANGAGAAGAAGACCCAGAACTCTGARRTCGAGAATGARGAGA
GCTCAGGAGTATGACAGTAGTTTTCCAAACTGGGAATTTGCCCCAATGATTAAAGAATTT
CGGGCTACTTTGGAATGTCATCCACTTACTATGACTGATCCTATCGAAGAGCACAGAATA
TGETGTCTCTGTTAGGAAACGCCCACTGAATAAGCAAGAATTGGCCAAGARAGARATTGAT
GTGATTTCCATTCCTAGCARGTGTCTCCTCTTEGTACATCGAACCCAAGTTGARAGTGGAC
TTAACAARGTATCTCGAGAACCARAGCATTCTACTTTGACTTTCCATTTGATGAARCAGCT
TCGAATGAAGTTETCTACAGCTTCACAGCAAGGCCACTGETACAGACAATCTITGAAGGT
GGAARAGCAACTTGTTTTGCATATGEGCCAGACAGCAAGTGECAAGACACATACTATGGGC
CGAGACCTCTCTCGCGAAAGCCCAGAATGCATCCARAGGEATCTATEGCCATGGCCTCCCEG
GACGTCTTCCTCCTGARGARTCRACCCTGCTACCGGAAGTTGGGCCTEGARGTCTATGTG
ACATTCTTCGAGATCTACAATGEGAAGCTCTITGACCTGCTCARCAAGRAGGCCARGCTG
CGCETECTEGAGCACGGCAAGCAACAGCTGCAAGTGETCGEGCTGCAGGRGCATCTGGTT
AACTCTGCTGATEATGTCATCAAGATGATCGACATACECAGCGCCTACAGAACCTCTGGE
CAGACATTTGCCAACTCCAATTCCTCCCGCTCCCACGCGTACTTCCAAATTATTCTTCGA
GCTAAACGGGAGAATGCATGCCAAGTTCTCTTTGATAGATCTGGCAGGCAATCAGCCAGGC
GCGGACACTTCCAGTGCTEACCECCACGACCCGCATRGAGGGCGCAGAARTCAACAAGAGT
CTCTTAGCCCTGAACGEAGTECATCAGGGCCCTCEEACAGAACARGECTCACACCCCGTTIC
CGTEAGAGCAAGCTCACACAGETGCTGAGGCGACTCCTTCATTGEGGAGAACTCTAGGACT
TGCATGATTGCCACGATCTCACCAGGCATARGCTCCTGTGARTATACTTTARACACCCTG
AGATATGCAGACAGGETCAAGGAGCTEAGCCCCCACAGTGGECCCAGTGGAGAGCAGTTG
ATTCRAATGGAAACAGAAGAGATGGAAGCCTGCTCTARCEGGGCGCTGATTCCAGGCAAT
TTATCCAAGGAACAGGAGGAACTGTCTTCCCAGATATCCAGCTTTARCGRAGCCATGACT
CAGATCAGGGAGCTGGAGGAGAAGGCTATGGAAGAGCTCAAGGAGATCATACAGCAAGGA
CCAGACTGGCTTCAGCTC TCTGAGATGACCGAGCAGCCAGACTATGACCTGGAGACCTTT
GTGAACABAGCGGAATCTGCTCTARCCCAGCAAGCCARGCATTTCTCAGCCCTGCCAGAT
GTCATCAAGGCCTTECECCTEACCATECAGCTECARGAGCAGGCTAGCAGACAARTAAGC
AGCAAGAAACGGCCCCAGTGACCACTGCARATAAAAATCTETTTAGTTTGACACCCAGLCC

TCTTCCCTEGECCCTCCCCAGAGAACTTTGGETACCTGOTGGETCTAGECAGGATCTGAGT
TGGEACAGGTTCTGGTAAATGCCARGTATGEGEGCATCTGEGCCCAGGECAGCTGGGGRG
GGGETCAGAGTGACATGGGACACTCCTTTTCTETTCCTCAGTTETCGCCCTCACGAGAGE
AAGGAGCTCTTAGTTACCCTTTTGTGTTGCCCTTCTPTCCATCARGEGGAATGTTCTCAG
CATAGAGCTTTCTCCGCAGCATCCTGCCTECGTGGACTGGCTEGCTAATEEACGAGCTCCCT:
GGGGTTGTCCTGECTCTGGGCAGAGAGACGGAGCCTTTAGTACAGCTATCTGCTGGCTCT
AAACCTTCTACGCCTTTGGGOCGAGCACTGAATETCTTGTACTTTAAAAAAATGTTTICTG
AGACCTCTTTCTACTTTACTGTCTCCCTAGAGATCCTAGAGGATCCCTACTGTTTTCTGT
TTTATGTGTTTATACATTGTATGTAACAATAAAGAGARAAAATAAANAAAAANAARAAAR
ARARADARAAAR '

>Hs.30827_contig1 HO7885|N39347|W85913|AA583408|W86449 poliA = 2 poliA = 3
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ATCGGACTTCGETNAARCTNTGGCARGGATTGGACAGNCTAGCTAGGCTARATETGTACTC
TETCCCTGTTTGCTTCAACAGAGCAGCAAGCCTCAGCTCGAGARGGAGGGCACNTGGAACA
CCTAGCTCCTCCCGTGATTCCCCARACCCATAACATTCTTCCATAGGGCTGGAACCACRTG
_CCCCGTCCTGACAGGGAIGAAAAGTGAACCCCTCAGGTCAGGRGAGGCCAGAGTTGAGGT
TCTGCCACTTCCTETCCCTEGEEAGCCACTCARAGTTACCAGGGCTACCGGCTGAAATAAR
TCTTTTCCEOGTAGCETCAAGGGCARTETGTTCCARGGCAACTGATCTACGCCAGTTECGE
TGACTCCAGGTTTITCCTGETACTCAGTGGGTCCAATCACCTGGCATTGATCACCTEGECA
TTGATCAGCACCCACCCCACCCCTEAGGCTTGCCCAGCCCCCAGGCCCTCAGATCCCTGC
TCTTCCTGCCTTTCCTGCCCATGTEGTCACCCAGCACCCARGETTCAGTCACACAGGGETCEG
TTTEGAGCTGETCACTGTCATAGCAGCTGTGATTTCACARGGAAGGETGCTGCAGGEGGA
CCTGETTCATGAGEAGTGGEAAGGGEGAAGEAATARAGAGATCTTCCTCAGGTAARARARLA
BRARPADDAR ' '

>Hs.211593_contig2
BF592799|A1570478|AA234440|R40214|BES01078|AW593784|A1184050|AI284161|W7
2149|AW780437|A1247981|AW241273|H60824 poliA = 2 poliA = 3

ACCTCGTTTCCTCCCAGTTACTTCTTATCTGGAGCAGTAATGTAGTCCACTTCACTCATG
CCTACCCCGORTGTCTCRTCTCCTGACATGTCTCACAGACGCTCCTCAAGTTAGGTCATT
ACCTARCCOATAGTTAT T TACCT TEARAGATEGETOTCCECACTTGGAAAGCTTTCAAGA
CTTGATACTGCAATRARATTATGECTCTTCACCTGEGCECCAACTGCTGATCAARCGARATG
CTPOTTCARTCAGGEECARACEGAGTACAGACGTOTCAAGACTGARAACGECCCCAT TGO
TGGTCTAGTAGCGGATCTCACTCAGCCGCAGACAAGTAATCACTAACCCGTTITATTCTA
TTCCTATCTGTGGATGTGTARATGGCTGEGGEGECCAGCCCTECATAGETTTTTATGGGAR
TTPCTTTACAATAAACATAGCTTETAACTTGAGATCTACAAATCCATTCATCCTGATTGGE
CATGAAATCCATGGTCAAGAGGACAAGTGGAAACTCGAGAGEGAAGGTTTGCTAGACACCT
TCGCTTETTATC T TG TCAAGRTACGARAAGATACTATCATTTCACCCTTECCAGTAARRAC
CTTTCCATCCACCCATTCTCAGCAGACTCCAGTATTGGCACAGTCACTCACTGCCATTCT
CACACTATAACAAGAAAAGAAATGAAGTGCATAAGTCTCCTGCGAAAAGARACCTTARACTC .
CTTCTCETGCCATGACTGETEATTTCATGACTCATAAGCCCCTCCGTAGGCATCATTCAR
GATCAATGGCCCATGCATGCTETTTGCAGCAGTCAATTGAGT TGAATTAGAATTCCAACE
ATACATTTTAARCGATATTTGTECTGTETCTATATTTTGATAALATETTGTGACTTCATGE
CAAACAGGTGGATGTGTAAAAATGGAATAARAAARAAAAARGAGTCAAAAAAAARBARAR
AATT :

>Hs.155097_ARNm_1  gi|15080385|gb|BC011949.1|BC011949 <clon de Homo sapiens
IMAGE:3863603 poliA =3

GGCGCCCARAGCCGCCACOECCAGATOGITGCCGATTCCTGCCCTAGCCCOGACCGCCARCE
CGACCATGETCCCATCACTGGEGCTACGECAAACACAACGEACCTGAGCACTGGCATARGG
ACTTCCCCATTGCCAAGGGAGAGCECCAGTCCCCTGTTGACATCGACACTCATACAGCCA

MGC:9006

AGTATGACCCTTCCCTGAAGCCCCTGTCTGTTTCCTATGATCAAGCAACTTCCCTGAGGA |

PCCTCAACAATGGTCATGCTTTCAACGTEGAGTTTGATCACTCTCAGGACAAAGCAGTGEC
TCAAGGEAGGACCCCTGGATGCCACT TACAGATTGATTCAGTTTCACTTTCACTEGGETT
CACTTGATGGACAAGGTTCAGAGCATACTGTGGATAARAAGAAATATGCTGCAGAACTTC
ACTTGETTCACTGGAACACCARATATGEGEGATTTTGGGAAAGCTGTGCAGCAACCTGATG
GACTGECCETTCTAGETATTT T TTTGAAGGTTGECAGCGCTAAACCGEGCCTTCAGAARG
PTG TPGATGTGCTGGATTCCATTAAAACAAAGGECAAGAGCTGCTGACTTCACALACTTTG
CAGCTCETGGCCTCCTTCCTGAATCCCTGGATTACTGGACCTACCCAGRCTCACTGACCA
CCCCTCCTCTTCTGRAATG TG TGACCTEGATTGTGCTCAAGGAACCCATCAGCETCAGCA
GCGAGCAGGTGTTGAAATTCCGTAAACTTAACTTCAATGCGGAGGGTGAACCCGAAGARC
TGATGGTEGACAACTGGCECCCAGCTCAGCCACTGRAGAACAGGCAAATCARAGCTTCCT
TCAAATAAGATGGTCCCATAGTCTGTATCCARATAATCGAATCTTCEECTEGTTTCCCTTITA
GCTAAGCACAGATCTACCTTECTEGATTTGGACCCTEETTGCTTTGTGTCTAGTITTCTAG
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ACCCTTCATCTCTTACTTGATAGACTTACTAATARRATGTGAAGACTAGACCAATTGTCA
TGCTTGACACAACTGCTGTGGCTGGTTGGTGCTTTGTTTATGGTAGTAGTTTTTCTGTAA
CACAGRATATAGGATAAGAAATAAGAATARAGTACCTTGACTTTICTTCACAGCATGTAGS
GTGATGAGCACTCACAATTGTTIGACTAAAATGCTGCCTTTARAACATAGGARACTAGALT
GGTTGAGTGCAAATCCATAGCACAAGATAAATTGAGCTAGTTAAGGCAAATCAGGTAA&A
TAGTCATGATTCTATGTAATGTAAACCAGAANAAATAARTGTTCATGATTTCAAGATGETT
ATATTAAAGAAAAACTTTAAAARTTATTATATATTTATAGCAMAGTTATCTTAAATATGA
ATTCTGTTGTAATTTAATGACTTTTGAATTACAGAGATATAAATCAAGTATTATCTGTAA
ARATTGTTATAATTAGAGTTGTGATACAGAGTATATTTCCATTCAGACARTATATCATAR
CTTAATARATATTGTATTTTAGATATATTCTCTARTAARATTCAGARTTCTARANARARN
AAARAAAA . ’

>Hs.5163_ARNmM_1 gi|15990433|gb|BC015582.1|BC015582 clon de Homo sapiens MGC:23280 IMAGE:4637504
poliA = 3

GECACGACGGOATECAGECECTGOTECTEGECECEERETTECTECTEEGCECTTACGTGCT
TGTCTACTACAACCTGETERAGECCCCRCCGTECGRCGRCATEGGCARCCTECGEEECG
CACGECCETGETCACGGETCAGTECGEAGGCEREETEAGTICGAGCTEGCEEARGLEOGCGEE
AGAGGAGGCCGEECCOGCEETAGCAGUEECCCGCCGEECTCACCTCAGCTCGGOTCCCRC
CCGCGATCCECAGGGCCAACAGCEGCATCEGAAAGATEACCECECTEGEAGCTARCECGE
CGREGAGCGCAECETEOTGOTEGCCTRCCGCAGCCARGAGCGCGEGEAGECECCTGOCTTC
GACCTCCGCCAGGAGAGTGGEAACAATGAGETCATCTTCATGGCCTTGGACTTGGCCAGT
CTGECCTCEGETGCEGEECCTTTGCCACTGCCTTTCTGAGCTCTEAGCCACGETTCGACATC
CTCATCCACAATGCCERTATCAGTTCCTEGTGGCCOGACCCETGAGECGTTTAACCTCCTG
CTTCGUGTGARCCATATCGETCCCTTTOTACTGACACATCTGC TGO TECCTTERCCTGARG
GCATGTGECCCCTAGCCRCGTECTGETCETAGCCTCAGCTGCCCACTATCGOGRACETCTT
GACTTCARACGCCTEGACCECCCAGTGATGRGCTGECEECAGGAGCTGCEEECATATGCT
GACACTAAGCTGECTAATGTACTETTTGCCCGEGAGCTCACCAACCAGOTTEAGGCCACT
GGCGTCACCTGCTATGCAGCCCACCCAGGECCTGTRAACTCGGAGCTGTTCCTGCECCAT
GTTCCTEEATGECTECECCCACT T I TECGCCCATTEECTTEGCTEETGCTCCEGRCRCCA
AGAGGEGGETECCCAGACACCCOTETATTGTGCTCTACARGAGGGCATCGAGCCCCTCAGT
GEGAGATATTTTGCCARCTGCCATETGCARGAGETGCCTCCAGCTGCCCGAGACGACCGE
GCAGCCCATCGGCTATGGGAGGCCAGCARGAGGCTGECAGGGCTTGGECCTEGEGACEAT
. GOTGAACCCGATGAAGACCCCCAGTCTGAGGACTCAGAGGCCCCATCTTCTCTARGCACC
CCCCACCCTGAGGAGCCCACAGTTTCTCAACCT TACCCCAGCCCTCAGAGCTCACCAGAT
TTGTCTAAGATGACGCACCGAATTCAGGCTAAAGTTGAGCCTGAGATCCAGCTCTCCTAA
CCCTCAGGCCAGEATGCTTECCATEECACTTCATGETCOTIGAARACCTCEGATETETGC
GAGGCCATGCCOTGGACACTGACGEETTTETGATCTTGACCTCCETGETTACTTTCTGGS
GCCCCARGCTETGCCCTEGACATCTCTTTTCCTGGTTGAAGGAATAATGGETGATTATTT
CTTCCTGAGAGTGACAGTAACCCCAGATGGAGAGATAGGGETATGCTAGACACTGTGCTT
CTCGGARATTTGGATGTAGTATTTTCAGGCCCCACCCTTATTGATTCTGATCAGCTCTGE
AGCAGAGGCACGECAGTTTGCAATGTEATGCACTECCAACATTGAGAATTAGTEAACTGAT
CCCTTTGCARCCETCTAGCTAGETAGTTAAATTACCCCCATGTTAATGARGCGGAATTAG
GOTCCCEAGCTANIGEACTCRCCTAGCETC TCACAGTGAGTAGGAGGAGGECCTGGEATC
 TGARCCCAAGGGTCTGAGGCCAGEGCCGACTGCCGTARGATGGGTGCTGAGRAGTGAGTC
. AGGGCAGGECAGUTGETATCOAGGTEGCCCCATGGEAGTARGGGEACGCCTTCCEGGGCGGA
TECAGGECTEIGATCATCTETATCTGAAGCCCOTCEEAATAARGCECGTTGACCGCCARA

v I 7 Vg AR AL ALY

>Hs.55150_ARNm_1  gi|17068414|gb|BC017586.1|BC017586 clon de Homo sapiens MGC:26610
IMAGE:4837506 poliA =3

51



ES 2 550652 T3

AGCGEGETGGAGAARAGGCAGAACCAGAGTAGAGATTGACAGTGAGCTGAGCCAATCAGGCT
GTGAATCTGCAGCAGTGATCCCAGGTCCTCCAATTAATACTARGAGAGTGGACCAGGGCC
CCTGAGGAAGACAGATEGCAGEGACAGCGCECCATGACCCAGAGATGGCEGATCCRAGGECCA
AGAAARAGCTCACCACGGCCACCAACCCCATTGARAGACTCCGACTGCAGTGCCTGRCCA
GGEECTCTECTGGGATCARAGGACTTGGCAGAGTGTTTAGAATTATGGATGACGATAATA
ATCGARCCCTTGATTTTAAAGAATTTATGAAAGGETTAAATGATTATGCTGTGGTCATEG
AAAARGARGAGGTGCAAGAACTTTTCCGGAGGTT TGATABAGATGGAARTGGARCAATAG
ACTTCAATGARTTTCTTCTCACATTAAGACCTCCAATGTCCAGAGCCAGARARGAGGTRA
TCATGCAAGCTTTTAGARAGTTAGACAAGACTGGAGATEGTET TATAACAATCGRAAGACC
TTCCTGARGTATATAATGCAAARCACCACCCAAAGTACCAGAATGGGGAATEGAGTGAGE
AACAAGTATTTAGGARATTTCTGEATAACTTIGATTCACCCTATGACARAGATGEATTGG
TGACCCCTGAGGAGTTCATGARCTACTATGCAGCTECTGAGCGCATCCATTGACACTEATC
TETACTTCATCATCATGATGAGAACCGCCTGEAAGCTTTAMGCACRTGACCTGGBGACCA

GGCCCTGGGACAGCCATGTGGCTCCAAATGACTAAATGTCAGCTCAAMACCAG&ATCG‘EP
ATTTGATTTCACACTCATCCTAATGTTTTTTTCTGTGTCARAATATTGCATTTTCTGGGE
CCARAARRCAGECAGAMATAAAAGACATTGAGTAGTCAAAABRAAAADAAARAR

>Hs.170177_contig3

Al620495|AW291989|AA780896|AA976262|A1298326|BF 111862|AW591523|A1922518|
Al480280|BF589437|AAB600354|AI886238|AA035599|H90049|BF 112011|N52601|AI57
0965|AI565367|AW768847|H90073|BE504361|N45292|Al632075|AA679729|AW168052
|AlI978827|A1968410|Al669255|N45300|AI651256]|AI698970|AI521256|AW078614|A
1802070|AI885947|AI342534|A1653624|AW243936|T16586|R15989|AI289789|AlI871 636|Al718785|AW148847
poliA = 2 poliA =3

TAGAGCATTAAALTAACTATCAGGCAGAAGAATCTTTCTTCTCGCCTAGCATTTCAGCCA
TGCGCECECTCTCTCTCTITCTCTCTCTTITCCTCTCTCTCCCTCTTTCTAGCCTEEAEC -
TTGAATTTGCATGTCTAATTCATTTACTCACCATATTTGAATTGCCCTGAACAGATGTAA
ATCEGOANGCATCGCGEARARRACTGCAGTCATCANCAATGATTAATCAGCTGTTGCACGGLAG
TCTCTTARGGAGACTGETAGGAGGAGGCATGGAARCCARARGECCETGTETTTAGRAGCC
TAATTGTCACATCAAGCATCATTGTCCCCATGCAACAACCACCACCTTATACATCACTTC
CTGTTTTAAGCAGCTCTAAAACATAGACTGAAGATTTATTTTTAATATGTTGACTTTATT
TCTGAGCAAAGCATCGETCATGTETGTATTTTTTCATAGTCCCACCTTGGAGCATTTATG
TAGACATTGTAAATARATTTTETGCAAAAAGGACTGEARAAATGAACTGTATTATTGCAA -
T TTTTTTTGTAARAGTAGCAGTTTGGTATGAGTTGCCATGCATACAAGATTTACTAAGT
GGGATAAGCTAATTATACTTTTTGTTGTGGATAAACARATGCTTGTTGATAGCCTTTTTC
TATCAAGAAACCARGGAGCTAATTATTARTAACAATCATTGCACACTGAGTCTTAGCGTT
TCTGATGGAAACACTTTGGATTGTATAATAACGCCAAGCCCAGTTGTAGTCGTTTGAGTG
CBGTAATGAAATCTGRATCTAAAATAAAAACAAGATTATTTTTGTCAAAAAAAAAAAAAA
BARAARAADR

>Hs.184601_ARNm_5 gi|4426639|gb|AF104032.1|AF 104032 Homo sapiens poliA = 2
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GCGGCECECACACTRCTCGCTGGECCECEGCTCCCEEETETCCCAGECCOEBLCERTECG
CAGAGCATGGCGGGTGCGGGCCCGAAGCGGCGCGCGCTAGCGGCGCCGGCGGCCGAGGAG
ARGBGAAGAGCCGCGGGAGARGATEGOTEACCECCAABAGCGCGEACGGCTCEECECCEGCA
GGCOAGGECERAGEGCETEACCCTGCAGCGGARACATCACGCTGCTCARCGGCGTGGCCATC
ATCOTGGGGACCATTATCGECTCGGECATCTTCGTGACGCCCACGEGCGTGCTCARGGAG
GCAGGCTCGCCGGEECTEGCGCTGETEATETEGGCCECGTECEGECETCTTCTCCATCGTG
GGCECECTCTECTACGCEGAGCTCGGCACCACCATCTCCARAT CEGECEGCGACTACGCC
TACATGCTGGAGGTCTACEGCTCECTECCCGCCTTCCTCARAGCTCTGGATCGAGCTGCTC
ATCATCCOGCCTTCATCGCAGTACATCGTAGCCCTEGGTCTTCECCACCTACCTGCTCAAG
CCECTCTTCCCCACCTGCCCEETGCCCGAGGAGGCAGCCAAGCTCGTGECCTECCTCTGC
GTECTGCTGCTCACGGCCETGAACTGCTACACGCGTEAAGGCCEOCACCCGEGTCCAGGAT
GCCTTTGCCGCCGCCAAGCTCCTGGCCCTGECCCTEATCATCCTECTGGGCTTCGTCCAG
ATCGEGAAGGETCATCTETCCAATCTAGATCCCAACTTCTCATTTGAAGGCACCARACTG
GATGTEGGEAACATTCTGCTGGCATTATACAGCGGCCTCTTTGCCTATGGAGGATEGERAT
TACTTGAATTTCGTCACAGRAGCGAAATGATCAACCCCTACAGARRCCTEGCCCCTEECCATC
ATCATCTCCCTGCCCATCOTGACGCTEATGTACGTGCTGACCRAACCTEGCCTACTTCACC
ACCCTGTCCACCGRGCAGATGCTGTCGTCCGAGGCCETGECCGTGGACTTCGGGAACTAT
"CACCTGGGECGTCATGTCCTGGATCATCCCCETCTTCGTEGRCCTETCCTACTTCAGCTCC
GTCAATGGGTCCCTGTTCACATCCTCCAGGCTCTTCTTCGTGGEGTCCCEGEGGAAGGCCAC
CTGCCCTCCATCCTCTCCATGATCCACCCACAGCTCCTCACCCCCGTGCCETCCCTCETG
TTCACGTGTGTCATGACGCTAGCTCTACGCCTTCTCCAAGGACATCTTICTCCGTCATCAAC
TTCTTCAGCTTCTTCAACTEGCTCTACGTGECCCTEGGCCATCATCGCCATGATCTGGCTG
CGCCACAGAAAGCCTGAGCTTGAGCGGCCCATCAAGETEGAACCTGECCCTECCTGTATTC
TTCATCCTEECCTGCCTCTTCCTEATCECCETCTCCTTCTGEGAAGACACCCETGGAGTGT
GGECATCGGCTTCACCATCATCCTCAGCEGECTGCCCETCTACTTCTTCGGGGTCTEGTEE
ARRRAACAAGCCCARGTGGCTCCTCCAGEGCATCTTCTCCACGACCGTCCTATETCAGANG
CTCATGCAGGTGGTCCCCCAGGAGACATAGCCAGEAGECCEAGTEECTGCCEGAGGAGCA
TECECAGAGGCCAGTTAAAGTAGATCACCTCCTCCGAACCCACTCCEGTTCCCCGCAACCC
ACAGCTCAGCTGCCCATCCCAGTCCCTCGCCGTCCCTCCCAGETCGGOCAGTEGAGGCTG
CTGTGARARCTCTEGTACGAATCTCATCCCTCARCTGAGGGCCAGEGACCCAGGTGTGCC
TGTGCTCCTGCCCAGGAGCAGCTTTTEGTCTCCTTIGGECCCTTTTTCCCTTCCCTCCTTT
GTTTACTTATATATATATTTTTTTTAARCTTAAATTTTGGGTCAACTTGACACCACTAAG
ATGATTTTTTAAGGAGCTGGGGGAAGGCAGGAGCCTTCCTTTCTCCTGCCCCAABGGCCC
AGACCCTGGGCAMACAGAGCTACTGAGACTTGGAACCTCATTGCTACGACRGACTTGCAC
TCARGCCGEACAGCTGCCCAGACACATGGECTTGTGACATTCETGARRACCAACCCTETG

53



ES 2 550652 T3

GGCTTATGTCTCTGCCTTAGGGTT TGCAGRGTGGAAACTCAGCCGTAGEGTGGCACTGGE
AGGGGGTGGGGGATCTGGGCAAGGTGGGTGATTCCTCTCAGGAGGTGCTTGAGGCCCCGA
TGGACTCCTGACCATAATCCTAGCCCTGAGACACCATCCTGAGCCAGGGAACAGCCCCAG
GGTTGGGGGGTGCCGGCATCTCCCCTAGCTCACCAGGCCTGGCCTCTGGGCAGTGTGGCC
TCTTGGCTATTTCTGTGTCCAGT TTTGGAGCCTGAGTTCTGETTCATGCAGACAAAGLCC
TGTCCTTCAGTCTTCTAGARACAGAGACAAGARRGACAGACACACCECGGCCAGGCACCT
ATGTGGGECECCCACCCTEEECTCCACACAGCAGTETCCCCTGCCCCAGRGATCECAGCTA
CCCTCAGCCTCCAATECATTGGCCTCTGTACCGCCCEECAGCCCCTTCTGECOGETECTS
GETTCCCACTCCCGECCTAGAECACCTCCCCECTCTCCCTETCACGUTCATGTCOTGTCCT
GETCCTGATGCCCETTETCTAGGAGACAGAGCCARGCACTBCTCACATCTCTGCCRCCTG
CETTTGGAGGCCCCTEGCCTCTCACCCAGTCCCCACCCGCCTGCAGAGAGGGAMCTAGGS
CACCCCTTGTITTCTGTTGTTCCCGTGAATTTTITTCACTATGGEAGGCAGCCGAGGOCTG
GCCRATGCGOECCCACTITCCTGAGCTGTCGCTGCCTCCATGECAGCAGCOCARGGACCCCC
AGAACARGAAGACCCCCCCACAGGATCCCTCCTOAGCTCGGEGEGCTCTECCTTCTCAGG
CCCCAGECTTCCCTTCTCCCCAGCCAGAGGTGRAGCCAAGTEETCCAGCGTCACTCCAGT
GCTCAGCTETGGCTERAGEAGCTGECCTEGTGECACAGCCCTGAGTGTCCCAAGCCGERAC
CCAACGAAGCCGECACACGGCTTCACTRACCACGCEECTACTCARGCCCCARGCTCTCAGCA
AGTGCCCAGCGGACGCCTGCCECCCCCACCTGGECACCEGGACCCCCTCACCATCCAGTGE
GCCCEGAGARACCTGATCAACAGTTTGCECACTCAGGACCAGATGTCCGTCTCTCTTGCT
TGAGGAATGAAGACCTTTATTCACCCCTGCCCCETTGCTTCCCECTGCACATGEACAGAC
TTCACAGCGTCTGCTCATAGGACCTGCATCCTTCCTGGGGACGAATTCCACTCETCCARG
GGACAGCCCACGGTCTGCAGECCCAGGACCACCAGCAGGLAGGTGGACTGACTGTGTTGG
GCAAGACCTCTTCCCTCTGAGCCTGTTCTCTTGGCTGCARATAAGGACAGCAGCTGGTGC
CCCACCTGCCTGGTGCATTECTETGTGAATCCAGGAGECAGTGGACATCGTAGGCAGCCA
CEECCCCGEGTCCAGGAGAAGTECTCCCTGGAGGCACGCACCACTGCTTCCCACTGGGGR
CGGCEGEECCCACGCACGACGTCAGCCTCTTACCTTCCCGCOTCGACTAGGRGTCCTCGE
GATGCCOTTCTETTCCARCCTCCTGCTCTGGGACGTGGACATGCCTCAAGGATACACGGGA
CGCCEGCGECCTCTCGACGGTCACGCACTTGCCTGTTGGCTEGCTGCGGCTGTGGGCGAGCAT
GGGEECTGCCAGCGTCTGTTATGCGARAGTACCTGCTAGTEARATGECTEGEECCRCTGGRE
GTCCGTCTTCACACTGCGCAGETCTCTTCTGERACGTCTERAGCTEEEATEGEGAGCTCCTCC
GCAGAAGETTGGETGEEGEETCCAGTCTGTGATCCTTGETGCTGTGTGCCCCACTCCAGCC
TGCECACCCCACTTCAGAAGGTAGGEGCCGTETCCCGCGETGCTGACTGAGGCCTGCTTC
CCCCTCCCCCTCCTGCTETGCTGGAATTCCACAGGGACCAGGECCACCECAGECGRACTGT
CTCAGAAGACTTGATTTTTCCGTCCCTTTTTCTCCACACTCCACTGACAAACGTCCCCAG
CGGTTTCCACTTETGGECTTCAGGTATTTTCARGCACAACCCACCACAMCARGCAAGTGY
ATTTTCAGTCGTTGTCCTTTTTTGTTTTGTGCTAACGTCTTACTAATTTAAAGATGCTGT
CGGCACCATGTTTATTTATTTCCAGTGGTCATGCTCAGCCTTGCTGCTCTGCGTGGCGCA
GETGCCATGCCTGCTCCCTETCTETGTCCCAGCCACGCAGEBECCATCCACTETGACGTCG
GCCGACCAGGCTGGACACCCTCTOCCGAGTAATGACGTETGTGECTGGEGACCTTCTTTAT

TCTETGTTAATGECTAACCTGTTACACTEGECTEGETIGEATAGAGTCTTCTEGCTTTTT
TGTGGGGTTTTTATTTTTAAAGAAACACTCAATCATCCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

>Hs.351972_singletel AA865917 poliA = 2 poliA = 3

GGEGACTTGCARAAGGGGRAACTGGEATTTGGCGACGGECTACAGAACTTCCGCACGCTTCCA
COTCCTTCGACCTCCACTGCGCCCCACCTCCCTGCCTGTGTGTGTTATT TCAMMGGRAARS
GAACAAARGGAATAAATTTTCTAAGCTCTTTAARAABAAAAARRAAARAANADARA

>Hs.5366_ARNmM_2 gi|15277845|gb|BC012926.1|BC012926 clon de Homo sapiens MGC:16817 IMAGE:3853503
poliA = 3
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GCAGUECTCTGCCTETGGCCACTAGCAGAGRAGCTGCTATCCTTCCACCACCAGCACCGGA
CCACCTGCTCCAAGACCAGCCTCCTGGEEEGACCAGGCACCCEECCTTCACTEGCACCTA
GGGAGCCGETCCTCAGCAGCGTCAACATGTCAAGGCCCAGCAGCAGAGCCATTTACTTGCA
CCGGAAGGAGTACTCCCAGAACCTCACCTCAGAGCCCACCCTCCTGCAGCACAGEUETGGA
GCACTTGATCGACATGCAAGCAGGGGAGTCAGAGAGTCCAGGEGCCCEAGGATGCCTTGCR
GARGCTGTYCGAGATGEGATGCACAGEGCCGGATGTGGAGCCAAGACTTGATCCTGCAGGET
CAGBGACGECTEECTGCAGCTECTGGACATTGAGACCARGGAGBAGCTEGACTCTTACCE
CCTAGACAGCATCCAGGCCATGAATGTGECGCTCAACACATGTTCCTACAACTCCATCCT
GTCCATCACCGTGCAGCGAGCCEGGECCTGUCAGECACTAGCACTCTECTCTTCCAGTGCCA
GGAAGTAGEEGCAGAGCGACTCGARGACCAGCCTECAGARGECTCTGGAGGAAGAGCTGGA
GCAAAGCAGACCTCGACTTCEGAGECCTTCAGCCAGGLCAGEACAGATGGAGGEGGECCTGEC
TATGGAAAGGCCGCTCCCTATGRGAGCAGGCACACTATCTGGAGCCGEGCATCCCTCCAGA

ACAGCCCCACCAGAGGACCCTAGAGCACAGCCTCCCACCATCCCCARGGUCCCTGCCACG
CCACACCAGTGCCCGAGAACCAAGTGCCTTTACTCTECCTCCTCCAAGGCEGETCCTCTTC
CCCCBAGEACCCAGAGAGGEACGAGGAAGTECTGAACCATGTCCTAAGCGACATTGAGCT
GTTCATGGGAAAGCTEGAGAAGGCCCAGGCARAGACCAGCAGGAAGAARGAAATTTGGGAA
AAAAAACAAGGACCAGGGAGETCTCACCCAGGCACAGTACATTGACTGCTTCCAGAAGAT
CAAGTACAGCTTCAACCTCCTGGEGARGGCTGRCCACCTEGCTEAAGGAGACARGTECCCC
TGAGCTCGTACACATCCTCTTCAAGTCCCTGAACTTCATCCTGECCAGETGCCOTERRAC
TGGCCTAGCAGCCCARSTGATCTCACCCOTCCTCACCCCTARAGCTATCAACCTGCTACA
GTCCTGTCTAAGCCCACCTGAGACGTAACCTTITGGATGCEGTTAEECCCAGCCTGRACCAC
TAGCCGGGCCGACTGGACAGGCGATEAGCCCCTGCCCTACCAACCCACATTCTCGGATGA
CTGECAACTTCCAGAGCCCTCCAGCCARGCACCCT TAGCATACCAGGACCCTGTTTCCCT
TCGECEEGGARGTCATAGGTTAGGGAGCACCTCACACTTTCCTCAGCAGAMGACACACAA
CCATGACCCTCAGCCTGECGCACCCCAACTCCAGGCCCTCCAGCCCCAARCCTGCCCAGCC
AGCCCTCAAAATGCAAGTCTTGTACGAGTTTGAAGCTAGGAACCCACGEEAACTGACTGT
GGETCCAGGGAGAGAAGCTGCAGGTTCTCGACCACAGCAAGCGETEGTGECTEETGAAGAA
TGAGGCCGECGACGEAGCEGCTACATTCCAAGCAACATCCTGGAGCCCCTACAGCCGEEGAC
'CCCTGGEACCCAGGGCCAGTCACCCTCTCAGR T TCCAATGCTTCGACTTAGCTCGAGGCC
TGAACGAGGTCACAGACTEGCTECAGGCAGAGAACTTCTCCACTGCCACGETEGAGGACACT
TGEGTCCCTQEACEGEGAGCCAGCTACTTCCGCATAAGACCTEEGGAGCTACAGATGCTATG
TCCACAGGAGGCCCCACGAATCCTATCCCGRCTEGAGGCTGTCAGRAGGATGC TGGEGAT
ARGCCCTTAGGCACCAGCTTAGACACCTCCAAGARCCAGECCCCGCTGATECAAGATAEGC
AGATCTGATACCCATTAGAGCCCCGAGAATTCCTCTTCTGEATCCCAGTTTGCAGCARAC
CCCACACCCCAGCTCACACAGCARAAMCAATGGACAGGCCCAGAGGGTCGARGCARAACAGT
GTCCCTTCTGGCTGTATTGEAGCCTCCCCAGTAACCACCTATTTATTTTACCTCTTTCCC
AAACCTGGAGCATTTATGCCTAGGCTTGTCAAGAATCTGTTCAGTCCCTCTCCTTCTCAA
TAAARGCATCTTCAAGCTTGARAAARADAARARDA

>Hs.18140_contigl
Al685931|AA410954|T97707|AA706873|AI911572|AW614616|AA548520|AW027764|BF
511251|A1914294|AW151688 poliA = 1 poliA = 1
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CCTTCCATTGAATTCCACCAGACACATTCAGGTTANCTTCGTAATGTCTTCATATGAGTA
TCAATCAARCACCTTCCCCAACTCAATTGTACTAGGTTGTAGAGCACAAGGEATGGTCTCGT
GCTGCTCTGTEECACCTGTGCCTACACTGCTCTGAGCTT TGAGGAGGCTGCTCTCTTTGC
TGACCCCATGATCTTTTCTGCCCTTCTGTTAAGEGCATTGGCCACAGCARCGGGGCARAT
GCCCCAAGCTGECTGTAAGTCACCCATCCCTTTGGCTCCCATGATTAGACCAAGHAGAGG
CATGGEETCCAGCTGAGCCATTCAGARCCATTCCTTAGCAT I TCCACTCARAGGTTAGA
GATGAGATTTTCTCTTCCCAAGGCTACCTCTEGGCCATGETTCCAGCTTCATGEGGECAAT
GGGATTAGGAAAATGAGGTCAACCTGCAARGGAARGCAGATGCARGAGATGGAGACAGAR
TGEGEREGTETCCTEGEEATCTTGGAGCCTGAATTCATTGGCACAAARGGCAGCAGCATCCT
CACTGTATCTECAGTCCATTTGGACTCAATARAANCTTTGAAAGTCACATGTGTTATGGA
ATTCCTTCTCACGTGACACATTCATCTETGCTCAGTTGTCCCAGCAAGGGTCAGCCCCTCA
TACCCCTGCAGCATCCACTGCTATGRAGCAGAGCTGTAAACGCCCTCCCTGTGTATAGGA
AAAGCTACATGGAGCAAATCCTCCTGCCTGAAGAAGTGCATCTCAGCATCACTTCAGCTG
TCGGEGCATTTGTCCGGAGAACCAGACCACCTCTGCGEAAGGCAGCAGACCCTCTTCCAG
CCATGGATGGAGTTGAATTCTCTATARACGETTCACCAGCARACCACCAATACATTCCAT
TGTTITGCCTAGAGAGARAATTTAMAAATAAATAAATGTTCACTTAT

>Hs.133196_contig2
BF224381|BE467992|AW137689|Al695045|AW207361|BF445141|AA405473 poliA = 2 WARN poliA =3

TECEECCECGECATGAAAGECEGCGAGGAGAGGCAGCACTECTGCTCTTGACTTCTEAGT
AGGGCTTAGAGAGCOTGCCCCEGCTTAAGCCEAGCTECTAGTECTGACCCTGAGCGECCEA
GTCCECEAGCTCTCAGTCCGEAGCCTCOCACCCETGGAGCCGTEERATGAGGGEGGCETT
GGGGGAQAGGGCAAAGTcGATCTTGGTTGTACAGcceCCCGATCCTAGCGCGGAGCTGCG
AGCCTGACCEGCCACETCTGECATGETCAGAGAMAGAATTTTCT I TTCCCAACTCCEGCT
TTTGETT T TG TG TG TCCACCTTECGCAACTCCECAGCCAGCCGACCCCACATGGATTOTC
ARCAGGTGGCCEGCACATCTTCTCAGCCTCRCTCTCTCATCTGAAAGTGCGAGTGTAAGTC
CAAGAAGATTCATTTAGACAAAGAAGGTGGARAAARAGGACTTTCTGGGCCAGCAAGTCG
GATGACCACCCTOCAAGGGGCAGAGGAGEGCCCATTTTGTGAACGAAGAAATCAACTACCC
GEAAAACGCCACAGGAGGACATEGTTTCTGCAGATETAGTTGCCCTAGARACAGANGAGTA
TGEGEGGTGTGAATGTCTTCTCTT T TGGGGGCARACACTATGTCCTTTTCTTTTTCTAGAT
ACAGT TAATTCCTGGAAATT T TAGCGAGTTTCTTCTTCTGEATATTT TGAACAATARAGA .
GTGAABATCAAADARD

>Hs.63325_ARNmM_5 @i|15451939|ref[NM_019894.1| proteasa transmembrana de Homo sapiens, serina 4
(TMPRSS4), ARNm poliA =3
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CCCAATCACTCCTGEGARTACACAGAGAGAGGCAGCAGCTTECTCAGCGGACARGGATGECT
GEGCGTGAGEGACCAAGECCTGCCCTECACTCGRGCCTCCTCCAGCCAGTGCTEACCALG -
GACTTCTGACCTGCTGGCCAGCCAGGACCTGTATGGGRAGESCCCTCCTGCTECCTTEGEE
TGACAATCTCAGCTCCAGCCTACAGGGAGACCOGGAGGATCACAGAGCCAGCATGTTACA
GGATCCTGACAGTGATCAACCTCTCAACAGCCTCGATGTCARACCCCTECGCARALCCCE
TATCCCCATGGAGACCTTCAGRARAGGTGEGGATCCCCATCATCATAGCACTACTGAGCCT
GGCGAGTATCATCATTGTGRTTETCCTCATCAAGGTEAT TCTEGATAAATACTACTTCCT -
CTGCGEGCAGCCTCTCCACTTCATCCCOAGCAAGCAGCTETETEACGRAGRGCTECACTE
TCCCTTGERERAGGACGAGRAGCACTETETCAAGAGCTTCCCCGARGGGCCTGCAGTGGT
AGTCCGCCTCTCCAAGGACCGATCCACACTGCAGBTGCTGGACTCGGCCACAGGGAACTG
GTTCTCTGCCTGTTTCCACARCTTCACAGAAGCTCTCGCTGAGACAGCCTETAGGCAGAT
GGGCTACAGCAGCAAACCCACTTTCAGAGCTETEGAGAT TGGCCCAGACCAGGATCTGGA
TETTGTTGARATCACAGAAAACAGCCAGGAGCTTCGCATECCGEGAACTCARGTEGECCCTC
TCTCTCAGECTCCCTGGTCTCCCTECACTGTUTTGCCTETEGEAAGAGCCTGAAGACCCC
CCETGTGGTEECTGGCEAAGCAGGCCTCTETGEATTCTTEECCTTGGCAGGTCAGCATCCA
GTACGACARACAGCACETCTGTCGAGEGAGCATCCTAEACCCCCACTEEGTCLTCACGEC
AGCCCACTGCTTCAGGAAACATACCGATGTGTTCAACTGEAAGGTGCGGCCAGECTCAGA
CAAACTGGGCAGCTTCCCATCCCTEGCTGTGECCAAGATCATCATCATTGAATTCAACCC
CATGTACCCCAAAGACAATGACATCACCCTCATGAAGCTGCAGTTCCCACTCACTTITCTC
AGGCACAGTCAGGCCCATCTGTICTGCCCTTCTTTGATGAGRAGCTCACTCCAGCCACCCC
ACTCTGGATCATTGCGATGGGGCTTTACCAAGCAGARTGGAGAGAAGATGTCTGACATACT
GCTGCAGGCETCAGTCCAGGTCATTGACAGCACACGETGCAATGCAGACGATGCGTACCA
GEGGGANGTCACCCAGAAGATGATETGTGCAGGECATCCCGEGARGGGGATETGGACACCTG
CCAGGGTGACAGTGETGEGCCCCTEATGTACCAATCTGACCAGTGGCATGTGCTGGGCAT
CETTAGCTGGGACTATGECTGCEGGEGECCCGAGCACCCCAGGAGTATACACCAAGGTCTC
AGCCTATCTCAACTGGATCTACAATGTCTGGAAGGCTGAGCTGTAATGCTGCTGCCCCTT
TGCAGTGCTGEGAGCCECTTCCTTCCTGCCCTGCCCACCTGGEGATCCCCCAAMAGTCAGA
CACAGRGCAAGAGTCCCCTTGAETACACCCCTCTGCCCACAGCCTCAGCATTTCTTGGAG
CAGCAMAGEGCCTCAATTCCTGTAAGAGACCCTCGCAGCCCAGAGGCGCCCAGAGGAAGT
CAGCAGCCCTAGCTCGGCCACACTTGETGCTCCCAGCATCCCACGGRAGAGACACAGCCCA
CTGAACAAGGTCTCAGGGETATTGCTAAGCCAAGAAGGAACTTTCCCACACTACTGAATG
GARGCAGCCTETCTTATAARAGCCCAGATCACTCTCGGCTCGAGAGGAGAAGEARAGEGT
CTGCGCCAGCCCTGTCCGTCTTCACCCATCCCCAAGCCTACTAGAGCAAGAAACCAGTTG
TAATATAAAATCGCACTGCCCTACTGTTEGETATCGACTACCGTTACCTACTGTTGTCATIGT
TATTACAGCTATGOCCACTATTATTAARGAGCTGTGTAACATCARAAMMDAARARADADA
AARR . '

>Hs.250692_ARNmM_2 gi|184223|gb|M95585.1|[HUMHLF ARNm de factor de leucemia hepatica (HLF) humana,
cds completa poliA = 3
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TTTTTCAATTTTGAACATTTTGCARAACGAGEGETTCGAGGCAGGTCGAGAGCATCCTGCA
CGTCGCCGEEGAGCCCGCEEECACTTEGECECECTCTCCTGOGACCGTCTACACTGGAAAL
CCGAAAGTTTTTTTTTAATATATATT TTTATGCAGATGTATTTATAAAGATATAAGTAAT
TTTTTTCITCCCTTTTCTCCACCGCCTTGAGAGCEAGTACTTITEGCAARGGACGGAGCGA

AAAGCTCAGCAACATTTTAGGGERCEEGTTGTTTCTTTCTTTCTTATTTCTITTITTARGEG

GARAAMRTTTGAGTGCATCGCGATEGAGARRAATETCCCGACCGCTCCCCCTGAATCCCALC -

CTTTATCCCECCTCCCTACEGGCETEGCTCAGGTCCCTECTGEAGAACCCECTGAAGCTCCC:
CCTTCACCACGAAGACGCATTTAGTAAAGATAMAAGACAAAGAAADGANGCTGGATGATGA
GAGTARCAGCCCEACGATCCCCCAGTCGGCATTCCTGEGECCTACCTTATGGEACAAARC
CCTPCCCTATGACGGAGATACTTTCCAGTTAGAATACATGCEACCTCGAGCAGTTTTTETC
AGAARATGECATTCCCCCCAGCCCATCTCAGCATGACCACAGCCCTCACCCTCCTGGGELT
GCAGCCACGCTTCOTCEECTECCCCCTCEETCATECACCTCAGCAGCCEGGLCTCTGCACC
CCTTCACCCTGECATCCCATCTCCGAACTGTATCCAGAGCCCCATCAGACCAGGTCAGCT
GTTGCCAGCAAACCGCAATACACCAAGTCCCATTGATCCTGACACCATCCAGETCCCAGT
GGGTTATGAGCCRAGACCCAGCAGATCTTGCCCTITICCAGCATCCCTGRCCAGGAAATGTT
TGACCCTCGCAAACGCARGTTCTCTGAGGAAGARACTGARGCCACAGCCCATGATCARGAR
AGCTCGCAAAGTCTTCATCCCTGATGACCTGARGGATGACAAGTACTGGGCAAGGCECAS
ARAGAACAACATGGCAGCCAAGCGCTCCCGCGACECCCEGAGGCTGAARGAGAACCAGAT
CECCATCCOGGCCTCETTCCTEGAGAAGCGAGAACTCGGECCCTCCGCCAGGAGGTGECTEA
CTTGAGGAAGGAGCTGGGCAAAEGCAAGAACATACTTGCCAAGTATGAGGCCAGGCACGG
GCCCCTGTAGGATERCATTTTTGCAGECTGECTTTGGAATAGATGGACAGTTTGTTTCCT
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GTCTGATAGCACCACACGCAAACCAACCTTTCTGACATCAGCACTTTACCAGAGGCATAR
ACACRACTGACTCCCATTTTGGTGTEGCATCTGTCTGTGIGTGCGTGTATATGTGCTICTG
CTCATGTETGTECTCACCGGTATGTGCETETCCOTGTTCCTTTGCTCTTGCCATTTTAAG
GTAGCCCTCTCATCGTCTTTTAGTTCCAACARAGAARGGTGCCATGTCTTTACTAGACTG
AGGAGCCCTCTCGCEGETCTCCCATCCCCTCCCTCCTTCACTCCTGCCTCCTCAGCTTTS
CTTCATGTTCGAGCTTACCTACTCTTCCAGGACTCTCTGCTTGGATTCACTAARAAGGGC
CCTGETAARATAGTGGATCTCAGTT TTTAAGAGTACAAGCTCTTGTTTCTGTTTAGTCCG
TARGTTACCATGCTAATCAGGTGCACACAATAACTTAGCACTACTCCGCAGCTCTAGTCC
TTTATAAGTTGCTTTCCTCTTACTTTCAGTTTTGETCGATARTCCTCTTCARATTAARGTG
CTGTTTAGATTTATTAGATCCCATATTTACT TACTECTATCTACTAAGTTTCCTTTTAAT
TCTACCAACCCCAGATAAGTARGAGTACTATTAATAGAACACAGAGTGTGTTTTTGCACT
GTCTGTACCTARAGCAATAATCCTATTETACGCTAGAGCATGCTGCCTGAGTATTACTAG
TGGACGTAGGATATTTTCCCTACCTAAGAATTTCACTGTCTTTTAARAAACAAARAGTAR
AGTAATGCATTTGAGCATGECCAGACTATTCCCTACGACAAGGARGCAGAGGCARATGEE
AGGTCIAAGGATGAGGGGTTAATTTATCAGTACATGAGCCAAAAACTGCGTCTTGGATTA
GCCTTTGACATTGATGTGTTCGETTTTETTCTTCCCCTTCCCTCACACCCTGCCTCELCC
CCACTTTTCTAGTTARCTTTTTCCATATCCCTCTIGACATTCARARCAGTTACTTAAGAT
TCAGTTTTCCCACTTTITGETAATATATATATT T TIGTGAATTATACTTTGTTGTTTTTA
AARACGAARATCAGTTGATTAAGTTAATARGTTGATGTTTTCTRAGGCCCTTTTTCCTAGT
GGTETCATTTTTCARTGCCTCATARATTAATGATTCTGAAGCTTATGTTTCTTATTCTCT
GTTTGCTTTIGAACGTATCTGCTCTTATAAACTGGACTTCTGAAAAATGAATGTAALAGA
CACTGGTGTATCTCAGBRAGGGGATGGTGTTGTCACAAMCTGTGGTTAATCCAATCAATTT
ABRATGTTTACTATAGACCARAAGGAGAGATTATTAAATCGTTTAATGTTTATACAGAGTA
ATTATAGGAAGTTCTTTTTTGTACAGTATITTTCAGATATARATACTGACAATGTATTTT
GGAAGACATATATTATATATAGAAAACGAGGAGAGGAARRCTATTCCATGTITTARARTTA
TATAGCAAAGATATATATTCACCAATGTTGTACAGAGAAGRAGTOCTTGEGGGTTTTTGA
AGTCTTTAATATTTTAAGCCCTATCACTGACACATCAGCATGTTTTCTGCTTTAAATTAR
AATTTTATGACAGTATCGAGGCTTGTGATGACCAATCCTCCTC TARAATACACAAGGAGC
TTTCTTETTTCTTATTAGGCCTCAGARAGAAGTCAGTTARCGTCACCCAARAGCACARAA
TGGATTTTAGTCAAATATTTATTGGATGATACAGTGTTTTTTAGGARAAGCATCTGCCAC
AABAATGTTCACTTCGARATTCTGACGTTCCTGGAATGGCACGTTGCTGCCAGTGCCCCAG
ACAGTTCTTTTCTACCCTECGGGCCCECACGTTTTATGAGGTTGATATCGGTGCTATETG
TTTGGTTTATAATTTGATAGATGTTTGACTTTARAGATGATTGTTCTTTTGTTTCATTAA
GTTGTAAAATGTCAAGAAATTCTGCTGTTACGACAAAGAAACATTTTACGCTAGATTAAA
ATATCCTTTCATCAATCEGATTTTCTAGTTTCCTGCCTTCACGACTATCTAATCCTTTART
GATCTEETGETCTCCTCETCAATCCATCAGCAATECTTCTCTCATAGTGTCATAGACTTG
GGEAAACCCAACCACTAGGATATTTCTACAAGGTGTTCATTTIGTCACAAGCTGTAGATAA
CAGCAAGAGATGGGEGTGTATTGGAATTGCAATACATTGTTCAGGTGAATAATARAATCA
ARARCTTTTGCRATCTTARGCAGAGATARATAMAAAGATAGCAATATGAGACACAGGTGGA
CETAGAGTTEGCCTTTTTACAGECARAGAGECGRAATTOTAGRATTGTTAGATGGCAATAG
TCATTAARMACATAGARARAATEATETCTTTAAGTGGAGAATTGTGGAAGCGATTGTARCAT
GGACCATCCAAATTTATGGCCGTATCAAATGGTAGCTCGAARARACTATATTTCGAGCACTG
GTCTCTCTTGCAATTAGATGTTTATATCAAATCAGCATCTCAARTGTTTTCTGCAGARAA
AARTARRBACGATICTAATAARAAAR

>Hs.250726 singlete4 AW298545 poliA = 2 poliA = 3

TTCCTTCCCTCCCTCONTTCCTCAGGAGCCACCAGTCCCCAAGTTGGCTETGETTGGECA
CCTGETTTEGETCCTGCAGAGCTEGECTCAGGCCCTGGGCTCTGAACCTGTGAACCCTITG
CTGTGTTACGAAACTTTCCTTCCTCTEAGGGCCTTGARCCCTCTCCTTTTCTTCTTTTGSE
GGOTCEACETTAACTTTATTTTCTCTTCCCTGTATCTGCCTCTCCCTTCCCTCAATTTCC
TGTTTTAAAACTGAATGGCACGAAATTGTTTTCCTCBACTCGGAGATTCCTGTATGGAGA
GARATCAATTTCTATATTTGCAATAARATTTCTTATTTAALGCTAARARAARARARDAMAD

>Hs.79217_ARNm_2 gi|16306657|gb|BC001504.1|BC001504 clon de Homo sapiens MGC:2273 IMAGE:3505512
poliA = 3
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GECACGRAGGECCATCTETEEEEGCT TTEEGCCAGGCATCTCCGGACAGCATGAGCETGGE
CTTCATCRECECTGGCCAGCTEECTTTTGCCCTGECCARGGGCTTCACAGCAGCAGGCET
CTTGECTGCCCACRAGATAATGGCTAGCTCCCCAGACATGEACCTGGCCACAGTTTCTGC
TCTCAGGAAGATERGGCTGAAGTTEACACCCCACAACARGCGAGACGETGCAGCACAGTGA
TETECTCTTCCTEACTETEAAGCCACACATCATCCCCTTCATCCTGGATGARATAGELGE
CEACATTGAGGACAGACACATTGTEGTETCCTGCECGECCEGCETCACCATCAGCTCCAT
TEAGAAGAAGCTETCAGCETTTCGRCCAGCCCCCAGBGTCATCCECTGCATGACCAACAC
TCCAGTCGTEGTGCGEEAGEGEECCACCETETATGCCACAGGCACGCACGCCCAGGTGGA

GEACGEGAGGCTCATGEAGCAGCTGCTEAGCAGCGTGGGCTTCTGCACCGAGGTGGRAGA
GEACCTGATTGATGCCGTCACGEGECTCAGTEGCAGCGECCCCGCCTACAGTATTCACAGC
CCTGGATGCCCTEGCTGATGRGEECETCAAGATEGEACTTCCAAGEGCGCCTEGEGCAGTCCE
CCTCGEGECCCAGGCCCTCCTEEGEEGCTECCARMGATCGCTGCTGCACTCAGRACAGCACCC
AGGCCAGCTCAAGGACAACGTCAGCTCTCCTEGTEEEECCACCATCCATACCTTGCATGT
GCTGGAGAGTGEEEECTTCCECTCCCTECTCATCAACGCTGTGEAGECCTCCTGCATCCG
CACACGGGAGCTGCAGTCCATGGCTGACCAGCGAGCAGGTGTCACCAGCCGCCATCAAGAR,
GACCATCCTGAACRAGGTGARGCTGGACTCCCCTCCAGAGACCECTCTETCECCTTCTGE
CCACACCAAGCTGCTCCCCCGCAGCCTAGCCCCAGCEGECARAGGATTGACACGTCCTGCC
TGACCACCATCCTGCCACCACCTTCTCTTCTCTTETCACTACGEREACTAGGEGETCCCC
ARAGTGGCCCACTTTCTETGECTCTGATCAGCGCAGGEGECCAGCCAGEGCACATAGCCAGE
GAGGGECCACATCACTTCCCACTGGAAATCTCTGTIGTCTGCAAGTGCTTCCCAGCCCAG
ARCRAGGGOTGGATTCCCCAACCTCAACCTCCTTTCTTCTCTGCTCCCAARCCATGTCAGS
ACCACCTTCCTCTAGAGCTCGEGACCCCGGAGGETCTTCACCCACTCCTACTCCAGTATC
AGCTGECACGGGCTCCTTCCTEGAGAGCAAAGATCARGEGACCCCCTCTETGARGGCTCAGT
AGAGGTGEGGATCCCACGCCCCCTCCCGECCCCTCCCTACCCTCCATTCAGGGAGAARCCT
CTCCTTCCCGTGTGAGAAGGGCCAGAGGGTCCAGGCATCCCAAGTCCAGCGTGAAGGGCC
ACAGCCCCTCTTGECTGCCAAGCACGCAGATCCCATCGACATTTGGGGARAGGGCTCCTT
GEGCTECTEETEAACTTCTGTGECCACCACCTCCTECTCCTGACCTCCCTEGGAGGGTEC
TATCAGTTCTGTCCTGGCCCTTTCAGTTTTATARGTTEGTTTCCAGCCCCCAGTGTCCTG
ACTTCTGTCTGCCACATGAGGAGGGAGECCCTGCOTETGTGEGAGCATGE TTACTGTGGE
TAGAATAGTGGAGGCCTTCAACTGATTAGACAAGGCCCGCCCACATCTTGEAGGGCATCT
GCCTTACTGATTAABATGTCAATGTAATCTARAAAAANNAAANLAAAD

>Hs.47986_ARNmM_1 gi|13279253|gb|BC004331.1|BC004331 Homo sapiens MGC:10940 IMAGE:3630835 poliA
=3
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GATAMATGCEGAGGERACGEETCCAGCTTTAGCTCTCTGCTCECCECCGCCECTRTORCCRT
CACCTCCTCTEATCTACGARAGTCATGTTACCCAACACCGEGACGCTGGCACGATGTACA
GTTTTTATCACAGETGCAAGCCETEECATTGECARAGCTATTECATTGAAAGCAGCARAG
GATEEACCARATATTGTTAT TGCTECAAAGACCECCCAGCCACATCCAAAACTTCTAGEC
ACAATCTATACTGCTGCTGAAGRAATTGAAGCAGTTGGACGAALGECCTTACCATGTATT
GTTGATATGAGAGATGAACAGCAGATCAGTGCTGCAGTGGAGARAGCCATCAAGAAATTT
GGAGCTTATACCATTGCTARGTATCETATGTCTATGTATGTGCTTGGAATGGCAGAAGAA
TTTAAAGGTGAAATTGCAGTCAATGCATTATGGCCTARAACAGCCATACACACTGCTECT
ATGGATATGCTGAGGAGGACCTGOTATCCAAAGCCAGTGTAGARARGTTGATATCATTGCA
GATGCAGCATATTCCATTTTCCARAAGCCAAAAAGTTTTACTGGCARCTTTGTCATTGAT .
GAARATATCTTAAARGAAGAAGGAATAGAAAATTTTGACCTTTATGCAATTAMACCAGET.
CATCCTTTGCAACCAGATTTCTTCTTAGATGAATACCCAGAAGCAGTTAGCAAGAAAGTG
GAATCAACTGGTECTGTTCCAGARTTCARAGARCAGAAACTGCAGCTGCAACCARAACCA,
CeTTCTORAGCTCTGCGAAGARACATTTAGAAT TG TTARGCACTCTCTCAGTGATGATGTT
GTTRAAGCCACTCARGCAATCTATCTGTTTCAACTCTCCCEGTCAAGATGGTGGCACGTGG
TTTCTTGATCTGAAAAGCAAGGGTGCGAATGTCAGATATGEGAGAGCCTTCTGATCAGGCA
GATGTGETGATGAGTATGACTACTGATGACTTTGTARAALTGTTT TCAGEGARACTAARR
COARCAATCGCATTCATGTCAGEGABATTGAAGATTARAGGTAACATGGCCCTAGCAATE
ARATTGGAGAAGCTAATGAATCAGATEAATGCCAGACTGTGAAGGARAATATARAAARLR
AGTCGACTGCTATGCTCAARARGTARRARAAGCTCAACAGTTARRATCTARTGTTTGTTT
TCTTTCCTGTTATATTATAAGCGATATGCACGTTTGTTCTGGAARAGATAGAATTTGTCTC
TAAAAGACTIGAAATTGTAATTAAMATERCARSCTAATCAAACATAAGCTTCATTAAGTG
GGATTCTALGACAGTCTETETTTTTATATTTCAAGECTTTAACCCTTTGAGCCTTACATC.
TCATTCACTETCTTTCTCCAAGARAAGTATTTTGEGCGGACAGTCAGATCAAGCAGTARA
ATTAGCTCTTICAARATCTTCTTGTCATGTARAATGAAGCTAGTCTGTTTTAAAATTTTTA
GTT T ICEATTGTATACTAATGARAATCTTAATGATGTT T TTGATITTTATATACTTATTT
TAAAGAAMNTCTTATATAGTACATT T TACAAARATTATARAAAATGAATTAGTACTGECG
AGGACTAAATGAAACAATAATTTTTCATTTTGATAACTAGCTTTCCAGETGGACTTAGCT
ATAGGAAAATATTACTAATGTAATTTAACAAATTGCTGCATGTATTCCATTTAAARATAT
GTTTAAATTETCCTAARACARAATAATTTTCOTCCCTAGGAGTATGCATTTGGCTACAGTS |
TTTTGAAACAGARACC TTAGAATAGGTCATTGETATCCGCTEAACTETETATCCCCCAAT
TCATTTGTTGAGETCCTAACTCCCATTTCTTTTEAATETGACTGTTCGRAGATGAGGCCT
TTARAGAGGTGACTTAAGTTCARAGGAGGECTGTTAGTCTAATCCAACATEATETCCITTG
GACATAAGAGATACCAGCAMTETGTCCACACAACRAAGACCAGGAGAGGACACAGTGAGA
AGGCAGTTATCTGCARGCAMAGRGAGAGECTTCAGRAGARACAAAATCACCAGCACCTTG
ATCTTTGACTTCTAATCTCCAGRAATAGTGAGAAATAARATTTOTGTTGTTARGCCGTCCAC

TGTGECAGECCOACGCAGGACGATTCCTTCAGGCCAGGAGTTCAAGGCCAGCCTGGACAA
CATAGTAAGACCCTATCTCTACCCCCCTAATAAATTAATTTARAMAGCCCCCCAATCTAET
GGTATTTTATTATGGCAGCCCTAGCAAGCTAATACAGTGGTTTGAGAGGCTGGGAGGGTT
GAGGGGAAGATAAACTTTTAAAAAGCTCTTATCTTTCATTTCAATCAGTTARARATACTT
GCICAGTGTAACAATTITGCTTCTCAGCTTCCACTCTAATATTATTGTGCCATTAAGCAA
TTTAGCTAATCCTGACATTTCTTAGATTCATARTGTTAGGAGCATTTAATCTGTATTTTA
CAAGTTAGGAAGCAGAGGATCAGAGATGGEAMRGGACTAGCCCARGGECCAACATTAACARA
GCCCTCTAACAARAACTTTACAATACATTTATCTTGAATGGAACTCCARGATCTCACCTC
TCCATCCAGGAATGCAGTCCATGTARTCAARGTGAACT TAARAATAGGACAGTTTCAACA
AGTCACGGAGATTCACAGCARCTGATCARAGGEAGTCCAGTCAACGTGAGCAAGCETGATT
ATGATGAGGAAGCCCCCTCTGCTTTAATCCACACARGGAACGTAACCTGAAGTARCCTGA
TGTTARCCAATCTIGCTGTGTCTACTATGCTETTTCCTTETTCCTECTAGTGCTGCTTTAC
ARATGCAGACCATTCTATCATACCTGGCAGGGCTTCTGTTTTATTT TG TAGGCTGGATGC
TACCCAGTTCATGAATCGCTAATAAAAGCCAATTAGATCT T TAAAAAARARAAARAARAR
AAn :

>Hs.94367_ARNm_1 gi|10440200|dbj|AK027147.1|]AK027147 ADNc de Homo sapiens: FLJ23494 fis, clon
LNGO01885 poliA =3
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TATTAAAAGTACCCCATGGATGGACCTCCAANTGAGTTTAGEGTAATTECGCTTAARATA
TTAGGACCAAAGTACATTTATTTITATAGATGGAGGAGEGEGAGCAGACGAGTGGEGGACCAG
CTTGACATCCAGTCTTCACCTEGACATATGGAARGARACAAATCTGCGATCTGCTCETTCC
CITCTGAAGGTCTCTGTTACGTATTTCCTCCTCTCCTCCAGAGCATAATAACCARTGACTG
CTCTCAGAAAGGTACTGTGACCACCACTTGCTTEGCTCTCCAACTTCCTCCCCCATTTCC
CTCTTGACTCCTGTTTGCCATAACACCTTCTGTCCCCTAGCCTTGCCTCAGGTCCCCGAC
GAATCCTGCCCTTAATCTECTGEGEETEETAGGTGGCACTGGTTTGAAGAGCTTACTGGAT
CTCCCTCAGTGAGTCAGCCTGGAGTTGTGTTTGAAAACCACAGGCCCTGACTGTGGCTGT
ARGACCTCCCAGACACCACCTGCTGCTGCCTATCATCATCTTCAGGTGCTGGGCTCCCCT
GTGGEGCCTCGTCTECCCGCCCTCTGCTGCAGCTGTCCCATGRGCECCCECCCTCTCTGAC
ACCACAAGAGAGCCCATCTAGATTCCAGEGARAAAACTCATCTTTATTTGCCTTCTTCCCA
CTCAAGGTAAARGCARCATTAATAACCACAACAAATACTTAGTGAGTGCTTACTATTATT
CATTTAATTGTAGGCCCTTCCATCCCTGGCCATGATGAGAGACATECCATAGCTTACTCC
TABRAGAGACCTGAGGACACACGTCCACAMCATATTEEECATATCATCAATGGCATCARR
ACTGATTTITCCCTGTCTACCCAGAACAGGCCTEAGEGAGAGGEAAAAGCEGATACCCACT
TETGTCGCTGTTTGCEGTGCCAAGTCCAGGAACACTCCATACAGCCCTECTGCATCCCACG
ACGCTGTCACAAAGCAGGAGTTCATCCGAGGCCARGETATGGAGAAACTGAGGCCCAGAL,
ATTGATGTCCAGAATGCTETGCTCTTAGCCACTGTACTATTATGGCATATTTTATCTTTA
TGTATTGCATCATTTCATGGATTCAAGTTTATCAATGTCCTTTGACAAGTTTAAAAATCT
GTCTGCTAAAATCTATCARATACATTAAGGAAAAGTCCCACTTGGCACATCTOCCACACT
AGATGTTAATTATTCATACTGCATGACTGAGGATTTTGGAGGCAGAGAGAGATTCATCTG
CAATATTTGCGARCACCAATEGAGETCTATGTCAACACAGAATTTATACAGCAGCTGGTGC
TAGTCAGAGCTAATGACAGAATTTCAGTTTAATARAAAGACCCCCARCTGAGCACACCAT
CTTGAARAARAGTATACTTATCAAACAGCTTTCAATCAGTTCAAGAGAGACACCTTAATTG
GGGAGAGGANGAATTGCAGAGTAGTTTGTAATCATGCCAATTCCAGATCAATAACTGCAT
GTCTGTTCTTTGGTAGAAATAGCTTTTGCTTTATATTAAGTAATCACATATATATTCTCT
CTATTTGEGATAAGCARACCTTCGCTTTATTTGACAATGTATAATGATATACTCTTCTAAT
TCACCTCTGTGTCTTCACRATARACATGAGTAAAATTTAGACAAGTGATGGTARAGGTCA
ATATAATTATTTATTTTTARAATARATTTTGTATCTARCAGGAAAGCAGTTCTTATCGAAR
TTTTTATATTTTCAAARATTCTTTTGTTCAAATABAATTTTATGAGTAAAGT TAAARAAR,
AAARARRBRARARAAARADADAANR -

>Hs.49215_contig1
Bl493248|N66529|AA452255|B1492877|AW196683|AI963900|BF478125|Al421654|BE 466675 poliA = 1 poliA = 1

GGGTACCTGEGTEGGEECCAATCACCCAGCCATGAACATCAGTARCGTACTCTAARGACCAR
GGCTACGATGGCTATGATGETCAGAATTACTACCACCACCAGTEAAGCTCCAGCCTGGGA
TGAATTCATCCATTCTGGCTTTGCATCCGECTACCATTTTCGAAGTTCAACTCAGGARGG
TGCAATATAACAAATGTGCATATTATAATGAGGAATGGTACTACCGTTCCAGATTTTCTG
TAATTGCITCTGCARAGTAATAGCGCTTCTTGTCCCTTITTTTICTGGCATGTTATGGAAT
GATCATTGTARATCAGGACCATTTATCAAGCAGTACACCAACTCATAAGATCARATTTCA
TTGARTGETTTGAGGTTGTAGCTCTATARATAGTAGTTT TTAACATGCCTGTAGTATTGC
TAACTGCAAMAACATACTCTTTGTACRAGRAGTGCTTCTAAGAATTTCATTGACATTAAT
GACACTGTATACAATAAATGTGTAGTTTCTTAATCCCACTACCTATGCARCACTGTGTAT
TAGETTTATCATCCTCATGTATTTTTATGTGACCTGTATGTATATTCTAATCTACGAGTT

TTATCACAAATAABAATGCAATCCTTCAMR

>Hs.281587_contig2
R61469|R15891|AA007214|R61471]|Al014624|N69765|AW592075|H09780|AA709038|A
1335898|A1559229|F09750|R49594|H11055|T72573|AA935558| AA988654|AA8264 38| Al002431]|Al299721
poliA = 1 poliA = 2
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ARGGTAGECTTTCATTGTGATTTT TG TTCTGTTGCAGTAATATAGGAGCACATTTTGECC

ATTGTAATTACAGGGRACAAAGGCATTGCGGACACATATCTGEACTTCTTTTCCTCCCTT

ATTGTTGTGEARGAGACACTAGARATGCTCARACACCTGCAATATACACAATATACACAR

TTTTATTCCAGTATTTCCCTAACATATGGT TTAAARTTATTCCAGGTATACAGTGTATGC

AATTCTGCATTATCACAGAGGARCARCTTCTTTTTTAAAAAATAAATAGETCAGCCATTT

TTATTAACGTGCAARARCTTTATCACTCTAACATOCTCTAGGTAGTTGAGCAARAGAGET

CTGATCACTATTTCTAT T T TATTTTCTT TG TEGEAACAT TTCACCTGCTGAGTGTACATG

ARTTTGCTITCTATARARGGCTTTTATGAGTTTACAGTAGAATCAGTGGAAGGAAGRGTT |
AATARGGGCTGTTTTTAAAAARACARACARRCARACARARCANATAATTAARAAAARATT

TTACATTCCTTCCTATTCTCTAACTACACTTGGGAAGTGCACTTCAGATAAGTTTGCAGT

GTGACTGAGAGATEGARGGAAATCCATAGAARAGGTCCTCTTAGTGAACARANTTTAGTTA

TTAACTTTATAGCTATCGAAATTTCCCCEGGCATTTGT TT TTGTTCAAACAGACTTTAACC .
TCTGCATCATACTTAACCCTGCGACATGCGTACAGTATGCATATTTTGTT T TGARRARAR

ATGTTTCGTTCCAGTCTGTTAAGAATATTCBAAAATAATAAAGGTATTGCTTAATAAAAT

TGCTAGAATTGTTTAGCAGTACATGCACAATATTTTACTAGATTCTTTGTTTTAATAGTG

TTTTGTTGAGACTGAAAATCTTAARATGGTCTGCGCAAATACRAAAAARAAGARAACACE

ARARADRARADAR ' :

>Hs.79378_ARNmM_1 gi|16306528|ref[NM_003914.2| ciclina A1 de Homo sapiens (CCNA1), ARNm poliA =3

BETETTGTTCCCGACACATAGAAAGATAACEACGEGALGAGCEEEECCCGCTTTEGEGETC
CAGGCAGETTTTCEGEGECCTCCTETCTGETGERACGAGECCACAGOGCAGCACCOTACTCE
TCACTTEEGATCCAGACCEECTTTCCCGCARTCATGTACCCTGGATCTTTTATTGGGGEC
TGGGGAGAACAGTATCTCAGCTGEGAAGGACCREREGCTCCCAGATTI TCETCTTCCAGCAG
CAGCCCETAGASTCTGAMGCARTGCACTGCAGCAACCCCAAGAGTEGAGTTEGTGCTEGCT
ACAGTEGCCCEAGETCCCGATECTTGTCAGATACTCACCAGAGCCCCEOTEGECCAGGAT
CCCCCGCAGAGGACAGTGCTAGGGCTGCTAACTGCARATGGGCAGTACAGGAGGACCTGT
GGCCAGGEGATCACRAGAATCAGETGTTATTCTGEATCAGARAATGCCTTCCCTCCAGCT
GGAAAGAAAGCACTCCCTCGACTGTGGGETCCAAGACGCCCCCCAMCCARGERGTTTGACATC
TACATGGATGAACTAGAGCAGEUEGACAGAGACAGCTGCTCEGTCAGAGAGGGGATGGCA
TTTGAGGATGTGTATGRAGTAGACACCGGCACACTCAAGTCACGACCTGCACTTCCTGLTG
GATTTCAACACAGT T TCCCCTATGCTGGTAGATTCATCTCTCCTC TCCCAGTCTGAAGAT
ATATCCAGTCTTGGCACAGATGTGATAAATGTGACTGAATATGCTGAAGAARTTTATCAG
TACCTTAGGGAAGCTGAAATAAGECACAGACCCAARGCACACTACATGAAGARAGCAGCCA
GRCATCACGGARCOCATGCOCACGATTC TEATEGACTGGCTGCETGCAGGTTGGEECAAGAA
TATAAACTTCGAGCAGAGACCCTGTATCTGGCTGTCARCTTCCTEGACAGETTCCTTTCA
TETATGTCTGTTCTOAGAGCGAAACTGCAGCTCGTAGGAACAGCAGCTATGCTTTTGGCT
TCGAAATATGRAGAGATATATCCTCCTGARGTAGACGAGTTTGTCTATATCACCGATGAT
ACATACACAAAACGACARCTGTTAABAATGGARCACTTGCTTCTGAARGTTCTAGCTTET
GATCTEACAGTACCRACCACCAACCAGTTTCTCCTTCAGTACTTGAGGCGACAAGGAGTG
TECETCAGGACTGAGRAACCTOECTAAGTACGTAGCAGAGCTGAGTCTACTTGAAGCAGAT
CCATTCTTGARATATCTTCCTTCACTGATAGC TGCAGCAGCTTTTTERCCTGECARACTAT
ACTGTGAACAAGCACTTTTGECCAGRARAACCCTTRCTGCAT I TACAGGGTATTCATTAAGT
GARATTGTGCCTTGCCTGAGTGAGCTTCATAAAGCGTACCTTGATATACCCCATCGACCT
CAGCAAGCAATTAGGGAGAAGTACAAGECT TCARAGTACCTETGTGTGTCCCTCATGGAG
CCACCTGCAGTTCT TCTTCTACAATAAGTTTCTGARTCEARGCACTTCCAGRACTTCACC
TCCATATCAGAAGTECCAATAATCGTCATAGGCTTCTGCACGTTECATCAACTARTGTTG
PTTACAATATAGATGACATTTTARARATGTAAATGART TTAGTTTCCCOTTAGACTTTAGT
AGTTTGTAATATAGTCCAACATTTTTTAAACAATARACTGCTTETCTTATCACDAAALAR,
ARR

>Hs.156469_contig2 Al341378|Al670817|AlI701687|AI335022|AW235883|AI948598|AA446356 poliA = 2 poliA =
3

TCCAAGCCATTAAGGACTGTGCAACTTGCTATGATCATACACGTGCTETATGCTEGCGTT
TEITATGCAGGAATTGATACACATCCTGAGCTAAAATACCCARARGEITGCTEGECGAGTT
GCTTTCTCCARTCAGCAGAGCTATATTGCTECCATTAGTGCTCEGTTTETTCAGCTTCAG
CATGGTGATATTGATAAACGTATAGAGGTAAAGCCATATETGCTAGATGACCAGATCTGT
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ACTTGCCTGCAGTATTACTGTGAGTTTTGTTGCGCARATATCCACTCTCCTGCTGGACGT
GAGTTCCATAAGCCATTGETAAAGGAAGETECTGATCGCCCACGTCAGATCCACTTCCGE
TOCARCTAMGARTAGCARACTGGCCTCTETTTAACAAGGAARGRARAGEGTECATGTEGCT
TACTGTGTCTCGAAGATACTEACATGCAGRAGAANTAAGTECATTCTTCTGCTTTTCACCC
CAGCTATCAATACATGCATCTTTATCAGCAGCCARAACACTACAAGCCTCTTETTTTTCA
CCARAACCCTACATCTCAGECTTACTAATTTT TG TGATATTTTCATGTTCARATAARATG
TTITITTGTATTTTCAAARARANARRARAAARANBDL

>Hs.6631_ARNm_1 gi|7020430|dbj|AK000380.1|AKO00380 ADNc de Homo sapiens FLJ20373 fis, clon
HEP19740 poliA = 3

CTCGATGTAGAGGGETTGE TAGCAGACAGGTGETTACATTAGAATAGTCACACADACTGET
TCAGTGTTGCAGEGAACCTTTTCTTGGGEITEGGGGACTTTCCCTTTTCTAARAATGCAAT
GCACTAAARCTATTTTAAGAATGTAGTTAATTCTGCTTATTCATAAAGTGGEGCATCTTCT
GTETTTTAGETETAATATCGARGTCCTEGCTTTTCTCGTT TTCTCACTTGCTCTCTIGTT
CTCTET T T T T T A AACCAAT TTTACT T T ATGAATATATTCATGACATTTGTRAATARATET
CTTGAGAARGAATTTGTTTCATGGCTTCATGGTCATCACTCARAGCTCCCGTAAGGATATT
ACCGTCTCAGGAARGGATCAGCGACTCCATGTCACAGTCCTGCCATCTTACTTTCCTCTTG
TCGAGTTCTGAGTGGAAATAACTGCATTATGGCTGCTTTAACCTCAGTCATCAAARGARA
CTTGCTETTTTTTAGECTTGATCTTTTTCCTT TETGCTTAATTTTCCTETATATTGTGAA
AATEGGEGATTTTCCCICTGCTCCCACCCACCTAARACACAGCAGCCATTTGTACCTGTTT
GCTTCCCATCCCACTTGGCACCCACTCTGACCTCTTGTCAGTTTCCTATTCCTGETTCCA,
TCTTTTTGAAAANGGECCCTCCTTTGAGCTACARAACATCTGETARGACAAGTACATCCACT
CATGAATGCAGACACAGCAGCTERTGGT TTTGTETATACCTATAAAGACAAGCTGAGAGG
CTTACTTTTTGGGCEAACTAAANGARGATGEAAATGEGATGTTTCATTTGTATGAGTTTGGA
GCAGTGCTGAAGGCCARAGCCGCCTACTEGTT TG TAGTTAACCTAGAGAAGGTTGARARA
TTAATCCTACCTTTARAGGEATTTGAGGTAGEGCTEGATTCCATCECCACAGCGACTTTAGT
‘TAGAATTARATTCCTGCTTGTAAT TTATATCCATGTTTAGGCTTTTCATAAGATGARACA
TGCCACAGTGAACACACTCGTGTACATATCAAGAGAAGARAGGARACGGCACRGETGGAGAA
CAGTAARAGGTGEGCAGATETCTTTCAAGRAATGCTCAATGTC TGATGCTAAGTGGGAGA
AGGCAGAGARCAMAGGATGTGGCATAATGETCTTAACATTATCCAAAGACTTGAAGCTCC
ATGTCTGTAAGTCAAATGTTACACAAARARNAATGCARATGGTGTTTCATTGGAATTACC
AAGTGCTTAGARCTTGCTGGCTTTCCCATAGGTGATAARGEGGTCTGAGCTCACACCGAG
TTETGCTTEGCTTGCTTGTGCAGCTCCAGGCACCCGUTGOECACTCTGETGGIGTTTGTG
GTGAACTGAATTGAATCCATTCTTGGGCTTAAGTTACTGARATTGGARCACCCTTTGTCC
TTCTCEBCEGEGECTTCCTGOTCTGTGCTTTACTTGECTTTTTTCCTTCCCAGTCTTAGCC
TCACCCCCTTGTCAACCACGATTGAGTTGCTATAGCTTGATGCAGGGACCCAGTCGAAGTTT
CTCCGTTAARGATTGGGAGTCETCGAAATCTTTAGATTCTTTTAGCARAGGAATTATTTT
CCCCCCTTTTACAGGETACTAACTTCTCCACAGARAGTGCCAATATGGCAAAATTACACAA
CGRARACAGTATTGCAATGACACCATTACATAACGAACATTGARCTGTTAGAGGAGTGCTC
TTCCARACAARRCAMAANTGTCTCTAGCTTTAGTCAGAGCTTTCACAAGTAATAACCTTT
CTGTATTAAAATCAGAGTAACCCTTTCTGTATTGAGTECAGTGTTTTTTACTCTTTTCTC
ATGCACATGTTACGTTGGAGAAQATGTTTACAAAAATGGTTTTGTTACACTAATGCGCAC
CACATATTTATCETATAT I T TARGTEACTTT I TATGEGTTATTTAGETTTTCETCTTAGT
TETAGCACACTTACCCTAATTTTGCCAATTATTAATTTGCTARATAGTAATACAAATGAC
ARCTGCATTARATITACTAATTATAARAGCTGCARGCAGACTGGTEGCAAGTACACAGCT
CTTTTTTTTGCAGTGCTAACTTCTCTACTGTETATTATGAARATTACTGTTGTCCCCCCA
CCCTTTTTTCCTTAAATARARGTAARAATGACACCCTAARAARARAARRARLABAAARADNDA
AARARAD, :

>Hs.155977_contig1 AI309080|Al1313045 poliA = 1 WARN poliA = 1

TATACGECTGCTAGAAGACCGACAGAAGETGECTTGGEEETCEATATCTTTEGETTGCTGE
AARAGGTETEGGALCETTCAGEATEGTEGGRGCGACTCAGCTCCCTEAGGTGARAGAGGCC
CTTGGTCCTGACGGGTTTGACCCGTGCCTGGACCCTTGGAGCAGTGTTGTGTGAACTTGC
CTAGAACTCTGCCTTCTCCOTTGTCAATARAGCCTCCCCCTCATGACCTARAANARRANA
AARAAADDABAARAARAGTCGTATCGA '
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>Hs.95197_ARNm_4  gi|5817138|emb]AL110274.1|[HSM800829 ARNm de Homo sapiens; ADNc
DKFZp56410272 (del clon DKFZp56410272) poliA = 3

GAGCAGGAAAMATATATACCCTAAACAGAAACTCTTACTTGTTTTATGAGCAAGTCTOAGT
GAGTCCTAAARATGGCTCCCCARGAGCTACCAATACTGACTGACAGGTCACCTTARAGCCT
CTAGGTGTGCCAAGTTTGATTTATCTTAGEGACTAGRAACCTAGTCTTCTAAATGTGATTT
TECCTTGCTGETTTCETCCTGATCTEAAGGTAACCACACAGAGAGATTGEGCTGCATCAGT
ARTGATATCGCATACCTTTCGTGCATCAGTGAGCTTCTTCCCTGTTAACTGTATGACCACA

65



ES 2 550652 T3

AMATTTAGCTGGAGTARAATAAATATGCEACAGAAATCCTGCAACARGATGETGAAATTGC
TTAAGAATCGAGACTTCAGGECTCAATGACCTCTEAGCATGTTTCCCAAAGTETGACCCA
CATEACCATCTGTCTCTICAGTCTCCTEGTCCCTCCETACGAGCTTCTGAALCTCAATCTIT
GTGGEETEEEEGTAGCGTTCARGAATCAARAGTTGAACCARGCTCTTTGGGTGATACTTA
TCETATACTGAGCTTCACGGAACTGCTGGAGAGA TGACTEGGCACCAAGAGGATGACAGTGR
CTCAGCTERCATCCCTTAGCTGGTTCATCECAGAGCTGAGTGEGCACTCCTEATCTCTEAC |
CCCRGCTTCAGTGCTCTTTATCTCCTCCATCCCTCCTCAGTCGTGCTECTCTAAGACTGE
FTACTGGCTTTCCTTCATCTCCTGGGCACAGAGCAGTTCTTTTECTAGCAGATTTGAGTC
CACTTCCCCCETGCACAGATCACTECTCAGRACCCAGAGAGGAGCAGCTCTGOTCCAGCR.
GEGTTTTCCATTECATCACACACCCAAACGGTAGUATCCAACAGTCACACTTCARAGCAR
CCATAATTATGAGCTTTCTGATACTETAGACT TCOTTACATT TCTCACAACCTAGTTAGA
GAGTCACATGGOCETCARGTGTEGCTCGCGACCTGCCCCAACAACGTGCGTECAGAAGCCA
GGARACMARGGACTAARTTCACTICARATEGCATGCACATGETGTCCETGATCGAAGAGAC

ACATTCAGRATTGCCCAAGGACAGGARARTGACCAGAGAGAGCCAGAGUCTGAGCTGGTAL | -

TARAGAGACTCCGAGACTGAGTGGAGTTAATGACGCAAGCATGCAACGAGTAGEGCAATT
TCACTTEGTTTCTCTCATTGC TTTARGCGAAATGAAC TATACGCACAGGAGARACAGCCTG
CTTGCCCCAGTCTCTCOTTRGCOCCCCTCTETTGTCCCTGTCAACTCAGGTGCCCACGET
GCTCAGAGRAGGTECTGGCARAGCCCCTEGACCCTTATCTAGGCCATGGGECCTCCTARA
AGGAACCTGAATGAATCATTTACAGCAGGTCTCTCTTATAAAGCCCAGCCACAGTARCTC
GTACACTGACTGTTTCAAAAGACAGCCTTTCTTAATCATTTARTTGTTTCATATTCARAT
ATATCTCCTAATTGTTTTTATTTTTTCCTGATCTAGAAGA TATGACAACAGGGTAGAACT
TGGGAAGAGGGAATAGGAAGCTCGCCCTTCCTCCTTCCCTCCTCCCCTCTCTACTTTCCT
TCCTTCCTTRGTCATCAGGTACCTTCTTTGTGCCTGCTGTTETAGGCTACACCCTATGET
TGGTGEAAGGCAARAAGAAARATCACTAGGATACAACTCAGTAGGGRAGACACAGATATT
CAAGCCCCTTETCCTCCCAGTATEATAAGTGTGETAETTCAGETETCAACARAGEGECTCT
GTGAACAGAGAGGACGAARGAGGAGCTCCTCCTGAGGCTGTIGGGAAARGCATCACTGAA
GAGTGACTTTCACAAGARGACAACAAAAAGAGCACAACATGCCTGATTTTATAATGAAAT
AGATTAGATARCGGGAAAARAGGCATTTRAAACAAGGCARALAGAACAGGAGARTAGAGAR
GAGATGTGEAGGAGAAGGAGCACTGTAGTARACACGCAGRAAGGACAGGAACACTTAGACA
TGCAACCCACTCCCACCCTCCGTCTTGGEGGAGGARAGCACACTACTGTCCCAARGRACT
AATACTGAACCAGTGCTGCCTTGTGGAGAGACGCATGGCCAAGECGTTCAGRGACCTGGS
CCTGETCCCACCECTGCCCACAGCACTCAGCCTCTGAGCACAGCCTEGGEGTCATCTGTGT
GCCCTCTGRCCAAGGCTGATGETAGTTCTCTGAGTART TGAGAGTCATTGCCTGTCTGTG
CAGTATTCTGAARRCAAGTCACCTTTTARCTTTAAAACTACTTTAAAAAACTTTARAGTT
TTARAAARACTTCTTTAARAACTACTCATCAGATGACAGTTTCTCTGACCCTCAGAGGAA
GECTEEECTECACATACGTEACGAATTTTTACATGARCATCCCAGGACTTGCTGTTCACA
GGTGATARACTGCACCTCCCCAGGACTCCCGCTGCACTCACATCCAGCTCCCTGGACTTC
TGATATCTGACCCGGCCCATTTCTGTGTTTCAGGGGAGAATTTGBCTTGCEGEAGTACTC
AGAAGTTARGACGETGACAGTAARGATCCCCCAGARGARCTCCTAAGARGGCCARGAAGE
AGGATGAAGCCCAGCCTGCACGTCTGTCCCTCTCTGCTITCTCTGTAGGECCCAGCTCTC
AGGAATACAAAGTTGAGCCACGGTCCTTACTTAAAGATTGARARGATAACATGTAGGCCA
GGCAGGTCACTGCACAACTAAAGCAAR CCAGCTGGETACAGTTTCTTGGCACTCTGTAAG
GGGCCACCTTARTCATACCAAATATT GGGGARACTCGGATAARGGGAGGAGGAGGAGCTR
GCAGACACATCCAGTATCTCCTTCTGGAGCACAGGATGAAATAAGGGAGCTGTATTATTT
CATGTCTTTGTCACARAGAACTTTCCTCTCARGGARAGGTGACCTTTCTCCTGTCTTCAT
TTTCCTCCTTCCAGECCCTCCTUECTCACCCACCCCTCCCTCTCTTCCARGGAGATETCA |
GCTGAGCTCATTCTGEGECAGATGTT TGEGCCOGGARCAATTTTTCAAGGTTGTAARGCC
ARATTATCATTTCATGTTATCCATTTCTTCARAGCARAACATGARATGETTTTAGCTAGA

GTCACACCAGAATGAARATGCCAGGAGCTGGTACACTACAGATGTAGTARGAACCTGGCA
TATTCCTGACCCAATCTGGTTTTCTTTTACCCATARATARCATGAATGARARARGATTCE
GACAATAGAGACTGGAAGTCATCATGTGCAGT TCACCGCTTCTGAGCTTGCTGCAGTTTT
GEGGTETGTGTGTATTAGATTCCTTCTCAGTTATTCTGGAATAAGGCAAGGAGTGGGT TG
TTTTTCATAGCTAGATAAGATCTTTTCCAAAGTTTTTCTTAGAACCAACCAAARAACART
CCGAGTAGGCCCGAGAATTTGATAATGC TGGATGCCTTGCAGACATCATTCAGTTTCTAR
TATTGGGCARCAATTATTATTAARTGAATTATTTCTCTAGTTGEGRATCTGTACCTTCTEA
ACCTCTACACCAATAACTGCTGCAGCTETGATTTTIGEGTCTGTCACACTGTACATCTATCA
TAATGTGCCCTCTATCTATTEGCAGTGACCTTGGARARATCTAGCCAAGCCTAGGGGTTTC
CTTTTCCATTIGCCARGTTCCATTIGTGCCAGGACTGCCETGCTCCACTGAGCTCCTCTGT
CACACCCCATTCTTGCCCCTCACTGEGCAGGCCATGECCTACAGCTTGCAGGGAGTAARG
CAGGCCCGCCTCCCTTTCTTCCCATCCACATACTCCTCTTCTGCTTTCCAGTGACTCCAC -
CAGTTTGATGTGGGAAGTGTTAGCTTCCTTTCCTTCTTCCATCCOTICTTCCATCTITCC
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AGCTGTCAAATCCAATCCAGTCTCTAACCTAAATGCAGATCATTTATT TAAAAGTACCAR
ACATAACCCAGAGTATGTGGARATATGAGCAACATATATATAGCCTTCTGTAT T TARCGAT
CTTCTGCTTCTTARCCGTACCAGTYTTCTATTTATAACTCTTATCTATCCATGATGTTTY
ARAGTCTCCACTTGCTGTTATTTACAAACGACAETGCATTCAGCAGCCCAGTGCCGTGAG
CCCTGACAGATGCCETATTTCTCGAGTGCTTCCATATGAATGCTCCCCTCCTETAGCATGET
GTCCAAGTGGACATAGCCACTAACCAACTAGTTACCTTTGGACTGCAACARAAARATGTGA
ARATGAAGATTTATTTCTTTTAATTTACTTAAAAAGAAACCTCTGTGCTAGCAATAAAGC
ATTTATATTETGCAAARRARRAADAARADRD AR AL

>Hs.48956_contig1 N64339|A1569513|Al694073 poli = 1 poliA =1

TGAAAATTTATATAACTGTTGTTGATARGGAACATTATCCAGGAAT TGATACGTTTATTA
GGAAAAGATATTTTTATAGGCTTGGATGTTTTTAGT TCTGACTTTGAAT TTATATARAGT
ATTTTTATAATGACTGGTCTTCCTTACCTGGAARAACATGCGATGTTAGTTTTAGAATTA
CACCACAAGTATCTAAATTTGGAACTTACAAAGGGTCTATCTTGTARATATTGTTTTGCA
TTGTCTGTTGECAAATTTGTGAACTGTCATGATACGCTTAAGGTCGARAGTETTCATTGC
ACAATATATTTTTACTGCT T TCTGAATGTAGACCEARCAGTETEGAAGCAGARGECTTTT
TTAACTCATCCGTTTGCCAATCATTGCARACAACTGAAATGTGGATGTGAT TGCCTCAAT |
ARAGCTCGTCCCCATTGCTTAAGCCTTCAARAR

>Hs.118825_ARNmM_10 gi|1495484|emb|X9675.1|HSSAPKK3 ARNm de H. sapiens para quinasa de quinasa
MAP poliA = 3

CTTTTAGCTGCCAGCCCTEECCCATCATGTAGCTACAGCACAGCCTTCCOCTAACGTTGCR
ACTGEGGEGARAAATCACTTTCCAGTCTETTTTGCARGETETGCATT TCCATCTTGATTCC
CTGAAAGTCCATC TGO TACATCGGTCAAGAGARACTCCACTTIGCATGAAGATTGCACGOC
TGCAGCTTGCATCTTTGTTGCAAAACTAGCTACAGAAGAGAAGCAAGGCARAGTCTTTTG |
TGCTCOCCTCOCCCATCARAGGARAGGGCARAATETCTCAGTCGAARGECAAGAAGCGAA
ACCCTGGCCTTARAATTCCARAAGAAGCATTTGAACAACCTCAGACCAGTTCCACACCAC
CTAGAGATTTAGACTCCAAGGCTTECATTTCTATTGGAAATCAGAACTTTGAGGTGAAGE
CAGATGACCTEGAGCCTATEATGGAACTGEEACGAGGTGUGTACCCGETEGGTEGGAGARGA
TGCERCACETGCCCAGCEGECAGATCATEECAGTEAAGCEGATCCGAGCCACAGTANATA
GCCAGGAACAGAAACGECTACTGATGGATTTGGATATTTCCATGAGGACGGTGGACTGETC
CATTCACTGTCACCTTTTATGECECACTET PTCEGRAGGETENTGTATERATCTACATAS
AGCTCATGCATACATCACTAGATARATTCTACAAACRAGTTATTGATAARGGCCAGACAR.
TTCCAGAGGACATCTTAGGOAARATAGCAGTTICTATTGTAAMAGCATTAGAACATTTAC
ATAGTAAGCTGTCTGTCATTCACAGAGACGTCAAGCCTTCTAATGTACTCATCAATECTC
TCGGETCARGTGAAGATETGCHATTTTGEAATCAGTECCTACTTGETGGACTCTETTGOTA
AAACAATTGATGCAGGTTGCAARCCATACATGECCCCTGARAGAATARACCCAGAGCTCA
ACCAGAAGGGATACAGTGTGAAGTCTGACATTTGGAGTCTGGGCATCACGATGATTGAGT
TEGCCATCCTTCGATTTCCCTATGATTCATGGEGARCTCCATTTCAGCAGCTCAARCAGA
TEGTAGAGGAGCCATCRCCACAACTOCCAGCAGACAAGTTCTCTECAGACTTTGTTGACT
T TACCTCACACTECT TAAAGAAGARTTCCAARGRACGGCCTACATACCCAGAGOTARATGC
AARCATCCATTTTTCACCCTACATGAATCCAARGGAACAGATGTGGCATCTTTTGTAAAAC
TGATTCTTGGAGACTAAAAAGCAGTGEACT TAATCGGTTGACCCTACTETGGATTGATGG
GTTTCeEGETEARGCAAGT TCACTACAGCATCAATAGAAAGTCATCTTTGAGATAA T TTA
ACCCTGCCTCTCAGAGEETTTTCTCTCCCAATTTTCTTTTTACTCCCCCTCTTAAGGGEE
CCTTGGARTCTATAGTATAGAATCGAACTGTCTAGATGGATGAATTATGATARAGGCTTAG
GACTTCAAAAGGTGATTAAATATTTAATGATGTETCATATGARAAARARANAAARAANARR
AAAANANANARAANARARAAANAAAND

>Hs.135118_contig3
Al683181|Al082848|AW770198|AI333188|AI873435|AW169942|AI806302|AW340718| BF196955/AA909720

poliA = 1 poliA =2
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CAGTCCCACCATGTATTTTGCTTTETTTCTARAAAAGCTTTTTAARBRACTOTTATTTARTA
CCARRGGGAGGAATCGTATGGET TCTTCTGCCCACCGTTGTGACTARGAATGCACAGGGA
CTTGGTTCTCGTTGCACCTT T TTTAGTAACATGTTTCATGGGGACCCACTGTACAGCCC
TTCATTCTGCTGTCTCAGT I TEECCTEECOTEACACTEGCTECCCCAGCEEEEACCALGE
AMGCAGAGTGAGAGCCTTCECTCAGTCAATGCTACCTTCAGCCCCAGACGCATCCCATTT
CCATGTCTTCCATGCTCACTECTCATGCACTTTTTACACGETPTCTTCCARACAGCCCGE
TCTTGATGCAGGAGAGTCTGGAARAGGARGARAATGETTTCAGTTTCAAAATTCAARGGA
AAMMGTTGAGGACTTATTTTGTCCTGTCAAGATTGCAAGAACATGTAAAATGTACGGAGC
TTCATAATACGT TATAT T GTTCCGAAGCAGCTCGTTOAGARACATTTGTTTTCRATARCA
TTTTAGCTTARARAAAARA . '

>Hs.171857_ARNmM_1 gi|13161080|gb]AF332224.1|AF332224 ARNm de proteina de testiculo de Homo sapiens,
cds parcial poliA = 3

TCACCTCCTCGCGTAGGGEAGAGGTARCACCGAGAAGAGECAGCEGCGETGOCNCAGAGA
CGATTGATGCCAAACAGEGCACAACGCAACTCAGCTCTGCGTTTEGTGAATAGCACAATGS
AAGAAGCTGGACTTIGTGCGETTARCACGACAARGCAGATATCTTGTGTAACTCTGAATCAC
ATGATATTCTTCARCATCAAGACTCAMATTGCAGTGCCACAAGTAATAAACATTTATTCG
AAGATGARGAAGGCCGTGACTITATARCAAAGAACAGGAGTTGGGTGAGCCCAGTGCACT
GCACACAAGAGTCAAGAAGGEGAGCTTCCTGAGCAAGAAGTAGCCCCTCCGTCTGETCAGC
AAGCTTTACAATTGCAACAGGAACAAAGAAAAAGTCTTAGGAAAAGAAGTTTTATTATTG
ATGCAARGCCCTARACACTCTTICCGACTCCAGAGCAGAAGCTGGCAGCTCTCTGTAAGAA
ATATGCTGATCTTGGAAATTCACCTCTTCTATAGAAGAGTT TG TTTTGAACTATACCATT
TGARACAARATTCTTTTTTTGGAGACTATGCAAACATTCTCAACAGEGAARCCCTACTAG
ACTTTGTAAAGCARATAATEGAAAAGATACAGAACTTTTTGAAGAATCATGROAALATTTT
TATAATTARATABRATGUTAARATTCTGTTTTGTGAAACATTTATGGGAATTATCACTGEAC
AGTTTTTGTACACTTTCARATAGTETTARAAGCAGCAACTCCATGTTGTAAATGCACAAAA
CAALTATTTAGTTAATAATCARCTCCARGARTARAGCTETAACAATAATAGTTAAABARA
A ' ' S

>Hs.18910_ARNmM_3  @i|12804464|gb|BC001639.1|BC001639.1] clon de Homo sapiens MGC:1944
IMAGE:2959372 poliA =3
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GGECACGAGGETCAGCAGCCECCAGACTTCCTGCCEARGTCCGAGCCCCCTCCCGEGRCTE
GAGGGGGECARGCGGATTCCRAGGTGCARAGCCTEETGCCCCGAGCCCTGCERAGCTCORS

GECCAGCATGGCCCCCACGCTECAACAGECAETACCGGRGECGCTEETGEATGECCTGCAC

GGCTGTGCTGGAGARCCTCTTCTTCTCTECTGTACTCCTGRGCTGEGGECTCCCTETTGAT

CATTCTGAAGAACGAGGGCTTCTATTCCAGCACGTGCCCAGCTEAGAGCAGCACCAACAC

CACCCAGGATGAGCAGCGCAGETGGCCAGGCTGTGACCAGCAGGACGAGATGCTCARCCT

GGECTTCACCATTGETTCCTTCETGCTCAGCGCCACCACCCTGCCACTGGEGATCCTCAT

GGACCGECTTTGGCCCCCGACCCETECEGCTEETTEGCAGTGCCTGCTTCACTGCGTCCTG

CACCCTCATEGCCCTEECCTCCCEGEACGTEGAAGCTCTGTCTCCCTTGATATTCCTEGEC

GCTGTCCCTGAATGGCTTTGGTGGCATCTGCCTAACGTTCACTTCACTCACECTGCCCAA

CATGTTTGGGAACCTGCGECTCCACGTTAATGGCCCTCATGATTGRCTCTTACGCCTCTTC

TGCCATTACGTTCCCAGGAATCARGCTGATCTACGATGCCGETGTEGGCCTTCGTGGTCAT

CATGTTCACCTAGTCTGGCCTEECCTGCCTTATC TTTCTGARCTECACCCTCARCTERCC

CATCGAAGCCTTTCCTGCCCCTGAGGAAGTCAATTACACGAAGAAGAT CAAGCTGAGTGE

GCTGECCCTGGACCACARGGTGACAGGTGACCTCTTCTACACCCATGTGACCACCATGEG

CCAGRGGCTCAGCCAGAAGGCCCCCAGCCTGGAGGACGETTCEGATGCCTTCATGTCACT

CCAGGATGTTCCGGGCACCTCAGAAAACCT TCCTGAGRAGGTCTETCCCCOTTACGCAAGAG

CCTCTECTCCCCCACTTTCCTGTGRAGCCTCCTCACCATAGGCATGACCCAGCTGCGGAT

CATCTTCTACATGGCTCCTGTEARCAAGATGCTEGGAGTACCTTGTGACTGETGGCCACGGA

GCATGAGACAAATGAACAGCAACAAAAGGETEGCAGAGACAGTTGEETTCTACTCCTCCET
CTTCGGEGCCATGCAGCTCTTETGCCTTCTCACCTGCCCCCTCATTGGCTACATCATEGA

CTGECGGATCARGGACTECGTEOACGCCCCAACTCAGGGCACTEGTCCTCGGAGATGCCAG

GCEACGGCETTGCTACCAAATCCATCAGACCACGCTACTGCAAGATCCARRRAGCTCACCAR -
TGCCATCAGTGCCTTCACCCTGACCAACCTGCTEGCTTGTEGATTTTGGCATCACCTGTCT

CATCAACAACTTACACCTCCAGTTTETGACCTTTGTCCTEGCACACCATTGTTCGAGGTTT

CTTCCACTCAGCCTEGTGEGAGTCTCTATGCTGCAGTGTTCCCATCCAACCACTTTGGGAC

GCTGACAGGCCTGCAGTCCCTCATCAGTECTETGTTCGCCTTGCTTCAGCAGCCACTTTT

CATGGCGATGGETGEGACCCCTGARAGGAGAGCCCTTCTGGETGAATCTGEGCCTCCTGCT

ATTCTCACTCCTGEGATTCCTGTTGCCTTCCTACCTCT TCTATTACCGTGCCCEGCTCCA

GCAGGAGTACGCCECCAATGEGATGGGCCCACTGAAGGTACTTAGCGECTCTGAGCTCAC

CGCATAGACTTCTCAGACCARGGEGACCTGEATGACAGECAATCAAGGCCTGAGCAACCAR

AAGGAGTGCCCCATATGGCTTTTCTACCTGTAACATGCACATAGAGCCATGGCCGTAGAT

TTATAAATACCARGAGAAGTTCTATTTTTGTAARGACTCCAARARGGAGGARAAARAACC

TTCAAAAACGCCCCCTAAGTCAACGCTCCATTGACTGAAGACAGTCCCTATCCTAGAGSE

GTTGAGCTTTCTTCCTCCTTEGGETTGGAGGAGACCAGEETGCCTCTTATCTCCTTCTAGC

GGTCTGCCTCCTEGTACCTCTTGEEGGGATCGCCARRCAGGCTACCCCTGAGGTCCCATG

TECCATGAGTCTGCACACATGCATCTGTCTCTGTATGTGTGAATGTGAGAGAGACACAGC
CCTCCTTTCAGAAGGARAGEGECCTGAGETECCAGCTETGTCCTGGGTTAGGGCTTGERE

GTCGGCCCCTTCCAGGECCAGGAGEGCAGETTCCCTCTCTGETGCTGCTEGCTTGCARGTC

TTAGAGGAAATAMAARGGGARGTGAGAAAARMAAARRAANARAD

>Hs.194774_ARNmM_1  gi|16306633|gb|BC001492.1|BC001492 <clon de Homo sapiens MGC:1774
IMAGE:3510004 poliA =3

GECACEAGGGAGECGGCEGCTCCAGCCGECECEECECAAGECTCGEUGETGEGATCCGGEC
GGGCGETECTAGCTCCECECTCCCTECCTCECTCGCTGCCGEAGECAATCGEAAGECGCS
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GCGCGAAGCCCAGETGECCCGAGGECECEATCECTGCTCCTGTCCCGTGEGCCTGCTETS
CTGTECTTECCGCCECCECCECAGTTCTCTACCCCCAGAGACACAGTCCACAGGAGGCAC
CCCATGTGCAGTACGAGCGCCTGEECTCTEGACCTGACACTGCCATGTGEGACAGCAALCT
GEGATGCTGCEGETCACCTGCCGEGTAAATGEGACAGACCTEACCCCTGACCTECTCAALCE
GCTCTCAGCTGETGCTCCATCEGCCTECARCTEGGCCACAGTAGCCTCTACGCCTGUTTCC
ACCGTGACTCCTGGCACCTGCGCCACCAAGTCCTGCTGCATGTGEGCTTECCELCCGCEEE
AGCCTGTGCTCAGCTGCCECTCCARCACTTACCCCAAGEGCTTCTACTGCAGCTGGCATC
TECCCACCCCCACCTACATTCCCARCACCTTCAATETCACTGTGCTGCATGECTCCAAARR
TTATGETCTETGACRAGGACCCAGCLCTCAAGAACCGCTGCCACATTCGCTACATGCACT
TGTTCTCCACCATCARGTACARGETCTCCATAAGTOTCACCAATGCCCTEGEECCACRATE
CCACAGCTATCACCTTTGACCGAGTTCACCATTATGAAGCCTGATCCTCCAGARAATGTGSE
TAGCCCEGCCAGTGCCCAGCAACCCTCECCGECTGRAGBTGACETGGCAGACCCCCTCGA
CCTGGCCTGACCCTGAGTCTTTTCCTCTCAAGTTCTTTCTGCGCTACCRACCCCTCATCC
TGGACCAGTGGCAGCRTGTGGAGCTGTCCGACGGCACAGCACACACCATCACAGATGCCT
ACGCCGGGARGERAGTACATTATCCAGGTCGCAGCCARGGACAATGAGATTCGEACATEGA
GTGACTGGAGCGTAGCCGCCCACCCTACGCCCTGEACTAAGEAACCCGCGACACCTCACCA
CGGAGGCCCAGCCTGCEEAGACCACGACCAGCACCACCAGCTCCCTEGCACCCCCACCTA
CCACGAAGATCTGTGACCCTGGGGAGCTGGECAGCEECGEGEBACCCTCEGCACCCTTCT
TGETCAGCGTCCCCATCACTCTGGCCCTEGCTECCECTGCCGCCACTECCAGCAGTCTCT
TGETCTGAGCCCGGCACCCCATGAGGACATGCAGAGCACCTGCAGAGGAGCAGGAGGCCG
GAGCTGAGCCTGCAGACCCCECTTTCTATTTTGCACACGGGCAGGAGEACCTTTTGCATT
CTCTTCAGACACAATTTGTGGAGACCCCGOCACGLCCEEECCTECCGCCCCCCAGCCCTS
CCGCACCARGCTGECCCTCCTTCCTCCCTCAGCGGAGGTGGECCATGCAGCTARACCCACC
CACCAAAGACCCCCTCACCCTAGCCCCTTEEGCTEGACCCTCCAATACCAGCEACTCCCA
GGAGCCCTTCEGGEACGTAAGGECAGCCTCTCRACATCCGATTTCTCCTCCTGCCCCAGCT
TCCTGTCTATCCCAGGETCTCTATTGCCACCATCAGATTATAAGCTCCTGATGCTGGGGGE
GGCCCAGCCATCCCCCTCCCCCCAGCACCCACAATTTTCAGTCCCCTCCCCTCTGCCCTG
TTTTGTATACCCCICCCCTGACCCTGCTCCTATCCCACAGTATTTAATGCCCTGTCAGTC
CCTTCTAGTCTCACTCAATGETAACTTGCTGTATTTGAATTTTTTATAGATGTATATACA
GGOTGGGGEGCAGTOCECGETTCTCAT TABACGTCACCATTTCATGAAARNARNAANARAR
ARD

>Hs.127428_ARNm_2  gi|16306818|gb|BC006537.1|BC006537 clon de Homo sapiens MGC:1934
IMAGE:2987903 poliA =3
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GGCACCAGGAGTTTCATAATTTCCETGGGTCEEECCEGECEAGCCAGGCELTGEECACGA
TGATGGCCACCACTGEGCECCCTGOECAACTACTACGTAGACTCETTCCTGCTGGECECCE
ACGCCCGCGEATCAGCTGAGCETTGECCECTATGCACCEGEBACCCTERECCAGCCTCCCC
GECAGGCGGCEACECTGECCCAGCACCCCGACTTCAGCCCGTGCAGCTTCCAGTCCAAGG -
CEACGETGETITGGCGCCTCATGCAACCCAGTGCACGCGECEEGCECCAACGCTGTACCCG |
CTGCGGTGTACCACCACCATCACCACCACCCCTACGTECACCCCCAGRCECCCGTGGCAE
CEGCGECECCEGACGECAGGTACATECECTCCTGGCTEGAGCCCACGCCCGETGCGCTCT
CCTTCACEEECTTACCCTCCAGCCEECCTTATGECATTAARCCTGRACCECTETCEEGCCA
GAAGGGETGACTETCCCACGCTTGACACTCACACTTTGTCCCTGACTGACTATGCTTGTE
GTTCTCCTCCAGTTGATAGAGAAARACAACCCAGCGAAGGCGCCTTCTCTGALBACAATG
CTGAGAATGAGAGCGGCGGAGACAAGCCCCCCATCGATCCCRATAACCCAGCAGCCAACT
GGCTTCATGCGCECTCCACTCGGARRAAGCGGTGCCCCTATACABAACACCAGACCCTGEG
AACTGGAGAMAGACTTTCTETTCARCATGTACCTCACCAGEGACCGCAGETACGAGGTGS
CTCGACTGCTCAACCTCACCGAGAGECAGGTCARGATCTGGTTCCAGAACCGCAGGATGA
AAATCGAAGAAARTCAACAAAGACCCGAGCARAAGACGAGTGATGCCATTTEEGCTTATTTA
GAAABAAGGOTAAGCTAGAGAGAAARAGRAAAGAACTATCCETCCCCCTTCCGCCTTCTCC
CTTTTCTCACCCCCACCCTAGCCTCCACCATCCCCGCACARAGCGGCTCTARACCTCAGG
CCACATCTTTTCCAAGECARACCCTGTTCAGECTEGECTCGTAGGCCTGCCGCTTTGRATEG
AGGRAGUGTATTIGTRAAGCTTTCCATTTTCTATARGAAMAAGGARAAGTTGACGCEGGGEAECAT
TAGTGCTGATAGCTGTCTETETTAGCTTCTATATATATITTTAAAAATCTACCTGTTCCT
GACTTAARACAAAAGGAAAGAARACTACCTTTTTATAATGCACAACTGTTGATGCTAGGCT
GTATAGTTTTTAGTCTGTGTAGTTAATTTAATTTCCAGTT TGTGCGGCAGATTGCTCTGC
CARGATACTTGRACACTOTGCTTTTATTCTGETAATTATGTTT TETGATTCARACTTCTGT
GTACTGEGETGATGCACCCATTGTEATTGTGGARGATAGAATTCAATTTGRAACTCAGGTTG
TTTATGAGGGGAAAAAAACAGTTGCATAGAGTATAGCTCTGTAGTGGAATATGTCTTCTG
TATARCTAGGCTGTTAACCTATGATTCTARAGTAGCTGTARGAATTTCCCAGTGARATAR
AAAMMRATTTTAAGTGTTCTCEGGEGATGCATAGATTCATCATTTTCTCCACCTTAARAAAT
GCEGGCATTTAAGTCTETCCATTATCTATATAGTCCTGTCTTGTCTATTGTATATATAAT

CTATATGATTAAAGAARATATGCATAATCAGACAAGCTTGAATATTGTTTTTGCACCAGA
CGARCAGTEAGGRAATTCGGAGCTATACATATGTGCAGAAGGTTACTACCTAGGETTTAT
GCTTAATTTTAATCGGAGEAAATGARTGUTGATTGTAACGEAGTTAATTTTATTGATAAT
AANTTATACACTATGAAACCGCCATTGEGC TACTGTACGATTIGTATCCTTGATCAATCTS -
GGGETTTCCATCAGACTGAACTTACACTETATATTTTGCAATAGTTACCTCARGGCCTACT
GACCAAATTGTTGTGTTGAGATGATATTTAACTTTTTGCCAAATAAAATATATTGATTCT
TTTCTARABRARARAARNARAAADAR

>Hs.126852_contig1
Al802118|BF197404|BF224434|AA931964|AW236083|A1253119|AW614335|Al671372|
Al793240|AW006851|AI953604|A1640505|A1633982|AW195809|AI493069|AW058576| AW293622 poliA = 2
poliA = 3
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ARRCCAGTGTATCCAGTCATCGGABAAGAACGGAGGAAGATGECACCCTEGAGCEEEEGECAL
TGGARCAACAAGATGEACTTTCTECTGTCAGTGGCTEGGEAGATCATTEGCTTAGGCAAL
GICTEGAGGTTTCCCTATCTCTGCTACARRAATGGEGEAGETAAGATCAGAGCCCTTETG
CCACCCCACCCACTCCTGGAAGCAGEATACTTCCATCTCCTGCACTTACGRCCCCTOTAG
GEAGTCCCATAGATGTATAGAATTCTGEAGGTACGGAGEACGCTTGCGAGCTCAT TAAGHAL
ACTCTGTAAGAGACTARGACCTAGAAAGGTTACGTGACTATCCCAGGGCTCTTTCTATTA
TAACGTEGCATCGTAGARATATGAGCACARGCTGGAACCAGGTGGATGAGAGTTTGGATT
CTGECTCTGCTACTTAACACTCTGTGTGATCTTGCACARGTTACTTARGCTCTCAGAGCA
TCAATTGCCGCTCCTGCAART TGAGATAATAATECCTACCT T TCAAGGTCATTGTAAGCA
TTAGAGACAATGTGTGTAAACGCACTTAATAAATAGTAGCTCTGCTGATCGATGACGTTEAT
AACCAAACTGTTCTGTGGTCTTAAGTAATAAATAGTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGAT
ARCCAARCTOTTCTCTCGTCTTAAGTAATAAGTAGTAGCTCTETTGATCGATGACGTTGAT
AACCAARCTGTTCTGTGETCTTAAGTAATARGTAGTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGAT
AACCARACTGTTCTGTEGTCTTAAGTAATARATAGTAGCTCTGCTGATCATGATGTTGAT
AMCCAARACTGTTCTGTGGTCTTAAGTAATARATAGTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGAT
AACCAAACTGTTCTGTGCTCTTAAGTAATAAATAGTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGAT
AACCARACTGTTCTGTGGTCTTARGTAATARATAGTAGCTCTGCTGATGATGACGTTGAT
ADAAADADAANAANAADARARARAR

>Hs.28149 ARNm_1  @i|14714936|gb|BC010626.1|BC010626 clon de Homo sapiens MGC:17687
IMAGE:3865868 poliA =3

GGARGACATCAGGATGTACCATCTGCCCTTCTGTCGGACCCCAGEGTACGTCCCATGAGE
GCGGCCGAGCTICGTCHAGGECAGCAGAGCETGCTGCACTECTCAGGGACCCEGACTCTG
CAGTTTCTCCTECACTGTTTTCACCTTTGGCCAGACGGGCTCTGGGAAGACCTACACCCT
GACTGGACCCCCTCCCCAGEGGGAGEEGETECCTETACCCCCCAGCCTGECTGGCATCAT
GCAGAGGACCTTCGCCTEECTETTGEACCGCETGCAGCACCTGGGTGCCCCTETCACCCT
PCGCGCCTCTTATCTGGAGATCTACARTGAGCAGETTCGEGACTIGCTGAGCCTGEGEETC
TCCCCEECCCCTCCCTGTTCGCTGGARCAAGACTCGGEGCTTCTATGTGGAGCAGCTGCG
GGTGETGGAATTTGGEAGTCTGGAGGCCCTGATGGAACT T TTGCAAACGEETCTCAGCCE
TCGAAGGAACTCAGCCCACACCCTGAACCAGGCCTCCAGCCGARGCCATGCCCTGCTCAC
CCTTTACATCAGCCGTCAAACTGCCCAGCAGATGCCTTCTGTGGACCCTEGGGAGCCCCC
TGTTEGTGGGAAGCTGTGCTTTGTCGACCTGGCAGGCAGTGAGRAGGTAGCAGCCACGGE -
ATCCCGTEEGGAGCTGATGCTTGAGGCTARCAGCATCAACCGAAGCCTGCTGGCCCTGAE |
TCACTGCATCTCCCTGCTGCTGGACCCACAGCGGARGCAGAGCCACATCCCTTTCCGGGA
CAGCAAGCTCACCAAGTTGCTGGCAGACTCACTGGGAGGGCGCGEGATCACCCTCATGET
GACCTECATGTCCCCCTCAGCCCAGTGCCTTCCTGAGACTCTCAGCACCCTGCGATATGC
AAGCCGAGCTCAGCGGETCACCACCCGACCACAGGCCCCCARGTCTCCTGTGGCAAAGCA
GCCCCAGCGTTTGEAGACAGAGATGCTGCAGC TCCAGGAGGAGRACCETCGCCTGCAGTT
CCAGCTGGACCARATGOACTGCAAGECCTCAGGECTCAGTEGAGCCCEEETGGCCTGRRC
CCAGCGGRACCTGTACGEGATGCTACAGGAGTTCATGCTAGAGARTGAGAGGCTCAGGAA
AGARAAGAGCCAGCTGCAGAATAGCCGAGACCTGGCCCAGAATGAGCAGCACATCOTGRC
CCAGCAGGTCCATGCACTAGAGAGECGTCTCCTCTCTGCCTGCTACCATCACCAGCAGEG
TCCTEECCTGACCCCACCETGTCCCTGCTTCATGECCCCAGCTCCCCCTTGCCATGCACT
GCCACCCCTCTACTCCTGCCCCTGCTECCACATCTGCCCACTGTGTCOAGTGCCCCTEGE
CCACTGGGCCTGCCTGCCAGGEGAGCACCACCTGCCCCAGETETTGGACCCTGAGGCCTC
AGGTGGCAGGCCCCCATCTECCCGECCCCCACCCTEGACACCCCCATGCAGCCCTEECTC
TGCCAAGTGCCCAAGAGAGAGGAGTCACAGTGACTGGACTCAGACCCGAGTCCTGGCAGA
GATGTTGACGGAGGAGEAGGTGETACCTTCTGCACCTCCCCTGCCTGTGAGRCCCCCGAA
GACATCACCAGGGCTCAGAGETGGEECCGERETTCCAAACCTGECCCAGAGACTGEAGAT -
CCTCAGAGACCAGATTGRCAGCTCCCTACGACETEECCGCAGCCAGCCACCCTCCAGTGA
GGGCGCACGGAGCCCAGGCCARGTCCTCCCTCCCCATTGAAGGCCARGTGGGAACCCAGG

AGACTGCTGTETEACCTCAGACTGGECTCCACACTCTTCEGCTTCAGTCTGCCCATCTGC
TGAATGGAGACAGCAGCTGCTACTCCACCTGCAGC TEGAGCTAGEEECGEAGACTGGGEEAT
GCTATTTAGGGGARCAAGEGEATTCAGGAGARACCAGECAGCAGCGGATGAAARTACATGA
ATAARGAGRGGCATCAGCTCCARARRARAARDARAARANANAND
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>Hs.35453_ARNmM_3 gi|7018494|emb]AL157475.1|HSM802461 ARNm de Homo sapiens; ADNc DKFZp761G151
(del clon DKFZp761G151); cds parcial poliA = 3

CTCCCCOTGAGAGAGRUTEGECAGCACCOCCCTTCTGCCAGGAGTECCAGCCARGGTGCC
AGACCCCTGTCCAGTGECARGCTGGAAGGCTTTCAGAGCATCGATGAAGCTATAGCCTGG
CTCAGGAMGGARCTGACGGAGATGCEGCTECAGGACCAGCAACTGGCCAGACAGCTCATG
CECCTGCETEGOGACATCAACARGCTGAARATCGAACACACCTECCGCOTCCACAGGAGS
ATGCTCAACGATGCCACCTACGAGCTEGAGGAGCGEEATEAGCTGECCGACCTCTTCTGT
GACTCCCCTCTTGCCTCCTCCTTCAGCCTOTCCACACCACTCAAGCTTATTGECETGACC
AAGATGAACATCAACTCTCEGAGETTCTCTCTCTECTGAGGAGCCCTCAGACTGEECGGA
GEGGCTEGAGCGGAGGGCTTGGECTGRACGEETETCAGAGGARGCTCAGECCARGTTACT
CCAGTGEGTCTCCCGRAGGCAGGAGTCCCTEGEACTAROGACTCAAGGGCCCCAGEACCT
ATTCAGTGGTECTCTCCCACCCAGGGAECCCTEEGTGTEEATECCAGTGTCTCTGTGACTS
GOTCTTGCTTACTACCCAARAGACCTOTGCAGAAGGGCCECTCCAACCAAGATGTTAALGG
AGACCTEGETTCCCACCATAATCCATCCCTCCACGETCACGTTCCTGTTTCCTGGAATCA
CTGRTECTATEAACTGECATTCCCANAGGEAGGCCCCCCARCAARAGCTGTCATTTTTGCA
GAAGGCTGTCCCECAAGEECCTTEEEGEAARTTACGCATETCAGATETGCCTGTCTCACG
TGCTETTECTETCCTCTAAGTATTGTCTCARATTCACCCTAAGTACATGACTCAGCARCA
TTGACAGGGAGCTACTAGCAAGOGABAATCGAAAGGCATEACAAATGEECACTTGEEGAL
GCAGCCCCAGTGGCTGECAGCCAGTG TCTCTEGTGAGCCTGACACTACAAGGCTGTGTAA
ATTOTAAATTCTOGCOTETGCTEGOACATETGATGEEGECACTAGCGTAGCTTGGGTECA
ACAAGCACAGATGETCCCCATTETCTCCCCTEGCCACATGCATCTCCARAGAGCCTCTTCA
CTECCACCCACACCCCAGERTGACAGCCTGEEGAGACCACTGGTEACTGARCCAGGCAGET
COTGAARGCATTTTCCATAACTGAAT TCTCCTGCAGGEECGTCACTGEEGCUTCCTEGTS
GATTCTGETGETETCACCTTACTECCCTCTCTEGARRGACAATCTAGGCAGCCCAGAGEC
CCATCCTGAGCCTCCTCTGACATT T TGTGCCTGACCTAAACAACTAGTTTTAATAAGACT
GTTACTGATGTGTTGTTCACT TG T TACTAACTCATTTT TG TCCAAATGCEGAAGCCACTT
GTGETAGETCAACTACAGTGCGTAGEATTTGATTTTARGAGTTTCTCCCOTCCCARCAGECT
TGAGGATCAGCAAGTTAAGACCCCAGCAGGTTAGGGAGGTCAGTCTGEGETCATACGGCA
TGGCAGGEETCCCTCGGCUAGACCCGTAGRATCCTGAGATARGGAGTETTTCTGACCTTT
GETGTCATCTAGTCGAGTCCTCTCATTAGTAAAGGAGCAAAGTGAAACCTGGEGGAGGAG
AMGGACT TCCCTCAGE T TGCACAGCTETTTACGCTATAGAATATTGATCTETEGARACCAT
TATTGATAATGCCTAGTAGATCACATATCAATGARCTTGARCCCCARAGATEETCRTGAT
GCTTTGCCARACCCGCACACTGCCAACCCOTCTACTCTCCACCTCAGCCOCCACCCACAT
CTCCOAGAGTATTGCAAT TCAGAACAT TTEGGTCAAGGTEGAGCAAGGCACTGACAGTEG
CCCCACAGGGCATGTGTCACTAATCACTGTCCCATGETCTACGCACGECATCTGECTGCT
CTETCTACTETGACTTCTTCC TETGTAATCTCAGTGRGGCCCETEGTCCACCCACACATCG
TGACCCACATAGGEEAGAGGTTECT T TTCT T TETGEECTGAGAGTAGCGACAATGCARAT
GAATGATCTCTAGTAGACLRGARAAGAACTTGGTCTCTTTTTTAAAATTTCAARGAGCCAG
AAGTTCTATECCTCCTTCAAAGTACGCAGAACAACGCAGCCAAGATCTACTGTCTGCCAT
GCTCTETGCAATGAAGTCTGCAGGCCTGAGGACCATGTACTGCTGTCCTTCCTCAGAGCT:
CTGCACAARCACTGCCAAGTCCTGARGACGCATTCCTTTCCTGCCARCCTCTTTCCAGAT
AAGCCCTTOAGETCTCEGECTGACCTACACACACACACACACACACACACACACACACAC
ACACCCCCACACACACACACACACGACAGAGAACATGCCATAARCATCCTTGAACCCATG
CAGGAARGCCCATCCCATATTCTGAARAAATGCCAAATTAGETITTTCTTTCTTTTTGGA
AATCAGTCATTACAGTAACCGAAACCATTEGETTCAGCEARAATGGAAAGATTTAGCTGA
ATGTAGTCAGTCCARTTAAGT TEGATGCAACTGAGTGATTTAGTTGCTTGCGTAACCCAG
TGCTTGCT TGO T T TC T TCAT TC TCTGEGTGGARRCTARGATCAAGACACATGTTTGGGGA
TAAGTTAAATETCTGAGCTATT T TGOTCGETTTATCCTARGAGRACTTTATTATGGGATS
AGGAGGTCACCCARGATCAGAAGTGCAGGEGEGEACAGCEATGTT I TCTAAACATCATCCAG
TGTTGACTGGCTTCCTTACT TTGCACAGTGAACACAACTAACCACATTARTTCAGCTTTG
TEAAGTCCCTECTCTCTGTGGETTCTATGAGTCAGCAGCARCATTEECCTAACCTCCGTC
CCAGCCTCCTEGCTCACCACATGTGTACAGTECTET TTGCAGTTGTACTCATTATCCATC
CATCTCTCTGCCATCCCCARGCATCGCTGGGTGTAAAACGCAAACTCTCCACCGACACTG
COATGCETCGTCATETCTTGATGCCTTCAGGAGUTCAGTAGCTATCARAGAGGCCTGGAG
GECCTEGECAGGCTTGACGATGCCTGACCGASTTCAAGACCCACACCCTGTAGCAATALC
ARGTGCTATTACATAATCARATGGACCATTTATACTTTTAT T T TTTATGATTATTTGTTTC
TATATTGCTGTTAGAAARAGTGARATAAAAATACTTCAAAAGARAARARAAARAAAARAR
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AARAMADAAAAARAGARAANARAAARAAARDARAR
>Hs.180570_contig1 R08175|AA707224|AA699986|R11209|\W89099|T98002|AA494546 poliA = 2 poliA =3

TGAAGGACCGCGATCCTARAGACGATTGANTGGEACGACCTGGCCCAGCTEGCCCTTCCTGA
CCATGTGCGTCARGGAGAGCCTGAGETTACATCCCCCAGCTCCCTTCATCTCCCGATAECT
GCACCCAGGACATTGTTCTCCCAGATGGCCGAGTCATCCCCAMAGGGCATTACCTGCCTCA
TCGATATTATAGGEGGTCCATCACAACCCAACTETETGECCEGATCCTEGAGTCTACGACCC
CTTCCGCTTTGACCCACAGARACAGCAAGGGGAGGTCACCTCTGGCTTTTAATTCCCTTCT
CCGCAGGGCCCAGGRACTGCATCGERECCAGCETTTCCCATGGCGGAGATEARAGTGGTTC
CTGGCOTTCATGCTGCTGCACTTCCAGTTCCTGCCAGACCACACTGAGCCCCGCAGHARG
CTGGAACTGATCATTGCAGCCGAGGGCEGECTTTEECTECEREETECAGCCCCTGAATGTA
GGCTTGCAGTGACTTTCTGACCCATCCACCTGTTTTTTTGCAGATTGTC@TGAATAAAAC
GGTGCTGTCACCTCAAARRAAAAAAANNNAAAA

>Hs.196270_ARNmM_1 gi|11545416|gb|AF283645.1|AF283645 cromosoma 8 map 8921 de Homo sapiens poliA =
3
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GAGTCCTCTCOTTEGTCCCGEAGGTEEEETTECECTCACAAGGGEGCEACCETCGCCACGS
TGECOGGECCACTRCATCGCETCCCACCTCCGOECCCCTEEECECCRTEETETCEACGEGCr
COGAGCCTATGACGEECCAGEECCARTOGECETCCGEETCETCAECETGEGAGCACGGTAT
TCCGCCACGTCOGETATEAGARCCTGATAGCGERECETGAGCEGCGGCGTCTTATCCAACC
TPECECTECATCCECTCGACCTCETGARAGATCCRCTTCGCCETCAGTGATEGATTGRAAC
TGAGACCGAAATATAATGGAATTTTACATTACT TGACTACCATTTGEAAACT TGATGCAL
TACGGGEACT TTATCAAGGAGTAACCCCARATATATGGGGTGCAGGTTTATCCTGGGGAC
TOTACTT T T O T TACARTGCCATCAAGTCATATARAACAGAACCAAGAGCTGAACATT
TAGAGGCAACAGAATACCTTGTCTCAGCTGCTEAAGCTGGAGCCATGACCCTCTGCATTA
CAAACCCATTATGEGTAACAAAAACTCGCCTTATETTACAGTATGATGCTGTTGTTAACT
CCCCACACCGACAATATARAGGAATGTTTGATACACTTGTGAARATATATAAGTATGARG
GTGTGCGTGEATTATATAAGGGATTTGT TCCTGGECTGTTTEGAACATCACATGETECCC
TTCAGTTTATGGCATATGAATTGCTGAAGTTGAAGTACAACCAGCATATCAATAGATTAC
CAGRAGCCCAGTTCAGCACAGTAGAATATATATC TETTGCAGCACTATCCAAAATATTTG
CTGTCGCAGCAACATACCCATATCAAGTCETAAGAGCTCGTCTTCAGGATCALCACATET
TTTACAGTGGTGTAATAGATATAATCACAAAGACATCGAGGAAAGAAGGCGTCGGTGGAT
TTTACARGCGAATTGCTCCTAAT TTCATTAGAGTEACTCCAGCCTGCTETATTACCTTTG
TGETATATGARAACETCTCACAT T TTTTACTTCACCTTAGAGAAAAGAGAAAGTAAGCTC
AAAGAGGACAATTCCAGTATATCTGCCCARGECAGCARCAAGCTCTTTICTETTTAAGGC
ATAAAAGARGAATTCTECATAGAAACATGECTCATATPCCARATTGCTCTATAGTCATTA
GAAGCCAGAGAACTGCTARGTCTCCTGCAATGTTTTTCTTGCTTTTTGCCTTCCCCATAT
ATATGGAACTTGGCTACCTCTGCCTGAAATGECTGCCATCAACACARTGTTAARACTGAC
ACGAAGGATAGAGTTTCACAGATTTCTACGTTTTATTGGTGGAAGCTGATTTGCAACATT
TGCTAARTGGATTAGATGAATGTACTTCTTT T TG TCAGC T TACTTECCTEGATTGCTTTA
AARATTAACCTTTGTGCAATACCAAGARRATAGCTCT TTAARRAGAATCTCTTTGTATGTCT
CAAGGTAAATTAAGGATTTACTGAATAAGGTGTTGACCAAATCCAGACCATTTTATTTTA
TTTTTTTATTTATTTATTTTT TCAGATGGAGTCTTGCTTTETCACCCAGGCTGGAGTGCA
'GTGECETGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGEGGTTCACGCCATTCTCCTGCCT
CAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCACCTGCCACCACGCCTGGCTAACTTTTITTT
ATATTTTGAGTAGAAATGEGETITCACCATETTACGCCAGGATECTCTCAATCTCCTGACE
TTETEATCCECCTGCCTTEGCCTCCCARAGTGCTGEGATTACAGGCETGAGCCACTECAC
CTGRCCAGACCATTTTAGAATTGGGRAATTTTAGTGAGAAARAATGCACTETAAATATGEC
TTTAGTTTTAATTCAGTTGGGATGCACTACCTAGCGAARATTGAGAAACTATATACTTCT
CAGAGAAATATCTGACATCTATTGTCATTCCATTGCTATTTTTTTTCCCCAGAGACTICE
ATAATTTAARATAARATCCTAGATCCAGTTCTTGTTTTTTGGCATARATACTTARTCTAT
TP TAAATTTATAAAATCTGAGC T TCTAGGATCCAGCTGTETCAACCTTTATT TAGCATAT
ATAACTATAAATCACTTATTACAGATGCTARATAGATCACCTTTTACAGATGCTGARATG
TTTGEGATATGTTTGTTGACARGGTAAATGGARATCAGARACTTTATACTTCAGTTITCA
GATATATGGATCTAGATCCCARATAAATGATTAATCTTCATTGGTTTCTCAAATTCAGGT
TGAARTACABRATTAATAGCCTTTAT TCATTTTACT TTTATGAGTCATTGTAGACATCTAT
AAATATAANAGGGCCTGTACCCAARGAATGCCAGAATACTAGTATTTTTATTTATCGTAA
ACATCCACGAGTGCTETTGCACTACCATCTATTTG T TG TARATAAAAGTGT TGTTTTCAR
AAARADRRADAAAD

>Hs.9030_ARNmM_3 gi|12652600|gb|BC00045.1|BC000045 clon de Homo sapiens MGC:2032 IMAGE:3504527
poliA = 3

CTAGAGGGGCGGAAAGTAACAAGGAGGTGGGGGTACAAATCCTCAGCTCCTGCTTCCGCA
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AGCACTAACCTGCTCTGAAGTGAGCCAGGCAGCTCTGGCCATCTTTTCCCAGCCACAGAA
TCAGGTGATGETCCAGAATTAAGAGCTGTCACCTGTGTCATTCACTCACAATCGAAGARA
TGAAGAAGACTGCCATCCGGCTGCCCARAGECAAACAGAAGCCTATAARGACGGAATGGA
ATTCCCEETETATCCTTITTCACCTACTTCCAMGGECACATCAGCAGCGTAGTGGATGAAC
ACTTCTCCAGAGCTCTEAGCAATATCABGAGCCCCCAGGARTTEGACCCCCTCGAGTCAGA
GTCAAGCTGTGATGCTCGAAARACGATGATAGCATGTCTCCAAATCAGTGRCETTACTCAT
CTCCATGCACAAAGCCACAACCAGAAGTACCTGT CACABACCETECCGCCAACTGCAACT
TGCATGTGCCTGETCCCATGGEC TGTCGAATCAGTTCTCACCGTCCCTGGCTAGGAGGGCCT
CTGTTCGGCCTGEGCAGCTGTCGCATTTCTCCTCCCTGECEGECACCAGCTCCTTAGAGE
CTEGCTACTCTCATCCCTTCCCCECTCEECACCTEOTTCCAGAGCCCCAGCCTEGATCEEA
AACGTGAGCCTCTCCTAAGTCTCCTCCAGCARAGACAGATGCCTAGCCCGTCCTCAGGRAT
CTGCCGCCAGGGAGAATGGCAACCCTGGCCAGATAGCTGGAAGCACAGGGTTGCTCTTCR
ACCTGCCTCCCGGCTCACTTCACTATAAGRARCTATATGTATCTCETGCATCTGCCAGTA
CCAGCCTTCCRARTGARACTCTTTCAGACTTAGAGACACCTGGGARAATACTCACTTACAC -
CACCAAACCACTGGGACCACCCACATCCATACCTACAGCATCTTITACTCARGTTGGAGGR
GAARGACAACACTTGGTCTAAGACACGGCAGCAAGACATCCCTECATATTGTTCCAGATA
AARATGRANGCTGCTCACACCCACTTGCCTCCCCAATCTGTTARACAGCTTCGTGTCTAG
TATGAGCTCAGTACTTECCCTETEAAAATCCCAGAAGCCCCCGCTGTCARTGTTCCCCAT
CCACACCCTCCTTGCTCCTGTETARCAGCTCAGATGATGAATAATAATAAAACTETACTT
TTTTGEGATGGTCAARAARARANRRRRARAARR

>Hs.1282_ARNm_3 gi|4559405|ref[NM_000065.1| componente 6 de complemento de Homo sapiens (C6),
ARNmM poliA =1
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TTGCCTTGTGTTAGCTAGCARATAAGARARGAAGCTTTCTTITGGATTARCATATATACCCT
CTTCATTCIGCATACCTATTTITTTCCCCARTAATTTGCAGCTTAGGTCCGAGGACACCAC
ARACTCTGCTTARRGGGCCTCGACGCTCTCARGGCATGGECCAGACGCTCTGTCTTGTACT
TCATCCTGCTGAATGCTCTGATCAACRAGGGCCAAGCCTGCTTCTGTGATCACTATGCAT
GGACTCAGTGGACCAGCTGCTCARRARCTTGCARTTCTGGAACCCAGAGCAGACACAGAC
AAATAGTAGTAGATAAGTACTACCAGGARAACTTTTGTCGAACAGATTTGCAGCAAGCAGG
AGACTAGAGAATGTAACTGGCAAAGATGCCCCATCAACTGCCTCCTEGGGAGATTTTGGAC
CATGGTCAGACTGTGACCCTTGTATTCARRRACAGTCTAARGTTAGATCTGTCTTGCGTC
CCAGTCAGTTTGEGGEGACAGCCATGCACTGAGCCTCTGETAGCCTTTCARCCATGCATTC
CATCTAAGCTCTGCAAAATTGAAGAGCGCTCACTGCAAGAATAAAT TTCGCTGTGACAGTG
GCCECTGCATTGCCAGARRGTTAGAATGCAATGGAGARAATCACTCTCGCAGACAATTCAG
ATGARRGGGACTATGGGAGOACAAAGGCAGTATGCACACGGAAGTATAATCCCATCCCTA
GTGTACAGTTGATCCECAATGCCTTTCATTTTCTGGCACCAGAGCCCAGAGGAGAAGTCC
TTGATAACTCTTTCACTGCAGGAATATETAARACTGTCAARAGCAGTAGGACRAGTAATC
CATACCGTGTTCCGGCCAATCTGGARAATGTCGECTT TCAGGTACAAACTECAGAAGATC
ACTTGRARACAGATTTCTACAAGCGATITAACTTCTCTTGGACACAATGARAATCAACARG
-GCTCATTCTCAAGTCAGGGGEEEAGCTCTITCAGTCTACCAATTTTTTATTCCTCAARGA
GAAGTGARARTATCAACCATAATTCTGCCTTCARACAAGCCATTCARAGCCTCTCACARAA
AGGATTCTAGTTTTATTAGGATCCATARAGTGATGARAGSTCTTARACTTCACAACCARAG
CTAAAGATCTGCACCTTTCTGATGTCT TTTTGAAAGCACTTAACCATCTGCCTCTAGAAT
ACAACTCTGCTTTGTACAGCCGAATATTCGATGACTTTGGGACTCATTACTTCACCTCTGE
‘GCTCCCTGREAGGCETGTATGACCTTCTCTATCAGTTTAGCAGTGAGCGAACTAARAGAACT
CAGGTTTAACCGAGCARGARGCCAAACACTGTGTCAGCGATTGAAACAAAGARACGCGTTT
TATTTGCTAAGAAANACAAAAGTCEAACATAGGTGCACCACCAACAAGCTGTCAGAGAAAC
ATGAAGGTTCATTTATACAGGGAGCAGAGAAATCCATATCCCTGATTCGAGGTGGARGGA
GTCGAATATGGAGCAGCTTTGECATGEGAGAAAGGGAGCTCTGEGTCTGGAGGAGRAGACAT
TTTCTGAGTGGTTAGAATCAGTEAAGGAARATCCTGCTGTGATTGACTTTGAGCTTGLCC
CCATCGTGGACTTGGTARGAAACATCCCCTGTGCAGTGACAARACGGRAACRACCTCAGGA
AAGCTTTCGCAAGACTATGCACGCCAAGTTCOATCCTTGCCACTGTGCTCCATGCCCTAATA
ATGGCCCACCCACCCTCTCAGGGACTGAATGTCTGTGTGTGTGTCAGAGTEGCACCTATG
GTGAGAACTGTGAGAAACAGTCTCCAGAT TATAAATCCAATGCAGTAGACGGACAGTGGE
GTTGTTGETCTTCCTGEACTACCTGTGATECTACTTATAAGAGAT CGAGARCCCGAGAAT
GCRAATARTCCTGCCCCCCAACGAGCAGGGARACGCTETAAGGGGGAGAAGCGACAACAGE
AAGACTGCACATTTTCAATCATGCARRACAATGCACARCCATETATCAATGATGATGRAG
ARATGRAAAGAGATCEATCTTCCTGAGATAGAAGCAGATTCCAGATETCCTCAGCCAGTTC
CPCCAGABRAATGGATTTATCCGGRAATCARAAGCARCTATACTTGGTTEGGAGARGATGTTG
ARATTTCATGCCTTACTGGCTTTGAARCTETTGGATACCAGTACTTCAGATGCTTACCAG
ACGGGACCTGEAGACAMGEEGATGTCGAATCCCAACGEACGGAGTECATCAAGCCAGTTG
TGCAGGAAGTCCTG&CBATTACACCATTTCAGAGATTGTATAGAATTGGTGAATCCATTG
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AGCTAACTTGCCCCAAAGGCTTTGTTGTTGCTGGECCATCARGGTACACATGCCAGEAGA
ATTCCTGGACACCACCCATTTCAAACTCTCTCACCTGTGAAARAGATACTCTAACARAAT
TAAMAGGCCATTGTCAGCTGGGACAGAAACAATCAGGATCTGAATGCATTTGTATGTCTC
CAGAAGAAGACTGTAGCCATCATTCAGAAGATCTCTETETETTTGACACAGACTCCAACG
ATTACTTTACTTCACCCGCTTGTAAGTT T TTGGCTGAGAAATGTTTAAATAATCAGCAAC
TCCATTITCTACATATTEGTTCCTGCCAAGRCGECCECCACTTAGAATGREGTCTTGARA
GOACRAGACTTTCATCCAACRGCACAAAGARAGAATCCTGTGECTATGACACCTECTATG
ACTGGGAARAATGTTCAGCCTCCACTTCCAAATGTETCTCCCTATTGCCCCCACAGTECT
TCAAGGGTGGAAACCAACTCTACTGTGTCAAAATGGGATCATCAACAAGTGAGAAAACAT.
TGAACATCTGTGARGTGGGAACTATAAGATATGCAAACAGEAAGATGEARATACTECATC
CTGGAAAGTGTTTGGCCTAGGACAATTACTGCTAGGCCCAGCACAATGAACAGATTTACC
ATCCCGAAGAACCAACTCCTACAAATGAGAATTCTTGCACAAACRGCAGACTGGCATGCT
CARAGTTACTGACARARATTATTTTCTGTTAGTTTGAGATCATTATTCTCCCCTGACTCT
CCTGTTTEGGCATEGTC TTATTCAGT TCCAGCTCATGACGCCCTETAGCATACCCCTAGET
ACCARACTTCCACAGCACTCTCGTAAATTCTCCTGTTCACATTGTACAARARATALTITGAC
TTCTGAGCCCCTTATGTAGCCTGTGACATTAAGCATTCTCACAATTAGRAAATAAGAATAA
ARCCCATAATTTTCTTCAATGAGTTAATAAACAGAARTCTCCAGRACCTCTGRAARCACAT
TCTTGRAAGCCCAGCTTTCATATCTTCATTCARCAAATAATT TCTGAGTGTGTATACAGGA
TGTCAAGTACTGACCAARGTCCTGAGARCTCGGCACGATAATARRAACAGACAARAGCCTTT
GCCTTCATGAAGCATACATTCATTCAGGGGTAGACACACAAAAAATGAAATARRCAGGTA
ARATATETAGC

>Hs.268562_ARNmM_2  gi|15341874|gb|BC013117.1|BC013117 clon de Homo sapiens MGC:8711
IMAGE:3882749 poliA =3

- CTCTCCTCGCCCGCTEEETGCTGAAGTTGGGCEGATGCCACGCARACCGECTCCECTAGAG
GACCGAGCCGCCCAGCCCCGCTCCCCCGGACCCATCGECGCECTECCCACACCTCCAGEC
GACCGGCCAMCTGEGTCCTGAAGTAGCTCGARATGCGARAAAGGCAGCAGTCCCAARATGA
AGGRAACACCTGCCETGTCTCARGCTCCTGEGAAACCAGAGGCCCAACAACACCTGTTGCTT
TTGTTGGTGCTGTTGTTGCAGCTGCTCCTGCCTCACTGTGAGGAATGAAGAAAGAGGGGA
AAATGCGGGAAGACCCACACACACTACAARARTCGAGAGTATCCAGGTCCTAGAGGAATC
CCAARACCCCACTGCAGAGGAAGTCTTGTCCTGGTCTCARAATTTTGACRAGATGATGAR
GGCCCCAGCAGCAAGAAACCTTTTCAGAGAGTTCCTCCGAACAGAATACAGTGARGAGAR
CCTACTTTTCTGGCTTGCTTGTGAAGACTTARAGAAGGAGCAGAACARARAAGTAATTGA
AGARPACGGCTAGGATGATATATGAAGATTACATTTCTATACTATCACCARAAGAGGTCAG
TCTTEATTCTCGAGTTAGAGAGGTGATCAATAGARATCTGTTGGATCCCAATCCTCACAT
GTATGAAGATGCCCAACTTCAGATATATACTTTRB$GCACAGAGATTCTTTTCCAAGGTT
TTTGAARCTCTCAAATTTATAAGTCATT TETTGARAGTACTGCTGGUTCTTCETCTGAATC
TTAATGTTCATT TAAAAACAATCATTTTGGAGCGCTGAGATGCGARATAAAAGTAGTTAA
ATAACATCAGAAACTGAGTTCCTGGAGAACTACAGTTTAGCATTCCTCAGGCTACTGTGA
ARACACALCCGTTATGETCTITGTCTCCATTTITATCAAGETTTTCCATGGTTAAGTTTS
GAGARAATACCACACAAAACAATGAATTGCCARATTGTTTGTTITATTCAAGACTCATTC
TACTTGCAAGCAAMGTGTATTTGTAGTCCTATGAACAGTCTCCTCGTGTATCTCCAGAGA
CTGCATGTGCAAAGTARAATECTTCATTTGCCACATAGT TGTTGTAATATTTAATCCAGT
AGCATAACTTATATCTGTATITAAGGACTTTTGTGCAATATGGTCTTAAGAAATAATTGC
CAAARMAAATCGGCCATCATTCTEGCATTTTTARCATAATCTAAGACAGAAAAAANGCAATT
TTTACTATGTAACAATGETATTCAACATTCTATATACTGIGT TTAGTACACTAMATTTTCA
AGCCAATATTTCTGTACATGAAAAAGAGCTATTTATCTCTGTTTGTTGGAAAATCCTART
GEEGATTCCTCTIGETTETTCACTGCCAAAACTGTGGCATTTTCATTACAGGAGAGTTTAC
TATGCTAAMNGCARAARACAAARAAARAAARARAMGGOGARGAAGGALRARAGCAAARAACA
ATTTGAAGATATCCTATCTCAATGACARATCRAAAGARGTGATATTGCTTTTAACTGTAAT
AGAAGAMAATGAATTTATETATATATCAGATGTCCAATACTGTARATTAATTTATTAARGA
CTGGCTCTCCAGTTITTAAAAARARAAAARAPANAAANANANANANAARARRARD

>Hs.151301_ARNm_3 gi|16041747|gb|BC015754.1|BC015754 clon de Homo sapiens MGC:23085
IMAGE:4862492 poliA = 3
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AAAAGAACCAGGATTGCATTTGARGTTAAGCTGCARARAACCAGTCGATCAACAGATTTT
CGAGTCCCACAGTCAATATGCACCATGTTTAATGTTATGGTTGATGCCARAGCTCAATCA
ACAAAACTTTGCAGCATGCAAATGGECCARACGACTTTGCTARAATGTGGCATCAATACCAT
TCARARATAGACGAACTAATTGAAGAAACTGTTARAGAAATGATAACACTCTTGCTTGCA
ARGTTCGTTACTATCTTGGAAGCAGTGCTEGCAAAATTATCCAGATATGACGAAGGGACT
TTETTTTCTTCTTTTCTGTCATTTACCGTGAAGGCAGCTTCCARATATCTGGATGTACCT
ARACCCEGEATEGRACCTEECCEACCCCTACGTOACTTTCGTCCGCCATTCTCAGGATGTC
CTGCGTGATAAGGTCAATGAGGAGATGTACATAGARLMCETTATTTGATCARTGGTACAAC

AGCTCCATGAACGTGATCTGCACCTGGTTGACGGACCGGATGGACTTACAGCTTCATATT
TATCAGTTGARARACACTAATTAGCGATGGTALAGAAAACCTACAGAGATTTCCOGATTGCAA
GGGGTCCTEEACTCCACCTTARRCAGCRAGACCTATGARNCGATCCGGAACCGTCTCACT
GTGGAGGAAGCCACAGCATCAGTGACGTGARGGETGEGEGACTGCAGEGCATCAGCATGAAG
GACAGCGATGAGGAAGACGAAGAAGACGATTAGACCATTTEETCCTAGAGTCTGCTEGGA
CAGAGTCCTGTAATCAGTGCATGTCCTTAGTCTETTAGT TAAACCCATTAGGAATTTTCT
GTCAACTACCATGCCCATGAGATGTTTATCAATACAACTGCCATTTTAGCTATGTGGTALC
‘CAAGATTAGCAARTGACCTTCATATCCACTGATTTCCTGATGTCCATGTCTATATGTTTA
CAAGCAATATGEAGCACCATTCTTTARATACTGTTCATGGAGARTACATAGTCTARCCAC
TAGGCETETCCCTETTATCAGCARACATCAATCATGCTTCATTCATGTACTATGTATGCA
TTEOTGETAAATGCGATPGTCGAGGGCAAGTACATCAAGTACATTCACTCTGTTTCACGTATG
TGGATGCCAGTTARTTAAATGAGTACGTAALATARATTAATTARARCACATAGATCTGCTT
TETETTTTTATTTTTATTTTTTGARAARCRAANGGCAAGTCTCCAACAATTAACTTTTGA
TGCTTTCTGTTCCCCTARARCCARARAATGAACCCCTTGTGTCETTGTTAACCCATCCTT
TCATTTACTCATATAATTAGCCRAARARAARARRGGATEGCTACATACCAATEGATTIGATTC
TCTTAATTGCCACGECAAGGEEGCEATCCTATCATGACTTAACATCAAGCGCGCAGTTCA
ARACTACTGTCTTCTGTCAARGTTTTCTCCTCTTARATGTTATTTIGCTTTTACGTCTCA
ACTGTGTATGTARAAAARACGAATATTTAAATTACARCCCTAGACTAAARATGTGTTTAT
AATAMGATETGGATATTTCCTTCAGTAGATTGTAACCATAATTTAAAT TATTTTGTTCCA
CACTGCTTTITTTATATCTATCATGTACATTGCATTTTGATCTGTAACTGCACARACCCTCGEE
_GTTTGCTGCAGAGCTATTTCTTTCCATGTAAAGTAGTGGATCCATCTTGCTTTTGCCTTA
TATAAAGCCTACAGTTATGGAAGTGTGGAAAACTGTGGCTTCTCAATAAATATTCAGATG

>Hs.111_contig1 AA946776|AW24238|H24274|Al078616 poliA = 1 poliA = 2

ACCTGAACTGTCTAAGATATTCTAAGCARAGTTGACAAAGACAATTCTCCACTTGAGCCC
_TTAAAAATGTAACCACTATAAAGGTTTCACGCGGTGGTTCTTATTGATTCGCTGTGTCAT
CACATCAGCTCCACTETTGCCAAACTTTGTCEGCATGCATAATGTATGATGCAGGCTTCGA
TEGGAATATECTGATTTTCTTCTGCACTTAAAGGCTTCTCCTCCTGGAGEGCTGCCTAGG
GCCACTTGCTTGATTTATCATGAGAGARGAGEAGACACACGAGACACTGAGCGCTAGGAGT
GTGTGTATGTETETETGTCTETCTCTGTETETCTGTATATGTGTGTAGCEGCACATATEG
GCGGAGCGAGAGCAARRGGACTGCGECCTGATGCATGCTGGAAAMAGACACGCTTTTCAT
TTCTGATCAGTTGTACTTCATCCTATATCAGCACAGCTGCCATACTTCGACTTATCAGGA
TTCTGECTRETEGCCTECEOCAGRGTGCAGTCTTACT TAAAAGACTTTCAGTTAATTCTC
ACTGGTATCATCGCAGTGARCTTARRGCABMAGACCTCTTAGTAARARATANAANDAATARN
A Co

>Hs.150753_contig1 Al123582|A1288234 poliA = 0 poliA =0
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GCTTCTCTTTAAAATTGACCCAAGGCATGAGCCACTGCECCTGECCAGCARATGCTTTTT
GTGCAGARATACACTTCTTTCAGGCATTGTCAGGTGCTETTTTGTTTARGCTCTAACTCAC
CCCTGGARTACAGGGEAATGATGACARCCAGCCCAGCCAGGCCTGACTCATCATGETCAC
ATCCAGCCCCCACCCCCGECCARCTARCCACTECAGGCTCCTCTTCCAGACTCACCAGES
GGCCTCEAGGCCCCGECATCTCCCTTEECCCTGGETETGGGTTTTACAAGACTETGTCTT
TCATGACATCATAGCCCAACCATETGAGAAGAAGGAGAAGGCCCCCCTTTCTTCATTAAT
CTGAARA : -
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>Hs.82109_ARNmM_1 gi|14250611|gb|BC008765.1|BC008765 clon de Homo sapiens MGC:1622 IMAGE:3347793
poliA = 3

GGCACGAGGAAGGECCTETGUGTTTATTATAAGGCGGAGCTCAGCAGGAGAGGTGCGEGT
CGAATCCCAGCCGAGCGEAGAGGAMTCCEECAGTAGAGAGCGCACTCCAGCCGGCGGACT
CTGCAGCCCTCGCCTEGRACAGCGGCECECTEEECACGCACCCAAGAGAGCATCGAGCAG
CGGAACCCACGAAGCCEECCCGCAGCCECEACCCGUGCAGCCTECCECTCTCCCGCCGCC
GGTCCAGECAGCATGAGGECGCECEECACTCTGECTCTEECTATGCECGLTGGCEGCTGAGT
CTGCAGCCAGCCCTECCGCARATTGTEECTACTAATTTGCCCCCTGAAGATCADGATGGC
TCTEGECATGACTCTGACRACTTCTCCGCCTCAGGTGCAGGTGCTTTGCAARGATATCACC
TTGTCACAGCAGACCCCCTCCACTTGRAAGGACACGCAGCTCCTGACGEGCTATTCCCACG
TCTCCAGAACCCACCEECOTEGAGGCTACAGCTECCTCCACCTCCACCCTGCCGECTEGA
GAGGEGCCCAAGGAGGEAGAGGCTETAGTCCTCCCAGARAGTGEAGCCTEGCCTCACCGCC
CGGGAGCAGGRAGGECCACCCCCCGACCCAGEGAGACCACACAGCTCCCGACCACTCATCAG
GCCTCAACGACCACAGCCACCACEGCCCAGGAGCCCGCCACCTCCCACCCCCACAGGGAC
ATGCAGCCTGGCCACCATGAGACCTCAACCCCTGCAGGACCCAGCCARGCTGACCTTCAC
ACTCCCCACACAGAGGATGEAGETCCTTCTGCCACCGAGAGGGCTGCTGAGGATEGAGCC
TCCAGTCAGCTCCCAGCAGCAGAGRCCTCTGEECAGCAGGACT TCACCTTTGRAACCTCG

GEGGAGAATACGECTGTAGTEECCGTEGAGCCTGACCGCCGGAACCAGTCCCCAGTEGAT
CAGGGGGCCACGHGOECCTCACAGGECCTCCTGEGACAGGAAAGAGGTECTGEGAGGERTC
ATTGCCGTAGECCTCETGGEECTCATCTTIGCTE TG TGCCTGETGRGT TTCATECTETAC
CGCATGAAGAAGAAGGACGAAGGCAGCTACTCCTTEGRAGGAGCCGAAACAAGCCAACGRC
GEGERCCTACCAGARGCCCACCAAACACGCGAGGARTTCTATGCCTGACGCEEGAGCCATECE
CCCCCTCCGCCCTECCACTCACTAGECCCCCACTTGCCTCTTCCTTGAAGAACTECAGEC
CCTGGCCTCCCCTGCCACCAGGCCACCTCCCCAGCATTCCAGCCCCTCTGRETCECTCCTS
CCCACAGAGTCETGEEGTETGCTAGEAGCTCCACTCTECTTCTCTGACTTCTGCCTGRAG
ACTTAGGGCACCAGEGETTTCTCEGCATAGEACCTITCCACCACAGCCAGCACCTGEGCATC
GCACCATTCTGACTCGGTTTCTCCARACTGAAGCAGCCTCTOCCCAGETCCAGCTCTAEGEA
GGEGAGGGEGATCCEACTGCTTTGEACCTARATGECCTCATGTGGCTGCGAAGATCCTECG
GETCEERECTTGEGECTCACACACCTGTAGCACTTACTGGTAGGACCAAGCATCTTGEGGEE
GATCRCCECTCAGTGOCABGECACAGGAGTCCACTTTGTTTCGTGCGEGACGTCTAATCTA
GATATCGACTTGTTITTGCACATGTTICCTCTAGTTCTTTGTTCATAGCCCAGTAGACCT
TGTTACTTCTGAGGTAAGTTAAGTAAGTTGATTCGGTATCCCCCCATCTTGCTTCCCTAA
TCTATGGTCGEGAGACAGCATCAGGCTTAAGAAGACTTTTTTTTTTTT TI TTTTTARACT
AGGAGAACCAAATCTEGAAGCCARRATGTAGGCTTAGTTTGTCTETTGTCTCTTGAGTTT
GTCECTCATGTGTGCARCAGEGTATGEACTATCTGTC TGGTGGCCCCETTTCTGETGETC
TGETTGGCAGGCTEECCAGTCCAGGCTGCCETEGEECCACCECCTCTTTCARGCAGTCGTE
CCTETGTCCATGCECTCAGGGCCATECTEAGECCTGEACCCGCTEGCCACGTTAGAGARAGLC
CGTGTGAGAAGTGAATACTGEGGACTCAGCCTTCAGACAGAGAGGACTGTAGGGAGGRCAG
CAGGGGECCTGRAGATCCTCCTGCAGACCACGCCCGTCCTGCCTGTEECGCCETCTCCAGE
GGCTGCTTCCTCCTEGGRAAATTGACGAGEECTETCTITGEGCAGAGCTEGCTCTGAGCGECCT
CCATCCRAGGCCAGGTTCTCCETTAGCTCCIGTGGCCCCACCCTGGGCCCTAGECTGGAR
TCAGGAATATTTTCCABAGAGTEATAGTCTTITTGCTTTTGEGCARAACTCTACTTAATCCA
ATGGGTITTTTCCCTGTACAGTAGATTTTCCARATGTAATABRACTTTAATATAAAGTAARA
AARAPARAANAANANDADADNADRDA

>Hs.44276_ARNmM_2 gi|12654896|gb|BC001293.1|BC001293 clon de Homo sapiens MGC:5259 IMAGE:3458115
poliA = 3
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CGGATGGGCAARAARMAAAGATGTCAGCTCCTCCGCTGTAGTATTGCTCCTTAAAARCCCE
‘TCTCTCTGARAATGACATGCCCTCGCAATGTAACTCCCAACTCGTACGLGGAGCCCTTGG
CTGCGCCCGECEGAGGACGAGCGLCTATAGCCGBAGCGCAGGCATETATATGCAGTCTAGGA
GTGACTTCAATTCCEEEGTGATGAGEEECTGCAEGCTCGCGCCCTCGCTCTCCARGAGGE
ACGAGGECAGCAGCCCCAGCCTCACCCTCARCACCTATCCETCCTACCTCTCGCAGCTGG
ACTCCTGGEECGACCCCAAMGCCGCCTATCGCCTGGAACARCCTGTTGRCAGGCCGLTAT
CCTCCTGCTCCTACCCACCTAGTETCARGGAGCAGAATGTCTGCTGCATGTACAGCGCAG
AGAAGCGGGCGAARAGTGECCCCGAGGCAGCTCTCTACTCCCACCCCTTGCCGEAGTCCT
GCCTTGGEGAGCRCGAGGETACCCEGTGCCCAGCTACTACCGCECCAGCCCEGAGCTACTCCG
COCTEEACARGACGCCCCACTETTCTGGERECCARCGACTTCGAAGCCCCTTTCGAGCAGC
GGGCCAGTCTCAACCCGCGCGGCGAACATCTGGAATCGCCTCAGCTGGGGGGCAAAGTGA
GTTTCCCTGRGACCCCCAAGTCCGACAGCOAGACCCCCAGCCCCAATGARATCAAGACGGE
AGCAGAGCCTCGCGEECCCTAAAGGGAGCCCCTCOGAGAGCCGAARAGCGAGAGGGCCARAG
CTGCCGACTCCAGCCCAGACACCTCGGATAACGAACGCGARACAGCEAGATAARGGCAGARA
ACACCACAGGAAATTGGCTCACAGCARAGAGCEGAAGGAAGAAGAGETEGCCCCTATACTA,
ARCACCAGACGCTGGAATTGGAGAARGANTTTCTGTTCAATATGTATTTGACGCGAGAGC
GCCGCCTRGAGATTAGCAAGACCATTAACCTTACAGACAGACAAGTCAARATOTGETTITC
AAAATCGCAGAATGAAACTCAAGARAAATGAACCGAGAGAATCGEATCCGGEAACTGACCT
CCAATTTTAATTTCACCTGRAGAGCGCEGCCTCTCCTCCTCCCTTCCCGCTCCTTCCTCTC
CCCGCCCCTCCTCCCTITGTOCCTEETCATATATTTTTTITTCCTCCCTGAGTATAARATG
CAATGCGACTGCAAAAANGGCAAMGACCTCAGACTCTCCTTCCARGEGACCTGTGETTCG
TGCTGCGAACGATGCTTCCACTTAAAGCATGAGAAATGECGETGCCEGEATGTECGEGTETEC
TGTETECCCTCATAGATGGGECTEGEAGTEGTEGCTEGTGTGTEGTGTCARACCCTCACTCA
CCCACGCACTCACACACAGCATTCTETTCTCCATGCAAAGTTARGATCGAATCCATCCGEC
TTETAGGGGAAAAARAGCARRAAAATTAACCAGAGAGEGTCTGTAATCTCGCAGAGCACA
GGCAGAATCGTTCCTTCCTTGCTECATTTCCTCCTTAGACTAATAGACATTTTGGAAAGT
TCGECTAGTGTTCGTGTGTTTGTCGCTAGCACCCAGAGCCTCCACCARACCCTCTCCATGT
CTTTACCTCCCAGTCGCTCTARGAATCTEGCTTGARGTCTCETAYTTETACTGCTTTCTGC
TTTTCTCCCACCCCTCCTAGCACCCCCACATCCCCCATCTAGTAACATCTCAGARATTTC
ATCCAGRGGAACARAAAAATTARAMATAGAACATAGCAARGCARAGACAGARATGCCCCCC
CCCAAATATTGTCCTETCCCTETCTGGCAGCTTGTGTTATTTAAAGATATTCTGTATGTTG
TATCTTTTGCATGTAGCTTCCTTAATCGAGANAARAARATCCTAATAAATTTCCAGARTC

Aiiillkll
ARRABAARMA

>Hs.2142_ARNmM_4 gi|13325274|gb|BC004453.1|BC004453 clon de Homo sapiens MGC:4303 IMAGE:2819400
poliA = 3
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GCAGTGEGECCACGAGAGGCACECTEECTEGCACATGAGATTOGCAGAGCGCAGECARGCTG
GCCCTTGGTGGECCTCGTCCTCGAGCACTCEGAGGCACTCCTATGCTTGRAAAGCTCACTA
'TGCTGCTGTGGGTCCAGCAGGCGCTGCTCGCCTTGCTCCTCCCCACACTCCTGGCACAGG
GAGAAGCCAGGAGGAGCCGARACACCACCAGGCCCECTCTGCTGAGGCTEGTCGGATTACC
TTTTGACCAACTACAGGARCGGGTETGCGCCCCOTCAGGGACTGCAGGRAGCCAACCACCG
TATCCATTPGACGTCATTATCTATGCCATCCTCAACGTGGATGAGARGARTCAGRTGCTGA
CCACCTACATCTEGTACCGGCAGTACTGGACTGATGAGTTTCTCCAGTEGAACCCTGAGH
ACTTTGACARCATCACCAAGTTGTCCATCCCCACGGACAGCATCTEGETCCCGGACATTC
TCATCAATGAGTTCGTGGATGTACGECAAGTCTCCAAATATCCCCTACGTETATATTCGEL
ATCAARGGCGRAGTTCAGAACTACAAGCCCCTTCAGETGETCACTECCTETAGCCTCGACR
TCTACAACTTCCCCTTCGATGTCCAGAACTGCTCGCTGACCTTCACCAGTTGECTGCACA
CCATCCAGGACATCAACATCTCTTTGTEGGCGCTTGCCAGAAAAGGTGARATCCGACAGEN
GTGTCTTCATCAACCAGGGACAGTCGEAGTTGCTEGEGETGCTGCCCTACTTTCEGGAGT
TCAGCATGGAAAGCAGTAACTACTATGCAGARATCAAGTTCTATGTGGTCATCCGCCGGT
GECCCCTCTTCTATCTGGTCAGCCTECTACTGCCCAGCATCTTCCTCATGGTCATGGACA
TCGTGGGCTTCTACCTGCCCCCCRACAGTGGCCGAGAGGATCTCTTTCAAGATTACACTCC
TCCTGGECTACTCGGTCTTCCTGATCATCEGTTTCTEACACECTGCCGGCCACTECCATCG
GCACTCCTCTCATTGGTGTCTACTTTGTGGTGTGCATGGCTCTGCTGETGATAAGTTTGG
CCGAGACCATCTTCATTGETGCCECTGETGCACAAGCAAGACCTGCAGCAGCCCETGCCTG
CTTGGCTGCETCACCTGGTTCTGGAGAGAATCGCCTGGCTACTTIGCCTGRAGGEGAGCAGT
CARCTTCCCAGAGGECCCCCAGCCACCTCCCARGCCACCAAGACTGATGACTGCTCAGCCA
TGGGAAACCACTGCAGCCACATGGCAGBACCCCAGGACTTCGAGAAGAGCCCCAGGGACA
GATGTAGCCCTCCCCCACCACCTCGGGAGGCCTCGCTGGCGGTGTGTGGGCTGCTGCAGG-
AGCTGTCCTCCATCCEGGCAATTCCTGGAAMNGCGGGATGAGATCCGRAGAGGTEGCCCUGAG
ACTGGCTGCECGTERGCTCCOTGCTEGACAAGCTECTATTCCACATTTACCTGCTGGCEG
TGCTGECCTACAGCATCACCCTGETTATGCTCTGGTCCATCTGCGCAGTACGCTTCGACTGGE
GTACAGCCCAGTGGAGCAGGGGETACAGTCCTGETTAGETGEGGACAGAGCATTTCTCCT -
TAGGCCCCTCAGGACCCAGGGAATGCCAGGRACATTTTCAAGACACAGACAAAGTCCCGT
GCCCTGTTTCCAATGCCAATTCATCTCAGCARTCACAAGCCAAGGTCTGAACCCTTCCAC
CAAAARCTEGETETTCAAGGCCCTTACACCCTTGTCCCACCCCCAGCAGCTCACCATGGC
TTTARAACATGCTCTCTTAGATCAGGAGARACTCGEGCACTCCCTARGTCCACTCTAGTT
GTGGACTTTTCCCCATTGACCCTCACCTGAATAAGGGACTTTGGAATTCTGCTTCTCTTT
CACAACTTTGCTTTTAGGT TGAAGGCARAACCAACTCTCTACTACACAGGCCTGATAACT
CTGTACGAGGCTTCTCTAACCCCTAGTGTCTTTTTTTTCTTCACCTCACTTGTGGCAGCT
TCCCTBAACACTCATCCCCCATCAGATGATGCEGAGTGCCARGARTARAATCCAGTGAAAC
CCTAAADAADPARADRAARRARDARR .

>Hs.180908_contig1 AA846824|AW611680|AA846182|AA846342|AA846360 poliA = 2 poliA =3

TCTTCECTCCTCTACCCCATARAATTCCCTACAAATGCARAAATTCGAGATAGAAGAAGC
CGTCCCTGAAATTGCTGTCTAACATTCACCGGAAACCTCTCCATARACAAGGAGAAACGA
ATGCACACGCATTTTTCCTARGAAGCCCEGGATTAAGATTTARGGATACARGCTGRARGA
AARRATGAARAATGCTTCTCCECGCETCAATCEGAGGGETCGATGCGCCACCGCAGCTGAGT
CCAGCTCACAGCCACECETAAGACCARAAGCTGCCATGEETTCTGCGCGCGGRGACCTCA
GAGCCGAAGAGAGAAGTCCCCECGTCAGAAACICTGCGEATGECCAGGTCTTGAARATGCT
GACTTCTGAGGCTARGAATTATTTCARACACARRAAGAARAGACTGATEAGGAGGCCTTC
COGTGCARGEGECECCTATCCGCTAATTTTGGATEGEGAAGTAGGEATTATTCGTTTARAT
TCAATCGCGAGCACCARAGTCEGACTGGCCEGEEATGGACARGEECARCCCCCACCTTTAG
ARAAATARRAGATCTCGAAGGCCAAARADARARAR

>Hs.89436_ARNmM_1 gi|16507959|ref[NM_004063.2| cadherina 17 de Homo sapiens, cadherina LI (higado-
intestino) (CDH17), ARNm poliA = 1
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AGGGAGTESTTCCCGRGGEAGATACTCCAGTCGTAGCARGAGTCTCGACCACTGAATGGAA
GARAAGCACTTTTAACCACCATTTTETGRACTTACAGARRGGARATTTGAATAAAGRAAACT
ATGATACTTCAGECCCATCTTCACTCCCTGTGTCTTCTTATGCTYTATTTGGCAACTGGA
TATGGCCRAACGAGGGGAAGTTTAGTGGACCCCTGARACCCATGACATTITCTATTTATGAR
GGCCAAGAACCGAGTCARATTATATTCCAGTTTAAGGCCAATCCTCCTGCTGTGACTTTT
GRAACTAACTGGGGAGACAGACAACATATTTGTGATAGAACGGGAGGGACTTCTGTATTAL
ARCAGAGCCTTGCACAGGGAAACAAGATCTACTCACAATCTCCAGETTGCAGCCCTGGAC
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GCTAATGGAATTATAGTGGAGGGTCCAGTCCCTATCACCATAGARGTGAAGGACATCAAC
GACAATCGACCCACGTTTCTCCAGTCAAAGTACGARGGCTCAGTAAGECAGAACTCTCGC
CCAGGAMAGCCCTTCTTCTATGTCAATECCACAGACCTGEATCGATCCEGCCACTCCCAAT
GGCCAGCTTTATTACCAGATTG TCATCCAGCT TCCCATGATCARCAATGTCATGTACTTT
CAGATCAACAACAARACGGGAGCCATCTCTCTTACCCCAGAGEEATCTCAGGARTTGART
CCTGCTRAAGAATCCTTCCTATAATCTEETGATCTCAGTEAAGGACATEGGAGGCCAGRGT
GAGAATTCCTTCAGTGATACCACATCTGTGGATATCATAGTGACAGAGAATATTTGGAAR
GCACCARRACCTGTGGAGATOGTGGARAACTCAACTGATCCTCACCCCATCAMAATCACT
CAGGTGCGETEGAATGATCCCGETGCACARTATTCCTTAGTTGACAAAGAGAAGCTGCCA
AGATTCCCATTTTCAATTGACCAGGAAGGAGATATTTACGTGACTCAGCCCTTGGACCEA
CGAAGAAARAGGATGCATATGTTTITTATGCAGTTGCAAAGCATGAGTACCGEGAMANACCACTT
TCATATCCGCTGGAAATTCATGTAAARGTTARAGATATTAATGATAATCCACCTACATGT
CCGTCACCAGTRACCGTATTTGAGGTCCAGGAGARTGAACGACTGGGTARCAGTATCGGE
ACCCTTACTGCACATGACRGCGATGARGARAATACTGCCAACAGTTTTCTARACTACAGE
ATTGTGEAGCAAACTCCCAAACTTCCCATGEATGCACTCTTCCTAATCCARARCCTATGCT
GCAATGTTACAGTTAGCTAARCAGTCCTTGAAGAAGCAAGATACTCCTCAGTACAACTTA
ACGATAGAGGTGTCTGACARAGATTITCAAGACCCTTTGTTTTGTGCAAATCAACGTTATT
GATATCAATGATCAGATCCCCATCTTTGAARAATCAGATTATGGARACCTGACTCTTGCT
GAAGACACARRCATTGGGTCCACCATCTTAACCATCCAGGCCACTGATGCTCATGAGCCA
TITACTGGGAGTICTAARATTCTGTATCATATCATARAGGGAGACACTGAGGGACCCCTG
GGEGGTTGACACAGATCCCCATACCAACACCGGATATCTCATAATTAAMAAGCCTCTTGAT
TTTGAARCAGCAGCTGTTTCCARCATTGTGTTCAAAGCAGAARATCCTGAGCCTCTAGTG
TTTGGETGTGAAGTACAATGCAAGT TCTTT TGCCAAGTTCACGCTTATTGTGACAGATGTG
AATGARGCACCTCRATTTTCCCAACACGTATTCCAAGCGARAGTCAGTGAGGATGTAGCT
ATAGGCACTABAGTGGGCAATGTGACTGCCARGGATCCAGAAGGTCTEGACATARGCTAT
TCACTGAGGGGAGACACAAGAGGTTGGCTTARAATTGACCACGTCGACTAGTGAGATCTTT
AGTGETEGCTCCATTGGACAGAGAAGCCOGARAGTCCATATCGGETACANGTEETGGECCACA
‘GAAGTAGGGEGCTCTTCCTTGAGCTCTETETCAGAGTTCCACCTCGATCCTTATGCATETE
ALTGACAACCCTCCCAGGCTAGCCAAGGACTACACGRGCTIGTTCTTCTGCCATCCCCTC
AGTGCACCTGGAAGTCTCATTTTCGAGGCTACTGATGATGATCAGCACTTATTTCGGGGT
CCCCATTTTACATTTTCCCTCGGCAGTGGAAGCTTACARRACCACTGGGARGTTTCCARA
ATCAATGGTACTCATGCCCEGACTGTCTACCAGECACACAGAGTTTGAGGAGAGGGAGTAT
GTCGTCTTIGATCCGCATCAATGATGEEGGTCEGCCACCCTTGRAAGGCATTGTTTCTTTA
CCAGTTACATTCTGCAGTTGTGTGGARGCAAGTTGTTTCCGGCCAGCAGGTCACCAGACT
GGEEATACCCACTGTGGGCATAGCAGTIGGTATACTGCTGACCACCCTTCTGETGATTEET
ATAATTTTAGCAGTTGTGTTTATCCGCATAAAGAMNGGATAARGGCAAAGATAATGTTGAL
AGTGCTCAAGCATCTGAAGTCAAARCCTCTCGAGAAGCTGAATTTGARAAGGARTGTTTGAA
TTTATATAGCAAGTGCTATTTCAGCAACAACCATCTCATCCTATTACTTITCATCTARACG
TGCATTATRATTITTTARACAGATATTCCCTCTIGTCCTTTAATATTTGCTARATATTTC
TTTTTTGAGGTGCAGTCTTGCTCTGTCEGCCCARGCTGGAGTACAGTGGTGTGATCCCAGC
TCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCACATGATTCTCCTGCCTCBGCTTCCTAAGTAGC
TGEETTTACAGGCACCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAATAGAGACGGG
GTTTCCCCATTTGGCCAGECTEETCTTGAACTCCTGACGTCAAGTCGATCTECCTGCCTTG
GTCTCCCAATACAGGCATCGAACCACTGCACCCACCTACTTAGATATTTCATGTGCTATAG
ACATTAGAGAGATTTTTCATTTTTCCATGACATTTTTCCTCTCTGCARATGGCTTAGCTA -
CITGIGTTTTTCCCTTTTGGGGCARGACAGACTCATTAAATATTCTGTACATTTTTTCTT
TATCAAGGAGATATATCAGTGTTGTCTCATAGAACTGCCTGGATTCCATTTATGITTTTT
CTGATTCCATCCTCTGTCCCCTTCATCCTTGACTCCTTTGGTATTTCACTGAATTTCARA
CATTTGTCAGACAAGARANACGTGAGGACTCAGGARAAATARATAAATAARAGAACAGCC
TTTTCCCTTAGTATTAACAGARATGTITCTGTGTCATTAACCATCTTTARATCAATGTGAC
ATGTTGCTCTTTGGCTGAAATTCTTCAACTTEGARATGACACACACCCACAGARGETETT
CAAACACARCCTACTCTGCAAACCTTGGTAAAGGAACCAGTCAGCTGGCCAGATTTCCTC
ACTACCTGCCATGCATACATGCTGCGCATETTTTCTTCATTCGTATGTTAGTAAAGTTTT
GGTTATTATATATTTAACATGTGGAAGAARACAAGACATGARAAGAGTGGTGACARATCA
AGAATAAACACTGGTTGTAGTCAGTTTIGITTGTTAA

>Hs.151544_ARNmM_8 gi|3153107|emb|AL023657.1|[HSDSHP ADNc de SH2D1A de Homo sapiens, conocido
anteriormente como DSHP poliA = 3
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AARTCCTTCTTCCAATETTCCTCCCCTCTCTGTATGAACCCTETGTTGEGAGECAGAAGA
TGGAAGCCCTTGGCAAGCTCGATCGAACCRAGCTACTAAATTGCTGAGCTCGTTTTAACT
GARGTGTCGACARGGAGCTTTARGGCARGTAGACAACATCCTATTGCTTGCEGTGCTTCTCT
CTTTTTTGCACATCTGGCTGAACTGEGAGTCACGTGETTGACTIGTEGCCTEGCTGCAGTA

GCAGCGGCATCTCCCTTGCACAGTTCTCCTCCTCGGCCTGCCCARGAGTCCACCAGGCCA
TGEACGCAGTGECTGTETATCATEGECAAARTCAGCAGCEGARACCGGCGAGAAGCTCCTGE
TTGCCACTGEECTGGATCGCAGCTATT TEC TCAGGCACAGCGAGAGCGTECCAGGCETET
ACTGCCTATGTGTGCTGTATCACGETTACATTTATACATACCEAGTCTCCCAGACAGARA
CAGGTTCTTGGAGTECTGAGACAGCACCTCEGETACATAARRAGATATTTCCGGARARTAR
ARRATCTCATTTCAGCATTTCAGRAAGCCAGATCAAGGCATTGTARTACCTCTGCAGTATC
CAGTTGAGAAGAAGTCCTCAGCTAGAAGTACACAAGETACTACAGGGATAACGAGARGATC
CTGATGTCTGCCTGARAGCCCCATGAAGAAAAATARAACACCTTGTACTTTATTTTCTAT
AATTTAAATATATGCTARGTCTTATATATIGTAGATARTACAGTTCCETGAGCTACAAAT
GCATTTCTAAAGCCATTGTAGTCCTGTAATGGAAGCATCTAGCATGTCGTCABAGCTGAR
ATGGACTTTTGTACATAGTGAGGAGCTTTGARACGAGEATTGGCGAAARAGTAATTCCGTA
GGTTATTTTCAGTTATTATATTTACAAETGGGAAACAAAAGGATAATGAATACTTTATAA
AGGATTAATGTCAATTCTTGCCAAATATARATARARAATAATCCTCAGTTTTTGTGAAARNG
CYCCATTTTTAGTGARRTATTATTTTATAGCTACTAATTTTARBATGTCTTGCTTGATTG
TATGETGGGAAGTTGGCTEGTETCCCTTGTCTITGCCAAGTTCTCCACTAGCTATGETGT
CATAGGCTCTTTTGGGATTTTTGAAGCTGTATACTGTGTGCTARAACARAGCACTARACRA
AGAGTGAAGEATTTATGTTTAATTCTGAAAGCAACCTTCTTGCCTAGTGTTCTGATATEG
GACAGTAAAATCCACAGACCAACCTGEAGT TGAAAATCTTATAATTTARARATATGCTCTA
AACATGTTTATCGTATTTCGATGCTACAGCGATTTGAAATTGTATTACARATCCAATGAAAT
GAGTTTTTCTTTTCATTTACCTCTGCCCCAGTTGT TTCTACTACATGEAAGACCTCATTT
TEAAGGGEAANTTTCAGCAGCTGCAGCTCATGAGTAACTGATTTATAACARGCCTCCTTTT
ARAGTAACCCTACRAAACCACTGEGAAAGTTITATGGTTGTATTATTTTITTAARAAANTTCC
ABGTGATTGARACCTACACGAGATACAGAATTTTATGCGGCATTTTCTTCTCACATTTAT
ATTTTTGTGATTTTETGATTGATTATATGTCACTTTGCTACAGGGCTCACAGAATTCATT
CACTCAACAAACATAATAGGECGCTCGAGGGCATAGAAGTAAARACACCTGETCCCTGCTC
TCAGTTCACTGTCTTGTTGGACGAGAARAGAARCAATARCGATAARACACAGTGARAGAR
AMTAMCGATARAAGACAGTGARAGAARATAACAATARAAGACARGCARARAATAACARTG
AARGTTGATAAGTACATGATAAGCCGAGETTCCCCGTGTETAGGTAGATCTGETCTTTAGA
GUCAGATACGATAGETCAGTGCARATACTCTEGGTCCATEGGECCATATGAARAGGCTAAGCT
TCACTGTARAATAATAACTGGGAATTCTGGATTGTGTATGGGTCTTGETGARCTTGGTTT
TAATTAGTGARCTGCTGAGAGACAGAGCTATTCTCCATGTACTGECAAGACCTGATTTCT
GAGCATTTAATATGGATGCCGTGEEAGTACAARAGTGGAGTGTGGCCTGAGTAATGCATT
ATGGOTEGTTTACCATTTCTTGAGGTAAARGCATCACATGAACTTGTAARGEAARTTTARA
AATCCTACTTTCATAATAAGTTGCATAGGTTTAATAATTTEITAATTATATGGCTTGAGTT
TAAATTGTAATACGCGTAACTAATTTTARCTCTATAATCTGTTCATTCTGGAATAATCCT
ARACATATGAARTTATGTTTGCATGTTCACTTCCARGAGCCTTTTTITGARAAARAMGCTTT
TTTTGAATCATCAAGTCTTTCACAITTAAATAAAGTGTTTGAAAGCTTTATTTAAAAAAA.

>Hs.1657_contig4
AW473119]AA164586|AI540656|A1758480|Al810941|AI978964|Al675862|Al784397|
AW591562|AW514102|A1888116|AlI983175|AI634735|Al669577|Al202659]|A1910598|
Al961352|AI565481|A1886254|AlI538838|AA291749|AW571455|AI370308|AI274727|
AW473925|AW514787|AI273871|AW470552|Al524356|A1888281|AW089672|Al952766|
AW440601]|Al654044|AW438839|Al1972926 poliA = 2 poliA = 3

86



ES 2 550652 T3

AATTGTTTTCTAAGTAATTGCTECCTCTATTATGGCACTTCATTTTTGCACTGTCTTTIC
AGATTCAAGARAAATTTCTATTCTTTTTTTTGCATCCAATTGTGCCTGAACTTTTAAAAT
ATGTARATGCTGCCATETTCCAAACCCATCGTCAGTGTGTGTGTTTAGAGCTGTGCACCTC
TAGAAACAACATATTCTCCCATGAGCAGETGCCTGAGACACAGACCCCTTTGCATTCACA
GAGAGGTCATTGCTTATAGAGACTTGAATTAATARGTGACATTATGCCAGTTTCTGTTCT
CTCACAGETGATAAACRATGCT TTTTGTECACTACATACTCTTCAGTCTACAGCTCTTGT
TTTATGGGAARAGGCTCARAATECCAAATTETETTTGATEGEATTAATATGCCCTTTTGCCG
ATGCATACTATTACTGATGTGACTCGGTTTITGTCGCAGCTTTGCTTTGTTTAATGARACA
CACTTGTARACCTCTTTTIGCACTTTGAARARGAATCCAGCEGGATGCTCGAGCACCTGTA
ARCAATTTTCTICRACCTATTIGATGTTCAAATARAGAATTAAACTAARANAAARRAAADD
A .

>Hs.35984 ARNmM_1 gi|6049161|gb]AF133587.1|AF133587 cromosoma 22 map 22q11.2 de Homo sapiens poliA
=3

GECGCCECGGACGCTECTECGAGTCGCCTGECARCGATGTCGCCTGGCARCTGAATAGETT
GGCCAGTGGCGCEGRCTACTEGALGCAGAAACAGCTECEEAGGCAGTGAGTEGTITCTGC
AGAGCTTCATTITGGARARGECCTCTGTACTTGEGGARAGATCGCCCATTCCCAGRACTCCT

TGGAGCTTCCCATTAACATCAATGCCACCCAGAT TACCACTGCCTATGGCCATCAGRCCC
TGCCCARAGCTOARGGAGGARCTECAGTCAGAGEACCTCCAGACGAGGCAGAAAGCCCTCA
TGECCCTETGTGACCTCATGCATGACCCCGAGTG TATCTACAAGGCCATEAACATAGGCT -
GTATGGAGAACCTCAMAGCT TTGCTCAAGGATAGCARCAGTATGETCCGCATARAGACCA
CCGAGGTGCTCCACATCACGGCAAGCCATAGCGTGGGCAGATACGCCTTTCTBGAGCACG
ACATCGTCCTTGCCCTETCCTTCCTGCTGAATGACCCCAGCCCAGTCTECCEREGGAACE
TGTACAAGGCATACATGCAGCTGGTCCAGETGCCTAGAGGGGCCCAAGAGATCATCAGCA
AAGGTCTEATTTCCTCACTGETATGGAAGCTGCAGGTGEAGETEGAGCAGCGAGGAGTTCC
AGGAGTTCATCCTGGACACACTGETCCTCTGCCTECAGRAGGATGCCACCGAGEOCCTAG
GCAGCAATGTGETGCTTGTCCTGAAGCAGRAGCTCCTCAGCGCCARCCAGARCATCCOGCA
GCAAGGCCECCCETECECTCCTTAATGTCAGCATATCTCGAGAGGECARGAARCAGGTGT
GTCATTTTGACGTCATCCCCATCCTGETCCATCTEGCTGANAGACCCAGTGGAGCATETGA
AGTCTAACGCTGCCGETECCCTGATGTTCGCCACAGTGATCACTGAAGGGAAGTATGCGG
CCCTCRACGGCACAAGCCATCGEECCTGCTCCTGRAGCTECTGCACTCCCCCATGACCATAS
CGOGCCTEAATGCCACCAAGECCCTTACCATECTGECAGAGGCCCCCCAGGECCGCAAGSE
CCCTECAGACGCACGTGCCCACTTTCCATGCCATGRAGGTOCAGACTTACGARRABCCTC
AAGTGGCCGARAGCCTTACAGCEEECAGUCCOCATCECCATCAGTATCATCGAGTTCARAL
CCTQAGCCCTTCATTCACCTCTGTGAGTGAATAAATGTGCTAAGTCTCTTTARARAAARA
ARPBARADRARAAARRAARADARDADA : '

>Hs.334534_ARNm_2 gi|17389403|gb|C017742.1|BC017742 Homo sapiens, clon IMAGE:4391536, ARNm poliA
=3
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AGAGCAGTAAGCTTETEATAAAGECCAATTCCAGOGTAGCTCTTCARGETGATAGCCATCT
ACTTTCCAGTGECTGCCARCCACAGRGAGTECCAGTTARACACTGEAAGGATTAAGRECAAG
G CCOTTCTCTTCAGACTCCCCTCTGAGATCTGAARAATGAAGTGGUTTACGGAACATCAG
CAGTGAAGAACTGCCAAGAGTTGETGAAGE T TETCTCTTCCGAGEGCCTTCTCARGACAG
GGCTCTTGAACAGACAAGTEGAAGEGCTGTACCAGGEATARAGRAAAGAAGTECCTETCC
AGCAGGGRAGCTTCAATTTAAGTTCCATGTATGAAGTCATTECGCTCTATCTGCATTTTTCT
 GTCATTCTCTTCATTTGTTTTAAGGTGGAARATTTTCTTACAGTTGATGCARAGTATCAA
CTACTTTACCCTACCTTCTCCCCT T TTAGATGGE T TCTTCCTGAGTTT TGGAGTCTTGTA
TGATTATCAGTATTCCCCTGTCARRATCARATCTATTCAGEGTTTCTTCACTGTTGAGALC
ACCTAAATGTTTTTATTT TTGAGAAGTEGGGACAGAGTCTCACTATGTCACCCAGGECTGEE
AGTGCAATGGCATGATCTCAGCTCACTEGCAACCTTCGCCTCCTCGE T TCAAGCGATTCTC
CTGCCTCCGCCTCCTGAGTAGCTCGEATTATAGGCACGCACCACCACECCCAGCTAATTT
TTTCTATTITTAGTAGAGACAGAGTTTCACCATGTTGGCCAGECTGGTCTTGAACTCCTG
ACCTTETGATCCACCCACCTCRECCTCCCAGAGTRCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCA
CGCTTGGCTAAGAACACCTAARTTTTTATGTTTCTTGECTCARARACCAGTTCCATTTCT
AATGTTGTCCTCACARGAAGGCTAATTGGTGGTGAGACAGCAGGGGAGGACGGAAGAGCTS
TECTTTCTAACTTCTTCAACTCAGECAATARGCGATTTTAGCTT TATTTAARGTCTTCTS
TCCAGCTTTAAGCACTTTGTAAGACATGGCTGAAAGTAGCTTTTCTATCAGAATTGCAGA
TAGTCATCTTCEGCTARCAGTCARTTGEATATATTCCTTTACCTCACATGACCCCAGCAR
CTGTGGTEGTATCTAGAGGTGARACAGGCAAGTGALATGGACACCTCTECTGTGARATGTT
TTAGAGAAGGAAATTCAAAARATGTTGTAACTCGAAACCACTETTGAATATCCGTATCEGLC
T TCTTTT TCACTTTGACTC T TAACATTATCAGTCAACTTCCACATTAATGARAGTTGAC
CATAGTTATTTCCARATAAAAMGAAACCAACTCTTACCAGGETCTTGGACTGTGATGTCAT
ATTATTCAGTTTTATGCTTGTTCCTCAGCAGARCTCATAAGAGTEGACATAGTCAGCTGCT
GACGGCACCTCAGCCACGCCACTCTTACTCAGT TCAGTGAGTETGCTTGCETGETAGGAT
GTGCTECAGCCCTCTCTACGCTCTTCTAT I T TTGETATATTTCCTATCTARCCTTCARAT
AGCTTCCAATTCTTTTTTTCTTGGACTGGCTTCATTCTGAATTTGTGCTAAAATAATCTT
TCATAAAGAGACCTCAGTTTATAGCGTAACAGACTACACAATGCACTGATGTTTTCATAA
TGTTTAAGGGACCCACTGCARGAAGCTTEGCTGCCTCCT T TTAATTGTAT TCATTTAGATT
TTGATTTTCCATGTTARGAAGETGAGETCCATGTTEGTGCCOTTCAGAGTAGAGAACCAT
GTARACATTAGGAATGAACACGAGGCCTTAGGARTGARTAGAGAGTTTGCCTTATACAATT
TCCTGTTACARAGCTCTCCCTCTCATGCAARGTAGGGAACACCTTTTGAGCATCT T TGAR
TITGACABATCETECTGTTGCAAACACTTTTTTT I TGAGATGAAGTCTCGCAGTTCTCAC
CCEGECTERAGTGCAGTEECGTGATCTCEGCTCACTECAACTTCCACCTCCTGGGTTCCA
GCAGTTCTCCTGCCTCAGCCTCCCARGTAGCTCGAGATTACAGGCECCTGCCACCCCACCT
GGCTCATTITTOTAATTTTAGTAGAGACGEGETTTCACCATHTTEGCCAGECTGATTAMC
TCCTGACCT CAGGTGATCCACCTTTCTCEGCOTCCCAAAGTECTAGGATTACCGEGTGTGA
GCCACCGTGCCCGECCTGCARACACATTTTAATTGACAACACTAGGGCTGTTGTACARAR
TAGTAATGATAGCCATGGAAGTTTTACCTTATTCTGTGAGAAGTGTTCTTARAACTTATTA
AGTETCTARACTALGETTTAGTEC T TT T TTAAAGGAARGTTGTCCCAGGATTCATCCTAA

AGAAAGCAAARGTTAATTCARCTGATCCACCAATGEAATTAGATOGATAGRAGTTEGATTC
TTGAGTTTTACCACCACTTAGT TCCCACTGAAT T TTGTAACTTCCTETGTTTGCATCCTC
TGTTCCTATTCTGCCCTT_GC'J_Z'CTGTGTCA‘I‘CTCAGTCATTTGACTT}-\GAAAGTGCCCTTC
AAAMAGGACCCTGTTCACTGCTGCACTT T TCAATGAAT TARAATTTATT'FCTGTTCTAAAR
ADRARDARAARA

>Hs.60162_ARNm_1 gi|10437644|dbj|AK025181.1]AK025181 ADNc de Homo sapiens: FLJ21528 fis, clon
COL05977 poliA =3
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TGATCAACAACTETCAGCTCCCAGTCAGAGAGAAAGGBGCCTCTTCAGTCTGTCTCAGGAG
ACTAGGAGAAACAGCATARAGGACCCCACAAGGAAGGGEAGAGETACCCTGGGTCAGECGC
TTETGGAGAGAGEGCTTICGCATGTAARAGTCACGTCAGGCAAAATAGAACAGAANARALGC
CAGGGCCAGCCCAGAGGCACCTERGAAGARTCAGACCCACAGUTCAGCCCAGCCOTARCA
CAGAGARGAGACAGGCCTGECAGCACCCAGGGACCCCCTTTCCTCAGCCTCCACCTGCAG
GACAGCAGGAGCACTGATGCGCTGAAGCTACGTTCTGGAGTCTGEARGCAGCAGRACTGA
AGGAAGTARAACACGGGTGTCTGECGARGACCCCTCAAGCTGCAGTARAGCCCAGGACTEAR
TTEECCACCTGAGECCAAGGETEECACTCCAACCTCCTCCTARARGGCTGGCTAGAGCCAL
AGGARAGGGCCAGAAGCCAGAGARAGCOACAAAGGETGGACCCCTGCCTCCAARCCTCCTCT
GGAGACTGACCTCCTCTTTCCTGTGCCTTATTGTTTCTCCCTCTTCTCTTTGTTCGCCAL
TGEGECEETGACCTCAGGEATCCTEGUCTAACCTGATEATTCTGCAGGCAACTGTGTCCGA
GAAGACCCTTCTCTGGARGATTGAACCCCAATTCAGCCATGGTGACTCCTTTGATGTCAA
ACTGETAAGGEGCTGAGCCETGGEGCACAGGATACCACTCCTTCCAGCTCTTCTGCTETGAC
CTGCCCATGGRAAGTCCCTGTGCGACACGAAATCCTGTTTGGATCATCTARCTGGAGGECTCT
CTGTTCTTCACCTCCACGCGCCCTCTTGACCCCAGGAGGTTCAGGGGAGGARGTACGCCA
CTCTCCACTGECACCCTCCTTGCCCTACACACAGTCACCCCTGAGCCCCTCAATGTGTGC
TEAGETGEGCCCTGCTCTCTGCAGGGETATGCGAGAGRAATAGCTTGGGGTECTGTEAGGC
CCCGAAGAAGCTGEECCTATCCTTCTCCATCOAGEGCCATCCTAAAGAGGCCTGCCAGGAG
GAGTGATATGGACAGACCAGRAGGGCCAGCTGAAGAGGGCCCCGGACRAGCTGCGECCTC
AGGCTCTGGGCTAGAAARAGCCTCCARAGGACCAGCCCCAGGAAGGAAGGARGAGCAAGCSE
GRGGGTTCGTACCACCTTCACCACTGAGCAGCTGCATGAGCTGGAGARGATCTTCCACTT
TACCCACTACCCAGACGTTCACATCCGCAGCCAGCTGECAGCCAGGATCAACCTCCCAGA
AGCTCGGGTGCAGATCTGGTTCCAGAATCAGCGAGCCAAGTGGCGGAAGCAQGAGAAGAT
TEGCAACCTGEGGECTCCACAGCAGCTGAGTGARGCCAGTEGTGETCCTGCCCACAMATCT
GGATGTGECCTCEGECCCACETGGACATCCACTECTCTGCGCAGBGCTGEGCTCCTCCCACGAG
CTGTTGTCCATCGGCTCAAGATCAGCTGGCCTCTGCCTGGTTCCCTGCCTGGATCACCCT
CCTCCCAGCGCACCCATGGGAAACACAGCCTETCCCAGGTCTTCCCATCCATCARACTTG
CATCCCTETGCTATGCATCCTTCCACCTCCACATCCCARATGERECAGCATCTGTECTAC
TTCAACATAGAGATTGGACATGCTCTCCCCAAATGAGCCACT TTCCTCTCCAGGTGAAGG
CAGGTAGCAGATGTGCCCTGGECCTCTEGEGAAATCGATCTCACAATCCARARATEGCCC
ACAGCCCAGGAAGCTACCCTGAACATGCCAGTTGGARGGCTCGCACCAGACTCARARGCAR
ACTAAACAATAARGGACAGCTCTCTTCTCTCCTGECTARRGCTECTCTCCTEGGTTCAGAR
GACAGGCTCCATGAGATCTCAGGCCGAGCTCTAAAATAGGGAGETAATCCTCCAGCACCT
GTGTTTCCTCTARCTTGCTGTETEACCTCCAGCCGETCACTCACCCTCTCTGGACCTCAT
CTGTAARGAGGAGCCAGCTGGATAAGATGATTTCTGAAGACGCTTCCATGGTGGGCACTGA
GGCACAGAGGAGGCCAAGGAGAGGTTCTTTGTTCATGCATGCATTCATCCGTGACACATG
AGTACCTACTGAGCACTCCATAAACAGARCGGEATACAGAGATAMACAATTITGGGETTCTG
TCCACGTTTGTCARARAGGTGGTGCTGECCCACCTCTCGARAGCAGARCACTTGCTCAACARD
CCTTGCTETTGCCCCAAGTCTAACACATTCTTTATGACTGTGAGCATCTCAGAGTGAGAG
ARAAATGTAGAAAGTTTTTTAAATTCTARACAGGATTTAGTGTCTTTAGTTATCTTGCTG
GATGGGAAAGGGATGTTETCATTTCTGGCACAANTGAARRGTAGRACGEARAGCTCCTTT
CATTCAGTTTATCTTTCCAGGATATATGARANGGEACCAGCTGGAACGACTAGCCTCACTC
TGTCCTCGAARGCCTEGAGCTTTCATTCARACTCCCTATTTCCATGCARAGACGCTGEGCAA
ACCACATGTTCTGTCTEAGCCTCAGTTTTCCTATCCATARAATGAAGGTAGCCAGGCCTG
CCTCAAAGAGCATTCAGGAGGCTCTGAGAGGACATGAGAGTATTTTGCARAGTGAGGGCA
AGGCCCAGTGTGGAGTGATATTGTTATTCCAAGATTCCACTGCARARAGTGGCTACTTTGG
ATGCCAGCCCAGGATGAGTAGTTCCTGTTCTICAGGGAGETCATCCGCTGAGCATCCCTTC
TGCACAGATGTCTCTGATTCTTGTCCTTECAGETEGGAGGACAGRGCCTGCTCCCCTAAGC
TGCGAAGCCTEGAATGACCTCTTGCACAAGCCTAAATTCCAGGAATCTTCCCCAARTCCC
AGATCCTCTGCAATCTACCTGCACCCCTGACCCACCCAGGAGTTGGACCGGGAGTTGGGA
AGCCTAGGTCTTAGTCCTACACTCCTTICTAATTTGCTGTGTARCCTTACCATTAATCTCT
CTGEGTCTCAGTTTTCTCATCTGTAT TGGAGETAGCACTGCTAGCTCTGCCTTCAGGCAT
GCAATATGCCAGAACTACAGACAACAGCCCACAGGATGCAARAGTGCTTITGCCATCTTAA
ARATGCCAGATCACTCAGAGCCTATGAATGTGGATATCAACACCAGGTCTCTAGCACCAC

TGCGATGAARGGAGAAGGCTAGAGGCTGAGGGAGGARAGACGCACGTTAACAARCAAAGGCAG
TAGCTCATCACTTGACTAGCAGGTACCCATTTTAGGACCCTACACTCAAATGTGCAAART
AAAATTTCTATCATTTTGCTATARARARARAAAAARAARAARA
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APPENDIX 2

>NM_004967

GAGTGAGTGAGAGGECAGAGGAAATACTCAATCTGTGCCACTCACTGCCTTGAGCCTGCT
TCCTCACTCCAGGRCTGCCAGAGGCTCACTCCCTTGAGCCTECTTCCTCACTCCAGGACT
GCCAGAGGAAGCAATCACCAMARTGAACACTGCTTTAATTTTGC TCAGCATTTTGGGAAT
GGCCTATGCTTTCTCRATGAAAAR T TTGCATCCARGAGTCAANATAGAGGATTCTGARGA
AAATGGGGTCTTTAAGTACAGGCCACCGATATTATCTTTACAAGCATGCCTACTTITATCC
TCATTTAARAACGATTTCCAGTTCAGGGCAGTAGTCGACTCATCCOAAGARARTGGAGATCA
CAGTTCAGAAGAGGAGCGAGGAAGAAGACGGAGACTTCAAATGAAGGAGARAACAATGARCA
ATCOAATCARGATAAAGACTCTGAGGCTEAGAATACCACACTTTCTGCTACRACACTGCG
CTATGGAGAGGACGCCACGCCTEGGCACAGEGETATACAGGGTTAGCTGCAATCCAGCTTCC
CAAGAAGGCTGGECGATATAACAAACAARGCTACAAAAGAGAMCGGARAGTGATGAAGARGA
AGAGGAGGARGAGGAAGGAAATORAAACGAAGRAAGCCAAGCAGANGTAGATGARAACGA
ACAAGGCATAARCGGCACCAGTACCAACAGCACACAGGCAGAARACGGCAACCGCAGCAG
CGGAGCBAGACAATGEGAGAAGAAGGGGAAGAAGAARGTGTCACTGGAGCCAATGCAGARGS
CACCACAGAGACCGGAGGGCAGGECAAGGGCACCTCGAAGACAACAACCTCTCCAAATGG
TGGETTTEAACCTACAACCCCACCACARGTCTATAGAACCACTTCCCCACCTTTTGGGAR
ARCCACCACCUTTGAATACGAGGGGEAGTACCGAATACACGGGCCTCAATGARTACGACAR
TGGATATGAAATCTATCAARGTGAGAACGEGGEGAACCTCEGTCGEEGACAATTACCGAGCCTA
TGAARGATGAGTACAGCTACTTTAAAGGACAAGCGCTACGATEGCTATCATGGTCAGAATTA
CTACCACCACCAGTGAAGCTCCAGCCTG

>NM_002847
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GCCTCCCGCCGCCTCCCGCGCGECCATGGACTEGAGCGCCGCCAGCCAGECCGCAGGGATE
GGGCCGCCGECTCCCECTECTECTGCTUCTACTGCTECTGCTGCCGCCACGCGTCCTGCCT
GCCGCCCCTTCRTCCATCCCCCECEERCGRCACCTCCCGEGECETCTGEGCTECCTGCTC
GAGGAGGGECCTCTGCGEAGCCTCCGAGGCCTGTGTGARCCGATGGAGTGTTTGEGARGGTEC
CAGAAGATTCCGEGCAATGGACTTTTACCGCTACGAGGTGTCECCCGTEECCCTECAGCGC
CTGCGCETCGCETTOCAGARGCTTTCCGECACAGETTTCACGTGACAGCATGACTATACT
CAGTATGTGATGGACCAGGAACTTOCAGACCTCCCGAARACCTACCTGAGECGTCCTGAM
GCATCCAGCCCAGCCAGGCCCTCAARACACAGCGTTCGCAGCCAGAGGAGGTACAGTCGG
GAGGCCGGETCECTECCCTEECCAACGCCCTCCGACGCCACCTGCCCTTCCTEGAGGCCCTG
TCCCAGECCCCAGCCTCAGACGTGCTCGCCAGGACCCATACGEGCGCAGGACAGACCCCCC
GCTGAGGGTGATGACCGCTTCTCCGAGAGCATCCTGACCTATETGACCCACACGTCTGCG
CTGACCTACCCTCCCAEGCCCCEGACCCAGUCTCCGUBAGHACCTCCTGCCBCGGACTCTC
GGCCAGCTCCAGCCAGATUAGCTCAGCCCTAAGGTGAACAGTEGTGTGGACAGACACCAT
CTGATGGECEGCCCTCAGTGCCTATGCTGCCCAGAGGCCCCCAGCTCCCCCCAGEEAGGEC
AGCCTGGAGCCACAGTACCTTCTGCGTGCACCCTCAAGRATGCCCAGUCCTTTGCTGGCA
CCAGCCGCCCCCCAGARAGTGGECCTTCACCTCTOEGAGATTCCGARGACCCCTCCAGCACA
GGCCGATGGAGCACGGATTCATACCCTCCTGAAGGACCTACAGAGECAGCCGECTHACGTS
AGGGGCCTAAGTEGCCTGRAGCTOEACGECATGECTGAGCTGATGACTGACCTGATGCAR
GGCGTGGACCATGEAGTAGCTCGAGGCAGCCCTEECAGAGCGGCCCTEGGGAGAGTCTCGA
GAACAGGCGGATGGCCCCARGGCCACCCTCCOTGGAGACAGCTT TCCACGATGACGGAGTG
CAGGACGARCGATGATAGACTTTACCARGAGGTCCATCATCTGAGTCCCACACTCGGGGEC
CTCCTGECAGGACCACCGGTCTCGACTCTTACCTGGAGCCCTCCCCTYTGCAAGECCCCTC
GACATGGAGACGARGAAGTCCGAGCACCCTGAGTCTICCCTGTCTTCAGAAGAGGAGACT
GCCGEAGTGGAGAACGTCAAGAGCCAGACGTATTCCARAGATCTGCTGGGGCAGCAGCCG
CATTCOEGAGCCCGREECCECTECETTTGGEGAGCTCCAAAACCAGATGCCTGGGCCCTCOR
ARGCACGGAGCAGAGCCTTCCAGCGGETACTCAGGAGGCCCTCAGCEACGGCCTGCAATTG
GAGGTCCAGCCCTTCCGAGCARGAGGCGCEGEECTACATCGTGACAGACAGAGACCCCCTG
CGCCCCGAGEARAGGEARGECGBCTEGTEEAGGACGTCECCCEGCCTCCTGCAGETGCCCAGC
AGTGCGTTCOCTEACGTGEGAGGTTCTCGEACCAGCAGTGACCT TCAAAGTGAGCGCCAAT
GTCCAAAACGTGACCACTGAGGATGCTGCAGAAGCCCACAGTTGACAACARAGACARACTG
GAGGARBACCTCTGCACTGARAATTCTTCAAACCGGAGTCGGGTCGARAAGCARACTCARG
TTCCTGCCTCCTCAGGCGGRAGCAAGAAGACTCCACCAAGTTCATCEGCGCTCACCCTGGTC
TCCCTCECCTGCATCCTGGGCETCCTCCTGGCCTCTGGCCTCATCTACTGCCTCCGCCAT
AGCTCTCAGCACAGGCTGAAGGAGAAGCTCTCGECACTAGGEEECGACCCAGGTGCAGAT
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GCCACTGCCECCTACCAGGARCTETGCCECCAGCGTATGECCACGCEECCACCAGACCGA
COCTGAGGGCCCGCACACGTCACCCATCAGCAGCETCTCATCCCAGTTCAGCGACCGRRCCE
ATCCCCAGCCCCTCOGCACCCAGCAGCGCCTCATCC TGETCCRAGRAGCOTETECAGTCC
ARACATGEACATCTCCACCEGCCACATGATCCTGTCCTACATGCGACGGACCACCTGAAGARC
ARGAACCEGCTGGAGAAGGAGTGEGAAGCECTETECECCTACCAGGCOGAGCCCRACAGT
TCETTCETEECCCAGAGEEGAGRAGAACGTGCCCAAGAACCEOTCCOTGRCTRTECTEACC
TATGACCACTCCCGEGTCCTGCTGAAGGCGGAGAACAGCCACAGCCACTCAGACTACATC
AACGCTAGCCCCATCATGGATCACCACCCEAGGAACCCCECGTACATCGCCACCCAGGEA
CCGCTGECCCECCACCETERCTGACT T T TGGCAGATECTGCTCECACAGCEBECTGCETEATE
ATCGTCATECTGACACCCCTCGCEGAGAACGACGTCCEECAGTECTACCACTACTEGCCE

GATGARGGCTCCAATCTCTACCACATCTATGAGGTGAACCTEGGTCTCCGAGCACATCTGE

TGTGAGBACTTCCTEGTGAGGAGCTTCTATCTGAAGAACCTGCAGACCAACGAGALGCGC
ACCOTGACGUAGTTCCACTTCCTGAGTTGGTATGACCGAGGAGTCCCTTCCTCCTCARAGG
TCCCTCCTGRRACTTCCGCAGRARARMGTARACARGTGCTACAGGGECCEGTTCTTGTCCAATA
ATTGTTCATTGCASTEACGATCCAGGCCGEAGCEECACCTACGTCCTGATCGACATAGTT .
CTCAACAAGATGGCCARAGGTGCTAAAGAGATTGATATCGCAGCGACCCTEGAGCACTTG
AGGGACCAGAGACCCGGCATEGGTCCAGACCAAGGAGCAGTTTGAGTTCGCGCTGACAGCT
GTGGCTGAGGAGGTGAACGCCATCCTCAAGBCCCTTCCCCAGTGAGCGGCAGCCTCAGGS
GCCTCAGEGRAGCCCCCACCCCACEGATET TG TCAGGAATCATGATC TGACTTTAATTAT
GTGTCTTCTATTATAACTGCATAGTARTAGGGLCCTTAGCTCTCCCSTAGTCAGCGCAGT
TTAGCAGTTARAAGTGTATTTTTGTTTAATCAAACAATAATAAAGAGAGATTTGTGGARA
AATCCAGTTACGUEGTGEAGGGGAATCGETTCATCAATTTTCACTTGCTTARAAAAAATAC
TTTTTCTTAAAGCACCCGTTCACCTTCTTGGTTGAAGTTUTGTTARCAATGCAGTAGCCA
GCACGTTCGAGGCGGTTTCCAGGABGAGTGTGCTTGTCATCTGCCACTTTCGGGAGGGTG
GATCCACTGTGCAGGAGTGECCGREGAAGCTEGGCAGCACTCAGTEAGGCCECCCEGCACA
CAAGGCACGTTTGGCATTTCTCTTTGAGAGAGTTTATCATTGGERAGAAGCCGCGGGGACA
GAACTGARCGTCCTGCAGCTTCGGEGCAAGTGAGACAATCACAGCTCCTCGCTGCGTCTC
CATCAACACTGCOCCGEGTACCATGCACGECCCCETCAGUCACACCTGTCAGCCCARAGCA
GAGTFATTCAGGEECTCCCCGEGEECAGRCACCTGTGCACCCCATGAGTAGTGCCCACTT
GACGGCTEGCACTCCCCTGACCTCACCTTTECAARGTTACAGATGCACCCCARCATTGAGA
TGTGTTTTTAATGTTAAAATATTGATTTCTACGTTATGAARRCAGATGCCCCCGTGAATG
CTTACCTGTCAGATAACCACAACCAGGAACGARCARATCTGGGCATTGAGCARGCTATGAG
GETCCCCGAGAGCACACGALCCCTECCAGGCCCCCECTGECTCCTCCAGGCACGTCCCGE
ACCTOTGGEGCCCCAGAGAGEGCGACATTTCCCTCCTGCGAGAGRAAGGAGATCAGGGCARL
TCEGAGAGGERCTGCAAGCATTTCCCTCCCGOGAGACGACGATCAGGGCGACCTGCACGLAC
TGCETAGAGCCTGEAAGCRAACTCAGAAACCACGCCGACCEGCCCTGCCCCTCTTCCCGRE
ATCACTTAATGAACCACGTGTTTTGACATCATGTARACCTAAGCACGTAGAGATGATTCG
GATTTCACAARATAACATTTGAGTATCCEATTCECCATCACCCCCTACCCCAGARATAGE |
ACAATTCACTTCATTGACCAGGATGATCACATGRAAGECEECECAGAGGCAGCTETETGE
GCTECAGATTTCCTOTETGEEETTCAGCGTAGARARCGCACCTCOATCCCGECCCTTCCCA
CAGCATTCCTCCATCTTAGATAGATGGTACTCTCCAARGGCCCTACCAGAGGGARCACGS
CCTACTGAGCGGACAGRATGATCGCCARAATATTGCTTATGTCTCTACATGGTATTGTAAT
GAATATCTGCTTTAATATAGCTATCATTTCTTTTCCAAAATTACTTCTCTCTATCTGGAA
TETAATTAATCEAAATGAATTTATCTGAATATAGGAAGCATATECCTACTTGTAATTTCT
AACTCCTTATGTTTGARCGAGRAACCTCCGGTGTGAGATATACARAATATATTTAATTGTGT
CATATTAAACTTCTGATTCAAAADDRAR o '

>BC002551
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GGCACGAGGCCACGAGCTOTTGTGCATCCAGACETGEAATTGGAGCCCEGCATTCCCTCC
TCGTCCCGEGCTGGCCOTTGCCCCCACCCTGCARCTCOTGCTTGACATCGGCTCAGCCAA
GAGCGTCCCAGTCACACCAGCACGECCTCCGCCECACAACAAGCATCTGGCTCGAGTGRC
GGACCCCCGTTCACCTAGTGCTGECATCCTCGCACTCCCATCCAGGTEGAGAGCTCTCC
ACAGCCAGGCCTACCAGCAGEGGAGCAACTGUACGGTCTTARACATGCCCAGEACTCAGA
TCCCCGCTCTCCTACTCTTGGTATTGCACGGACACCTATGAAGACCAGCAGTGGAGACCT
CCCAAGCCCACTGOTGARACAGCTGAGTCAAGTATTTGARACTGAAGACTCTAAATCARA
TOTTCCCCCAGAGCCTGTTCTGCCCCCAGAGGCACCTTTATCTTCTGAATTGGACTTCCC
TCTGGETACCCAGTTATCTGT TGAGGARCAGATGCCACCTTGGAACCAGACTGAGTTCCC
CTCCAAACAGGTGTTTTCCAAGGAGGAAGCARCACAGCCCACAGAAACCCCTGTGRCCAG
CCAGAGCTCCCACARGCCCTCAAGGGACCCTGAGACTCCCAGATCTTCACGTTCTATGCG
CAATAGATGGAAACCARACAGCAGCARGGTACTAGRGAGATCCCCCCTCACCATCCTGCA
GGATGACAACTCCCCTGGCACCCTEACACTACGACAGGETAAGCGECCTTCACCCCTARG

TGAAAATGTTAGTGAACTAAAGGAAGGAGCCATTCTTGGAACTGGACGACTTCTGARAAC
TGGACGACGAGCATGGGAGCAAGGCCAGGACCATGACAAGGAARATCAGCACTTTCCCTT
GETGGAGRAGCTAGGCCCTGCATGGCCCCAGCARTECAGTCACCCAGEECCTGGTGATATC
TETETCCTCTCACCCCTTCTTTCCCAGEGATACTGAGGAATGGCTIGTTTTCTTAGACTC
CTCCTCAGCTACCARRCTGGEGACTCACAGCTTITATTREGCTTTCTTTGTGTCTTGTGTET
TTCTTTTATATTABAGGAAGTAATTTTARATGTTACTTTAAAAAGGTAAAARRARAARNA
BAARRARR :

>AL039118

GCATTCGTAGTAAACGTECCCAAGAAATTATTTTGGCCATTTATTGTTTTETCCTTTTCT
TTAAAGAACTGTTTTTTTITTCTT T TG T TTACTT T TAGACCARAAGATTGAGTTCTAGAALA
TGCACTTGGTATACTAAGTATTAAMACARACARAARGGAANGTTGTTTCAGTTGGCAACA
CTGCCCATTCAATTGAATCAGARGGEGACAAARTTAACGATTGCCTTCAGTTTGTGTTGT
GTATATTTTGATGTATGTGETCACTARCAGATCACTTTTATTTTT TCTAAATGTAGTGAL
ATGTTAATACCTATTGTACTTATAGGTAAACCTTGCARATATGTAACCTGTETTGCGCAR
ATGCCGCATAAATTTGAGTGATTGTTAATGTTGTCTTARAAATTTCTTGATTGTGATACTG
TGETCATATGCCCGTETTTGTCACTTACAAAAATGTTTACTATGARCACACAGAAATARA
ARATAGGCTAAATTCATATAAARAAARARARAADAAAAAARAARDAANARADARDDAANA

>NM_000198
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GAGGCAGTAAGGACTTGEACTCCTCTGTCCAGCTTTTAACAATCTARGTTACGGTTACCC
TCTTCTGGGTCACGCTAGAATCAGATCTACTCTCCAGCATCTTCTGTTTCCTGECAAGTG
TTTCCTGCTACTTTGGATTGGCCACGATEGGCTEGAGCTGCCTTGTGACAGGAGCAGGAG
GGCTTCTGGGETCAGAGGATCGTCCGCCTGTTCETGGAAGAGARGAARCTGAAGGAGATCA
GGGCCTTGGACAAGECCTTCAGACCAGAATTGAGAGAGGAATTTTCTARGCTCCAGRACA
GEACCAAGCTGACTGTACTTGAAGGAGACATTCTGGATGAGCCATTCCTGARAAGAGCCT
GUCCAGGACGTCTCEGTCETCATCCACACCGCCTEGTATCATTGATGTCTTTGETGTCACTC
ACAGAGAGTCCATCATGAATGTCAATCTGAAAGGTACCCAGCTACTGTTGGAGGCCTGTC
TCCAAGCCAGTGTECCAGTCTTCATCTACACCAGTAGCATAGAGGTAGCCGGGLCCCAACT
CCTACAAGGAAATCATCCAGAACGGCCACGAAGAAGAGCCTCTGGAARACACATGGCCCA
CTCCATACCCGTACAGCARAAAGCTTGCTGAGAAGGCTGTGCTGECGCCTAATGEGTEGA
ATCTAAAAAATGCTGATACCTTGTACACTTETGCGTTAAGACCCACATATATCTATGGGES
ARGGAGGCCCATTCCTTTCTGCCAGTATAAATGAGGCCCTGAACAACAATGGGATCCTGET
CAAGTGTTGGAAAGTTCTCTACAGTCAACCCAGTCTATGTTGGCAACGTGGCCTGGGCCC
ACATTCTGGCCTTGAGGGCTCTGCGGGACCCCAAGARGGCCCCARGTGTCCGAGGTCAAT -
TCTATTACATCTCAGATGACACGCCTCACCAAAGCTATGATAACCTTAATTACATCCTGA
GCARAGAGTTTGGCCTCCGCCTTGATTCCAGATGGAGCCTTCCTTTAACCCTGATGTACT
GGATTGGCTTCCTGCTGEAAGTACTGAGCTTCCTACTCAGCCCAATTTACTCCTATCAAC
CCCCCTTCRACCGCCACACAGTCACATTATCARATAGTGTGTTCACCTTCTCTTACARGA
AGCGCTCAGCGAGATCTEGCGTATAAGCCACTCTACAGCTGGGAGGAAGCCAAGCAGAAAR
CCOTGGAGTGGETTGETTCCCTTGTGCACCEECACAAGCGAGACCCTGAAGTCCARAGALCTC -
AGTGATTTARGEATGACAGAGATGTACATGTGGATATTGTTAGGARATGTCATCAAACTC
CACCCACCTGGCTTCATACAGAAGECAACAGGEGCACAAGCCCAGETCCTGCTECCTLTC
TTTCACACAATGCCCAACTTACTGTICTTCTTCATGTCATCARARATCTGCACAGTCACTGGE
CCCARACCAGAACTTTCTGCTCCTAATCATACACCAGRAGACARACAATATCGATTTGCTGTT
ACCARATCTCAGTGGCTGATTCTEAACAATTGTGGTCTCTCTTAACTTGAGGTTCTCTTT
TGACTAATAGAGCTCCATTTCCCCTCTTARATGAGARAGCATTTCTTTICTCTTTAATCT
CCTATTCCTTCACACAGTTCAACATAAACAGCAATAAATGTTTTAATGCTTAR

>H05388

AAATTTTGACCCCATATAARGARATGTGTTATGTATGTTGTGCCTCCTTAGAGACATAAN
TTTAGTGTCAAAACATGGGAGATGGCTTACTCAGAAGCATACTCCACTTAACATACCATG
GCCTGAGCTAAGTACCATGTCCTGTTTGTGTCTTATTTITAAATATTTTCTTTGTCCACA
TGGGCCGTTGACCT?AGAGTTAAGGCGGTTGCTTTTTTGAAGAAATCACCAAAGTTTCTG
GGAAACTATGT TCARGGTTGARATGCAGAGTAGATTTAATTTTATTTGTCTTGTAGGGAA
GARATCTTCCTTTGRACCEGCTTTTCTTGCTTTTTCCCTTTTTCCCAAACTAGGTTACAGE
TTCTTATCTGCAAGETTCARGTTGCTTAGACATTGTTTTCCAGTATTCTGCAGGGCCAGT
CAGTTGTACAGAAGTTGGAATATTCTGTTCCAGAATTAAAGAAGTTTTTAGATTATGAAA
TATTATGATAATAAAGCTATATTTCTGAARAAARNARD

>NM_004062
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GAAGGAGCTCTCTTCTTGCTTGECAGCTGEACCAAGGEAGCCAGTCTTERGCEOTEEAGE
GCCTETCCTGACCATEGTCCCTGCCTGECTETGGCTECTTTGTGTCTCCETCCCCCAGGC
TCTCCCCAAGACCCAGCOTGECAGRGCTETCTETGGARAGTTCCAGAARACTATGGTGCGARA
TTTCCCTTTATACCTGACCAAGTTGCCGCTGCCCCATGAGGEGGCTGAAGGCCAGATCGT
GCTGTCAGGGEACTCAGGCAAGGCAACTGAGEGCCCATTTCCTATGEATCCAGATTCTGG
CTTCCTGCTGETGACCACCGGCCCTGOACCCAGAGGAGCAGGCAGAGTACCAGCTACAGGT
CACCCTGGAGATGCAGGATGGACATGTCTTGTGECEETCCACAGCCTETECTTETGCACGT
GAAGGATGAGAATGACCAGGTGCCCCAT T TCTCTCAAGCCATCTACAGAGCTCGGCTGAG
CCGEGETACCAGECCTGGCATCCCCTTCCTCTTCCTTGAGGCTTCAGACCGEGATGEAGCC
AGGCACAGCCAACTCGGATCTTCGATTCCACATCCTGAGCCAGGCTCCAGCCCAGCCTTC
CCCAGACATGTTCCAGCTGEAGCCTCOECTGERERCTCTERCCCTCAGCCCCAAGGERAG
CACCAGCCTTGACCACGCCCTGGAGAGGACCTACCAGCTGTTGETACAGGTCAAGGACAT
GGETGACCAGGCCTCAGGCCACCAGGCCACTGCCACCETCEAAGTCTCCATCATAGAGAS
CACCTEGETGTCCCTAGAGCCTATCCACCTEGCAGAGAATCTCAAAGTCCTATACCCGCA
CCACATGGCCCACGGTACACTGGAGTGEGEAETCATATGCACTATCACCTCCAGAGCCATCC
CCCGGGACCCTTTGAAGTEGAATGCAGAGGGAARCCTCTACGTGACCAGAGAGCTGGACAG
AGAAGCCCAGCCTEAGTACCTEGCTCCAGGTGCCGGCTCAGRATTCCCATEGCEAGGRCTA
TECGECCCCTCTGERAGCTGCACGTGCTOGTGATGGATGAGAATGACAACGTGCCTATCTE
CCCTCCCCETEGACCCCACAGTCAGCATCCCTGAGCTCAGTCCACCAGETACTGAAGTGAC
TAGACTGTCAGCAGAGEATGCAGATGCCCCCEECTCCCCCAATTCCCACGTTGTGTATCA
GCTCCTGAGCCCTGAGCCTGAGCATGECETAGAGGGEGAGAGCCTTCCAGETEEACCCCAL
TTCAGGCAGTETGACGCTGGGEETGCTCCCACTCCCRAGCAGGCCAGAMCATCCTGCTTCT
GGTGCIGGCCATGEACCTGGCAGGCECAGAGGETGRC T TCAGCAGCACGTGTGRAAGTCGA
AGTCGCAGTCACAGATATCAATGATCACGCCCCTGAGTTCATCACTTCCCAGATTGRGCC
TATAAGCCTCCCTGAGGATGTEEAGCCCGEEACTCTGEGTCECCATGCTAACAGCCATTGA
TGCTGACCTCGAGCCCGCCTTCCECCTCATGGATTTTCGCCATTEGAGAGGEGAGACACAGA
AEGGEACTTTIGGCCTGGAT TGAGACCCAGACTCTGGGCATGTTAGACTCAGACTCTGCAR
GAACCTCAGTTATGAGGCAGCTCCARAGTCATGAGETGETEGTEETERTGCAGRAGTETAGC
GARGCTGGTEEGGCCAGGCCCAGGCCCTGEAGCCACCGCCACGETGACTGTGCTAGTGGA
GAGAGTGATGCCACCCCCCAAGTTECGACCAGGAGAGCTACGAGGCCAGTGTCCCCATCAS
TGCCCCAGCCEGCTCTTTCCTGCTGACCATCCAGCCCTCCGACCCCATCAGCCGAACCCT
CAQGTTCTCCCTAGTCAATGACTCAGAGGGECTGGCTCTGCATTGAGAAATTCTCCGGGGA
GOTGCACACCGCCCAGTCCCTGCAGGGCECCCAGCCTGGGGACACCTACACGGTGCTTGT
GOAGGCCCAGGATACAGATGAGCCGAGACTGAGCECTTCTGCACCCCTGGTGATCCACTT
CCTAAAGGCCCCTCCTGCCCCAGCCCTEACTC TTECCCCTGTECCCTCCCAATACCTCTG
CACACCCCGECCAAGACCATEGCTTGATCGTGAGTEGACCCAGCAAGGACCCCCATCTEEC
CAGTGGECACGETCCCTACAGCTTCACCCTTGGTCCCAACCCCACGETGCAACGGEGATTG
GCGCCTCCAGACTCTCAATAGTTCCCATEGCCTACCTCACCTTGGCCCTGCATTGRGETGGA
GCCACGTGAACACATAATCCCCRTEGTEETCAGCCACAATGCCCAGATETGECAGCTCCT
GGTTCGAGTGATCGTGTCTCGCTGCARACGTGGAGEGECAGTGCATGCECARGCTEGEECCE
CATGAAGGGCATGCCCACGAAGCTGTCOGCAGTGGGCATCCTTGTACGCACCCTGGTAGC
AATAGGALTCTTCCTCATCCTCATTTTCACCCACTGGACCATGTCAAGGAAGAAGGACCC
GGATCAACCAGCAGACAGCGTECCCCTGAAGGCGACTGTCTGARTGGCCCAGGCAGCTCT
AGCTGGGAGCTTGGCCTCTEECTCCATCTGAGTCCCCTERGAGAGAGCCCAGCACCCAAG
ATCCAGCAGGGEACAGGACAGAGTAGAAGCCCCTCCATCTGCCCTERGGTGEAGGCACCA
TCACCATCACCAGGCATGTCTGCAGAGCCTEEACACCAACTTTATGGACTGCCCATGGGA
GTGCTCCAARRTGTCAGGGTATTTGCCCAATAATARAGCCCCAGAGAACTGEGCTGCGECCT
TATGAGATTGGTA

>AA782845

95



ES 2 550652 T3

TCTTTACCTATGTGAAGCGAGGTGACGTGATACGTCACTGECECCETCTTATAATTTAGA
TGTAAAAATCTTTAGAAACAAATAAAACTCTCTATATATGTGTATGTCTGTGTACARARRL
ALTGACAGAGCTGATGGCCAGTETATACAGAGCGTGGCCCGCGECTGTACAATACCCATAT
AAGGTACATTGTCCAGGAGGGGAATTECTGECTGCT T TTACT TCCTEACCARGACTGAAR
AATTATTTACTGARATCTGTAAACCTEITTTATGAAACTTTTARGCACCAGGCTETTTACT
TACACAATTTAGGTCTGCCAGAARATTCTATCTGTCGATAGATCTGTARACAGGGTCAGGG
GTTAGAGTTTACTATTTTTGAAGTTTACATTGTTACATATGARATGCAAACATTATTTITG
AAACGTTGTCATARCCCAATEGTGCATTCTCTAACCATGGAGTCTTCTGTTTCCTEGGEGE
AAAGGGGCATTCATGACCTGAACTTTTTAGCAAATTATTAT TCTCAGTTTCCATTACCTG
TTTGGCCAAACAGATTAATAARATATTTGAAARAGAAGCAATAARARDDADAR

>Al457360

CTGAGAAAGTCCEEGTCCCTATARGGEGACATCAGTGCGAGACCTGCTCCGTECTETGAGN
ACRAGAGGCACCATACAAGNAAGCTCCCAGTTGAGETGCGACAGGCACTCGCCNAAGTCC
NTGATGGCTTCOTCCAGTACTCACARRACGECTCCCCCOCEECTGETCCTTCACACGCACT
GAGCCATGAGGAGCTEGCGCCTCTGAGRGCCTCTTCCTGCCCTACTACCCECCAGACTCA
GAGGCCAGGAGGCCATECCCTGGGECCACAGGEAGETGAGGTEGCGCTGGATGCCACACAG
ATEGTCTCCGTGCTERCTCACTRARGAGCTEAGCOTETCECTGECCTCAGAATCAGGCTS
GETGCAGTEGCTCACACCTGTARTCCCAGCATTTTGGEAGGC TGAGTGAGAGGATCACTT
‘GAGCTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCARCATGGCAACACCCCATTTCTACARAAAAT
TTGTAARATTAGCCAGGCATGGTEGCECACACCTETAGTCCCAGCTEGCTTGGEAGGOTAR
GETGEGAGAATCACTTGAGCCCAGEAGTTCEAGGCTECACTGAGCCAGCATCATECCACT
GCACTCCAGCCTEETCCACAGAGAGACACTGTCACCCCCTITCCCCCACARGACTAGCAG
AGGCTEGECAGCCTEECECTGATGAAGCAGAGATETTCGCTECATCCCAGECCCTGGCAC
CCCTCAGGARATACAAGAARARGAATATTCACATCTGTTTAATETGCATARAGCCAAGGA
AAGOACAGTTCCGAATTCARARARAARNAARANARARNAD

>BF446419

TITETT I T T T T T I T T TTARATATTTAACTTATTTAT TTAACARAGTAGARGGGAATCCAT
TGCTAGCTTITTCTGTATTCGTETCTARTATTIGGGTACGGTGEEGGATCCCCAACAATCA
GGTCCCCTGAGATAGCTGGTCATTEGECTGATCATTECCAGAATCTTCTTCTCCTGGEGT
CTGECCCCCCARRATGCCTAACCCAGGACCTTGEGAATTCTACTCATCCCAAATGATAAT
TCCAAATCCTETTACCCAAGATTAGCITGTTCARGGARAGGTAGAGCEATGEEGCTTCAGGET
CTCAACGGCTTCCCTAACCACCCCTCTTCTCTTGGCCCAGCCTGETTCCCCCCACTTCCA
CTCCCCTCTACTCTCTCTAGGACTGGGECTGATGAAGGCACTGCCCAARATTTCCCCTACC
CCCAACTTTCCCCTACCCCCARCTTTCCCCACCAGCTCCACARCCCTGTTTGGAGCTACT
GCAGGACCAGAAGCACARAGTGCGETTTCCCAAGCCTTTETCCATCTCAGCCCCCAGRAQT
ATATCTGTGCTTGGGGAATCTCACACAGARACTCAGGAGCACCCCCTECCTGACGCTAAGS
GAGGTCTTATCTCTCAGEGGEEETTTAAGTECCETTTGCAATAATGTCGTCTTATTTATT
TAGCGGGGTGAATATTTTATACTGTAAGTGAGCAATCAGAGTATAATGTTTATGGTGACA
AAATTAAAGGCTTTCTTATATGTTTARAAARAND

>BC006819

GCCTTATAAAGCACCAAGAGGCTGCCAGTGGGACATTTTCTCGECCCTGCCAGCCCOCAG
GAGGARGCETGEGTCTEAATCTAGCACCATGACGGAACTAGAGACAGCCATGGGCATGATC
ATAGRCGTCTTTTCCCGATATTCGGGCAGCGAGGGCAGCACGCAGACCCTGACCRARGRGE
GAGCTCAAGCTGCTGATGEACGAAGGAGCTACCAGGCTTCCTGCAGAGTCGARRRGACARG
GATGCCGTGGATARATTGCTCAAGGACCTGGACGCCAATGGACATEICCCAGGETGGACTTC
AGTGAGTTCATCGTETTCCTGECTGCAATCACGTCTGCCTGTCACRAGTACTTTGAGARG
BGCAGGACTCARATGATECCCTEGAGATETCACAGATTCCTEGCAGAGCCATGATCCCAGS
CTTCCCARRRGTGTTTGTEGECAATTATTCCCCTAGGCTGAGCCTGCTCATGTACCTCTGA
TTAATAAATGCTTATGAAATGARAADMAARAARANRAAR

>AA765597
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CCAGCAAAGTCTCTTTTGACCACACGCTTTATCCGAGATGCTTAGARGTATATTTGGCTS
TTTTATTTGCATCTTTGATTARGATGTCTATCATTGTARARAAGGTATTCAARACAAAAGT
GTACTCTTITATTATTATGAATCACATTGTACTGAGCTETGARCTCAGTGTTTTAARART
GTAGACGTTTATTCATGCAGCATECCATTGAGGTTTEGATGETEGCAGGTARARCAGAMAG
GCAAGATGTCATCTGACATTAGGCTACTTATAAATAARTGTTTATCTAGCTTTTATTTCA
TECCCTAATCGAATAAAACATGCTTCCAARBAGAAAGTARAARARARRRACARDA

>X78202

GGUGAGACGAGACGCTCCCGCTCECCGCCAGCTCTGAT TGCCCAGCGETAGGARAGGTTA
ARCCAAAAATTTTTTTACAGCCCTACTGTCCACCTCTAGCTCGGAARATTAATTETGGECT
ATAGCCECCTCEATCGCTETCTCCCCAGCCTCGCCECEEACGUTCCGEEACGCGECCCGLC
CGCCGLCCOETTCTCCCCCCCTTIGGGCTGETECTGCTGCTGCTETEACTOCTGCTGCGA
AAGGAGGAGGAGGAGGAGGAAGCAGCGGGGGGGGGAGCGGTGGGTGTGGGGGAAACCAAG
AGTACAGTGGACGAGGACTCACCCCGECETEGTGTTCTT I TTTCYTCTTCTTTTTCTTTC
* CTTTTITTTTTTITTTTCTAATPCCTGAGGGGTGETTCCTACTTTTECTACATGACTTGC
CAGCGCCCGAGCCTECGGTCCARCTGCGCTGCTGCCGGAGCERTCABTGCCECCGCTGCL
GCCCGTECCCCCCECACCCCETTCGGCACCCACCEETCECCACCCCGUCCGCECGCCECT
GTCCCGCTCCCGCECCACCECCRCCATTTCCCCCCGACCACTGECTCATGCTEGACATGE |

97



ES 2 550652 T3

GAGATAGCGAMAGAGGTGAAAATGATCCCCAAGTCCTCETTCAGCATCAACAGCCTEETGC
CCGAGGGCCTCCAGAACGACAACCACCACGCGAGCCACGECCACCACAACAGCCACCACT
CCCAGCACCACCACCACCACCACCACCATCACCACCACCCECCECCECCCGCCCCECAAC
CGCCGCLECCECCGCAGCAGCAGCAGCCECCGCCECCGCCEAGACGCEEEECCCEECGCC
GACGACGACGAGGCCCCAGCAGTTOTTCTTCCECCCGECGCACGCACACGGCECGCCTGAGE
GCCAACGGCAGCTGRCCCARGGCCACCERCECEGCCEEEGEATCTGCCCCETCEGECCGE
ACGAGAAGGAGAAGGCCCGCECCGEGEGGECACEAGAAGRAGGGEGECERECGAGRECEGCA
AGGACGCECGAGGEGEECARGGAGGECEAGAAGAAGAACGECARCTACGAGAAGCCRCCGT
TCAGCTACAACGCGCTCATCATGATGGCCATECEGCAGAGCCCCEAGAAGCCECTCACGC
TCAACGGCATCTACGAGTTCATCATGARGAACTTCCCTTACTACCOCGAGAACAAGCAGG
GCTGGCAGAACTCCATCCGCCACAATCTETCCCTCARCANGTGCTTCGTGAAGETECCGC
GCCACTACGACGACCCEGGCAAGGECAACTACTEGATGCTGEGACCCETCGAGCCACGACG
TETTCATCGGCGECACCACGEECAAGCTECERCCCTCCACCACCTCGCCEBCCAAGCCGE
CCTTCAAGCGECEETECCECECTCACCTCCACCGGCCTCACCTTCATAGACGCECCAROTC
CCTCTACTGECCCATETCGCCCTTCOT G TCCCTGCACCACCCCCECCAGCAGCACTTTGA
GTTACAACGGGACCACGTCGGCCTACCCCAGCCACCCCATGCCOTACAGCTCCGTATTGA
CTCARARCTCGCTCCECAACRACCACTCUTCCTCCACCGCCAACGEECTGAGCGTARACT
GGCTGETCAACGGGGGAATCCCGTACGCCACGCACCACCTCACGGCCGCCACGCTARCCG
CCTCGGTACCCTGLEGCCTECTEGGTGCCCTGCTCTERGACCTACTCCCTCAACCCCTECT.
CCGTCAACCTGCTCECEEECCAGACCAGTTACTTITTCCCCCACETCCCGCACCCGTCAA
TGACTTCGCAGAGCAGCACCTCCATGAGCGCCAGGECCGCETCCTCCTCCACGTCECCER
CAGGCCCCCCTCEACCCCTGCCCTGTEAGTCT M TARGACCCTCTTTGCCARAGTTTTACGA
CEGGACTGTCTGEGEGACTGTCTGATTATTTCACACATCARAATCAGEGATCTTCTTCCA,
ACCCTTTAATACATTAACATCCCTGGEACCAGACTGTAAGTGAACGTTTTACACACATTT
GCATTGTARATGATAATTARAAAAATAAGTCCAGCTAT TTTTTATTAAGCCCCCCCCTCC
CATTTCTGTACGTTTGTTCACTCTCTAGEETTGTTTATTATTCTAACRAGGTGTGOAGTG
TCAGCGAGCTECAATGTGGEEGAGAATACAT TG TAGAATATAAGGTTTGGAAGTCAAATTA
TAGTAGAATGTGTATCTARATAGTGACTGCTTTECCAT T TCATTCAARCCTGACARGTCT
ATCTCTAAGAGCCGCCAGATTTCCATGTGTGCACGTATTATAAGTTATCATGGAACTATAT
GGTGGACGCAGACCTTGAGARCAACCTAAATTATGGGGAGAATTTTAARATGTTAAACTG
TAATTTGTATTTARAAAGCATTCGTAGTAAAGCTGCCCARGAAATTATTTTGGCCATTTA
TTGTTITTCTICCTTTTCTTTAAAGAACTGT T TT T T TTTCTT T TGTTTACTT TTAGACCAAR,
GATTGGGCEGTTCTAGAAAATGICGCCTTGGTATACTAAGTATTAARACANACAAAANGGA
AAGTTETTTCAGTTAACGCTGCCCATTCAATTGAATCAGAAGCGCACARAATTARCGATT
GCCTTCAGTTTGTGTTCTGTATATTTTGATGTATGTGGTCACTAACAGGTCACTTTTATT
TTTTCTARATGTAGTGAAATGTTAATACCTATTGTACTTATAGGTARACCTTGCAAATAT
GTAACCTGTGTTIGCECAAATGCCGCATARATTTGAGTGATTGTTAATGTTGTCTTARAAT
TTCTTGATTGTGACTATCTGGTCATATGCCCETGTTTETCACTTACARAAATGTTTACTA
TGRACACACATAAATAARARATAG ' '

>AK026790
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ARAATGCTTACTCTTGTCGACTACTTETTGTCTECARAAAAGGARALACGGATTCATTTTCC
CATCGGCGACTTTATGACGACAGAAATGAACCAGTTCTGCGATTAGACAATGCACCEGAR
CCTTATGATGTGAGTTTTGGGAATTCTAGCTACTACAATCCARCTTTGAATGATTCAGCC
ATGCCAGAAAGTGAAGAAAATGCACGTGATGGCATTCCTATGCATGACATACCTCCACTT
CGTACTTCTGTATAGAACTAACAGCAARAAGGCGTTARACAGCAAGTGTCATCTACATCC
TAGCCTTTTCGACAAATTCATCTTTCAAAAGGTTACACAAAATTACTATCACGTTGGATTT
TGTCAARGGAGAATCATAARAGCAGGAGACCAGTAGCAGAARTGTAGACAGGATGTATCAT
CCARAAGGTTTTCTTTCTTACAATTTTTGGCCATCCTGAGGCATTTACTAAGTAGCCTTAR
TTTGTATTTTAGTAGTATTTICTTAGTAGAAAATATT TG TGCAATCAGATAALACTANAR
GATTTCACCATTACAGCCCTGCCTCATAACTAAATAATAADAATTATTCCACCARARAAT
TCTAAAACAATGAAGATGACTCTTTACTGCTCTGCCTGAAGCCCTAGTACCATAATTCAR
GATTGCATTTTCTTAAATCAAAATTGARAGEGTGCTTTTTAAAGAARATTTGACTTAARG
CTAARARGAGGACATAGCCCAGAGTTTCTGTTATTGGCGARATTGAGGCAATAGAAATGAC
AGACCTGTATTCTAGTACGTTATAATTTTCTAGATCAGCACACACATGATCAGCCCACTG
AGTTATGAAGCTGACAATGACTGCATTCAACCCGECCATGECAGGARAGCTGACCCTACC
CAGGAAAGTAATAGCTTCTTTAAAAGTCTTCARAGETTTTGGGAATTTTAACTTGTCTTA
ATATATCTTAGGCTTCAATTATTTGGGTECCTTAARAARCTCAATEGAGAATCATGGTAAAR
AARRRRAACTTAACCARAGAATATACCTGTACATAATTTEGTACAGTTTTAAGTTGTTAGAT
ACGGAACTCGATTTCTTATGTATTAGACATTATTGCTCAATCATAATGCGAATAGATTCTGC
ATCCCTARATGTATGAACCATAAGGTTARAAAAGATGAATGGAAATATCAAACAACTTTT

CACTGAGCATCAGTTTCATAATCAATAATATARGAAGATTAATTTGGATTCTAGTATGTT
TCAGTTTGTTTTTAATTACCACCTTCCTTTGGTAGAAAARATATGTTCCTTCATGTAGEA
AAGTCTAGGTTTTAGAGATTAGAGGATGAGATCAAGAGTTARATTCCTAAAGARRGCACTG
AATATATGAAGAGAGCAAACAAATCAAGTACCAACCTAGAGGCTTTATTTTTGAATTGAT
TCATGETGTGTCTETGTGTGTCTGTETGTE TG TGTG TG TATGTGTAACACAGARACAGCT
TTCAGAAAATAAGGGATAGAAAGTAATGAAGEAAGTACTTACCCCATATTGCCATAAAAA
TAGCAARGAAGACTGTCCCTCCATTATCGARCARATATGTCACCTGAGTAGAARACARAC
AGARATATTAGTCATGCAMAATTGATTATARTAAGCCAGTGAATACTETTTGCACTCAGET
ACTATGATTITITCTCAARTAGAATCATATTATTTTATAGTACAGAAATATTATATATGA
ATTCCTTTCATGGGTCT TGCAACARTTTCACATGATTTTTCTCATGGACGAGAGATCERAGA
ARCAACATTAGCCCTCTTCTCTCCTCTCTTGATTCCCTTTATACCCCACCATCATTTCTG
ATTATAAATAATTCTACCATTCTATGGAAGTATTTGTGGGTCACAGATTGTCAAACTACT
TAATGAAAGTTGTATGAAATTAGTT TTTCAGGTGAGECATTCCTAGTTGCAATTCCTGTT
AGCRAARCTTCTAGGAGTGGEGARGTTGGARRATGCAGGATTCTTCCAGTGAGCCAGCAT
TTCCCATAGCTAACCCTATTCTCTTAGTCTTTCARAATGTAGAATGGCTCCAATAATGEGC
TATAAGATGTAATARATCCCATCTTAATTTGT TTTAARAGTTTCATAANTCACTGAACAC
TTATGAAACARAGTGETTTTTTAATCAGATATCAACTGARACTTCATARAGCATGCATAGT
TITATAATCTTATTGAATCAAATTT TAAGECTTETATTGT T TGATTTTAATARAGTATAR
TCTCCTTTITTAAAARADARAAARAARARAARNARARARADAARARAD

>BC012727
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GGCACGAGGCTECCTECCCCCCEGETGEEECTECEECTCTGECCTCCCAGGCCCATCCTC
AACAGCTACCCCAGCCARCACCALGIGCCACLAAGGEEGACCCUGGCCTAGGAGECAGGAAGT
CAAGGTACAGACAGCAGCCTGGCCCTCACCAGTGCGCAAGCTGGRGCAGCARGGCTGACA
GTTGCTGCATECCCAGERCAGGATETEGTACTEGCACCCAMSTTCAGCATGGCAGAGCTE
GCCAACAGCTTETCCOCGATCTGCCTCCAGCCCCARGATGCOTACAGCCCCCAGGCCCCT
TCEGCAGCACTGCCTCTECCCACCTECCTTTAAGAGACTCCAGEGCTECTCCTGTCATES
AGCGRAGGTTTTGTCTCTTTCAAAGTTCGAGACTCAACTTGAGGEGACTETTTTTGACAAT
CCCCBCTGACCTCCGCTCCTCETEGCGCCCTEGCCCTACACCCAGCCTGRCCCAGRGCCG
GCTTTGCCTEGTGAGGCTGGAGGCAGCACCAGCACCTGCTETCTGCTGTCAGCCCCTCCT
GETECTGGTGECCCTIGATGCTGTECCTITGTCACCCATTGAGCTGCAAGAGGGACCAAGAGG
GGGCCACGCAGCCAGCCAGATGCCTEECCCTEGTGCTGEGGCAGACAACGCTGCAGAGCCC
AGEGAGCCTEGCGCTAGGACGTECETCCTTGTGACACTEGCCTETCTCGAACTCACCTGREC
CTEGGAMGCACCETCTGCCUREECCCAMGCCCTECCCCTCCAGAGTCCAGAGCCAGGALG
GEGCTGCTGAGGECGAGCATCCTGCTEEECTCTCTECCCAGCCCACCCCTCCAAGGEECT
GECCTETAAGCCTTGACTGEGATTCATCGATGTGCAGGCCCCCAACTTCCAGARGCAGCTE
GTACTCTGCTCACACARGCGACTCEGCCGECCEECCCTECGACCCCTAGACCCCGAGCCGC
CTECCRACTGCCTGCACAGGGAGAGCAGTTEAGGCCCEGGCAGGECCCCCACACCAGACC
CCAACATAGCTTCCCCACCCAGBCACCCCCTCCCGGEGCAGCAGGCETGGEGAGTCAGGGTC
TECATGCTCCTCCCCTCCCACCTCACAGGCUGECCTTAGGCARGTCATTTTCTGTCATCAC
AAGGTCECCTCTGCCTAGTCAGETCCTEECETCCAGAGTAAGGATETECEGCCCCCAGET
CCCCGCACACCTCCCTCAGCACCARGACCGEGACCCCCCCACCCACGTGTCTCATTGTEG
CTGCOTATGRACTCCCEGECCTTETGTECAGGCCAGGCCCTTCCACTGATTTTTTAAAGT
GAACCATTGCTGEATCTCAGAT TCTETGGCATCTAACGCCTAGCAGEGETEEECACACESE
GTCACCCGAGGCCCATACCARGACTCIGTTCCTECCCTAGGCCCAGTCTCARAGGAAGCE
ACAAGGCGCGEGGGCCACTGAGGARGGAMATGTTCATTTTCATTTGTCCARARCCACCTT
AAGTTTTRAGTATATTAATCTTGATECTTTTTAACTATTGCTTTTTAACT TGCTGAGATT
TAGAAATACTGTTATAAARACTTTTTTAATT TCTEGTATTTTTTTTC TG TATTGTATCTTC
ATGGGACATTACGEE T T TCTATGETAAGCACACCTATCGT TTTGGTAARAACATTATCA
AATATATATCCAGACEETTCTTCCCTAGAAGARAAARCAAGTCT TTACACCTCGATAARATA
TTTTGCGAAGAGAGETGTTC PP T T TCCTTACTGGTRCTGANACGAAGOATGGATAACGAG
GAGAAAATABARACTETGAGGCTCARRARRRANANAAARARD

>R45389

CCTGCCCTTCTCTATATGTACCATCTCCAAARACCATETACATCTCCARARACTGGAGTA
GAAAGTTAGATTGECTCAACTACAACTCCTCTAGAACTCTATAGCTCTGACATACAGATTC
ACACTCTCCTCTATTTECTAAGTATGTARRGAATGTTTTCTTTTAAAATGTTCTCTTTTG
AGRACAACTGCTTATTTGTTATAARRAGCATTTGGTTARAATGATGTCATCATAANGAACA
GTGGCTTTGTTTCAATACATATT T TTGAGATGATTATC TAGAAGCCAGATTARTARRATC
AGCTTIGTGACCTTGCTAAGCATATAARCTGGAARTTCAGATACATTCAARATTATGGETT
CATTTARARGTETTCTACCTTTTGEETATGAGRACTAATATCACTAATTCCTCARTAGTTA

TCATGECTCTATCTTAATTARTTAGAAAATATGTGTCTITARATTCTTTGAGAATTAAAAT
AGAGAATATTAACAGAGGGTTAAARACTGCTTCAACTCCAATAAGATAAAGGARGCTCAR
AATCTATGAGCTGAGTGTTCAATTAGCTTIGCCTACTCAGTTCAATTTTATGTCAATACA
ACAGTGGATCAGACAGTACGACTTTGAACTGETGAATGTAAACAATTIGTTTTTCACCTAR
GCTGCTTTGCGAAGAACTGATGCTTGCTGCTAACTARAGTTTTCEATCTATCGATTTAGAC
AACCAATTAATACCTGCAAARATAMMGCATACTGTGGTACTTCTGTTTGATCTAGTATGTG
TGATTTTAGATTGATGCGATTAAAAATTAATARAGATCATACATTCCATACCAARARARAR
DARADDAR , '

>BC006811
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CCAGAAGCCTGCATTTCTECATTCTGCTTAATTCCCTT TCCTTAGATTTGAALGRAGCCA,
ACACTARACCACAAATATACAACAAGGCCATTTTCTCAAACGRAGAGTCAGCCTTTARCGA
AATGACCATGETTGACACACGAGATGCCATTCTGGCCCACCAACTTTEGGATCAGCTCCGT
GGATCTCTCCGTAATGGAAGACCACTCCCACTCCTT TGATATCARAGCCC T TCACTACTGT
TGACTTCTCCAGCATTTCTACTCCACATTACGARAGACATTCCATTCACAAGAACAGATCC
AGTGGETTGCAGATTACAAGTATGACCTGAAACTTCAAGAGTACCAAAGTGCAATCAAAGT
GGAGCCTGCATCTCCACCTTATTATTCTGAGAAGACTCAGCTCTACRATAAGCCTCATGA
AGAGCCTTCCAACTCCCTCATGGCARTTGARTGTCGTGTCTGTGGAGATAAAGCTTCTGE
ATTTCACTATGGAGTTCATGCT TGTCARGGATCCAAGGETTTCTTCCGGAGAACAATCAG
ATTGAAGCTTATCTATEACAGATCTGATCTTAACTCTCGGATCCACAAARAARMGTAGAAR
TAAATGTCAGTACTGTCEETTTCAGAAATGCCTTGCAGTGEGGEATETCTCATAATGECCAT
CAGGTTTGGGCGGATGCCACAGCCCCAGAAGCAGAAGCTGTTEGCGEAGATCTCCAGTGA
TATCGACCAGCTGAATCCAGAGTCCECTGACCTCCGEECCCTOGCARAACATTTGTATGA
CTCATACATAAAGTCCTTCCCGCTGACCARAGCAAAGGCGAGGGCGATCTTGACAGGALA
GACAACAGACARATCACCATTCGTTATCTATGACATGAATTCCTTAATGATGGGAGAAGA
TARAATCAAGTTCAAACACATCACCCCCCTCCAGCAGCAGAGCARAGAGGTGECCATCCG
CATCTTTCAGGGCTGCCAGTTTCGCTCCGTGGAGGCTGTGCAGCAGATCACAGAGTATREC
CAAAAGCATTCCTGGTTTTGTAAATCTTGACTTGAACGACCAAGTAACTCTCCTCAAATA
TGGAGTCCACGAGATCATT TACRCAATGCTGRCCTCCTTEATGAATAARGATEGEGTTCT
CATATCCGAGGGCCARGGCTTCATGACARGGGAGTTTCTAAAGAGCCTGCGAAAGCCTTT
TEETEGACTTTATGCAGCCCAAGTTTGAGTTTGCTETCAAGTTCAATGCACTGGAARTTAGA
TGACAGCGACTTGECARATATTTATTGCTGTCATTAT TCTCAGTGGAGACCECCCAGETTT
_GCTGAATGTGAAGCCCATTGAAGACATTCAAGACAACCTGCTACAAGCCCTGGAGCTCCA
GCTGAAGCTGAACCACCCTGAGTCCTCACAGCTETTTGCCAAGCTGCTCCAGAAAATGAC
AGACCTCAGACAGATTETCACGEGRACACCTGCAGCTACTGCAGCGTCGATCAAGAAGACGGA
GACAGACATGAGTCTTCACCCGCTCCTGCAGGAGATCTACAAGGACTTGTACTAGCAGAG
AGTCCTGAGCCACTGCCAACATTTCCCTTCTTCCAGTTGCACTATTCTGAGGGAARNTCT
-GACACCTAAGADATTTACTCTGARAAAGCATTTTAAAAAGANANGATTTTAGRATATGAT
CTATTTTATGCATATTGT TTATAAAGACACATTTACAATTTACTTTTAATATTARAAAATT
ACCATATTATGAAAAAAARANRARAARD -

>X05615

GCAGTGGTTTCTCCTCCTTCCTCCCAGGEAAGEBGCCAGGARAATEGCCCTGGTCCTGGAGA
TCTTCACCCTGCTEGCCTCCATCTGCTGEGTEGTCGECCAATATCTTCGAGTACCAGGTIC
ATGECCAGCCCOTTCOTCCCTETGAGCTECAGAGGGAAACAHGCCTTTCTGAAGCAAGCAG
ACTACGTGCCCCAGTATGCAGAGGATGECAGCTTCCAGACTGTCCAGTGCCAGRACGACH
GCCGCTCCTGCTECTGTGTEGETGCCARCGGCAGTGAAGTGCTGGECAGCAGGCAGCCRAG
GACGGCCTGTGGCTTGTCTGTCATTTTGTCAGCTACAGAAACAGCAGATCTTACTGAGTG
GCTACATTAACAGCACAGACACCTCCTACCTCCCTCAGTGTCAGGATTCAGGGGACTACG
CGCCTETTCAGTGTGATGTGCAGCATGTCCAGTGCTEETCTETEGACGCAGAGEEGATGSE
AGGTGTATGGCEACCCGCCAGCTGEGEAGGCCAAAGCCGATEGTCCAAGGAGCTGTGAAATARD
GAAATCGTCGTCTTCTCCACGGGGTGGGAGATAAGTCACCACCCCAGTGTTCTGCGGAGG
GAGAGTTTATGCCTGTCCAGTGCAAATTTGTCAACACCACAGACATGATGATTTTTGATC
TGGTCCACAGCTACARCAGGTTTCCAGATGCATTTGTGACCTTCAGTTCCTTCCAGAGGA
GGTTCCCTGAGGTATCTGEGTATTECCCACTETGCTGACAGCCAAGGGCGCGAACTGGCTG
AGACAGGTTTGGAGTTGTTACTGGATGAAATT TATGACACCATTTTTGCTGGCCTGGACC
TTCCTTCCACCTTCACTGAAACCACCCTGTACCGGATACTGCAGAGACGETTCCTCGCAG
TTCARTCAGTCATCTCTGGCAGATTCCGATGCCCCACAARATGTGARGTGGAGCGGTTTA
CAGCAACCAGCTTTGGTCACCCCTATGTTCCAAGCTGCCGCCGAAATGGCGACTATCAGG
CGGTGCAGTGCCAGACGGAAGGGCCCTGCTGGTETGTGGACGCCCAGCEGAAGCGARATGC
ATGGAACCCGECAGCAAGGEGAGCCECCATCTTETGCTGAAGECCAATCTTGTGCCTCCG
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AAAGGCAGCAGGCCTTETCCAGACTCTACTTTGGCACCTCAGECTACTTCAGCCAGCACG
ACCTGTICTCTTCCCCAGAGAAANGATGGECCTCTCCAAGAGTAGCCAGATTTEGCCACAT
CCTGCCCACCCACGATCAAGGAGCTCT TTETCGACTOTEEACTTCTCCGCCCAATGETGE
AGGGACACGAGCCRACAGTTTITCTGTCTCAGRAAATCTTCTCAARGARGCCATCCGAGCAR
TTTTTCCCTCCCEAGEECTEECTCGTC I TECCCTTCAGT T TACCACCARCCCARAGAGAL
TCCAGCARAACCTTTTTCCAGGEARNT TTTIGGTCAATGTTAGCCAGTTTAACTTETCTS
GAGCCCTITGGCACAAGAGGCACATTTAACTTICAGTCAATTTTTCCAGCARCTTGGTCTTG
CAAGCTTCTTGAATGGAGGGAGACAAGAAGATTTEGCCAAGCCACTCTCTGTCCCAT TAG
ATTCARATTCTTCCACAGGAACCCCTGAAGCTGCTAAGAAGGATGETACTATGARATARGC -
CAACTETGGECAGCTTTGGCT TTGAAATTAACCTACAAGAGAACCAMAATGCCOTCARAT
TCCTTGCTTCTCTCCTGGAGCTTCCAGAATTCCTTCTCTTCTTGCAACAIGCTATCTCTG
TGCCAGAAGATGTGGCAAGAGATTTAGGTGATGTCGATGGARACGGTACTCGACTCCCAGA
CCTGTGAGCAGACACCTCAAAGGCTATTTGTCCCATCATECACGACAGARGEGAAGCTATG
AGGATGTCCAATGCTTTTCCGEAGAGTGCTEATETGTGAAT TCCTEGEGCAARGAGCTTC
CAGGCTCAAGAGTCAGAGATEGACAGCCARGGTGCCCCACAGACTGTGAARAGCAANGGE -
CTCECATGCARAAGCCTCATGGGCACCCAGCCTECTOECTCCACCTTGTTTGTCCCTACTT
GTACTAGTGAGGGACATTITCCTGCCTGTCCAGTGCTTCAACTCAGAGTECTACTETGTTG
ATGCTGAGGGTCACGCCATTCCTEGAACTCEARGTGCAATAGEEAAGCCCAAGARATGCC
CCACGCCCTGTCAATTACAGTCTGAGCAAGCTTTCCTCAGGACEGTGCAGGCCCTGCTCT
CTAACTCCAGCATGCTACCCACCCTTTCCOACACCTACATCCCACAGTGCAGCACCGATG
GGCAGTGGAGACAAGTECAATACAATCEGCCTCCTGAGCAGGTCTTCGAGTTETACCAAL
GATGGGAGGCTCAGAACAAGEGCCAGEATCTGACGCCTGCCARGCTGCTAGTGRAAGATCA
TGAGCTACAGAGAAGCAGCTTCCGGAAACTTCAGTCTCTTTATTCAAAGTCTGTATGAGG
CTGECCAGCARAGATGTCTTCCCGETGCTETCACAATACCCTTCTCTGCAAGATGTCCCAC
TAGCAGUACTEGAAGGGAAACGECCCCAGCCCAGEGAGAATATCCTCCTGEAGCCCTACS
TCTTCTGECAGATCTTAAATCACCAACTCAGCCAATACCCAGGETCCTACTCAGACTTCA
GCACTCCTTTEGCACATTTTEATCTTCGEAACTACTGGTGTG TEGATGAGGCTGGCCARAG
AACTGGAAGGAATECEETCTEAGCCAAGCAAGCTCCCAACGTGTCCTGGCTCCTGTGAGE
ARGCAAAGCTCCOTETACTGCAGTTCATTAGGGARACGGAAGAGATTGTTTCAGCTTCCA
ACAGTTCTCGETTCCCTCTECEGGAGAGTTTCCTGETGGCCARGGGARATCCGGCTGAGGA
ATGAGGACCTCGGCCTTCCTCCGCTOUTTCCCICCCCAGEAGRACTTTCGCAGAGTTTCTAC
GTGGECGAGTGATTACGCCATTCGCCTGGCEGCTCAGTCTACCTTAAGCTTCTATCAGRGAL

GCCECTTTTCCCCGEACGACTCGECTEGAGCATCCECCCTTCTECEETCGEGCCCCTACA
TACCACAGTETAATGCGTTTGGARGTTECGAGCCTGTGCAGTGCCACGCTGGGACTGGEC
ACTGECTEETETETAGATGAGRARGGAGGOTTCATCCCTGGUTCACTGACTECCOGCTITC -
TGCACATTCCACASTECCCCACARCCTCCCAGAANTCTCCARCCAGTGEECTECTTTICCA
GTTGGARACAGGCTAGATCCCARGAARACCCATCTCCAARAAGACCTETTCETCCCAGCCT
GCCTAGAAACAGGAGARTATGCCAGGCTGCAGGCATCGGEECCTGGCACCTGOTGTETGE-
ACCCTGCATCAGGAGAAGACTTECEECCTORCTOCGACCAGCAGTGCCCAGTICCCARGOC
TCTGCAATGTGCTCAAGAGTGGAGTCCTCTCTAGGAGAGTCAGCCCAGGCTATGTCCCTAG
COTGCAGGCCAGAGRATGGEERCTTTTCCCCAGTGCAATGTGACCAGGCCCAGGECAGCT
GCTGGTETGTCATGCCACAGCGGAGAAGAGETGCCTGEEACECECATGACCGEGEGCCAGT

CCECCTGTEAGAGCCCECEETETCCELTGCCATTCARCGCGTCEGGAGGTEETTGGTGGAA
CAATCCTGTGTGAGACAAT CTCEAGCCCCACAGECTCTGCCATACAGCACTGCCAATTELR

TETECCGCCAAGGCTCCTGEAGCGTETTTCCACCAGGRCCATTGATATGTAGCCTGGAGA -
GCGAACGCTGGGAGTCACAGCTECCTCAGCCCCEEECCTECCAACGECCCCAGCTATGRT

AGACCATCCAGACCCAMBGECACTTTCAGCTCCAGCTCCCACCEEECAAGATEGTGCAGTS

CTGACTACGCBGETTTCCTCCAGACTTTCCAGETTTTCATAT TGGATGAGCTGACAGCCC

GCGGCTTCTGCCAGATCCAGGTGAAGACTTTTGGCACCCTGGTTTCCATTCCTGTCTGCA
ACRACTCCTCTGTGCAGGTGEGTTGTCTGACCACECARCCETTTAGGAGTGAATGTTACAT
CGARATCACGECTTCAGCACATCCCAGTGECTTCTCTTCCTCACT TACATGACATTGACA
GRGCCTTGETGEGCAAGGATCTCCTTGEGCEUTTCACAGATCTGAT CCAGAGTEGGCTCAT

TCCAGCTTCATCTGGACTCCAAGACGTTCCCAGCGGAAACCATCCGCTTCCTCCAAGGGE

ACCACTTTGGCACCTCTCCTAGGACACGATTTGEGTGCTCEGAAGGATTCTACCAAGTCT

TGACAAGTGAGGCCACTCAGGACGEACTGGGATGCGTTAAGTCCCATGAAGGAAGCTATT

CCCAAGATGAGGAATGCATTCCTTGTCCTEYTACGAT TCTACCAAGARCAGGCAGGGAGCT

TEGCCTGTGTCCCATETCCTETEEGCAGRACCGACCATTTCTGCCGGAGCTTTCAGCCAGA
CTCACTGTGTCACTGACTCTCAGAGCRACCAACCAGECCTGCAATETGACCAGAATGGCC

ACGTATCGAGCCAGCCAGALAGEACAGGEECAGTEGEAACGCCTTCTATATAGACGGCCAGH

GGCGGAGECTECCATGETGGCARACAGACECCCCTCTTCAGCACTCACAGTGTTTGATGR
TGCAGAAGTTTCAGRAGGTTCCAGAATCARBAGGTGATCTTCGACGCCAATECTCCTCTGG
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CTGTCAGATCCARAGTTCCTGATTCTGAGTTCCCOCGTGATGCACTECTIGACAGATTGCA
CAGAGCOACGAGGCCTGCAGCTTCTTCACCETETCCACGACGGAGCCAGAGATTTCCTATE
ATTTCTATGCTTGGACAAGTGRACAATGTTECCTGCATGACTTCTGACCAGARACCGAGATG
CACTGGGEAACTCARAGGCCACCAGCTTTEGAAGTCTTCGCTCCCAGGTGAARGTGAGGA
GCCATGGTCAACATTCTCCAGCTETCTATTTGAARARGCCCCARGGATCCACCACRACAC
TTCAGRRACGCTTTGAACCCACTGETTTCCARARCATGCTTTCTGGATTGTACAACCCCA
TTETCTTCTCAGCCTCAGGAGCCAATCTAACCEATGCTCACCTCETCTGTCTTCTTGCAT
GUEACCETEATCTATGTTGCGATERCTTCETCCTCACACAGETTCAAGGAGGETGCCATCA
TCTGTGECTTGCTGACCTCACCCAGTETCCTGCTTTGTAATGTCARAGACTGGATGGATC
CCTCTGARGCCTEEECTARTGCTACATGTCCTGETATGACATATGACCAGGAGAGCCACC

AGGTGEATATTGCGTCTTGEAGACCAGEAGTTCATCARGAGTCTGACACCCTTAGAAGRRA
CTCAAGACACCTTTACCAATTITCAGCAGGTTTATCTCTGGARACGATTCTGACATGGGET
CTCGGCCTEAGTCTATGCCATETAGARAAAACACAGTGCCAAGGCCAGCATCTCCAACAG
AAGCAGGTTTGACAACAGAACTTTTCTCCCCTGTECACCTCAACCAGETCATTGTCAATGE |
GAAATCAATCACTATCCAGCCAGRAGCACTGECTT TTCAAGCACCTETTTTCAGCCCAGC
AGGCAAACCTATGETECCTTIC T CATTETETGCAGGAGCACTCTTTCTGTCAGCTOGCAG
AGATAACAGAGAGTGCATCCTTGTACTTCACCTGCACCCTCTACCCAGAGECACAGGTGT
GTGATCGACATCATEGAGTCCAATACCCAGGECTGCAGACTGATCCTECCTCAGATGCCAR
AGECCCTGTTCCEEAAGARRGTTATACTGEAAGATARRGTGARGARCT TTTACACTCGCC
TECCETTCCARRAACTEATGGGGATATCCATTAGAAATAAAGTGCCCATGTCTGARAANT
CTATTTCTAATGEGTTCTTTGAATG TEGAACGACGETEGCGATGCGGACCCATGCTGCACTG -
GCTTTGEATTTCTAAATGT T TCCCAGTTARAAGGAGGAGAGATCACATGTCTCACTCTGA

ACAGCTTGGGRATTCAGATGTGCAGTGAGCAGAATGGAGGAGCCTEGCGCATTTTGGACT
GTCEECTCTCCTGACATTGAAGTCCACACCTATCCOTTCGEATGETACCAGARAGCCCATTG
CTCARAATAATGCTCCCAGT TTTTGCCCTTTEETTGTTCTGCCTTCCCTCACRGAGALAG
TETCTCTGRAATCETGECAGTCCCTGRCCOCTCTCTTCAGTEGTTETTGATCCATCCATTA..
CECACTTTCATGTTGCCCATETCAGCACTGCTGCCACCAGCAATTTCTCTGCTGTCCGAG
ACCTCTETTTETCEGARTETTCCCAACATGAGECCTETCTCATCACCACTCTGCARACCC
ARCTCEGRECTCTEACATETATS T TCTATCCTGATACTCAAAGCTECACRCATAGTCTGC.
AGGGTCREAAL TG CCEACTTOTGCTTCGTEARGAGGCCACCCACATCTACCGGAAGCCAG
CAATCTCTCTECTCAGCTATGAGECATCTETACCTTCTGTGCCCATTTCCACCCATGECC
GECTECTEGECAGETCCCAGGCCATCCAGH TEGETACCT CATEGRAGCARGTGGACCAGT
TCCTTAGAGTTCCATATGCTGCCCCGCCCCTGECAGAGAGGCACTT CCAGECACCAGAGC
COTTGRACTGCACAGCCTCCTEGEATCCCAGCAAGSCCAAGGGCCAGCTGCTGECAGCCAS
GCACCARGAACATCCACGTCTCCTOGAGTCAGTCAAGATTGTTTGTATCTCAATGTETTCA
TCCCTCAGAATGTEECCCCTAACGCSTCTGTECTGETETTCTTCCACAACACCATGGACA
GGGAGCAGACTGRAGGATGECCCGGCTATCOACGECTCCTTCTTACCTECTATTGGCARCC
TCATCETEETCACTECCARCTACCGAGTGGE TG TCTTCGGCTTCCTGAGTTCTGGATCCE
GAGAGGTGAGTGGCAACTEGREGCTECTEGACCAGGTGGCEECTCTGACCTGEGTECAGA
COCACATCCEAGEAT TTERCEECEACCOUTCRECECETETCCCTRGCAGCAGACCGTEGCG

GGGCTGATGTGECCAGCATCCACCTTCTCACGGCCAGGGCCACCAACTCCCAACTTTTCC.

GGAGAGCTETGCTEATGGEAGECTCCRCACTCTCCCCGGCCGCCGTCATCAGUCATGAGA
GEGCTCAGCAGCAGGCARTTECTTTEECAMAGGAGETCAGTTECCCCATGTCATCCAGUC
AAGAAGTAGTGETCCTGCCTCOGCCAGAAGCCTGCCAATGTCCTCRATGATGCCCAGACCA
AGCTCCTEECUGTEAGTECCCCTTTCCACTACTEGEATCCTETGATCHATGGCCACTTCC
TCCETGAGCCTCCAGCCAGAGCACTGRAGRGETCTTTATGGGCTAGAGETCGATCTGCTCA
TTCEEACTTCTCAGEACGACGEECTCATCAACAGAGCAARGECTATGARGCARTTTGAGHE
AAMCGTCGAGECCEEACCAGTAGCAAAACAGCCTTITTACCAGCCACTGCAGAATTCECTGG '
GTGGCGAGCACTCAGATECCCCCETCRAGGCTECTECTACATGETATTACTCTCTGGAGT
ACTCCACGGATGACTATGCCTCCTTCTCCCGGGCTCTGGAGAATGCCACCCGGGACTACT
TTATCATCTECCCTATAATCGACATGRCCAGTGCCTEEGCAMAGAGCGGCCCEGAGGRAARACG
TCTTCATGTACCATECTCCTGAMAAC TACGECCATCECAGCCTGECAGCTGCTGGCGGATG
TTCAGTTTECCTTEGEECTTCCCTTCTACCCAGCCTACGAGGECCAGTTTTCTCTGGAGG
AGAAGAGCCTETCECTGAAAATCATGCAGTACTTTTCCCACTTCATCAGATCAGGARARTC
CCARCTACCCTTATGAGTTCTCACCEAAAC TACCCACATITECAACCCCCTEECCTGACT
TTGTACCCCGTGCTGGTGGAGAGAACTACAAGGAGTTCAGTGAGCTGCTCCCCAATCGAC
AGGGCCTEAAGAAAGCCGACTGECTCCTTCTGETCCARGTACATCTCGTCTCTGARGACAT
CTGCAGAIGGAGCCAAGGGCGGGCAGTCAGCAGAGAGTGAAGAGGAGGAGTTGACGGCTG
GATCTGGGCTAAGAGAAGATCTCCTAAGCCTCCAGGAACCAGGCTCTAAGACCTACAGCA
AGTGACCAGCCCTTEAGCTCCCCAAAMACCTCACCCGAGGCTICCCACTATGETCATCTT
TTTCTCTAARATAGTTACTTACCTTCAATARAGTATCTACATGCGGTG
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AGATCTCTCCAGATCACACTCTCACGTGTACCTAGCACATCTCGAGARCTCCTTTGRECC
GTCTGGGGCCCGGGRAAGEARGCCTGAGTTCTCAAGATTCCAGGACTGAGAGTGCCAGCTT
GTCTCAAAGCCAGGTCAATEETTTCTTTGCCAGCCATTTAGGTEGACCAMACCTGECAGGA
ATCACAGCATGGCAGCCCTTCCCCATCTGTAATATCOARAGCCACCGAGRARGAGACTIT
' CACTGATAGTAACCAAAGCAMAAACTARAAAGCCACGCATTTCTEGATGTAACTCATTACTC
AGACCCTGGAGATTCAGACATGGATGAAGCCACTTACTCCAGCACGTCAGCGATCATCALAC
ACCAAAACAGGAATCTTCCTCTTCAGTGAATACATCCAACARGATGAATTTTAARACTTT
TCCTTCATCACCTCCTAGGTCTGGAGATATCTTTEAGGTTGAACTGGCTAARRATGATAA
CAGCTTGGGEEATAAGTETCACGGGAGATGTEGAATACGAGTETCAGACATGGTEGCATTTA
TGTGAAAGCTGTTATTCCCCAGGGACCAGCAGAGTCTGATGGTAGAATTCACRARGGTGA
TCECGTCCTAGCTGTCAATGGAGT TAGTCTAGAAGGAGCCACCCATAAGECARGCTAETEGA
AACACTGAGAAATACAGGACAGGTGGTTCATCTATTATTACGAAAAGEGACAATCTCCAAC
ATCTARAGAACATETCCCEGGTARCCCCACAGTGTACCCTTTCAGATCAGAATGCCCAAGE
TCAAGGCCCAGRAARRGTGAAGAARACARCTCAGETCAAAGRCTACAGCTTTCTCACTGA
AGAARATACATTTGAGGTAAAATTATTTAARARAATAGCTCAGGTCTAGGATTCAGTTTTTC
TCGAGAACGATAATCTTATACCGGAGCARAATTAATGCCAGCATAG TARGGGTTAAARMGCT
CTTTCCTGGACAGCCAGCAGCAGRAAGTEGAAARATTGATGTAGGAGATGTTATCTTGAR
AGTGAATGGAGCCTCTTTGAAAGGACTATCTCAGCAGGAAGTCATATCTGCTCTCAGGGE
AACTGCTCCAGAAGTATTCTTGCTTCTCTGCAGACCTCCACCTGETGTGCTACCGGARAT
TGATACTGCGCTTTTGACCCCACTTCAGTCTCCAGCACAAGTACTTCCAAACAGCAGTAA
AGACTCTTCTCAGCCATCATOCTETGGAGCAAAGCACCAGCTCAGATGAARATGAAATETC
AGACAARAGCAAAAAACAGTGCAAGTCCCCATCCAGAAARGACAGTTACAGTGACAGCAG
TGOCAGTGGAGAAGATCACTTACTGACAGCTCCAGCAAACATATCAAATTCGACCTEEAG
TTCAGCTTTGCATCAGACTCTAAGCAACATGETATCACAGGCACAGAGTCATCATGRAGT
ACCAAGAGTCAAGARGATACCATTTGTACCATGT T TTACTATCCTCAGGARAAGGCCCAR
TARACCAGAGTTTGAGGACAGTAATCCTTCCCCTCTACCACCEGATATGGCTCCTGGECA
CAGTTATCARCCCCARTCAGAATCTECTTCCTCTAGTTCEGATGGATAAGTATCATATACA
TCACATTTCTGAACCAACTAGACAAGALAACTGGACACCTTTGAAAMATGACTTGGARAR
TCACCTTGAAGACTTTGAACTGGAAGTAGAACTCCTCATTACCCTAATTARATCAGARAL
AGGAAGCCTGGGTTTTACAGTARCCARAGGCAATCAGAGAATTGGTTGTTATGTTCATGA
TGTCATACAGGATCCAGCCAAAAGTGATGGARGGCTARRACCTECEBACCEGCTCATARA
GGTTAATGATACAGATGTTACTAAThTGACTCATACAGATGCAGTTAATCTGCTCCGGGG
ATCCAAAACAGTCAGATTAGTTATTGGACGACTTCTAGAATTACCCAGAATACCAATCTT
GCCTCATTTGCTACCGGACATARCACTAACGTGCAACRARCAGGAGTTGGETTTTTCCTIT
ATGTGGAGETCATGACAGCCTTTATCALGTGGTATATATTAGTGATATTAATCCAAGGTC
CGTCGCAGCCATTGAGGGTAATCTCCAGCTATTAGATESTCATCCATTATGTCAACSHACT
CAGCACACAAGGAATCACCTTGGACCAAGTTAACAGAGCATTAGACATGTCACTTCCTTC
ATTGGTATTGAAAGCAACAAGAAATGATCTTCCAGTEETCCCCAGCTCARAGAGGTCTGEC
TGTTTCAGCTCCAAAGTCAACCAAAGCECAATGGTTCCTACAGTGTGGGGTCTTGCAGCCA
GCCTGCCCTCACTCCTARTGATTCAT TCTCCACGETTGCTGGGGAAGARATAAATGARAT
ATCETACCCCARAGGARRATGTTCTACTTATCAGATAAAGGGATCACCAARCTTIGACTCT
GCCCAAAGARATCTTATATACAAGAAGATGACATTTATGATGATTCCCAAGAAGCTGAAGT
TATCCAGTCTCTGCTGEATGTTGTCGATGAGCAGTCCCAGANTCTTY TARACGAARATAA
. TGCAGCAGGATACTCCTGTCETCCAGGTACATTAARCATGAATGGGARAGTTATCAGAAGA
GAGRACAGARGATACACACTECGATGETTCACCTTTACCTCAGTATT TTACTEAGGCCALC
CAARATGAATGGCTGTGAAGAATATTGTGARGAARAAGTAARAACGTGAALGCTTAATTCA
GAAGCCACAAGAAARGAAGACTGATGATGATGARATAACATGGGCAAATGATGAGTTGCC
AATAGAGARGAACAARCCATGARGATTCTGATARRGATCATTCCTTTCTGACAAACGATGA
GCTCECTETACTCCCTGTCGTCARAGTGCTTCCCTCTGGTARATACACGGGCACCAACTT
AAARTCAGTCATTCGAGTCCTGCGGETTECTACGATCAGGAATTCCTTCTAAGGAGCTGGA
GAATCTTCAAGRATTAAARCCTTTGGATCAGTGTCTAATTGGGCAAACTAAGGARAACAG
AAGGAMAGAACAGATATAARARTATACTTCCCTATGATGCTACAAGAGTGCCTCTTGGAGA
TGARGGTGGCTATATCAATGCCAGCTTCATTARGATACCAGTTGGGARAGARGAGTTCGT
TTACATTGCCTGCCAMAGGACCACTECCTACARCTETTAGAGACTTCTGCGCAGATCATITG
GGAGCAAADATCCACAGTGATAGCCATEATGACTCAAGAAGTAGARGCGAGAARADMTCIAN
ATGCCAGCECTATTEGCCCAMCATCCTAGGCAAAACAACAATGGTCAGCARCAGACTTCG
ACTEECTCTTECTGAGAATGCAGCAGCTRAAGRGCTT'ICTEGTCAGEECAATGACCCTTGA
AGATATTCAGACCAGAGAGGTGCGCCATATTTCTCATCTGAATTTCACTECCTGECCAGA
" CCATGATACACCTICTCAACCAGATGATCTECTTACTTTTATCTCCTACATGAGACACAT
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CCACRGATCAGGCCCAATCATTACGCACTECAGTECTGGCATTEGACGTTCAGGGACCCT
GATTTGCATAGATGTGGTTCTGGEATTAATCAGTCAGGATCTTGATTTTGACATCTCTGA
TTTGGTGCOCTEGCATGAGACTACARAGACACGGARTEETTCAGACAGAGGATCAATATAT
“PTTCTGCTATCARGTCATCCTTTATGTCCTCACACGTCTTCAAGCAGAAGAAGAGCABAL
ACAGCAGCCTCAGCTTCTGAAGTGACATCAARAGAGCCTCTEGATGCATTTCCATTTCTC
TCCTTAACCTCCAGCAGACTCCTECTCTCTATCCARAATARACATCACAGAGCAGCAAGT
TCATACAACATGCATCTTCTCCTCTATCTTAGAGEGETATTCTTCTTGAARRTARARAAT
ATTGARATGCTGTATTTTTACAGCTACTTTAACCTATGATAATTATTITACAARATTTTAA
CACTAACCAAACRATGCAGATCTTAGGGATCATTAAAGGCAGCATTTGATGATAGCAGAC
ATTGTTACAAGGACATGGTGAGTCTATTTTTAATGCACCAATCTTGTTTATAGCAAABAT
GTTTTCCAATATTTTAATAAAGTAGTTATTTATAGGCATACTTGABACCAGTATTTAAGC
TTTAAATGACAGTAATATTGGCATAGAAAAARGTAGCAAATGTTTACTGTATCAATTTCT
AATGTTTACTATATAGAATTTCCTGTAATATAT TTATATACTTTTTCATGAAAATGGAGT
TATCAGTTATCTGTTTGTTACTGCATCATCTGTTTGTAATCAT TATCTCACTTTGTAAAT
AARAACACACCTTAAAACATGAACAAGCCARARAARARARAAAA

>NM_006142

CCAGGCAGCAGTTABCCCGCCBCCCGCCTETETETCCCCAGAGCCATGEAGAGAGCCAGT
CTGATCCAGRAGGCCAAGCTGECAGAGCAGGCCGAACGCTATGAGGACATGGECAGCCTTC
CCAGGCAGCAGTTAGCCCGCCECCCECCTETGTETCCCCAGAGCCATGGAGAGAGCCAGT
CTGATCCAGAAGGCCAAGCTGECAGAGCAGGCCGAACGCTATGAGGACATGGCAGCCTTC
ATGARAGGCECCGETGCAGARGGGCGAGGAGCTCTCCTGCGAAGAGCGAAACCTGCTCTCA
‘GTAGCCTATAAGAACGTGGTGEGCGGCCAGAGEGCTGCCTGGAGGETECTGTCCAGTATT
GAGCAGAMMAGCAMCGAGGAGGECTCGOAGGAGCAAGGEECCCEAGETGCETGAGTACCGG
GAGAAGGTCGEAGACTCGAGCTCCAGGECETGTGCGACACCATGCTGEGCCTGCTAGACAGT
CACCTCATCAAGGAGGCCGGGEACECCGAGACCCEEGTCTTCTACCTGAAGATGARGGGT
GACTACTACCGCTACCTGECCEAGGTGGCCACCEETGACGACAAGARGCGECATCATTGAC
TCAGCCCEGTCAGCCTACCAGGAGGCCATGGACAT CAGCARGARGEAGATGCCGCCCACT
AACCCCATCCGCCTEEGCCTGECCCTGAACTTTTCCETCTTCCACTACGAGATCGCCAAC
AGCCCCEAGGACGGCCATCTCTCTECECCAAGACCACTTTCCGACCAGGCCATAGGCTGATCTG
CACACCCTCAGCGAGGACTCCTACARAGACAGCACCCTCATCATGCAGCTGCTGCGAGAC
AACCTGACACTGTGEBACGGCCGACRACGCCGGEGARGAGGEGGECEAGECTCCCCAGEAG
CCCCAGRGCTGAGTETTGCCCGCCACCECCCCECCCTGCCCOCTCCAGTCCCCECCCTGC
CGAGACGCACTAGTATGGGETGGEAGGCCCCACCCTTCTCCCCTAGECGCTGTTCTTGCTC
CARAGGGCTCCGTGEACGAGGGACTGGCAGAGCTCGAGGCCACCTGEEECTEGGEATCCCALC
TCTTCTTGCAGCTGTTGAGCGCACCTAACCACTGETCATGCCCCCACCCCTGCTCTCCGC
ACCCGCTTCCTCCCEGACCCCAGGACCAGECTACTTCTCCCCTCCTCTTGCCTCCCTCCTG
_CCCCTGCTGCCTCTTGATTCGTAGGAATTGAGGAGTGTCTCCGCCTTGTGGCTGAGRACT
GGACAGTGGCAGGGECTGEAGATECCTCTATGTCTCTGTGTGTGTETGTGTGTGTGCGCE
CGCECCAGTECAAGACCCAGACTGAGGGAAAGCATETCTGCTGGGTGTGACCATGTTTCC
TCTCAATARAGTTCCCCTGTGACACTCAANARAAARRAARAANARAAADNADAAARARDIN
AARMAARADAR

>AW445220
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CGGECCECEAGECCCTGAGATGAGGCTCCAAAGACCCCGACAGGCCCCEECEGETGEGAGSE
CBCGECGCCCCEEGECGEEELEGEECTCCCCCTACCEGGCCAGACCCERGGAGAGGLGCGCEE
AGGCTGCGAAGGTTCCAGAAGGGCGEEEEAGGGEECGLCECECECCTGACCCTCCCTGRGCA
CCOCTGEEGACGATGECGCTGLTCECCTTEUTECTEETCGTECCCCTACCECEEETETCG
ACAGACGCCARCCTGACTGCGAGACAACGAGATCCAGAGGACTCCCAGCGAACGGACGAS
GETCACAATAGAGTGTGETGTCATGTTTGTGAGAGAGARRACACTTTCCGAGTECCAGAAL
CCAAGGAGGTGCARATGGACAGAGCCATACTGCGTTATAGCGGCCGTGAARATATTTCCA
CGTTTTTTCATGETTECGAAGCAGTGCTCCGCTGETTGTECAGCGATGEAGAGACCCAAG
CCAGAGGAGAAGCEGTTTCTCCTGGAAGAGCCCATGCCCTTCTTTTACCTCAAGTGTTGT
AARATTCGCTACTCGCAATTTAGAGEGECCACCTATCAACTCATCAGTGTTCAARAGAATAT
GCTGGEAGCATGGCTCAGAGCTETACTEGECTETGECTGGCCATCCTCCTCCTGCTAGCT
TCCATTGCAGCCGGCCTCAGCCTETCTTGACCCACCEEACTACCACAGACTGAGCCTTCC
GGAGCATGGACTCGCTCCAGACCEGTTATCACCTETTGCATTAAACTTGTTTTCTGTTGAT
TAARARADDAARAAARAR

>AK025701

TTCAGCCGGRACGTTACTCCETGTCCACCCECATCGTETETETEATCCGAGGCTECGGAGA
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CRCCTTTCACCEGEEETETCGAGGTEGACGTCT TOGGEARACTEEGCCETTCGCCTCCCA
ATGTCCAGTTCACCTTCCAACAGCCCANGCCTCTCAGTATEGAGCCGCAGCACGEACCGE
AGGCEGEGCGECACCACACTGACCATCCACGECACCCACC TGGACACGGECTCCCAGGAGS
ACGTGECGEETEACCCTCAACGECETCCCATGTAANGTGACGARASTT TGEGECGCAGOTOC
AGTGTETCACTEECCCCCAGELGACACGRGECCAGATECTTOTGCAGETCTCCTACGEERE
GETCCCCAETECCCAACCCCEECATCTTCTTCACCTACCGCGAAARCCCCGTACTGCGRG
COTTCGAGCCGCTACGAAGC T T TGCCAGTGETGECCECAGCATCAACETCACGGETCAGS
GCTTCAGCCTEATCCAGAGGTITGCCATGOTGCTCATCGCGGAGCCCCTECAGTCCTEGE
AGCCGCCECGEEAGECTEAATCCCTEC AGCCCATEACCETEETGEGTACAGACTROGTGT
TCCACAATCACACCAAGRTCETC T TCCTETCOCCEECTETGCCTCAGGARCCAGAGGTCT
ACAACCTCACGOATGCTEATCOAGATEGACGGGCACCGTECCCTEGCTCAGAACAGAGECCG
GGGCCTTCEACTACGTGCCTGACCCCACCCTTGAGAACTTCACAGGTEECGTCAARGAAGT
AGGTCAACAAGCTCATCCACGUCCEEEECACCAATCTGAACRAGGCEGATAGACGCTGCAGH
AGGCCGAGGCCTTCETGEEETGCCGAGCECTECACCATGARGACGCTGACGEAGACCRACT
 TGTACTGTGAGCCCCCGEAGETECAGCCCCCGUCCAAGCEGLGECAGARACEAGACALCA
CACACAACCTGCCCGAGTTCATTG TCAAGTTCGECTCTCGCGAGTGEATGCTAGECCECE
TGGAGTACGACACACGEGTGAGCEACGTECCACTCAGCCTCATCTTECCGCTGETCATCG
TGCCCATEGTEETCATCATCGOGETETC TG TCTACTECTACTGAAGGARAGANCCAGCAGS
CCGAACGAGAGTATGAGRAGATCAAGTCCCAGCTECAGGACCTEERAGGAGAGCATGCEGE
ACCGCTECAAGAAGGAAT TCACAGACCTGATGATCGACATEEAGGACCAGACCARCGRCG
TGCACEAGGECCEGECATCCCCATECTERACTACAAGACCTACACCEACCRCETCTTCTTCC
TECCCTCCAAGGACCGECRGACAAGGACETCATGATCACCEGCAAGCTAGACATCCCOCCAGE
CGCEECGECCOETEATEGAGCAGGCCCTCTACCAGT TCTCCAACCTACTCGAACAGCAAGT
CTTTCCTCATCAAT I TCATCCACACCCTGGAGRACCAGCGGGAGTTCTCGECCOGCGICA
AGGTCTACTTCGCGTCCCTGCTCACGOTEGCACTGCACAGGAAACTACAGTACTACACGE
ACATCATGCACACGCTCTTCCTGEAGCTCCTEGEAGCAGTACGTCETGECCAAGAACCCCA
AGCTGATECTECGCAGGTC TGAGACTGTGG TEGAGAGGATGCTGTCCAACTGEATGTCCA
TCTGCCTETACCAGTACCTCAAGGACAGTGCCGGGEAGCCCCTETACARGCTCTTCARGS
- COATCAAACATCAGETGGARARGGCCCCGGTEGATCCGETACAGAAGARGGCCAAGTACA
CTCTCAACGACACGEEEOTCCTECECGATCATETCEACTACRCACCCCTCACGATGAGCE
TEATCETGCAGCACGAGECACTGRACGCCATCCCAGTGAAGATCCTCARCTATAACACCA
TCTCCCAGGTCAAGGAGARCGATCATTEACCAGGTGTACCGTGGECAGCCCTGCTCCTGET
GECCCAGECCAGACAGCETEETCCTEEAGTGECETCCEEECTCCACAGCECAGATCCTAT
COGACOTEGACCTCACGTCACAGCGEEASGECCEETGCAAGCGCETCARCACCCTTATGEC
ACTACAATGTCCGERATECAGCCACCCTCATCOTETCCALGGTAGEAGTOTCCCAGCAGC
CGGAGGACAGCCAGCAGGACCTOCCTGEEGAGCECCATECCCTCOTGRAGGAGGAGRALC
GEGTETGECACCTGETGCEECCEACCEACGAGGTGEACGAGGGCAAGTCCARGAGRAGGCA
GCGTGAAAGAGAAGGAGCEEACGAAGGCCATCACCEAGATCTACCTGACGCEBCTGCTCT
CAGTCARGGECACACTGCAGCAGTTTETEGACAACTTCTTCCAGAGCETGCTCGCGCCTGE.
GECACECGETECCACCTECAGTCAAGTACTTCTTCCACT TCCTGEACGAGCAGECACAGA
AGCACAACATCCAGGATEAAGACACCATCCACATOTGGALGACGARCAGTTTACCGCTCC
GETTCTGGGTGAACATCCTCARGARCCCCCACTTCATCTTTGRCGTGCATGTCCACGRAGGE
TOGETGEACCCCTCECTETCAGTCATCECGCACACCTTCATEGEATCCCTGCACGCECALGG
AGCATAAGCTGAGCCGCGATTCTCCCAGCARCARAGCTECTGTACGCCAAGGAGATCTCCA
COTACAAGAAGATGETEGAGGAT TACTACAAGGGGATCCGECAGATGETCCAGGTCAGLG
ACCAGGACATGAACACACACCTEGCAGAGATTTCCCGOGCGCACACGRACTCCTTGARCE
COCTOGTGECACTCCACCAGCTC TACCAATACACGCAGAMGTACTATGACGAGATCATCA
ATGCCTTGGAGGAGGATCCTECCECCCAGAAGACECAGCTEECCTTCCGCCTGCAGCAGA

TTGCCECTECACTGRAGARCAAGGTCACTGACCTCTGACCTACAATCTCCAGTGCTGCCT -
TGGGACATAGETACCTEAGGTACCTEAGAG COCCTCAGERBAGBCAGGCCEARTGGCTETG
GCTGAGGCCCCCACCCTCCCCOTEGAACGCGCOCCARGCCBEAGTAGETECAGCCEGARCC
CGCCCAGCGTCTAGACTGTAGCATCTTCCTCTGAGCAATACCGCCGBGCACCBCACCAGE
ACCAGCCCCAGCCCCAGCTCOCTCOGGCCGCAGAACCAGCATCCGGTETTCACTETCRAG
TCTCOAGTEATTTGARRATGTGCCTTACGCTGCCACGCTEGEGECAGCTEGCCTCCECCT
CCGCCCACGCACCARCAGCCECCTCCATACCCTAGATTGERCCCCIGEEGGATCTGAGGE
COTETEGCCCCCAGGECARGTTCCCAGATC CTATGTCTETCTATCCACCACCAGATGGGA
GOAGGAGARARAGCGGTACGATGCCTTCCTGACCTCACCGECCTCCCCAAGERTECCGEC
ACTCTEGETGEACTCACGECTECTAEGCCOCACGTCAAAGETCAAGTCGAGACGTAGETCA
AGTCCTACGTCEGEECCCAGRACATCCTEGEETCCTEETCTGTCAGACAGGCTGCCCTAGA
GCCCCACCCAGTCOCEGEEEGACTGRGAGCACTICCARGACCACCCCACCCCTTTTTGTAR
ATCTTGTTCATTGTAAATCAAATACAGCETCTTTTICACTCCGARRARRARAABDARALD
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>NM_033229

GATGTGEGCACGCCTCAGAGCCAGRAGTTTATGECTCCCACCTGCTCRAATCTGACAGGAA
GCTTCTECTCCCCAGTTCTCCCCAGCCACTGTGETCTACAGATTCCAGGAAACCCATCCC
CCTGTEACCTCAGGGTETECTCTETTCTCCACCCTAGGCGACCAGARGGRACGCCAGGAGTAR
AGAACTGGCTTACTTEGCCGCCACTEEGARATTCTGGETAATTCGAGACGCCCTEGAATT
TCEGACCCACTCCGCTGATAGE GG TEGEGCAGGETTCTAGGGAACACAACGAGGCEGAGCCA
GETGECTTCCCTGTECTEECATTCTTGECTCTCTCTCTCTCTCT T TCTCTCTOTCTETOT
CTCTCTCTCTCTCTETC IO TCAGCO T TGARGCCETT TCCCTCTGCGATTCATGTAAGTAT
GACTCGATTTCAGGGARAGGGAACTCECOTGGGCTGAGGAGACCGRACTEGACGGGECTGA
GEARGECACCETCATECCCGCAACCCCETCCCTGAAGGTGGTCCATEAGCTGCCTECCTS
TACCCTCTETGCGEEECCECTEGAGEATGCGGTEACCH T TCCOTGTGEACACACCTTCTG
CCEBCTCTGCCTCCCCGCGCTCTCCCAGATAGEGECCCAATCCTCRGGCAAGATCCTECT
CTGECCCEOTCTGCOAAGAGGAGGAGCAGGCAGAGACTCCCATGGCCCCTEGTECCCCTEREG
CCCRCTAGGAGAAACT TACTECGAGGAGCACGGCGAGAAGATCTACTTCTTCTGCGAGAR
CGATGCCEAGTTCCTCTE TG TG T TC TECAGEGAGEGTCCCACBCACCAGRCGCACACOGT
GEEETTCCTGGACCAGGCCATTCAGCCCTACCGEGATCGTCTCAGGAGTCGACTGGARAGC
TCTGAGCACGGAGAGAGATCACATTGAGCATGTARAGTGTCAACGAAGACCAGAAGCTTCA
AGTGCTGCTGACTCAGATCGRAAACGCARGAASCATCAGETEEARACAGCTTTTGAGAGECT
GCAGCAGEAGCTGEAGCAGCAGBCGATETCTCOTGC TGGCCAGGCTGAGGGAGCTGGAGCA
GCACATTTGGAAGGAGAGGGATGAATATATCACARAGGTCTCTEAGGARGTCACCCRECT
TGGAGCCCAGETCAAGGAGCTAGAGGAGAAGTGTCAGCAGCCAGCARAGTGAGCTTCTACA
AGATGTCAGAGTCAACCAGAGCAGGTGTGAGATGAAGACTTTTGTGAGTCCTGAGGCCAT
TTCTCCTGACCTTGTCAAGAAGATCCETGATTTCCACAGGAARATACTCACCCTCCCAGA
GATGATGAGGATGTTCTCAGARAACTTRCCECATCATCTEGAAATAGATTCAGEGGTCAT
CACTCTGGACCCTCAGACCGCCAGCCGGAGCCTEETTCTCTCEGAAGACAGGARGTCAGT
GAGGTACACCCGGCAGAMGARGAGCCTGCCAGACAGCCCCCTECRCTTCCACGECUTCCC
GGCGETTCTEEGCT TCCCGERCTTCTCCTCCERECGCCACCECTGGCAGGTTGACCTECA
GCTGGECEACEECGECEECTGCACGETECEEATCCCCEGEGAGEEECTGAGGAGCALCEE
AGAGATGGGACTCAGCGCCGAGGACGECETCTECECCETGATCATCTCEGCACCAGCAGTS
CTEEGCCAGCACCTCCCCEGECACCGACCTECCECTEAGCHAGATCCCGCECEECGTGAG
AGTCGCCOTEGACTACGAGGCEEEECAGETGACCCTCCACRACGCCCAGACCCAGRAGCT
CATCTTCACCTTCACTGCCTCTTTCTCCGEGCAAAGTCTTCCCTTTCTTTECCETCTGGAL
AAAAGGTTCCTGCCTTACGCTGARAAGGCTGAAGTEGEGCECGCGAAGGACGGOGAAGCAG
AGACGGCEECTCTCCEEEATCCAGCTCCGCCCCTGGCCAGTETGCEGCCCEGEEECTCCC
TETGCCCGCGTGAGGCHAGAGAACAGEGEACTTGAGTCTCCRACAGCEGTTGTTTTTACT
TTATTTATCTTAGGCCCOTCAGCTCCOTGACGTCCTCGAGCOTCCCTGTGRCGOTCTGGCCT
TCTCTGCACCTCAGAGTGCAGAACCACAGACGGC TTCGECTETECCTAGGCCARCAGCCA
ACCTAGGAGCCAGCRGACTTTCGEEGAARRAAAAGAAAAAGACATCTARAATARAATGETT
TARACTGTTTCAAAATARARAAAARARAARRANAR

>AV656862
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TTTATACATTCTARATCTCCCCAGTTTCTTTGGEECTECAAGATRCAACTTCCATTTAAT
AGRAACTTTGARATCTTGCECTAACGGAGCACTGGCGOGACTAGGGAGARNGGATAAGALR
TAGAATTATTGAARAGCCCCCACCAGGGACCTTCCTGGCCAGAATATGCAGAGTAATTCC
TGCTGGCTTCACCTTTGARAGTCCCTCGARACTATGCAGATGAAACTGAGTCTGTITITG
ATATTGTCAGATGTATTCTACCTTGGAAGTCCCAACACCTAAACTEGAATTCTTGTATTT
ACATCTCCTCCACTETCCCCCACACCACCCCTCAATTCCTGCTGCCCCTGCTAATGTTAA
GCATTTTTCTCTTGTTATCATCAGGTTCACATTAAAAACAGATACTTACAAACTGACTTG
ARGCACAGATACTTTTACGAATGTGATAARATATTT TCTTARGARAAGGAARGAGGATGT
GGGTCAAATAAAACACCGCATGGATGTTGAITGGTGAATACTGGTGTAAGAAAAGGGAGC
TCAGGAATTTTTATTACTGTATTTGTAAATGACTTTGAAGCGAATTTGTARATGCCACTGG
TACATTTTTAAGGTGACACATTIGCTCCTTATARAGTTATTAARAATTACAGGGTARGCT
TARATGACGTTTGCCAGTAGTTTTACTTTATATAATCARTATTGATATTGTTGCTGAACT
ATGTAACTTTATGATGCATTTTTCAGTCCCTTTTCAGAGCARATGCTTTTGCAATGGTAG
TAATGTTTAGTTTAAATTGACTTAATAAATTATTACCTGAGCARRAMAAARAARANAAAR
ARARAAAAAATARAAAAAAARAAAAAAAARANARAAAAAATAATAARAAARARARRAACA
ARCARAPCAATAAAACTTAARCAAAARAAABATAADANAAAA

>Al499593

GCAGAGATCGCCACATCGTCGEACAAGGTCARGGACGEEGEECEECEGGAACCAGGGCTCT
CCATECCCACCGTETCCCGEECCCATAGCCEGECAAGCCCTAGGAGGCAGCCEGECETCR
CCEGECCCCGELECCETCACGCTCECCCTCGECECAGTGTCCTTITCCAGECGEGACGETG
CTGTCCCGGCCTCTCTACTACACCGCRCCCTTCTATCCCEGCTACACGAACTATGRCTCC
TTCGGACACCTTCATGGCCACCCEGGECCGEEECCEEECCCCACACCCERTCCGEERTCT
CATTTCAATGGATTAAACCAGACCGTGTTGARCCGAGCGBACGCTTTGGCTARAGACCRG
AAARTGTTGCGGAGCCAGTCTCAGCTAGACCTGTGCARAGACTCTCCCTATGAATTGALG
AAAGGTATGTCCGACATTTAACGCGEECTGCGTCEGTCCCGGACT TTTCTAATTTATTAR
AAACATGGCCTTGGCAGTTATTTTTCCATCACCGAGRAGAGACGAGACAGAGAGAGARAATA
AACTACCCCTCCTATTCAGAAGTTTATAGT TTATACGAGATGGATGACATARARATCTAMR
CATCTCCACACACACAAAAAAATGTCTTAACCAACCGAAAAGAAARATTAAAARAGGATT
TGTATTARATCT TATTCTGTATATTTAATGTAGCATTTITGTATTTAAATTGATAATTCA
ATATCTTTCARGTARATTATGARATCAAGACACCTGTACAGECATTTAATGTTTTTTTGT
ARTATAAATATATACATTTIGTGTTTCCCCCARAACTGTTTCATACTTAAAARATACAAGT
TTAATTTAATTTTTTACACCTATTGATTCTGCTGGGTATGAGCTARAGTATTACGGARAG
GAAACAGGTTATACTCTTAGATTTAAAAAGTGAAAGAAACTGCAGGCGCCTTTGTAARAT
GCARAATATTTAATTARARGAGATTTTARCATAATGAGAGCCACTCATTACTTTTTAGAA
GCCTCAATARACTGTCCATTGCCTTGGTCAAARARRARAAADNARNAANDD

>Al1952953

ATATCCAAGAAATTTGGACACCTATACCTACAGAATAATGAAATAGAAAAGATGAATCTN
ACAGTGATGTGTCCTTCTATTGACCCACTACATTACCACCATTTAACATACATTCGTGTG
GACCAAAATARACTAARNGARCCAATAAGCTCATACATCTTCTTCTGCTTCCCTCATATA
CACACTATTTATTATGGTGAACARCGAAGCACTAATGCTCARACAATACAACTARAGACC
CAAGTTTTCAGGAGATTTCCAGATGATGATGATGARAGTGAAGATCACGATGATCCTGAL
AATGCTCATGAGAGCCCAGAACAAGAAGGAGCAGAAGGGCACTTTGACCTTCATTATTAT
GAAAATCAAGAATAGCARGAAACTATATAGGTATACACTTACGACTTCACAAARCCTATA
CTTAATATAGTAAATCTAAGTAAACATGTATTACTCAAAGTAATATATTTAGAATTATGT
ATTAGTATAAGATCAGARATTGAATTTAAGTTGTTCETGACATCTGCATCATTTCATAGGA
TTAGAACTTACTCAAAATAATCTARATCTTTAAAAATATAAATTAGRATGACRAGTGCEGA
ATCATAAATTAAACGTTAATGGTTTCTTATGCTCTTTTTARATATAGARATATCATGTTA
AARADNARD ' '

>AK025470
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ATGATTGCAACAGTGGATTTAAAAGTCAATGAATATCGAGAARAACCAAAAATGGCTTCAG
ATCCTAAATAAGATTGAAAACAARACATACACGAAGCTCARARAATGAACATGTGTTTAGG
AAGCAGGCACTGATGAGTGAAGAAAGGACTCTGTTATATGATGGCCTTGTTTACTGGAAR
ACTGCTACAGETCGTTTCARAGATATCCTAGCTCTACTTCTAACTGATGTGCTGCTCTTT
TTACAAGAAMARGACCAGAMTACATCTTTOCAGCCGTTGATCAGAAGCCATCAGTTATT
TCCCTTCAAAAGCTTATTGCTAGAGAAGTTGCTAATGAGCAGAGAGGAATGTTTCTGATC
AGTGCTTCATCTGCTGETCCTGAGATCTATGAAATTCACACCAATTCCAAGGAGGARCGC
AATAACTGGATGAGACGGATCCAGCAGGCTOTAGAARGTTGTCCTGARGAARAAGGEGGA
AGGACAAGTCAATCTGATGAAGACAAGAGGAAAGCTGAAGCCAGAGTGGCCAAAATTCAG
CAATGTCAAGRRATACTCACTAACCAAGRACCAACARATTTCTGCGTATTTGGAGGAGAAG
CTGCATATCTATGCTGAACTTGGAGAACTCAGCGGATTTGAGGACGTCCATCTAGAGCCC
CACCTCCTTATTAAACCTGACCCAGGCGAGCCTCCCCAGEGCAGCCTCATTACTGGCAGCA
GCACTGAAAGAAGCATTAGTCACAGGAGGGAGAGAAGCGAAGAGECTGTTCGGATGTGGAT
CCCGGEATCCAGGETETEETAACCEBACTTGECCETCTCTCATGCAGGGGAGANGGTGGEAR
TGTAGAAATTTTCCAGCTTCTTCACAATCAGACATTATACAAGCCATACAGAATTTARCC
CGTCTCTTATACAGCCTTCAGGCCECCTTGACCATTCAGGACAICCACATTGAGATCCAC
AGGCTGGTTCTCCAGCAGCAGEGAGGECCTETCTCTCEGECCACTCTATCCTCCCAGGCGGC
CCCTTGCAGGACCAGAAGTCTCECGACGCEGACAGGCAGCATGAGGAGCTGECCAATGTE
CACCAGCTTCAGCACCAGCTCCAGCAGGEACAGCGECEGCTEGCTECECAGETGTEAGCAG
CAGCAGCCGGGCGCAGGCEACCAGGGAGAGCTGGCTEGCAGGAGCGGGAGCCGGRAGTGCCAG
TCECAGGAGGAGCTECTGCTECOEAGCCEAGECEAGCTGGACCTCCAGCTCCAGGAGTAC
CAGCACAGCCTGGAGCGECTGAGEGAGGECCAGCGCCTGETGCACAGEGAGCAGECEAGE
ATGCGGGCCCAGCAGAGCCTECTGEGCCACTEGAAGCACCGCCEGECAGAGEAGCCTETCC
GCEETECTCCTTCCEGETGECCCCEAGGTAATGEAACTTAATCGATCTCGAGAGTTTATGT
CATGARAACTCATTCTTCATCAATGAAGCTTTAGTACAAATGTCATTTAACACTTTCAAC
AAACTGAATCCATCAGT TATCCATCAGGATGCCACTTACCCTACAACTCAATCTCATTCT -
GACTTGGTGAGGACTAGTGAACATCAAGTAGACCTCAAGGTGEACCCTTCTCAGCCTTICG

AATGTCAGTCACAAACTGTEGACAGCCOECTGETTCCGGCCATCAGATACTTCCTTTCCAT
GAAAGCAGCAAGGATTCTTETARAAATGGECTCCAGTATGACARAGTECAGTTGTACGTTG
ACATCTCCCCCGGGACTGTEGACTGCAACCACATCTACTT TGARGGATTTGGACACCTCC
CACACTGAGTCCCCAACCCCCCATGACTCAAATTCACACCGCCCTCAACTGCAGGCGTTT
ATAACAGAAGCAAAGCTAAATCTACCGACARGGACAATEGACCAGACANGATGGGGEAAACT
GGAGATGGAGCCAAAGARAATATTGTTTACCTCTAATTGTGTTGTCATTTTTCCAARCAR |
ADCAABACACTGGCACTTTTGGEAGARACTTTTTGTCTCCATTCCTTATGTATGTGTGAT
TETCTGTGTCCARATTGCTTTAAGAATAATATTTAATATTTCCTEGRAAGCTCATTTTTTT
GECATGACTCTAATTARATTATTGAAAGCCACCCTET Y TETATAATCTTTAACTTATCAA
ATCTAATTTCAGATTTCTGGAGGAGAAACTAACTTGAATAAGCAGEACTATTTTARAAGT
TGTTTTGACGCTAGAGTAAAATTCCATGTCACATTTTCTACCCAATCATCTGGATTTCAA
GATTCCTTTTAAGATCTCAATGAAGCAATTTGGATTTAMAGAGTEGTATTCACAAGGGET
GAACTTTCACAGTCAGGGCAGTTECCTCAGTGCCCACATAGGCAGAGRAGGATGTGGEAA
AGGGCTTITCTCAGCTAGTTTTTGTGTGCTCATTTCTTCTGGEAGCATTAARAGTGCTGA
TCTGTTACAGTCACTATTCAARCTGGECACGTGTTGTGATTGETCAGTCACTGAGCCAGGE
ATACAGTCCGGACTTGCTTAGTACCTARGCCTAATGCTEGTGCEETTTCAAGACATGCTT
CAGCATCATCTTTTAACARGECCCAGAGECCCAGRGCCCGCATCAAGTCATTTTGATGTA
AATAGTGAACTTTGTTAGAGCCCTCACTTCTATCAATCAGCTGTCCTATCCCTGCCAGCA -
CCTGGAGCACCAACTACCACTCCCTGGAAAGAACCCTTCCCTGCAGT TTTTTAAGGACAR
AACTGCCCACTCCTCATTAAGTTTCCTGCCTCGATACACTTTTCCACAARGGARAACTES
CATATCCTGCCTTCCGAGTAGTATGGGTCTCTGTGTGAGAAACCAGGAGATATTTTCATC
TTGTTCCGARATACT TG TATGTATTTTGG TG TCAATARATATCTTGTACCTCATTARRAR
ARADAARABANMANA

>NM_006378
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CTCGAGCCACATCTECAATAGCACACTTGCCCEGCCACCTGCTGCCEGTCGAGCCTTTIGCTGC
TGAAGCCCCTGGGETCGCCTCTACCTGATGAGGATGTGCACCCCCATTAGGEEECTGCTC
ATGGCCCTTGCAGTGATGTTITGGEGACAGCGATEGCATTTGCACCCATACCCCEGATCACT
TGGGAGCACAGAGAGGETGCACCTGETGCAGTTTCATGAGCCAGACATCTACARCTACTCA
GCCTTGCTGCTGAGCGAGGACAAGGACACCTTGTACATAGATECCCEGGAGGLEETCTTC
GCTETGALCGCACTCAACATCTCCGAGAAGCAGCATCGAGGTGTATTGGAAGGTCTCAGAR
GACAAAAAAGCAAAATGTGCAGAAAAGGGGAAATCﬁAAACAGACAGAGTGCCTCAACTAC
ATCCEGETGCTGCAGCCACTCAGCGCCACTTCCCTTTACGTEGTGTGGGACCARCGCATTC
CAGCCGGCCTETGACCACCTGAACTTAACATCCTTTAAGTITCTGGGGARARATGARGAT

GGCAAAGGAAGATGTCCCTTTGACCCAGCACACAGCTACACATCCGTCATGGTTGATGGA
GAACTTTATTCGGGGBCGTCGTATAATTTTTTGGGAAGTGAACCCATCATCTCCCGAAAT

TCTTCCCACAGTCCTCTGAGGACAGAATATGCAATCCCTTEGCTGRACGAGCCTAGTTTC
GTETTTGCTGACGTGATCCGAAAAAGCCCAGACAGCCCCGACGGCCAGGATGACAGGGETC
TACTTCTTCT TCACGEAGATCTCTGTGGACTATCAGTTTGTCTTCAGGGTGCTGATCCCA
CEGATAGCAAGAGTETECARGCEEGGACCAGCECEGCCTCAGGACCTTGCACGAAGARATGG
ACCTCCTTCCTGARAGCCCGACTCATCTGCTCCCGECCAGACAGCEECTTGGTCTTCAAT
GTGCTGCGEGATGTCTTCGTGCTCAGGTCCCCEEEGCCTEGAAGATECCTEGTGTTCTATGCA
CTCTTCACCCCACAGCTGAACAACGTECEEECTGTCGGCAGTETEGCGCCTACAACCTGTCC
ACAGCCGAGGAGETCTTCTCCCACGGGAAGTACATGCAGAGCACCACAGTGGAGCAGTCC
CACACCRAGTGGGETGCGCTATAATGGCCCGGTACCCAAGCCGCEECCTEGGAGCGTGCATC
GACAGCGAGGECACEEECCGECCAACTACACCAGCTCCTTGAATTTGCCAGACARGACGCTS
CAGTTCGTTAARGACCACCCTTTGATGGATGACTCGETAACCCCAATAGACAACAGGCCC
AGGTTAATCAAGAAAGATGETCAACTACACCCAGATCETGATOGACCAGACCCAGGCCCTE
GATGEGACTGTCTATGATGTCATGTTTGTCAGCACAGACCGEGGEAGCTCTACACAAAGCC
ATCAGCCTCGAGCACGCTGTTCACATCATCGAGGAGACCCAGCTCTTCCAGGACTTTGAG
CCAGTCCAGACCCTGCTGCTGTCTTCAAAGAAGEECAACAGGTTTGTCTATGCTGGCTCT
ALCTCEAEGCATEGTCCAGGCCCCECTEECCTTCTGTEGGAAGCACGECACCTACGAGGAC
TETGTGCTEECECEEEACCCCTACTGCECCTEGAGCCCGCCCACAGCGACCTECETGECT
CTGCACCAGACCGAGAGCCCCAGCAGGGATTTGATTCAGGAGATGACGCGGCGATGCTTCT
GTGTGECCCEGATAAMAGTARAGEAAGTTACCGECCAGCATTT T TCAAGCACGGTGGCACA
GCGGAACTGARATGCTCCCARARATCCAACCTGGUCUGGETCTTTTGGAARGTTCCAGAAT
GGCGTGTTGAAGGCCGAGAGCCCCAAGTACGATCTTATGEGCAGRAARMRACTTGCTCATC
TTCAACTTGTCAGAAGGAGACAGTGEGGTETACCAGTACCTGTCAGAGGAGAGGGTTAAG
AACARRACGETCTTCCAAGTGETCGCCARAGCACCTCCTECANGTEAAGGTGGTTCCAARG
CCOGTAGTGECCCCCACCTTGTCAGTTGTTCAGACAGAAGGTAGTAGGATTGCCACCARR
GTETTGETGECATCCACCCAAGRETCTTCTCCCCCARCCCCAGCCGTGCAGGCCACCTCC
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TCCEGGEECCATCACCCTTCCTCCCAAGCCTGCECCCACCGECACATCCTGCGAACCAARG
ATCGTCATCAACACGGTCCCCCAGCTCCACTCGRAGAAMACCATGTATCTTAAGTCCAGC
GACAACCGCCTCCTCATGTCCCTCTTCCTCTTCTTCTTTGTTCTCTTCCTCTGCCTCTTT
TTCTACAACTGCTATAAGGGATACCTGCCCAGACAGTECTTGAAATTCCGCTCGGCCCTA
CTAATTGGGAAGARGARGCCCAAGTCAGATTTCTGTGACCGTEGAGCAGAGCCTCGAAGCAG
ACGTTAGTAGAGCCAGGGAGCTTCTCCCAGCAGAATGGGAAGCACCCCAAGCCAGCCCTG
GACACCGGCTATGACACCGAGCAAGACACCATCACCAGCAAAGTCCCCACGGATAGRGAG
GACTCACRGAGGATCGACGACCTTTCTGCCAGCGEACAAGCCCTTTGACGTCAAGTCGTCAG
CTGRAGTTCECTGACTCAGACGCAGATGGAGACTGAGGCCECGCTEGTGCATCCCCGCTGET
GCCTCEECTEGCRACGTETCCAGGCATEGAGRAT TTTGTGTTITCTCCTGTTCAGTATCCGA
GTCTCGTECAGTGCTEGCETAGGTTAGCCCGCATCETECAGACAACCTCAGTCCTCTTGTC
TATTTTCTCTTGGETTGAGCCTGTGACTTGETTTCTCTTTGTCCTTTTGGAAAAATGACA
AGCATTGCATCCCAGTCTTGTGTTCCCAACTCAGTCGGAGTACTTGAAGRAGGCCCACGE
GCEGCACCGAGTTCCTGAGCCCTTTCTGTAGTCGGGEAAAGETEGCTGCACCTCTEGTTGE
CTCAGAAGAGCATCCCTTCAGCTTCCCCTCCCCGTAGCAGCCACTAMAAGATTATTTAAT
TCCAGATTGGRAATGACATTTTAGTT TATCAGATTAGTAACTTATCGCCTGTTGTCCAGA
TTGGCACGAACCTTTTCTTCCACTTAATTATTTTTTTAGGATTTTGCTTTGATTGTGTTT
ATGTCATCGCTCATTITTTTTTACTTACAGRAGCAGTIGTGTTAATATTTAGARGRAGAT
GTATATCTTCCAGATTTTIGTTATATATTIGGCATAARATACGGCTTACGTTGCTTARGAT
TCTCAGGGATAAACTTCCTTTTGCTAAATGCATTCTTTCTGCTTTTAGAAATGTAGACAT
ARACACTCCCCGGAGCCCACTCACCTTTTTTCTTTTTCTTTTITTITTTTTTAACTTTAET
COTTGAGEEAACCATTGTTTTTGCGAGRGATTTTCTTTCTETACTTCGTTTTACTTTTCTT
TTTTTTTAACTTTTACTCTCTCGAAGAAGAGGACCTTCCCACATCCACGAGGTGEGETTTT
GAGCAAGGEAAGGTAGCCTEGATCAGCTEACTGEACGCCAGECTEGGCCCAGAGCTGAGATG
GOAGTGCEETACAATCTGEAGCCCACAGCTATCGGTCAGAACCTCCTGTGAGACAGATGS
AACCTTCACAAGEGCGCCTTTGGTTCTCTGAACATCTCCTTTCTCTTCTIGCTTCAATTG
CTTACCCACTGCCTGCCCAGACTTTCTATCCAGCCTCACTGAGCTGCCCACTACTGGARG
GERACTGGECCTCEETEECCEGEECCECEAGCTETGACCACAGCACCCTCARGCATACGE
CGCTGTTCCTGCCACTGTCCTGAAGATGTGAATGGGTEGGTACGATTTCAACACTGCTTAA
TTTCACACTCCATCTCCCCEGCTTTGTARATACCCATCGGEARGAGACTTTTTITTCCATGG
TGAAGAGCAATARACTCTGGATGTTTGTGCGCGTETETGGACAGTCTTATCTTCCAGCAT
GATAGGATTTGACCATTTTGETGTAAACATTTGTGTTTTATAAGATTTACCTTGTTTTTA
TTTTTCTACTTTGAATTGTATACATTTGGAAAGTACCCAAATAAATGAGAAGCTTCTATC
CTTARAAMBRRAANALA, :

>AA993639

CCCNTCCOCAGAGGCAGGARAANCAGTNTECCEAAAGGATAGACTENGEPECNGTCTTTC
CCCAAGTINTGAACTAGTTTTAAGGTAGCTTAGGATGARARAATGGAGAATGATTGGGGGT
TCCAAACCACTTTCTTCTCCCTTGGCTTATATCTCTTCACCATTTGGTGGTCARLTETGE
GCCTACCCTGGACCTCATCTACTCAGCGAGRATTGGACATGAAGCTAGAGGCAGCTGCCT
TGEAAGGEARGTCAGGCTCACTTGGACAGCCCAGGCCATGGCAGGARGARATCCCTTCCTC
TTEGEGGTCCTTGATEEGCATGTGTGATEGGGAAGGAGCAGTCTCCCAGCCCTGGETCTAL
TCCCCACATCTCTCCTAATTCCACTTCACCTTTTGCCACCCCCTCCCCACCAGAGGCCTA
GCCCTTTTETCACCGARGGCCCCCAGAGTGTTTCTGTGTCARACCCTCTCATTTACACTG
TGGCATCAARATCCACAAAAGATGGATTAATTGCACTCTGGTTARTAGCAGCAGCACAAT
GATTABAATCTATATTCCTATCTTCTCTAGCACCCTGETETGCGGATGGGRCGEARAGEET
GTCTTEAGGEGCAGEGAGGACCCCATARARCARTCCCTCOTGCATTOTCAGGCTARMTAG
GGCCCCCAGTGACTACCTATTCTTGGCTETCCCCTCTGAAGAGCTCTGCCTTCTCACAGC
CACCACCAGTTGCCCCACTCCCAGGAARACAGCACATGTTCTTCTTCTCCTGCCTTGAGA
CTGCETETTAGTCTTCCAT TCATAACTCATCAGCAGCTCAGTCCTTCTTATGTCTAGTCT
CAGTTCATTCAGCCARAGCTCATTTTTGTCCTATCCARAGTAGAAAGGGTTCTTTTAGAA
AARCTTGAAGAATATGCCTCCTCTTAGCATCTGTTTCTGACTCCCAGTTATTTTTAAARTA
AATGATGAATAAAATGCCTGCCCTGAAGCCTTCTGGAGGAGTCAGGTATCARARAAARRA

>BE552004
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TTTTTAAGATGATCTTGCTCCGTCACCCAGGCTGGAGTGCACTGGCGTAATCATGGCTTC
CTGCAGCCTCAARCTCCTRGEGCTCAATEACGTTCCTTGAGATCTTCCATCCTCAGCTTCCC
ARGTAGCTAGTAGTAGTAGTEGCTTGCACCAACGCTCCTGCCCTAATTTTCAATATTTTT
TTTGTAGAGATAGGATCTCACTETGTTACCCARGCTAGACTTGAACTCCTGGCCTCARGE
GATCCTTCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTETTGEGATTACAGGCATTAGCTACCACACCTGE

CCAAGGCCCAGGTTTCGACAGAAAGGGAGAGAAAACCTGCCAGAGATGCCATTTCGGAGT
CACTCTRCTTEECAGGGACCTGTGTTCCCCTCATECAGCTTCATCCTTAGAGGGCTRCEE
TCTTATCTGGTTGTCCARRAGTCCCACAACCTTTCTCEGATTGATAGTTTGTCGETGAALTA
AARCAATTTTAGTTTCTTTGGAGAATCTT T TGTATACAAANTACAAATAAARCCTAAATCA
ABGARACAGA ' '

>BC010437
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GAGGGGCCGGAGGCETCCCCGCTCCOECTCECTACTAGCCCGCGRECCAGCRCCECETCC
CGAGCCCCGGOGEGAGCCATERCTCTAAMAGEACAAGRAGATTATAT TTATCTTTTCAAG
GATTCAACACATCCAGTGEATTTTCTGGATGCATTCAGAACATTTTACTTGGATGGATTA
TTTACTGATATTACTCTTCAGTGTCCTTCAGGCATAATTTTCCATTGTCACCGAGCCGTT
TTAGCTECTTIGCAGCAATTATTTTAAGGCAATGT TCACAGCTGACATGARAGRAARANTTT
AAAAATARRATAAAACTCTCTGGCATCCACCATGATATTCTGGARGGCCTTGTARATTAT
GCATACACTTCCCAAATTGAAATAACTARRAGRAATGTTCARAGCCTGCTTGAGGCAGCE

GATCTGCTACAGTTCCTTTCAGTARAGAAGGCTIGTGAGCEETTTTTEGTARGGCACTTS
GATATTGATAATTGTATTGGAATGCACTCCTTTGCAGAATTTCATETGTATCCAGALCTA |
GAGAAGGAATCTCGAAGAAT TCTATGT TCAAAGTTTAAGGAAGTGTGGCAACRAGAAGAR
TTTCTGEAAATCAGCCTTGAARAGTTTCTC I T TATCTTGTCCAGARAGAATCTCAGTGTT
TGEARAGAAGAAGCTATCATAGAGCCAGTTATTAAGTGGACTGCTCATGATGTAGAAAAT
CGAATTGAATGCCTCTATARTCTACTGAGCTATATCARCATTGATATAGATCCAGTGTAC
TTAAAAACAGCCTTAGGCCTTCAARGAAGCTECCTGCTCACCGAARATAAGATCCECTCC
CTAATATACAATGCCTTGARTCCCATGCATARAGAGATTTCCCAGAGGTCCACAGCCACA,
ATGTATATAATTGGAGGCTATTACTGGCATCOTT TATCAGAGETTCACATATGGCGATCOT
TTGACAAATETTTGGATTCAGGGAGCAGAAATACCAGATTATACCAGGGAGAGCTATGGT
GTTACATGTTTAGGACCCARCATTTATGTAACTTCAGEECTACAGCACGGATAACATAGAD
GCTCTTGACACAGTETGGATCTATAACAGTGAAAGTGATGAATGGACAGAAGGTTTGCCR
ATGCTCAATGCCAGETATTACCACTGTGCAGTCACCTTGEETECGCTG TG TCTATGC T TTA
GETECETTACAGAARAGGEECTCCAGCAGAAGAGGCTGAGTTCTATGATCCTTTARARGAG
AAATEGATTCCTATTGCAAACATGATTARAGETGTCEGARRTECTACTECCTGTGTCTTA
CATGATGTTATCTACGTCATTGGTCGACCACTETEECTACAGAGGAAGCTECACCTATGAC
AAAGTTCAGAGCTACAATTCCGATATCARCGAATGGAGCCTCATCACCTCCAGTCCACAT
CCAGAATATGGATTGTGCTCAGTTCCETTTGARAATARGCTCTATCTAGTCGGETGGACAA
ACTACAATCACAGARTGCTATGACCCTGAACAAAATGAATGGAGAGAGATAGCTCCCATG .
ATGGAARGGAGGATGGAGTGCCGETGCCGTCATCATGARTGGATGTATTTATGTCACTGGA
GGATACTCCTACTCARAGGGAACGTATCTTCAGAGCATTGAGAAATATGATCCAGATCTT
AATRAAGTGGGAAATAGTGEGTAATCTTCCCAGTGCCATGCGGTCTCATGEETGTGTTTET
GTETATAATGTCTARTTGAATCTGCAGAAATGACCARCGCAATCACTTTTTTEGAGTATAG
TTTTATAAAAARAGAATGCAGEETTTEAAGTTCCTTACCTGATAATTGTCTCTGGCACAT
GATAGGGGATCAGTAAATTGTAATTCCTAACCCTACTGTACTCCCAAACATGETGATTCA
TGGTCARGAAARATCTTATATATATATATACACACACATATATATGTGTTCATATATATG
TATACATATATGTGTATATATACGCATGTATCTATACATATATCTGTATATATACGCATG
TATGTATGCATATGTGTGTATATATACGTATGTATGTATACATATGTGTATATATACGTA
TETATGTATACATATATGTGTATATATGCATATGTATETATACATATATETGTATATATA
CGTATGTATGTATACATATATGTGTATATATACGTATGTATGTATACATATATGTGTATA
TATACGTATGTATGTATACATATATCTCTCTATATACCTATCTATG TATACATATATGTG
TATATATACGTGTGTATGTATACATATATGTGTATATATGCGTGTGTATGTATACATATA
TGTGTATATATACGTETCTATGTATACATATATCTGTATATATACGTGTEGTATGTATACE
TATATGTGTATATATGCOTETGTATATATATACACATATATACGTATATATGTATATATA,
TATACACAGTTGARTCAGTGGGATTAATACCTATARTCTCTEGGTTTTCAAAGGTAATATG

GRATATTTGACACTTGGTAAAAGGTGAACTACCTTTGTAGTGAATCTTTTCCTCTTGGTA

GCATCAACACTGGGGATARATCAGAACCATTCTGTGGAATGAAATGTTTCTCAAGAGCCT
ATAATATAGTAGATAGTGCATATTAAGATGTCTGECTEGECATGETGGCTCATGCCTGTA
ATCCCAGCACTTITGGGAGGCTGAGGCGEGAGGATCACTTGAGCCTAGAAGTTGGAGACTA,
ACCTGGCGAGACCCTGTCTCAARAARARAAANAAADADRAA

ACCCTTTTGTGACCAGCTGCATACCCCARAACCTTTTGGRATCTGGGCTARCTGCCTGTG
CCTACATCAACAGCACCCGTGRAACCCCCGTETGCTATGCTCTETGCAACAAALCATTCAG
ARCCCACTTTCAAGATGCTGCTGCTETGCCAGTGTGACAAARANRAGAGGECGCAAGCAGC
AGTACCAGCAGAGACAGTCGETCATTTTTCACARGCGCGCACCCGAGCAGGCCTTGTAGA
ATGAGETTGTATCAATAGCASTGACAAARCGCACACATCARCCCACAGACCTTAGGAGGA

115



ES 2 550652 T3

GGAAGGCGAGGGCGGGGTGACTTCTGGTGAIGATAAAAATGGTTTTATCACCCAGATGTG
AMAGAAGCTGCCTGTTITACTGATCCATTGAATARACCCATTTTAATAGRAAARAGTCAATA
CCAATTCAGCAARARARDR . -

>AF191770

TATCTATGTAACAAATCGCAGCACAGGAGTCCCCTEERCTCCCTCAGHCTCTGGTATGAC
ATATTTGAGCCATATAAATTCAGCTTCTCCTCTGGCATCTGTTAGCCGACTCACTTGCAD
CTCCACCTCAGCAGTGGTCTCTCAGTCCTCTCARAGCARGGAAAGAGTACTGTGTGCTGA
GAGACCATGGCAAAGAATCCTCCAGAGAATTGTGBAGACTGTCACATTCTARATGCAGAA
GCTTTTAAATCCAAGARAATATGTAARTCACTTARAGATTTGTGGACTCETETTTEGTATC
CTGACCCTAACTCTAATTGTCCTGTT T TGEGEGAGCAAGCACTTCTGGCCRGAGGTACCC
ARMAAMGCCTATGACATGGAGCACACTTTCTACAGCACTGCAGAGAAGAAGAAGATTTAC
ATGGAAATTGATCCTGTCGACCAGAACTGARAATATTCAGAAGCGEABATGGCACTEATGAL
ACATTGGAAGTACACGACTTTAAAAACCGATACACTGGCATCTACTTCGTGEGTCTTCAA
AAATGTTTTATCAAAACTCAGATTAAAGTGATTCCTGAATTTTCTGAACCAGAAGAGGAA
ATAGATGAGAATGAAGAAATTACCACAACTTTCTTTGARACAGTCAGTGATTTGGETCCCA
GCAGAAAAGCCTATTGAAAACCGAGATTTTCTTAAAAATTCCAAAATTCTGGAGATTTGT
GATAACGTGACCATGTATTGGATCAATCCCACTCTAATATCAGTTTCTGAGTTACAAGAC
TTTCAGGAGGAGGGAGAAGATCTTCACTTTCCTGCCAACGAAAARAAAGGGATTGARCAR
AATGAACAGTGGGTGETCCCTCAAGTGAARGTAGAGAAGACCCGTCACGCCAGACARAGCA
AGTGAGGAAGAACTTCCAATARATGACTATACTGAMAATGEGARTAGAATTTGATCCCATS
CTGGATGAGAGAGGTTATTGTPETATTIACTGCCGTCCAGECARCCGCTATTECCGCCGEC
GTCTGTGAACCTTTACTAGGCTACTACCCATATCCATACTGCTACCAAGGAGGACGAGTC
ATCTGTCETETCATCATGCCTTGTAACTGGTGGETGGCCCGCATGCTGGGGAGGGTCTAA
TAGGAGETTTGAGCTCAAATGCTTARACTGCTGGCAACATATAATAMAATGCATGCTATTC
ABRTGAATTTCTGCCTATGAGGCATCTEGGCCCCTGETAGCCAGCTCTCCAGAATTACTTGT
AGGTAATTCCTCTCTTCATGTTCTAATAAACTTCTACATTATCARRAAR, '

>BC005364

GCGEATCGCTECTCCCTCTCGCCATEGCECAGETGCTEGATCGTEGGCECCEEEGATGACRAG
GARGCTTGTECECTGCGCTGCTAAGCGAGGCAGACGTCCGETCCCTTGTACCTTGCTETGT
GGGACAAGGCTCACCACTCAGGGERAAGAATGACTACAGCCTGCAGTCCTCATAATCCTC
AGTGCACAGCTEACTTGGAETACTCAGTACATCACCTEGCACTCCTCATTATGCCARALAANC
ACCARCGTTTTTATGATGAACTGTTAGCCTATGECGTTTTGAGGCCTCTARGCTCECCTA
TTGAAGGAATGGTEATGAAAGAAGEAGACTGTAACTTTGTGECACCTCAAGGAATTTCTT
CAATTATTAAGCATTACTTIGAARGAATCAGETGCAGAAGTCTACTTCAGACATCGTETGA
CACAGATCAACCTAAGAGATGACAAATGGGAAGTATCCAAACARAACAGECTCCCCTGAGC
AGTTTGATCTTATTGTTCTCACAATGCCAGTTCCTGAGATTCTGCAGCTTCARAGGETGACA
'TCACCACCTTARTTAGTGAATGCCAAAGGCAGCAACTGGAGGCTGTGAGCTACTCCTCTC
GATATGCTCTGGGCCTCTTI TATGAAGCTGGTACGARGATTGATGTCCCTTGGGCTEGEC
AGTACATCACCAGTAATCCCTECATACGCTTCEGTCTCCATTGATAATAAGALGCGCAATA
TAGAGTCATCAGAAATTGGECCTTCCCTCGTGATTCACACCACTGTCCCATTTGGAGTTA
CATACTTGGAACACAGCATTGAGGATGTGCAAGAGTTAGTCTTCCAGCAGCTGGAAAACA
TTTTGCCEGGTTTECCTCAGCCAATTGCTACCARATGCCARAAATGCGAGACATTCACAGG
TTACAAATGCTGCTGCCAACTGTCCTGECCARATCGACTCTGCATCACRARCCTTTCCTTG
CATGTGGAGGGCATGGATTTACT CAGTCCAACTTTGATEGCTGCATCACTTCTGCCCTAT
GTGTTCTEGAAGCTTTAAAGAATTATATTTAGTGCCTATATCCTTATTCTCTATATGTGT
ATTGGGTTTTTATTTTCACAATTTTCTGTTATTGATT%ETTTGTTTTCTATTTTGCTAAG
AAARATTACTGGAARATTGTTCTTCACTTATTATCATTTTTCATCTGGAGTATAARATCA
ATTTTGTAATTTTGATAGTTACAACCCATGCTAGAATGGARATTCCTCACACCTTGCACC
TTCCCTACTTTTCTGAATTGCTATGACTACTCCTTCTTGGAGGARAAGTGGTACTTAAAN
AATAACARAACGACTCTCTCARAAAAATTACATTAAATCACAATARCAGTTTGTATGCCAR
AAACTTGATTATCCTTATGAAAATTTCAATTCTGAATAAAGAATAATCACATTATCAAAG
CCCCATCAARRAADADARARAARDDANARAARADAND
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>NM_001337

ACTCGETCTCTGGTARAGTCTGAGCAGCACAGEETAGCTGACTGGCAGATCCAGAGETTCC
CTTGGECAGTCCACGCCAGGCCTTCACCATGGATCAGTTCCCTGAATCAGTGACAGARAAC
TTTGAGTACGATGATTTGGCTGAGGCCTGTTATATTGGGGACATCGTGGTCTTTGGGACT
GTGTTCCTGTCCATATTCTACTCCGTCATCTITGCCATTGGCCTGGTGECGARATTTCTTG
GTAGTCTITGCCCTCACCAACAGCAAGAAGCCCARGAGTGTCACCGACATTTACCTCCTG

AACCTGGCCT TETCTGATCTGCTGTITGTAGCCACTTTGCCCTTCTGGACTCACTATTTG
ATAAATGAAAAGGECCTCCACAATGCCATGTECARATTCACTACCGCCTTCTTCTTCATC
QGCTTTTTTGGARGCATATTCTTCATCACCATCATCAGCATTGATAGETACCTEECCATT
GTCCTEECCECCARCTCCATGAACAACCAGRCCOTECAGCATGGCGTCACCATCAGCCTA
GGCGTCTEGECAGCAGCCATTTTGETGECARCACCCCAGTTCATGTTCACAAAGCAGAAA
GAARATGAATGCCTTECTGACTACCCCGAGETCCTCCAGGAAATCTEECCCETECTCCRL
AATGTGGAAACAAATTTTCTTGGCTTCCTACTCCCCCTECTCATTATGAGTTATTECTAC
TTCAGAATCATCCAGACGCTGTTTTCCTGCAAGARCCACAMGARAGCCARAGCCATTARR
CPEATCCTTCTGATEETCATCGTGTITTTCCTCTTCTEGACACCCTACAACGTTATGATT
TTCCTGGAGACGCTTAAGCTCTATGACTTCTTITCCCAGTTGTGACATGAGGAAGBATCTG
AGGCTGECCCTCAGTGTEACTGAGACGETTGCATTTAGCCATTGTTGCCTEAATCCTCTC

- ATCTATGCATTTGCTGGGGAGAAGTTCAGRAGATACCTTTACCACCTGTATGEGAAATEC

CTGECTETCCTGTGTGEECGCTCAGTCCACGTTEATTTCTCCTCATCTGAATCACARAGE
AGCAGGCATGGAAGTCTTCTGAGCAGCAATTTTACTTACCACACCAGTGATGGAGATGCA
TTGCTCCTTCTCTGAAGEGAATCCCARAGCCTTGTETCTACAGAGAACCTGGAGTTCCTG
AACCTGATCCTGACTAGTGAGGAAAGATTTTIGTTGTTATT' TCTTACAGGCACAAAATGEA
TGGACCCAATGCACACAAAACAACCCTAGAGTETTGTTGAGAATTGTGCTCARAATTTGA
AGAATGARCAAATTGAACTCTTTGAATGACAAAGAGTAGACATTTCTCTTACTGCAAATG
TCATCAGRACTTTTTGGTTTGCAGATGACAAAAATTCAACTCAGACTAGTTTAGTTABAT
GAGGGTGETGAATATTGTTCATATTGTGGCACAAGCAARMAGGGTGTCTGAGCCCTCAARAG
TGAGGGGAAACCAGGGCCTGAGCCAAGCTAGAATTCCCTCTCTCTGACTCTCAAATCTTT
TAGTCATTATAGATCCCCCAGACTTTACATGACACAGCTTTATCACCAGAGAGGGACTGA
CACCCATGTTTCTCTGECCCCAAGEGAARATTCCCAGGGAAGTGCTCTGATAGGCCARGT
TTGTATCAGCGTGCCCATCCCTGRARGEGTEGCTGTTATCCATGGGGAAGGAATATATAAGAT
GGARGCTTCCAGTCCAATCTCATGGAGARGCAGAARTACATATTTCCAAGARGTTGGATG
GGTCEEGTACTATTCTGATTACACAAANCARATOCCACACATCACCCTTACCATGTGCCTSE
ATCCAGCCTCTCCCCTGATTACACCAGCCTCGTCTTCATTAAGCCCTCTTCCATCATGTC
CCCARACCTGCAAGGECTCCCCACTGCCTACTECATCGAGTCAAAACTCAAATGCTTAGT
TTCTCATACGTCCACCATGGGETCCTACCARTAGATTCCCCATTGCCTCCTCCTTCCCAA
AGGACTCCACCCATCCTATCAGCCTGTCTCTTCCATATGACCTCATEGCATCTCCACCTGE
TCCCAGGCCAGTAAGGGAAATAGARMAACCCTGCCCCCAAATAAGANGGGATGGATTCCA
ACCCCAACTCCAGTAGCTTGGRACAAATCAAGCTTCAGTTTCCTGATCTGTAGARAGAGGE
ATAAGGTACCTTTCACATAGAGATCATCCTTTCCAGCATGAGGAACTAGCCACCAACTCT

TGCAGGTCTCAACCCTTTTGTCTGCCTCTTAGACTTCTECTTTCCACACCTGCACTGCTG
TECTETGCCCRAAGTTETEGETGCTGACAAAGCTTGGAAGACGCCTGCAGETGCCTTGGCCGE
GTGCATAGCCCAGACACAGAAGAGGCTGGTTCTTACGATGEGCACCCAGTGAGCACTCCCA
AGTCTACAGAGTGATAGCCTTCCGTAACCCAACTCTCCTEGEACTGCCTTGAATATCCCCT
CCCAGTCRACCTTATGCAAGCCCCTGCCCATCTGGGARRATACCCCATCATTCATGCTACT

- GCCAACCTGGGGAGCCAGGGCTATGGGAGCAGCTITTTTTTCCCCCCTAGARACGTTTGEG

AACAATGTAAARCTTTAAAGCTCCGAAAACAATTCTAATAATGCTAARGARARAAGTCATCC
AATCTAACCACATCARTATTGTCATTCCTGTATTCACCCGTCCAGACCTTGTTCACACTC
TCACATGTTTAGAGTTGCAATCGTAATGTACAGATGETTTTATAATCTGATTTGTTTTCC
TCTTAACGTTAGACCACAARTAGTGCTCGCTTTCTATGTAGTTTGGTAATTATCATTTTA

© GARGACTCTACCAGRCTGTOTATTCATTGAAGTCAGATGTGGTAACTGTTARATTGCTGT

GTATCTGATAGCTCTTTGGCAGTCTATATGTT TGTATAATGAATGAGAGAATAAGTCATG
TTCCTTCAAGATCATETACCCCRAATTTACTTGCCATTACTCAATTGATAAACATTTAACT
TETTTCCAATGTTTAGCAAATACATATTTTATAGAACTTC ' ’ :

>Al041545
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TGAACATATTCAGGCTGATTGEGEGACGTGTCCCACCTGGCGGCCATCGTCATCTTGATGG
TAGAGATCTCECGAAGRCGCECTCCTECECCAGTATTTCTGCGAARAGCCAGCTTCTGTCTG
CACTGGTCTTCACAACTCGTGACCTGGATCTTTTCACTTCATTTATTTCAGTGTATCACA
CATCTATCAAGGTTATCTACGTTGCCTGCTEGTATGCCACAGTETACCTGATCTACCTTA
AATTTAAGGCAACATCGGATGGAAATCATGATACCTTCCGAGTAGAGTTTCTEGTEGTCC
CTGTEGGAGGECCTCCTCATTTTTAGTTAATCACGATTTCTCTCCTCTTGAGTACTCAAGG
GAAAGRAGCTCAGTTTGCCAGCATAAGTGCCAARGACCATCGCCAGCATCTGTCCTTCAG
GCTGTTCGCGACAGAATTCT TACCACAGCARAGGCATAAGATGCTTGATACGGAMARTCAR
GRACTTAACTTTTTTCT TGCAGATAGTCATCAGTGETTCTGTAAAARCGCAGAGGAAAAG
AGCCAGAAGGTTTCTGTTTAATGCATCT PGCCTTATCTTTITT TTATTACTGTGCACAAAG
ATTTTTTTACACAAACATCCTTAATGCTGTTTTAATAAATTCAGTGTGTAGCTTCAARAR, .
AL .

>NM_024423
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GGCAGGTCTCRCTCOTCGRCACCCTCCCGECGCCCGCETTCTCCTEGCCCTGCCCEGCATC
CCEATGGCCECCECTGEECCCCABCECTCCGTECGCEGAGCCGTCTGCCTGCATCTGCTG
CTEACCCTCETEATCTTCAGTCGTGATGETGAAGCCTECARAAAGGTEGATACTTAATGTA
CCTTCTAAACTAGAGGCAGACAAARTAATTGRCAGAGTTAATT TGGAAGAGTGCTTCAGS
TCTRCAGACCTCATCCRETCAAGTGATCCTGATTTCAGAGTTCTARATGATGGETCAGTG
TACACAGCCAGEGCTCTTCCGCTGTCTGATAAGAARAGATCATTTACCATATGGCTTTCT
GACAAAAGGAAACAGACACAGAAAGAGGTTACTGTGCTGCTAGAACATCAGARGAAGCETA
TCGAAGACAAGACACACTAGAGARACTGTTCTCAGGCGTGCCAAGAGGAGATGGGCACCT
ATTCCTTGCTCTATGCAAGAGAATTCCTTGEGCCCTTTCCCATTG TTTCTTCAACARGTT
GAATCTGATGCAGCACAGAACTATACTGTCTTCTACTCAATARAGTGCACGTGGAGTTGAT
AAAGARCCTTTAAATTTCTTTTATATAGAAAGAGACACTGRAAATCTATTTTGCACTCAE
CCTGTGRATCGTGAAGAATAPCATGTT T T TCATTTEATTCCTTATGCETCARCTGCAGAT
GGATATTCAGCAGATCTGCCCCTCCCACTACCCATCAGGGTAGAGEATGAAARTGACAAL
CACCCTETTT TCACRAGARGCARTTTATAATTTTGARGTTTTGGAARGTAGTAGACCTGGT
ACTACAGTGGGEGEETGETTTGTGCCACAGACACGAGATGAACCCGACACAATGCATACGCGT
CTGRAATACAGCATTTTGCAGCAGACACCAAGGTCACCTGGGCTCTTITTCTGTGCATCCC
AGCACAGGCGTAATCACCACAGTCTCTCATTATTTGGACAGAGAGETTGTAGACAAGTAC
TCATTGATAATGAARGTACAAGACATGGATGGCCACTTTTTTGGATTIGATAGECACATCA
ACTTGTATCATAACAGTAACAGATTCAAATGATAATGCACCCACTTTCAGACAAAATGCT
TATGAAGCATTTGTAGAGGAARATGCATTCAATGTGGARATCTTACGAATACCTATAGAA
GATAAGEATTTAATTAACACTGCCAATTGGAGAGTCAAT T TTACCATTTTARAGGGRAAT
GARAATGGACATTTCARAATCAGCACAGACAAAGARACTAATGAAGGTGTTCTTTCTGTT
GTAAAGCCACTEAATTATGAAGAARACCCGTCAAGTCAACCTCCGAAATTGGAGTAAACAAT
GAAGCGCCAT‘I"I‘GC TAGAGATATTCCCAGAGTGACAGCCTTCGAACAGAGCCTTGETTACA
GTTCATCTGAGGGATCTGRATGAGGEGCCTGAATGCACTCCTGCAGCCCRAATATETGECGS
ATTAAAGAAAACTTAGCAGTGEGGGTCARAGATCARCGGCTATAAGGCATATGACCCCGAA
‘BATAGARATGGCAATGGTTTAAGGTACAAAAAATTGCATGATCCTAAAGGTTGGATCACC
ATTGATGAAATTTCAGEETCAATCATAACTTCCAAAATCCTGGATAGGGAGGTTGAAACT
CCCAAARATGAGTTGTATAATATTACAGTCCTGGCARTAGACARAGATGATAGATCATGT
ACTGGAACACTTGCTGTGAACATTGAAGATGTAAATGATAATCCACCAGAAATACTTCAA
GAATATGTAGTCATTTGCAAACCARMMATGGGETATACCGACATTTTAGCTGTTGATCCT
GATGAACCTGTCCATGGAGCTCCATTTTATTTCAGTTTGCCCAATACT TCTCCAGARATC
AGTACACTETCCAGCCTCACCAAAGTTAATGATACAGCTGCCCETCTTTCATATCAGARAA
AATGCTGGATTTCAAGAATATACCATTCCTATTACTGTAAAAGACAGEECCGGCCAAGCT
GCAACAAAATTATTGAGAGTTAATCTOTCTGAATGTACTCATCCAACTCAGTGTCGTEUG
ACTTCAAGGAGTACAGGAGTAATACT TGGAAAATGGGCAATCCTTGCAATATTACTGGGT
ATAGCACTECTCTTTTCTRTATTGCTAACT T TAGTATGTGGAGTTTTTGGTGCAACTAAR
GGGARACGTTTTCCTGARGATTTAGCACAGCAARACTTAATTATATCAAACACAGAAGCA
COTGGAGACGATAGAGTGTECTCTGCCAATGGATTTATGACCCAAACTACCARCRACTCT
AGCCAAGGTTTTTGTEGTACTATGGGATCAGGAATGARAAATGGAGCECAGEARACCATT
GAAATGATGAAAGGAGGAAACCAGACCTTGGAATCCTGCCGGGGEECTGGGCATCATCAT
ACCCTGEACTCCTGCAGCGGAGGACACACGGACETGGACAACTGCAGATACACTTACTCSE
GAGTGGCACAGTTTTACTCAACCCCATCTCGGTCAAGAATCCATTAGAGGACACACTCAT
TAARAATTAAACATAAAAGAAATTGCATCGATGTAATCAGAATGAAGACCGCATGCCATC
CCAAGATTATGTCCTCACTTATAACTATGAGGCAAGAGGATCTCCAGCTGGTTCTGTGGG
CTGCTGCAGTGARRAGCAGGAAGAAGATGGCCTTGACTTTTTARATAATTTGGARCCCAR
ATTTATTACATTAGCAGAAGCATGCACAAAGAGATAATGTCACAGTGCTACARTTAGGTC
TTTIGTCAGACATTCTGGAGGT T TCCAARAATAATATTGTAAAGT TCAATTTCAACATGTA
TGTATATGATGATTTTTTTCTCARTTTTGAATTATGCTACTCACCAATTTATATTTTTAA
AGCCAGTTGTTGCTTATCTTTTCCARAAAGTGARAARATGTTARRACAGACAACTGGTARAR
TCTCARACTCCAGCACTGGAATTAAGGTCTCTAAAGCATCTGCTCTTTTTTTTTTTTACS
GATATTTTAGTAATAAATATGC TGGATARATATTAGTCCARCAATAGCTAAGTTATGCTA
ATATCACATTATTATGTATTCACTT TARGTGATAGTTTARARRRTARACARGAAATATTG
AGTATCACTATGTGAAGRAAGTTTTGGAAAAGAAACAATGAAGACTGAATTAAATTARAR
ATGTTGCAGCTCATAARGAATTEGEGACTCACCCCTTACTGCACTACCAAATTCATTTGACT
TTGGAGGCAAAATGTATTGAACTGCCCTATGAAGTAGCAATTTTCTATAGGARTATAGTT
GGARATRAAATGTGTGTGTGTATATTATTATTAATCAATGCAATATTTARAATGAAATGAG
AACAAAGAGGAARATGETAARAACTTGAAATGAGCCTEGEETATAGTTTGTCCTACARTA
GAAAAAACAGAGAGCTTCCTAGECCTEECCTCTTARATGCTGCATTATAACTGAGTCTAT
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GAGGAAATAGTTCCTGTCCAATTTGTGTAATTTGTTITAARATTGTARATAAATTAAACTT
TTCTGETTTCTGTGGGAAGGARATAGEGAATCCAATGGAACAGTAGCTTTGCTTTGCAGT
CTGTTTCAAGATTTCTGCATCCACAAGTTAGTAGCAAACTGEGCGAATACTCGCTGCAGCT
GGGETTCCCTGCTTTTTGGTAGCARGGETCCAGRGATCAGGTGTTTTTTTCGGEEAGCTA
ATAACARAAACATTTTAABACTTACCTTTACTGAAGTTARATCCTCTATTGCTGTTTCTA
TTCTCTCTTATAGTGACCAACATCTTTTTAAT TTAGATCCAAATAACCATETCCTCCTAG
AGTTTAGAGGCTAGAGGGEAGCTGAGGGGAGCGATCTTACTGARAGCACCCTGEECAGATTS
ATTGTCCTTARACCTAAGCCCCACARRCTTGACACCTEGATCAGGTCTGGGAGCTACAAAN
TTTICATTTTTCTCCTCACTGCCCTTCTTCTGAGTGECATTGCCCTGAATCAAGGAMAGCC
AGGCCTTETGEECCCCCTTCTTTCGGCTTTCTGCTARAGCARCACCTCCAGCAGAGATTC
CCTTAAGTGACTCCAGGTTTTCCACCATCCTTCAGCGTCGAATTAATTTTTAATCAGTTTGC
CTTTCTCCAGAGARATTTTAAAATAATAGAAGAARATAGAAATTTTGAATGTATAARRGAR
ARAGATCAACTTGTCATTITTAGAACAGACGGGAACTTTGGGAGAANGCAGCCCAAGTAGGET
TATTTGTACAGTCAGAGGGCAACAGGAAGATECAGGCCTTCAAGGECAAGGAGAGGCCAC
ARGGAATATGGETGGGAGTAAAAGCARCATCGTCTGCTTCATACTTTTTCCTAGGCTTGG
CACTGCOCTTTTCCTTTCTCAGGCCAATGECARCTGCCATTTGAGTCCEGTGAGGEATCAG
CCAACCTCTTCTCTATGGCTCACCTTATTTGCAGTGAGARATCARCCAGACAGAGCTEAC
TGCATGATGAGTCTGARGGCATTTGCAGCGATGAGCCTGAACTGGTTCTGCAGAACARACA
AGGCATTCATGGGRATTGTTGTATTCCTTCTGCAGCCCTCCTTCTGGECACTARAGARGAT
CTATGAATTAAATGCCTATCTARAATTCTCGATTTATTCCTACATTTTCTGTTTTCTAATT
TGACCCTAARATCTATETETTTTACACTTAGACTTITTTATTGCCCCCCCCCCCTTTTTIT
TTGAGACGGAGTCTCGCTCTCACGCACAGGCTEGAGTECAGTEECTCCGATCTCTGCTCA
CTGAARICTCCGCCTCCCEEETTCATECCATTCTCCTECCTCAGCCTCCTGAGTAGCTEG
GACTACAGGCGCCCACCACCACGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTITTAATAGRGACGGEGT
TTCACTGTETTAGCCAGGATGCTCTCCGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCTGCCTCGECC
TCCCARAGTACTGGGATTACAGGCATGACCCACCGCTCCCEECCTTGTTTTCCGTTTARAL
GTCGTCTTCTTTTAATCTAATCATTTTGAACATETGTGARAGTTGATCATACGAATTGGA
TCAATCTTGARATACTCAACCAAAAGACAGTCGAGAAGCCAGGGGGAGAAAGARCTCAGG
GCACAAAATATTGGTCTGAGAATGGAATTCTCTETAAMICCTAGTTGCTGAAATTTCCTGC
TGTARCCAGAAGCCAGTTTTATCTAACGGCTACTGARACACCCACTGTGTTTTGCTCACT
CCCACTCACCGATCARAACCTGCTACCTCCCCAAGACTTTACTAGCTGCCGATAAACTTTC
TCAAAGAGCAACCAGTATCACTTCCCTGTTTATAAAACCTCTAACCATCTCTTTGTTCTT
TGAACATGCTGAAARACCACCTGGTCTGCATGTATGCCCGARTTTGTARTTCTTTTCTCTC
ARATGRAAAATTTARTTT TAGGGAT TCATTTCTATATTTYCACATATGTAGTATTATTATT
TCCTTATATCTCTAAGETGAAATTTATGGTATTTGAGTGTGCAAGAAARTATATTTTTARA
AGCTTTCATTTTTCCCCCAGTGAATGATTTAGAATT TTTTATGTARATATACAGAATGTT
TTTTCTTACTTTTATARGGAACGCAGCTGTCTAAAATGCAGTGEGEGTTTGTTTTGCAATGT
TTTAAACAGAGTTTTAGTATTGCTATTAAAAGAAGTTACTTTIGCTTTTAAAGAAACTTGS
CTGCTTAARATAAGCARAAATTGGATGCATAAAGTAATATTTACAGATGTGGGGAGATGT
AATARAACAATATTARCTTCCAAARADAANRARARRNARA

>AA745593

GACTCAGNCTTCAGCCECTCTCCTCCCCCTEGACARACAGGACTCATCTGATGATGTGAG
AAGAGTTCAGACCAGCGGAGAARAATCGTATTGCCGCCCAGAAGAGCCGACAGAGGCAGAC
ACAGAAGGECCGACACCCTGCACCTGGAGAGCGAAGACCTGGAGARACAGAACCGCGRCTCT
ACGCAAGGAGATCAAGCAGCTCACAGAGGRAACTGARGTACTTCACGTCGGETGCTGAACAG
CCACGAGCCCCTGETECTCAGTECTAGCCEGCCAGCACGCCCTCACCCCCCGAGGTEGTGTA
CAGCGCCCACGCATTCCACCAACCTCATETCAGCTCCCCGCECTTCCAGCCCTGAGCTTC
CAATGCGGGGAGAGCAGAGCCTCGGCAGCGEGGCACACAGACTETGGCAGRGCTGCGCCCAT
CCCGCAGAGRCCCCTGTCCACCTGRACGACCCGGAGACAGAGGCCTGEACANGGAGTGARC
ACGAGAACTETCACGACTGEAAGEGCETEAGECCTCCCAGCAGTECCECAGCETTTCGAG
GGGCGETETGCTEGACCCCACCACTGTGEETTGCAGGCCCAATGCAGAAGAGTATTAAGAR
AGATGCTCAAGTCCCATGGCACAGAGCAAGGCGEGCAGGGRAACGGTTATTTTTCTARATA
AATGCTTTRAAARRGARAAAAAAAARDADMAAAAARAAIND

>Al1985118
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ATGCAAGGNNTAGGCAAACGATTGTTCGACCCNGCAGATAGAGCGTNNCAATCGAGCCAGATCA
TTCCATTGCATTCCAGCTTGGECGACAGAATGAGACTCTCTCTCAAMATTARARANCARR
ARACCAARANCAARTAGATGARAAAGTAGACTCCGAGACARATAARRGTGAGTTTCTAAAG
GRRATTCACAGTAATGCTGCATTAAACACTAAGCTCACTTAGGTCACTTTCTAGTGAGCT
AACCGTARCAGAGAGCCTACAGGATACACGTGAGATAATGTCACGTGTAGAAGATCGTTG

TCAATTAAAGTTCAAAATTAAGACTITCTTAGATTATGATGTAGATTTTAGAGCTCCTTAA |
AACATARAGCGAATCTTATARATGTTCAATTCTARAGTTATTCCACTTGGARARATTAGC

TTTTEGGACAATTT TTAAGAACTTTTGTGTAARATGCAGCTCCATGTTTAGCATAATCTA

AMRATARTTTCRACCAATCCAGAATCTTCCAACARTGTTATTAARGCTTTAAAACAARGC
AAAACAARAAGACCCTTITGTCCCTTATATAGGAAGACTADARRAL

>AB038160

ACCGEEGCACCEGACGGCTCEGETACTTTCGTTCTTAAT TAGGTCATACCCETGTGAGCCA
GGAARGGGCTGTGTTTATEGEARGCCAGTARCACTGTGECCTACTATCTCTTCCGTCGTE
CCATCTACATTTTTGEGACTCGEGAATTATGAGETAGAGGTGGAGGCGBAGCCEGATATC
AGAGGTCCTGARATAGTCACCATGEGGGARAATGATCCGCCTGCTGTTGARGCCCCCTTC
TCATTCCGATCGCTTTTTGECCTTGATGAT TTGARAATAAGTCCTETTGCACCAGATGCA
GATGCTGTTGCTGCACAGATCCTETCACTGCTECCATTGAAGTTTTTTCCAATCATCGTC
ATTGGGATCATTGCATTGATATTAGCACTGGCCATTGCTCTEEGCATCCACTTCGACTAEC
TCAGGGAAGTACAGATGTCGCTCATCCTTTARGTGTATCGAGCTGATAGCTCGATGTGAC
GGAGTCTCGGATTGCAARGACGGRGAGRACGAGTACCECTGTGTCCOGATEGETCGTCAC
AATGCCETGCTCCAGETGTTCACAGCTGCTTCGTGEAAGACCATGTCCTCCCATGACTAEG
AAGGGTCACTACGCARATGTTGCCTGTGCCCAACTGGGTTTCCCARGCTATGTGAGTTCA
GATAACCTCAGAGTGAGCTCOCTGOAGGGECAGTTCCCGEAGGAGTTTGTGTCCATCGAT
CACCTCTTGCCAGATGACAAGGTGACTGCATTACACCACTCAGTATATGTGAGEGAGGEA
TGTECCTCTGECCACGTAGTTACCTTGCAGTGCACAGCCTGTGGTCATAGAAGGGGCTAC |
AGCTCACGCATCGTGEGTGEARACATGTCCTTECTCTCGCAGTAECCCTEOCAGGCCAGC
CTTCAGTTCCAGGGCTACCACCTGTGCEEGEGCTCTGTCATCACGCCCCTETGGATCATC
ACTGCTGCACACTGTGTTTATGACTTGTACCTCCCCAAGTCATGGACCATCCAGGTGGET
CTAGTTTCCCTGTTGGACAATCCAGCCCCATCCCACTTGGTGGAGAAGATTGTCTACCAL
AGCAAGTACAAGCCAAAGAGGCTEGGECAATGACATCGCCCTTATGARGCTGGCCAGGTCA,
CTCACGTTCAATGGTACATCTGEGTCTCTATGTGETTCTGCAGCTCTTCCTTTGTTTCAA
GAGGATTTGCAATTGCTCATTGAAGCAT TCTTATGATGGCTGCTTTATARTCCTTGTCAG
ATATTARTAATTCCAACTCCTGATTCATGTTGGTGTTGGCATCAGTTGATTATCTTTTCT
CATTAAAATTGTGATGCTCCTAARAARNAAARANAARAR

>X69699
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TTCAGAAGGAGGAGAGACACCGGECCCAGCELACCCTCGCAGECRGECEBACCCAAGCAG
TGAGGECCTGCAGCCEECCEECCAGGECAGCEECAGGCECGECCCEGACCTACGEGAGGA
AGCCCCEAGCCCTCRGCEEECTECEGAGCEACTCCCCEGCEATGCCTCACAMCTCCATCAG
ATCTGGCCATGGAGGGCTGAACCAGCTGGGAGGGGCCTTTGTGAATGGCAGACCTCTGCC
GGAAGTEETCCGCCAGCGCATCETAGACCTGECCCACCAGEGTETAAGGCCCTECGACAT
CTCTCGCCAGCTCCGCGTCAGCCATGGCTGCGTCAGCAAGATCCTTGGCAGGTACTACGA’
GACTGECAGCATCCGECCTEEAGTGATAGGGRACTCCARGCCCAAGGETGGCCACCCCCAR
GGTGOTCGAGARAGATTGGAGACTACAAACGCCAGARCCCTACCATGTTTACCTCGGAGAT
CCGAGACCGECTCCTGGCTGAGGGCGTCTGTGACRATGACACTGTGCCCAGTETCAGCTC
CATTAATAGAATCATCCGGACCARAGTEGCAGCAACCATTCAACCTCCCTATGGACAGCTG
CATGGCCACCRAGTCCCTGAGTCCCGGACACACECTGATCCCCAGCTCAGCTGTAACTCC
CCCGEAGTCACCCCAGTCAGATTCCCTGEGCTCCACCTACTCCATCARTGGGCTCCTGEE
CATCGCTCAGCCTGECACCEACAAGAGEARAATGEATGACAGTGATCAGGATAGCTACCE
ACTARGCATTGACTCACAGAGCAGCAGCAGCEGACCCCGARAGCACCTTCGCACGGATGC
CTTCAGCCAGCACCACCTCGAGCCOCTCERAGTCCCCATTTGAGCGECAGCACTACCCAGA
GGCCTATECCTCCCCCAGCCACACCAAAGCGCEGAGCAGEGCCTCTACCCECTGCCCTTGCT
CAACAGCACCCTGGACGACGEGRAGECCACCCTGACCCCTTCCAACACGCCACTGEGGCG
CAACCTCTCGACTCACCAGACCTACCCCGTGGETGGCAGATCCTCACTCACCCTTGGCCAT
AAMGCAGGARACCCCCEAGGTATCCAGTTCTAGCTCCACCCCTTGCTCTTTATCTAGCTC
CGCCCTTTTEGATCTGCAGCARGTCGGCTCCGGEATCCCGCCCTTCAATGCCTTTCCCCA
TGCTGECCTCCETGTACGEGCAGTTCACGGECCAGGCCCTCCTC TCAGGGCGAGACGATGET
GGGGECCCACGCTGCCCGEATACCCACCCCACATCCCCACCAGCEGACAGGGCAGCTATGC
CTCCTICTECCATCGCAGGCATGETEGCAGGAACTGAATACTCTGGCAATGCCTATGGECCA
CACCCCCTACTCCTCCTACAGCEAGGCCTAGGGCTTCCCCAACTCCAGCTTGCTGAGTTC
CCCATATTATTACAGTTCCACATCAAGGCCEACTCCACCECCCACCACTACCACGGLCTT
TGACCATCTGTAGTTGCCATGGEGACAGTGECAGCGACTGAGCAACAGGAGGACTCAGCC
TGGOACAGGCCCCAGAGAGTCACACAAAGGAATCTTTATTATTACATGAAARATARCCAC
AMGTCCAGCATTGECGGCACACTCCCTCTGTECTTAATTTAATGARCCATGARAGACAGGA
TGACCTTGGACARGGCCARACTGTCCTCCARGACTCCTTAATGAGGGGCAGGAGTCCCAG

GGARAGAGAACCATCCCATGCTGARAAAGACAAAATTGAAGARGAAATGTAGCCCCAGCC
GGTACCCTCCARAGCGAGAGANGRAGCAATAGCCGAGGARACTTOEGGGEATEGCGAATGET
TCCTGCCCGGGCCCARGEETGCACAGGGCACCTCCATGGCTCCATTATTAACACAACTCT
AGCAATTATGGACCATARGCACTTCCCTCCAGCCCACAARTCACAGCCTEETECCEAGGC
, TCTGCTCACCAGCCACCCAGEGAGTCACCTCCCTCAGCCTCCCGCCTECCCCACACGGAG
GCTCTGGCTGTCCTCTTTCCTCCACTCCATTTGCTTGGCTCTTITCTACACCTCCCOTCTTE
GATGGEGCTGAGGGCTGGAGCGAGTCCCTCAGRAAATTCCACCAGGCTGTCAGCTGACCTCT
TITTCCTGCTGCTGTGARGGTATAGCACCACCCAGETCCTCCTECAGTECEECATCCCCT
TGGCAGCTGCCETCAGCCAGGCCAGCCCCAGGBGAGCTTARAACAGACATTCCACAGGAECC
TGEECCCCTEGEEAGGTGAGGTGTGETETGCEECTTCACCCAGGGCAGARCAAGHCAGAAT
CGCAGGRAACCCRCTTCCCCTTCCTGACAGCTCCTECCARGCCAARTETECTTCCTEGCAG
CTCACGCCCACCAGCTACTGARGGGACCCARGGCACCCCCTGAAGCCAGCGATAGAGGGT
CCCTCTCTGCTCCCCAGCAGCTCCTGCCCCCARGECCTGACTGTATATACTGTAAATGAL
ACTTTGTITGEGTCAAGCTTCCTTCTTTCTAACCCCCAGACTTTGGCCTCTGAGTGAAAT
GTCTCTCTTTGCCCTGTEGGEGCTTCTCTCCTTGATGCTTCTTTCTTTTTTTARAAGACARC
CTGCCATTACCACATGACTCAATARACCATTGCTCTTCARARAAAARRAADAARDADARNN
ARAADARADDA : ' )

>AK025615
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TGCTTCATARAATTTACCTAAGCAAGTCGTCTTCCTTECCTCAAATCCARGCAGTCTTGA
ACACTTGRRAGGCANTTARTGAGTATATC T I AGTCAARAGARTTGTTGGAGCTTTTTATTA
AAGCTGCAGTTTCAGTTCTGCT PT TRCEGAATTETUCTATGARAGCAGCTCCCAARATAR
GCTCATTTATTTTCT TCARATCCCACTCAGTGCTCAGTCACTATATTCTGTTTCCTTTTTT
TTTTTCARGTTGCATATTTGET T TCCCCTTATGATTCOCAAAGATCGAATTTTCAGCAGARL
ARCAGTGTTTGTTCACTTTCAAAGAGTGATAGT TTCTAARACATTTAGAGCAATARATAT
TCATCAGAGGTACCAAGTAAGCCAGCAGRAGAGTTAAGGG T TAGAGARATCCCTTATTTC
ATGTCTTGACTCTAAAATGATCAAAGTACTTTTCCTTGTAATGTGGATTTCTTCTTATGC
GGATATGCAAAAACTTCAGTTATACGTAGTAATECTAGCAGCTAATTTTAGTGRACATTT
TATAACARCTGTCACTT TG TTTTGCCACATGTAGAGTTTETTCAGCTATTTTCCAGATAT
CTCCCCACAARRGGAGGCARRGGGTACCAGCTTTICARTGAGCATTACCTATTACTTGEGC
AAAGATGATGAAGACTCTATTAATAGTTCATTTGATABATGTTGACATAACCAACAATAG
AGATTAGGAAGTTAGTTTTAAGARATCAATAGCATATAGACATTACCCTCATGGAGTTTG
TATTCTACTACTTGAACTGATTGTAGC TATAAAAGCATAGTTAGATAGCTGAATAGTTAG
ATCATAAGCAARGAAGECCAGARCACATCTCTTATCAAGAAATCAATGAATAGT TTATCT
CATTTTTARAGCRAACTTTATCCTTCTTTAATTCCTTCCTTTCTTCTAGTGCARAACTACT
TAATAAGGTTEGTCTTTAGETTAGTC T TCACACCATTCCTCATCTGGTETGARTTACCTT
CTCTTTCTTTACTATTTACTACCAACCTAGTACATGETGTTCGACTGAATTCTTTTCAAACA
ATETTGAGTTATCATEETGCACCTARTAARTTARCACCACAGATTACAGCATCCTTGCTS
ATTTTCTCAGCAAAGCCAGATTAGATGGARATAAACARAGAAAATGATCCTAGAGTGAAT
TTPTC T AGAANATATCTATTATGAACCATGCTET T TAAAGTATTAGCTTGAAGATCATCG
ATCCAGCTATTCAGAAAATAACTTTCATATAACCATGATTTTGCACAGTATGAGGTCTTA
AATGTETCGAAAGAGATAAATTTTTTATCATTACCACAAACCCCTTTTARAGATTCABAG
GTGGAAGAAAGTGATTTAT I TTTTCTCTTCAGCATACATATATAAARAGACTTETCAGATS
T AAT I TCEGCANGTTOATARTGAARCATATCARCAGAGTATAGTAGTTATAGTAGTGET
TTETGGETAAATAATTTCCTRRGETCAGACATATATAAACATATTTGCTTCAAAATGATA
ARGGCATGARATCAGTCTTAARAATTGARATECECGTCATCOGEGAGAAAAAGAAGARCA
RATTTGAAGTGCCCTTTCAAATCTGCTGGATACAAGTATTGAAGT I TTAAGTCATCTTAT
TCTETCTGARAGTETATT T TTCATTCTACAATAGACCCAATCARCAAGACGTATARCTTG
AGTTGCATGATGTTCAGTTTATGTAATCTACTGT TCCGATCGCTAAGAATTGATGTAGGCT
GTGETETAAGAATGAATTAAAATATAGT T TCACTAGCTTTTCTCTACATATCCACTATCA
CAATGGCTAGGTTTCCTETTGCTCACTG T TGGATTCTEGAGAAAAAT T TAATGARAGATG
ATATCAGAGGRRGAATAAGTGEAGCTAGAGAAGAAAGGAGTCATAGAGGAGGGGAAANAR
ACARAACATATTTTTETGTTATCCAAAGGAGCTTTTTCCTTATTC TG YCARGCATTGAGE
TCTTCTICAGCTTTCAATGTAGTTGCTAAATACAAATAATGCTACTAGGTAGTGACTALA
TATAGCARACACTTCATCAGATATTAGAATTAGETCACACTATTGAGGTTATAATCTGAR
GGTTGTGTTACATAGARACCACTTTAGATEATTATCAACTTGEGCTAGGCTTTATTTTAT
ARTAGCATAGTAAGTAATATCTATTEGTGTCATTTCTTCAACCATTTTATTCTAAGATCCA
TOAAGCTTC T TGAGGCCARATAARAATAATAACTTTAGACARAGARAGTACATTGTGACTTTT
TTTCCCTTAGRGATACTATTTACTATCTCCTATCCTGATAGGTGGARGGTTTACTCGRATT
GGAAATTGETTGACTATTAGTTTTTAACTAAAA TETGCAMTALCACATTGCAGTTTCCTC
AAACTAGTTTCCTATGATCATTARACTCATTCTCAGGETTARGARAGGAATEGTARATTTC

TECCTCAATTTGTACTTCATCAATAAGTTTTTGAAGAGTGCAGATTTTTAGTCAGGTCTT
AAANATABRACTCACAAATCTGGATGCATTTCTAAATTCTGCARATGTTTCCTGEEGTGAC
TTAACAAGGAATAATCCCACAATATACCTAGCTACCTAATACATGGAGCTEGGGGCTCAAC
CCACTGTTITTAAGCATTTGCGCTTACTTGTROCTGACCAAMARTARCTACTTCGAGGAA
GTAGTTTTTAAATETGAGCTTATAGATAGARARCAGAATATCAACTTAATTATGAAATTGET
TAGAACCTETTCTCTTGTATCTGAATCTGATTGCAATTACTATTGTACTGATAGACTCCA
GCCATTGCAAGTCTCAGATATCTTAGC TG TGTAGTGATTCTTGARATTCTTTTTARGAAA
AATTGAGTAGAARAGAAATAMACCCTTTGTAAATGAGGCTTGGCTTT TG TGAANGATCATC
CGCAGGCTATGTTAARAGGATTTTAGCTCACTAAAAGTGTAATAATGGARATGTGGAAAA
TATCETAGGTAAAGGARACTACCTCATGCTCTCAAGGTTTTGTACGAAGCACAATTARACA
TCTARAATEGCTTTGTTACACCAGAGCCATCTGETCTGARGAACTCTATATT TG TATGTT
GAGAGGGCATGGAATAATTGTATTTTGCTGGCAATAGACACATTCTTTATTATTTGCAGA -
TTCCTCATCAAATCTGTAATTATGCACAGTTTCTGTTATCBATAAAACAAAAGAATCCTG
TTAADAAAPARDARARARARRRAR

>AW118445
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TEGCTCTCTCCTTCARRAGGNCCAGGCCCTGTCCCCCTTTCTCCCCEANTCCAACCOCAG
CTCCCCTGTEAAGARAAAAGTTAAAAAATTTATTATTTATTTGCTT I T TGCCTTGCGATG
GETTCCTGTCCAGTCCCGEGEAETCTEGATATCGCCATCACAGGCTERETETTCCCAGCAGT
CCTGGCTTEGEERECTTGACGCCCTTCCCCTTECCCCAGGCCATCATCTCLCCACCTCTAC
TCCCCTCTCCTCAGTTTTGCCGACTGCTTTTCATCTGAGTCACCATTTACTCCARGCATG
TATTCCAGACTTGTCACTGACTTICCTTCTGGAGCAGGTGGCTAGARAAAGAGGCTGTGG
GCAGGARAGABAGGCTCCTETTTCTCATTTGTGAGGCCAGCCTCTECGCTTTTCTGCCETS
GATTCTCCCCCTGTICTTCTCCCCTCAGCARTTCCTCCARBAGCGETTARAARTTTARCTGGET
TITTACTACTGATGACTTGATTTARAAARAATACAAAGATGCTGGATGCTAACTTGATAC
TAACCATCAGATTETACAGTTTGGTTETTECTGTAAATATGETAGCGTTTTGTTGTTETT
GITTTITTCATGCCCCATACTACTGAATAARCTAGTTCTGTGCGGEGTAARAARANDDARAN
AAARARDAADR '

>AL137761

CACAARGARAAAAGAAATACCTGTAGAAGCECATCGARAGCTCCTGCRACAGAGTTGTAT
CTCATATTTGCARAGATGCACAARARATARACCCGGGACATCCAGCTTTCTTTTCCTTTC
TTCTTTIGACTATTCTGAGARGCTATGCGACTAGGAGCACATTTTAGGTARACACCTGGCT
TGAGTAGCCATAAGGCCACTCTTCCCTATCATGTGACCCECECCTGGGCCTTTARAGAGAT
ATTEGTGTITGAAAAGCGAGGAATCTGTTTGCCCTCAGATATTTAGTTCAACTGCCTGCA
TIGCTTCCTATTTITGTTGTCCAACTCTGTAGTAGTTAGCACTGGCCTTACCARCATGTAA
AGAAATTTTCTTTACTGCCCCATCGACTAGTTGGAGOCAAAGAGARATTTTTAARGCGCAG
ARMAAGGCCTGCAGGGAGATGGAATTTGTTCTGCCAGAGAAACCAGATGATAGCTGTATT
TAATAARGTTACTGACCTCTTAGTCAAAATTTAARACGCAAAAGAAGATGTTTCAAAATGC
AGAGAATCTCAGAARACAAALACTACAGGCACCAGACCAGTATAATGTTTAGTTTTCATT
ATACTAACTTTTGTCTAGACTEGAGTTGATTCACTATTTTTTCTTTAACTCCTCAGRAAG
CARACCTTCCCGATGATGAAGACTTCTTGAAGGATTTCATGUGTGATTTGGEATCCCAGS
ACCATTTGGCTAGTGTGCCTAGGTGACCACATGATTGCTGTTTTACCAGGAATGCAGCAT
CCCATTGACAARACAAGTGCTCTGAGAAGETTTARAAMATACTACAGAGAATATGGGARCAC
AGACCTTGAAATTTAGCTGAGTTGTAACAGCTGAAACTCCAAGAGETEGTCTTCCTTGTTT
GAGGTGARACTAGTGTTGCTTCCAGAGGGCAGCTGGARACCGTAAAGCTGTTTGGAMATC
TTTTTGACTGACTTECTGACARAGAGCTACTGTGATCCATTTTAACAATATCTAAGTTGA
TTTTTTTTTAAATCAAGGARARTAAAAACCAAGCATGAATGCTATGETATITGCCCCTTT
TEACCATCCTGGGCTOATTAACATCATTTARATCARAGTAATCATARRRRGCGCATATTCT
ACTTCAATTATGTGCGTCRAAATAAGAGTARACACACACACTCACACATGCTGACCCCAATT
GCCAGAGCATTACTGCACTATARATTACGETTAATTCCCAAATTATACTACTGTTTATCT
TATTTAACAAGTCAGAAAGCACTTTTAAAATAACTTGAGGGCTACAAGETCATTCTATTA
ATGTCATTCTCCATTCGCETTGTAGGCATGTGGAACTACCCATTAAMAAGATAAGTTAGAG |
TTTARATACTGATAAACAAAACCTTTTATTGCAACTGGACAGTTTCTGGAGAGTTAGCGS
AAGAATCTTCGAGTTTCCTTTGGTCAGATGAATACAACATTTCACTTTTGCAGCACTATT
TAGAATGTACTCCATGGTTCTCTTGTTCCCAACTTCCAAAAAGAACAGAAAACTTTGGTT
TACACAGAACACGGECATCTGAGGCAGGACCTCTTCCCTECCCTTTGATCTGACTCACAC
CTCCACATATGACCTAATCAACCCARATTTGACALCAATTCACTCTTTTCTCCARAGGGC
ATATTTTGAAACARGGGACAGCCTGAGGECGGCTATAATGAGAATGTTCATGEGGGTTAL
TGCGTCCOTAATTCTGAACTTGCTTATGACACCCAGAGTGARATAGATTCAGATTCAGAAC
CTTCTGAGAAATAACCCAAAGARAATTTGTTACCCAGCCAATTCTTCGAARGCTTAATAT

124



ES 2 550652 T3

CARARTATATCTTTTCAAGAAGARAATCOGTTAGAGAGARGAATGTGGAGEGGAGAGARAT
GGGETTTCTCATTGATATGATATTTTGTTAACCATTTCATTTTGAATTATTCARGTTTTGG
TTAATATTGTATTCTTTTTTCGTAACTATTTTACCGTGAGAGTAGGTCATTGGGTTACTT
AGATATTTATTTTTACACAGTITATTAGTCTTCAGATAGTTTTATTT TACTTCATATGATT
TTAGTTTITGTCAGTATARTTTTAARTCATGT TTTTCTTGGTCATCTCTTTGTGTATATT
GTGTAATTGCATTTTCATTCGACTGCAAGTEEAGTGTITGCCACTCARTTCAGTACTCAGT
ACTATGETGACTTGTTTTCAAATARGTCTCAGATACACATTTAGGGAGCCTTTGCTEGCC
GAATATAGACTCTGTCAGGACAGCAGGTCCCCTGAT CTAAGAATTTTCCCCAATGETTGEC
ICTAAAARATGCTECTATTTTGCTGTTCACTGTATTGCACTTAGTTAAAARGARGATAATG
TGAAAGATGAGAGCAGTTTTTTAAAGGATCTTTTCATATACCCAATTCCCTTATTTTCAG
ATGTCCCATCAATTTTAGATATGAAAGCTTTAAGTAAAACGTATGTATGCCTTTCTACTGT
CAGARCAGGATGGATGCAGCCTGECTCAGATTTATTTARGATARARATCATGCAGACTCE
TCATTCATATCATAGGTGAAAAATGTAARAACCARATGGTTTCCACTARRAGCCACCAAGA
TCTTTTAGAAATGTTTGCACCTTTGETGGTGCCACAGGAAAAGAGAAGAATTCAGCTCGA
GTGAATTCTAGAAGTAGATATCAGAAACGGEGCATGAAGAACAGGGGAACTGEGTGGCAT
CAGACTCCTAAAGAAGTGAGTTAATTTTCCTTCCCTTCCATTCAGATTCATGCCACAGCT
CCATATCTTGAGTATGTGTARGAGGTGAGTTCCTTC T TCAGCCAGGGGCGETEGCTCATE
CCTTTAATCCCRAATGCTTTGGGACGGCCAAGGTEGGAGGATCACTTGTGCCTTGEGETTCA
AGGTTECAGTGAACCATGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTGAGTCACAGAGCAAGACCC
TGTCTCTAARAATATATATAAARAGTAAMRACTARAGARCTTCTTGCCTARACCTGAATTA
CCGCAATTTGCTGAGTCACT T TGAGARAMATCAGACTATTITAGTTCAGTCGGGATGARAR
GCTTGCGATTGCTTCCCACAAGAATGGGCAATAGTGACGGCTGCAAGGTACTTTTATTTG
TTCATGAAAGAACGACAATTTTTCARAATGTAATTARACATAATACGAATCGTTTTAAACTA
CTGEGCACTGAAACTGGAARGARRRAGGAGGCTTTATTGAACATTCCCCTTTTTCAGTTGGE
TTCAAAGTTCAGCACTGTGGTTATCATTGCTGATGCCAGARRACATTAGTAGACTTAGAC
AATTGCTATGGCAGTTTCTRAACAGAGCTTTTTCTATACACTATTPECAACTGGAGTGCR
ATATTCTATATTCTGTGTTAAAGARATAMAGTATITTTATCATTTATTAAAARARARANA
ARDRR ' '

>AF038191
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CCATCCAGAACGATGAGBCCETGECCCCGCTCATGARGTACCTEGGATEGAGARGCTEGCCC
TGCTGAACECCTCGCTGETGAAGGEGAACCTGAGCAGEETGCTAGAGGCCCTGTGGGAGT
TACTCCTCCAGGCCATTCTGCAGRCECTGEETECARACCGTGACGTCTCTECTGATTTCT
ACAGCCGCTTCCATTTCACGCTERRGECCCTGGTCAGTTTTTTCCACGCAGAGGGTCAGG
GTTTGCCCCTGGAGAGCCTGAGGGATGGAAGCTACAAGAGGCTGAAGGAUCAGCTGECEGC
TGCACAAATGTTCCACCCGCGAGTGCATCGAGCAGTTCTACCTGGACAAGCTCARACAGA
GGACCCTGEGAGCAGARCCGETTTEGACGCCTGAGCETCCETTGCCATTACGAGGCGECTS
- AGCAGCGGCTGGCCGTGEGAGGTGCTECACGCCECEGACCTECTCCCCCTERATECCAACS
GCTTAAGTEACCCCTTTETCATTETGGAGCTEGEGCCCACCECATCTCTTTCCACTGGETCC
GCAGCCAGAGEACCCAGETCARGACCCGEACGCTGCACCCTGTATACGACGAACTCTTCT
ACTTTTCCGTGCCTGCCEAGECATACCECCECCECECEECCTGTETATTGTTCACCGTCA
TGGACCACGACTGGCTGTCCACCAACBACTTCCCTGGGGAGGCEGCCCTCECGCCTAGETE
GCGTCACTGETETCGCCCEGCCCCAGGTGEECGGGGGTGCAAGGGCTGGECAGCCTGTCA
COCTGCACCTATECCEGCCCAGAGCCCAGRTGAGATCTGUGCTGAGGAGECTGGAMIGCC
GCACCAGCAAGGAGGCGCAGGAGTTCEGTGAAGAAACTCARGCAGCTGGAGARCGTGCATGE
AGECEEACCCCTGAGTCCATCAGCTGCCAGCCCCGECCCTEECCCCCACCCCAAGTTCCC
TGEAAGCATCCTCCAGCTCACTGTGRCCAGCTTTETGCAACCAGGECCCACGACACCCCTC
CTGETGCTGTCACGTETGTECTCETGECTAGCCCCECEACECCTACCECCCTEECCETGTCT |
GTCTGGTETETGCTETGAACCCCTGCACCCAACCCCACATCTGRETAGCCAALTTGGCAG
GACTTGGCCAGCAGCTGCCCAGGACACAGTGCAGGCCAGAGCGEGCTTGACCACCTEGTG
GOCCTCCCTECCCECTTCCTTGEEECTCCCCEECCCTGEGTEGEGCEETGCECAGCTEGTCT
CCAGGGACTCAGTGAGTGGCTGTECTCTCTGCACAACGGGCAATGTGCAGACGCATTTTT
GGTAATCACAGCTGREGAGTGAARAGEGTECCACTEGCACCACTGEGTGGATGGTCCAGA
GCCTCCACCCACRGAGGEGATEGCARAGGGCAGGTGAGTCAAGAACCGCATAGGTCTCCAG
TCCCCACGEGECTCCCAGGCCGEGGAARGGTTCCCCTGAGGTCACTCTGAGGCCAGEGAC
GTCACCCARGGCTCETGETCAGTETCGARGGECTCCETGCCAACTGETCAGCTGTCCTTCA
CGCACATATCCGTEGGCCACCTGAGACCTECTCCACGACCCTTCCAGGCAGAGCCGAGAGT
TCGCCCCARCCCTTCCCCAGGCCCAGTGTGAAAAACAGACTCACARGGGECTTCTTGGCC
TGCAGCTTCATTTGCGAGAGCECCGAGACAGGACACAGAGCACAGCTGTGCTGGARAGTGT
GGGGAGAACCCGGACAGCTCAGTCCTGCCAGCAGCCECARAGAGLCGAGGCTGCCAGGCC
CATTTATGTCCCTCATGTCTCTAGATTTTCTCGTCACCCAGCCTCAARAATATATGTGTC

TGCAACCCTCAAAAAAANAARAAARAAAANAAARAARAAAAAAAAAAAAAAAAARA

>BC016340
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GEGGEEGCTCCATGACAGCCARCGCAGTEACCCTCGCCCCTTCCTTEGCAGCACATCATE
CTPGTECAGCGECAGATGTCTETGATGGAAGAGGACCTEGAAGRATTCCAGCTCOCTCTG
ARACACTACGTGGAGAGTGCTTCCTCCCAARGTGEATACTTGCETAT T TCTATACAGARG
CTTTCARATCRATCTCGCTACATEATCTATGAGTTCTGGGAGAATAGTAGTGTATGGAAT
AGCCACCTTCAGACAAATTATAGCARCACATTCCARAGRAGTAATAETECATTTCTTGCGAA
ACTCCAGAACTCACATCTACAATGCTAGTTCCTGCTTCGTEGETGGATCCTGAACAACTAG
ATGTTCCTAGACATTITCTTTATEGTTCCAAGTECAARACAGCTCTTCTTATCTARRRCE
TCAATTAGAAAAT TATCTGCGGTTGTTAATCTACTGTATATTITTG T TTGGTATATTTAC
TAAGTGCACTCTTTCAAAACTTATTCTATAACTTTATCAATTCATGTGAATTTTAGCTCA
ATTTTCRAAAGTTCACTAATATTCTCAATATTTRATECTARATGCTTTGCTACATTGTARC
TCACCTARARCCTTITAGTGRCARAATCCTARATATGTGGAAAAAAGCATATGCATARNGE
AATAATATTGTGAAARTGAATCTGTTATGATAAAGAAAARATAAAGTGGARACTTTTAGA
GTATTACTTCATAGGGCAGATTTTGTAAACTCTCGTATACTATARAGGGTTABATCAGCE
TTTTATGATTTTTAAGTAACTATGAGTGAAGTTTATTCTTCAACAATGTCTACTCCATCC
CCAACCCAACTCACAGCCCTATGACTACTATCTITGCATTAGTTAAARAGTTAGTATATA
GGCATCARACRACCTTGGCTETAACCTATAGAATCTCTATCCATGTATCAGGTTATAGAL
TGATTTTTCAARRGTGARCAATCCTETGATARCTTGEAGTACCATTTAGTARATACAGCRA
CATTGIGTCATTTATTAGCATCATAATTCTTTGTTATGTAAGT TAAATATATCARGRARG
AAGAGACTGTTTOGARARATATAGTTCAAGTTTTATACTATATAGTTT TGGTATGCGATA
CAGRCAGCTARCTTTTCTTATGARRAATACATATTTGCATGTAARCAATGATTTCAARAT
ACTTGAAARATARAATTTTAACCCAAATGAATAACTAAGABATATAARACAAGCACAAAA
TCTTAGGEARGTCATARARATACGTAGTGAAAGTATTAGACRCGARGACATCTGTTTTCEAAT
TTCAACACTAGAATGACTARAACTATCTACCTATAGAACTATCTGTAGATAGTATACTAT
CTACACTCTGCTCAACAAGCTCAGAAATTAARTAT TTTTAGTAATARARARATCTGTTCTGE
TTATAAACCTTGCTAATGAAAATACAATACATATARARRATGTATAGCCATGTTATTTTCT
AGTATAARTTCCTTTGAMACTATARGTCTTTCAGCGRAAAATTATAAGGTAAAATTTTCCTE
TTTTTCCCCCTTTCARARACTCAGEGARARAAGEGARAGATTGARCTAATAABATTTTATTTC
TTAARTATARAATTTGACCTAAAATATTTTCTCARACTAATTCATGAAACAGCAACTTTTA
CCAATACCTTTGTATACTCTCAGTTCTCATTCAGTATAAATARAATTTTAAAATCCTTTC
ATAGTTCTATTAGAAATAAGTAGTAAATTTTGATATATTGTACATACACACGTCTETGTG
TATGTCTETGTGTGTGTGTATTIGTATGCCTCTGETCAACTCTAAGGATGACARGACRCTG
TGTAACAACACCTGGGTCAACTCTTTTAATTTATATACAAAGCAAAGAACAACATTAATG
GAGATGCACAATGATTATTCAAACAAGCTATATATATGTACARAGGCARACAGRCACATA
ACAGTCTCTGCAGACTCATTCTATATAGTRAAGRAARGATCARAMGACTTTAARACCTARA
TCACTTTTGACATACARACTCTTCTTGAGARTGTTTGTTGTARATGGTTTCARRAATACA
AATTATAGCCAATCARARCATTGCTTTGCTTGGTGCATT TAAGTATCCAACTCAARAAGC
ATATCRARTATTTTGGOTACTAGGCACGTTTCCARAGTAGCATGGTAGTATTACTTGTTAA
ARGGGTTCTGTTTTCATTAACAGTACTAAGTGGARGAGATCTGCAGATTCCARATITGGRA
TAAGCTCTATCATATTCTGAAACARGAATTAGAATGACTTGAGAACGGGCARATARCAMDR
GCAAACCAATATAATTATATGGTCATTCTGACCCCAGCTCTTATACABATTATACATGTA
TITTTCTETATCTTTGTGAGAGTTGTATGTATGTGAATGTGTGTCAGTEGTGTATTCACAT
ACACATATATACTGGANCCTATAGTAGAAARGGAAACTAGTAGGGCCAAARAAAAAAAGA
ARRAGAARAAGARARDARGAANAAALAAGAAAAALCTGECGACCTAAGTATAARTATCTCAT
CCTAAAGTAAACAATAAGTTTATAGTTAACGAAGATTTTTTTCTATTTAAAACCCCATTT_
TCCTAARGRACAAAARANAAAMARNIAAAARARARABRAAMD

>BC013282
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GECACGRGGECAGEGEGRAGGRAAGTECAGCTCEETCEGCECCEERTGGAGGCGECETGAG
GCCECCCTACGETEECCETCGAGGRACGECGCTACGECTCCCACACTAGGCCARRCECCT
CCGGCEECCGCECCCGAGAGCCCCTTCACCTECAGEGCEACCCCAGCCAGCGACGCETGA
ACCACGCCCTCAGCCECCTTECCAGCECCCCCAGCCERELACCCCAGCACCATECEECCE
CCCTOCACACGGAGCCCCEAGGRACAGGEECACCCECAGGCCCEECCCCTAGCACCGECCG
GCCEGECCCCEREGTCCGRAEACGCCEECECCECCECEEAGAGGGCACCGRGCCGACGLCTC
CCCCCAGGATCAGCTCCGEECTCCCAGGLCTAGGCGCCCATGACCCCTACGCCAACCGCC
GCCTGEACACCGCCGECCECCACTGCGACCTAGCGCCACCECCGCCGEGECCCAATECCEE
TCATGCCCATTCCGLGECEEETECGCTCCTTCCACGGCCCGCACACCACCTGCCTGCATS
CBECCTECEEECCCETGCERCECCTCCCACCTGOCCCGCACCARGTACARCAACTTCEACE
TGTACATCARGACGCGCTGECTETACGECTICATCCEGCTTCCTACTCTACTTTAGCTGCA

GCCTGTTCACTACGECGCTCTGEGETECGCTRRCCGCCCTCTTCTGCCTACAGTACCTEG
GCETTCGCOTCCTGCTECECTTCCAGCECARAGCTGTCGGTGCTGCTECTEGCTGCTEGECC
GCCGGCRCETEEACTTCCECCTEETEGRACGAGCTGCTCETCTATGGCATCCACGTCACCA
TGCTECTEETCGEEEGCCTEEECTGETECTTCATGETCT TCATACACATETCGAGGECCET
GGETGCEAGCTTCATGTATCETCCCEBCCTETERCTETETTCTCTCCATGGETEGEETCG
GCCAGCGLCTTCCCTTCGCCCATCCCCCAGRCAGTCGCTGCTGCCCGECECCCACGGAGR
GAAAAGARAGGGCTGAGACTTCTETGATGGGGECECGGACACCACCOCTAGGCTGECTTC
CTGGACCCACCCTCCCCETATGCACTCTCAGGGGCAGCGCCCACCTGCCEGTEGCTCCTG
CTCACATETCTTICCGETCETACTECGEEETGEECCCTCCETTCCGCCTCTCTGTGGEGECCT

"CTCTCCAGGACCACAGCTGCCAGGGACTTTAGACATCACCCTAGGAGGCCCCTEGACACA

- GAGGGCTGTGTECCCAGGAGCAATTCCGGACGGGECGCCCTCCTGGCTECACAGCCCOTTC

TGCETGCCCTEECCCCAGCCCCAGCCAACGEGACACGGAAGECTCCCCTCGCTGACACAC
CACACTGCCACAMAGCTGCTTACTCTGCCCTGGGCCGCCTGACGCCTEGCACTGCCCGEOG
GACCACCCTETGTGTETCATCOTEAGEEGCTETETEGETCCTGACTCCCCAGCCAGOCTT
CAGGGTCCCCTTGEATTGTGTAGATGCAGTCTAGCGEGEEGCCEGACAAGGROTCAGGETE
GGAGGGECCTCAGCAGECTCCCAGCTCAGEGGCTEECCTEGRGEGAACCOTAGEAGCCAG
GGGCTGACTCCAGCAACACTGECCTGTCTECCTGTTCTGAGAGGGCTGTGAGGATGTCTT
GCAGATGCTCTGEATTTCTGCEGAGGCACCTCCATTCCTTTCTEGCT TTTTTTGCEGEEE

| AGGGCTTTEGGCCTCTITCT TTGAGGGAACACCGTCAAAGAARGCCTGGEAGATCGAGEC

. TTCAGTGAGCCAGGATGCGARMCGCGTETCCCAAGTETCCEGAGCAGGCAGCAGAGECCTC

AGTECGECARACACAGCCCCAGAGCCTGTETGGCACCAGCAGCATCTTAGAGCCCCAGGET
ATATGCTGAGATCTTATCTCACGCTGTCCTCCAGTOTCTGEGGGGCCCAAATGATGGCAC

. AGGGTCAGGTGEGGUTGEAGGRECGCAGATGCCTETGTITCAGEGAGGATGGCCACCATEGG

>H09748

CCGAGETCTCACCCAGGACCCCTTECTCTECTCCTCAGCCTTECAGTCACGECAGCACTA
TEETGGACTECCCATGEECCETGTGACTTTEGGEGCAACGTEEGAGEGCGCCCTGAATAATG
ATTGCAAGGACAACAGGCAGAGBCTACCCTAGAGCAGGACACAGGGTGTGGTACTGACAA
CCCTAGTGTCACCTCAAATCCATGTCCCCACACTCTGGGCATEGETGEGACTTGTGACCC
TACCCTGTCAGGCGGACCAGTCECCCAGGAGCCATCAGGACAGTTETETGCCACTEGAAG
AGAARRCTTTTTGAAARACCCTAAATCAGGTAGAGARAGCARARAATCTCTGECCETAARAC
CETGCTCTCTAATTTATCAGCACCTTCTGTGCATCACCTCTGATEAGCCCGRECTGCRTC
CACGCCCTGGGCAGGTAGGCEGEAGCTTCCCTGCETGGGCCTCATTTCTTGCTGCAGAGA

ATCTTTTGCACTARAGTCATGCTETTITCCTCARAGARGCTTTGTT I TTTGTTAACGTATTA

CTCAGAGTCACCCAAGCCTCTTGGCTGAGGGTGAEGGTGGGACGGGAGGCGGGAGGGGGC
TEGETGETGCCGCTCGTGCGETETCARCGCTGCAGGEAGTTETGGCACCTTEETGCCCTCT
GAGCACCTGGCCGCCTGCTATCCCCEETGCCTEGTEGAAATTCGTCATGCCATGACCCACCT
GCATTAAACCTATTTTTTITAATGTGTTAARAAARAAARAAADAAR
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GNGGAAACACGGGCCARACCCGTGANT TTEGTGCCCCTTGTAAACTCANCCCOTGCALAN
CCARAGACCCCAATGGATTTARAGTTONTTGGCATTTGTACTGGCAAGECARAANATTTT
TAANTACCTTTTCCTAATACTTATTGTATGAGCTTT TGN TGTT TACTTGGAGETTTTGTC
TTTTACTACAAGTTTGGAACTATTTANTATTGCCTTGETATTTGTGCTCTGTTTAAGARA
CAGGCACTTTTTTTTATTATGGATAAAATGTTGAGATGACAGGAGCTCATTTCAATATGE
CTTAGTARRATATTTATTGTTCCTTTATTCTCTGTACAAGATTTTGGGCCTCTITTTTTC
CTTAATGTCACARTGTTGAGTTCAGCATGTGTCTGTCCATTTCATTTGTACGCTTGTTCA
AAACCAAGTTIGTTCTGGTTTCAAGTTATAARRATAAATTGGACATTTAACTTGATCTCC
AAADADADARAARAARD

>BC001665

GGCACGAGGCRAATCTGAGGAGCAGGAGGACCGEGECECCEETETCCTGCCGCCTCCTTICT
CCTTGCTCTCACCTGCGCCTATTAGTCCACGCGCCTTCAAGGCCAGGGGCTACAGCCCAG
ACAGAGAGGGEGACAGCAGAGGCACGAGAGAGCACCTGACGATACAGAGCTGGCACTGGACT
GCCTTTTCACCCCCCAGGTGATGAGTGAGGT TCCAAGRACCGGARGATTTARRARGCAGCC
GGGGCCTCCETATIGARTGAAAGACCCAGTGCARAGACATCACCATGAACACTAGCATTC
CTTATCAGCAGAATCCTTACAATCCACGGGGCAGCTCCARTGTCATCCAGTECTACCACT
GTGGAGACACCTGCARAGGGGAAGTGGTCCGCGTGCACAACAACCACTTCCACATCAGAT
GCTTCACCTGTCAAGTATGTGGCTETGGCCTGCCCCAGTCAGGCTTCTTCTTCAAGAACT
AGGAGTACATCTGCACCCAGGACTACCAGCAACTCTATGGCACCCEGCTETGACAGCTGCC
GGGACTTCATCACAGECGAAUTCATCTCRECCCTEEECCGCACTTACCACCCCARGTGCT
TCOTGTECAGCTTETECAGGARGCCTTTCCCCATTGEAGACAAGETGACCTTCAGCEGTA
ARGRATGTCTGTECCARACGTGCTCCCAGTCCATAGECCAGCAGTAARGCCCATCAAGATTC
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GTGGACCARGCCACTETGCCOGETECAAGRAGGAGATCAAGCACGECCAGTCACTCOTEG
CTCEGGACAAGCAGTGGCACGTCAGCTGCTTCAAGTGCCAGACCTGCAGCGTCATCCTCA
CCGGEGAGTATATCAGCAAGGATGETGTTCCATACTGTEAGTCCGACTACCATGCCCAGT
TIGGCATTAAATGTGAGACTTGTGACCEATACAT CAGTGECAGAGTCTTGGAGGCAGEAG
GGAAGCACTACCACCCAACCTGTGCCAGGTETGTACECTGCCACCAGATGTTCACCGAAG
GAGAGGAAATGTACCTCACAGGTTCCGAGGTTTGGCACCCCATCTGCAAACAGGCAGCCC.
GGGCAGAGAAGAAGTTAAAGCATAGACGGACATCTGARACCTCCATCTCACCCCCTGGAT
CCAGCATTGGGTCACCCAACCGAGTCATCTGCGACATCTACEAGAACCTEGACCTCCEGL
AGAGACGGGCCTCCAGCCCGBEGTACATAGACTCCCCCACCTACAGCCGGCAGGECATET
CCCCCACCTTCTCCCECTCACCTCACCACTACTACCGCTCTGETGATTTGTCTACAGCAR
CCRAGAGCAAAACAAGTGARAGACATCAGCCAGACCTCCAAGTACAUTCCCATCTACTCGT
CAGACCCCTACTATGCTTCGGAGTCTGAGTACTGGACCTACCATGEETCCCCCARMAGTGC
CCCGAGCCAGAAGGTTCTCGTCTECAGCAGAGGAGCGATCATTITGACCGCAGCATRCACA
AGCTCCARMGTGEAATTEECCEECTCATTCTGAAGGAAGARAATGAAGGCCCGGTCGAGCT
CCTATGCAGATCCCTGGACCCCTCCCCGRAGCTCCACCAGCAGCCGEEAAGCCCTGCACA
CAGCTGGCTATGAGATETCCCTCAATGECTCCCCTOGETCECACTACCTGGCTGACAGTE
ATCCTCTCATCTCCARATCTGCCTCCCTGCCTGCCTACCGAAGAARTEGGCTGCACAGGA
CACCCAGCGCAGACCTCTTCCACTACGACAGCATGAACGCAGTCARCTGGGECATECGAG
AGTACAAGATCTACCCTTATGAACTGCTGCTGGTGACTACAAGAGEARGARACCGACTGC
CCAAGGATGTAGACAGGACCCETTTAGAGCGGAAACTTTTGCAAGAGTCECTGCTTATGAG
ATTCCAAAMATGAAGTGTTGGCCARCACCGCTCATGGCCATCCTGGATTTTCOCAGTGGCT
TCCCTTCCTGCTCGCCTCCCTGAACAGGRGAGARAGCTTAACCTCTCTTCTCCTCTCCAR
ACCTTTCACCTTGAATGEGTAATCTTTACTGEEEECTETTCCTTCTTEGAGAAGCCTTGA
GCTCGGACCATTTTGAGATCATEGGAGGAAGCGATGAACAACTGAAAATCACAATAATGACTC
TCAAGAGGCTGECEATETGACATGEGCAAATGTAGAACTGACTTAAATTGAACARACCCTC
ACTGAGCACCTCTGATGTTGAGCACCTGCTGAATACTGAGCACTGAATGGEGGAGGRGGA
GGGGAGCACGGGETGAGTCAACCTEACACTCGGTCTCAGGCGATATGCCTACCAATAGCGS
GTATCGTAAGGCATGTACCCAAACATAACGGATGTAAGGCAGAAAGTGATCGGAGAAGGA
ATGAGAAAGTGTGCGTGATGT TAATGARALAGT CATATGCAGCTAGAGCAGACCCAGGARA
GCTTTCTGGARGAGATTGCATCTGAGGAAATTCAGGAAGGATCTTTGTAGATTGGGGGEGA
GATTCTAAATTGARAGGEGTGATGEGGETCAGGEECCAGAGEGAAGTCTGCTETGTTCTCAT
GTAGGATGTCAGCCCTCCCTGCAACTTCTCTTTTTGGCCAATGTCTTTTCACTTTCCTGA
CCCTTTAGAATCATCCCCAGCCAGACGCAATCATGGAAGTTGCCTTATTGTCACTGGTTA
AGAACTTGGCGAGATTGRAGGGCTTTTGTTATTGTTGTTGGATATTTTTGTTTCCCATAA
ARGCACATCATTTCAACCCTAAARAAANANAARAAAAAARRD |

>BC016451
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GAAGAATTAGATACTTTTGAGTGEECTTTGAAGAGCTEGGT CTCAGTETTCCAMACCCTAT
GGTGECAGGTTTCCAGTACACTARATATGAATECCOTAGGAAANGTGATAATAAAATGGTC
CATCGCAGCTTCTGTCGAGGCCAACARAAAGCCGAAACCTATTAGACGAATETGCALTATT
CAAGAGTGTACACATCCACTCTGGETAGCAGAAGALTGGGAACACTGCACCAAAACCTGT
GGAAGTTCTGGCTATCAGCTTCGCACTGTACGCTGCCTTCAGCCACTCCTTEGATGGCACC
AACCGCTCTGTGCACAGCAAATACTACATGGETGACCGTCCCGAGRAGCCGCCGECCCTAGT
ARCAGAGTGCCCTGCCCTGCACAGTOEARAACAGGACCCTGEGAGTGAGTGTTICAGTGACC
TGCGGTCGAAGGAMCEGAGETGAGGCAGCTCCTCTGCACGGCTCGEGACCACTGTEATGEET
GRAAAGCCTGAGTCGGTCAGAGCCTETCAACTGCCTCCTTCTAATGATGAACCATGTTITG
GGAGACAAGTCCATATTCTGTCAAATGEGARGTGTTGGCACGATACTGCTCCATACCAGGT
TATAACAAGTTATGTTGTGAGTCCTACAGCAAGCGCAGTAGCACCCTGCCACCACCATAC
CTTCTAGAAGCTGCTCGARACTCATGATCATGTCATCTCTAACCCTAGTGACCTCCCTAGA
TCTCTAGTGATGCCTACATCTTTGETTCCTTATCATTCAGAGACCCCTGCAAAGARGATG
TCTTTGAGTAGCATCTCTTCAGTGGRAGETCCARATGCATATGCTGCTTTCAGGCCARAC
AGTARACCTGATGCTGCTAATTTACGCCAGAGGAGTGCTCAGCAAGCAGGAAGTAAGACT
GTGAGACTGGTCACCGTACCATCCTCCCCACCCACCAAGAGGGTCCACCTCAGTTCAGCT
TCACAAATGGCTGCTGCTTCCTTCTTTGCAGCCACGTGATTCAATAGETGCTTCTTCTCAG
GCAAGAACCTCAAAGAAAGATGEAAAGATCATTGACARACAGACGTCCGACARGATCATCC
ACCTTAGAAAGATGAGAAAGTGAACCAARAAGGCTAGAAACCAGAGGARAACCTGGACAR
CCTCTCTCTTCCCATGETGCATATECTTGTTTARAAGTGGRAATCTCTATAGATCATCAGC
TCATTITATCTGTAATTGGAAGAACAGAMAGTGCTEGGCTCACTTTCTAGT TGCTTTCATC
CTCCTTTTGTTCTGCATTGACTCATTTACCAGAATTCATTGCGAAGAAATCACCAAAGATT
ATTACAAAAGAAAAATATGTTGCTARGATTGTGT TEGTCECTCTCTCAAGCAGARAAGGE
ACTGGAACCAATTGTGCATATCAGCTGACTTTTTGTTTGTTTTAGAARAGTTACAGTAAR

AATTAAAAAGAGATACCAATGGTTTACACTTTAACAAGAAATTTTGGATATGGAACAAAG
AATTCTTAGACTTGTATTCCTATTI TATCTATATTAGAAATATTGTATGAGCAAATTTGCA
GCTGTTGTGTAARATACTGTATATTGCAARAATCAGTATTATTTTAAGAGATGTGTTCTCA
AATGATTGTTTACTATATTACATTTCTGCATGTTCTACGGTGCCTGTCETTGAGTATTGCC
TTGTTTGACATTCTATAGCTTAATTTTCAAAGCAGAGTATTACAARRGAGAACGTTAGAAT
TACAGCTACTGACAATATAAAGGCTI TTGTTGAATCAACAATCTGATACCTAAATTATAG
ANDAAGAAAAGRAACACAAAMGCTATAGATATACAGATATCAGCTTACCTATTGCCTTCT
ATACTTATAATTTAAAGGATTEGTCTCTTAGTACACT TETGGTCACAGGGATCARCGAAT
AGTAARTAATGAACTCETECAAGACAARACTGAAACCCTCTTTCCAGGACCTCAGTAGGC
ACCGTTGAGGTGTCCTTTGTTTTTGTATG TG TGTGTTCTTTTTTAATTTTCGCATTGTTG
ACAGATACAARCAGTTATACTCAATGTACTEGTAATAATCGCAARAGEGAARARGTTTTGGEA
TAACTTATTTGTATGTTGGTAGCTGAGAAAAATATCATCAGTCTAGAATTGATATTTGAG
TATAGTAGAGCTTTGGGGCTTTGAAGGCAGGTTCARGAAAGCATATGTCGATGETTCAGA
TATTTATTTTCCATATGGTTCATGTTCARATGTTCACAACCACAATGCATCTGACTGCAA
TAATGTGCTAATARTTTATGTCAGTAGTCACCTTGCTCACAGCARAGCCAGAAATGCTCT
CTCCAGGGAGTAGATGTAAAGTACT TGTACATAGAATTCAGAACTGAAGATATTTATTAR
AAGTTGATTTTITTTTCTTGATAGTATT TTTATGTACTARATATTTACACTAATATCAAT
TACATATTTTGGTAAACTAGAGAGACATAATTAGAGATGCATCCTTTGTTCTATGCATAG
AGACCTTTARGCAAACTACTACAGCCAACTCARARGCTARAACTGAACARATTTGATGTT
ATGCAAACATCTTGCATTTTTAGTAGTTGATAT TARGTTGATGACTTGTTTCCCTTCAAG
GAAACATTAAATTGTATGGACTCAGCTAGCTGTTCAATGAAATTCTGAATTAGRAACATT
TTTARARGTTTTTGAARGAGATARGTGCATCATGAATTACATGTACATGAGAGGAGATAG
TGATATCAGCATAATGATTTTGAGGTCAGTACCTGAGCTGTCTAAAAATATATTATACAR
ACTAAARTGTAGATEAATTAACCTCTCARAGCACAGRAATGTGCAAGAACTTTTGCATTTT
AATCATTGTAAACTAACAGCTTARACTATTGACTCTATACCTCTAAAGAATTGECTCCTAC
TTTETGCAAGAACT T TGARGETCAAATTAGGCARATTCCAGATAGTAAARCARTCCCTAR
GCCTTAAGTCTTTTTTTTTTTCCTARAAARTTCCCATAGRATAARATTCTCTCTAGTTTAC
TTGTGTGTGCATACATCTCATCCACAGGBEAAGATAAAGATEGTCACACARACAGTTTCC
ATAAAGATCGTACATATTCATTATACTTCTCACCTPTGAGCTTTCTTTTCTACTAAGCTAR
ABRATTCCTTTTTATCAAAGTGTACACTACTAATACTGTT TG TTETACTGAGAGCACGTAC
CAATAAABATGTTAACAAAATATABRAAARRAARBRRAA

>BF510316
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TCCTGTGTTCTAGACCTCTGCAGGCTGCTEGTGEGEACCACACTGATCCTEGACGAAARGGG
ATCGAGCTGAAAAAGATCGAATGCTTECAGAGCATGACCTGAGGAGGGAGGAACGTEGTC
AACTCACACCTGCCTCTTCCTGCAGCCTCACCTCTACCTGCCCCCATCATALAGEGCACTG
AGCCCTTCCCAGGCTEGATACTARGCACAARAGCCCATAGCACTGGGCTCTGATGGCTGCT
CCACTGGGTTACAGAATCACAGCCCTCATGATCATTCTCAGTGAGGGCTCTGEGATTGAGA: |
GGGAGGCCCTCCCAGGAGAGRAGEGGACAGAGTCTTCCCTACCAGGTTTCTACACCCCCG
CCAGGCTGCCCATCAGGGCCCAGGGAGCCCCCAGAGEACTTTATTCGGACCAAGCAGAGC
TCACAGCTGEACAGETGTTGTATATAGACTGGAATCTCTTGEGATGCAGCTTCAAGAATAA
ATTTTTCTTCTCTTTTCARRAATGTATARARATCATTATACATAGCATTARAGAAACATT
TTTGAGAAGTACAAARCAARAAARAAR

>AF301598

CBGGCGCCGCAGGAGCEAGTGAGCTEGEAGCGAGGEEGCCAAGGCECGGAGAAGCCCGECC
GCCCGGETEGEECEECAGAAGGCTCAGCCGAGGCGECHECECCEACTCCETTCCACTCTCGR
COCGEATCCAGGCCTCCRGETTCCCAGGOGCTCACCTCCCTCTEACGCACTTTARAGAGT
CTCCCCCCTTCCACCTCAGGGCEAGTARTAGCGACCAATCATCARGCCATTTACCAGGCT
TCEGAGGAAGCTGTTTATG I GATCCCCGCACTAA T TAGECTCATGAACTARCARATCETT
TGCACAACTTGTGAAGAAGCGAACACTTCCATGEATTGTCCTTGGACTTAGGECGCCCTE
CCCGCCTTTTGCAGAGGAGARARRARCTTITTTTTTTTTTTGCCTCCCCCGAGRACTTTCC
COCCTTCTCCTCCCTECCTCTAACTCCCGATCCCCCCACGCCATCTCGCCARARARARRAR
AAAARRAARAADAGARARAANDAAGAARAAAARAGRAAAAARATTACCCCAATCCACGCCT
GCAAATTCTTCTEEAAGCGAT I T TCCCCCCTCTCTTCAGET IGCECECGTTTGETGCARGA
TTCTCGEGATCCTCEGCTTTECCTCTCCCTCTCCCTCCCCCCTCCTTTCCTTTTTCCTTT
CCTTTCCTTICTTICTTCCTTTCCTTCCCCCCACCCCCACCCCCACCCCARACARMCGAG
TCCCCARTTCTCETCCETCCTCGCCGCEEECAGCGEECEECEGAGGCAGCETGCGRCEET
CGCCAGGAGCTGEEAGCCCAGEGCECCCGCTCCTCCECGCAGCATGTTCCAGCCEECECC
CARGCGCTGCTTCACCATCEAGTCOCTGETGECCARGEACAGTCCCCTGCCCECCTCGCR
CTCCRRAGGACCCCATCCGTCCCGCEECACTCAGCTACGCTAACTCCAGCCCCATARATCC
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GTTCCTCAACGGCTTCCACTCEGCCGCCECCGCCGCCACCEGTABGEGCGTCTACTCCAA
CCCGEACTTOATGTTCGCCGAGGCEETCTCGCACCCGCCCAACCCCGCCGTGCCAGTGCA
CCCGETECCGCCGCCGETACGCCCTEECCGCCCACCCCCTACCCTCCTCGCACTCGCCACR
CCCCCTATTCOCCTCOCAGCAGCEGEATCCETCCACCTTCTACCCCTAGCTCATCCACCSE
CTACCGATATCTGEETCATCECTTCCARGGGAACGACACTAGCCCCGAGAGTTTCCTTTT
GCACAACGCGCTGGCCCGARAGCCCAACCGEATCCGAACCGCCTTCTCCCCGTCCCAGCT
TCTAAGGCTGGAACACGCCTTTGAGAAGAATCACTACCETGUTEGGCGCCGAANGEAAGCA
GCTGECACACAGCCTCAGCCTCACGEARACTCAGGTAAAAGTATGCTTTCAGAACCGAAG
ARCABRGTTCAAARGGCAGAAGCTGGAGGAAGAAGGCTCAGATTCECAACAARAAGANAAA
AGGGACGCACCATATTAACCGGTGGAGAATCGCCACCAAGCAGGCGAGTCCGGAGGRAAT
AGACGTGACCTCAGATGATTAARRACATAAACCTAACCCCACAGARAACGGACAACATGGA
GCAAAAGAGACACGGGACGAGOGTGCACGAAGGAAARAACCCTACAARACAAARACAARCCGCA
TACACGTTCACCGAGAARGGEAGAGGGAATCGGAGCEGAGCAGCOGRATECCECGARGACT
CTGEGACAGCGAGGGCACAGGGTCCCARACCGAGGCCGCGCCAAGATGGCAGAGGATGGAG
GCTCCTTCATCARCAAGCGACCCTCGTCTAAAGAGGCAGCTGAGTGAGAGACACAGAGAG
AAGGAGAARGAGGGAGGGAGAGAGAGAAAGAGAGAGARAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAG
AGAAAGCTGAACGTGCACTCTGACAAGGOCAGCTG TCAATCAAACACCAAACCGGGGAGA
CAAGATGATTGGCAGGTATTCCGTTTATCACAGTCCACTTAAAAAATGATGATGATGATA
AARACCACGACCCAACCAGGCACAGGACTTTTTTGTTITTTTGCACTTCGCTGTETTTCCC
CCCCATCTTTAAAAATAATTAGTAATARAARACAARAATTCCATATCTAGCCCCATCCCA
CACCTGTTTCAAATCCTTGARATGCATGTAGCAGTTGT TGGGCGAATGGTGTTTARAGAC
CGAABATGAATTGTAATTTTCTTTTCCTTTTARAGACAGGTTCTGTGTGCTTTTTATTTT
GATTTTTTTTCCCRAGAAATGTGCAGTCTGTAARCACTTTTTGATACCTTCTGATGTCAA
AGTGATTGTGCAAGCTAAATGARAGTAGGCTCAGCCATAGTEATCCTCTTACAGAGAALCG
GOGAGCAGGACCGACGEGEGEEAEGECTEEGECTGECEEGECAGGGTGCCCACAAAARGARTCAG
GACTTGTACTGGGAAARAAACCCCTARATTAATTATATTTCTTGGACATTCCCTTTCCTA
ACATCCTGAGGCTTAAAACCCTGATGCARACTTCTCCTTTCAGTGGTTGGAGARATTGGC
CGAGTTCRACCATTCACTGCAATGCCTATTCCARACTTTAAATCTATCTATTGCAARACC
TGAAGGACTGTAGT TAGCGCGGGATGATGTTAAGTGTGCCCAAGCACACGGCGGCAAGTTT
TCARGCACTGAGTTTCTATTCCAAGATCATAGACTTACTARAGAGAGTGACAAATGCTTC
CTTAATGTCTTCTATACCAGAATCTAAATATTTTTGTGTTTTGTGTTAATTTGTTAGAAT |
TCTARCACACTATATACTTCCRAGARGTATGTCAATGTCAATATTTTGTCARTAAAGATT
TATCARATATGCCAABRAAAARAAARARA - :

>Hs.77031_ARNm_1  gi|16741772|gb|BC016680.1|BCO16680 clon de Homo sapiens MGC:21349
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GTEECGECECAGGCCECGEAGCCCAGECAGCEAAGATGTCGTAATGAGCGATCCACAGACC
‘AGCATGGCTECCACTACTECTETGAGTCCCAGTGACTACCTGCAGCCTECCGCCTCCACT
ACCCAGGACTCCCAGCCATCTCCCTTAGCCCTGCTTGCTGCARCATGTAGCARAATTGGC
CCTCCAGCAGTTGAAGCTGCTGTGACACCTCCTGCTCCCCCACAGCCCACACCGCGGAAR
CTTETCCCTATCAAACCTGCCCCTCTCCCTCTCAGCCCCAGCAAGAATAGCTTTGGAATC
TTGTCCTCCAARGEARATATACTTCAGATTCAGGEGTCACAACTGAGCGCCTCCTATCCT
GGAGGGCAGCTGETCTTCECTATCCAGAATCCCACCATGATCAACAAMGGGACCCGATCA
AATGCCAATATCCAGTACCAGGCGGTCCCTCAGATTCAGECAAGCAATTCCCARACCATC.
CARGTACAGCCCAATCTCACCAARCCAGATCCAGATCATCCCTGRCACCARCCARGCCATC
ATCACCCCCTCACCGTCCAGTCACRAGCCTETCCCCATCAAGCCAGCCCCCATCCAGAAG
TCGAGTACGACCACCACCCCCGTGCAGAGCGGGGCCAATGTGGTGAAGTTGACAGGTGGG
GGCEGCAATGTGACGCTCACTCTGCCCGTCAACAACCTCGTGAACGCCAGTGACACCGGE
GCCCCTACTCAGCTCCTCACTEARAGCCCCCCAACCCCGCTGTCTAAGACTAACARGARA
GCAAGGARGARAGAGCCTTCCTGCCTCCCAGCCCCCTGTGECTGTGECTGAGCAGETGOAG
ACGGTGCTGATCGAGACCACCECGGACAACATCATCCAGGCAGGAAATARACCTGCTCATT
GTTCAGAGCCCTEETGEEEECCAGCCAGCTATGETCCAGCAGCTCCAGETEATGCCLCCC
ABRGGCCGAGCAGCAGCAGGTGGTACAGATCCCCCAGCAGGCTCTGCGGETGGTGCAGECG
GCATCTGCCACCCTCCCCACTETACCCCAGAAGCCCTCCCAGARCTTTCAGATCCAGGCA
GCTGAGCCGACACCTACTCAGGTCTACATCCGCACGCCTTCCEGETCAGGTGCAGACAGTC
CTTGTCCAGGACAGCCCCCCAGCAACAGCTECAGCCACCTCTAACACCACCTGTAGCAGC
CCTGCATCCCGTGCTCCCCATCTGAGTGGGACCAGCAAARAGCACTCAGCTGCAATTCTC
COARAAGAGCGTCCCCTGCCAAAGATTECCCCAGCCEEGAGCATCATCAGCCTGAATGCA
GCCCAGTTGGCGGCAGCTGCCCAGGCAATGCAGACCATCAACATCRATEGTGTCCAGGTC

CAGGGCETGECCTETCACCATCACCAACACAGGCGEECAGCAGCAGCTCACAGTGCAGAAT
GTTTCTGGGAACRACCTGACCATCAGTEGECTCAGCCCCACCCAGATCCAGCTGCARATG
GAACAAGCCCTEGCCEEACAGACCCAGCCCEGEEAGARGCEGLGCCECATEECCTACACG
TGTCCCAACTGCAAGGATGGGGAGAAGAGGTCTGGAGAGCAGGGCAAGAAGAAGCACGTG
"TGCCACATCCCCGACTGTGGCARGACGTTCCATAAGACGTCCTTGCTECETGCCCATHTG
CGCCTGCACACTGGCGAGCGECCCTTIGTCTECAACTEETTCTTCTGTEEGARGAGGTTC
ACACGGAGTGACCAGCTCCAACGGCATECTCECACCCACACAGCGGACAAACGCTTCGAG
TGCGCCCAGTETCAGAAGCGCTTCATGAGGARTGACCACCTCACCAAGCATTACARGACC
CACCTGGTCACGAAGARCTTGTAAGGCCAACTGCCGECGEGAGGCCCTEGAAGATRCAGTCC
CCCACCTGTGTCCTCCCTGGECCCCTGETGGAARAGGAGCCCTGTGGCTECCTTEGRCCTS
CCCTCAGCCCCACTCCTETTCTGCAACTGTCCCCACAGGAAGGGACTCTGTTCCCTGTAT
TETCCTCCTTCTGAAGCCCCTTAGCTCTGCCTTGECCCTTCCCCTCACCACGAGCTCCCG
GCCTGCCCAGRCTETEGACACTEECCATGCCCAATGAGACCTTCTAAACCAGGACGCATG
GGAACCCTTATTTCCARAGGARARACATGCATTTCACTCCETCEAGGAGCAALGTEAGCC
CCTACCCCCCACCCCGATCCCCECTCCCAACACTECLGGAGTCGCATCATGCCATECCCC
CTCTCCTGCACCTCCCTEGCCCTECCGECCACTOTEEACGCCCTERGGCTTEGCACCCAL
CTCTGGAGAAACTCGGEECCACCTCCACTCCATETECCCAGCCCCACCACARACCTCTCCT
CCAGCACATTCCAGCTCTATTTARAAAGTARAGACACCCACCGACTCCTGATCCCCCTCT
TTTTCTATGGAGAACGTTGCCTTATACTCTCTACTTCAGATGATGAACACTGTGTACTGT
GTGTGCTITAARGAAGTTTTATTTAATTRCTCCCTTCTTCCTTTCCTTGTTATTCACCTC
CCTGATGCCTEGCTTTCAGTTGAGGETTGEEGEGCAATGATEAGCATATGAATTTTTTCTCA |
CTCTAGCAATTCCCTTTTCTAAATGACACAGCATTTARACTCAAATCTGGATTCAGATARA
CAGCACCTGCACATCCTGCACCTCCTCCCTCTCCCTTCACCTCACCCCTECCCGGCCCAA
GCTCTACTTGTGTACAGTGTATATTGTATAATAGACAATTGTGTCTACTACATSTTTARA
ARCACATTGCTTGTTATTTTTGAGGCTTTTAAATTARACARAAATCCARCTTTAARAARA
ARDDRRADND
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CCCGCATCAGTECCCECECCCCTCCCCEEECCCCECCATAEGCCTCACCGTGTCCGCGCT
CTTTTCGCEGATCTTCEGGAAGARGCAGATGCEGEATTCTCATGGTTGECTTGGATECGREC
TGGCAAGACCACAATCCTGTACARACTGARGTTGGAACGACGATTGTCACCACCATCCCAAC
CATAGGCTTCAATGTAGAAACAGTGGAATATAAGAACATCTGTTTCACAGTCTGGRACGT
GGGAGGCCAGGACAAGATTCGECCTCTGTGGCGECACTACTTCCAGAACACTCAGGGCCT
CATCTTTGTCATGCACAGTAATGACCEEEAGCEEGTCCARGAATCTACTEATGAACTCCA
GAAGATGCTGCAGGAGGACGAGCTGCGGEATGCAGTGCTECTGGTATTTGCCAACAAGCA
GGACATGCCCAACGCCATGCCCOTGAGCGAGCTGACTGACARGCTGGEGCTACAGCACTT
ACGCAGCCGCACGTGGTATGTCCAGGCCACCTGTGCCACCCAAGGCACAGGTCTGTACGA
TEETCTGEACTGGCTGTCCCACGAGCTETCAAAGCEACTAACCAGCCAGEGGCAGACCCCT
GATGCCCGGAAGCTCCTGCGTGCATCCCCGGATGACCATACTCCCGGACTCCTCAGGCAG
TGCCCTTTCCTCCCACTTTTCCTCCCCCATAGCCACAGGCCTCTGCTCCTGCTCCTECCT
GCATGTTCTCTCTGTTGTTGGAGCCTERAGCCTTECTCTCTGGGCACAGAGGGGTCCACT
CTCCTGCCTGCTGGEACCTATGGAAGGEGCTTCCTECCCARGGCCCCCTCTTCCAGAGGA
GEAGCAGGGATCTGGGTTTCCTTTTTTTTTTCTGTTTTGGETGTACTCTAGGGGCCAGGT
TEGGAGGCCEAAGGTEAGGECTTCEEGTGATECTATAATGTEECACTEGATCTTGAGTAR
TARATTTGCTGTGGTTTCARAAARARARAARARARAARA '

>Hs.7001_ARNm_1  i|6808256|embJAL137727.1|HSM802274 ARNm de Homo sapiens; ADNc
DKFZp434M0519 (del clon DKFZp434M0519); cds parcial poliA = 3

GTGGECGETERCTECGECEACGGCAGAGECEAAGGGAGCCGEGATCGCCGACCTGAGCGGEA
GGECEACEETEGECEOCCATGECEGCAGATGGAGAGCETTCCCCGCTECTETCTGAGCCCAT
CGACGGTGGCECGEECEECANCEETTTACTGCAGCCCEAECEEEAGTGGEGUTECGLICEE
GGGAGGCCTGACCCCCTCCECACCACCETACGRAGCCRETAAACATECCCCBCCCCAGGG
TARGCCGEEGCEEETCCGRAGGTECTCCCCGEEGTACTCTEGARAGCCEGEGACGEECECEGEE
ACCGAGGGCGGAGECGEGTCCCAGTCGCCAGGTECGERACTECTECACCTETGACTGEEC
GAGGCTTCCTTCCCTCCGTAATCGCGACCACAGCCTAGGGACGGAAGGGRETTCTGAGCA
ACCTCATAGARCTGCCAATTATGAGAAGCCCTCCGAGCTTAETCAGAGGGTTGAAGATCA
GAAGGACTTCCCTACCACCGTCGAGCATCAGTCECEGTCTAAGTGATCCCAGCCCTTCTA
TTTGCTTCCTCTCCACGCATTTCCCCCCTTTCCCCAGGEGCATCCAGCCETETTECCTGRAEG
GAGGRCCCACCCCCCTATTCACCCTTAACTAGCCUGGACAGTEEEAGTGCCCCTATGATC
ACCTGCCGAGTCTGCCAATCTCTCATCARCGTGERAAGGCAAGATGCATCAGCATGTAGTC
ARATGTGETGTCTGCAATGARGCCACCGTGAGTTACACATATCTATGARATEGGCCCTGT
TTCCTGEATCCTCTTTCTGATGTCTTGEATTCTAGACCCTGACCTTCCGGCTATTAGCCAR
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GTGCTTTTGATCATACCCAGETTTCAGTTCCAGGTGTCTCACACAGCCATTTCCCCAGAR
GCCACTCACCAAAGCTAATGTTCACTTTCTCTCACTTTITACACCTAGCCTAGTTCCTATT
TGCAAATCTCATGATATAGTCTTTCTTTTATTTCTCCT TCCTGRTTAGCACCTTATTTTT
CTGATCTCATAAAGTGTTTTTGGAGGEAAGTEGAGGGGATTCCGATTAGAGGTTTGCTTG
CTGATGACCCTATTATTCTCTAGCCAATCARGAATGCACCCCCAGGGAARARAATATGTTC
GATGCCCCTGTAACTGTCTCCTTATCTECARAGTGACATCCCARCEGATTGCATECCCTC
GTCCCTACTGGTAAGAGGCATARGGTGGEGAAGGGCCTAAGTGGEGAACTCGARRGTCAA
AARAGGATGAGCGTATACAGRGAATCTAARGGETGAGAGAGCCTAGTGTTTATTTAGCAGA
AARGGCTTTGAAGCATGTGCCTCAGGRAATGTTATAGCTGTCTTTCTCGTTTOTCAATALR
AATATTGAGATGARATGATGTCETTTCGGAGAATAGAGAGCCTTGGGGACTCEGTGTGTT
ATCCTGAGGTCGGAGGEEAATTECGGACCTGAAGT TTAAACAGTGCTCTTTCTTTCTCAA
GGATTCTTGAGGGTATACAGTTGEGECGACACAGTATCTTAAGTACAGAGARGTCGAGTGA
CTTAATAGACAGGGACTGGEGGATGTEGAACAGECACTGTGRAAGATTTTTAGGATTAARLA
ATTTTTCAAACACAAGTTTGAAAATACAAGTCTTTTTCTTTTGTATAGCAAAAGAATCAT
CAACCTGGEGCCTETGCATCCCGGACCTCTGAGTCCAGAACCCCANCCCATGGCTGTCAG
GGTTATCTGTGGACATTGCAAGAATACTTTTCTEC TCAGGAAGGGETATTCCGRAAGGGGA
GGGGARAGGAGACTAAGAGTCATTTCGAGTATAT TTCTTAGAGTAATGGTAATGACCCCT
GAARGGTCTGTCCTATGAGAACATGTTCTGCATCCCCACCCCAAGGETTCTCATTGAGGGA
GACCCTGCTTGTGCTATTATTTT TG TT I TCTTTCTCCATAGTGGACAGAGTTCACAGACT
GCACTTTGGCACGTTGTCCTCACTGCACGCAARGTGTCATCTATTGGEGCGCAGATACCCAC
GTAAGAGATGTATCTEGCTGCTTCTTGCTTGGCTTGCTTTTEECAGTCACTECCACTGAECC
TTGCCGTGAGTACCCTTGCCCCAACCTCYTTCATTCTGCAGCCTCATCTCCATAGGCTAR
GATTTGGGARACTECTACCCTAAAAMADANGTGGAAGARACTTAGERGGACTAGTTTGTTTT
GTTTTARGATATGGATGAGCTAARGTGCAAAGTGGCTCGATCAAACAGACTTTATTACTAL
TACAAGAGTGAAAAACAGCCTTCCTTTCTC TG TAGGATGACGATAGGACAGTGARATTCT
TAATTTARAGAGTTGCTATTTTTCARACCTGEGCTCAGTTGTCAGATATTAAGAAARACTGA
GATACAGTGTGEGATGECGATGAGTATGT TACGCCTARCGCAAGGRAAGCTGATCAGCTCTG
CCTTTAAGAAGGATCCCTGAGGGTGGCTACATCTECCATARGGANCARGGACTGAAGCGTGA
GTTATTACTGTTCTTAGAACTAATAGGAGGTAGTGGAGACCAACATTAACCCCATCTTTC
TTTTCTTCTCCCTCCTTATCTTCATCAGTTTGCCACATGGAAGCATGCACGGCGATATEG
AGGCATCTATGCAGCCTGGGCATTTATCATCCTETTGRCTETECTCTEGTTTGGECCGEGEC |
TCTTTATTGGGCCTGTATGAAGGTCAGCCACCCTETCCAGAACTTOTCCTGAGCCTGATGE
ACCCACAGACTGTGCCTGGCCCCTCCCTECETEGEEGACAGTEACACTACGAAGGGAGCTGE
GETAGTTAAAGECTCCCEEGECTTCTAGAAGGAAGCCAAGCAGCTGCCTTCCTTTTCCCT
GGGEAGAGCTAGRBAAGCAACCACGCCCTCACTTAGGTTTGCGACGGGCAGATAAGAGCACT
GCTEACCATCTGECTTTCCTCCARGGETTGCTGTGTCTAGGGTCAAGTAGECARAACGTTG
CCCTTAARACTGEECCCTEARAGACGGTTCCAGCCTTGTCCTTCCTCTGTGCTCCCTCGAGA
GCCATTCCTGTCCCTTACACATTCCAGGGCAGGGTGEGGETCGEGTAGCCCTGEGGETTCC
'CCTCCCTCTTGTGCACCATTAGCGACTTTECTGCTGCTATTECACTTCACCAGAGGTTGGEC
TCTEGCCTCACGTACCCTCAGTCTCCTCTCCCCACATTGTETCCTGTEGEEGTGGGGTCAG
CCGCTECTCTGTACAGAACCACAGCAACTGATGTGTATATAACTATTTAATGTGGGATAT
GTTCCCCTATTCCTGTATTTCCCTTAATTCCTCCTCCCGACCTTTTTTACCCCCCCAGTT
GCAGTATTTAACTGGECTGGETAGGGTTGCTCAGTCTTTGGGGEAGETTAGRGACTTATC
CTGTGCTTGTAAATAAATAAGGTCATGACTCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA
AAARRAR

>Hs.302144_ARNm_1 gi|11493400|gb|AF130047.1|AF130047 clon de Homo sapiens FLB3020 poliA =0
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CTGTCAGCACGGGGCCTGECATGTAATTGGTCTGCACCCACTGETGCACTGAACTGCCAT
ARCCTCAGGTTTTCTTTCTTGCTGATACCCCTEEGTCATETTCTTTGGCARATARCATGA
TTCATTATGAACTAGRAGTTCAGCAARGCGACAAGGATCGARAGTTGTCATTTAGAGAACTCC
CATTCAGACTTTCTTGTCTAGETAAAGAGCAAGGTCTTCTCTCTTTTCAACTCATTTTCT
AANTTTARACTGACGATGAGAATATGECATGATGTEGTAGCTTCCTTCTCCCCCACTGATTT
TTGGTTCAGGCTCTGEETTTTIGGCAAGAACTTACAGAT CTCACT TATTATTGGCCACCC
TTCTGCTTTAAGACCTGTCAGGECTTETCTGARATARAACTGGAAGCACTTCTEGATTCCA
TCCTCACTGCTTICCTCCTTCACCGTCAGACAGCATTACTGTATAGCACTGAGTCGAGGCG
CCCTGACACTGCARGCTGGCAGGTEGEECCTEECCECCAGTGAGGTATCATCATITGTGT |
GTGCTCATETCTGCETTGEGCTTATTGTATCTGAGECATGAACATTCCATATACACGGCT
TAAAGAGTTTTCTTCCCATACCGAARGCATATATTCGGAGRAGEACCCARCTTATTCAGCA
TAGCCTTGTTCCCATAGTAGCCATCCTATTCCCCCACAGCCTCTACTTTAGGARAGCTCC
CCGTCCCCATATGAARTCCARACCARAARAGATATATCACTTTCAGCTCARTTATTCCAT
AATTACAAGATATTAGGCTAGTGGECTCTTTATTGGTTGCGTCTTATATTAATGTTATAT

GCTAGCCTTGTAATTITGAGCTCCTCTATGGATGTTAATTTTAGTGAAACT CTATATTGA
AGARAAGATEGEEACTAMGEEECAGACAGGAGGAGGAAAGARAGCAGAGACAGGECARAGAA
TCATAGCCTGAAATTCAACAGCAAGCATGGCTTATGAAGAICAAGTTATATTTTTGCTTC
ATGAATCATTGTCAGACAAATTAAGAACATATTGT TTCTTATTTATCTATTGTCARGGAT
TCACTATCAGACACTAAGAATGAATCTTIGATTTTCATAAGCTCTGTTGACACCATGGAGC
CACAGAGCATAARACTTGCATCTAATARAGARAAGTGCAACATECAACAGCAGCEGAGTGGA
ATACCAGCACAACTCACAGCTGCTTCCTGTTCCTCGTCCCTET YT TCAGGAATGTTTCTT:
AGCAGGAACGTTTTTTAATACGACCGRAGAATTTGTTATATGTATTCTARGARARAGTTGTAGT
TGTAGATGCATTACTCTCCCARATCTTAGAGATCAGGGATCGATTATGTTCCATTTTTGT'T
TEGETGAGTTCCCATCTTTGTATGTACCTCCTTGCTCCCGECTGTCCTCOTCTCCTCTTCC -
CTAGTGAGTGGT TAATGAGTGTTAATGCCTAARACCATACTTGTTT TATGGACACTTCTAT:
AATGGATTCGTTGCATAARTTTTCATGCAGTGTATACTGT TACTAGTTGCAAATTCTTGGA
GGACTCTTAGCTGTCTGATGAAATTCCTAGTAGAAATTTTTGTTTTGAATTCCTAAAGTT
GAAATATGAAAATTATATTTTAATTTGATTC

>Hs.26510_ARNm_2 gi|11345385|gb|AF308803.1|AF308803 cromosoma 15 map 15926 de Homo sapiens poliA
=3
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AGTTTTTCTAGTAGARGRCEGEGTTCTCCTCGTACGCTGUEGAGTCTCTGCEGGETGETAG
ACCGGARTCCTGCTGACGEECAGAGTECATCAGGGAGGEAGGETCGAGRCACGETEECTE
CAGGTCTGAGACAAGGCTGCTCCGAGETAGTAGCTCTCTTGCCTGGAGGTGGCCATTCAT
TCCTGEAGTGCTGCTGAGGAGCEAGGECCCATCTEEGETCTCTEEAAGTCEGTGCCCAGG
CCTGAAGGATAGCCCCCCTTGCGCTTCCCTEEGCTECEGCCGECCTTCTCAGARCGRAAGS
GCGTCCTTCCACCCCAECGGECECAGETCGACCGCTGCCATGGCTTTTCCCCATCGGCCEGAC
GCCCCTGAGCTGCCTGACTTCTCCATGCTGAAGAGGCTGGCTCGAGACCAGCTCATCTAT
CTGCTGGAGCAGCTTCCTGCAAAAAACGATTTATTCATTGAGGCAGATCTCATGAGCCCT |
TTGGATCGAATTGCCAATGTCTCCATCCTGARGCARCACGARGTAGACAAGCTATACARG
GTGGAGAACAAGCCAGCCCTCAGCTCCAATGAACAATTGTGCTTCTTGGTCAGACCCCOGT
ATCAARGAATATCCGATACATTGCCAGTCTTGTCAATGCTGACARATTGGCTGGCCGAACT
COCRAATACAARGTGATCTTCAGCCCTCAAAAGTTCTATGCGTCTGAGATGGTGCTTGAG
GAAGAGGGAATCTATGCGACATETGAGCTGTGATGAATGCECCTTCTCTTTGCTGCCTCTT
GATGTGGATCTGCTGAGCATGEGAACTACCAGAATTTTTCAGGCGATTACTTTCTGGAAGGA
GATCAGCGTTGGATCAACACTGTAGCTCAGGCCTTACACCTTCTCAGCACTCTCTATGGA
CCCTTTCCAAACTGCTATCGARTTGGCAGGTGCGCCARGATGECATATGAATTGTGCGAGG
AACCTGGAGGAGGAGGAGGATGCECGARACCARGGECCGAAGGCCAGACGATTEGACATATC
TTTCTCTTGGACAGRGATGTGGACTTTGTGACAGCACTTTGCTCCCAAGTGGTTTRTGAG
GECCTAGTAGATGACACCTTCCOCATCAAGTETGEEACTGTCGACTTTGGCCCAGARAGTC
ACATCCTCTGACRAGAGCCTGAAGETGCTACTCAATGCCGAGGACARGETGTTTAATGAG
ATTCGGAACGAGCACTTCTCCAATETCITTGGCTTCTIGAGCCAGAAGECCCEGALCTTG
CRGGCCCAGTATCATCGCCAGAGAGGCATCCACATTAAGCACGATGAAGRATTTCGTAETCC
CAGGAGCTCAAGGGCCTGARACAGGAGCACCACCTGCTGAGTCTCCATATTGGGGCCTAT
GAATCCATCATGAAGAAGAANACCAAGCAGGATTTCCAGHAGCTAATCAAGACTGAGCAT
GCACTGCTAGAGGEGTTCAACATCCGGGACAGCACCAGCTACATTGAGGAACACATAGAC
CGGCAGETGTCOCCTATAGARAGCCTGCGCCTCATGTGCCTTTTGTCCATCACTGAGARAT
GGTTTCATCCCCAAGGATTACCCGATCTCTGAARACACAGTATCTGCAGAGCTATGGCCCT
GAGCACCTGCTAACCTTCTCCAATCTGCGAAGAGCTGGGCTCCTAACGBAGCAGGCCCCC
GGGGACACCCTCACAGCCETCGAGAGTAARGTEACCAAGCTCGTGACCGACAAGGCTGCA
GGAARGATTACTGATGCCTTCAGTTCTCTGGCCAAGAGGAGCAATTTTCGTGCCATCAGC
AABAAAGCTGAATTTGATCCCACGTGTGEACCECCAGTATGATCTCARAGTECCCCGAGAC
ATGGCTTACGTCTTCAGTGETGCTTATGTGCCCCTEGAGCTGCCGAATCATTGAGCAGETG
CTAGAGCGGCGAAGCTGGCAGGECCTTGATGAGGTGGTACGECTGCTCAACTGCAGTGAC
TTTGCATTCACAGATATGACTARGGAAGACAAGGCTTCCAGTEAGTCCCTGCGCCTCATC
TTGGTGCETETTCTTGEETCETTETACATTCTCTGAGATCTCAGCCCTCCGETTCCTGGGC
AGAGAGAAAGGCTACAGCTTCATTTTCCTCGACCACAGCAGTCACARACAGCGCTCGCCTT
ATGGAGGCCATGAGTCAGCTGRARGCCTGATGTTTTTCCCGGCCAGTGTTGACATCTTCC
CTGAACACATTCCTCAGTGAGATGCAGECATCTGGCACCCAGCTACTATAACCAAGTGTC
CACCAACTACCTECTAAGAGCCECRAGCATGGAMACGTCTTGCCATTTAGAGARCATTATC
TGAGAAAAGAGTTCACTTCCTGCTCCCAGGATATTTCTCTTTTCTGTTTATGAAGTACAA_
CCCATGCTGCTAAGATGCGAGCAGEARCACGCATCCTTTGCTARATCCTGTTTCARTSTC
ATTGTAAATAAAGCCTCTGCTCTCAGATGTARARAARAARAAAARRAARARR

>Hs.324709_ARNmM_2  gi|12655026|gb|BC001361.1|BC001361 <clon de Homo sapiens MGC:2474
IMAGE:3050694 poliA = 2

GGCACGAGGGGETCGCECTGCCGCCETTTTAT T TEARGACATCGTCCAGTTCTGACCATGG
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. ACTCGCAGCCATCGECCCTTAGTTTCCATCCCCTCTAGTGEGCCTTCEGEGECTCTACTG
ACGTCCCTCCTTCCCTTAGTACCGGECCGEEGAAGTGTTCTCGGECCCEEGAGATTCCEC
ATGCCCAGGCCTGECCAGGEGAGATGACCEATCCETCECTEEECCTGACAGTCCCCATCER
CECCGCCTCTEECCCCECTCCCTCCCCGEEACCCARACGEEGCGCEATCCGAGTGGAGAA
AGCCCGEEGECCETEAGCTTCECCEACCTGECCETGTACTTCTCCCGEEAGGRATGEEECT
GCCTGCGECCCGCEGCAGAGGECCCTATACCEEGACETEATGCGCEAGACCTACGECCACT
TGEGCECECTUEGETGAGAGCCCCACCTECTTGCCTEGECCCTCCECCTCCACAGRCCCTS
CCGCECCTCTGEEAGCTGCATETGEACTTEGEEECCCCAEGEACCERECAGECEECCTCCT
CGCAGCGTGGGGTTTGCGTTCTTCTCCCCCAGGAGTCEGAGGCAGCANGCCGGCECTCAT
CTCCTGGGETGGAGCAGAAGECCCAACTATECAGATCCGECTECCCAGGATCCGEAGETGEC
GRAGTGTCCOACAGAAGCGEACCCAGUAGATTCCAGARACAAGGARGAGGARAGACAALG
GGAAGGGACGGGEAGCCCTEGAGAAGCCCGACCLTETGGECCECCEEETCTCCTEGECTGAA
GGECTCCCCAAGCCCCCTTTGCCGGRTTEEAGCAGCTETCCARGECCCEGCECCRBRAGTCR
CCCCCOCTTTITTTECCCACCCCCCTGTCCCCCCAGCTGACCAGCAETCACGGCTECTACGT
GTGCGOGAACGAGCTTCGCCTEGCECTCCACACTGETGCAGCACATTTACAGCCACAGGEGE
CGAGAAGCCCTTCCACTGCGCAGACTGCGECARAGGGCTTCAGCCACGCTTCCTCCCTGAG
CAAACACCGGGCCATCCATCETGGGEGAGCGECCCCACCECTETCCCGRAGTETGETCGGGC
CTTCATGCGCCGCACGECECTGACTTCTCACCTGCGCGTTCACACTGGCGAGAAGCCCTA

 CCECTGECCCECAGTGTGECCGCTGCTTCRGCCTGAAGACCGGCATGGECCAAGCACCARTG
GGTCCATCGECCCEEEGGCGAGEGECETAGEGEECCGECECCCTEREEEECTGTCTATGAC
CCTGACTCCTGTCCACEGEGACCTECACCCECCTETGEGCTTCCAGCTGTATCCAGAGAT
ATTCCAGGAATGTGGGTGACGGCCTAAAAAGTGACCATCTAGACATTGTGGECGECCCGA
GATGGECTCAGGEGCCCEAACCTCTCCAGCEBCCTGCAGGGAGEGTCCCAGAATCCACCGEC
AAGAGCTGGCCTEEGEGTECEGACAGTCTGATCTTGEGCTCTCAGCAGCCTCTTCTGCCAG
CACCTTGCTCCCCGCTGCCCTEGECTOTCCAAGGUCCCCTTTGCTEAGGCAGGACTGAGH
TGAGAACCCCCCAGACCTCCATACAGGGAAGCARMAGCTGTTTCTCCTCCCAGAGATECT
AAGAGGATTCGAGCTAGAGAAGAACCTTGTTTTCTCTGTTGTCTI I TTCTTTTTACTTTTT
TAATTTTTTGAGACGCAGTTTTGCTCTTEGTTGCCCAGGCTGEGAGTGCAATGGTGCCGATCT
CEACTCACTGCAACTTCCACCTCCTGRAGTCAAGCGATTCTCCTECCTCAGCCACCCAAG
TAGCTGGAATTACAGGCACCTGCCACTATGCCCGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGTAGAG
ATGEGGTTTCACCATETTGGCTAGGCTGETCTCGAACTCCTGCCCTCAGGTGATCCACCC
ACCTCTGCCTCCCAAAGTGCTGEGATTACAGCCGTGAGCCACCTCACCTEGCCTTTTCTT
TTTTATTCTTTGACCTTCCCACAAGACRATACCCATTGTCTGTTITTT TTGTTTATTTAT
TTACTTATTARGACAGCATCTIGCTCCTCACCCAGGCTGGAATECAGTECTGTGAACTGG
GCTCACTGCAGCCTAGACCTGCTGGGCTCARGGAATCCTCCTGCCCCAGCCTCTCAGATG
GCTGTGEACTACAGETGEGCARCACTATGCCTGGTTAATTTTTARATTTTTTTGCAGAGAT
GGEGTTCCCACTATGTTGATCAGECTGETCTCARACTCCTCGETTCARGCAARTTCGCCCA
CCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGEATTACAGGGEGAGCCACTGCACTGECCTECATTGTCTT
TTTGCTGCACAACCTAARRAAACCAGTGACCCTGTATTGGAANBARAAAARAAAANARAAA
A .

>Hs.65756_ARNmM_3 gi|3641494|gb|AF035154.1|AF035154 cromosoma de Homo sapiens 16 map 16p13.3 poliA
=3
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GCCATAGCCECCEECOCCECECCGCCCCCCGEUCECCCCCEEECECACGATGCCACATCTS
AGGAAGGTGCGAGGCGEATGRAGCGEGTGGTCGTGAGCATECAGGACCCCEGACCAGGGCG -
TGAAGATECEGAGCCAGCGCOTECTEATCACCEGTCATTCCCCACGCGETGACAGGCAGCG
ACGTCGTEGCAGTGGTTEGCCCAGAAGTTCTGCETCTCCBAGGAGGAGGCCCTGCACCTES
GCECCGTCCTGGTGCAGCATGGCTACATCTACCCGCTGCEGCEGACCCCCGTAGCCTCATGC
TCCAECCAGACGAGACGCCCTACAGGTTCCAGACCCCOTACTTCTGGACARGTACCCTGA
GGCCGECTGCAGAGCTGCGACTATECCATCTACCTGECCAAGAMGAACATCCGAARNCGEE
GGACCCTGETGEATTATGAGAAGGACTGCTATGACCGGCTACACAAGAAGATCAACCACG )
CATGCGCACCTECTECTGATGCAGGCGAGEGAGCAGCTGAGGGCAGCCARGCAGCGCAGCA
AGGGGGACAGGCTEGTCATTGCGTECCAGGAGCAGACCTACTGGCTCGTGAACAGGECCCC
CGCCCEGEGCCCCCCATGTGCTEGAGCAGGGTCCAGGECEEEEATCCTGCECTGCCAGCC
GTGTECTCATGACCAAGAGTGCAGATTTCCATAAGCGEGAGATCGAGTACTTCAGGARAG
CGCTGGECAGGACCCGAGTEARGTCCTCCETCTGCCTTGAGGCGTACCTGAGTTTCTGCE
GCCAGCGTGGACCCCACGATCCCCTCCTGTCGRGETGCCTGCCCAGCAATCCCTGGATCT
CRAGACARATGACECCTACTGEETCATEAATECCCCCACGGTGECTGCCCCCACGANGCTCC -
GTGTGEAGAGATCEGECTTCAGCTTCCEGGAGCTCCTGGAGGACCCCRTGEEECAGECCC
ACTTCATGGACTTTCTGCGAAAGGAGTTCAGTECGAGARARCCTCAGCTTCTGGGAGGCAT
GTCACGAGCTTCGATATCGAGCACAGGCCCAGETCCCCACCCTEGTECATGCCGTATACG
AGCAGTTCCTGECCCCCGGAGCTECCCACTGEGTCARCATCGACAGCCEGGACCATUGGAGC

AGACCCTGGAGGGECTCCECCAGCCCCACCECTATGTCCTEGATGACGCCCAGCTGCACA
TATACATGCTCATCGARGAAGGACTCCTACCCAAGGTTCCTGARGTCTGACATGTACAAGG
CCCTCCTEGCAGAGGC TGEEATCCCECTGEAGATGRAGAGACGCETETTCCCETTTACGT
GGAGECCACGECACTCGAGCCCCAGCCCTGCACTCCTTCCCACCCOTGTGGAGCCCACAS
CeGCTTCTCGCCCTAGGACTGRAGATGEGEETCECCTAGTGGACCTEGCCCATCTACCACT
CTAGTCCCTGCAGCTCAACGTCCTGCOTGAATGCAGCAGCCACCCCCETCTTEECCCAGS
TCCTGEGEGCTGCTGARCCCAGCACCAGTETCCCCTTATGCCCAGEEEECCCAGTCTTCT
GTGEEGETCCACAGCCTCCCTCCCTCCAGCARCGCCCTCCCTGCCCAGRAGGARTGECTCCA
GGETCTGEGATTCCCAGGGAGEGGETTCATTEECTCAGCTTGEGTCAGEGUAGAGCCTGTTA
CCTGAAGAGAGGTCAGACCAAGGCCACAGGAAGCTCCACCTTCTCTEETCTTCAGTCCAG
CACTGEETGCCCATCCCCATCTCTABRACCAGTAAATCAGCCAGCGAATACCCEGAAGCA
AGATGCACAGECGEGCGECTTCCCACACACCCETCACAAGACGCECACATGCAGGTCTCE
GCGCEAGCTCTGCCCCGTCCARGAGECTCTCCGCTGTCECCCAGTGTGAGCCTEGAAGAS
GACCCAAGAGAGTGCCGTECTGAGECTECCTCEAGGTCACTGCCTTCCGGAGCTECGCCT
ATTCCTCCCTCGCCAAACGCGTTCCAGAATTTATCCACAGETECCCCEGCACCTECTTTC
CCACCTCEAGGCCGOGGCCTCCCCCCCEATTTATAGACARCTCTGACATTGTCACCCCAC
TGACCAGGCCCGATTCCATAGGATEGATCCTTGCCAGGCGTCCCTGATCCTCCCTGCCCA
AGTCTTCCTTCGTGAGCTEGCCTTECTCCCCATCCCCCAAGTGCCTCACCAGTCCCCCAG
ACTGGEGETGAAGGTACAGCTEGCTCCTTTCGGGEGTGCAGCTTCAACTCTCTCGGCGGTAG
GGCEETECCATCCCCACCCATAGGGCTEGCTCACATCCAGTCACTCCCAACAGCGTCCAG
CACACARATAARAGACCCTTGECCCCTGEGCTCTGAGRAARARAR '

>Hs.165743_ARNm_2  gi|13543889|gb|BC006091.1|BC006091 clon de Homo sapiens MGC:12673
IMAGE:3677524 poliA =3
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AGACTGCCGAGCAGCCTTGAGCCATTGAGCAGCTGAACAGAGGCCATGCCGGGECACTCC
GAGGCCTGAGACGACCACGCCTETGCCGCTGAGGACCTTCATCAGGGCTCCGTCCACTTG
GCCCGCTTEGCTATCCARTCACACTCCAGTGT CARCCACTGGCACCCAGCAGCCAAGAGH
GETGTEGCGETGECCUTGEECACGCATGGCTGAGECAGGAACAGGTGAGCCGTCCCCCAGT
GTGGAGGGLUGAACACGAGACGGAGTATGACACGCTGCCTTCCGACACAGTCTCCCTCAGT
GACTCGGACTCTEACCTCAGCTTECCCEETGCTGCTCAACTGEARGCACTGTCCCCEATG
GGECTECCTEGEEAGGAGEAT TCAGGTCCTEGATGAGCCGCCCTCACCCCCGTCAGGCCTC
CTCCCRAGCCACGETECAGCCATTCCATCTGAGAGGCATGAGCTCCACCTTCTCCCAGCGC
AGCCGTGACATCTTTGACTCCCTGGAGEEEGCGEECCAGACGRGECTCCATCCTCTGTGGCC
CACACCAGCATGAGTGACAACGGAGGCTTCAAGCGGCCCCTAGCGCCCTCAGGCCGGTCT
CCAGTGEAAGGCCTGEECAGGECCCATCEGAGCCCTGCCTCACCAAGGETEGCCTCCGGETC
CCCGACTACGTGGCACACCCCGAGCGCTGGACCAAGTACAGCCTGGAAGATGTGACCGAG
GTCAGCGAGCAGAGCAATCAGGCCACCGCCCTGEGCCTTCCTEEGUTCCCAGAGCCTAGCT
GCCCCCACTGACTGCGTGTCCTCCTTCAACCAGGATCCCTCCAGCTETGGEGAGGEGAGG
GTCATCTTCACCAAACCAGTCCGAGGGGTCGAAGCCAGKCACGAGAGGAAGAGGGTCCTG
GGGAAGOETGCGAGAGCCAGGCAGGGECCEAECCTTGECAATCCTEGCCACAGACAGGEGGLGAG
GGECCCTGTEEAGCTGGCCCATCTGECCGEGCCCGEGAGCCCAGAGEGCTGAGGAGTAGGGEC
AGCCCCCATGGAGECCTGCAGEGAGGTGGAGGCACTETCAGEGTCTGTCCACAGTEGGTCT
GTGCCAGGTCTCCCECCGATGGARRCTGTTGGCTTCCATGGCAGCAGGARGCCGGAGTCGA
GACCACTTCCGGAACAAGAGCAGCAGCCCCGAGGACCCAGETECTGAGETCTCGAGAGGGA
GATGGCCCAGCCTGACCCCACTGECCACTGCCATCCTGCTGCCTTCCCAGTGGGGCTGET
CAGGGGGCAGCCTEGCCACTECCTAGCTGGANTGEGAGGAAGCCTECAGGTGGCACCGGT
GGCCCTEGCTECAGTTCTGEECAGCATCCTCCCAAGCAGRAGACCTTACTGAACCTCCTGS
GGTGTGGGGTGTGGGCTGGAAGCACTGGCTCCCTGGTAGGGACAATAAAGGTTTTGGGTC
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REIVINDICACIONES

1. Un método para clasificar una muestra que contiene células como que contiene de células tumorales de un tipo de
tejido, comprendiendo dicho método la determinacion de los niveles de expresion de cinco a 49 secuencias
transcritas de células en una muestra que contiene células obtenidas de un sujeto humano, y

comparar los niveles de expresion con los niveles de expresién de las mismas secuencias transcritas en una
pluralidad de tipos de tejido tumoral conocidos, y

clasificar la muestra como que contiene células tumorales de un tipo de tejido de la pluralidad de tipos de tejido
tumoral conocidos, en la que las cinco a 49 secuencias transcritas no se seleccionan basandose en sus valores de
correlacion, o una clasificacion basada en los valores de correlacion, con los tipos de tejido tumoral.

2. El método de acuerdo con la reivindicacion 1, en el que la proporcién, de secuencias transcritas con respecto al
numero de tipos de tumor, usada en dicha clasificacién es aproximadamente 5:2 o superior.

3. El método de la reivindicacion 2, en el que dicha proporcién es hasta aproximadamente 20:1.

4. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-3, que comprende adicionalmente la determinacion de los
niveles de expresion de un exceso del nimero de secuencias transcritas, mas alla del numero basado en dicha
proporcion y el numero de tipos de tumor.

5. El método de la reivindicacion 4, en el que dichos niveles de expresion se determinan mediante el uso de una
micromatriz.

6. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-5, en el que dicha clasificacion se realiza usando un
algoritmo de clasificacion basado en la distancia.

7. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-6, en el que dichas cinco a 49 secuencias transcritas
comprenden dos o mas seleccionadas del conjunto de genes que se muestran en el Apéndice 1 de la descripcion.

8. El método de la reivindicacion 7, en el que dichas cinco a 49 secuencias transcritas comprenden cinco o mas
seleccionadas del conjunto de genes que se muestran en el Apéndice 1 de la descripcion.

9. El método de la reivindicacion 6, en el que dicho algoritmo de clasificacion basado en la distancia es el algoritmo
vecinal mas cercano a k (KNN) o algoritmo de maquina de vector de soporte (SVM).

10. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-9, en el que dicha determinacién comprende la
amplificacién de todas o parte de las secuencias transcritas, o transcripcion inversa y marcado de ARN que
corresponde a dichas secuencias transcritas.

11. El método de la reivindicacién 10, en el que dicha amplificacién comprende amplificacién de ARN lineal o PCR
cuantitativa.

12. El método de la reivindicacion 10, en el que dicha amplificacién es de las secuencias presentes dentro de 600
nucleétidos de los sitios de poliadenilacion de los transcritos.

13. El método de la reivindicacién 10, en el que dicha amplificacion es amplificacion de PCR cuantitativa de al menos
50 nucledtidos de los transcritos.

14. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-9, en el que dichas secuencias transcritas se seleccionan
para que no sean redundantes.

15. El método de la reivindicaciéon 14, que comprende adicionalmente la determinacion de los niveles de expresion
de un exceso del nimero de secuencias transcritas que son redundantes a las usadas para dicha clasificacion.

16. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 1-15, en el que dicha muestra es una muestra clinica de un
paciente humano.

17. El método de la reivindicacion 16, en el que dicha muestra es una muestra fijada.

18. El método de la reivindicacién 17, en el que dicha muestra es una muestra embebida en parafina, fijada con a
formalina (FFPE).

19. El método de la reivindicacién 1, que comprende adicionalmente, antes de dicha determinacién de los niveles de
expresion de cinco a 49 secuencias transcritas,

diagndstico de un sujeto humano como en necesidad de dicha determinacion; o

recepcion de una muestra que contiene células obtenida a partir de un sujeto humano; o
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seccion de una muestra que contiene células obtenida de un sujeto humano; o
aislamiento de células de una muestra que contiene células obtenidas de un sujeto humano; u
obtencién de ARN de células de una muestra que contiene células obtenida de un sujeto humano.

20. El método de la reivindicacion 1, en el que dicha pluralidad de tipos de tejido tumoral comprende tumor de
glandula adrenal, tumor de mama, tumor intestinal carcinoide, adenocarcinoma del cuello uterino, tumor del cuello
uterino de origen escamoso, tumor de vesicula biliar, tumor de ovario de origen en células germinales, células
transparentes de ovario, serosas de ovario, tumor del estroma gastrointestinal (GIST), leiomiosarcoma, tumor de
higado, tumor de pulmén de células microciticas, tumor de pulmén escamoso, adenocarcinoma de pulmén
macrocitico, meningioma, osteosarcoma, tumor de ovario de origen en células transparentes, tumor de ovarios de
origen en células serosas, tumor de piel de células basales, tumor de piel de células escamosas, liposarcoma de
tejido blando, histiocitoma fibroso maligno de tejido blando (MFH), tumor sinovial de sarcoma de tejido blando, tumor
de testiculos por seminoma, tumor de testiculos no seminoma, carcinoma folicular o papilar de la tiroides, y
carcinoma medular de la tiroides.
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