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DESCRIPCION

Procedimientos de cuantificacion de organismos diana y creacion de plantas de algodén resistentes a nematodos
reniformes

Campo de la invencién

En el presente documento se desvelan procedimientos para cuantificar patégenos vegetales presentes en una
localizacion dada, particularmente patdgenos vegetales que pasan al menos parte de su ciclo vital en la rizosfera de
plantas de cultivo. Las realizaciones de la invencién comprenden procedimientos para comparar la cantidad de
secuencia de ADN que se especifica para un organismo diana en una muestra de materia con la cantidad total de
ADN en la muestra de materia para cuantificar la cantidad relativa del organismo diana presente en la muestra de
materia. Se proporcionan ejemplos no limitantes que desvelan nuevos procedimientos para cuantificar tanto la
cantidad absoluta, como la cantidad relativa, de nematodos reniformes (Rotylenchulus reniformis) y/o nematodos
noduladores de la raiz (Meloidogyne incognita), presentes en una muestra de materia, por ejemplo, suelo. La
presente invencion facilita el tratamiento de la enfermedad y la investigacion permitiendo a un usuario evaluar
rapidamente el riesgo de plantar un cultivo en una localizaciéon dada, determinar el mejor modo de tratar cultivos que
ya estan creciendo en una localizacion dada en respuesta a infestacion, anticipar y rastrear el desarrollo de
infestacion en o entre localizaciones, y estudiar la variabilidad de una planta o poblacién vegetal para resistir a
infeccion por nematodos reniformes.

Sumario de la invencién

La invencion desvelada en el presente documento comprende un procedimiento rapido para determinar el nivel de
una parte de una planta o patégeno en una muestra de suelo. Este procedimiento de indice de infeccion comprende
derivar las relaciones entre la cantidad total de ADN detectada en una muestra con la cantidad de ADN en la
muestra detectada por amplificacion por PCR de un secuencia que se especifica para el organismo diana, y usar la
relacion, o cualquier permutaciéon matematica de esa relacién, para cuantificar la cantidad de organismo diana en la
muestra.

La invenciéon también proporciona descripciones del modo en que puede usarse el procedimiento de indice de
infeccion para controlar la infestacion por nematodos reniformes en una o mas localizaciones de modo que pueda
hacerse una siembra mas eficaz, tratamiento de nematodos reniformes, y programas de asignacion de recursos para
una o mas localizaciones de cultivo.

La invencién proporciona adicionalmente una descripcion del modo en que el indice de infeccidon para una
localizacién puede usarse para estimar la capacidad de una planta de resistir a infeccion por enfermedad.

Ademas se describe el modo en que el procedimiento de indice de infeccién puede usarse para ayudar a identificar
alelos de resistencia a enfermedad en ADN gendmico de algodén, ayudar al genotipado de una planta de algodén
con respecto a la presencia o ausencia de sus alelos, asistir a los obtentores en el rastreo de esos alelos en una
poblacién de plantas de algodén que se heredan de una generacion a otra, y proporcionar informacion para tomar
decisiones acerca de qué individuos seleccionar para el avance en un programa de reproduccion.

Se desvelan ademas nuevos marcadores polimérficos de un unico nucleotido (SNP) Utiles para detectar la presencia
de alelos de resistencia a nematodos reniformes en una planta, o una poblacién de plantas, como parte de un
programa de reproduccion asistida molecular. Los marcadores SNP desvelados en el presente documento permiten
a un obtentor genotipar una planta para la presencia de secuencias de nucleotidos asociadas con resistencia a
nematodos reniformes, reduciendo de ese modo o incluso evitando procesos de fenotipado menos eficaces.

Descripcion detallada de la invenciéon

Se desvela en el presente documento un procedimiento nuevo y de alto rendimiento para determinar la cantidad de
organismo diana en una localizaciéon dada. El procedimiento es considerablemente mas eficaz y mas preciso que los
procedimientos actual o previamente desvelados en la técnica.

Este procedimiento de indice de infeccion comprende cuantificar la cantidad de organismos diana en una muestra de
materia comparando la cantidad de ADN detectada con una secuencia especifica para un organismo diana con la
cantidad total de ADN detectada en la muestra de materia.

En una realizacion del procedimiento de indice de infeccién, la secuencia de ADN que se especifica para el
organismo diana es la regién ITS1 (espaciador 1 transcrito interno) del gen de ARNr 5,8 S del nematodo reniforme
Rotylenchulus reniformis. En otra realizacion, la secuencia de acido nucleico especifica de la plaga detectada es la
region ITS1 del gen de ARNr 5,8 S del nematodo nodulador de la raiz Meloidogyne incognita. En otras realizaciones,
las secuencias de acido nucleico especificas de plaga detectadas son especificas para otros organismos.

Realizaciones adicionales de la invenciéon desvelada incluyen el fenotipado de una planta en cuanto a su
susceptibilidad o resistencia a nematodos en funciéon del nivel de infestacién por nematodos detectado en la
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rizosfera de la planta usando el procedimiento de indice de infeccién.

Los procedimientos previos descritos en la técnica, tales como la técnica de extraccion con embudo de Baermann
(BFET), tipicamente provocan una retirada completa de la planta de la localizacion de cultivo para recoger suelo. La
presente invencion proporciona un nuevo modo de alto rendimiento y preciso para determinar la capacidad de una
planta de resistir a infeccion por plagas especificas sin alterar la planta del lugar donde crece. Por tanto, la
capacidad de una planta de resistir a infeccion puede ensayarse multiples veces sobre un periodo de cultivo a través
de muestreo secuencial del suelo y puede controlarse la propagacion de la infestacion en el tiempo.

Se desvelan adicionalmente procedimientos para incorporar el procedimiento de indice de infeccién en esfuerzos
convencionales de reproduccion para facilitar la introgresion de alelos favorables de una planta a otra. En una
realizacion, este proceso comprende las etapas de: 1) hacer cruces entre linea parentales; 2) fenotipar la
descendencia producida a partir de esos cruces usando el procedimiento de indice de infeccién; y 3) hacer
selecciones de los progenitores y/o de la descendencia en funcion de esos valores de fenotipo.

Ademas, se desvela un procedimiento para la introgresion de un alelo asociado con resistencia a enfermedad en
una linea de plantas que comprende las etapas de: 1) proporcionar una poblacion de plantas; 2) genotipar al menos
una planta en la poblacién con respecto al menos un marcador de acido nucleico genémico seleccionado entre el
grupo que comprende la SEC ID N.° 1-112 y 3) seleccionar de la poblacion al menos una planta que comprende al
menos un alelo asociado con la resistencia a enfermedad. La poblacién proporcionada puede derivarse por cruce de
al menos una planta resistente a enfermedad con al menos una planta sensible a enfermedad para formar una
poblacién.

Ademas se desvela una planta élite producida por: 1) provision de una poblaciéon de plantas; 2) genotipado de al
menos una planta en la poblacién con respecto a un marcador de acido nucleico genémico de algoddn seleccionada
entre el grupo que comprende las SEC ID N.° 1-112; y 3) seleccion entre la poblacién de al menos una planta que
comprende al menos un alelo asociado con resistencia a enfermedad. La planta de algodén élite de la presente
invencion puede mostrar un rasgo transgénico.

Se desvela adicionalmente una molécula de acido nucleico sustancialmente purificada para la deteccién de loci
relacionados con resistencia a enfermedad que comprende una molécula de acido nucleico seleccionada entre el
grupo que consiste en la SEC ID N.° 1-112 y complementos de las mismas. Se desvela adicionalmente un molécula
de acido nucleico aislada para detectar un marcador molecular que representa un polimorfismo en ADN de algodoén,
donde la molécula de acido nucleico comprende al menos 15 nucledtidos que incluyen o estan adyacentes al
polimorfismo, donde la molécula de acido nucleico es al menos un 90 por ciento idéntica a una secuencia de la
misma cantidad de nucledtidos consecutivos en cualquier hebra de ADN que incluya o esté adyacente al
polimorfismo, y donde el marcador molecular se selecciona entre el grupo que consiste en la SEC ID N.° 1-112. El
acido nucleico aislado comprende adicionalmente un marcador detectable o proporciona la incorporacién de un
marcador detectable. El marcador detectable se selecciona entre grupo que consiste en un isétopo, un fluoréforo, un
oxidante, un reductor, un nucleétido y un hapteno.

Se desvela adicionalmente un conjunto de oligonucleétidos que comprende a) un par de cebadores
oligonucleotidicos donde cada una de los cebadores comprende al menos 12 nucleétidos contiguos y donde el par
de cebadores permite la amplificacion por PCR de un segmento de ADN que comprende un marcador molecular
seleccionado entre el grupo que consiste en la SEC ID N.° 1-112 y b) al menos un oligonucleétido detector que
permite la deteccion de un polimorfismo en el segmento amplificado, donde la secuencia del oligonucleétido detector
es al menos un 95 por ciento idéntica a una secuencia de la misma cantidad de nucleétidos consecutivos en
cualquier hebra de un segmento de ADN de algodon que incluyen o estan adyacentes al polimorfismo de la etapa

(a).

Salvo que se indique de otro modo, los términos deben entenderse de acuerdo con el uso convencional por los
expertos en la materia relevante. También pueden encontrarse definiciones de términos comunes en biologia
molecular en Alberts y col. Molecular Biology of The Cell, 52 edicién, Garland Science Publishing, Inc.: Nueva York,
2007; Rieger y col., Glossary of Genetics: Classical and Molecular, 5% edicion, Springer-Verlag: Nueva York, 1991;
King y col, A Dictionary of Genetics, 62 edicion, Oxford University Press: Nueva York, 2002; y Lewin, Genes IX,
Oxford University Press: Nueva York, 2007. Se usa la nomenclatura para bases de ADN expuesta en 37 CFR §
1.822.

La "rizosfera" de una planta es la regién de suelo que esta influenciada por las raices de la planta, las secreciones
de las raices, y los microorganismos del suelo asociados a las raices.

Como se usa en el presente documento, "area de crecimiento" es cualquier area o instalacién donde las plantas se
cultivan deliberadamente. Ejemplos no limitantes incluyen campos cultivados, invernaderos, camaras de crecimiento,
macetas, o cualquier otro entorno industrial, académico, publico o privado donde se cultivan multiples plantas para
estudio y/o consumo.

Como se usa en el presente documento, una "localizaciéon" es un sitio especifico dentro de un area de crecimiento.
Al menos una realizacion de la presente invencion describe la recogida de suelo en multiples localizaciones dentro

3



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

ES 2562412713

de un area de crecimiento. Ejemplos no limitantes de dichas localizaciones serian secciones especificas de 60,96
cm por 60,96 cm en un campo particular, o una plantula que crece en una seccién de 5,08 cm por 5,08 cm de una
maceta en una camara de crecimiento.

Como se usa en el presente documento, RKN significa nematodo nodulador de la raiz, o Meloidogyne incognita.

Un "alelo" se refiere a una secuencia alternativa en un locus particular; la longitud de un alelo puede ser tan pequefa
como una base nucleotidica, pero tipicamente es mas grande.

Un "locus" es una posicién en una secuencia gendomica que se encuentra habitualmente por un punto de referencia;
por ejemplo, una secuencia de ADN que es un gen, o parte de un gen o region inter-génica. Los loci de la presente
invencion comprenden uno o mas polimorfismos en una poblacién; es decir, estan presentes alelos alternativos en
algunos individuos.

Como se usa en el presente documento, "polimorfismo" significa la presencia de dos o mas variaciones de una
secuencia de acido nucleico o caracteristica de acido nucleico en uno o mas loci en una poblacién de uno o mas
individuos. La variaciéon puede comprender, aunque sin limitacién, uno o mas cambios de bases, la inserciéon de uno
0 mas nucledtidos o la delecion de uno o mas nucledtidos. Un polimorfismo puede surgir a partir de procesos
aleatorios en la replicacion del acido nucleico, a través de mutagénesis, como resultado de elementos gendmicos
moviles, a partir de variacion de numero de copias y durante el proceso de meiosis, tal como el cruzamiento
desigual, duplicacion del genoma y roturas y fusiones de cromosomas. La variacion puede encontrarse
habitualmente o puede existir a baja frecuencia dentro de una poblacién, teniendo lo primero mayor utilidad en la
reproduccion general de plantas y lo Ultimo puede asociarse con variacion fenotipica rara pero importante. Los
polimorfismos utiles pueden incluir polimorfismos de un Unico nucleétido (SNP), inserciones o deleciones en
secuencias de ADN (indel), repeticiones de secuencias simples de secuencia de ADN (SSR), un polimorfismo de
longitud de fragmento de restriccion, y una marca SNP. Un marcador genético, un gen, una secuencia derivada de
ADN, un haplotipo, una secuencia derivada de ARN, un promotor, una regién no traducida a 5' de un gen, una region
no traducida a 3' de un gen, microARN, ARNip, un QTL, un marcador de satélite, un transgén, ARNm, ARNm bc, un
perfil transcripcional, y un patréon de metilacion también pueden comprender polimorfismos. Ademas, la presencia,
ausencia, o variacion en el nUmero de copias de lo precedente puede comprender polimorfismos.

Como se usa en el presente documento, "marcador” significa una caracteristica detectable que puede usarse para
discriminar entre organismos. Ejemplos de dichas caracteristicas pueden incluir marcadores genéticos, composicion
de proteinas, niveles de proteinas, composicion de aceite, niveles de aceite, composicion de carbohidratos, niveles
de carbohidratos, composicion de acidos grasos, niveles de acidos grados, composicion de aminoacidos, niveles de
aminoacidos, biopolimeros, agentes farmacéuticos, composicion de almidén, niveles de almidon, almidén
fermentable, rendimiento de fermentacion, eficacia de fermentacion, rendimiento de energia, compuestos
secundarios, metabolitos, caracteristicas morfoldgicas, y caracteristicas agronémicas. Como se usa en el presente
documento, "marcador genético" significa secuencia de acido nucleico polimoérfico o caracteristica de acido nucleico.
Un marcador genético puede estar representado por una o mas secuencias variantes particulares, o por una
secuencia consenso. En otro sentido, un "marcador genético" es una variante aislada o consenso de dicha
secuencia.

Como se usa en el presente documento, "ensayo de marcador" significa un procedimiento para detectar un
polimorfismo en un locus particular usando un procedimiento particular, por ejemplo, medicion de al menos un
fenotipo (tal como color de la semilla, color de la flor, u otro rasgo detectable visualmente), polimorfismo de longitud
de fragmento de restriccion (RFLP), extension de una unica base, electroforesis, alineacion de secuencias,
hibridacion de oligonucledtidos especificos alélicos (ASO), ADN polimérfico amplificado aleatoriamente (RAPD),
tecnologias basadas en microserie, y tecnologias de secuenciacion de acidos nucleicos, etc.

Como se usa en el presente documento, "tipado” se refiere a cualquier procedimiento mediante el cual se determina
la forma alélica especifica de un polimorfismo gendmico de algodén dado. Por ejemplo, un polimorfismo de un Unico
nucledtido (SNP) se tipa determinando qué nucledtido esta presente (es decir, una A, G, T, o C). Se determinan
inserciones/deleciones (indel), determinando si el indel esta presente. Los indel pueden tiparse por una diversidad
de ensayos incluyendo, aunque sin limitacion, ensayos de marcador.

Como se usa en el presente documento, el término "adyacente", cuando se usa para describir una molécula de acido
nucleico que hibrida con ADN que contiene un polimorfismo, se refiere a un acido nucleico que hibrida con
secuencias de ADN que colindan directamente con la posicion de la base nucleotidica polimoérfica. Por ejemplo, una
molécula de acido nucleico que puede usarse en un ensayo de extension de una Unica base esta "adyacente" al
polimorfismo.

Como se usa en el presente documento "secuencia consenso" se refiere a una secuencia de ADN construida que
identifica polimorfismos SNP e indel en alelos en un locus. La secuencia consenso puede basarse en cualquier
hebra de ADN en el locus y establece la base nucleotidica de uno de cada SNP en el locus y también las bases
nucleotidicas de todos los indel en el locus. Por tanto, aunque una secuencia consenso puede no ser una copia de
una secuencia de ADN real, una secuencia consenso es util para disefiar de forma precisa cebadores y sondas para
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polimorfismos reales en el locus.

Como se usa en el presente documento, la expresion "polimorfismo de un unico nucleétido), también mencionada
por la abreviatura "SNP", significa un polimorfismo en un unico sitio donde el polimorfismo constituye un cambio de
un unico par de bases, una inserciéon de uno o mas pares de bases, o una delecién de uno o mas pares de bases.

Como se usa en el presente documento, el término "haplotipo” significa una region cromosémica dentro de una
ventana de haplotipo definida por al menos un marcador molecular polimérfico. Las combinaciones Unicas de huellas
de marcadores en cada ventana de haplotipo definen haplotipos individuales para esa ventana. Ademas, cambios en
un haplotipo, conseguidos por recombinacién, por ejemplo, pueden provocar la modificacion de un haplotipo de
modo que comprenda solamente una parte del haplotipo original (parental) unido de forma funcional al rasgo, por
ejemplo, mediante enlace fisico a un gen, QTL, o transgén. Cualquiera de dichos cambios en un haplotipo se
incluiria en nuestra definicion de lo que constituye un haplotipo siempre que la integridad funcional de esa region
gendmica esté inalterada o mejorada.

Como se usa en el presente documento, la expresion "ventana de haplotipo” significa una regién cromosémica que
esta establecida por analisis estadisticos conocidos para los expertos en la materia y esta en desequilibrio de
vinculacion. Por tanto, la identidad por estado entre dos individuos endogamicos (o dos gametos) en uno o mas loci
de marcadores moleculares localizados dentro de esta region se toma como evidencia de identidad por linaje de la
region completa. Cada ventana de haplotipo incluye al menos un marcador molecular polimérfico. Las ventanas de
haplotipo pueden mapearse a lo largo de cada cromosoma en el genoma. Las ventanas de haplotipo no estan fijas
per se y, dada la densidad siempre creciente de marcadores moleculares, la presente invencion anticipa la cantidad
y tamafo de ventanas de haplotipo para desarrollar, con la cantidad de ventanas en aumento y sus tamarios
respectivos en disminucion, produciendo de este modo una confianza de grado siempre creciente para averiguar la
identidad por linaje en base a la identidad por estado en los loci de marcadores.

Como se usa en el presente documento, "genotipo" es la constitucion genética de un individuo (o grupo de
individuos) en uno o mas loci genéticos, en contraste con el rasgo observable (el fenotipo). El genotipo puede
caracterizarse de forma indirecta, por ejemplo, mediante el uso de marcadores genéticos, o caracterizarse
directamente, por ejemplo, por secuenciacion de acidos nucleicos. Los marcadores adecuados incluyen un caracter
fenotipico, un perfil metabdlico, un marcador genético, o algun otro tipo de marcador. El genotipo se define por el
alelo o alelos de uno o mas loci conocidos que el individuo ha heredado de sus progenitores, o es capaz de pasar a
su descendencia. El término genotipo puede usarse para hacer referencia a la constitucion genética de un individuo
en un locus individual, en multiples loci, una parte de un cromosoma, un cromosoma completo, una parte del
genoma, el genoma completo o, mas generalmente, el término genotipo puede usarse para hacer referencia a la
composicion genética de un individuo para todos los genes en su genoma. Un genotipo puede constituir un alelo
para al menos un locus de marcador genético o un haplotipo para al menos un ventana de haplotipo.

"Germoplasma" se refiere al material genético de o procedente de un individuo (por ejemplo, una planta), un grupo
de individuos (por ejemplo, una linea, variedad o familia de plantas), o un clon derivado de una linea, variedad,
especie, o cultivo. El germoplasma puede ser parte de un organismo o célula, o puede estar separado del organismo
o célula. En general el germoplasma proporciona material genético con una composicion molecular especifica que
proporciona una base fisica para algunas o todas las cualidades hereditarias de un organismo o cultivo celular.
Como se usa en el presente documento, germoplasma incluye células, semillas o tejidos a partir de las cuales
pueden crecer nuevas plantas, o partes de plantas, tales como hojas, tallos, polen, o células que pueden cultivase
en una planta completa.

Como se usa en el presente documento, "fenotipo" significa las caracteristicas detectables de una célula u
organismo que pueden verse influenciadas por el genotipo.

Como se usa en el presente documento, "vinculacion" se refiere a la frecuencia relativa a la cual se producen tipos
de gametos en un cruce. Por ejemplo, si el locus A tiene los genes "A" 0 "a" y el locus B tienes genes "B" 0 "b" y un
cruce entre el progenitor | con AABB y el progenitor B con aabb producira cuatro posibles gametos donde los genes
se segregan en AB, Ab, aB y ab. La expectativa nula es que habra segregacion igual independiente en cada uno de
los cuatro posibles genotipos, es decir, con ausencia de vinculacion %4 de los gametos de cada genotipo. La
segregacion de gametos en un genotipo que difiera de 4 se atribuye a vinculacion.

Como se usa en el presente documento, "desequilibrio de vinculacion" se define en el contexto de la frecuencia
relativa de los tipos de gameto en una poblacién de muchos individuos en una Unica generacion. Si la frecuencia del
aleloAesp,aesp',Besqybes(, entonces la frecuencia esperada (sin desequilibrio de vinculacion) del genotipo
AB es pq, Ab es pq', aB es p'q y ab es p'q'. Cualquier desviacion a partir de la frecuencia esperada se llama
desequilibrio de vinculacion. Se dice que dos loci estan "genéticamente vinculados" cuando estan en desequilibrio de
vinculacion.

Como se usa en el presente documento, "locus de rasgo cuantitativo (QTL)" significa un locus que controla en algun
grado rasgos numéricamente representables que habitualmente estan distribuidos de forma continua.

Como se usa en el presente documento, "alelo de resistencia" significa la secuencia de acido nucleico que incluye el
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alelo polimérfico asociado con resistencia a una enfermedad.

Como se usa en el presente documento, "algodon" significa Gossypium hirsutum e incluye todas las variedades de
plantas que pueden reproducirse con algodon, incluyendo especies silvestres de algodon. Mas especificamente, las
plantas de algodon de las especies Gossypium hirsutum y la subespecie Gossypium hirsutum L pueden genotiparse
usando estas composiciones y procedimientos. En un aspecto adicional, la planta de algodén es del grupo
Gossypium arboreum L., conocida de otro modo como arbol del algodén. En otro aspecto, la planta de algodén es
del grupo Gossypium barbadense L., conocida de otro modo como algodén Pima americano o egipcio. En otro
aspecto, la planta de algodén es del grupo Gossypium herbaceum L., conocida de otro modo como algodon de
levante. Las plantas Gossypium o de algodén pueden incluir hibridos, individuos endogamicos, individuos
endogamicos parciales, o miembros de poblaciones definidas o indefinidas.

Como se usa en el presente documento, la expresion "que comprende" significa "que incluye, aunque sin limitacion".

Como se usa en el presente documento, la expresion "linea élite" significa cualquier linea que haya sido producida
por cruce y selecciéon para rendimiento agronémicos superior. Ejemplos no limitantes de lineas élite que estan
disponibles en el mercado incluyen DP 555 BG/RR, DP 445 BG/RR, DP 444 BG/RR, DP 454 BG/RR, DP 161 B2RF,
DP 141 B2RF, DP 0924 B2RF, DP 0935 B2RF, DP 121 RF, DP 174 RF (Deltapine); ST5599BR, ST5242BR,
ST4554B2RF, ST4498B2RF, ST5458B2RF (Stoneville); FM9058F, FM9180B2F, FM1880B2F, FM1740B2F
(FiberMax); PHY485WRF, PHY375WRF, PHY745WRF (Acala)(PhytoGen); y MCS0423B2RF, MCS0508B2RF
(Cotton States).

Un locus de resistencia a enfermedad esta localizado en el cromosoma A11. Los marcadores SNP usados para
detectar la presencia de resistencia a nematodos reniformes y para controlar la introgresion de locus de resistencia a
enfermedad comprenden los seleccionados entre el grupo que consiste en las SEC ID N.° 1-112. Los cebadores
directos usados para amplificar los SNP en las SEC ID N.° 1-68 se proporcionan en la lista de secuencias como SEC
ID N.° 113-180. Los cebadores inversos usados para amplificar los SNP en las SEC ID N.° 1-68 se enumeran en el
mismo orden en la lista de secuencias como SEC ID N.° 181-248. Los conjuntos de sondas usados para detectar los
SNP en las SEC ID N.° 1-68 también se enumeran en el mismo orden que las SEC ID N.° 249-316 y SEC ID N.°
317-384, respectivamente.

Por ejemplo, la secuencia de ADN marcador SEC ID N.° 3 puede amplificarse usando los cebadores indicados como
SEC ID N.° 115 y 183 y detectarse con sondas indicadas como SEC ID N.° 251 y 319. La secuencia de ADN
marcador ejemplar ilustrativa SEC ID N.° 12 puede amplificarse usando los cebadores indicados como SEC ID N.°
124 y 192 y detectarse con las sondas indicadas como SEC ID N.° 260 y 328. La secuencia de ADN marcador
ejemplar ilustrativa SEC ID N.° 13 puede amplificarse usando los cebadores indicados como SEC ID N.° 125y 193 y
detectarse con las sondas indicadas como SEC ID N.° 261 y 329.

Ademas las SEC ID N.° 69-112 son marcadores SNP adicionales utiles para detectar la presencia de resistencia a
nematodos reniformes y para controlar la introgresion del locus de resistencia a enfermedad. En base a estas
secuencias, un experto en la materia puede ordenar los componentes de reaccidén necesarios para detectar los SNP
desvelados a partir de varias opciones de proveedores especializados en dichos servicios o simplemente crear los
cebadores y sondas apropiados usando procedimientos que requieren habilidades normales en la materia.

También se desvela una planta de algodon que comprende una molécula de acido nucleico seleccionada entre el
grupo que consiste en las SEC ID N.° 1-112, fragmentos de las mismas, y complementos de ambas. También se
desvela una planta de algodén élite que comprende una molécula de acido nucleico seleccionada entre el grupo que
consiste en las SEC ID N.° 1-112, fragmentos de las mismas, y complementos de ambas.

También se desvela una planta que comprende un locus de resistencia a enfermedad. Dichos alelos pueden ser
homocigoticos o heterocigoéticos.

Como se usa en el presente documento, nematodo reniforme se refiere a cualquier variante o aislado de nematodo
reniforme. Una planta de algodén puede ser resistente a uno o mas nematodos que pueden causar enfermedades
similares a las de los nematodos reniformes. En un aspecto, se proporcionan plantas resistentes a nematodos
reniformes asi como procedimientos y composiciones para seleccionar plantas de algodén con resistencia o
susceptibilidad a nematodos reniformes, causada por el género Rotylenchulus. Se desvelan nematodos y
composiciones para seleccionar plantas de algodén con resistencia o susceptibilidad a Rotylenchulus reniformis.

En un aspecto, esto puede usarse sobre cualquier planta. En otro aspecto, la planta se selecciona entre el género
Gossypium. En otro aspecto, la planta se selecciona entre la especie Gossypium hirsutum. En un aspecto adicional,
la planta se selecciona entre la subespecie Gossypium hirsutum L. En un aspecto adicional, la planta es del grupo
Gossypium arbereum L., conocida de otro modo como arbol del algodén. En otro aspecto, la planta es del grupo
Gossypium barbadense L., conocida de otro modo como algodén Pima americano o egipcio. En otro aspecto, la
planta de algodon es del grupo Gossypium herbaceum L., conocida de otro modo como algodén de levante. Las
plantas Gossypium o de algodon pueden incluir hibridos, individuos endogamicos, individuos endogamicos parciales,
o miembros de poblaciones definidas o indefinidas.
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Las plantas desveladas pueden ser muy resistentes, resistentes, sustancialmente resistentes, moderadamente
resistentes, comparativamente resistentes, parcialmente resistentes, moderadamente susceptibles, o susceptibles a
una enfermedad dada, o presentar otras variaciones en grados de resistencia o susceptibilidad.

También se desvela una planta a ensayar para la resistencia o susceptibilidad a enfermedad por el procedimiento de
indice de infeccion, o por cualquier otro procedimiento para determinar si una planta es muy resistente, resistente,
sustancialmente resistente, moderadamente resistente, comparativamente resistente, parcialmente resistente,
moderadamente susceptible, o susceptible a una enfermedad dada, o presentar otras variaciones en grados de
resistencia o susceptibilidad.

En otro aspecto, la planta de algodén puede mostrar una resistencia comparativa en comparacion con una planta de
algoddén de control no resistente. En este aspecto, una planta de algodén de control preferentemente sera
genéticamente similar excepto por el alelo o alelos de resistencia a enfermedad en cuestion. Dichas plantas pueden
crecer en condiciones similares con exposicion equivalente o casi equivalente al patégeno.

Un QTL de resistencia a enfermedad de la presente invencion puede introducirse en una linea élite. Una "linea élite"
es cualquier linea que se haya producido a partir de cruce y seleccion para rendimiento agronémico superior.

Un QTL de resistencia de la presente invencién también puede introducirse en una planta de algodon élite que
comprende uno o mas transgenes que confieren tolerancia a herbicidas, producciéon aumentada, control de insectos,
resistencia a enfermedad fungica, resistencia a virus, resistencia a nematodos, resistencia a enfermedad bacteriana,
resistencia a enfermedad por micoplasma, produccién modificada de aceites, produccién elevada de aceites,
produccion elevada de proteinas, control de germinacion y crecimiento de plantulas, nutricion potenciada de
animales y seres humanos, bajo contenido de rafinosa, resistencia a tensiéon ambiental, digestibilidad aumentada,
enzimas industriales, proteinas farmacéuticas, péptidos y moléculas pequefias, rasgos de procesamiento mejorados,
aroma mejorado, fijacion de nitrogeno, produccion de semillas hibridas, alergenicidad reducida, biopolimeros, y
biocombustibles entre otros. En un aspecto, la tolerancia a herbicidas se selecciona entre el grupo que consiste en
los herbicidas glifosato, dicamba, glufosinato, sulfonilurea, bromoxinilo y norflurazona. Estos rasgos pueden
proporcionarse por los procedimientos de biotecnologia de plantas como transgenes en plantas.

Un alelo o alelos QTL resistentes a enfermedad pueden introducirse desde cualquier planta que contenga ese alelo
(donante) hasta cualquier planta receptora. En un aspecto, la planta receptora puede contener loci adicionales de
resistencia a enfermedad. En otro aspecto, la planta receptora puede contener un transgén. En otro aspecto,
manteniendo al mismo tiempo el QTL introducido, la contribucién genética de la planta que proporciona el QTL de
resistencia a enfermedad puede reducirse por retro-cruzamiento u otros enfoques adecuados. En un aspecto, el
material genético nuclear derivado del material donante en la planta puede ser menor de o aproximadamente el 50
%, menos de o aproximadamente el 25 %, menos de o aproximadamente el 13 %, menos de o aproximadamente el
5%, 3 %, 2 % o 1 %, pero ese material genético contiene el locus o loci de resistencia de interés.

Se entiende adicionalmente que una planta puede mostrar las caracteristicas de cualquier grupo de madurez
relativa. En un aspecto, el grupo de madurez se selecciona entre el grupo que consiste en variedades de
maduracion prematura, variedades de maduracion de media temporada, y variedades de temporada completa.

Un alelo de un QTL puede comprender muiltiples genes u otros factores genéticos incluso dentro de una regién
gendmica contigua o grupo de vinculacion, tal como un haplotipo. Como se usa en el presente documento, un alelo
de un locus de resistencia a enfermedad puede por lo tanto abarcar mas de un gen u otro factor genético donde
cada gen o componente genético individual también es capaz de mostrar variacion alélica y donde cada gen o factor
genético también es capaz de provocar un efecto fenotipico sobre el rasgo cuantitativo en cuestion. En un aspecto
de la presente invencion, el alelo de un QTL comprende uno o mas genes u otros factores genéticos que también
son capaces de mostrar variacion alélica. El uso de la expresion "un alelo de un QTL" por tanto no pretende excluir
un QTL que comprenda mas de un gen u otro factor genético. Especificamente, un "alelo de un QTL" en la presente
invencion puede indicar una haplotipo dentro de una ventana de haplotipo donde un fenotipo puede ser resistencia a
enfermedad. Una ventana de haplotipo es una regidon gendmica contigua o que puede definirse, y rastrearse, con un
conjunto de uno o mas marcadores polimérficos donde los polimorfismos indican identidad por linaje. Un haplotipo
dentro de esa ventana puede definirse por la huella Unica de alelos en cada marcador. Como se usa en el presente
documento, un alelo es una de varias formas alternativas de un gen que ocupa un locus dado en un cromosoma.
Cuando todos los alelos presentes en un locus dado en un cromosoma son iguales, la planta es homocigoética en
ese locus. Silos alelos presentes en un locus dado en un cromosoma difieren, esa planta es heterocigética en ese
locus. Las plantas de la presente invencion pueden ser homocigoética o heterocigoticas en cualquier locus particular
de enfermedad o para un marcador polimérfico particular.

"Plantas" también incluyen las partes de las plantas. Las partes de las plantas, sin limitacion, incluyen semillas,
endosperma, 6vulos y polen. En un aspecto particularmente preferido, la parte de la planta es una semilla.

Ejemplos

Los siguientes ejemplos se incluyen para demostrar las realizaciones preferidas de la invencion. Los expertos en la
materia deben apreciar que las técnicas desveladas en los ejemplos a continuacidon representan técnicas
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descubiertas por los inventores que funcionan bien en la practica de la invencion, y por tanto pueden considerarse
que constituyen modos preferidos para su practica.

Los ejemplos no cubiertos por el alcance de las reivindicaciones son con fines ilustrativos.
Ejemplo 1. Determinacion de indices de infeccion.
Muestreo de suelo y extraccion de ADN.

Para asegurar que el suelo muestreado de una localizacion dada era representativa del suelo en esa localizacion, se
reunieron cuatro muestras de suelo de 200-300 g de diversas posiciones en esa localizaciéon, se combinaron, y se
mezclaron minuciosamente para formar una "muestra agrupada". Usando el kit de aislamiento de ADN UltraClean™
Mega Soil, y siguiendo los protocolos del fabricante, se extrajo el ADN de una o mas submuestras de suelo de 5-7 g
tomadas de la muestra agrupada.

Cuantificacion de ADN total

Después de la extraccion del ADN de las muestras de suelo, se cuantificé la cantidad total de ADN en la muestra de
suelo usando un kit Quant-iT™ PicoGreen® y siguiendo los protocolos del fabricante. Se generd una curva patron de
cuatro puntos usando 10 ul de ADN de esperma de salmon, diversas concentraciones, afiadido a 40 ul de tampdn
TE y 50 pl del reactivo PicoGreen®. La cantidad de ADN detectada en la muestra de suelo se mapeé en la curva
patrén para llegar a la cantidad total de ADN aislado de la muestra de suelo (Tabla 1).

Tabla 1. Contenidos de ensayos de cuantificacion de ADN (pl).

Reactivo Producto de PCR  ADN de concentracion conocida
ADN 2 10
Tampén TE 48 40
Reactivo Picogreen® diluido 200veces 50 50
Total: 100 100

Cuantificacion del gen ITS1 de reniforme

La cantidad de gen ITS1 de reniforme en el aislado de ADN extraido de la muestra de suelo anterior se cuantificd
por PCR a tiempo real. Se cre6 una dilucion de factor 100 del aislado y se mezclaron 2 ul de esa dilucion con 3 pl de
mezcla cebador-sonda de ITS1, y 5 ul de mezcla maestra de PCR universal TagMan®. Los contenidos de la mezcla
de cebador-sonda se presentan en la Tabla 2 y los contenidos de la reaccion de PCR posterior se presentan en la
Tabla 3.

Tabla 2. Contenidos de la mezcla de cebador-sonda de ITS1 de reniforme para cuantificar el nematodo reniforme

[Reactivo] Secuencia (5' — 3') Volumen (ul)
Cebador directo 100 uM GCTGCGCTGGCGTCTCT 330
Cebador inverso 100 uM | GGACGTAGCACATTAGCAATGC 330

Sonda 100 pM CGTTGTTGAGCAGTTGT 67
Agua - 9273
Total: 10000

Tabla 3. Contenidos de la reaccién de PCR usada para cuantificar el nematodo reniforme

Componente Vol (ul)
Mezcla maestra de PCR universal TagMan® 5
Mezcla de cebador-sonda de ITS 3
ADN diluido 2
Total: 10

Después de reunir las reacciones, se realizé PCR en un sistema de deteccién de secuencia ABI 7900HT usando
técnicas convencionales conocidas en la materia para amplificar la secuencia especifica a los dos cebadores. La
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cantidad de ADN total y la cantidad de ADN amplificado en la reaccion de PCR por la mezcla de cebador-sonda de
ITS se compararon con una curva patrén generada por el ABI 7900HT usando diluciones de factor 10 de plasmido
ITS de reniforme. Esta comparacion proporciond una estimacion de la cantidad total de ADN y la cantidad de ADN
de ITS1 de reniforme en la muestra.

Calculo del indice de infeccion

La cantidad de ADN total y la cantidad de ADN amplificada en la reaccion de PCR se usaron para calcular el indice
de infeccién para esa muestra usando la siguiente formula:

ng de ADN de gen ITS1 de reniforme
indice de infeccion = ng de ADN total

Ejemplo 2. Demostracion de la relacion entre el indice de infeccion frente a la técnica de extraccion con
embudo de Baermann.

Se recogieron muestras de suelo de 90 g de las rizosferas de lineas de algodén que mostraban niveles variables de
resistencia a nematodos reniformes en campos infestados por estos nematodos. De cada muestra de 90 g, se tomo
una submuestra de 5-7 g para evaluar el nivel de infestacion mediante el procedimiento del indice de infeccion. Los
83-85 g restantes de suelo se analizaron mediante la técnica de extraccion con embudo de Baermann (BFET). Un
analisis de regresion produjo el siguiente modelo lineal:

Log(Nem/g) = 0,7866 + 1,2883 Log(ITS/ADN)

con R?=0,742 y donde g = gramos, Nem = el niumero de nematodos reniformes determinado por BFET, ITS = los ng
predichos de secuencia génica de ARNr 5,8 S de ITS1 de reniforme detectados por PCR a tiempo real Tagman® y
ADN = los ng de ADN total determinados por protocolo convencional de cuantificacién de ADN.

Para demostrar la correlacion entre BFET y el procedimiento de indice de infeccién, se suspendieron juveniles
reniformes que se recogieron mediante BFET para cada muestra de suelo en 1,5 ml de agua en tubos pequefios y
se contaron manualmente bajo un microscopio. Cada una de estas muestras después se ensayé mediante el
procedimiento de indice de infeccion, donde el ADN de cada tubo se extrajo como si fuera una muestra de 5-7 g de
suelo, como se ha descrito previamente. Un analisis de regresion produjo el siguiente modelo de ajuste lineal:

Log(Nem/g) = 0,3156 + 3,1713 Log(ITS/ADN)

con R?=0,779 y donde g = gramos, Nem = el niumero de nematodos reniformes determinado por BFET, ITS = los ng
predichos de secuencia génica de ARNr 5,8 S de ITS1 de reniforme detectados por PCR a tiempo real Tagman® y
ADN = los ng de ADN total detectados por protocolo de cuantificacion de ADN.

Por tanto, el procedimiento de indice de infecciéon se correlaciones (R2 > 0,74) con la cantidad de nematodos
reniformes en una muestra de materia sea una muestra de suelo o una suspension substancialmente purificada de
nematodos reniformes.

Ejemplo 3. Uso del procedimiento del indice de infeccion para controlar la infeccion por nematodos
reniformes entre diferentes areas de crecimiento.

En una realizacién de la presente invencion, puede usarse el procedimiento de indice de infecciéon para determinar el
nivel de infestacion por nematodos reniformes (densidad de inéculo) en diferentes areas de crecimiento. A partir de 8
campos de algodon cerca de diversas ciudades en el cinturon del algodon (Tabla 4), se recogieron cinco muestras
de suelo de 200-300 g de localizaciones representativas en cada campo. Las cinco muestras recogidas en un unico
campo después se agruparon, se mezclaron minuciosamente y después de ello se considerd que representaban el
suelo colectivo para esa area de crecimiento.

De cada una de las 8 muestras que representan un campo diferente, se procesé una submuestra de 5 g a través del
procedimiento de indice de infeccién, como se ha descrito en el Ejemplo 1, mientras que los 100 g del suelo restante
se procesaron a través de BFET. Desafortunadamente, debido a la pérdida accidental de suelo de las muestras
tomadas en Havana y Leesburg, quedaron cantidades insuficientes para realizar BFET para esas areas de
crecimiento. Los datos generados se introdujeron en la Tabla 4 y se realizé un analisis de regresion para revelar la
relacion entre los resultados generados a partir de los dos procedimientos (R* = 0,81).
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Tabla 4. Resultados del procedimiento de indice de infeccién frente a los resultados de la técnica de extraccion con
embudo de Baermann para varias areas de crecimiento.

. L Reniformes por 100 g de suelo
Area de Crecimiento — — — — - —
Técnica de Extraccion con Embudo de Baerman  Procedimiento de indice de infeccion
Caledonia, MS 1360 1154
Burtihatchie, MS 129 105
Starkville, MS 381 52
Minturn, SC 592 638
Laurinburg, NC* 1151* 2181
Laurinburg, NC 322 125
Havana, FL 0** 301
Leesburg, FL 0** 285
*Muchos nematodos muertos o inactivos observados
**Tamafno de muestra demasiado pequefio (60 g) para extraccion

Por tanto, el procedimiento de indice de infeccion puede usarse para determinarla la presencia de organismos diana
en diversas areas de crecimiento distribuidas a través de un amplio intervalo geografico. Ademas, la discrepancia
entre los resultados del procedimiento de indice de infeccion y BFET para la primera localizacion Laurinburg, NC
enumerada en la Tabla 4 pone de relieve la precision mejorada del procedimiento de indice de infeccién sobre
procedimientos previos descritos en la técnica porque, en esa localizaciéon, se observaron muchos nematodos
muertos o inactivos. Los expertos en la materia comprenden que los resultados de BFET tienden a subestimar la
infeccion de nematodos en localizaciones donde muchos de los nematodos estan muertos o inactivos en el
momento en que se toman las muestras. Por tanto, la cantidad mucho mayor de reniformes detectada por el
procedimiento de indice de infeccién en comparacion con BFET en la primera localizacion Laurinburg ilustra que, a
diferencia de los procedimientos actuales descritos en la técnica, el procedimiento de indice de infeccion se
contradice por cantidades desproporcionadas de nematodos muertos o inactivos en una muestra de suelo.

La Tabla 4 también ilustra la capacidad del procedimiento de indice de infeccién para determinar de forma precisa
los niveles de infestacion en condiciones donde los tamafios de muestra de suelo son demasiado pequefios para
otros procedimientos, ya que se reunieron resultados claros con el procedimiento de indice de infeccion para
localizaciones donde estaba disponible suelo insuficiente para realizar BFET.

Los indices de infeccién pueden determinarse para cada area de crecimiento antes de la siembra, después de la
siembra, durante la estacion de crecimiento, después de la recoleccion y/o en cualquier combinacion de los mismos.
Puede determinarse un indice de infeccién promedio para un area de crecimiento particular para un punto especifico
en el tiempo, o sobre un periodo de tiempo, en funcién de una o mas muestras tomadas secuencialmente de esa
area de crecimiento en el tiempo.

En una realizacion el indice de infeccién promedio para una o mas areas de crecimiento puede compararse para
determinar y/o contrastar el nivel de infestacion entre ellas. Esta informacion puede usarse para desarrollar
prioridades de tratamiento y estrategias para tratar infestacion entre areas de crecimiento, tomar mejores decisiones
de produccion y control de cultivo, y determinar la capacidad de las plantas de resistir a enfermedad.

Por ejemplo, los indices de infeccidon determinados antes de la siembra pueden proporcionar un nivel "basal" de
infestacion para un area de crecimiento, que permite a un agricultor decidir si plantar en esa localizacion o decidir
qué variedad de un determinado cultivo seria mas adecuada para ese entorno, en funcién de las necesidades del
agricultor. Por ejemplo, si el indice promedio de infeccion de nematodos reniformes para un campo es
particularmente elevado, un agricultor puede seleccionar la siembra de una variedad particularmente resistente a
nematodos reniformes en ese area de crecimiento, o quiza elegir dejarlo en barbecho durante un periodo de tiempo.

Del mismo modo, un agricultor puede basar las decisiones acerca de qué variedad de cultivo plantar, si lo hubiera,
en un area de crecimiento particular el siguiente afio en funcién de los indices de infeccion medidos en ese area de
crecimiento antes de la siembra, durante la estacion de crecimiento, o después de la recoleccion, en el afio previo.

Por tanto, los que trabajan en la industria de semillas de cultivo pueden hacer rapidamente recomendaciones
precisas acerca de qué variedades de cultivo son mas adecuadas para un area de crecimiento frente a otra, o hacer
comparaciones analogas y tomar decisiones acerca de qué variedades de cultivo plantar en diferentes localizaciones
dentro del mismo area de crecimiento.

El indice de infeccién puede combinarse con VART (tecnologias de tasa de aplicaciéon variable) para tomar
decisiones especificas de sitio y asignar recursos para tratamientos quimicos apropiadamente, en funcion del nivel
de infestacion por nematodos reniformes en diferentes areas de crecimiento. Por ejemplo, los recursos que
comprenden agentes quimicos, equipos, y/o mano de obra, u otros recursos, o combinaciones de los mismos
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podrian enviarse en mayor concentracion a un area de crecimiento en oposicion a otra dependiendo del nivel de
infestacion inicial antes de la siembra, determinado por el procedimiento de indice de infeccion. De modos analogos,
estas decisiones acerca de la asignacion de recursos pueden hacerse para tratar, o anticipar tratamientos 6ptimos,
de plantas en diversas localizaciones dentro de un area de crecimiento mientras estan creciendo las plantas, y
enviarse los recursos en consecuencia.

En otra realizacion, el indice de infeccidon promedio en diversas areas de crecimiento puede usarse para controlar o
explorar el cambio en los niveles de infestacién en multiples areas de crecimiento en el tiempo. Segun cambian
estos niveles, los recursos podrian asignarse a diferentes areas de crecimiento en anticipacion de los cambios
predichos en las tendencias del nivel de infestacion.

Ejemplo 4. Uso del procedimiento de indice de infeccion para controlar la infeccion por reniformes dentro de
una localizacion geografica dada.

En una realizacién de la presente invencion, puede usarse el procedimiento de indice de infecciéon para determinar el
nivel de infestacion por reniformes para una Unica area de crecimiento, o entre multiples localizaciones dentro de
una Unica area de crecimiento.

Se recoge suelo en multiples localizaciones dentro de un area de crecimiento dada y se procesan a través del
procedimiento de indice de infeccidon como se ha descrito en el Ejemplo 1. Los indices de infeccién pueden
determinarse para cada muestra antes de la siembra, después de la siembra, durante el periodo de crecimiento de
las plantas, después de la recoleccion, y/o en cualquier combinacion de las mismas.

En una realizacién, puede determinarse un indice de infeccién promedio para una localizacién particular en un area
de crecimiento durante un periodo de tiempo en funcién de una o mas muestras tomadas de esa localizacién en uno
0 mas puntos en el tiempo. Como alternativa, el area de crecimiento puede dividirse en secciones, consistiendo cada
una de ellas en una o mas localizaciones de muestra, y puede determinarse un indice de infeccion promedio de esa
seccioén estableciendo el promedio de los indices de infeccién determinados a partir de una o mas muestras tomadas
dentro de ésa seccion.

La Tabla 5 ilustra el modo en que los datos de indice de infeccion generados a partir de muestras de suelo tomadas
de muiltiples localizaciones dentro de un area de crecimiento, como los generados a partir de un campo de algodon
cultivado cerca de Parksdale, AR, pueden mapearse en una representacion grafica del area de crecimiento. Esto
revela el modo en que los niveles de infestacion diferian entre localizaciones dentro del campo en un punto particular
en el tiempo.

Tabla 5. Una representacion de la evaluaciéon pre-siembra de infestacion por nematodos reniformes
(cantidad de reniformes por 473,18 ml de suelo) a través de multiples localizaciones en un campo cerca de
Parksdale, AR.

Infestacion baja

Uno de los problemas de generar datos fiables de evaluacion de enfermedad por reniformes es la ausencia de
distribucion uniforme de la plaga en un campo o poblacién dada. En una realizacién de la presente invencion se usa
el procedimiento de indice de infecciéon para controlar el cambio de niveles de infestacidon para una parcela,
localizacién, seccion, o multiples localizaciones o secciones de un area de crecimiento en el tiempo, que permite a
un agricultor rastrear la extension de la infestacion a través de diferentes localizaciones dentro del campo.

Por ejemplo, controlando el cambio en los niveles de infestacion en el tiempo, un agricultor o cientifico puede
determinar si las diferencias en los niveles de infestacion en algun punto estan influenciadas excesivamente por
diferencias en los niveles iniciales de infestacion, o algun otro factor, tal como resistencia de la planta a infeccion por
nematodos reniformes.
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Previamente fue dificil calibrar de forma precisa los efectos de un tratamiento dado sobre la propagacion de la
infestacion por reniformes a través de localizaciones debido a las inversiones considerables en tiempo y recursos
necesarios para evaluar cada area de crecimiento o localizacién dentro de un area de crecimiento antes, durante, y
después del tratamiento. Los resultados de dichos estudios, por ejemplo, podrian confundirse facilmente por
diferencias en los niveles iniciales de infestacion a través de localizaciones, o areas de crecimiento, salvo que se
tomaran en cuenta medidas costosas para esas diferencias adicionales. El procedimiento de indice de infeccién, por
un lado, proporciona un modo factible para corregir dichas diferencias que proporcionan un modo relativamente
rapido y barato para ensayar la infestacién en una base localizacién por localizacion, o seccién por secciéon en
multiples momentos para sustancialmente todas las localizaciones en un area de crecimiento.

Esta informacion puede usarse para desarrollar prioridades de tratamiento y estrategias para tratar la infeccion entre
localizaciones dentro de un area de crecimiento. Por ejemplo, los indices de infeccion determinados para
localizaciones especificas como secciones del campo, antes de la siembra pueden proporcionar un nivel basal de
infeccion para esa localizacion, que permite a un agricultor decidir qué variedad de cultivo, si lo hay, sembrar en una
localizacioén particular en el campo en funcién del indice de infeccidon previamente determinado para esa localizacion.

El procedimiento de indice de infeccion también puede usarse junto con VART para anticipar la asignacion de
recursos para diferentes localizaciones dentro de un area de crecimiento en la preparacién del tratamiento de
plantas antes de sembrarlas o mientras estan creciendo. Por ejemplo, podrian enviarse recursos que comprenden
agentes quimicos, equipos, y/o mano de obra, u ofros recursos, o combinaciones de los mismos, en mayor
concentracion a una localizacién o seccién de un campo en oposicién a otra dependiendo de su indice de infeccién
antes de la siembra. Del mismo modo, estas decisiones acerca de la asignacion de recursos puede hacerse para
tratar o anticipar los tratamientos deseados, de plantas en un area de crecimiento mientras las plantas estan
creciendo, y enviar los recursos en consecuencia.

En otra realizacion, el indice de infecciéon promedio de una seccién de un area de crecimiento puede usarse para
controlar el cambio en los niveles de infestacion en el tiempo. Segun cambian estos niveles, podrian asignarse los
recursos a diferentes secciones de un area de crecimiento en anticipacion de las tendencias futuras del nivel de
infeccion.

Ejemplo 5. Demostracion de que el procedimiento de indice de infeccion puede usarse para fenotipar de
forma fiable plantas para resistencia a nematodos reniformes.

Este ejemplo describe el modo en que el procedimiento de indice de infecciéon puede usarse para determinar la
cantidad de nematodos reniformes presentes en la rizosfera de una planta y el modo en que la informacién puede
usarse para fenotipar la planta para su capacidad de resistir a infeccién por nematodos reniformes.

Establecimiento de fenotipos relativamente resistentes y susceptibles

Se inoculd una poblaciéon de lineas Lonren-1 y Lonren-2 de Gossypium arboretum de 7-10 dias de edad con
aproximadamente 2500 nematodos reniformes juveniles por planta y se propagaron en una camara de crecimiento
durante 45-50 dias, después de lo cual se recogieron por separado aproximadamente 90 g de suelo de la rizosfera
de cada planta y se cuantificoé el nivel de infestacion por nematodos reniformes para cada planta usando técnicas
convencionales de BFET.

Después de ello se considerd que las plantas con los mayores niveles de nematodos reniformes tenian un fenotipo
relativamente "susceptible", y después de ello se considerd que aquellas con la cantidad mas baja de nematodos
reniformes tenian un fenotipo relativamente "resistente" para posteriores analisis. Todas las plantas se cultivaron en
condiciones ambientales idénticas.

Recogida de datos

Las seis lineas mas susceptibles y las seis mas resistentes se sembraron en una camara de crecimiento y cada
planta se inoculé con aproximadamente 2500 nematodos, con cuatro réplicas. Otras dos plantas de cada fenotipo no
se inocularon para que sirvieran como controles vivos y se inocularon dos macetas que contenian suelo pero no
plantas para que sirvieran como controles de barbecho. Todas las plantas se recogieron después de dos meses y se
recogio suelo de la rizosfera de cada planta. Esta vez ademas de los 90 g de suelo recogidos para cuantificar la
infeccion de nematodos mediante BFET, también se recogieron muestras de 5-7 g para cuantificar la infeccion por
nematodos mediante el procedimiento de indice de infeccion.

Resultados

Los indices de infeccion promedio para los dos fenotipos y los controles se presentan en la Tabla 6 (un indice de
infeccion de 73,72 para una de las plantas susceptibles inoculadas se excluyé como atipico en base a un analisis
ANOVA). En promedio, los fenotipos susceptibles tuvieron indices de infeccion aproximadamente 23 veces mayores
que plantas con fenotipos resistentes, lo que demuestra la capacidad del procedimiento de indice de infeccién para
evaluar la capacidad de las plantas de resistir infeccion por nematodos (obsérvese que incluyendo el atipico esta
diferencia se haria incluso mayor).
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Tabla 6. Resultados de indices de infeccion calculados sobre fenotipos resistentes a reniformes y susceptibles a

reniformes.
Genotipo Tratamiento Indice de Infecciéon promedio*
. Inoculado 0,76
Resistente Control 0,00
Inoculado 17,18
Susceptible Control 0,01
Barbecho Inoculado 0,02

ng de ADN de gen ITS1 de reniforme
ng de ADN total

*indice de infeccién =

De este modo, el indice de infeccién calculado para una muestra de suelo recogida de la rizosfera de una planta
puede servir como indicacién de la capacidad de la planta de resistir a infeccion por reniformes, y por consiguiente,
servir como fenotipo eficaz de la planta. Por tanto, el indice de infecciéon calculado para una planta, o una poblacién
de plantas, puede compararse con el de otra planta, o poblacién de plantas, para comparar y valorar los niveles
relativos de resistencia.

Este procedimiento entonces permite al usuario comparar fenotipos relativos de resistencia entre plantas en una
Unica area de crecimiento, o a través de areas de crecimiento de modos analogos en que puede compararse los
indices de infeccién para localizaciones dentro o entre areas de crecimiento, como se ha descrito en los Ejemplos 1-
4. Los cambios en los indices de infeccidon en el tiempo pueden revelar importante informaciéon acerca de la
propagacion de la infecciéon en una poblacidon, o entre poblaciones. Ademas, también pueden determinarse las
capacidades de lineas de plantas de resistir a infeccion. Por ejemplo, los indices de infeccién calculados para
plantas en una poblacién en un punto especifico en la estaciéon de crecimiento pueden compararse con indices de
infeccion pre-siembra para fenotipar de forma mas precisa la capacidad de una planta de resistir a infeccion. Permite
al usuario determinar cuanta diferencia entre los indices de infeccion de dos plantas se debe a diferencias en las
capacidades de las plantas de resistir realmente la infecciéon frente a diferencias en los niveles pre-siembra de
infestacion por reniformes en el suelo en las localizaciones donde las plantas se sembraron. Incluso pueden
determinarse cambios en la capacidad de una planta de resistir a infeccién en el tiempo.

Esta informacién también puede ser muy importante para ayudar a los agricultores u obtentores a determinar el
mejor modo para asignar recursos o aplicar tratamientos a plantas en respuesta a infestacion por reniformes y
permitir a los obtentores de plantas a calibrar de forma mas precisa la capacidad de una planta de resistir a
infeccion.

Ejemplo 6. El procedimiento de indice de infeccion puede usarse sobre especies diferentes de nematodos
reniformes.

Se reunieron viales cénicos (50 ml), que contenian cada uno 5 g de suelo sin nematodos noduladores de la raiz
(RKN), y se conté una cantidad especifica de juveniles en fase J2 de RKN manualmente y se mezclaron con el suelo
dentro de cada vial. La cantidad de RKN afadida a cada vial fue 0, 10, 100, 250, 500, 100, 1500, 2000, 2500, 5000,
7500, o 10,000, con 3 réplicas de cada cantidad, para un total de 36 viales. Cada muestra de 5 g en cada vial se
almacend a temperatura ambiente durante 3 dias, después se calculo la cantidad de ADN total y la cantidad de ADN
de RKN amplificada en una reaccion de PCR para cada muestra siguiendo el procedimiento descrito en el Ejemplo
1, excepto que se usaron cebadores y sondas especificos para RKN (Tabla 7). El indice de infeccion entonces se
calculd para cada muestra usando la siguiente formula:

ng de ADN génico de ITS1 de RKN
ng de ADN total

indice de infeccién =

Tabla 7. Concentraciones de componentes de la mezcla de cebador-sonda de ITS1 de RKN usados en el
procedimiento de indice de infeccién para cuantificar la infestaciéon por RKN.

Reactivo Secuencia (5' - 3') Vol. (ul)
Cebador directo 100 mM CGT AAC TTACACTCAGATCTG TCC 330
AAT
Cebador inverso 100 mM GGT ACCCAAACGGTGTTAGCATTT 330
Sonda 100 mM TAC ACG TGA GCC ATACTC AAATGC 67
CCAA
Agua - 9273
Total: 10000
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La Tabla 8 compara el log del indice de infeccion promediado para las 3 réplicas de cada nivel de inéculo con la
cantidad de nematodos contada manualmente en el indculo.

Tabla 8. indices de infeccién calculados para muestras que contienen cantidades especificadas de RKN.

Cantidad de RKN en el suelo Log de indice de infeccion Des.Tip.
0 0 0
10 -1,7276 0,2268

100 -0,5857 0,1152

250 0,5911 0,0984

500 1,1138 0,1603
1.000 1,679 0,3536
1.500 1,8025 0,1464
2.000 2,1834 0,1174
2.500 2,1402 0,0243
5.000 2,8862 0,2988
7.500 3,1898 0,1574
10.000 3,1376 0,0231

La Tabla 8 revela la precision del procedimiento de indice de infeccidn para cuantificar la cantidad conocida de RKN
en una muestra de suelo (R = 99%), asi como la aplicabilidad del procedimiento a organismos diferentes a
reniformes. Se prevé que otros organismos podrian cuantificarse de este modo usando cebadores y sondas
especificos para ellos.

Se prevé que el procedimiento de indice de infeccidon pueda usarse para cuantificar la cantidad de nematodos que
infectan especies de plantas diferentes al algodon. Por ejemplo, también podrian determinarse los niveles de
infestacion por nematodos de areas de crecimiento de soja o maiz usando los cebadores y sondas descritos en la
Tabla 2 (reniformes) y/o Tabla 7 (RKN).

Un ejemplo profético no limitante de la amplia aplicabilidad del procedimiento de indice de infeccion seria usaron
para determinar el nivel de infestacion por Diabrotica virgifera en un campo de maiz usando secuencias de ADN
especificas para Diabrotica virgifera.

Ejemplo 7. El procedimiento de indice de infeccion es especifico para el organismo abordado por la
seleccion de cebador y sonda y puede usarse para cuantificar la infestacion por muiiltiples especies,
simultaneamente.

Se inocularon cinco macetas que contenian plantulas de tomate y algodén con 2500 huevos de RKN. Se inoculd un
segundo conjunto de cinco macetas que contenian plantulas de tomate y algodén con 2500 juveniles reniformes.
Después de 60 dias, se recogieron cuatro submuestras de 5-7 g de suelo de la rizosfera de cada planta en cada
maceta y se compusieron. Se determin6 el ADN total y el ADN amplificado en una reaccion de PCR especifica para
RKN usando las sondas y cebadores descritos en la Tabla 7 y se us6 para calcular un indice de infeccion para cada
planta.

A continuacion, se recogié después una serie de muestras de suelo de 100 g del campo infectado por reniformes
cerca de Lubbock TX. Aunque el campo Lubbock estaba infectado con reniformes, no se detecté RKN alli. A partir
de cada muestra de 100 g, se procesaron submuestras de 5-7 g a través del procedimiento de indice de infeccion
usando los cebadores y sondas especificos de RKN descritos en la Tabla 7.

Después se determind el log de cada indice de infeccion calculado para cada muestra (Tabla 9). Un analisis de
regresion de los datos produjo el siguiente modelo de ajuste lineal:

RNK por muestra = 313 + 1621 Log * (indice de infeccion)

con R? = 0,59. La cantidad de RKN predichos por muestra entonces se calcul6 usando esta ecuacion y se introdujo
en la Tabla 9.
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Tabla 9. indices de infeccion calculados para muestras de macetas de cultivo infestadas por RKN y campos
infestados por reniformes.

Fuente log (indice de infeccién) n.° predicho de RKN/muestra
maceta de cultivo de RKN 0,37 906,26
maceta de cultivo de RKN 0,18 596,95
maceta de cultivo de RKN 0,24 699,11
maceta de cultivo de RKN 0,14 535,05
maceta de cultivo de RKN 0,95 1856,41
maceta de cultivo de REN 0 0

maceta de cultivo de REN

maceta de cultivo de REN

maceta de cultivo de REN

maceta de cultivo de REN

Wilson, TX (campo infestado por Ren

Wilson, TX (campo infestado por Ren

Wilson, TX (campo infestado por Ren

O|OoO|O|O0O|O|O|O| O
O|O|O|O|O|O|O| O

)
)
)
)

Wilson, TX (campo infestado por Ren

La Tabla 9 revela la especificidad del procedimiento de indice de infeccidon para cuantificar solamente niveles de
infestacion por RKN cuando se usan sondas y cebadores especificos de RKN. Por tanto, el procedimiento de indice
de infeccién no solamente es eficaz y preciso, sino también altamente especifico para cuantificar solamente los
organismos abordados por los cebadores y sondas usados en el procedimiento. En una realizacién de la invencion,
el procedimiento de indice de infeccion puede usarse para detectar contaminacién cruzada entre areas de
crecimiento especificadas de RKN vy reniformes. En otra realizacién, podria detectarse y cuantificarse la
contaminacion por otros organismos usando sondas y cebadores especificos para esos organismos.

El hecho de que los resultados del procedimiento de indice de infeccién no se contradigan por la presencia de
organismos no diana en el suelo revela otra realizacion mas de la invencion. Los niveles relativos de infestacion de
mas de un organismo pueden determinarse para una localizacion dada simultdneamente. Se prevé que podria
combinarse un conjunto de cebadores y sondas especificos para RKN con cebadores y sondas especificos para
reniformes en la misma reaccién de PCR para determinar la cantidad total de infestacion por ambos organismos al
mismo tiempo mediante el procedimiento de indice de infeccion.

En otra realizacion de la invencién, podrian procesarse submuestras tomadas de la misma localizacién, o la rizosfera
de la misma planta, a través del procedimiento de indice de infeccion por separado, pero simultaneamente, para
determinar el nivel de infestacion por RKN frente al nivel de infestaciéon por reniformes para esa localizaciéon o planta.

Este ejemplo también revela el nuevo concepto de usar el procedimiento de indice de infeccion para detectar la
cantidad de endoparasitos obligados, como RKN, presentes en el suelo. La técnica anterior no logra mostrar o
sugerir que dicha cuantificacion es posible debido a la suposicion de que seria necesario extraer ADN de parasitos
que viven dentro del tejido vegetal. Este ejemplo demuestra el sorprendente resultado de que de hecho es posible
cuantificar la infestacion por endoparasitos ensayando el suelo recogido de las rizosferas de plantas de forma
sustancialmente no destructiva, supuestamente porque el ciclo vital del parasito incluye algo de tiempo fuera del
tejido vegetal y no todos los parasitos estan en el mismo punto del ciclo vital al mismo tiempo. Por tanto, el
procedimiento de indice de infeccidon es una herramienta Util para cuantificar la cantidad relativa de endoparasitos
obligados, como RKN.

También se prevé que el procedimiento de indice de infeccion podria usarse junto con técnicas de PCR isotérmica.
Por tanto, una realizaciéon de la presente invencion comprende usar un indice de infecciéon para determinar la
cantidad de organismos diana en una muestra sin abandona el campo o el area de crecimiento.

Ejemplo 8: Ejemplo profético para usar el procedimiento de indice de infeccion para seleccionar plantas
resistentes a reniformes usando técnicas convencionales de reproduccion.

La resistencia a enfermedad de una planta puede calibrarse usando el procedimiento de indice de infeccién descrito
en los Ejemplos 1-6 y esta informacion puede usarse para guiar las decisiones acerca de la seleccion de plantas que
serviran como progenitores en posteriores generaciones.

Por ejemplo, pueden hacerse cruces entre lineas de algoddn y la descendencia cultivada en suelo infectado con
reniformes. Usando el procedimiento de indice de infeccion, puede determinarse la capacidad de la descendencia de
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resistir la infeccion, asi como la capacidad de cada linea progenitora de producir descendencia resistente a infeccion
por reniformes.

Este sistema puede usarse para determinar qué descendencia y/o qué progenitores usarse en futuros cruces
siguiendo la seleccion de fenotipos favorables de resistencia a enfermedad, determinada por el procedimiento de
indice de infeccion, para generar lineas resistentes a reniformes. Puede usarse cualquiera de varias variaciones en
los esquemas de seleccion o programas de reproduccion conocidos en la técnica junto con el procedimiento de
indice de infeccion incluyendo, aunque sin limitacion, la seleccion recurrente, la seleccion de genealogia, y/o linaje
de semilla individual.

En una realizacion, también puede conseguirse la introgresion de uno o mas loci de resistencia mediante
retrocruzamiento repetido con un progenitor recurrente, con un fenotipo resistente constante, acompafado por
seleccion para retener el fenotipo resistente del progenitor donante recurrente. Este procedimiento de
retrocruzamiento se implementa en cualquier fase en el desarrollo de lineas y sucede junto con la mejora para
caracteristicas agrondémicas superiores 0 uno o mas rasgos de interés, incluyendo rasgos transgénicos y no
transgénicos.

El presente procedimiento también puede usarse para descubrir nuevas fuentes de resistencia dentro o entre
germoplasmas.

Como alternativa, se emplea un procedimiento de reproduccién directa donde puede controlarse un fenotipo
resistente para introgresion satisfactoria después de un cruce con un progenitor susceptible con posteriores
generaciones fenotipadas usando el procedimiento de indice de infeccion para detectar el fenotipo resistente. Esta
seleccion del fenotipo resistente puede hacerse simultdneamente con seleccion de uno o mas rasgos adicionales de
interés, incluyendo rasgos transgénicos y no transgénicos.

Ejemplo 9: Demostracion del modo en que puede usarse el procedimiento de indice de infeccion para
identificar marcadores SNP asociados con un gen de resistencia a reniformes.

Se desarrollé una poblacion de mapeo a partir del cruce del progenitor resistente a reniformes LONREN-2 con el
progenitor susceptible a reniformes GV061 (depdsito ATCC n.° PTA-XXXX). Se desarroll6 un total de 135 lineas casi
isogénicas (NIL) para la poblacion de mapeo. Se fenotiparon diez réplicas de cada linea para resistencia a
reniformes usando el procedimiento de indice de infeccién como se describe en el Ejemplo 1 y se usaron SNP que
eran polimorficos en la poblacién NIL para genotipar cada planta. Después se usaron técnicas de captura de
secuencia y analisis de segregantes agrupados (BSA) para identificar y mapear SNP adicionales asociados con
resistencia. Se identificd un total de 112 SNP capaces de detectar la presencia de resistencia a reniformes y
controlar la introgresion del locus de resistencia a enfermedad y se mapearon en el genoma de algodén en la region
(Tabla 10). Aunque no se proporcionan cebadores y sondas para cada SNP, pueden solicitarse los componentes
necesarios para detectar los SNP desvelados entre varias opciones de proveedores especializados en dichos
servicios o simplemente crearse los cebadores y sondas apropiados usando procedimientos que requieren
habilidades habituales en la técnica.

Tabla 10. Marcadores SNP en el cromosoma A11 capaces de detectar resistencia a reniformes y controlar la
introgresion del locus de resistencia a enfermedad.

SEC ID N.° Posicion crom.  Posicion Alelo 1 Alelo 2 Cebad Ceb %EC IDN-°
) (cM) SNP' elo elo edﬁ or ein?/ °"  Sonda1 Sonda?2
1 145 253 A G 113 182 251 320
2 152,2 253 G T 114 183 252 321
3 163,6 122 A G 115 184 253 322
4 172,2 143 C T 116 185 254 323
5 158,4 325 C G 117 186 255 324
6 142,5 303 A C 118 187 256 325
7 166,4 125 A C 119 188 257 326
8 147 382 A G 120 189 258 327
9 143 367 A G 121 190 259 328
10 181,1 409 A T 122 191 260 329
11 150,7 447 A G 123 192 261 330
12 165,5 209 A G 124 193 262 331
13 171,3 354 C T 125 194 263 332
14 169,8 254 A T 126 195 264 333
15 183,5 218 A T 127 196 265 334
16 163,9 449 C T 128 197 266 335
17 160,8 220 G * 129 198 267 336
18 160,1 385 A G 130 199 268 337
19 145,9 333 A T 131 200 269 338
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(continuacion)

SEC ID N.° Posicién crom.  Posicion Alelo 1 Alelo 2 Cebad Ceb iEC ID N.°
) (cM) SNP' elo elo edﬁ or ein?/ or Sonda1 Sonda?2

20 183,5 322 A G 132 201 270 339
21 180,1 166 A T 133 202 271 340
22 180,1 219 C T 134 203 272 341
23 160,1 59 A T 135 204 273 342
24 182,4 525 C G 136 205 274 343
25 178,5 221 C T 137 206 275 344
26 159,2 272 A T 138 207 276 345
27 150,7 149 A C 139 208 277 346
28 165,7 310 C G 140 209 278 347
29 160,1 520 A T 141 210 279 348
30 159,8 62 A G 142 211 280 349
31 182,2 192 G T 143 212 281 350
32 181,2 255 A G 144 213 282 351
33 174,4 381 A G 145 214 283 352
34 160,1 107 A C 146 215 284 353
35 150,7 171 A G 147 216 285 354
36 180,1 356 A G 148 217 286 355
37 150,7 323 C T 149 218 287 356
38 171,2 188 A G 150 219 288 357
39 174,9 188 T C 151 220 289 358
40 174,9 683 G A 152 221 290 359
41 166,6 619 C T 153 222 291 360
42 175,5 338 G A 154 223 292 361
43 174,9 152 T G 155 224 293 362
44 170,4 163 G A 156 225 294 363
45 174,9 312 A G 157 226 295 364
46 167,7 82 C T 158 227 296 365
47 175,2 708 C A 159 228 297 366
48 174,9 225 G C 160 229 298 367
49 160,1 197 G T 161 230 299 368
50 170,7 106 T C 162 231 300 369
51 174,9 207 A G 163 232 301 370
52 174,9 553 A G 164 233 302 371
53 168,9 152 C T 165 234 303 372
54 174,6 208 T C 166 235 304 373
55 170,7 531 T C 167 236 305 374
56 174,9 139 C T 168 237 306 375
57 174,6 159 A G 169 238 307 376
58 162 51 G A 170 239 308 377
59 170,7 139 G A 171 240 309 378
60 175,5 318 A G 172 241 310 379
61 174,9 143 A G 173 242 311 380
62 175,5 105,0 T A 174 243 312 381
63 170,7 160 C G 175 244 313 382
64 172,6 168 G T 176 245 314 383
65 174,9 565 T G 177 246 315 384
66 170,1 165 C T 178 247 316 385
67 174,9 118 C T 179 248 317 386
68 170,7 96 C A 180 249 318 387
69 170,4 609 G A 181 250 319 388
70 > 131 A G -- -- -- --

71 > 205 G C -- -- -- --

72 174,9 739 T A -- -- -- --

73 174,9 186 C T -- -- -- --

74 174,9 262 G T -- -- -- --

75 174,9 270 A T -- -- -- --

76 174,9 419 C A -- -- -- --

78 167,7 121 T C -- -- -- --

77 167,7 26 A G -- -- -- --

79 175,2 760 C A -- -- -- --

17




10

15

20

ES 2562412713

(continuacion)

SEC ID N.° Posicion crom.  Posicion Alelo 1 Alelo 2 Cobad Cob %EC IDN.°
) (cM) SNP' elo elo edﬁ or ein?/ °"  Sonda1 Sonda?2

80 174,9 286 A T - - - -
81 174,6 264 A G - - - -
82 174,6 316 T C - - - -
83 168,9 190 G A - - - -
84 168,9 394 T A - - - -
85 168,9 431 A T - - - -
86 168,9 469 A G - - - -
87 168,9 489 T C - - - -
88 168,9 573 G A - - - -
89 168,9 580 G T - - - -
90 174,9 72 G A - - - -
91 174,9 76 T C - - - -
93 170,7 227 C T - - - -
94 170,7 269 A G - - - -
95 170,7 285 A C - - - -
96 170,7 294 A G - - - -
92 170,7 72 A G - - - -
98 174,9 201 A G - - - -
99 174,9 246 T C - - - -
97 174,9 36 C T - - - -
102 174,6 185 G A - - - -
100 174,6 51 G C - - - -
101 174,6 52 T C - - - -
103 174,9 53 A G - - - -
104 175,5 370 G A - - - -
105 175,5 252 G A - - - -
106 175,5 256 A G - - - -
107 175,5 326 C A - - - -
108 174,9 193 T A - - - -
109 174,9 665 C T - - - -
110 > 3 C T - - - -
111 > 5 G A - - - -
112 174,9 72 A G - - - -

* delecion de un Unico nucledtido

** localizacion exacta no determinada

! posicion de nucleétido en la SEC ID N.° indicada

Ejemplo 10: Deteccion de resistencia a reniformes y control de la introgresion del locus de resistencia a
partir de una linea de plantas en otra usando marcadores SNP.

Puede fenotiparse un progenitor resistente a reniformes, tal como LONREN-2, y un progenitor susceptible a
reniformes, tal como GV061 para su capacidad de resistir infeccion por reniformes usando el procedimiento de
indice de infeccion descrito en los Ejemplos 1-5. Como alternativa, puede usarse la técnica de extraccion con
embudo de Baermann, u otro procedimiento de fenotipado de resistencia a reniformes.

Después del fenotipado, se determinarian los genotipos de los progenitores con respecto a uno o mas marcadores
vinculados a la resistencia seleccionada de la Tabla 10. Como alternativa, puede usarse cualquier marcador de ADN
que esté dentro de la regién gendmica entre los marcadores publicos CGR6333 y BNL1231 b.

A continuacion, se cruzarian el progenitor resistente y el progenitor susceptible. En una realizacion de la presente
invencion, el genotipo de la descendencia después se asociaria con el fenotipo de los progenitores comparando el
genotipo de la descendencia en uno o mas loci marcadores seleccionados de la Tabla 10, o cualquier marcador de
ADN que esté dentro de la regién gendmica entre los marcadores publicos CGR6333 y BNL1231 b, con el genotipo
de los progenitores en uno o mas loci marcadores. Después se seleccionarian individuos que comparten alelos SNP
para esos marcadores con el progenitor resistente para progresar en el programa de reproduccion. Podrian
descartarse individuos con alelos SNP para esos marcadores que no coinciden con el progenitor resistente, o que
coinciden con el progenitor susceptible.

Este procedimiento evita el procedimiento laborioso y largo de fenotipar a mano la descendencia procedente de
cruces con estos progenitores para verificar los individuos resistentes o susceptibles en la poblacion de la
descendencia.
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La presente invencién puede usarse sobre poblaciones diferentes a las descritas especificamente en la presente
solicitud sin alterar los procedimientos descritos en el presente documento. Aunque diferentes progenitores pueden
tener diferentes genotipos en diferentes marcadores, el procedimiento para usar la presente invencion es
fundamentalmente idéntico.

Un obtentor de plantas puede seleccionar genotipos resistentes, determinados por el genotipo del progenitor
resistente, en uno o mas marcadores proporcionados en la Tabla 10, o cualquier marcador que se mapee entre los
marcadores publicos CGR6333 y BNL1231 b, para seleccionar plantas para resistencia a reniformes que surge del
donante seleccionando al mismo tiempo el genoma destinatario en regiones cromosémicas adyacentes. En la
practica, esto reduce la cantidad de arrastre de vinculacion del genoma donante que puede estar asociado con
propiedades indeseables agronémicas o de calidad de las fibras.

La introgresion de uno o mas loci de resistencia se consigue mediante retrocruzamiento repetido con un progenitor
recurrente acompafado por seleccion para retener uno o mas loci de resistencia a reniformes del progenitor
donante. Este procedimiento de retrocruzamiento se implementa en cualquier fase en el desarrollo de lineas y
sucede junto con la mejora para caracteristicas agronémicas superiores 0 uno o mas rasgos de interés, incluyendo
rasgos transgénicos y no transgénicos.

Como alternativa, se emplea un procedimiento de reproduccion directa en el que puede controlarse uno o mas loci
de resistencia a reniformes para introgresion satisfactoria después de un cruce con un progenitor susceptible con
posteriores generaciones genotipadas para uno o mas loci de resistencia a reniformes y para uno o mas rasgos
adicionales de interés, incluyendo rasgos transgénicos y no transgénicos.

<110> Monsanto Technology LLC

<120> PROCEDIMIENTOS PARA CUANTIFICAR ORGANISMOS DIANA Y CREAR PLANTAS DE ALGODON
RESISTENTES A RENIFORMES

<130> 46-21(55576)

<140> EP 10822817.2
<141> 11-10-2010

<150> US 61/250.235
<151> 09-10-2009

<160> 384

<210> 1

<211> 643

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(643)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 1
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<213> Gossypium hirsutum
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<210> 3

<211> 960

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 3
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ttgttttata
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<210>5

<211> 503

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 5
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598
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15

gcogecgatcet
cdgtegtggg

ctcgecaaggt

aaaagaaaat
ctttgtattt
atcaaaggcet
attggettgt
ttggegecteg
ttgcggegea

gctatteggy

acgtctatca
atecccttceta
aaacctctet
agaggcgtaa
gattectett
tcatagcecga
tgetgettte
ggtacgggte

agagggtgac

attgggetta

<210> 14

<211> 530

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 14

gatagcttgg
attaaaatag
ctataattet
ctttgtcaac
ctecatgegtt
cetttgetgt
tttctogttt
gatacctttt

ttctaaaatyg

aaggatctet
taaaaattta
taagtgcata
tetecacette
attattggaa
tecetggaaa
ctttetgggg

ttettgtegt

aaatattgta

<210> 15

<211> 699

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 15

ES 2562412713

gcagagacga
aacccegatt
tttgetttet
aaatgaaaac
ttttttgtgt
ataactaaaqg
gtttgtttte
taggetaggg
ctagggttee

ttgggctagg

ctcttatatg
tattatatct
aaacacaaag
ttgattcott
aaagaaaaag
tttgagetgt
tattrggtgyg
acgttgtcat

gagctgttat

acagececgg
tcgacgaaat
ttttttgttt
agggaacaac
aatctgtteg
aaaacaacaa
ttttgecaggt
tacggaggtg
cgaaagtgtt

atattaagtt

taagagcaga
taattattac
cgtecgacac
ttgggaaaag
tgggaaatge
ttttetttet
tttgttttet
gttgtegtta

ccaccgtaga

26

gcettcaaagqg
gaaggggata
ttgagataga
ctttgeagaa
tagtegtatt
tttttgtect
acggagcacg
gtacggtcgt
gaagtttttyg

cggtt

gaactttgga
tttttecataa
attaattaaa
catcactgcet
atagagaaat
tgttgettat
ggttttgaac
ccttcaactt

cattctagac

atgaccattt
cgacggccaa
tttcaaaata
tattcaactt
acaatcgaaa
ctgettttgt
gggctgtgeg
tgegaggcetg

ggctttttygg

ttatataaat
tecatgcetaat
gtaggeteca
catetatgac
tgettagaaa
atacttattg
accaaactga

cctcatctat

&0

120

180

240

300

360

420

480

540

585

&0

120

180

2490

300

360

420

480

530
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15

ctaatcactt
ttgtaaagct
tagttctaaa

tettecaacty

ctgeatgaag
gctegcaaat
teoctctaaag
tgaagcttaa
acatcagatt
gctaagattt
geetctactg

gaaccaagag

acctacctee
gatttatecag
caaaccaagt

cgacctgeat

gecaacttca
ccataaaccet
tgcaatgaat
tgttgaagtyg
ggttgtcaca
tecttageeca
tegattgaga

taaaaacata

<210> 16

<211> 738

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 16

tatattcecg
tcaaaactct
gceccaagag

gacagtggca

aacccagaag
gggattggtt
gteccectaga
tagagagage
aattattett
agtctatact
acatataaat
tgtttacate

aacaacatta

aaatctcttt
gaacaaaatt
ccaatcaatt
cctaaagatg
ggtggtgtcg
ggccgcgaaa
aaacgtgtaa
tctaatttaa
atattataga
tagtaccaag
tttaaatttt
atccattttt

aaatattt

<210> 17

<211> 557

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

ES 2562412713

attaattaca
ctcaaatgtce
tacaaaatgt

ggctegggea

acacteoctct
tgacacacaa
cagtttcact
atttgtcctt
cataatctct
actggcttgg
aacaacaaat

tcctgaggta

tactttecaca
acttaaatge
acggagatat
ttgccatgat
atgcatctat
gagtcagtge
tctcggagta
tatttgttac
aatgtctgtt
tattaattta
actcaaattt

taaaatttaa

ttgaaacttg
aacaaaatta
taatttaaag

gettgttett

ttggectgea
agaggcetttg
tcttgtgett
ccatggaata
gttgettece
ttgacaacte
tgctecetttt

cteottecatyg

gtaaaccttt
taagaaaatg
cttectecgga
gcagaagyc<yg
gcaatttgca
tgattectggt
ctttggtaaa
cgetttttaa
tgaattaggt
tttatgtttg
actataatat

tttatectttt

27

ataacctata
catcaagtac
taacaaaatt

cttottgget

tactgcatac
tcaagatgta
gtttcattte
ctggattett
tttagtgaag
ctgcagetge

cactctaaca

aaaaaaccga
agccaamaac
aaaggcgagce
gggaactceeg
acgtcgaaga
gtttatatta
gaggtaagag
ttatagttaa
tgagectgage
tcaaaatteg
ttatatgact

tttattaatt

ctagcacawt
attaccaace
agcagecattg

gotteatgtg

ttccagetta
agcaagttga
tctaacaaaa
tgcaattgea
attcaaatca
cacatattct

aaaaatggat

aatttacaaa
aaccggagag
ttgecgagaa
tgattggtca
atgagagttec
aagagaccga
gagcecaatcta
tatatcaaaa
ctaagtactg
atctaattca
aacttaaata

tttaaacata

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

€99

&0

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

738



10

15

20

<400> 17

aaacacgaaa
catatttecat

taaaaaaaag

gtgtacggtg
gygctgagaga
tttttacaaa
ccagggcata
agaatcagcg
agectttgtaa

ttttggtect

ggttgttgat
ttttatttgt

aaaaaagcga

gteggeggeyg
gagagagaga
tttttttget
aaatgacgte
tgtttttgac
tttaattttt

ctgctge

<210> 18

<211> 450

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 18

cgctgecteta
tgattgattg
cragattaaa
aaaaaagaat
tggattetig
cccacttgaa
accctgattg

gcaagacate

attgtgtcca
aaaagaccaa
aaggctaate
gtggtcgaaa
tagaagatgt
tctacgectg
atatctgaag

attacacaca

<210> 19

<211> 548

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 19

ES 2562412713

ttgttttatt

gttctatgta

aaaaactaaa

gtggegeatyg
gagagagctt
tttataacaa
gttttgteet

ggaagggcta

tgtattttta

getcaagceac
gatactgget
catggccaga
aagagaaaac
gacectgttga
caactecate
atgcaaggtt

caaaaaaaaa

cctttetttg
tatatataag

atttttacet

geggtgetgg
ttttgaagag
tatgaaatga
gggtcggatt
attgcacttg

attttgecea

aacaatatga
gggaagagcet
caaagtaggg
actaccattt
ttggattgta
aacattcaag

caggaggaaa

28

aaactacgca
atatattaat

ttttcgaaaa

agtetcaceqg
aaagaaagaa
cgeegttttg
gacctgacce
tageecttee

aaaattttat

tttgagctgt
ccaggaatte
tattcetceg
gtggagttet
gaattagtca
taaccattga

agcaacacaa

tatattcata
aagttttttt

tcoggecace

gaaatcccca
aaaatgaatt
cattaaagac
atactcgett
gettttttat

ttttgttteca

cacegttgtt
tattattagg
gtacaattgce
tgaattggat
gttttaagag
aactgaactg

geatgatcaa

€0

120

180

240

300

360

420

480

540

557

60

120

180

240

300

360

420

450
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15

tgecgtgataa
atttacggac
ggcatagect
aaataaaaga
aacactctge
atatctcega
attttataat
tgtcctatta
atcettetta

tcegtaaa

attatatcca
aacagattge
taaggtgaag
gttgcagtge
tcacaacgat
ggaagcggag
gggccaatca
acttttttte

cataccacaa

<210> 20

<211> 415

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 20

gececttgatt
tgggagaaaa
ggaaacttca
gatgcattac
taggaaaata
gatggttgtt

tgactaggtg

cggtttgtat
gettgacegt
ctttgggaaa
ttagtaagcea
teategacac
tgagtggtat

atggatgatg

<210> 21

<211> 646

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 21

ES 2562412713

ttttecttga
ttagatcata
aagtgtggtg
cataccccte
ggatcagtag
gaagaggggc<
gggaagaagc
acatctttya

agttataaat

tatecttcotaa
attatgcgaa
ccgaaaacca
ggectggarg
caacatttet
tgatatetaa

ggtagacaaa

aagataaata
aacgtgatgg
ttagaatagt
aatcttcacc
gtagcactte
agcaaccaaa
attaactgtg
tttaatgtga

cttttactca

tccaatctat

cgttttggtg
atggtggact

ttactgactg
ttaatggaaqg
atttgcaagg

ctttetaace

29

tagtggetgt
gctteatgtg
gtatgagaaa
aaattttgaa
tgacattaaa
actgttgeaa
gtaaactact
tcaatctaga

tattcaacaqg

ttgctatete
gggtcatgat
tagtattcac
aaccccaaca
agtttagttg
tgcaaacaac

cacgettete

gaaaccaata
tattteaatg
gatttggaaqg
cacatccace
caagaacgta
aaaatttteca
taaccaatct
cttacttacg

gagctcatat

cgaagtttgt
cegaatceaga
agcatggagt
cttcgecata
aaggagacga
tctttttaag

acact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

548

60

120

180

240

300

360

415



10

ES 2562412713

ttctggagec ttctctggat attceecteca ggtacttett taaataaggt tatttgtttt 60
ggaaqtgett gaaaaaacaa tatttcaaat taggctgatt aggtataacce aataatgtta 120
ttacttgtaa acaattgagg ctgcaaaata caactgtttg aagcaatatce aagaageegg 180
tttgatacat tgtgaagaaa taacacgact tggagcagtt aagttttgga tettgeattt 240
gtggatggac ttatccatta gtgtttacat accataggga atttgtttgt aacaagtttt 300
cttgggctts tgtttacagt tgcttatctt ggtctttgga tatgatagte ctttgggatg 360
cotcootttte ttaaatatta tttataataa gttttcttag geaccatett tagtgttttg 420
tcatattggt tgcatattgec taatcttcat taatcttgat taggtgatgg agtcccatca 480
agcaggeaaa ttggacactt ctggtactgc taaggctatt atttcttget ttecagaaatt 540
gggggtgtca tttgacatgg atcaggtgtg tggctettac atattcecttaa ttgtaattga 600
aagagaaate aagttoetttt ttettattgg ttaggggetg gggagg 646

<210> 22

<211> 645

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 22
taacattttg attgctctaa ctttaaaaaa ttctaaaata ctcattaaat tatttcaaaa 60
tttttatttt tatttcaaaa agaaaagcat aatgecttgt tgtttaacaa taatgccaaa 120
atctmattag catgcagtag aagtagaggt gtttaggttg gagtctagct caattaaaat 180
tttaggaatg tttgttaagt ttggatttga ctttacctta aaaattgatc taaaattttg 2490
gtcaageteg atgtaaataa aaatattaaa atttcaagtt cggecggece atattcaaat 300
tttttatata atatttttat aaaaataata taatacataa aaaatactza aaacattaaa 360
ataaatgtet cccagcaatt tgaaaataaa ttttaaaaat atatgtgett aaataacact 420
gagataagtg caatttaaca gacaaatacc tttaaaatag taacaaaatt aacaataaaa 430
taagaattat ataatatcca aacaataaga acaatatagt aacaaaataa tagtaaaatg 540
atagcaaaat agtgagaaaa caataatata gcagcaaaac aataaaaaac aacaagaaaa 600
caacattttt tttatttittg tagattcata cgagetgage ttcag 645

<210> 23

<211> 611

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 23

30
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15

tecatgttaga
gcacctaaaa
accgaacage
attgagcgaa
tttcecttac
agatgaaacc
atcccaaatt
aagaagagaa
cgaaattaga
tceccactcga

accecagtaga

gggtacacac

gaatacccaa
gtacacatac
aactgcagtc
aacwtacact
tatcgacaag
gcatgtgaag
tagtggagaa
aaaaaataaa
actagtaagt

g

<210> 24

<211> 300

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 24

aagtttagte
ctgcaaaata
cagettgatg
gacctoortg

cgaagaacac

aacttctaaa
cetttocttt
actctteocca
taatecageg

tegeacgagt

<210> 25

<211> 631

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 25

ES 2562412713

ctggtatgat
caccttttta
ttaccactat
tcaactcctt
aagaattcaa
tgaaagcecece
aacaaaagga
aagcaaaaac
ataaaataaa

ttattttaat

ccataaagaa
atcttcaace
attgecacget
cagaatttca

tccaaaaact

tttgatgtga
gcaatcaaat
caaacccgat
ctectgecaca
gtgaaaagga
cacttatctg
gagtacagat
gtacgtcaga
caacaatatc

atgagttaat

cattagcata
aagegtgcaa
ttactceccaa
tcaagtgttt
cagtgagttg

31

aaccacacea
tgcaaatcca
cacgcgcaca
aaacgtttac
gaaaccoccat
atcacacgaa
tgaaaaggga
aattttggaa
tatcctaace

aaagaatatt

cttttcaatt
tgtcaacaaa
atctgtagac
gacgtegtag

gtcaggcaat

gagaccacca
tcaatactaa
gattagactg
agagaattat
agcttactga
aaacactgaa
aaattgaaag
gagagagaaa
totecattett

acataagecet

gggtccccat

ctateggaac
gcacgatcga
attetgtcte

aacccaccagg

€0

120

180

249

300

360

420

480

540

600
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300
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15

atgttaattg
tgagttatga
tattaaatca
aggcatgtge
catttcecga
ttcaatacat
atccaagtaa
taactettte
attttgatee
aatttaaatt

gatgcaaaga

ccataggctce
attttttatg
aaacagataa
acagatcaca
ctgttcattt
ggaaaaactt
catgggcteg
aagatatget
aacattaaat
acgaggaggg

ttgattcaaa

<210> 26

<211> 658

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 26

ccgatgggaa
gagcaatgtg
caccagacga
gggtttttga
gtcaaccceat
atctectaat
tttettttag
tagacttttt
tttgcatgtt
agattattat

ctagttaagg

agccactgga
caaggataag
agetegacga
tatgtagtct
atttaatqggg
cctattaggt
atatttgaat
acctttcaaa
gtggtattge
ttgttacatt

ataaaaaaat

<210> 27

<211> 578

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 27

ES 2562412713

aaaatgtgcet
gctaattgeca
aaacctttct
aaccatcaca
ttcttgaagt
agaaaacaat
aatatctett
tttacttatg
ggatgtttta
tgagagatgg

gactggaacc

gaggcatacyg
atgatgatag
geygaatcaa
ttggtttgta
ttaatcttet
taaatatgat
tttggtttta
ttcatgctca
catggecatta

gggtggtttt

ccaaagggcc

ttgcatgcetg
tgttaaggat
atctgtaatg
acataaacct
atttgtettg
taaacatace
attatattgg
agattatgtt
tgtgtttcaa

attgtgaatce

9

tggagtttge
ggtetogata
gategaggea
tgtttgtcat
tectatgtgt
cagtatgttg
aggatataaa
tggttgectt
aatagagtce

aattccacaa

gatggattgg

32

ggtttcccat
tgatgaaatt
catgttttca
ttggtttget
cgattatgaa
cgtatctgaa
ttactteceg
gttttagttyg
gagtgetttt

tcateccgaaa

tteegtegag
tgtggagﬁtg
gtgaagaggt
tectagectga
gtetetgete
ttgatgtact
atatatttta
cgggtggttt
ttcttgateg
ggttatttat

gtttcaateg

aacattgcac
ttgtacaaaa
tctgcacage
attatctatg
tatatgacce
actygeccaa
ttggtetteg
cttttcttag
tgagaaactg

ctctaaactt

gaagctaaaa
ttteccttcaa
cetgttatet
agaaatgcat
tcaaaatata
tttttttgtt
gataaatatyg
cattgtteat
aagattttaa
tttttaaata

gattaaaa

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600
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15

gaaaaattat
tgattegeeg
geegtageeg
cgcaggcace
cacattgetg
cctectetee
cgeegeatec
teecggtaget
ggttttegag

aggaccgagyg

ataaaaattt
aacaatccaa
acacccaaaa
accactttgg
gcacttactt
accacccgte
gtcaccgeca
aagaagtaca
tegtacggga

acgttcgcgyg

<210> 28

<211> 652

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 28

atgaatgcetg
gctgggaaca
tacggtctca
agtgaggccea
attaaaaaga
gatgataaaqg
atcattccag
aatgataaaa
tttgatgtca
caaaatctecg

tatttgettyg

acgacttgcet
agctgatgaa
aaatgggtca
acacttttgg
gacagcgaac
cggctetttt
ttgtggagtt
tggtctatga
aattaatttt
aaattgacca

ttttggatga

<210> 29

<211> 585

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 29

ES 2562412713

gtgteggtat
gaatttaaca
tgaggaagga
ggaagetatt
tagttacgtt
cttgetecge
rtttgatecte
acacggcgac
acgcggcgge

tggtgggatt

cgatgattte
agaggtacgc
gaaaattaag
ctgeatggtyg
acactetttt
aaaactcatg
tggaaggtta
ttattttcaa
agaaaacatt
attgcaaaaa

catttagaat

tatcttcact
cecacaaggce
ageggegeoee
catttgette
cttatggaac
tecgataace
caccaatgte
accacctaaa
tttgtttgta

agctteca

tctaccgaaa
cttttctttt
gccattaagg
cgtgaccgee
gtgagtaaag
ttagagtttg
dggaagactyg
ttgaggatgt
attaaatcta

caacttegag

gaagagaggg

33

tgaccettge
cagaacaate
tectecgtee
gagaccaaaa
ttacctectt
tcegtticeg
tcaatgectt

cecaaggace

cagatgggtg

ctttgoggaa
caagctcaaa
cgaggttage
vagtggaaac
ataaaataat
aaagtgaaga
cattggegea
gggtgtgtgt
taactggcca

ataaaattgg

aagaatgegt

tttaccattt
gectatcace
ctteoecgecge
cattagtgac
actaccaaaa
tcaccgette
acaagccgaa
caaacaagcg

cttacagagg

agatctaatg
tcactttget
ttcaattgaa
ctetttcatg
agggagggat
gaacgtttac
gtttgtttat
ttcagatgtt
agtaccagat
tggaaaaaaa

ta

60

120

180

240

300

360

420

480

540
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60
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180

240
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420
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ES 2562412713

tacctecccag ttacaaaagt cccaacttte catctcecaacce gtecatcaat cttgateate 60
aaaaaaacac tcccggecat ctattcagea ceccaatgoga cggaatattce cggtgagate 120
ggtaccatag taccatatat tataggtgac caaatattga cctcawtatg gecttgtcca 180
gagtgttatt tettggttee egttagaage gtaaacgteg agecggtegt aataaacace 240
gatategteg tttgggttac gtgaacggace tgtgatttga aagtttgaag tgagggagtt 300
gacggtggtg gcgttgaagg cgtagacggt ggtgtcgagg agagtgaagt tggatttget 360
gggaggaagg attgeccata tgagtaagat tgtgatgaga atgaggagga ttagaataca 420
agegatgact cggegaaaaa atttetggeg ggatttgbtgg tggtggecge cgeagtetta 480
getaccagac atggtggatt tggaagttat tgggtttett tttggtgatt gtgtgaggat 540
ttagtgatgg aatagtattc agtgtgtget attagecttte ttatg 585

<210> 30

<211> 592

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 30
acagaaatag aaatgattge agtctghbeta ttttctttee ttttattgga attaaatatt 60
gatgtttttt ctcgazataa agaaatttat gcatgtcata tgggectttga tatcttctca 120
ttgttgagaa cttggttctg aaatggttac tatgttctaa ttgttttttt tttctgattt 180
ttagggaaaa cacgggcaaq agatgetgeg ctaaatgeya tecagtegee tttgttagat 240
cttggtatag aaagggctac tggaattgtt tggaacataa ctggtggaag tcatttaace 300
ttgtttaagg taacgcgcca tcoctcoccgactcec tctcagtgbtg tetgegtttt cttgoggaga 360
ctttatatat tatcttgata ttgagecgecaa aattgttgat tattcgtaaa tggagcactt 420
ccctgtagga gaagagtcat tgaagcccaa geggcocccac catatctgat acctgecatte 480
ttgagtaaca gacaagtgaa taattggaaa tagtatagta atgaatacta ctttgtcatt 540
gaaatgttat acatgggaaa ccttgattat attgactgat ccacttgggt tc 592

<210> 31

<211> 579

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 31

34
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15

tgcatcacaqg
tectcaacee
cactttcagg
tctgagacgt
gtattgtttt

tcagatttgg

ttgagggtcet
gttetttgtt
ttagectettt

tgtttateat

aacattgaat
atgtectttge
agggagagat
gcattatatt
gttgagtcta

gattcaacaa

gaatttgttyg
aacttaatta
ccataageat

ettttctttt

<210> 32

<211> 620

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 32

tcaaagttcee
ttgtcaacce
ttggaagcac
ccactcaatg
caaatttace
atatatcttt
aacttattca
attgatcatt
aaataaaaat
ttgcattact

aaggatgact

atccaacata
catcttcaac
cattggctac
tetecatoee
ctectgtityg
ttecttttttg
cagatattgg
tagcccaata
tggatttcaa
gecaccaagyg

gttgcagtta

<210> 33

<211> 574

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 33

ES 2562412713

tttagggttyg

cttegectec
ctgtcattgt
actacagtag

atttgttatg

agtacaagta

tttaagtctt
ttgtaaaatt
tttecataag

ggactgtaat

gaagttcaag
atcetgeaaa
tggacttceea
aacactgtta
aaaactgacg
gtacctttea
atcattacge
gactttgage
tttccaaaat

caccaatcaa

agagaagaaa
tatcgecatt
ttggcatceg
tecttgategt
gttttegttg

ggacgtgege

aaactagtaa
gatgtaaact
categgaage

tgtatgata

cctgaaagtt
tgcatetgtt
ttaatttcaa
ttttctcaat
atcttecatceqg
azgtccatte
atgataacgg
ctaaacccaa
taaaaaacaa

gatttgaace

35

gagtaaaaac
ctetectacac
gagagtgttt
gaaattcagg
atcgaatecag

aatggacatt

tggattttee
tatatgagaa

ttaaaaggtt

ccaccattaa
ccattgaget
gtccagacgt
tttecaacet
gttgattgag
aagcagcaaa
gatttattwg
gatctgtecct
ctgaaattat

cttettettt

caacaacgat
ctttaagtecg
tettcocactt
taagttettyg
ttatagacca

gacacrgagt

ttttgectga

gttgctgetg

acttttaace

cgatttette
caattctatg
gtctacactt
ttgtetaaag
cttttgaaaa
gcaaacaage
tgtteategg
gaattaaaag
aacatcaaat

tgacatggag

60

120

180

2490

300

360

420

480

540

579

60

120

130

240

300

360

420

480

540

600

620



10

15

ctttactatt
cagactttet
cagttgtttg
tgattattaa
tttgaatagt
acaatatgac
gttttegate
ttettgettt
tttgaagttyg

ggtgaagtgg

cgeggtaget
tttettcatt
azgaaaacat
acgactcate
ctcecdageaa
taaacgaace
ggttecettt
cgttttattg
tttgtaggee

agattgtteg

ES 2562412713

gectotttte

tectagtcgt
ttcggtgttg

atctgatetg
ctatgggcca
tccattgttg
agetteteaa
ttegtttgeg
aacctaatet

aaaaaacact

<210> 34

<211> 789

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(789)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 34

ttettaaaca
atttteettt
attgcgaaat
tttgaaaatg
ctgtttettt
tgtaagagtg
actcttttga
ttettagttt
caagcattte
aagaaaatga
ttgaaataat
gaatatgtte
ttttitacat

atttecatgt

aaccctaaac
acatcettaca
tagttgaaat
ckaategtat
tgctaactat
cggeatggaa
attagaattt
catttcacgt
tctgtaaaat
tacctttttt
attttatagt
tatctgctac

ctcaatgatyg

cttaatttct
tttcetttecag
taataattat
gttcagatgc
ttttetttta
ttatatatat
aggtttggta
ctgattaaag
ttccocctataa
tecttgttaa
ttgatgtttt
tactgttggt

attgcttgtc

ttetctacac
ttecgagttte
ttgatttgct
agttaaaatt
tcaacagett
gcaggaagca
aacttatetyg
ttgtgettea
ccatggaaga

ataa

ctcacatttt
ttaaaatttyg
ttatgtttga
tgtcttctag
atatgatatt
atatacatgt
tttetattga
gaaaattact
tttactcatt
atcgtaattt
gaattggatt
attgegttte

aaatattttt

36

gtgagcagta
tttagtttat
tgctetttat
ttcagatetg
gcgagggagyg
agaaaagaaq
aaattctttc
gatgtcgcac

aatccagtag

caatggaatt
ttetttgaat
ttategatta
taaggatcty
tttttatctt
tetecccagat
ttttgttctt
tatgttgtac
atgaatattg
ctttggacat
acectagttgg
atcatttggt

tgattgttac

ctgaaatttg
aattttctat
gttttttatt
tacagttttt
catettaage
tcgggagaga
ccggettett
atceaggctyg

cegaagttga

tnnngggtaa
atttgtttca
tttacgttte
atgtttcagg
tgattttgta
agattcatte
ttaaattgtt
aattttttet
aagggaaaaa
tattaagggt
aaacctttta
gttattgtag

atattttgeg

€0

120

180

240

300

360

420

480

540

574

€0
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780

789



10

15

<210> 35

<211> 687

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 35

taaggetggt

tgcecttatttt
tatgttgtte
tatataacct
teccaaatcect
catgcactat
caaatagaat

tggacagcaa

gagtttgtge
tacaggtacg

acatttgcat

gttcagcegay

caagacacat
catcatacte
cgttteottca
aaaagaccce
ctgtgaaata
ctetatgetg
attctaagtt

taagcgatat

ccgagaggtt
aaaaacaace

Cacatactet

ggtceteogta

<210> 36

<211> 620

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 36

tagtgagggt
tgtgetttaa
aatatgtcat
gcattgecata
cttaacactt
tgaatgttga
gaaagectta
tceggtaagg
ttggaagtgg
cagecaaage

gecgetteag

<210> 37

atggtgaaac
tacttttett
tgegttgtac
aaactetgea
actttattga
agatacattg
cacaaccaga
ctaaagetat
cacgtatace
tgcatgaatt

gttcatatca

ES 2562412713

tgatttcagt
gtaatttttt
tttttettaa
gccaaatata
ccteattite
aatttgetga
tgaaaatagg

tcegtetttt

cgacttggaa
gtgttttact

tcatcatatt

aatgtgt

gtcaggatgt
tataagttct
gtttaggtgt
ggatttgcaa
aatgatatat
gecagtgagt
catcccaget
tggagtgagt
gectgeagte

ttgtaaatcee

atataatata
ttetttgaat
aatgectgtyg
tgggaatact
tgttgttcge
ctgcataace
gagttttacg

tettetttee

agctcagtee
agttttetce

aatacggtag

atgggtcace
tcteaatgga
actgatcact
cttgattwtg
atgtatatat
gcaaaaaqgg
acatggaaag
aatttctegg
aatcaagtgg

aagggaattc

37

catcattecet
tttttecetgg
tttgatacct
tagaaaaaat
agcctacgta
gatcaacgtt

attcctacca

aggtctggga

ctaasgaatc
ctgtecctga

aacatecttca

tcaaaactat
gtcegttact
tgectgaaga
ttgatectcta
gacatttgtg
gagcaattge
caatggagge
caaagaagcet
aacttecaccce

acttgtegat

cacaggtgect

ttattactee
ttgteccgatg

tttgaaaata

tcaaattgta

tggtttectt
tttgttttot

aagagctgaa

aaatacagat
tatcettece

ggtteattee

ggtttgettt
ttgcatatet
tgtaccaaag
tctagtatgt
gtaactgega
tgtgaagggt
actctacgat
cagggatcta
tgtatggecag

aagaaaacag

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660
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10

15

<211> 669
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<400> 37

gggtgactaa
tattgtggac
aaccaccact
ggcgtttaaa
ctttttacct
tgatattaaa
cactttcaac
taactggttt

atatcatcat

aaacctatat
aataagtcca

tatgettgt

tgaagaacat
caagtcaaat
aaaggcacgt
gatgcatage
tacctagtee
tgaaaaacqgyg
aagatatatt
teectaagee

cattectgga

atgtetteta

atettgtggt

<210> 38

<211> 656

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 38

aagagacagce
cttctetatt
attgeattta
tatttttegt
atctcttatg
atcgaattet
getgtaggga
tetcattega
ctttcttececa
ccttcacecte

caccatecace

tectagagteg
tatcaaatac
gctccatacg
ttttgckttt
cogaatatga
aaaggcteca
atcctcecatce
aaaaccttgg
ttttgeaaca
atcctgteeca

atcaccacca

ES 2562412713

aggaagggga
aaaaceecac
caaaccgccce
cteggaagtyg
tcaccaaaat
gdatgttgta
tattcccaga
caaagtaatg

aactagaaaa

tactactaat

aactggactt

acctgcagaa
aattatattt
aggttaggea
tttgtactta
tgegatttac
etgttgetec
aacgecaaga
cctaaacceac
ttectetteac
cagtaatcat

tagtgctgat

ttttcecaat
aacatgtaac
ccaaagcaca
gtecgaccgat
caatcattta
ataaaaccte
ttaaaaaaga
aacaaaatct

ttattgattt

atagtcaaca

cacggttgat

agtgcaaatc
tgatgaatta
atctgtettt
ccatttgtaa
ttgegagttt
ccccatateg
ttaaagcaag
actgtatttg
ggaggtgacg
catcatcace

ctagectectg

38

ataaaaagaa
gtaatgceaca
cgtatacgcg
tccatgacte
aaagtataat
gttcatttca
gtaacccctt
ggctgcaace

tecatctaaac

accatatgca

cccttgetga

catttcaact
aggagecage
ttttattgat
gagagtttat
cagaacttgt
ttecagtcaaa
tagctcaaac
gtaaagttaa
gcagttcaaa

accaccacca

caggtcgact

aacaatgtaa
ctaccatcac
caatagaacc
catcactatce
aataatatte
ttaacatttt
cctatagett
ccatatatat

ctaacecctaa

aagttgagte

ggecttgagt

ttaccttgaa
teaagtecgg
tatgetttgt
tggctttage
atatcatctt
agttctgett
catecacgagt
gcaagttege
ctcacctget
ccatcaccac

ctagag

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

669
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15

20

<210> 39

<211> 574

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 39

atctagcatg
tatgggtata
ggatacctac
atgaagagtt
ctgaaaacayg
agettgaaat
gtcaaataaa
aaatataaga
tcgatcatac

gttccaaage

actataactyg
tatccaacaa
atccaaatat
ttaagtaatg
ctggtcaagt
gttcaaaata
cttcacaaag
acctgaaact
aattcgactg

aaatcaaatt

<210> 40

<211> 708

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 40

aagagacagg
ttgttgaatg
cacgactaag
tgaacaaagc
atgcaataqgqg
gacaaaccac
aattcattet
cetgetette
ccataaacga
acattgaaqgt
aaatcttttg

gttctcateca

tcaaatattg
tttttaaaat
ctagatttca
attatgggtt
ttgttagggg
ttgattgttg
actttccatg
ctaaacattc
ggcgagtgga
cttaataaaa
ctotttgeyg

agttgatete

<210> 41

<211> 174

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

ES 2562412713

caccaggeta
gagecatgetc
gtatcaaaca
tatgeattgg
gaataatatt
gaaataccat
acttaaaaca
aaaccaatte
aacactaata

tgtataattt

gtatattcta
atggaattaa
tegatgataa
gatttattta
ttgaaccttg
aaactttget
agcattttat
ttttgtecatt
gataagggga
taaacatgta
cccaactgta

tetettttte

tattacttgg
aatttttcta
tgagtgtcgg
gtagaaatga
ggtaccgggg
tttatgectte
taagtatcga
teotgaageag
ctaataacat

atte

tcecttaget
tgctaatage
aatgttettg
ttattgattt
atcatcggaa
gaaatttett
tctggettte
tggattaata
aaagaaggga
ataatatatg
tgtcataata

catatatate

39

actecgggaat
agttttttte
acatatatac
caggtttgtg
tattatcace
tccaacatte
tttgttatat
tgtatetgat

aaaagaccag

gctgcaatgt
agcatttcgg
ttgttacggg
gattgttgaa
ctazagtcta
gttgatttaa
tteggagact
acctgectat
gggaagagtt
ttaggaacaa
gattgetgga

tatctett

ragtatagta
acatgttggt
cttaacaaaa
tataaaaata
caaaaaagaa
toctettacat
aatgaaagca
gaccactagg

caaagtaaca

attattgttyg
aataaaaate
ttgattgttt
agttttttgg
geattctact
tttettteee
tgettggttt
tattagtget
ccagaagatg
ccatctgttg

ttttecgeaa

€0

120

180

240

300

360

420

480

540

574
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15

20

25

30

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(174)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 41

agttacccece tggecccatga aggtangcag tatttcttaa tatgacacag cattttetta

60

cactgttttg ttetggecott aygqaaaaata aaaagatgag atatagggtt tatageggtt 120

nagtacaata tatttgatta tttatgttat tcetttttece gagtagectt ggtg

<210> 42
<211> 814
<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 42

aagagacage
aacaacaate
tccatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgte
gagtatettt
atcatgtcca
agtaatatng
cctatattta
aattecttont
cctitcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

<210> 43
<211> 281
<212> ADN

ctetagagte
aatcecataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaatc
atgttacteg
ttttacatgt
natatgtgec
caaatatggt
gaagtecect
aaggaaacagqg
ttcaagagee
gaaagtatga

ctecctggcag

<213> Gossypium hirsutum

<400> 43

gacctgaaga
acattagete
aacacgeate
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catctgagac
aaatgaaact
aactgacctt

gctttgttga

acagcattgg

ctattatttt
cycggattac
ttaattaaca
ctttetettt
agtgtgttat
cctncaaaac
getttcaaga
accataaage
tcnaaggetn
agcacaataa
aaaagggatg
tattttette

ctte

40

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattyg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtetectege

gcaaaataaa

aaacaagt¢a
actgaatecge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtctccaaa
<ccatactcca
atacctgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagcgc

174

60

129

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780
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15

20

atattggcta
acccatcetga
cecactetet
cccataacct

tctcatgtac

<210> 44

<211> 908
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<400> 44

aatectgcact
ctatcatcaa
ttgctaacag
gtacagagaa
ctatatttga
atatttette

gaacatttta

agagatacta
ctaccaaaaa
aaggcccegy
gtgctctgee
cttgctcaaa
catgagtege
cecteegtece
tgaacgecee

taaaaaaa

<210> 45

<211> 814
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso
<222> (1)..(814)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 45

ttgaatcatg
caattaatac
cttaacaaca
acaatgaatt

aaataacaaa

actecggtgac
aacatcacct
ggattgttct
gagaattcct
ttettgtgag
gaaagaggct

tottttattt

cgagtcctec
gtctcatget
tegtgettet
ataagaactt
aaacagaccyg
tegttcaact
tttttttcte

tgcgegagee

ES 2562412713

taaacctcaa
tteggatgtyg
tcacatgttg
aaaaagttat

caagtgaaca

aacgtgaatt
ttagatcata
atggttgatt
cgtaaatcca
gaaacctcaa
tttataaggce

aataatatgt

gtcecagatt
tacgttactyg
ggtttecatt
ggagtccgta
aacgegtteg
gtecetegga
tcagteccac

ttattttatt

gaactcatgt
cgaaaggatc
ttcaagetca
gctatgcatg

taaaaatttt

cacagttectt
caaatatttg
cctetcaagt
acaaagacat
ggactagagc
ataaggttet

agtttagtaa

ccategeocge
ttattgatgg
cccatcatca
tcatggtgaa
agtaattgge
gacacggtceg
ccagaaagat

agtaaggtaa

41

gecatcttcet
ctactagaag
cacayaagac
tggtcaaaca

t

tgggtacatt
tecattaace
certetgget
gttgcaaaga
tagtagttca
ttcattatte

catcgageta

ggccatetgg
ttttattatt
tattgatgat
ggtaaggtaa
tegtecaacc
agaagtacca
acggctcage

agetttgget

ggcttccate
acaagggacc
accaatettt

gtgacatcat

aataagcagg
actgttgtat
gatatgagaa
gaggatgecaa
geatcetaata
tttttaccta

ctgcatctag

ttcaccggta
tttgactacg
aaatctecte
cgetgtgatt
cggcagcatt
tgcatggttg
caaaaaaaag

ccctaaagac

60

120

180

240

281

€0
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180
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540

€00

660
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780
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15

20

aagagacagc
aacaacaatc
tecatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgte
gagtatcttt
atcatgteca
agtaatatng
cetatattta
aattcttert
cctttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

ctctagagte
aatccataaa
gaaactcecaa
taatgaacta
taagtcaate
atgttacteg
ttttacatgt
natatgtgecc
caaatatggt
gaagtecect
aaggaaacag
ttcaagagec
gaaagtatga

ctcetggecag

ES 2562412713

gacctgcaga
acattagete
aacaggeate
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtyg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catctgagac
aaatgaaact
aactgacctt

getttgttga

<210> 46

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 46

gtgtacttta
atgttgaatg
caattteteg
tagtggcatt
aacttgggtt

cgatcaacaa

tatcagaaga
cngaagceaaa
tatttttect
atgcacagea
gagaatatta

agttggagaa

tttcaaccag
atataacata
tgtccaattt
gaaggagccet
acctggaanc

acgaggctaa

<210> 47

<211> 578

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 47

acagcattgg
ctattatttt
cncggattac
ttaattaaca
ctttottttt
agtgtgttat
cctncaaaac
gcetttcaaga
accataaage
tcnaaggetn
agcacaataa
aaaagggatg
tattttette

ctte

tagatcteca
cagtgggett
caaattcgga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtcteta

42

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgteteotege

ataaacttaa
tgagtygaca
ccogcecagatct
tgattgnaag
agatnaaaat

cctcaca

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatege
agtatagcat
acatatatat
tgtecaacat
agtctcocaaa
ccatactcca
atacctgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagege

atggttttga
ttatccataa
ctggtaggat
tttaacttac

aganacaaag

60

120

180

240

300

360

420

480

540
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660
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780
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15

cegtgattga
aagggtteat
caactgeett
taagggaact
cacttaagtt
caaaagttac
ggtttactcc
tategtceace
acacaatatg

atgcaagagc

agttgacagg
gaattgaacc
gatacgagga
tgtgttcata
cattccagat
cettteggtg
aaattttctt
cattaccaaa
tagagaagat

agtaggtagt

<210> 48

<211> 749

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 48

cagatacaaa
ggaggatgag
egtggeggta
tttgtteate

cegagaggec

cgaagattgg
cattgcttgt
acgtatccta
attcgagega
gctggtacaa
ggatatcgaa
atcaacggag

tggatgtcte

gcaatagecga
ttegttgttyg
catagtecra
catgggatta

ttgtttcatt

gaaaggatgt
gagagttggg
agggecggtt
gtccagacgt
gggtggaaag
aatttaggtt
gcacacaaca

gagatatacg

<210> 49

<211> 443

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(443)

ES 2562412713

ctagcaggaa
ttaaccaaat
gagectacat
tgtggtttac
aacttacagce
acattacttt
tccaactgaa
ggactctgea
ttecatatggg

gatctatgge

agaaatggga
ttaactgttt
ggaatettgt
ttaatggtge

tctcatcaat

tgatcgagag
agagagtaga
ttctacaaca
tttaccacaa
gcagaataat
gegttccace
aagoecacgag

tcteggaac

ggcaggaagt
ccaaaagttt
tataatccaa
tggaggccca
tagttaaaac
gegaaaaccea
cagaagatga
aatcagttgg
gaagggaate

ctagattt

gacggtccga
gtatcgtget
tectcaacttyg
ttacaatget

gtttgacatg

agagatectta
geggecggaa
gccattcgaa
ggatttegtg
ctatgeecett
cggttcecaga

ggteggtagg

43

tettgeatte
ctttatettt
gaaagaatct
tattgacata
aatgcacect
gettteccaa
actgacattg
tectaattge

¢tecaaaatet

gtegaggaac
aagaatttge
atacggaaga
ccattectttg

ctcgacgega

ggcagggagy
acagtcaaac
cgcgagatag
atcgacgaag
tctgettgga
actegttegt

ggactaaaga

ctagetteag
acaccaatac
cecttactgg
cgcectgacee
aatatagcaa
gttttattet
cttccaccge
ttaacagctg

ytectetecyg

ttgaaatcga
ttgatgaaac
ttaatccgaa
taacacgygtt

tegtgecteg

cettgaatge
aatggeacge
tcaaggaage
ataacoggtyg
aacctgataz
tactgtacat

gacaatactt

60

120

180

240

300

360

420

480

540

578

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

749
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<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 49

cactatacac
ttttaactce
ctacacctta
tagcagaatt
caatatatga
ggaagattet
attcaggetce

agaaaatgca

gcgcacacat
acaaaggagt
agggtatgta
ttecatggat
cnaatncacg
ttttettttt
accaattaac

tacacatata

<210> 50

<211> 209

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 50
aaatacgggt attgttecget
gtaggatcat atccccataa
aactaaagaa tcagagtaat

ctaaggecata cttgecagtta

<210> 51

<211> 432

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 51

tggaatecga
ggggttacte

gggetteegt

ctctegeagg
gecttgtgact
ttegatggea
agattgtgag

gcagtgggga

cattgctteg
ccgaatctat
ctccfccttt
tetttacttt
gattggaatt
tggatgatga
cctttagatt

ct

<210> 52

<211> 581

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

atatataggg
taaaaaaact
ttacctatte
acacacacag
agcgegcata
taaatnacaa
aaccaataaa

aat

ttegaatteg
gccacatgte
aacecttgetb
gecagtecaa
tatatcataa
attagattat

atgctaaaac

gtacacctag
ctatttttat
atggagacta
taaagagtaa
tgacatattt
actgggeaac

caacactata

caatacaatce
tattatttta
aacaagecac
catactgtgg
gtcatactat
ttaaacegte

tgtatatcetyg

tttctetttt caagttittte tatgcattta gagagtcett

caacgtctag ataagmatca aaacacggat acttcaagaa

60

120

180

240

300

360

420

443

60

120

atagttteca atgaactaaa ccgattcatg ttgacttcaa 180

gacacatac

tgttttggte
gaatccatec
agacatggaa
tttaacettt
atttetecee
tggaagtgag

ctcaattttg

ttgtatttat tegtgaaatt
gttgatgaag tagtagacga
getetetttg ctcaacckac
acgtgttegt gttttttctt
tttgttgecg gtecgtgtta
ttgatttttt teccttteta

atctggggaa tgttgtttea

44

tgtgaatgaa
ggaagaagaa
agcaatggaqg
ttaatattat
tgtgaagttt
atgcttagat

gatcctggaa

209

60

120

1380

249

300

360

420

432
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<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(581)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 52

gtttgattca
caatttagge
atactttget
tgteteccag
gacaataaaa
ceccacagea
taaataacta
aaaaaattct
tecaatagta

aacaatggtt

<210> 53
<211> 516
<212> ADN

gttgaaggtt
aaaaatgtaa
cgtacgaaag
aaaagaaacc
taaccaaatg
aatatngaat
taacaattat
caaaacaata
attgatctat

atatgaatgce

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso

<222> (1)..(516)

cgagagataa
tacaaagtac
cctateteat
ggcttctyaa
ttanatcact
tgccaatect
tatatgaatg
cagatgacaa
gaaatgttga

agagatcaat

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 53

gatttagctt
tataaaaagqg
gaagtcactg
ccaanagtgt
aactatcaca
tatataaata
gcaaagecat
cttaggggta

cccgggagaa

<210> 54
<211> 624
<212> ADN

gtecagtctg
agaggaaaaa
tttgattetg
tgcegtteat
tggtatagta
cacataccag
tagctcteca
cttgtgaaac

caactgttga

<213> Gossypium hirsutum

ctgcaaaatyg
gaatgaaaaa
ttgttgcaat
ctgaccacgg
agtactcata
gggaagtgat
tectggectt
aaagecagtt

aggecetget

gataaccace
ttacatcata
caaaaatgte
ctttaaaact
tocataatta
acggaccage
cagagattaa
gtacttatat
acaattcggt

aaccaagtta

aaatgtegga
acaacctgtt
tgeggcacrt
tttggecctgg
tteogtacagt
gagtattgaa
aaacctaaag
ggagatgegt

aatcct

45

tggttcaaag
acaaaaaagg
attttcaage
tgctactata
taaattcaat
ttecgaccaga
taaccaagtt
gcaatatacg
cagaaaaccqg

gcaatgtaga
ggttactttg
atgtaacgga
tttgtettgg
tcgaaccget
agactggtct
gttggtgeat

agtaaagcegg

aagtaaatca
atgaaatatt
tgcaagatat
tcatgatcetg
attggtccaa
aaaccgtata
gatacatcca
tgatataaca

tataaacaac

nnecgaaaaca
atcttttgag
atgagaacct
agcagtaggg
aacgtacttg
ggttggtggt
catccegage

agggtatecct

31]

120

180

240

300

360

420

480

540

581

60

120

180

240

300

360

420

480

516
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15

<400> 54

ggecectecage
tgatagattt
ctgaaccgge
gtaggagygg
aaagggtatc
taaatcttece
ttaaatacag
ggataatcat
taccaactat
tttgttgcag

gggtggtttt

gctggtacct

agaccccgaa
ggcttttaac
tgacaaaata
tccaaagtgt
atagtaagtt
tttttttteg
ttctacttcot
aacgtacgta
gtacaagtgg

ggccaggttt

ES 2562412713

acgaggccaa

ccttgtecagg
cgagtagagg
gttggagttg
ttgecatatg
gcttatteec
tatccttecat
attgttcatg
gttattttgt

gtaattctce

atgt

<210> 55

<211> 839

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(839)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 55

cagctgectgg
ttcttecagg
tggtggcaga
atgaagaagce
ttteettttt
gggacacctt
gacagcattt
aaagtgaggg
tgtttctete

tgtatataag

46

tagaggeccgg
ggctttaccet
taaagatatt
tagtacaacc
aaatatattt
acttttggea
caagaatget
aaccagtgtt
aatgcatacce

gtagaaagga

ggcattaggt
ttggttgety
gcaatggagyg
ccggttectg

attttttact
agaaaaccgg
tcaactaatt
ttaactttct
atttttatta

aactgggaaa

60

1290

180

240

300

360

420

480

540

600

624
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15

aagagacaga

atgttcaatt
caaaagctca
gtttgtatet
atttatteca
gccattttte
ggcaaacatt
taggataaaa
aataataage
tagatataaa
tgagaaaaaa
gecattgteat
ctecgaacect

tgcaggaatt

ttgtatggat

ttaaaatatt
ttttactatt
aatgaaactt
ctgaaattgg
attaaccaaa
tcaaacctat
cttgegcaaa
tgtgagactg
tattattecec
aaataaagaa
cgatggeggt
geatotgent

caagttettt

ES 2562412713

gtttattaga

ttttatgttt
aaaaaaataa
taatttgaga
gtttccagaa
cataccctaa
attttcaatt
aaacaaatgg
taatctattg
atcatagaaa
tctagccate
atrttctgga
tgecatttaag

ttctagtgtt

<210> 56

<211> 481

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(481)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 56

gggaatatge
teattttate
agaatgaaaa
tcagtnagag
geagttttct
gtattgtttg
agaatctaca
acaaaagtta

a

gtgttttata
aaagtaattt
tgttaacett
cctgaagaat
ttgaataagt
attcatcage
gaaaaaataa

tttggaaaga

tatcaaaatce
gaataagtct
aagatataaa
cteccggageca
gnctggaatn
atccteteca

caccactata

ggatcaacgt

<210> 57
<211>603
<212> ADN

ggtatacata

aagettgttt
atataaatga
tttcaatctt
atattaactt
ataatatcac
aaaaaataac
aacaaccgea
ggacatgtat
gaatagggtt
attagttggg
gggttaccgg
gecagettgtte

tecattgtet

ggacaatttg
atcaaatttce
cketttgetg
catgatgata
ctgagctcta
gatctaagta

gatattatac

aaggttctag

47

tateggatea

tgaagtcogga
aatgcaccaa
accatttaac
aattteocttt
agaatcagaa
ataatatttt
ccagcgatgt
tcatgccaaa
aagttgaaaa
cctttcaatt
caagccaace
cagatgcagce

gaagettttt

ttectgecagg
aaataagaca
gaatggaatg
atgecttgat
atttagagte
tatttttgtt
aagagaaaag

gacttacaaa

aaacgggteg

tegatecace
tagtaaagta
taaaaagact
taaccagcat
taaaaccata
gaatacaaat
gtaaatgtat
aaaccctaat
aaatgattaa
gaattttecag
ccaaacaceqg
tttcagtegt
gtcgcagtt

aaagaacttt
ttaagatgaa
aataaataca
atttttggtt
teccattaca
ttggttgaca
aaaacaacna

actaatggta

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

839

€0

120

180

240

300

360

420

480

481
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<213> Gossypium hirsutum

<400> 57

aagagacagg
tttcattgee
tatttcaatt
gettcaatac
tatttecctge
ctgagataat
tttaaattea
ttgecaattac
tatgatttga

teactetegt

gectacggate
ttactetgtt
tcttaagttt
tatgtttgga
atctgaaaac
arttcaaaat
aacctcaage
taattatttt
ttgcaataat

tagattttga

atcgcageeg
tectectettt
ttatcaaatt
atagtgtttg
gtaatgattt
tcaaccaaqgt
tgttgtagtt
gaatttattt
attcaattta

atttcaaatt

agt

<210> 58

<211> 756

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(756)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 58

tggctegttg
tegetgtatt
caatttattc
gatgatattt
agcaagaatt
gagatcgate
tctteaatgt
tctetgagea
ttcttgatta

tcgattcaat

48

ccatgagatc
tttteggttt
ttecttgtttt
gagatgctga
ttgtggtatg
tegatttete
ttacgtttac
toegtatatga
tgtgecctttg

atatcteccac

aagctcaagg
ttgtttgttt
agttgcttga
atttgactgt
atcattcact
tcaatttgtt
ttttettett
tteocttttat
atttatgttt

gatcagttea

60

120

180

240

300

360

4290

4890

540

600

603
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ctctagagte
tgcagcagca
taaaaatcaa
cacggecect
tagtaagatg
aaatttacta
aaattgtget
ttttcttgee
ttcgaaagag
aatgaaatca
agtgattcea
attataaaga

attaagaact

gacctgeage
attatgatta
tataaatgat
gacgeatgtt
atgcgataca
ttttatttag
tctaatttta
attatcatta
gacacaataa
aagatagcat
tttgtttgte
acagtagttt

geatgatgtt

ES 2562412713

tctttaagta
tgcaattgtt
ctcaagaaat
ctageccegt
tgaatggeca
ggtgatggat
ttgaaaatgt
acetttitta
gaaggatatce
gcctgtaact
ctgcaaaata
cagttttata

gcagaaagac

<210> 59

<211> 459

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(459)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 59

cattaacatt
aattcatggt
ttaccaacta
cctttgaact
aattaaaatt
tectttatag
tggggaagta

cggttgtcat

aagttgacct
gntttntttt
attgegttac
gtgaggtatg
aggctattat
atagaactaa

attacttact

ggtcgageat

tgttcatgtt
ttaatggatg
ttetgeoaggt
tgtttarttg
tectgatataa
atcagaaaga
tggaggacaa

tctcagtega

<210> 60

<211> 826

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 60

atctgttatt
ttcagecaaa
aacattcata
gacgcataca
attctatata
caaatttatt
caaatttaca
accaaattea
atcttggatg
ccactaaatc
tagtagatat
tcaacaatgt

acttte

aacagcaata
aattgtagaa
tttactggea
aatacggaaa
atactgctag
tggagtttgt
aggatatctg

gttcaattg

49

tcaactaaca
gaaaaaaagg
tgtcacgaag
tgttsaagect
aacacnagga
ttccatcttt
attggggtat

ggaacttgygy

aataaatgeca
tattgcagag
caatatatca

aaaccttett

tatacgcatt
gatgattcect
tagatgatec
ttattagcgg
tttatgggta

cecacaccta

caaggttage

gacagtaatt
aaaagcattt
ctagaacatt
taaaacaaag
agaagggaca
gcaagtgtge
tctacagaat
aataataata
aaaagaagtt
cttttcaaca
tgttaacgag

gatggaaceg

gtcatataga
catttatect
ttacgaaceca
cggcattgtyg

ategttttec

gtgecatgge

gaccaattct

60

120

180

240

300

360

420

480

540

€00

660

720

756

60

120

180

2490

300

360

420

459
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actatatcga
tacagtcatc
ccaatgatta
ggtttagecca
tttgaaacat
agatatcgta
gatgaaccga
ggaacacgga
gcaatgtacc
caatggeaga
ttaaacggaa
caggcagtca
ggctegtiea

aaagttgtct

aacgaaaatce
tttgggaaga
aacctcagga
ccactatcaa
agaaagtatt
taaagcctca
aagagtagca
gaacgtaage
cataccggaa
tergatecac
catatcgatt
cagttctecag

gtgtaatgge

ggcctgaaaa

ES 2562412713

tcagaatgaa
ttaagaactg
tttegagaca
gaatttaaat
tgettacage
ttatcaagaa
ttgtatgget
atcatcctat
ccagttecce
aattgtcact
tataacatee
cttetttect

ccttggecca

tectggeegta

<210> 61

<211> 629

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(629)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 61

aagagacagc
cgggttggte
tetegtagge
gatttcctgt
gagggnttag
tecatattaca
atccagttge
attgatgctg
ggagccggac
cagtatgget

caagctgetg

tctagagteg
gagcttcata
aaattgacyg
ggttcatatt
taccatacag
caaaaaatgg
taccagetat
ctcacatage
aaaagetggg

ctatgtatet

ctgcaggteg

acctgcagaa
tgacaagaaa
tcttetcaga
ntcageagta
tettgacgat
aaaggatect
ttcatacctg
aattgtgcta
agttatggat
acggettggt

actctagag

tcatagggtt
tgattaaace
ccgaaactga
gcagtaaaaq
taggagtagt
ccatgcactce
cgacaacegt
cggggtacte
cacccaatga
aatgatagtg
ggaacctaaa
cacaacatca
gttgtttcea

aggaccagtt

gagtgngaaa
aaactgttge
gatataccat
caggactttce
ttgcaagett
ctagtatate
tctaaagaag
gcagacaata
gegtacgeaqg

aaccttcaaa

50

geaacttttyg
titttaacet
gctggtggea
gaategatac
caatttaaga
atcagcatte
ateggaaacce
ctetetgate
gtggcatace
aagatgttca
gaaacaatgt
agaacggeat
geaceggatt

cggaca

aaatgttcag
tctatgetat
cacttttcag
ctggtggaac
acctaaacaa
cgtacatctt
caggagagga
gggtcecttte
aagcttetag

tggetctaga

aaattatgtt
ggttgttgge
atcatgttat
aaaacagaga
gtectgaage
tcaacaaget
tttggcgagy
ttegagataa
tggaaacctg
gtggctaaaa
ctteaccttyg
cgataagecte

gtccaaaaac

aatgggtgat
catatcgggyg
taccatagag
ctcatctaat
atttgageecg
gettttaagt
agaataccat
tgaagtttct
cattattagg

atattacgca

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

826

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

629
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<210> 62

<211> 287

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(287)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 62
atgagaaacg gtcccaccat ggactttcat
tocgegatggy cgetaacttt ctegegatga
attgttttta tecattactg tcraaatgaa

gactttacaa aaagaaaata atattaaaaa

aattcaaatc gctaaataca gtcaaacctt

<210> 63

<211> 1086

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(1086)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 63

attatcgege
gegegageat
ctaaaatagt
ctataaagtyg

attacctaac

51

gegcatatta
attcaacttt
cgtcctagaa
ctaaaaaaaa

cacacta

cantggettc
aacaatatta
aaattgtaat

cttcttttct

60

120

180

240

287



10

ctetagagte
catgcectactt
ttttcagttt
cttttcttat
gagttaccaa
getggaggty
catttgatat
tcactactta
gtcettaaca
cttgctagtg
tggcaaatet
gctgnaaaag
gttgtgette
tgttttttte
caaattatte
acctatgtte
acataggttc
ttactgttge

ctagag

gacetgcagt
tcttcaatga
tctecatttge
ttntttattt
ctectagage
gagacaacaa
gacaataaga
ttcttcgttg
tgtctagett
aggtatttta
ctttttgeat
tttaaacttc
tetgtaatga
tecatctattt
taagtttttt
taataagtgt
tcatcaatta

atggaaatag

ES 2562412713

acatgcagag
tttgeatgte
ttgtetgagyg
gggtttgtag
tggtcatgea
aageggtaaa
aaagettgac
tttgtecttt
cgtttggtca
cattktacga
tgettaatca
tgaatcttga
ttatgatcat
tacttacgac
catgtattta
tggacatggt
acttcatega

ttecaaaattt

<210> 64

<211> 367

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(367)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 64

cgttatette
cttgatttge
aattaatttc
atggaatggt
ggagtgacta
tgcttagttt
ggattggttg
tetettecte
gttgtgacat
atgcttattg
tatgtatatt
tatacaaggg
ttgacttgat
tecaggtgtaa
tagtatettt
tacttaaagg
cttetttage

ctggatattyg

52

ttgttttegyg
aaactgtaag
tttatcttte
caaaacctge
ttggggaaaa
tagtgttatt
tgtgaaaaag
caggggegtc
cagttgaagg
tgttcaaaat
gtttcaaatg
ttgttagact
tatcaataat
gtttcagata
tacgggtcat
aaaaatgaag
ttgtaagett

cgectetety

tgggagttca
ataatttcac
cettttttet
acaactaggt
ctggtttatt
atactgtcag
cttacttcta
aaaaactata
aactgttcct
tectgtgcatg
tgtegggact
ttetgecatat
aattttgaca
tcggtatgtt
attttcecat
agtcagagea

aaaagcaaaa

caggtcgact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

200

2960

1020

1080

1086
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acggaaaaat
aggcaaccaa
gatactacaa
tcatagttga
tettgetgga

aaagcagtgg

aagggtgtaa
anaagatgac
tctaacttac
cataaacaca
taaccttgat

ctaagtacct

ES 2562412713

aagatagage
gaaacttcaa
ttettegeac
tgccaaaaac
aaattctttg

tagaagatgg

ctggaaa

<210> 65

<211> 958

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(958)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 65

taagtataaa
gtatgatata
gttggtttaa
taaattagat
gtaagttaaa
cattctctga
cataattatc
tttttggecat
atcagtggtg
cgaatcatta
gacaggagag
gttgaataaa
tggcttacct
ttagtagaca
atggttgtgt

atcacageag

gatattgaat
ccatatcact
gatcagcagc
taaagaagag
agaacaaace
tggtagagta
atggttctge
aattagaaat
gecatatgtt
aaagecattec
aaaattttat
tgeatgetta
gagtgccagt
ttgctgaaga
ttatggatga

gtaaaagatt

gatcaacatg
ttgttccaat

ttgtgtctct

ctcaataaga
ggaagtggat
gcagcaggaa
aagaatagat
aaaaqtagea
cgtatgetac
atgactgtte
atttcaaacc
aageatetet
tgcaacaggyg
atceccaaaa
ctgttggtea

tttggatact

<210> 66
<211> 410
<212> ADN

ctacaattec
gctaaaacat
tocttcatet
tcegtgatgg
aattgaggte

ggageactgyg

tgtgatatat
tcagaatcaa
ttetecteoceot
atccatataa
tecattgatgg
aaccaatatg
attttaaaca
aa¢cteotgaa
tacttgaggt
aaagacaaaq
gtaaccatat
ttettattet
ggggettgan
gcactaaaat
aacttcactg

ggatcagatyg

53

aatatcaaac
tgcacaattt
tettetgtge
gatctttgta
ttceteoctttt

tttgaatgge

tatgttaaaa
aaggaagate
gcaaaattaa
tataaagaac
agcatataat
ggagtcagea
taaatacaag
actgctaage
tcaagaggaa
ggtcacttga
gtagaccaaq
tcacaaamct
ccteatgtee
tttecaaaagqg
acaaatctte

ctgcaggtee

aaaaagctaa
tatggtayaa
tccatcaaat
agagcattga
gttgacaata

gtttagatac

aaacacacat
aaatgggttg
gtttagaace
aaaagaacca
ggtgctatge
gtttggatac
aaatgtgaac
ccaaatgtte
gtgattcaac
gcatgcaatt
caataaagee
geatgtgaaa
atcttgccat
tgaccactge
atcactggge

tgtetett

60
120
180
240
300

360

367

60
120
180
249
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900

958
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<213> Gossypium hirsutum

<400> 66

ttcaacaage
ctaattcttg
atttgaatgg
tgagactgga

ggagaateeg

gtctgagaga

accatcagat

tgtactttaa
geacctctag
ataacttgag

ctgggggcett

ttgataggtt

aattcaattce

aatgtaacceca

gctacacgte
gtgcagttge
cacatgtact
ttgatttetg

ccagtatttg

aaccatcasaa

atgatttgaa

<210> 67

<211> 453

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(453)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 67

gatagacaat
ctagaataaa
gttggtagag
aaagaaaggt
ggtagecatag
cgactaccaa
gattggttgn

ttcagccaaa

tacatttaaa
aataataact
cagtaatctt
ggattttcca
aaactgaatg
gataatcrgg
taataaagaa

aaggtaaata

atggaaataa
ttatttetaa
agattgacaa
acttaggaag
caaaatgtga
cacgaaccte

aaccggttgg

gttagaacta

<210> 68

<211> 551

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 68

taaatgtttg
tggcacecet
atcagggcac
ctgettgttt

taacaacttt

gatgacarca

atggatacaa

gataaaacaa
gattacgtta
ttatgaaaaa
ttgaaatgat
tttgacatet
actgectttga
ttggectttgg

tac

54

tgttttaceca
ttgtteccag
tcageaacte
cgtecaagaa

cataaacttc

ttecgaggtaa

tctgtetett

taatttaaaa
ttatgaceee
agtagtgaaca
gaactcttgt
attaggcaag
actaatagat

tgaataagag

agctgttcat
atgettetge
gatcctgagg
ctctgeaaaa

taatcecatg

aagtgcaaat

caattcaaaa
tagattgatg
gttgatggta
agtgagttac
geccetcaac
agaagccgat

ttggtgttgt

60

120

180

240

300

360

410

60

120

180

240

300

360

420

453
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15

20

cattgaagcg
agggattatt
ageccegeceggt
gaggtgattt
tacgtgtttg
cagggtttta
aatttaatta
gatatattaa
ccaataaaaa

goectgtetet

gcagctacaa
aaacgcaccg
gattattatt
ataggtgaaa
gtttttgcat
cgtaagggat
aattatgtat
ttttgataaa
agggacacat

t

ES 2562412713

tgatggcggt
gaaatgaaag
tgetttgtta
attaatggct
ggtttgcggg
tttaaatttt
tttcactttt
ttattttatg

catttttaat

<210> 69

<211> 560

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<400> 69

ctggetgttg gectecageg ttggtggeeg

gaggtctttt
azgcctttta
aggtaacttt
caaaggaaat
ttttttttgt
agtgattaca
tcttgtaggt
tocggaggttg

attttttaat

tgacegttig
aaagtaaaat
ttttetttga
aaaagaacag
gtetecttet
gtttttttet
ataaggctgg
cgctgtagge

tttegggeca

gtteteccea
aaaacaaaca
atatctatat
aacgaaagac
aaaaaaatta
gttetttttt
atgcaagtgt

tgggggctgce

<210> 70

<211> 174

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(174)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 70

ggagaactte
agacctgegt
ttgcaggtet
atttttagtyg
atagacatge
aagattatat
ttttaaatea
gaccctttet

ttgaaaattt

cegtatatgg
acectgattt
aaccettggt
atgcatgttc
caccttgatt
caatgaaaaa
getgetattt
ggecatgetag

gacgcgectw

55

ttcatgtcca
ttaawtactg
gaagaacaat
atgacattca
atttttaaaa
gataatgatt
caaaacttta
atteccattac

aatccaaatg

tggteggagt
aaaacctaaa
toecectcetee
tttattcgaa
ctttttttat
tgtttatgge
cttgetgttg
tacgeggacg

aacaaaccct

tggcegtataa
gtgaatggga
gatggtgggg
aaaggataat
acgattttga
tttttattta
attagagttg
ataatceccegt

tacatataat

aatacgaaaa
attctagaaa
gat.ctcagaa
aataaacttg
ccgattgceta
tttgtageceyg
tgtggecttt
tggaggeegt

agggtttett

60

120

180

240

300

360

420

480

540

851

60

120

180

240

300

360

420

480

540

560
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agttacecce tggeccatga aggtangcag tatttcecttaa tatgacacag cattttetta 690
cactgttttg ttctggcectt angaaaaata aaaagatgag atatagggtt tatageggtt 120

yvagtacaata tatttgatta tttatgttat tetttttecee gaghtagectt ggtg 174

<210> 71

<211> 174

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso

<222> (1)..(174)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 71
agttacceece tggeccatga aggtargecag tatttcttaa tatgacacag cattttctta 60
cactgttttg ttetggeectt angaaaaata aaaagatgag atatagggtt tatageggtt 120

nagtacaata tatttgatta tttatgttat teotttttece gagtagectt ggtg 174

<210> 72

<211> 814

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 72

56



10

15

aagagacage
aacaacaatc
tccatttaag
gaagtttagr
gettaaacta
cctacacgte
gagtatcttt
atcatgtcea
agtaatatng
cctatattta
aattecttent
cctttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

ctctagagte
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaate
atgttacteg
ttttacatgt
natatgtgec
caaatatggt
gaagtccect
aaggaaacag
ttcaagagee
gaaagtatga

ctcetggecag

ES 2562412713

gacctgcaga
acattagctce
aacacgcatc
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catctgagac
aaatgaaact
aactgacctt

getttgttga

<210> 73

<211> 814

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 73

aagagacagea
aacaacaate
tecatttaag
gaagtttagn
gettaaacta
cctacacgte

gagtatettt

ctetagagte
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaatc
atgttacteg

ttttacatgt

gacctgecaga
acattagcte
aacacgcatc
gatatacttt
atcattattt

gactcaggtg

aattgatggt

acagecattgg
ctattatttt
cncggattac
ttaattaaca
ctttettttt
agtgtgttat
cotncaaaac
getttcaaga
accataaagc
tcnaaggetn
agcacaataa
aaaagggatg
tattttctte

ctte

acagcattgg
ctattattte
cncggattacg
ttaattaaca
ctttctittt

agtgtgttat

cctwcaaaac

57

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttecaagaata
gttaatagga
atgagggaty
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa
aggatcatag
caatagatat

cgtetctege

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg

atgtatttga

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtecaacat
agtctccaaa
ccatactcca
atacctgttc
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagege

gcaaaataaa
aaacaagtc¢a
actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat

agtctccaaa

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

814

60

120

180

240

300

360

420
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15

20

atcatgtceca
agtaatatng
cctatattta
aattettent
cctttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

<210> 74

<211> 814
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso
<222> (1)..(814)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 74

aagagacagc
aacaacaatc
teccatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgte
gagtatcttt
atcatgtcea
agtaatatng
cctatattta
aattcttent
cectttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

<210> 75

<211> 814
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(814)

natatgtgee
caaatatggt
gaagtacect
aaggaaacaq
ttecaagagee
gaaagtatga

ctcctggecag

ctctagagtc
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaatc
atgttacteg
ttttacatgt
watatgtgcc
caaatatggt
gaagtccect
aaggaaacag
ttcaagagee
gaaagtatga

ctcetggcag

ES 2562412713

aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catetgagac
aaatgaaact
aactgacctt

getttgttga

gacctgecaga
acattagete
aacacgecate
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtyg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaataqgg
cggtgataag
catctgagac
aaatgaaact
aactgacctt

getttgttga

gctttcaaga
accataaage
tenaaggeotn
agcacaataa
aaaagggatg
tattttette

ctte

acagcattgg
ctattatttt
eneggattac
ttaattaaca
ctttettttt
agtgtgttat
cctncaaaac
getticaaga
accataaagce
tecnaaggetn
agcacaataa
aaaagggatyg
tattttette

ctte

58

aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtetectege

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtectetege

ccatacteca
atacctgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagege

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtctccaaa
ccatactcca
atacectgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagege

480

540

600

660

720

780

814

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

814
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<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 75

aagagacagc
aacaacaatc
tecatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgte
gagtatcttt
atcatgtcca
agtaatatng
cctatattta
aattcttont
cetttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

ctctagagte
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaatc
atgttactey
ttttacatgt
natatgtgee
caaatatggt
gaagtccect
aaggaaacag
ttcaagagce
gaaagtatga

ctecctggeag

gacctgcaga
acattagcte
aacacgcate
gatatacttt
ateattattt
gactcaggty

aattgatggt

aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catctgagac
azatgaaact
aactgacctt

getttgttga

<210> 76

<211> 814

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 76

acagcattgg
ctattatttt
cncggattac
ttaattaaca
ctttettttt
agtgtgttat
cctncaaaac
getttcaaga
accataaagce
tcocnaaggetn
agcacaataa
aaaagggatg
tatttteotte

ctte

59

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaara
aataacattqg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtctetege

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatege
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtetecaaa
¢catacteca
atacctgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagcge

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

814



10

aagagacagc
aacaacaatc
tccatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgtce
gagtatettt
atcatgteca
agtaatatyg
cctatattta

aattcttont

cctttcacaa
taaacataaa

agaaaaactg

ctetagagte
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaatc
atgttactcg
ttttacatgt
natatgtgee
caaatatggt
gaagtocaect

aaggaaacag

ttcaagagee
gaaagtatga

ctcctggecag

ES 2562412713

gacctgceaga
acattagectc
aacacgcatce
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag

catctgagac

aaatgaaact
aactgacctt

gctttgttga

<210> 77

<211> 814

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 77

acagcattgyg
ctattatttt
cneggattac
ttaattaaca
ctttcttttt
agtgtgttat
cctncaaaac
getttcaaga
accataaagce
tcnaaggetn

agcacaataa

aaaagggatg
tattttcette

cttc

60

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa

cggatcatag

caatagatat

cgtetctege

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtctccaaa
ccatactcoca
atacctgtte
aaattttaca

tcagagtttt

tgatcatata

cacaaagcgc

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

814



10

15

aagagacage
aacaacaatc
tccatttaag
gaagtttagn
gettaaacta
cctacacgtce
gagtatcttt
atcatgtcca
agtaatatng
cctatattta
aattcttent
cetttcacaa
taaacataaa

agaaaaactyg

ctetagagte
aatccataaa
gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaate
atgttacteg
ttttacatgt
natatgtgec
caaatatggt
gaagtcccct
daggaaacaqg
ttcaagagee
gaaagtatga

ctectggeag

ES 2562412713

gacctgcaga
acattagete
aacacgcate
gatatacttt
atecattattt
gactcaggtg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catetgagac
aaatgaaact
aactgacctt

getttgttga

<210> 78

<211> 814

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(814)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 78

acagcattgg
ctattatttt
cncggattac
ttaattaaca
ctttettttt
agtgtgttat
cctncaaaac
getttcaaga
accataaage
tcraaggetn
agcacaataa
aaaagggatyg
tattttette

ctte

cataacaact
atgtacttac
aagtagaact
ttcaagaata
gttaatagga
atgagggaty
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtetetege

gcaaaataaa
aaacaagtca
actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtctccaaa
ccatacteca
atacctgtte
aaattttaca
tcagagtttit
tgatcatata

cacaaagege

aagagacage ctctagagte gacctgeaga acageattgg cataacaact geaaaataaa

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

814

60

aacaacaatc aatccataaa acattagetc ctattatttt atgtacttac aaacaagbtca 120

61
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15

20

25

tecatttaag
gaagtttagn
gcttaaacta
cctacacgte
gagtatcttt
atcatgtcca
agtaatatng
cctatattta
aattecttent
cctttcacaa
taaacataaa

agaaaaacgtqg

gaaactccaa
taatgaacta
taagtcaate
atgttactcg
ttttacatgt
natatgtgec
caaatatggt
gaagtccecct
aaggaaacag
ttecaagagee
gaaagtatga

ctectggeoag

ES 2562412713

aacacgecate
gatatacttt
atcattattt
gactcaggtg
aattgatggt
aagcatggat
agaaaatagg
cggtgataag
catctgagac
aaatgaaact
aactgacctt

gctttgttga

<210> 79

<211> 366

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(366)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 79

gagtcgacct gcagattteg ggcacagcgt

agtcectaca
cteatgtact
agcattgcaa
caaaatcttt

aaatecacttt

acgtcaagtg

rtteggtttg
gtggactaat
ggtaattttt

caaatgacta

gaggttagaa

aacttgttaa

aagtntagtg

ttatcatata

tagatgtgaa

tgcecga

<210> 80

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 80

encggattac
ttaattaaca
ctttcttttt
agtgtgttat
cctncaaaac
getttcaaga
accataaagce
tcnaaggetk
agcacaataa
aaaagggatg
tattttette

ctte

tagttttgga
ttgtgeatct
aagaaatcat
aaagccactt
gtttttaaaa

tttggeetga

62

aagtagaact
ttcazagaata
gttaatagga
atgagggatg
atgtatttga
aaaatgaana
aataacattyg
cacactggaa
cggatcatag
caatagatat

cgtctctege

tgaaatcatce
tnagcatcac
gaattcettga
gattececee
tttatagtct

gattaatege

actgaatcge
agtatagcat
acatatatat
tgtccaacat
agtctccaaa
ccatacteca
atacetgtte
aaattttaca
tcagagtttt
tgatcatata

cacaaagcgc

aaccatgtge
tttagtttet
tatgttetga
tattgectace
atttgtteca

cttaaatatt

180
240
300
BGb
420
480
540
600
660
720
780

814

€0
120
180
240
300
360

3646
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30

gtgtacttta

atgttgaatg
caattteteg
tagtggecatt
aacttgggtt

¢gatcaacaa

tatcagaaga

¢ngaagcaaa
tatttttect
atgcacagca
gagaatatta

agttggagaa

ES 2562412713

tttcaaccag tagatcteca ataaacttaa atggttttga

atataacata
tgtccaattt
gaaggagcct
acctggaanc

acgaggctaa

<210> 81

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 81

gtgtacttta tatcagaaga tttcaaccag

atgttgaatg cngaagcaaa atataacata

caatttoteg tatttttect tgteocaattt

tagtggcatt
aacttgggtt

cgatecaacaa

atgcacagca
gagaatatta

agttggagaa

gaaggagcct
acctggaarc

acgaggctaa

<210> 82

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 82

gtgtacttta
atgttgaatg
caatttecteg
tagtggeatt
aacttgggtt

cgatcaacaa

<210> 83

tatcagaaga
cngaagcaaa
tatttttect
atgcacagca
gagaatatta

agttggagaa

tttcaaccag
atataacata
tgtccaattt
gaaggagecet
acctggaanc

acgaggctaa

cagtgggcett

caaattogga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtctcta

tagatctcca
cagtgggett
caaattegga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtetceta

tagatcotoca
cagtgggett
caaattegga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtctcta

63

tgagtngaca
ccgeagatct
tgattgyaag
agatnaaaat

ceteaca

ataaacttaa
tgagtngaca
ccgcagatet
tgattgnaag
agatnaaaat

cctecaca

ataaacttaa
tgagtngaca
ccgcagatet
tgattgnaag
agatmaaaat

cctecaca

ttatccataa
ctggtaggat
tttaacttac

aganacaaag

atggttttga
ttatccataa
ctggtaggat
tttaacttac

aganacaaag

atggttttga
ttatccataa
ctggtaggat
tttaacttac

aganacaaag

60

120

180

240

300

347

60

120

180

240

300

347

60

120

180

240

300

347
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ES 2562412713

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 83
gtgtacttta tatcagaaga tttcaaccag
atgttgastg cngaagcaaa atataacata
caatttetcg tattittect tgtccaattt
tagtggcatt atgcacagca gaaggagect
aacttgggtt gagaatatta acctggaanc
cgatcaacaa agttggagaa acgaggctaa

<210> 84

<211> 347

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(347)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 84
gtgtacttta tatcagaaga tttcaaccag
atgttgaatg crgaagcaaa atataacata
caatttcteg tatttttect tgtccaattt
tagtggcatt atgcacageca gaaggagect
aacttgggtt gagaatatta acctggaanc
cgatcaacaa agttggagaa acgaggctaa

<210> 85

<211> 581

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(581)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 85

tagatctecca
cagtgggcectt
caaattegga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtctceta

tagatctceca
cagtgggett
caaattcgga
ctgtaatatt
aaaacataac

aatgtctcta

64

ataaacttaa
tgagtngaca
ccgcagatct
tgattgnaag
agatnaaaat

ccteaca

ataaacttaa
tgagtngaca
ccgcagatct
tgattgnaag
agatnaaaat

cctcaca

atggttttga
ttatecataa

ctggtaggat

tttaacttac

agaracaaag

atggttttga
ttatccataa
ctggtaggat
tttaacttac

aganacaaag

60

120

180

240

300

347

60

120

180

240

300

347
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15

20

25

gtttgattca
caatttagge

atactttget

tgtecteccag
gacaataaaa
ccccacagea
taaataacta
aaaaaattct
tccaatagta

aacaatgqgtt

gttgaaggtt
aaaaatgtaa

cgtacgaaag

aaaagaaace
taaccaaatyg
aatatngaat
taacaattat
caaaacaata
attgatetat

atatgaatge

ES 2562412713

cgagagataa
tacaaagtac

cctatctecat

ggcttetnaa
ttaratcact
tgccaatcet
tatatgaatg
ccgatgacaa
gaaatgttga

agagatcaat

<210> 86

<211> 581

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(581)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 86

gtttgatteca
caatttagge
atactttget
tgtetecgag
gacaataaaa
ccccacagea
taaataacta
aaaaaattet
tccaatagta

aacaatggtt

gttgaaggtt
aaaaatgtaa
cgtacgaaag
aaaagaaace
taaccaaatg
aatatygaat
taacaattat
caaaacaata
attgatctat

atatqaatgce

cgagagataa
tacaaagtac
cctatctcat
ggettetnaa
ttanatcact
tgeccaatect
tatatgaatg
ccgatgacaa
gaaatgttga

agagatcaat

<210> 87

<211> 516

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(516)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

gataaccace
ttacatecata

caaaaatgtce

ctttaaaact
tccataatta
acggaccage
cagagattaa
gtacttatat
acaattcggt

aaccaagtta

gataaccacc
ttacatcata
caaaaatgtc
ctttazaact
tccataatta
acggaccagc
cagagattaa
gtacttatat
acaatteggt

aaccaagtta

65

tggttcaaag
acaaaaaagqg

attttcaage

tgctactata
taaattcaat
ttecgaccaga
taaccaagtt
gecaatatacg
cagaaaaccg

tggttcaaag
acaaaaaagg
attttcaage
tgctactata
taaattcaat
ttcgaccaga
taaccaagtt
gcaatatacg
cagaaaaccq

a

aagtaaatca
atgaaatatt

tgcaagatat

tcatgatctg
attggtccaa
aaaccegtata
gatacatcca
tgatataaca

tataaacaac

aagtaaatca
atgaaatatt
tgcaagatat
tcatgatctg
attggtccaa
aaaccgtata
gatacatcca
tgatataaca

tataaacaac

60

120

180

240

300

360

4290

480

540

581

60

120

180

240

300

360

420

480

540

581
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<400> 87

gatttagett
tataaaaagg

gaagtcactg

ccaaragtgt

aactatecaca
tatataaata
gcaaageeat
cttaggggta

cccgggagaa

gtccagtetg
agaggaaaaa

tttgattctg

tgeccgtteat
tggtatagta
cacataccag
tageteteca
cttgtgaaac

caactgttga

ES 2562412713

ctgcaaaatg
gaatgaaaaa

ttgttgcaat

ctgaccacgg
agtactcata
gggaagtgat
tectggectt
aaagccagtt

aggcectgct

<210> 88

<211> 516

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(516)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 88

gatttagett
tataaaaagg
gaagtcactg

ccaanagtgt

aactatcaca
tatataaata
gcaaageecat
cttaggggta

ccogggagaa

gteccagtetyg
agaggaaaaa
tttgattetyg
tgeegtteat
tggtatagta
cacataccaq
tageteteca
cttgtgaaac

caactgttga

ctgcaaaatyg
gaatgaaaaa
ttattgcaat
ctgaccacgg
agtactcata
gggaagtgat
tecetggectt
aaagccagtt

aggecctget

<210> 89

<211> 516

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(516)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 89

aaatgtegga
acaacctgtt

tgeggeaent

tttggectgyg
ttegtacagt
gagtattgaa
aaacctaaag
ggagatgcgt

aatccet

aaatgtegga
acaacctgtt
tgcggeacnt
tttggectgg
ttegtacagt
gagtattgaa
aaacctaaag
ggagatgegt

aatcect

66

gcaatgtaga
ggttactttg

atgtaacgga

tttgtettyy
tecgaaceget
agactggtet
gttggtgcat

agtaaagcegg

gcaatgtaga
ggttacttty
atgtaacgga
tttgtettgyg
tcgaaccget
agactggtct
gttggtgeat

agtaaagcgg

nncgaaaaca
atcttttgag

atgagaacct

agcagtaggg
aacgtacttg
ggttggtggt
catceoggge

agggtatecct

sncgaaaaca
atcttttgag
atgagaacct
ageagtaggy
aacgtacttg
ggttggtggt
catececggge

agggtatcct

60

120

180

240

300

360

420

480

516

60

120

180

240

300

360

420

480

516
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15

20

25

gatttagett
tataaaaagqg
gaagtcactyg

ccaanagtgt

aactatcaca
tatataaata
gcaaagecat
cttaggggta

ccegggagaa

gtacagtetg
agaggaaaaa
tttgattectg

tgcegttcat

tggtatagta
cacataccag
tageteteca
cttgtgaaac

caactgttga

ES 2562412713

c¢tgcaaaatyg
gaatgaaaaa
ttgttgcaat

ctgaccacgg

agtactcata
gggaagtgat
tectggectt
aaagecagtt

aggeccetget

<210> 90

<211> 614

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(614)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 90

cayanacg¢aa
catgecaage
gtttcacecat
atatcattge
acaaatggtg
agatcgttat
aaaattacca
aaatagcaaa
ttccageccat

tagaaagact

ttacctattt
ctccatcaaa
cagcatcgge
acgccaaacce
tectaaagatg
agcgattggt
tggaageccct
ttagttctta
ttttactgtt

agttttetet

agctcccaca
gagtgaacca
acetttctgt
gaattttatg
attttettgt
cggtetaatt
tatactagaa
taggttagat
aaaaattggt

ttaatectaac

tgactectag taca

<210> 91

<211> 614

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(614)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

aaatgtegga
acaacctgtt
tgeggeaent

tttggecctgg

ttegtacagt
gagtattgaa
aaacctaaaqg
ggagatgcgt

aatect

tecagtecge
aataaagagg
gagtaaatga
atecataaatt
gcagtgattt
catatattta
gocgattgea
taaagagcaa
ctttgtatat

tttacatggt

67

gcaatgtaga
ggttactttg
atgtaacgga

tttgtcttgg

tegaaceget
agactggtct
gttggtgeat

agtaaagcegqg

tgccaaatgt
atcctgatag
cgttttetga
acctggacta
tagtcatatt
tecatgetga
ttttgtcect
attggttett
tagcatgagg

aaagagggta

gscgaaaaca
atcttttgag
atgagaacct

ageagtaggyg

aacgtacttg
ggttggtggt
catceeggge

agggtatcct

agcttttget
gataccttea
ataattaaac
ttegtttcat
ttgazattta
gctetteggt
tctactaaaa
ctattaaaaa
tacatgttaa

aaatgcaatt

60

120

180

240

300

360

420

480

516

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

614



10

15

<400> 91

canaraccaa
catgccaage
gtttcaccat

atatcatige

acaaatggtg
agatcgttat
aaaattacca
aaatagcaaa
ttecagecat
tagaaagact

tgactcctag

ttacetattt
ctecateaaa
cagcategge

acgccaaacc

tctaaagatg
agegattggt
tggaagcect
ttagttctta
ttttactgtt
agttttetet

taca

ES 2562412713

agetceecaca
gagtgaacca
acctttetgt

gaattttatg

attttettgt
cggtctaatt
tatactagaa
taggttagat
aaaaattggt

ttaatctaac

<210> 92

<211> 839

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(839)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 92

tecagtecge
aataaagagg
gagtaaatga

atcataaatt

gcagtgattt
catatattta
gcegattgea
taaagagcaa
ctttgtatat

tttacatggt

68

tgccaaatgt
atcctgatag
cgttttetga

acctyggacta

tagtcatatt
teeatgetga
ttttgtecet
attggttett
tagcatgagg

aaagagggta

agettttget
gataccttca
ataattaaac

ttegtticat

ttgaaattta
getetteggt
tctactaaaa
ctattaaaaa
tacatgttaa

aaatgcaatt

60

120

180

240

300

360

4290

480

540

600

614



10

15

20

aagagacaga
atgttcaatt
caaaagctca
gtttgtatct
atttattcca
gecattttte
ggcaaacatt
taggataaaa
aataataage
tagatataaa
tgagaaaaaa
geattgtceat
ctcgaaceet

tgcaggaatt

ttgtatggat
ttaaaatatt
ttttactatt
aatgaaactt
ctgaaattgg
attaaccaaa
tcaaacctat
cttgegcaaa
tgtgagactg
tattatteee
aaataaagaa
cgatggeggt
gectetgewt

caagttcttt

ES 2562412713

gtttattaga
ttttatgttt
aaazaaataa
taatttgaga
gtttecagaa
cataccctaa
attttcaatt
aaacaaatgg
taatctattg
atcatagaaa
tctagecate
atntteotgga
tgcatttaag

ttetagtgtt

<210> 93

<211> 481

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(481)

<223> dudoso en todas las localizaciones n
<400> 93

tatcaaaate

gggaatatge
tcattttate
agaatgaaaa
tcagtyagag
gcagttttct
gtattgtttg
agaatctaca
acaaaagtta

gtgttttata
aaagtaattt
tgttaacctt
cctgaagaat
ttgaataagt
attcatcage
gaaaaaataa

tttggaaaga

gaataagtet
aagatataaa
ctecggagea
gnectggaatn
atecteteca

caccactata

ggatcaacgt

<210> 94

<211> 481

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

ggtatacata
aagcttgttt
atataaatga
tttcaatett
atattaactt
ataatatcac
a2aaaaataac
aacaaccgca
ggacatgtat
gaatagggtt
attagttggg
gggttacegg
gcagcttgtt

teccattgtcet

ggacaatttyg
atcaaattte
cnetttgetyg
catgatgata
ctgageteta
gatctaagta
gatattatac

aaggttctag

69

tatcggatca
tgaagtcgga
aatgcaccaa
accatttaac
aatttccttt
agaatcagaa
ataatatttt
ccagcgatgt
tcatgccaaa
aagttgaaaa
cctttcaatt
caagccaace
cagatgcage

gaagettttt

ttetgecagg
aaataagaca
gaatggaatg
atgecttgat
atttagagtc
tatttttgtt
aagagaaaag

gacttacaaa

aaacgggtcg
tcecgateccace
tagtaaagta
taaaaagact
taaccagceat
taaaaccata
gaatacaaat
gtaaatgtat
aaaccctaat
aaatgattaa
gaattttcag
ccaaacaccg
tttcagtegt

gtcgcoagte

aaagaacttt
ttaagatgaa
aataaataca
atttttggtt
teccattaca
ttggttgaca
aaaacaacna

actaatggta

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

839

€0

120

180

249

300

360

420

4180

481
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<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(481)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 94

gggaatatgce
tcattttate
agaatgaaaa
tcagtnagag
gcagttttet
gtattgtttg
agaatctaca

acaaaagtta

a

<210> 95
<211> 481
<212> ADN

gtgttttata
aaagtaattt
tgttaacctt
cctgaagaat
ttgaataagt
attcatcage
gaaaaaataa

tttggaaaga

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(481)

tatcaaaatc
gaataagtct
aagatataaa
cteccggagea
gkctggaatn
atccteteca

caccactata

ggatcaacgt

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 95

gggaatatgc
tcattttate
agaatgaaaa
tcagtnagag
gcagttttet
gtattgtttg
agaatctaca
acaaaagtta

<210> 96
<211> 481
<212> ADN

gtgttttata
aaagtaattt
tgttaacctt
cctgaagaat
ttgaataagt
attcatcage
gaaaaaataa

tttggaaaga

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(481)

tatcaaaate
gaataagtet
aagatataaa
ctecggagca
gnctggaatw
atcctecteca

caccactata

ggatcaacgt

ggacaatttg
atcaaatttc
cnetttgetg
catgatgata
ctgagctcta
gatctaagta
gatattatac

aaggttctag

ggacaatttg
atcaaattte
cenetttgetg
catgatgata
ctgageteta
gatctaagta

gatattatac

aaggttctag

70

ttetgecagg
aaataagaca
gaatggaatg
atgecttgat
atttagagte
tatttetgtt
aagagaaaag

gacttacaaa

ttetgecagyg
aaataagaca
gaatggaatqg
atgecttgat
atttagagtc
tatttttgtt
aagagaaaag

gacttacaaa

azagaacttt
ttaagatgaa
aataaataca
atttttggtt
teccattaca
ttggttgaca
aaaacaacna

actaatggta

aaagaacttt
ttaagatgaa
aataaataca
atttttggtt
tocccattaca
ttggttgaca
aaaacaacna

actaatggta

60

120

180

240

300

360

420

480

481

60

120

180

240

300

360

420

480

481
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20

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 96

gggaatatge
tcattttatce
agaatgaaaa
tcagtnagag
gcagttttet
gtattgtttg
agaatctaca

acaaaagtta

gtgttttata
aaagtaattt
tgttaacctt
cctgaagaat
ttgaataagt
attecatcage
gaaaaaataa

tttggaaaga

tatcaaaatc
gaataagtet
aagatataaa
ctccggagea
gnctggaatn
atcctcteca

caccactata

ggatcaacgt

a

<210> 97

<211> 756

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(756)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 97

ctctagagte

tgcagcagca
taaaaatcaa
cacggececct
tagtaagatg
aaatttacta
aAaattgtgcet
ttttettgec
ttcegaaagag
aatgaaatca
agtgattcca
attataaaga

attaagaact

gacctgeage

attatgatta
tataaatgat
gacgcatgtt
atgcgataca
ttttatttag
totaatttta
attatcatta
gacacaataa
aagatagcat
tttgtttgte
acagtagttt

gcatgatgtt

tctttaagta

tgcaattgtt
ctcaagaaat
ctageccegt
tgaatggcca
ggtgatggat
ttgaaaatgt
acctttttta
gaaggatatc
gectgtaact
ctgcaaaata
cagttttata

gcagaaagac

ggacaatttg
atcaaattte
enctttgetg
catgatgata
ctgageteta
gatctaagta
gatattatac

aaggttctag

atctgttatt

ttecagccaaa
aacattcata
gacgcataca
attctatata
caaatttatt
caaatttaca
accaaattca
atcttggatg
ccactaaate
tagtagatat
tcaacaatgt

acttte

71

ttetgecagg
aaataagaca
gaatggaatyg
atgecttgat
atttagagtc
tatttttgtt
aagagaaaag

gacttacaaa

tcaactaaca

gaaaaaaagg
tgtcacgaag
tgttnaaget
aacacwagga
tteccatcttt
attggggtat
ggaacttggyg
aataaatgcea
tattgcagag
caatatatca

aaaccttcett

aaagaacttt
ttaagatgaa
aataaataca
atttttggtt
teccattaca
ttggttgaca
aaaacaacma

actaatggta

gacagtaatt

aaaagcattt
ctagaacatt
taaaacaaayg
agaagggaca
gcaagtgtge
tctacagaat
aataataata
aaaagaagtt
cttttcaaca
tgttaacgag

gatggaaceyg

60

120

180

240

300

360

429

480

481

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

756
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<210> 98
<211> 459
<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(459)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 98

cattaacatt
aattcatggt
ttaccaacta
cctttgaact
aattaaaatt
tecctitatag
tggggaagta

cggttgtcat

<210> 99
<211> 459
<212> ADN

aagttgacet
grtttntttt
attgegttac
gtgaggtatg
aggctattat
atagaactaa

attacttact

ggtcgagecat

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(459)

tgttcatgtt
ttaatggatyg
ttttgecaggt
tgtttanttg
tctgatataa
atcagaaaga
tggaggacaa

tctecagtega

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 99

cattaacatt
aattcecatggt
ttaccaacta
cctttgaact
aattaaaatt
tectttatag
tggggaagta

cggttgteat

<210> 100
<211> 629
<212> ADN

aagttgacct
gntttytttt
attgegttac
gtgaggtatyg
aggctattat
atagaactaa
attacttact

ggtcgageat

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso

tgttcatgtt
ttaatggatg
ttttgcaggt
tgtttanttg
tctgatataa
atcagaaaga
tggaggacaa

tcteagtega

aacagcaata tatacgeatt
aattgtagaa gatgattcct
tttactggea tagatgatcee
aatacggaaa ttattageqqg
atactgctag tttatgggta
tggagttitgt cccacaccta
aggatatetg caaggttage

gttcaattg

aacagcaata tatacgcatt
aattgtagaa gatgattccet
tttactggca tagatgatcec
aatacggaaa ttattagcgg
atactgctag tttatgggta
tggagtttgt cccacaccta
aggatatctg caaggttage

gttcaattg

72

gt.catataga
catttatecct
ttacgaacca

cggcattgtg

atcegttttee

gtgccatgge

gaccaattct

gtcatataga
catttatcct
ttacgaacca
cggcattgtyg
ategttttee

gtgecatgge

gaccaattct

60

120

180

240

300

360

420

459

€0

120

180

240

300

360

420

459
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20

<222> (1)..(629)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 100

aagagacage
cgggttggte
tctegtagge

gatttectgt

gagggnttag

tecatattaca

atccagttge

attgatgetg

ggagecggac

cagtatggcet

caagctgetyg

<210> 101
<211> 629
<212> ADN

tctagagteg
gagcttcata
aaattgacng
ggttcatatt
taccatacag
caaaaaatgg
taccagctat
ctcacatage
aaaagctggg

ctatgtatet

ctgcaggteg

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(629)

acctgcagaa
tgacaagaaa
tettetcaga
rtcagcagta
tecttgacgat
aaaggatect
ttcatacctg
aattgtgcta
agttatggat
acggettggt

actctagag

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 101

aagagacage
cgggttggte
tetegtagge
gattteetgt
gagggyttag
tecatattaca
atccagttgce
attgatgctg
ggagccggac
cagtatgget

caagctgetg

tectagagteq
gagcttcata
aaattgacng
ggttcatatt
taccatacag
caaaaaatgg
taccagctat
ctcacatage
aaaagetggg

ctatgtatcet

ctgcaggtcg

acctgcagaa
tgacaagaaa
tcttetcaga
ntcagcagta
tcttgacgat
aaaggatcct
tteatacctg
aattgtgcta
agttatggat
acggcttggt

actctagag

gagtgngaaa
aaactgttge
gatataccat
caggacttte
ttgcaagett
ctagtatatce
tctaaagaag
gcagacaata
gegtacgeag

aacettecaaa

gagtgngaaa
aaactgttge
gatataccat
caggacttte
ttgcaagett
ctagtatate
tctaaagaag
gcagacaata
gegtacgcag

aaccttcaaa

73

aaatgttcag
tctatgetat
cactttteaqg
ctgatggaac
acctaaacaa
cgtacatctt
caggagagga
gggtecttte
aagcttctag

tggctctaga

aaatgtteag
tctatgctat
cacttttcag
ctggtggaac
acctaaacaa
cgtacatett
caggagagga
gggtecttte
aagcttctag

tggctctaga

aatgggtgat

catategggg
taccatagag
cteatctaat
atttgageeg
gcettttaagt
agaataccat
tgaagtttet
cattattagg

atattacgca

aatgggtgat
catatcgggg
taccatagag
cteatctaat
atttgageeg
gcttttaagt
agaataccat
tgaagtttcet
cattattagg

atattacgeca

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

629

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

629
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<210> 102
<211> 629
<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(629)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 102

aagagacage
cgggttggte
tetegtagge
gatttectgt
gagggnttag
tcatattaca
atccagttge
attgatgety
ggagccggac
cagtatgget

caagetgetyg

<210> 103
<211> 287
<212> ADN

tctagagteg
gagetteata
aaattgacng
ggttcatatt
taccatacag
caaaaaatgg
taccagctat
cteacatage
aaaagctggg

ctatgtatct

ctgecaggteg

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(287)

acctgcagaa
tgacaagaaa
tecttetcaga
ntcagcagta
tcttgacgat
aaaggatcct
ttcataccectg
aattgtgecta
agttatggat
acggettggt

actctagag

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 103

atgagaaacyg
tecgegatqgag
attgttttta
gactttacaa

aattcaaatc

<210> 104
<211> 1086
<212> ADN

gtcccaccat
cgctaacttt
teccattactg
aaagaaaata

gctaaataca

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso

ggactttcat
ctcgegatga
tenaaatgaa
atattaaaaa

gtcaaacctt

gagtgygaaa
aaactgttge
gatataccat
caggacttte
ttgeaagett
ctagtatatc
tctaaagaag
gcagacaata
gcgtacgeag

aaccttcaaa

attategege
gegegageat
ctaaaatagt
ctataaagtg

attacctaac

74

aaatgttcag
tctatgetat
cacttttcag
ctggtggaac
acctaaacaa
cgtacatcett
caggagagga
gggtcecttte
aagettetag

tggctctaga

gegeatatta
attcaacttt
cgtcctagaa
ctaaaaaaaa

cacacta

aatgggtgat
catatecgggg
taccatagag
ctcatctaat
atttgagecg
gettttaagt
agaataceat
tgaagtttet
cattattagg

atattacgeca

cartggctte
aacaatatta
aaattgtaat

cttettttet

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

629

60

120

180

240

287
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<222> (1)..(1086)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 104

ctctagagte
catgctactt
ttttcagttt
cttttcttat
gagttaccaa
gctggaggtg
catttgatat
tcactactta
gtccttaaca
cttgetagrg
tggcaaatct
getgnaaaaqg
gttgtgette
tgttttttte
caaattattc
acctatgtte
acataggtte
ttactgttge

ctagag

gacctgeagt
tettcaatga
tetcatttge
ttwtttattt
ctectagage
gagacaacaa
gacaataaga
ttettegttyg
tgtctagett
aggtatttta
ctttttgeat
tttaaactte
tectgtaatga
tcatctattt
taagtttttt
taataagtgt
tcatcaatta

atggaaatag

acatgcagaqg
tttgeatgte
ttgtctgagyg
gggtttgtag
tggtcatgea
aageggtaaa
aaagettgac
tttgtecttt
cgtttggtea
cattntacga
tgecttaateca
tgaatettga
ttatgatcat
tacttacgac
catgtattta
tggacatggt
acttcatcga

ttcaaaattt

<210> 105

<211> 1086

<212> ADN

<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(1086)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 105

cgttatette
cttgatttge
aattaattte
atggaatggt
ggagtgacta
tgcttagttt
ggattggttg
tectettecte
gttgtgacat
atgcttattg
tatgtatatt
tatacaaggg
ttgacttgat
tcaggtgtaa
tagtatcttt
tacttaaagg
cttetttage

ctggatattg

75

ttgttttegg
aaactgtaaqg
tttatettte
caaaacctge
ttggggaaaa
tagtgttatt
tgtgaaaaag
caggggegte
cagttgaagy
tgttcaaaat
gtttcaaatg
ttgttagact
tatcaataat
gtttcagata
tacgggtcat
aaaaatgaag
ttgtaagett

cgectetetg

tgggagttea
ataatttecac
cettttrttt
acaactaggt
ctggtttatt
atactgtcag
cttacttcta
aaaaactata
aactgttect
tetgtgoatg
tgtecgggact
ttctgeatat
aattttgaca
tecggtatgtt
attttcccat
agtcagagea
aaaagcaaaa

caggtcgact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

260

1020

1080

1086



10

ctectagagte
catgctactt
ttttecagttt
ctttteottat
gagttaccaa
gctggaggty
catttgatat
tcactactta
gtecttaaca
cttgctagty
tggcaaatct
getgyaaaaqg
gttgtgette
tgttttttte
caaattattc
acctatgtte
acataggttc
ttactgttge

ctagag

gacctgcagt
tetteoaatga
tetcatttge
ttntttattt
ctectagage
gagacaacaa
gacaataaga
ttettogttg
tgtctagett
aggtatttta
ctttttgeat
tttaaacttc
tetgtaatga
tcatctattt
taagttttte
taataagtgt
tcatcaatta

atggaaatag

ES 2562412713

acatgcagag
tttgecatgte
ttgtectgagg
gggtttgtag
tggtcatgea
aagcggtaaa
aaagettgac
tttgtecttet
cgtttggteca
cattntacga
tgcttaatca
tgaatcttga
ttatgatcat
tacttacgac
catgtattta
tggacatggt
acttcatcga

ttcaaaattt

<210> 106
<211> 367
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(367)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 106

cgttatette
cttgatttge

aattaattte

atggaatggt
ggagtgacta
tgecttagttt
ggattggttg
tetettecte
gttgtgacat
atgettattg
tatgtatatt
tatacaaggg
ttgacttgat
tcaggtgtaa
tagtatcttt
tacttaaagg
cttctttage

ctggatattg

76

ttgttttegg
aaactgtaag
tttatecttte
caaaacctgce
ttggggaaaa
tagtgttatt
tgtgaaaaag
caggggegte
cagttgaagg
tgttcaaaat
gtttcaaatg
ttgttagact
tatcaataat
gtttcagata
tacgggtcat
aaaaatgaag
ttgtaagctt

cgecetctetg

tgggagttca
ataatttcac
cctttttttt
acaactaggt
ctggtttatt
atactgtcag
cttacttcta
aaaaactata
aactgttect
tetgtgeatyg
tgtegggact
ttctgecatat
aattttgaca
tcggtatgtt
attttececat
agtcagagea
aaaagcaaaa

caggtegact

&0

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1086
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15

20

acggaaaaat
aggcaace¢aa
gatactacaa
tcatagttga
tettgetgga

aaagcagtgg

aagggtgtaa
araagatgac
tctaacttac
cataaacaca
taaccttgat

ctaagtacet

ES 2562412713

aagatagagc
gaaacttcaa
ttettegeac
tgccaaaaac
aaattetttg

tagaagatgg

ctggaaa

<210> 107
<211> 958
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso

<222> (1)..(958)

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 107

taagtataaa
gtatgatata

gttggtttaa

taaattagat
gtaagttaaa
cattctctga
cataattate
tttttggcat
atcagtggtg
cgaateatta
gacaggagag
gttgaataaa
tggcttacet
ttagtagaca
atggttgtgt

atcacagecag

gatattgaat
ccatatcact
gatcagceage
taaagaagag
agaacaaacc
tggtagagta
atggttcetge
aattagaaat
gccatatgtt
aaagcattec
aaaattttat
tgcatgctta
gagtgccagt
ttgctgaaga
ttatggatga

gtaaaagatt

gatcaacatg
ttgttccaat
ttgtgtctct
ctcaataaga
ggaagtggat
gcagcaggaa
aagaatagat
aaaagtagca
cgtatgctac
atgactgtte
atttcaaacc
aagcatctct
tgecaacaggg
atceccaaaa
ctgttggteca

tttggatact

<210> 108
<211> 366
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

ctacaattee
gctaaaacat
tcetteatet
tcegtgatgg
aattgaggtce

ggagcactgyg

tgtgatatat
tcagaatcaa
ttectcteocct
atccatataa
tcattgatgg
aaccaatatg
attttaaaca
aacctctgaa
tacttgaggt
aaagacaaaq
gtaaccatat
ttottattet
gaggettgam
gcactaaaat
aacttcactyg

ggatcagatyg

77

aatatcaaac
tgcacaattt
tecttetgtge
gatctttgta
ttctoctttt

tttgaatgge

tatgttaaaa
aaggaagatc
gcaaaattaa
tataaagaac
agcatataat
ggagtcagceca
taaatacaag
actgctaage
tcaagaggaa
ggtcacttga
gtagaccaag
tcacaaanct
cetecatgtee
tttcaaaagy

acaaatette

ctgcaggtee

aaaaagctaa
tatggtanaa
tccatcaaat
agagcattga
gttgacaata

gtttagatac

aaacacacat
aaatgggttg
gtttagaacce
aaaagaacca
ggtgctatge
gtttggatac
aaatgtgaac
ccaaatgtte
gtgattcaac
gcatgcaatt
caataaagce
gcatgtgaaa
atettgecat
tgaccactge
atcactggge

tgtctett

60

120

180

240

300

360

367

60

120

180

240

300

360

420

480

540

€00

660

720

780

840

900

958
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<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(366)

ES 2562412713

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 108

gagtcgacct
agtcecectaca
ctecatgtact
ageattgcaa
caaaatcttt

aaatcacttt

tgecga

<210> 109
<211> 453
<212> ADN

geagattteg
acgtcaagtg
ntteggtttg
gtggactaat
ggtaattttt

caaatgacta

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(453)

ggcacagegt
gaggttagaa
aacttgttaa
aagtstagtg
ttatcatata

tagatgtgaa

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 109

gatagacaat
ctagaataaa
gttggtagag
aaagaaaggt
ggtagcatag
cgactaccaa
gattggttgr

ttcagccaaa

<210> 110
<211> 443
<212> ADN

tacatttaaa
aataataact
cagtaatctt
ggatttteca
aaactgaatg
gataatcngg
taataaagaa

aaggtaaata

<213> Gossypium hirsutum

<220>
<221> dudoso
<222> (1)..(443)

atggaaataa
ttatttctaa
agattgacaa
acttaggaag
caaaatgtga
cacgaacctc

aaccggttag

gttagaacta

<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 110

tagttttgga
ttgtgeatet
aagaaatcat
aaagcecactt
gttittaaaa

tttggectga

gataaaacaa
gattacgtta
ttatgaaaaa
ttgaaatgat
tttgacatct
actgetttga
ttggetttgg

tac

78

tgaaatcatce
tnagcatcac
gaattcttga
gattececce
tttatagtet

gattaatcge

taatttaaaa
ttatgaccece
agtgtgaaca
gaactettgt
attaggcaag
actaatagat

tgaataagag

aaccatgtge
tttagttttt
tatgttetga
tattgctace
atttgtteca

cttaaatatt

caattcaaaa
tagattgatg
gttgatggta
agtgagttac
gecectcaac
agaagecgat

ttggtgttgt

€0

120

180

240

300

360

366

60

120

180

240

300

360

420

453
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15

20

25

cactatacac

ttttaactec
ctacacctta
tagcagaatt
caatatatga
ggaagattct
attcaggctce

agaaaatgca

<210> 111
<211> 443
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso
<222> (1)..(443)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 111

cactatacag
ttttaactce
ctacacctta
tagcagaatt
caatatatga
ggaagattct
attcaggete

agaaaatgca

<210> 112
<211> 443
<212> ADN
<213> Gossypium hirsutum

<220>

<221> dudoso
<222> (1)..(443)
<223> dudoso en todas las localizaciones n

<400> 112

gegeacacat

acaaaggagt
agggtatgta
tteccatggat
ceraatncacg
ttttettttt
accaattaac

tacacatata

gegeacacat
acaaaggagt
agggtatgta
ttecatggat
cnaatreacy
tttteottttt
accaattaac

tacacatata

ES 2562412713

atatataggg

taaaaaaact
ttacctatte
acacacacag
agcgcgeata
taaatnacaa
aaccaataaa

aat

atatataggg
taaaaaaact
ttacctatte
acacacacag
agegegeata
taaatnacaa
aaccaataaa

aat

ttegaatteg

gccacatgte
aaccttgetn
gccagtccaa
tatatcataa
attagattat

atgctaaaac

ttegaatteg
gccacatgte
aaccttgetn
gecagtecaa
tatatcataa
attagattat

atgctaaaac

79

gtacacctag

ctatttttat
atggagacta
taaagagtaa
tgacatattt
actgggcaac

caacactata

gtacacctag
ctatttttat
atggagacta
taaagagtaa
tgacatattt
actgggcaac

caacactata

caatacaate

tattattita
aacaagecac
catactgtgg
gtcatactat
ttaaaccgte

tgtatatctg

caatacaatc
tattatttta
aacaagccac
catactgtgg
gtcatactat
ttaaacegte

tgtatatctg

60

120

180

240

300

360

420

443

60

120

180

240

300

360

420

443



ES 2562412713

cactatacac gegecacacat atatataggg ttcecgaatteg gtacacctag caatacaate €0
ttttaactcec acaaaggagt taaaaaaact gccacatgte ctatttttat tattatttta 120
ctacacctta agggtatgta ttacctattc aaccttgetn atggagacta aacaagecac 180
tagcagaatt ttccatggat acacacacag gcoccagtcecaa taaagagtaa catactgtgg 240
caatatatga cnaatncacg agegegceata tatatcataa tgacatattt gtcecatactat 300
ggaagattet ttttettttt taaatmacaa attagattat actgggeaac ttaaacecgte 360
attcaggctc accaattaac aaccaataaa atgctaaaac caacactata tgtatatctg 420
agaaasatgca tacacatata aat 443

<210> 113

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 113
ccactgttga aactccatct gagat 25

<210> 114

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 114
ggctaaagtt ggatcttggg atcta 25

<210> 115

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 115
acccttttgt tgctttttgg tgataat 27

<210> 116

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 116
ccatcgtttc attgcacaag tca23
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<210> 117

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 117
tgcaccgcaa acatggaatt tt 22

<210> 118

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 118
acttggacaa aacgaattcc tggaa 25

<210> 119

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 119
ccaacttttg atcggcaatg gt 22

<210> 120

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 120
tgggtaagtt ttccttcttt ctectttt 28

<210> 121

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 121
ccaatgcaag tgacccaatt ctaaa 25

<210> 122

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 122
aatgataaaa acacacctca gttcttcct 29

<210> 123

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 123
cttattcata aacagaatgc ctctagtact gt 32

<210> 124

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 124
catacatagt acgaagagca ggagttg 27

<210> 125

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 125
cccgggctic aaaggatga 19

<210> 126

<211> 34

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 126
gcttatatac ttattgtttc tcgtttcttt ctgg =~ 34

<210> 127

<211> 33

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 127
cacttaccta cctccattaa ttacattgaa act 33
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<210> 128

<211> 33

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 128
ccgaaattta caaatcaaaa ctctgaacaa aat 33

<210> 129

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 129
cggtggcgca tgge 14

<210> 130

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 130
ccaagatact ggctgggaag ag 22

<210> 131

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 131
gtggtaaact acttaaccaa tcttgtccta 30

<210> 132

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 132
acagcatgga gtgatgcatt actta 25

<210> 133

<211> 31

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 133
agtgtttaca taccataggg aatttgtttgt 31

<210> 134

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 134
agaaaagcat aatgccttgt tgtttaaca 29

<210> 135

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 135
cctgcacaaa acgtttacag agaat 25

<210> 136

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 136
caaatctgta gacgcacgat cga 23

<210> 137

<211> 31

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 137
cccttcaata catggaaaaa cttagaaaac a 31

<210> 138

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 138
ccttcaacac cagacgaagc t 21
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<210> 139

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 139
ccgecgcatc cgtca 15

<210> 140

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 140
caacactttt ggctgcatgg t 21

<210> 141

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 141
ggtgagatcg gtaccatagt accat 25

<210> 142

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 142
aacacgggca agagatgct 19

<210> 143

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 143
caagtaggac gtgcgcaatg 20

<210> 144

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 144
caaacaagca acttattcac agatattgga 30

<210> 145

<211> 31

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 145
aacgactcat catctgatct gagttaaaat t 31

<210> 146

<211> 35

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 146
ctttgaatat ttgtttcaat tgcgaaatta gttga 35

<210> 147

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 147
gagaggttcg acttggaaag ct 22

<210> 148

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 148
gaagatgtac caaaggcatt gcat 24

<210> 149

<211> 34

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 149
cctagtcctc accaaaatca atcatttaaa agta 34
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<210> 150

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 150
cgaggttagg caatctgtct ttttttatt 29

<210> 151

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 151
catgactata actgcaccag gctat 25

<210> 152

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 152
gaacaaccat ctgttgaaat cttttgc 27

<210> 153

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 153
tgacacagca ttttcttaca ctgttttg 28

<210> 154

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 154
caagtcatcc atttaaggaa actccaaaa 29

<210> 155

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

87



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 155
cccactctct cttaacaaca tcaca 25

<210> 156

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 156
acagggattg ttctatggtt gattcc 26

<210> 157

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 157
gaagtcccct cggtgataag tc 22

<210> 158

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 158
tcaaccagta gatctccaat aaacttaaat gg 32

<210> 159

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 159
acagctgaca caatatgtag agaagatttc 30

<210> 160

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 160
cgtgctaaga atttgcttga tgaaacc 27
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<210> 161

<211> 33

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 161
ctacacctta agggtatgta ttacctattc aac 33

<210> 162

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 162
gagtccttgt aggatcatat ccccata 27

<210> 163

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 163
ggcttecgte tectecttta ga 22

<210> 164

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 164
gctgcaagat attgtctccec agaaa 25

<210> 165

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 165
gtcactgttt gattctgttg ttgca25

<210> 166

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

89



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 166
ggtggtggca gataaagata ttgca 25

<210> 167

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 167
ccatcattag ttgggccttt caattg 26

<210> 168

<211> 38

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 168
gacattaaga tgaaagaatg aaaatgttaa ccttaaga 38

<210> 169

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 169
gcatctgaaa acgtaatgat ttagcaaga 29

<210> 170

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 170
gcccctgacg catgttctag 20

<210> 171

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 171
ttacgaacca cctttgaact gtga 24
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<210> 172

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 172
ggcatacctg gaaacctgca at 22

<210> 173

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 173
caagaaaaaa ctgttgctct atgctatca 29

<210> 174

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 174
gcgcegagcat attcaacttt aacaa 25

<210> 175

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 175
actgttcctc ttgctagtga ggtat 25

<210> 176

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 176
tgacgaaact tcaagctaaa acattgc 27

<210> 177

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 177
agccgttgaa taaatgcatg cttaaag 27

<210> 178

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 178
aacttctaat cccatggtct gagaga 26

<210> 179

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 179
aggcaaggcc cctcaac 17

<210> 180

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 180
acgcaccgga aatgaaagag a 21

<210> 181

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 181
agagcagcag aaaccacgaa t 21

<210> 182

<211> 35

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 182
aacagatgaa aactaaccat ttctaaacac aattt 35
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<210> 183

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 183
gaaagattgc attccagtaa ccagaat 27

<210> 184

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 184
gagaatcaat aagtttgctt gttggacaa 29

<210> 185

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 185
aagagaaaag gttccaagac accaa 25

<210> 186

<211> 34

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 186
tcatcacaga aacaagtttt atataagagg aaca 34

<210> 187

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 187
cagaaatcaa atttttacag acatagggaa ca 32

<210> 188

<211> 35

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 188
agttgatttt aaatctcatt tttgggttct ctttt 35

<210> 189

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 189
ccttgetgct cggagcett 18

<210> 190

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 190
acaggttgca tacttgctga gtt23

<210> 191

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 191
tgatgacgac tatttgcata tgttcga 27

<210> 192

<211> 31

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 192
aaaaaatgat attaccatgg agatgagtgg t 31

<210> 193

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 193
cgtatcccct tcatttcgtc gaa 23

94



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<210> 194

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 194
gacaacatga caacgtacga caa 23

<210> 195

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 195
ggttggtaat gtacttgatg taattttgtt ga 32

<210> 196

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 196
cgccttttcc ggagaagata tctc 24

<210> 197

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 197
acggcgtcat ttcatattgt tataaaagc 29

<210> 198

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 198
gtctggccat ggattagcect tt 22

<210> 199

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 199
aactttgtgg tatgtaagaa ggatcgtaag 30

<210> 200

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 200
ttcctatatg gcgaagtgtt ggg 23

<210> 201

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 201
gcatcccaaa ggactatcat atcca25

<210> 202

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 202
actccaacct aaacacctct acttct 26

<210> 203

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 203
ggctttcact tgtcgatagg tttca 25

<210> 204

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 204
cagaatctac gacgtcaaac acttg 25
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<210> 205

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 205
gatattcgag cccatgttac ttgga 25

<210> 206

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 206
cccagataac aggacctctt cac 23

<210> 207

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 207
gcttgtaagg cattgagaca ttgg 24

<210> 208

<211> 33

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 208
catccctccc tattatttta tctttactca caa 33

<210> 209

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 209
cgctictaac gggaaccaaga 21

<210> 210

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 210
tccagtagcc ctttctatac caagat 26

<210> 211

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 211
gcaaaaggaa aatccattac tagtttaaga ct 32

<210> 212

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 212
cagatcttgg gtttaggctc aaagt 25

<210> 213

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 213
caagctgttg atggcccata g 21

<210> 214

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 214
acagcctgaa acatcaaatc cttact 26

<210> 215

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 215
gggagaaaac tagtaaaaca cggttgt 27
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<210> 216

<211> 41

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 216
tcatttcaat aaagtaagtg ttaagacata ctagatagag a 41

<210> 217

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 217
aagtgaaaat gttaatgaaa tgaacgaggt tt 32

<210> 218

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 218
gctaaagcca ataaactctc ttacaaatgg 30

<210> 219

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 219
gcatgctctt gttggatata tacccata 28

<210> 220

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 220
tgatgagaac ttgcggaaaa tcca 24

<210> 221

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 221
aaggctactc gggaaaaaga ataacataaa ta 32

<210> 222

<211> 26

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 222
acttcgcgat tcagtagttc tacttg 26

<210> 223

<211> 31

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 223
gaccacatgc atagcataac tttttaattc a 31

<210> 224

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 224
acgaggaatt ctcttctcetg tacttct 27

<210> 225

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 225
cgttattgtg ctgtctcaga tgct 24

<210> 226

<211> 27

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 226
gtccgaattt gaaattggac aaggaaa 27
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<210> 227

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 227
agatcactac ctactgctct tgcat 25

<210> 228

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 228
cggattaatc ttccgtatca agttgaga 28

<210> 229

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 229
gcctgtgtgt gtatccatgg aaaat 25

<210> 230

<211> 36

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 230
ggtttagttc attggaaact atattactct gattct 36

<210> 231

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 231
agacctgcga gagctccat 19

<210> 232

<211> 33

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

101



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 232
taacatttgg ttattttatt gtccagatca tga 33

<210> 233

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 233
ggtcagatga acggcaacac t 21

<210> 234

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 234
cactttggag ataccctttc aggaa 25

<210> 235

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 235
gttggcttgc cggtaacc 18

<210> 236

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 236
catgtgctcc ggagattctt ca 22

<210> 237

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 237
cgagatcgat ctcacttggt tgaat 25
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<210> 238

<211> 24

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 238
gccattcatg tatcgcatca tctt 24

<210> 239

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 239
tcacaatgcc gccgctaata a 21

<210> 240

<211> 28

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 240
ccgtttaatt ttagccactg aacatctt 28

<210> 241

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 241
ccacaggaaa tcctctatgg tactg 25

<210> 242

<211> 32

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 242
tgtaaagtca ttacaatttt tctaggacga ct 32

<210> 243

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 243
ccacatgcac agaattttga acaca 25

<210> 244

<211> 25

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 244
gatgaaggag tgcgaagaag taagt 25

<210> 245

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 245
tgcaactggc actcaggtaa g 21

<210> 246

<211> 30

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 246
tggttacatt atctgatggt atttgcactt 30

<210> 247

<211> 29

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 247
ccaatcatcg gcttctatct attagttca 29

<210> 248

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 248
ccggeggctt ccca 14
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<210> 249

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 249
cattcacgga atagatg 17

<210> 250

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 250
ccagagttga ctattg 16

<210> 251

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 251
ttagtatctt tatagcaaac ct 22

<210> 252

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 252
ctgttgtgaa acttga 16

<210> 253

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 253
aatacgagtc agtcagca 18

<210> 254

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 254
aattgactgg atcgaatc 18

<210> 255

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 255
tccctacatg atcaatag 18

<210> 256

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 256
ataaaaaaga aaaccaaaag aa 22

<210> 257

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 257
cttgaaaaca taagaagacc a 21

<210> 258

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 258
cataataggc ttgccagcat 20

<210> 259

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 259
ctccttgtag accttctt 18
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<210> 260

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 260
aagaagcagt agattat 17

<210> 261

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 261
cccacgactg aaatg 15

<210> 262

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 262
acaaaccacc taatacc 17

<210> 263

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 263
ctatactagc acaatttgta 20

<210> 264

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 264
ccggttgttt ttggct 16

<210> 265

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 265
cggtgagact ccagcac 17

<210> 266

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 266
ctattattag gcaagattaa 20

<210> 267

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 267
tcacattaaa tgaaagatg 19

<210> 268

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 268
cctggaagtt actgactg 18

<210> 269

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 269
actgtaaaca gaagccca 18

<210> 270

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 270
catgctaatt agatttt 17
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<210> 271

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 271
ttttccctta caacatacac 20

<210> 272

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 272
acctccatgt aatcc 15

<210> 273

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 273
tttgggcgag ttic 14

<210> 274

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 274
tcttgattcg getegte 17

<210> 275

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 275
ccgccaattt gatc 14

<210> 276

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 276
cactgggcgg tcac 14

<210> 277

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 277
aaggccatat tgaggtc 17

<210> 278

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 278
ctggatggca tttag 15

<210> 279

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 279
attgacacag agtttg 16

<210> 280

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 280
cgatgaacac taataaat 18

<210> 281

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 281
tttgaatagt ctccaagcaa 20
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<210> 282

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 282
catacgattc gcatttt 17

<210> 283

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 283
tccctaacga atcaa 15

<210> 284

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 284
atttgcaact tgattatgtt ga 22

<210> 285

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 285
acaacattcc cgttttt 17

<210> 286

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 286
tcgtttttge gfttttt 17

<210> 287

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 287
actcgggaat gagtatag 18

<210> 288

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 288
cagttgggcg gcaaa 15

<210> 289

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 289
ctttttattt ttcgtaaggc c 21

<210> 290

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 290
acgcatcccc ggatta 16

<210> 291

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 291
agattggtgt cttgtgtgtg 20

<210> 292

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 292
tctcaagtcc gtctgge 17
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<210> 293

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 293
acaaattctt cgtaaggaa 19

<210> 294

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 294
ctttgagttg acattatc 18

<210> 295

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 295
atcctcaaaa tetttcctet ¢ 21

<210> 296

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 296
catagtccga ggaatc 16

<210> 297

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 297
tgtttagtct ccatgagcaa g 21

<210> 298

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
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<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 298
cgtgttttga tgcttatc 18

<210> 299

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 299
tttgctcaac cgacagca 18

<210> 300

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 300
ccggcttctt aacttta 17

<210> 301

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 301
ttgcggcaca tatgta 16

<210> 302

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 302
attttgtcac cactcctac 19

<210> 303

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 303
atggcggtat gttctgga 18
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<210> 304

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 304
ccagcaaaga gtttat 16

<210> 305

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 305
cactctgaga taataattca a 21

<210> 306

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 306
catacatgtt gaagctt 17

<210> 307

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 307
tttccgtatt caattaaaca 20

<210> 308

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 308
caattgtgga tctgatctg 19

<210> 309

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

115



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 309
ctgagaagac ggtcaatt 18

<210> 310

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 310
ccattactgt caaaatga 18

<210> 311

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 311
ataagcattc gtaaaatgta 20

<210> 312

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 312
caattttatg gtacaagata c 21

<210> 313

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 313
cacatgcagg tttgtg 16

<210> 314

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 314
aagatgacag cattcg 16
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<210> 315

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 315
ctaccaagat aatcaggcac g 21

<210> 316

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 316
ttcaccagta attaaac 17

<210> 317

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 317
ttcacggcat agatg 15

<210> 318

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 318
cagagttggc tattg 15

<210> 319

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 319
tctttatggc aaacct 16

<210> 320

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 320
cctgttgtga tacttga 17

<210> 321

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 321
atacgagtcg gtcagca 17

<210> 322

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 322
ttgactgggt cgaatc 16

<210> 323

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 323
cctacatgag caatag 16

<210> 324

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 324
aaaagaaaac cgaaagaa 18

<210> 325

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 325
ttgaaaacat aaaaagacca 20
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<210> 326

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 326
cataataggc tttccagcat 20

<210> 327

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 327
ccttgtagag citctt 16

<210> 328

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 328
aagaagcagt tgattat 17

<210> 329

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 329
ccacgaccga aatg 14

<210> 330

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 330
aaaccaccca atacc 15

<210> 331

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 331
ctatactagc acattttgta 20

<210> 332

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 332
cggttgttgt tggct 15

<210> 333

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 333
cggtgagact cagcac 16

<210> 334

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 334
ttattaggcg agattaa 17

<210> 335

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 335
atcacattaa ataaaagatg 20

<210> 336

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 336
ctggaggtta ctgactg 17
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<210> 337

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 337
ctgtaaacac aagccca 17

<210> 338

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 338
atgctaatga gatttt 16

<210> 339

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 339
tttcccttac aacttacac 19

<210> 340

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 340
cctecgtgta atcc 14

<210> 341

<211>13

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 341
ttgggcaagt ttc 13

<210> 342

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 342
atcttgattc agctcgtc 18

<210> 343

<211> 14

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 343
ccgccagttt gatc 14

<210> 344

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 344
ccactaggcg gtcac 15

<210> 345

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 345
aaggccataa tgaggtc 17

<210> 346

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 346
actggatagc atttag 16

<210> 347

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 347
ttgacacgga gtttg 15
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<210> 348

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 348
atgaacacaa ataaat 16

<210> 349

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 349
tttttgaata gtctccgagce aa 22

<210> 350

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 350
aacatacgat tagcatttt 19

<210> 351

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 351
tccctaagga atcaa 15

<210> 352

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 352
atttgcaact tgattttgtt ga 22

<210> 353

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 353
aacatccccg ftttt 15

<210> 354

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 354
ttcgtttttg cttttttt 18

<210> 355

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 355
actcgggaat aagtatag 18

<210> 356

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 356
cagttgggca gcaaa 15

<210> 357

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 357
ctttttattt ttcataaggc c 21

<210> 358

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 358
acgcatcctc ggatta16
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<210> 359

<211> 20

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 359
agattggtgt cttatgtgtg 20

<210> 360

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 360
ctcaagtcca tctggc 16

<210> 361

<211> 23

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 361
ttttacaaat tcttcataag gaa 23

<210> 362

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 362
ttgagtcgac attatc 16

<210> 363

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 363
cctcaaaatc tctectctc 19

<210> 364

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

125



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2562412713

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 364
catagtccaa ggaatc 16

<210> 365

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 365
tgtttagtct ccatcagcaa g 21

<210> 366

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 366
ccgtgttttg attcttatc 19

<210> 367

<211>19

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 367
ctttgctcaa cctacagca 19

<210> 368

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 368
cggcttctca acttta 16

<210> 369

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 369
ttgcggcacg tatgta 16
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<210> 370

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 370
ttgtcaccgc tcctac 16

<210> 371

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 371
atggcggtat attctgga 18

<210> 372

<211>15

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 372
cagcaaagcg tttat 15

<210> 373

<211> 21

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 373
cactctgaga taatagttca a 21

<210> 374

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 374
catacatgtt caagctt 17

<210> 375

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial
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<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 375
tccgtattca actaaaca 18

<210> 376

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 376
attgtggatc cgatctg 17

<210> 377

<211>18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 377
ctgagaagac agtcaatt 18

<210> 378

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 378
cattactgtc gaaatga 17

<210> 379

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 379
agcattcgta caatgta 17

<210> 380

<211> 22

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC
ID N°: 1-68

<400> 380
acaattttat ggtataagat ac 22
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<210> 381

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC

ID N°: 1-68

<400> 381
cacatgcagt tttgtg 16

<210> 382

<211> 16

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC

ID N°: 1-68

<400> 382
aagatgacaa cattcg 16

<210> 383

<211> 18

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC

ID N°: 1-68

<400> 383
ccaagataat cgggcacg 18

<210> 384

<211>17

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> cebadores directos (113-180), cebadores inversos (181-248), y sondas (249-316, 317-384) para las SEC

ID N°: 1-68

<400> 384
ttcaccagta tttaaac 17

ES 2562412713
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REIVINDICACIONES

1. Un procedimiento para determinar la cantidad relativa de una plaga o patégeno de plantas en una muestra de
suelo, comprendiendo el procedimiento:

(a) determinar la cantidad total de ADN en la muestra de suelo;

(b) ensayar la presencia de al menos una secuencia de ADN en la muestra de suelo que es especifica para la
plaga o patégeno de plantas para cuantificar la cantidad de ADN especifico de plaga o patdgeno de plantas en la
muestra de suelo; vy,

(c) calcular la relacion de ADN especifico de plaga o patéogeno de plantas con respecto al ADN total
correspondiente a la cantidad relativa de plaga o patégeno de plantas en la muestra de suelo.

2. El procedimiento de la reivindicaciéon 1, que comprende adicionalmente comparar dicha relacién con un patrén
para determinar la cantidad de plaga o patégeno de plantas en dicha muestra.

3. El procedimiento de la reivindicacion 1, en el que el organismo diana es un nematodo.
4. El procedimiento de la reivindicacion 1, en el que el organismo diana es nematodo reniforme.
5. El procedimiento de la reivindicacion 1, en el que el organismo diana es nematodo nodulador de la raiz.

6. El procedimiento de la reivindicacién 1, en el que la relaciéon se usa para representar la capacidad de una planta
en la localizacion donde se toma la muestra de suelo de resistir infeccion por la plaga o patégeno de plantas.

7. El procedimiento de la reivindicacién 6, en el que la relacion se usa para decidir si usar la planta o su
descendencia en un programa de reproduccion.

8. El procedimiento de la reivindicacion 6, en el que la planta es una planta de algodon.

9. El procedimiento de la reivindicacion 1, en el que la relacién se usa para seleccionar al menos un tratamiento a
aplicar a al menos una localizacién en un area de crecimiento.

10. El procedimiento de la reivindicacion 9, en el que el al menos un tratamiento comprende el uso de agentes
quimicos, maquinas, sondas, irrigacion, fertilizante, combinaciones de los mismos y formulaciones de los mismos.

11. El procedimiento de la reivindicacion 10, en el que el agente quimico es un nematicida.

12. Un procedimiento para tratar una localizacion con pesticidas que comprende (a) calcular la relacion de la
cantidad de un acido nucleico especifico de plaga con respecto a la cantidad total de acidos nucleicos recogidos en
la localizacion, y (b) aplicar un pesticida a la localizacion en proporcion a la relacion calculada en (a).
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