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DESCRIPCION
Enzimas que degradan la lignina de Macrophomina phaseolina y usos de las mismas
Solicitudes relacionadas

Esta solicitud reivindica el beneficio de prioridad de la solicitud de patente provisional de los Estados Unidos con nimero
de serie 61/683913, presentada el 16 de agosto de 2012; cuyo contenido se incorpora como referencia en la presente
descripcion.

Campo de la invencion

Esta invencidon se relaciona con enzimas/proteinas que degradan la lignina y genes de M. phaseolina. Mas
especificamente, la presente invencion describe las secuencias de acidos nucleotidicos de estas proteinas y facilita la
reduccion del contenido de lignina de materiales lignoceluldsicos. La presente invencion también se relaciona con
métodos para la seleccion y aislamiento de enzimas de M. phaseolina que son capaces de degradar lignina, procesos
para clonaje de un segmento de gen de M. phaseolina, y métodos para usar el producto enzimatico del segmento de
gen.Particularmente se puede usar en la produccion o procesamiento de pulpas, pulpa de madera, metanol y textiles.

Antecedentes de la invencion

La lignina es el segundo polimero organico mas abundante, superado solamente por la celulosa. Se une con fibras de
celulosa que constituyen aproximadamente un cuarto del peso de la madera seca. Este polimero aromatico es
recalcitrante a la degradacion. La lignina se asocia covalentemente con la hemicelulosa en la pared celular a través de
numerosos tipos de enlaces. Entre los enlaces, la subestructura de lignina mas abundante es la B-aril éter, que
representa aproximadamente 40 % de los enlaces inter fenil propano (Higuchi T 1990. Lignin biochemistry: biosynthesis
and biodegradation. Wood Sci. Technol. 24: 23-63).Ademas, la lignina no posee ninguna unidad repetida como otros
biopolimeros tales como celulosa, proteinas, almidén, etc. Los enlaces éter a menudo prevalecen, proporcionando una
variedad de enlaces a los numerosos residuos aromaticos. Estas caracteristicas estructurales dictan las restricciones
sobre la degradacion de la lignina.Una porcién de una estructura tipica se ilustra en La Figura 1 y la estructura en color
rojo de aril glicerol 3- aril éter en la figura es cuantitativamente el enlace mas importante, que constituye al menos 40 %
del polimero. Sin embargo, la biodregadacion de la lignina es un requisito previo para el procesamiento del bio
combustible y la pulpa de madera a partir de materias primas vegetales. La mejora de la degradacion de la lignina
impulsaria el rendimiento del procesamiento del biocombustible para obtener una mejor ganancia o un mejor factor de
eficiencia.

La lignina es un componente de lignocelulosa, que debe degradarse para permitir el uso eficiente del material celulésico
para la sacarificacion, produccion de papel, produccion de biocombustible o para el mejoramiento del forraje. La
degradacion de la lignocelulosa es un proceso multienzimatico que involucra tanto a enzimas hidroliticas como
oxidativas. Generalmente, la lignina esta compuesta de tres bloques de construccién principales denominados, alcohol
p- cumarilico, alcohol coniferilico y alcohol sinapilico. Ademas, la lignina de las gramineas y dicotiledoneas también
contiene grandes cantidades de acidos fendlicos como el acido p-cumario y el acido ferulico, que se esterifican a grupos
alcohdlicos.

Las lignina peroxidasas (LiP), las manganeso peroxidasas (MnP) y las lacasas son tres familias de enzimas que estan
involucradas en la degradacion biolégica de la lignina. Las LiP oxidan a subestructuras no fendlicas de lignina
removiendo un electrén y generando radicales cationicos (Kirk TK, Tien M, Kersten PJ, Mozuch MD and Kalyanaraman
B 1986. Ligninase of Phanerochaete chrysosporium. Mechanism of its degradation of the non-phenolic arylglycerol B-aryl
ether substructure of lignin. Biochem J 236: 279-287; Kirk TK and Farrell RL 1987. Enzymatic "combustion": The
microbial degradation of lignin. Annu Rev Microbiol 41: 465-505) and MnP oxidizes phenolic rings to phenoxyl radicals
which lead to decomposition of Lignin (Gold MH, Wariishi H and Valli K 1989. Extracellular peroxidases involved in lignin
degradation by the white-rot basidiomycete Phanerochaete chrysosporium. In: Biocatalysis in Agricultural Biotechnology,
pp. 127-140. Edited by Whitaker JR and Sonnet PE. American Chemical Society, Washington, DC).Aunque la lacasa es
capaz de oxidar las fracciones fendlicas y las no fendlicas de la lignina ésta ultima depende posteriormente de la
presencia simultanea de sustratos primarios de lacasa (Bourbonnais R and Paice MG 1990. Oxidation of non-phenolic
substrates. An expanded role for laccase in lignin biodegradation. FEBS Lett 267(1): 99-102). La Figura 2 mostré un
modelo dimérico de los compuestos que representan la principal estructura de arilglicerol B-aril éter lignina sometida a
una division Ca -C tras la oxidacion por LiP (Kirk y otros 1986. Ligninase of Phanerochaete chrysosporium. Mechanism
of its degradation of the non-phenolic arylglycerol 3-aryl ether substructure of lignin. Biochem J 236: 279-287).

La investigacion sobre la biodegradacion de la lignina ha aumentado enormemente en afios recientes. Especialmente
desde el descubrimiento del primer hongo que degrada la lignocelulasa Phanerochaete chrysosporium el genoma se
secuenci6 debido al interés en la degradacion biolégica de la lignina (Martinez y otros 2004. Genome sequence of the
lignocellulose degrading fungus Phanerochaete chrysosporium strain RP78. Nature Biotehnol 22(6): 695-700).Quiza la
mejor estudiada, es la degradacion de lignina en lignocelulasa por hongos de la podredumbre blanca, Phanerochaete
chrysosporium (Aust SD 1995. Mechanisms of Degradation by White Rot Fungi. Environ Health Perspect 103:59-61;
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Leisola MSA, Ulmer D and Fiechter A 1984. Factors affecting lignin degradation in lignocellulose by Phanerochaete
chrysosporium. Arch Microbiol 137: 171-175; Ulmer D, Leisola M, Puhakka J and Fiechter A 1983. Phanerochaete
chrysosporium: Growth pattern and lignin degradation. Appl Microbiol Biotechnol 18: 153-157; Chua MGS, Chen CL,
Chang HM and Kirk TK 1982. 13CNMR spectroscopic study of lignin degraded by Phanerochaete chrysosporium. I. New
structures. Holzforschung 36: 165-172). Los hongos de la podredumbre blanca producen una variedad de enzimas
lignoliticas extracelulares, que incluyen las ligninas peroxidasas dependientes de hemo, las manganeso peroxidasas y
las peroxidasas versatiles y las lacasas dependientes de cobre (Sanchez C 2009. Lignocellulosic residues:
biodegradation and bioconversion by fungi. Biotechnol Adv 27: 185-194; Ten Have R, Teunissen PJM 2001. Oxidative
mechanisms involved in lignin degradation by white-rot fungi. Chem Rev 101: 3397-3413).Con la ayuda de estas
enzimas extracelulares peroxidasa y lacasa, los hongos de la podredumbre blanca degradan la lignina (Timothy DHB,
Ahmad M, Hardiman EM and Rahmanpour R 2001. Pathways for degradation of lignin in bacteria and fungi. Nat. Prod.
Rep 28: 1883-1896).

El creciente interés en la explotacion de la biomasa vegetal como un recurso renovable ha impulsado la investigacion
sobre la degradacion microbiana de la lignocelulasa. Grandes cantidades de biomasa (principalmente materiales
lignoceluldsicos) se generan de la silvicultura, agricultura y la industria alimenticia que no se usan en los procesos de
subproductos. Para utilizar efectivamente esta biomasa vegetal como recursos renovables, se necesita explorar los
medios alternativos de degradacion de lignocelulasa. Se desea identificar nuevos hongos capaces de degradar la lignina
para su uso en la elaboracién de productos celuldsicos a partir de materiales lignocelulésicos.

Para ser €ficiente, la degradacion de la lignina requiere varios tipos de enzimas que actdan cooperativamente. Al menos
se necesitan dos categorias de enzimas para degradar la lignina: La lignina peroxidasa que oxida las estructuras de
lignina no fendlicas y la lacasa que oxida la subestructura de lignina fendlica y no fendlica por lo que pueden degradarse
cooperativamente. Para materializar y comercializar las mencionadas enzimas, se necesita un suministro estable de
diversas proteinas que degradan la lignina. Por lo tanto, se desea que la industria identifique completamente estos
genes que degradan la lignina y sus proteinas codificadas, utilizando asi la informacion genética para la degradacion de
lignina de materiales lignoceluldsicos.

Sumario de la invencién

Sorprendentemente se ha encontrado que los hongos M. phaseolina, que no estan estrechamente relacionados ni con
Trichoderma reesi ni con Phanerochaete chrysoporium, son capaces de producir enzimas que degradan la lignina.

Por consiguiente, entre otras cosas, la presente invencion se refiere a la identificacion y correspondiente uso de
enzimas que degradan la lignina que se derivan de M. phaseolina. La presente invencion también se refiere al uso de
los hongos M. phaseolina en la degradacion de los contenidos de lignina de materiales celuldsicos.

El objetivo principal de la presente invencion es divulgar el conjunto de secuencias nucleotidicas que codifican para la
lignina peroxidasa (sec. con niums. de ident. 1, 2, 4, 5, 7, 8, y/u otras mezclas/combinaciones de las mismas, del hongo
M. phaseolina. En la presente descripcion también se describe un conjunto de secuencias nucleotidicas que codifican
para la multicobre oxidasa (sec. con nums. de ident. 46, 47, 49, 50, 52, 53, 55, 56, 58, 59, 61, 62, 64, 65, 67, 68, 70, 71,
73,74,76, 77, 79, 80, 82, 83, 85, 86, 88, 89, 91, 92, 94, 95, 97, 98, 100, 101, 103, 104, 106, 107, 109, 110, y/u otras
mezclas/combinaciones de las mismas del hongo M. phaseolina.

Se prefiere que el polinucledtido aislado en la presente descripcion consista y/o comprenda una secuencia de acido
nucleico seleccionada del grupo que comprende y/o consiste en las sec. con nims. de ident. 2, 5, 8, 11, 14, 17, 20, 23,
26, 29, 32, 35, 38, 41, 44, 47, 50, 53, 56, 59, 62, 65, 68, 71, 74, 77, 80, 83, 86, 89, 92, 95, 98, 101, 104, 107, 110, 1, 4,
7,10, 13, 16, 19, 22, 25, 28, 31, 34, 37, 40, 43, 46, 49, 52, 55, 58, 61, 64, 67, 70, 73, 76, 79, 82, 85, 88, 91, 94, 97, 100,
103, 106 y 109, y/u otras mezclas/combinaciones de las mismas, que codifiquen para el polipéptido seleccionado de un
grupo que comprende y/o consiste en las sec. con nums. de ident. 3, 6, 9, 12, 15, 18, 21, 24, 27, 30, 33, 36, 39, 42, 45,
48, 51, 54, 57, 60, 63, 66, 69, 72, 75, 78, 81, 84, 87, 90, 93, 96, 99, 102, 105, 108 y 111, y/u otras
mezclas/combinaciones de las mismas. La presente descripcion también se refiere a un polinucleétido aislado que
consiste y/o comprende el complemento de las secuencias nucleotidicas descritas anteriormente.

Otro objetivo de la presente invencién es proporcionar la informacion genética y de biologia molecular del grupo de
genes y enzimas del objetivo primario para utilizarla en la regulacion y conversion de la degradacién de lignina para la
produccion de productos valiosos de materiales lignocelulosicos.

En otro aspecto, para facilitar la produccion in vitro del polipéptido que degrada la lignina, la presente descripcion incluye
una construccion de la expresidon capaz de expresar un polipéptido que contiene al menos 70% de las secuencias de
aminoacidos como se exponen en las sec. con nums. de ident. 3, 6, 9, 12, 15, 18, 21, 24, 27, 30, 33, 36, 39, 42, 45, 48,
51, 54, 57, 60, 63, 66, 69, 72, 75, 78, 81, 84, 87, 90, 93, 96, 99, 102, 105, 108 y 111.Preferentemente, la construccion de
la expresion tiene insertado un ADN o un ADNc con secuencia nucleotidica como se expone en las sec. con nums. de
ident. 2, 5, 8, 11, 14, 17, 20, 23, 26, 29, 32, 35, 38, 41, 44, 47, 50, 53, 56, 59, 62, 65, 68, 71, 74, 77, 80, 83, 86, 89, 92,
95, 98, 101, 104, 107, 110, 1, 4, 7, 10, 13, 16, 19, 22, 25, 28, 31, 34, 37, 40, 43, 46, 49, 52, 55, 58, 61, 64, 67, 70, 73,
76, 79, 82, 85, 88, 91, 94, 97, 100, 103, 106 y 109. En la presente descripcion se describe, ademas, una construccion de
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un gen recombinante que comprende un molde de polinucledtido que tiene una secuencia nucleotidica que se ecpone
en las sec. con nums. de ident. 2, 5, 8, 11, 14, 17, 20, 23, 26, 29, 32, 35, 38, 41, 44, 47, 50, 53, 56, 59, 62, 65, 68, 71,
74,77, 80, 83, 86, 89, 92, 95, 98, 101, 104, 107, 110, 1, 4, 7, 10, 13, 16, 19, 22, 25, 28, 31, 34, 37, 40, 43, 46, 49, 52,
55, 58, 61, 64, 67, 70, 73, 76, 79, 82, 85, 88, 91, 94, 97, 100, 103, 106 y 109, en donde el molde de polinucledtido se
expresa en la célula huésped para producir una enzima que oxida la lignina a partir de materiales lignocelulésicos.
Preferentemente, la construccion del gen recombinante comprende, ademas, una regidon promotora ligada
operativamente al aumento de la expresion del molde del polinucleétido.

De acuerdo con una de las modalidades preferidas de la presente descripcion, la cepa ms6 del hongo M. phaseolina se
aislo de una planta de yute infestada. El polipéptido aislado también se deriva preferentemente de esta cepa.

Otro objetivo de la presente descripcion es proporcionar una via potencial y comercialmente factible de aislar la enzima
que degrada la lignina de M. phaseolina para estar en consonancia con la demanda creciente global de
explotacion/utilizacion de la biomasa vegetal como un recurso renovable para la elaboracion de productos de celulosa.

Otro objetivo de esta descripcion se dirige a la utilizacion de sustancias que degradan la lignina en alimento para
animales, biocombustibles, pulpa de madera, textiles e industria del papel.

Una persona con experiencia en la técnica apreciara facilmente que la presente invencion se adapta bien para llevar a
cabo los objetivos y obtener los fines y ventajas mencionadas, asi como los inherentes a los mismos. Las modalidades
descritas en la presente descripcion no pretende ser limitaciones del alcance de la presente invencion.

Breve descripcion de las figuras

Las figuras que se acompafian, las cuales se incorporan y forman parte de la descripcion, ilustran las modalidades de la
presente invencion y, conjuntamente con la descripcion, sirven para explicar los principios de la invencion.

La Figura 1 muestra una estructura comun de lignina de madera suave. La estructura principal de arilglicerol-B-aril éter
se muestra en color rojo. El recuadro muestra el alcohol coniferilico, el bloque de construccion fenilpropanoide de la
lignina de madera blanda.

La Figura 2 muestra una escision de la estructura interna de lignina no fendlica arilglicerol-B-aril éter por lignina
peroxidasa oxidada.

La Figura 3 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra el resultado de la amplificacion por PCR en la
que la linea 1 es un polinucleétido de lignina peroxidasa de la sec. con nim. de ident.1 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 4 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucledtido de lignina peroxidasa de sec. con num. de ident.4 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 5 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucledtido de lignina peroxidasa de sec. con num. de ident.7 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 6 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucledtido de cloroperoxidasa de sec. con nims. de ident.13 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 7 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucleétido de cloroperoxidasa de sec. con num. de ident.16 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 8 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucledtido de cloroperoxidasa de sec. con nims. de ident.19 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 9 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacién por PCR en
la que la linea 1 es un polinucleétido de cloroperoxidasa de sec. con num. de ident.22 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 10 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledétido de cloroperoxidasa de sec. con num. de ident.25 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.
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La Figura 11 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.28 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 12 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.31 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 13 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.34 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 14 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.37 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 15 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.40 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 16 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de hemoperoxidasa de sec. con num. de ident.43 y la linea M es el marcador de
peso molecular de ADN.

La Figura 17 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.46 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 18 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.49 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 19 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.52 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 20 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.55 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 21 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.58 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 22 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.64 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 23 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.67 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 24 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.70 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 25 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.73 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 26 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.76 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.
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La Figura 27 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.79 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 28 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.82 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 29 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.85 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 30 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucleétido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.88 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 31 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.91 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 32 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nims. de ident.97 y la linea M es el marcador
de peso molecular de ADN.

La Figura 33 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nums. de ident.100 y la linea M es el
marcador de peso molecular de ADN.

La Figura 34 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nums. de ident.103 y la linea M es el
marcador de peso molecular de ADN.

La Figura 35 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nums. de ident.106 y la linea M es el
marcador de peso molecular de ADN.

La Figura 36 es la imagen de electroforesis en gel de agarosa que muestra los resultados de la amplificacion por PCR
en la que la linea 1 es un polinucledtido de multicobre oxidasa de sec. con nums. de ident.109 y la linea M es el
marcador de peso molecular de ADN.

Descripcion detallada de la invencién

Las definiciones y/o métodos proporcionados en la presente descripcion definen la presente invencién y guian a los
expertos en la técnica en la practica de la presente invencién. Al menos que se indique de cualquier otra forma, los
términos se entenderan de acuerdo con el uso convencional por los expertos en la técnica relevante. En la medida en
que se encuentre que cualquiera de las definiciones y/o métodos sean inconsistentes con cualquiera de las definiciones
y/o métodos proporcionados en cualquier referencia de patente o no patente incorporada en la presente descripcion o
en cualquier referencia encontrada en otra parte, se entiende que dicha definicién y/o método proporcionado/adoptado
expresamente en esta solicitud se usara en la presente descripcion. Los términos singulares "un", "uno" y "el/la"
incluyen referentes plurales a menos que el contexto lo indique claramente de cualquier otra forma. Similarmente, la
palabra "o0" pretende incluir "y" a menos que el contexto lo indique claramente de cualquier otra forma. Ademas, los
métodos que "comprenden A o B" incluyen a A, o B o A y B. Debe entenderse que todos los tamafios de las bases o
tamafios de aminoacidos, y todos los valores de peso molecular o masa molecular, dados para los acidos nucleicos o
polipéptidos son aproximados y se proporcionan para la descripcion. Aunque los métodos y materiales similares o
equivalentes a los descritos en la presente descripcidon pueden usarse en la practica o para probar la presente
descripcion, los materiales y métodos adecuados se describen mas abajo.

La presente invencion proporciona las secuencias de nucleétidos que codifican para la proteina/enzima involucrada en
la degradacion de la lignina en M. phaseolina. Los genes codifican proteinas con una actividad enzimatica que se usa
en una industria o se interés para una industria. Las secuencias genémicas de la invencion que codifican las enzimas se
identifican principalmente por comparacion de las secuencias de nucleétidos del ADN gendmico de M. phaseolina y las
secuencias de nucleoétidos de genes enzimaticos conocidos de otros microorganismos. Antes de la invencion, no se
conocian las secuencias de nucleotidos de estos genes de M. phaseolina, los marcos de lectura, la posicion de exones
e intrones, la estructura de las enzimas y su utilidad potencial en varias industrias, tales como las involucrados en la
fabricacion de alimentos y piensos, bebidas, textiles y detergentes.
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El analisis de la secuencia del genoma de M. phaseolina revela una abundancia de genes que codifican para enzimas
que degradan la lignina en la planta. Las secuencias de nucleétidos se anotaron inicialmente mediante programas de
software, tales como Genescan y Glimmer M (The Institute of Genome Research, Rockville, NM), que pueden identificar
supuestas regiones codificadoras, intrones y uniones de corte y empalme. Se realiz6 una curacion automatizada y
manual adicional de las secuencias de nucleétidos para refinar y establecer una caracterizacion precisa de las regiones
codificadoras y otras caracteristicas génicas.

Mas de 14000 ADNc de M. phaseolina se secuenciaron parcial o completamente. Entre ellos se descubrieron treinta y
siete ADNc que codifican nuevas enzimas con supuestas funciones en la degradacion de la lignina.

Los marcos abiertos de lectura (ORF) se analizan siguiendo la secuenciacion completa o parcial de clones de librerias
de ADNc derivadas de ARNm de M. phaseolina y después se analizan usando programas de analisis de secuencias y
determinando la homologia con secuencias conocidas en bases de datos (publicas/privadas).

En el contexto de esta descripcion, varios términos usados a lo largo de la descripcion tienen los significados indicados
al menos que se indique expresamente que tienen un significado diferente.

Como se usa en la presente descripcion, un "polinucleétido” es una secuencia de nucleétidos tal como un fragmento de
acido nucleico. Un polinucleétido puede ser un polimero de ARN o ADN que es de cadena simple o doble, que contiene
opcionalmente bases nucleotidicas sintéticas, no naturales o alteradas. Un polinucleétido en forma de un polimero de
ADN puede estar compuesto por uno o mas segmentos de ADNc, ADN gendmico, ADN sintético o mezclas de los
mismos. Un polinucleétido aislado de la presente descripcion puede incluir al menos uno de los 150 nucledtidos
contiguos (tanto corriente abajo o corriente arriba) derivados de las sec. con nums. de ident. 1, 4, 7, 10, 13, 16, 19, 22,
25, 28, 31, 34, 37, 40, 43, 46, 49, 52, 55, 58, 61, 64, 67, 70, 73, 76, 79, 82, 85, 88, 91, 94, 97, 100, 103, 106 y 109, o el
complemento de dichas secuencias.

"Polipéptido" como se usa en la presente descripcion, es una cadena simple lineal de aminoacidos unidos por enlaces
peptidicos, y que tiene usualmente una secuencia de mas de 100 aminoacidos de longitud.

"Aislado" significa alterado "por la mano del hombre" del estado natural. Si una composicidon o sustancia existe en la
naturaleza, ésta ha sido "aislada" si se ha cambiado o removido de su entorno original, o ambos. Por ejemplo, un
polinucleétido o un polipéptido naturalmente presente en una planta o animal vivo no esta "aislado," pero el mismo
polinucleétido o polipéptido separado de materiales que coexisten en su estado natural esta "aislado", como se emplea
el término en la presente descripcion.

El término "gen", como se usa en la presente descripcion, se define como una secuencia genémica del hongo M.
phaseolina, particularmente una secuencia polipeptidica que codifica el polipéptido de la serie de enzimas involucradas
en la via de la degradacion de la lignina.

Una "secuencia codificadora" o "region codificadora" se refiere a una molécula de acido nucleico que tiene una
informacion en la secuencia necesaria para producir un producto de gen, como un aminoacido o polipéptido, cuando la
secuencia se expresa. La secuencia codificadora puede contener secuencias no traducidas (por ejemplo, intrones o
regiones 5' o 3' no traducidas) dentro de regiones traducidas, o que carecen de secuencias interpuestas no traducidas
(por ejemplo, un ADNc).

El término "cebador" como se usa en la presente descripcion, es un oligonucledtido capaz de unirse a una secuencia de
acido nucleico diana y usarse como molde de la sintesis del acido nucleico. Un oligonucleétido para la amplificacion,
como se define en la presente descripcion preferentemente tendra de 10 a 50, mas preferentemente de 15 a 25
nucledtidos de longitud. Aunque el oligonucledtido para la amplificacion de la presente descripcion puede sintetizarse
quimicamente, tales oligonucledtidos no son acidos nucleicos de origen natural.

La abreviatura usada durante toda la descripcién para referirse a los acidos nucleicos que comprenden secuencias de
nucledtidos son las abreviaturas convencionales de una sola letra. Por lo tanto, cuando se incluyen en un acido
nucleico, los nucledtidos que codifican de forma natural se abrevian de la manera siguiente: adenina (A), guanina (G),
citosina (C), tiamina (T) y uracilo (U).Ademas, a menos que se especifique lo contrario, las secuencias de acidos
nucleicos presentadas en la presente descripcion estan en la direccién 5' —3'.

Como se usa en la presente descripcion, el término "complementario” y los derivados de los mismos se usan en
referencia a la paridad de acidos nucleicos por las reglas bien conocidas que A se aparea con T o U y C se aparean con
G. La complementariedad puede ser "parcial" o "completa". En la complementariedad parcial, sélo algunas bases de
acidos nucleicos se aparean de acuerdo con las reglas del apareamiento de bases; mientras que en la
complementariedad completa o total, todas las bases se aparean de acuerdo con las reglas de apareamiento. El grado
de complementariedad entre cadenas de acido nucleico puede tener efectos significativos sobre la eficiencia y fuerza de
la hibridacion entre las cadenas de acido nucleico como se conoce bien en la técnica. La eficiencia y fuerza de dicha
hibridaciéon depende del método de deteccion.
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El término "célula huésped", como se usa en la presente descripcion, incluye cualquier tipo de célula que sea
susceptible a transformacion, transfeccion, transduccion, expresion y similares con una construccion de acido nucleico o
vector de expresion que comprende un polinucleétido de la presente invencion.

El término "unido operativamente" denota en la presente descripciéon una configuracion en la que la secuencia control se
coloca en una posicién adecuada relativa a la secuencia de codificacion de la secuencia del polinucleétido de manera
que la secuencia control dirige la expresion de la secuencia codificadora de un polipéptido.

Un "vector" generalmente se refiere a un replicon, tal como un plasmido, fago, cdsmido, levadura o virus en el que otro
segmento de acido nucleico puede insertarse operativamente para provocar la replicacion o expresion del segmento. El
término "vector" pretende referirse, ademas, a una molécula de acido nucleico capaz de transportar otro acido nucleico
al que se ha unido. Un tipo de vector es un "plasmido”, que se refiere a un lazo de ADN bicatenario circular en el que
pueden ligarse segmentos de ADN adicionales. Otro tipo de vector es un vector viral, en donde pueden ligarse
segmentos de ADN adicionales en el genoma viral. Determinados vectores son capaces de una replicacion autonoma
en una célula huésped en la que se introducen (por ejemplo, vectores bacterianos que tienen un origen de replicacion
bacteriano y vectores episomales de mamifero). Otros vectores pueden integrarse en el genoma de una célula huésped
tras la introduccion en la célula huésped, y de esta manera se replican junto con el genoma del huésped. Por otra parte,
determinados vectores son capaces de dirigir la expresion de genes a los cuales se unen operativamente. Dichos
vectores se refieren en la presente descripcion como “vectores de expresion recombinante” (o simplemente, “vectores
de expresion”).Generalmente, los vectores de expresion de utilidad en técnicas de ADN recombinante estan
frecuentemente en forma de plasmidos. En la presente descripcion, "plasmido" y "vector" pueden usarse indistintamente
ya que el plasmido es la forma mas cominmente usada de un vector. Sin embargo, la invencion pretende incluir otras
formas de vectores de expresion, tal como vectores virales (por ejemplo, retrovirus defectivo de replicacion, adenovirus
y virus adenoasociados), que sirven para funciones equivalentes.

El término "construccién de acido nucleico" o "construcciéon de ADN" se usa a veces para referirse a una secuencia
codificadora o secuencias unidas operativamente a secuencias reguladoras apropiadas e insertadas en el vector para la
transformacion de la célula. Este término puede usarse indistintamente con el término "ADN transformante" o
"transgen".

El término "promotor" como se usa en la presente descripcion, se refiere a una secuencia de acidos nucleicos que
funciona para dirigir la transcripcion de un gen corriente abajo. El promotor generalmente sera apropiado para la célula
huésped en la que se expresa el gen diana. El promotor junto con otras secuencias de acidos nucleicos reguladoras de
la transcripcion y traduccion (también denominadas "secuencias control") es necesario para expresar un gen dado.
Generalmente, las secuencias reguladoras de la transcripcion y de la traduccion incluyen, pero sin limitarse a,
secuencias promotoras, sitios de union ribosomal, secuencias de inicio y de terminacién de la transcripcion, secuencias
de inicio y de terminacion de la traduccion, y secuencias potenciadoras o activadoras.

El término "in vifro” como se usa en la presente descripcion, se refiere a una reaccion biolégica que ocurre en un
ambiente artificial fuera de un organismo vivo, que usualmente se realiza en un laboratorio usando componentes de un
organismo que ha sido aislado de su contexto bioldégico habitual para permitir realizar un analisis mas detallado o
conveniente.

En la presente descripcién el término "% de homologia" se usa indistintamente con el término "% de identidad" y se
refiere al nivel de identidad de la secuencia de acido nucleico o aminoacido entre la secuencia de acido nucleico que
codifica cualquiera de los polipéptidos de la invencién o la secuencia de amino acidos del polipéptido de la invencion,
cuando se alinea usando el programa de alineamiento de secuencias.

Por ejemplo, como se usa en la presente descripcion, 80% de homologia significa lo mismo que 80% de identidad de
secuencias determinado por un algoritmo definido, y por consiguiente una homologia de una secuencia dada tiene una
identidad de secuencias mayor que 80% sobre la longitud de una secuencia dada. Los niveles ideales de identidad de
secuencias incluyen, pero no se limitan a, 80, 85, 90, 95, 98% o mas de identidad de secuencias para una secuencia
dada, por ejemplo, la secuencia codificante para cualquiera de los polipéptidos de la invencion, como se describe en la
presente descripcion.

Los programas de ordenador ilustrativos que pueden usarse para determinar la identidad entre dos secuencias,
incluyen, pero no se limitan al conjunto de programas BLAST, por ejemplo, BLASTN, BLASTX y TBLASTX, BLASTP y
TBLASTN, accesibles publicamente en www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST.

Las busquedas de secuencias tipicamente se llevan a cabo usando el programa BLASTN, cuando se evalla una
secuencia de acido nucleico dada en relaciéon con la secuencia de acido nucleico en el GenBank DNA Sequences y
otras bases de datos publicas. El programa BLASTX se prefiere para la busqueda de secuencias de acidos nucleicos
que se traducen en todos los marcos de lectura frente secuencias de amino acidos en el GenBank Protein Sequences y
otras bases de datos publicas.



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2668 910 T3

Se realizd un alineamiento preferido de las secuencias seleccionadas para determinar el "% de identidad" entre dos o
mas secuencias usando por ejemplo, el programa CLUSTAL-W.

Como se expone, una modalidad de la presente descripcion es un polinucleétido aislado que codifica un polipéptido que
degrada la lignina encontrado en el hongo M. phaseolina que comprende las secuencias nucleotidicas como se exponen
en las sec. con nums. de ident. 2, 5, 8, 11, 14, 17, 20, 23, 26, 29, 32, 35, 38, 41, 44, 47, 50, 53, 56, 59, 62, 65, 68, 71,
74,77, 80, 83, 86, 89, 92, 95, 98, 101, 104, 107, 110, 1, 4, 7, 10, 13, 16, 19, 22, 25, 28, 31, 34, 37, 40, 43, 46, 49, 52,
55, 58, 61, 64, 67, 70, 73, 76, 79, 82, 85, 88, 91, 94, 97, 100, 103, 106 y 109.Correspondientemente, el polipéptido
respectivo que degrada la lignina codificado por estas secuencias de nucleétidos tendra una secuencia de amino acidos
como se expone en las sec. con nums. de ident. 3, 6, 9, 12, 15, 18, 21, 24, 27, 30, 33, 36, 39, 42, 45, 48, 51, 54, 57, 60,
63, 66, 69, 72, 75, 78, 81, 84, 87, 90, 93, 96, 99, 102, 105, 108 y 111.

En una modalidad, el polinucleétido de 939 pb de longitud ilustrado en el nim. de ident. 2 es el clon de ADNc de
longitud completa que codifica para la proteina lignina peroxidasa que exhibe un marco abierto de lectura que codifica
un polipéptido de 312 amino acidos, como en la sec. con nium. de ident. 3, con una masa molecular calculada de
aproximadamente 32 kD. El analisis SMART de la sec. con nim. de ident. 2, revela la presencia del dominio Pfam de la
peroxidasa en la secuencia. La familia de proteinas con el dominio Pfam consiste y/o comprende peroxidasas
secretoras del hongo. Estas son glicoproteinas monoméricas involucradas en la degradacion de la lignina.

Preferentemente, el polinucleétido de 1116 pb de longitud ilustrado en la sec. con nim. de ident. 5 es la proteina lignina
peroxidasa codificada por el clon de ADNc de longitud completa que exhibe un marco abierto de lectura que codifica
para un polipéptido de 371 aminoacidos como en la sec. con num. de ident. 6, con una masa molecular calculada de
aproximadamente 40 kD. El analisis SMART de la sec. con num. de ident. 5, revela la presencia del dominio Pfam de la
peroxidasa en la secuencia. La familia de proteinas con el dominio Pfam consiste y/o comprende peroxidasas
secretoras del hongo. Estas son glicoproteinas monoméricas involucradas en la degradacion de la lignina.

Similarmente, en otro aspecto, el polinucleétido de 1023 pb de longitud ilustrado en la sec. con nim. de ident. 8 es la
proteina lignina peroxidasa codificada por el clon de ADNc de longitud completa que exhibe un marco abierto de lectura
que codifica para un polipéptido de 340 aminoacidos como en la sec. con nim. de ident. 9, con una masa molecular
calculada de aproximadamente 35 kD. El analisis SMART de la sec. con num. de ident. 8, revela la presencia del
dominio Pfam de la peroxidasa en la secuencia. La familia de proteinas con el dominio Pfam consiste y/o comprende
peroxidasas secretoras del hongo. Estas son glicoproteinas monomeéricas involucradas en la degradacion de la lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 1260 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 11 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 419 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 45 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 12. La sec. con nim. de ident. 11
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 690 pb como se ilustra en sec. con
num. de ident. 14 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 229 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 25 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 15. La sec. con nim. de ident. 14
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 1194 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 17 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 397 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 43 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 18. La sec. con nim. de ident. 17
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 1317 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 20 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 438 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente de 47 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 21. La sec. con num. de ident. 20
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 780 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 23 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 259 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 29 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 24. La sec. con nim. de ident. 23
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la cloroperoxidasa tienen 951 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 26 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 316 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 35 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 27. La sec. con nim. de ident. 26
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa_2. Dicho dominio esta involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 1116 pb como se ilustra en la sec. con

num. de ident. 29 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 371 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 41 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 30. La sec. con nim. de ident. 29
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contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 1623 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 32 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 540 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 57 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 33. La sec. con nim. de ident. 32
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 1599 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 35 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 532 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 57 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 36. La sec. con num. de ident. 35
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 2049 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 38 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 682 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 70 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 39. La sec. con nim. de ident. 38
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 1605 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 41 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 534 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 57 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 42. La sec. con nim. de ident. 41
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la hemoperoxidasa tienen 960 pb como se ilustra en la sec. con
num. de ident. 44 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 319 aminoacidos con una masa molecular
calculada de aproximadamente 35 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 45. La sec. con nim. de ident. 44
contiene un dominio Pfam, nombrado peroxidasa. Las hemoperoxidasas oxidan las subunidades de lignina usando
peroxido de hidrogeno extracelular generado por oxidasas no relacionadas como un cosubstrato. Dicho dominio esta
involucrado en la degradacion de lignina.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para la multicobre oxidasa (lacasas) tienen 1713 pb como se ilustra en
la sec. con num. de ident. 47 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 570 aminoacidos con una masa
molecular calculada de aproximadamente 64 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 48. La sec. con nim. de
ident. 47 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son proteinas
extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacion de fenoles de un solo electrén a radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1860 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 50 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 619 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 69 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 51. La sec. con
num. de ident. 50 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1824 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 53 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 607 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 67 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 54. La sec. con
num. de ident. 53 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1737 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 56 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 578 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 63 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 57. La sec. con
num. de ident. 56 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.
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En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1665 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 59 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 554 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 61 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 60. La sec. con
num. de ident. 59 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1803 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 62 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 600 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 65 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 63. La sec. con
num. de ident. 62 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1635 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 65 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 544 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 61 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 66. La sec. con
num. de ident. 65 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1743 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 68 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 580 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 63 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 69. La sec. con
num. de ident. 68 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1836 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 71 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 611 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 67 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 72. La sec. con
num. de ident. 71 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electron a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 702 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 74 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 233 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 26 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 75. La sec. con
num. de ident. 74 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1854 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 77 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 617 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 68 kD como se ilustré en la sec. con nium. de ident. 78. La sec. con
num. de ident. 77 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 2073 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 80 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 690 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 77 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 81. La sec. con
num. de ident. 80 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1824 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 83 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 607 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 67 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 84. La sec. con
num. de ident. 83 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1932 pb como se ilustra

en la sec. con num. de ident. 86 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 643 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 72 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 87. La sec. con
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num. de ident. 86 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1950 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 89 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 649 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 72 kD como se ilustré en la sec. con nium. de ident. 90. La sec. con
num. de ident. 89 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 2016 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 92 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 671 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 74 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 93. La sec. con
num. de ident. 92 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 2085 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 95 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 694 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 78 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 96. La sec. con
num. de ident. 95 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1821 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 98 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 606 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 68 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 99. La sec. con
num. de ident. 98 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1854 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 101 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 617 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 68 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 102. La sec. con
num. de ident. 101 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucleétidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1815 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 104 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 604 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 67 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 105. La sec. con
nums. de ident. 104 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1632 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 107 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 543 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 61 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 108. La sec. con
num. de ident. 107 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

En otro aspecto, los polinucledtidos que codifican para las multicobre oxidasas (lacasas) tienen 1752 pb como se ilustra
en la sec. con num. de ident. 110 mientras que la proteina codificada es un polipéptido de 583 aminoacidos con una
masa molecular calculada de aproximadamente 64 kD como se ilustré en la sec. con nim. de ident. 111. La sec. con
num. de ident. 110 contiene un dominio Pfam, nombrado multicobre oxidasa. Estas multicobre oxidasas (lacasa) son
proteinas extracelulares, no hemo que contienen cobre y catalizan la oxidacién de fenoles de un solo electrén a
radicales fenoxi.

Las secuencias proporcionadas por la presente invencién también se pueden usar como materiales preparatorios para
la maodificacion racional o el disefio de nuevas enzimas con caracteristicas que permitan a las enzimas funcionar mejor
en procesos exigentes.

La presente descripcion se incluye como contenido en las reivindicaciones adjuntas asi como la de la descripcion
anterior. Aunque esta invencion se ha descrito en su forma preferida con un grado de particularidad, se entiende que la
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presente descripcion en la forma preferida se ha realizado solo a modo de ejemplo y que se puede recurrir a numerosos
cambios en los detalles de la construccion, la combinacion y las disposiciones de partes sin apartarse del alcance de la
invencion y las reivindicaciones.

Varias referencias citadas en la presente descripcion se incorporan como referencia en su totalidad.
EJEMPLOS

El siguiente ejemplo pretende ilustrar adicionalmente la invencion, sin intentar que la invencion se limite a las
modalidades especificas descritas en la misma.

Ejemplo 1 Disefio y sintesis de cebadores

Los cebadores usados en el estudio se disefiaron a partir del transcriptoma controlado manualmente y de "modelos
genéticos" predichos de secuencias gendémicas de la cepa ms6 de M. phaseolina, eligiendo las secuencias
manualmente con ORF completos o usando bases de datos donde se han aislado genes similares con éxito a partir de
otras plantas. El analisis bioinformatico comparativo de las secuencias nucleotidicas obtenidas a partir del transcriptoma
se llevo a cabo usando NCBI BLAST, BLASTP, RPS-BLAST, BLASTX y PSI-BLAST para identificar homdlogos de los
genes relacionados y para la identificacion adecuada del gen. Los alineamientos de las secuencias nucleotidicas se
realizaron a través de ClustalW version 1.82 siempre que se encontraron secuencias multiples del "conjunto de genes".
El alineamiento se edité después. Los cebadores especificos del gen (directo y reverso) se seleccionaron manualmente
o a través de la herramienta Primer 3 plus y los cebadores se sintetizaron a medida.

Todos los oligonucledtidos usados en este estudio se sintetizaron y purificaron por HPLC por el proveedor y se
adquirieron de Integrated DNA Technologies (IDT).Se prepard una soluciéon madre de 100 pmoles en ddH;O en
autoclave y se almacend a -20°C, en alicuotas para su uso.

Secuencias de oligonucleétidos usadas como cebadores para PCR

Nombre del Gen | Sec. con nim. |Secuencia del cebador Producto de
de ident.: amplificacion (pb)

o Directo

lignina 1 GAGACCGCTACACCCAcCccCT 1155

peroxidasa

Reverso CACCGCACTACGACCTCGCT
Directo GTCGTCGCGTGGCTGCTAGA

lignina

peroxidasa 4 Reverso 1276
CCAGGCATCGGGGAACTTCGG

o Directo

ignina 7 GGCGGCTCTCTCGCAGACGTA 1234

peroxidasa

Reverso GCCCTGCCCCAACCGATTCA

Directo TGCTGCCTCCGCTCTGTCGC
Cloroperoxidasa 10 1769
Reverso CGCACCATGTCGCCTCTGCC

Directo AACCGCTTTACCTGCCAGCCA
Cloroperoxidasa 13 Reverso 964
ATTGGGGTCGGTGCTCAGGAGT

Directo

ACGGAGCACATGAACACCGTCC
Cloroperoxidasa 16 1777
Reverso

CTTCGCACCGCGAGCAGAGG
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Directo TCCCGCGAGCCCTTGGTCTG
Reverso GCCCTCGCTGGTTCCTTTGCT
Directo ATGTTTTGTTTCGCGCCGCT
Reverso AATCTACCACTCCCGTCCCGC
Directo ACCGCCGCCTTCGTTTACGTC
Reverso GCCCGCTTACTTTGCCGGTC
Directo TCGCCTGTGCTCACACCACG
Reverso TTAACGTCCGCCAAGCACGC
Directo CGTTCCCAAGCCCGACGACTC
Reverso GGGCAAGTCCCCAAGCCCATC
Directo AATGCGGTTTCTCGGGGGCT
Reverso TGTTGCTGGCCCTATGAAGGCAT
Directo CCATGGCAAGGCATCCCGGC
Reverso TGTGGCATCCCAACAGGGGC
Directo TGGACCTGGCCGTCAAACCG
Reverso GCCTCACAGAGCCGCACACTC
Directo CAGGCATGCGCTACGAGGCT
Reverso ACCAGCTTACAGACGTGCCCTGA
Directo TGGGCGGGCAGGTACGTGAAT
Reverso TCCGTGCTCTGGCCTCGCAT
Directo GCTGGCGACGACAAGTGGCT
Reverso CCACAGAGTTCGCGAGGCCC
Directo CATCCCACCGCGGGAAGCCT
Reverso ATCCCCGCCGTCACGGTTTT
Directo TCGTTGAAGTCGCTGTCCCGT
Reverso GCCCCGCACACCTGCCATAG
Directo TGCTTGCTCAAGGGCGCTCA

Reverso TCAACTCAGACTACTGTCGAAGTGC

Directo CACTGGCACGGCTTCACGCA
Reverso CCGCTACGCGGTCGACTCCT
Directo CACCCTCCGGTCGGGTAAGT
Reverso TACAGGTGCTATGCCAGCGTGC
Directo TAGCATCGGCACAACGCCCAT
Reverso GAACCGGTGGCCGTGAAGGTG

14

1644

1265

475

1235

177

1762

1172

1488

800

1935

2033

2172

1944

2177

4930

2116

1246
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Directo ACCCACCGCTCGCTCTCACA
Multicobre oxidasa 70 2083
Reverso TGGAAATGCGCAGAAGGACCGT

Directo GCACGACATGTGGATTGCGGC
Multicobre oxidasa 73 788
Reverso TTGCCAGCCGTGCTCCGTCA

Directo ACGACGTTGCAAGCTCCGCC
Multicobre oxidasa 76 2022
Reverso CCATCGGGCATAGAAGTCGCCG

Directo TTCACCGGAGTCGCCTTCCCA
Multicobre oxidasa 79 2249
Reverso CGACGGGCTGCAGTACGAGA

Directo AATCCCCTCTCACCTCGCCGC
Multicobre oxidasa 82 2103
Reverso GGCCACCCCTCAGAGACCGGA

Directo CGCCGAACCAAAGCCTCCTCC
Multicobre oxidasa 85 2858
Reverso GCACAGGAGAAAGAGCTCACCCC

Directo TCGCCCGTCCAGGAGAGATA
Multicobre oxidasa 88 2208
Reverso CCCCCATCTACCGGCCATTC

Directo ATGAGGGGTAATCGCGACGG
Multicobre oxidasa 91 2382
Reverso CCCTCTCACAACTGACCCTGT

Directo TCACTCAGTGCCCTACCGCTCC
Multicobre oxidasa 94 1299
Reverso CCGCAACGACTCCGTCCGGT

Directo TGGGCTGATCCCGTTGCAGGA
Multicobre oxidasa 97 1405
Reverso GTAGCCGTGGCTGAGCGTGTT

Directo TGCCGTTGCTGTAACATGCCGT
Multicobre oxidasa 100 2099
Reverso GACGGCGCTTTGCTCTTGCG

Directo AGCATGCAATACTCGGTCGGTCT
Multicobre oxidasa 103 633
Reverso CGGGCAGCAGGATGTTTGCCAT

Directo GGATACTCTCCGGGCACGTTCG
Multicobre oxidasa 106 1703
Reverso ATGGCAGTGGACTGCGCGAC

Directo GGAGGGAGCACTGATGCGCT
Multicobre oxidasa 109 1873
Reverso GGCTGCTCCTCCGCTCATGG

Ejemplo 2. Amplificacion, clonaje y secuenciacion de lignina peroxidasa, cloroperoxidasa, hemoperoxidasa y multicobre
peroxidasa de M. phaseolina ms6

El ARN total se aisl6 a partir de micelio de tres dias cultivado en medio liquido como se describié previamente por
Chomezynski P y Sacchi N, método de un solo paso de aislamiento de ARN mediante extraccién con tiocianato de
guanidinio-fenol-cloroformo acido. (Anal Biochem 1987, 162: 156-159). La calidad e integridad del ARN se verifico por
electroforesis en gel de agarosa y se cuantificdé usando el equipo Thermo Scientific Nano Drop 2000 segun los
procedimientos estandares, la primera cadena de ADNc se sintetizé6 usando la reverso transcriptasa SuperScript Il
(Invitrogen) siguiendo las instrucciones del fabricante. El gen se amplificé a partir de ADNc mediante PCR usando
cebadores especificos del gen. La reacciéon de PCR (50uL) contenia 1 pL of ADNc, 20 pmoles de cada cebador, 5 uL de
tampon de PCR 10X, 5 yL de mezcla de dNTP 2.5 mM y 1.0 unidad de ADN Taq polimerasa Pfu. La PCR se llevo a
cabo en un Thermal Cycler (Applied Biosystems) usando las siguientes condiciones: desnaturalizacion inicial por 5 min a
95 °C seguido de 35 ciclos de desnaturalizacion a 95 °C por 30 seg, acoplamiento a 59-61 °C por 30 seg y extension a
72 °C por 1 a 2.0 min, dependiendo de la longitud del gen diana, con una extension final a 72 °C por 7 min. El producto
de PCR se analiz6é mediante gel de agarosa al 1 % usando tampon TAE 1X 'y el amplicon se eluy6 del gel usando el kit
de extraccion de gel de QIAGEN siguiendo las instrucciones del fabricante. El producto de PCR purificado se ligé en el
kit de clonaje pPCR®8/GW/TOPO® TA (Invitrogen) y se transformd en células competentes de E. coli (Invitrogen). Los
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plasmidos se aislaron de supuestas colonias usando el kit QlAprip Spin Miniprep (QIAGEN) siguiendo las instrucciones
del fabricante. La presencia del inserto se verificd usando cebadores especificos del gen y los plasmidos positivos se
sometieron a Secuenciacion.

Ejemplo 3. Analisis de la secuencia

La secuencia de nucledtidos y la secuencia de aminoacidos se analizaron por los programas BLASTN y BLASTP
respectivamente. Las secuencias reportadas de otras plantas se alinearon con ClustalW. El analisis filogenético se llevo
a cabo usando el Neighbour Joining (NJ).

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 1

LONGITUD : 1379 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

CTGCTCAGCAGATCTTATCCCTCCAGAGCCAGAGCATCTTTAACTGACCAGCTTGCCTTCGTCCCAT
CGTTTGCATTTTTTTACACTTGACCAGTCAAGGCCCCTCTTCCTTCTTTGAGACCGCTACACCCACC
CCTTCGTACTGTCAAAATGTTATTCTCAAAGTCTTCCATCTTTCTCCTCTCCACTGCGGCCAGTGTG
CAAGCACTCAGCCTCTCCGATGTCTCCTCTGCCGCCTCGGTCCTGAAGCGTGAAGCTTCCGGCTTGG
GGAACAACCTTCTATCTCTCGTTCACCGTCGGGACT CTTGCCCTGATGTTTGGCAGAAAGTCGCATC
CGAGCTGAAGGGCTGGTTCTTGGATGGTTCCGTGTGCAGTGACGACGCACGCGCTGCCATCCGCCTC
TCTTTCCACGACTGCTTTTCCGGCGGCTGCGATGGGTCCATCATCCTTGCCCACGAGTACACCCGCT
CCGACAACGCTGGCTTAGCAGACTTTGCTATGAAGCTAGCGCCTCTCGCGGACCAGTACGAGGTCGG
AACAGCTGACCTGATCCAATTCGCTGGCGGTAAGCCTTATCTATCCACCTTAAAACAAAAAANANAR
aGGAAAAAAAGACTATCTCTAACACCTACCTCGACCAGCCCTCGCCACGGCCACCTGTCCCCTCGGC
CCCCGCATAGCCGTCAAAGTCGGCCGCCAGGACTCGTCAACGCCCTCGGCAGAGGGACAGCTCCCCT
CGTCGCGATCCTCGGCCTCCGTCCTGATCGACCAGTTCGCGGCGAAGGGGTTCTCTGAGATAGACCT
CGTCGCCCTCGTCGGTGCCCACAGCACTGCCAAGCAGTTCTTCGATCAGCCCGACAAGGCCGGCCAA
AGCCTCGACTCCACCCCCGGCACTTGGGACACCAACTTTTACCGCCAGACGACGCTCGGCACTGCGC
CCGTTACCCTCGAGAGCGATAAGAACCTCGCCACGGATCTGAGGACCGCGGTGCAGTGGACGGCGTT
TAATGCCCAGGGCGTGTGGGCCGCGGCGTATGTGAGCGCGTAAGTAGTGCATCATATGTTTCTTCTC

TGCTCTCAGATTGTTGAGAACTAATGGTCAATGTAGGATGAACAAGATGACCGTTTTGGGCAATGAT
GTCAGCAGCTTGACGGATTGCACGAGTGTTATCAGTGCGGCAACGAGCAAGCGCGACATCAAGGCCG
CACCTATTGCGGATAGGATTTGAGCTATGCAAGCAGTTCTGGGTGAGCGAGGTCGTAGTGCGGTGAC
TGGAGTTCTGTTTTTTTTTTTTtt CTTAATTGGTAATGTCTGCTCTTGTTTGATACCTGCCAGTATT
CGCGATTTATTCATCGGGAAGAGTTTAGAGAAGGGGGCA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 2

LONGITUD : 939

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE:CDS
UBICACION : (1) ...... (939)
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atgttattctcaaagtcttccatcectttetectcectecactgeggecagtgtgecaagecacte
M L F §$ K §$ 8 I F L L S T A A S V Q A L
agcctcecteccegatgtcectectetgeecgecteggtectgaagegtgaagetteceggettgggg
s L. s bV S S A A S VvV L K R E A S G L G
aacaaccttctatctctegttcaccgtegggactecttgecctgatgtttggecagaaagte
N N L L S L VHRRD S C P DV W Q K V
gcatccgagctgaagggetggttettggatggtteegtgtgecagtgacgacgecacgeget
A S EL K GW F L DG S V C S D D A R A
gccatcecgectetetttecacgactgetttteceggeggetgegatgggtecatecatectt
A I R L S F H D CVF S GG G CD G S I I L
gcccacgagtacaccegcetecgacaacgetggettagecagactttgetatgaagetageg
A H E Y T R S D N AG L A D F A M K L A
cctetegeggaccagtacgaggtcggaacagetgacctgatccaattegetggegececte
P L A D Q Y E V G T ADILI Q F A G A L
gccacggccacctgteccecteggeccecgecatagecgtcaaagtecggecgecaggacteg
A T A T C P L G P R I A V K V G R Q D S
tcaacgceccteggecagagggacagcetceeccectegtegegatecteggecteegtectgate
s T p S A E G Q L P S S R S &8 A S V L I
gaccagttcgcggcecgaaggggttcectectgagatagacctegtegecctegteggtgeccac
D Q F A A XK G F $§$ E I D L V A L V G A H
agcactgccaagcagttcttecgatcageccgacaaggeccggeccaaagectegactecace
s T A K Q F F D Q P D KA AGQ S L D S T
cceggcacttgggacaccaacttttaccgecagacgacgeteggecactgegecegttace
P G T w D T N ¥ Y R Q T T L G T A P V T
ctcgagagcgataagaacctcecgceccacggatctgaggacegeggtgecagtggacggegttt
L ES D K NUL AT DL R T A YV Q W T A F
aatgcccagggegtgtgggecgeggegtatgtgagegegatgaacaagatgacegttttg
N A Q G V W A A A Y V 8 A MNIKMT V L
ggcaatgatgtcagcagcttgacggattgcacgagtgttatcagtgcggcaacgagcaag
G N D VS S L TDCT S V I S A A T S K
cgcgacatcaaggccgcacctattgeggataggatttga

R D I K A A P I A D R I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 3
LONGITUD : 312

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MLFSKSSIFLLSTAASVQALSLSDVSSAASVLKREASGLGNNLLSLVHRRDSCPDVWQKVASELKGW
FLDGSVCSDDARAAIRLSFHDCFSGGCDGSIILAHEYTRSDNAGLADFAMKLAPLADQYEVGTADLI
QFAGALATATCPLGPRIAVKVGRQDSSTPSAEGQLPSSRSSASVLIDQFAAKGFSEIDLVALVGAHS
TAKQFFDQPDKAGQSLDSTPGTWDTNFYRQTTLGTAPVTLESDKNLATDLRTAVQWTAFNAQGVWAA
AYVSAMNKMTVLGNDVSSLTDCTSVISAATSKRDIKAAPTIADRI *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 4

LONGITUD : 1416 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

17



10

15

20

25

ES 2668 910 T3

TCTATATCTTGCCCTTCGCCTGTTCGCTTCAGGAGAACCCAACGCCAACATTCATTCTCAACCTCCT
CTTTGAGTTACAATCGCTACTCTGGGAAATTTGTCCCAGCCTTTCATTCAACAACTGTTTCTGTTTC
AAACCAATCCGACGCCATGAAGTTCTCCACAGTCATCTCGAGCGTTGCTCTCACTTCTCTACTCCAG
CCCGCCCTTGCCTACCCTGGCATGGCAAATGTCGTCTCGGAGATCAAGGCCCGTCAAAACACCAATA
ATGATGGTGACTCAAATCCCGAGATGATTGGCGATCTCGCCACCACCGGCCCAACCACCCCTGTGGG
CCAAAGCATATACAACATCCTGATGGGGACCGAGTCGGCCGAGACCAAGCAGGCTGGCTACATCCCC
CCTCTTATCGGCACCAACGCCTGCAAGAGGGACACCTGCTGCATCTGGGCCTACATCGCCGCCGAAC
TGACCCTCAATTTCAAGGGCATCACGGGCCGCTGCAACAAGAACGCGCGTGCCGCCATTCGGCTCGG
CTTCCACGACGCGGGGACTTGGTCCAAGAGCAGCAACGGCGGCGGCGCGGACGGCTCGATCGCGCTG
TCGGGCACGGAGATCAACAAGGCCGAGAACAACGGGCTGCAGGACATCATCGGCAAGATGATCACGT
GGCAGAAGCGGTACGGGGTGGGCATGGCGGATCTGATCCAGTTCGCGGCCATCCACGCCGTGGTGAC
GTGCCCGCTGGGGCCGCGCATCCGCTTCTTCGTCGGGCGCAAGGACAGCAAAACGGCCAACGACGTC
AGCCTGCTGCCGGGCGTCAACGATTCGGCCGACAAGCTGATCGCGCTCTTCCAGGACAAGACCATCA
CGCCGCACGAGCTCGCCGCCCTGCTCGGCGCCCACACCACCTCACAGCAGTTCTTCGTCGACACCAC
CCGCGCCGGCGCCCCCCAGGACAGCACCCCCGGCGTCTGGGACACCCGCTTCTACAACCAAACCACC
TCCGACCAAGTTCCCAAGAAGGTCTTCCGCTTCGCCAGCGACGTTGTGCTGGCCAAGGACCCGCGTA
TGAGTGATGAGTGGGCCGCCTTCGCCGACCCCGTCAAGGGCCAGAACCACTGGAATGAGGATTACGC
CACCGCCTATACCCGCCTCAGCCTGCTCGGCGTCAACAACATCAATAACTTGACTGAGTGCAGCAAG
GTGCTGCCGTGGGCGCAACCGAAGTTCCCCGATGCCTGGAACCTGTTCTTGGACCAGTAGAGTGTAG
TTTCTTCTTAATATCTGGCGTTCTTGGGGGTTTGGTCAAAAAGGAGAAAGATATTATTGTCGATATT
TGGTATACCCTAATGTTGGGAACTATACATACGTATACAGGCTTCTTGTAATTACTCGGGCATCTTT
TGCACAGAG

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 5

LONGITUD : 1116

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1116)
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40

45

50

55

60

65

atgaagttctccacagtcatctcecgagegttgetcectecacttetectactecagecegeeett
M K F s T v I 8 8§ vV A L T S8 L L Q P A L
gcctaccctggcatggcaaatgtegtcecteggagatcaaggececgtcaaaacaccaataat
A 'Y P GM ANV V S E I K A R Q N T N N
gatggtgactcaaatcccgagatgattggcegatctegecaccacecggeccaaccacceect
b 6 b s NP EMI GDUL AT TG P T T P
gtgggccaaagcatatacaacatcctgatggggaccgagtcggeccgagaccaagcaggcet
v 6 Q 8 I ¥ N I L.M G T E S A E T K Q A
ggctacatcccecectettateggecaccaacgectgcaagagggacacctgetgecatetgg
G Yy I p P L I GT N A CIKURD T C C I W
gcctacatcgccegecgaactgacccectcaatttcaagggcatcacgggecgctgcaacaag
A Y I A A E L T L N F K G I T G R C N K
aacgcgcgtgecgecatteggeteggettceccacgacgeggggacttggteccaagagecage
N A R A A I R L G F HD AU GT W S K S S
aacggcggcggcegeggacggcetegategegetgtegggcacggagatcaacaaggecgag
N G G G A DG S I A L S G T E I N K A E
aacaacgggctgcaggacatcatcggcaagatgatcacgtggcagaageggtacggggtyg
N N G L Q DI I G K M I T W Q K R Y G V
ggcatggcggatctgatccagttcecgeggcecatccacgecgtggtgacgtgecegetgggg
G M A DL I Q F A A I H AV V T C P L G
ccgcgcatceegettettegtegggcgcaaggacagcaaaacggccaacgacgtecagectg
P R I R F F v G R K DS K TANUD V S8 L
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ctgcecgggegtcaacgatteggecgacaagcectgategegetetteccaggacaagacecate
L Pp G V N D S A D K L I A L F Q D K T I
acgccgcacgagcetegecgecctgeteggegeccacaccacctecacagecagttettegte
T P H E L A A L L G A H T T S Q Q F F V
gacaccacccgcgcecggcgeccceccaggacagecacceececggegtectgggacacecegette
b T T R A G A P Q DS T P G V W DT R F
tacaaccaaaccacctccgaccaagttcecccaagaaggtcecttecgettegecagegacgtt
Yy N Q T T S D Q VvV P K K V F R F A S D V
gtgctggccaaggacccecgegtatgagtgatgagtgggcecgecttegecgacececgtcaag
v L. A K D P RM S D E WA AU F AUD P V K
ggccagaaccactggaatgaggattacgccaccgectataccecgectecagectgetegge
G Q NH W N E DY A T A Y T R L S L L G
gtcaacaacatcaataacttgactgagtgcagcaaggtgctgecgtgggcgcaaccgaag
vV N N I N NL T E C S K VL P W A Q P K
ttcececgatgectggaacctgttettggaccagtag
¥F P D A W NL F L D Q -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 6
LONGITUD : 371

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MKFSTVISSVALTSLLQPALAYPGMANVVSEIKARQNTNNDGDSNPEMIGDLATTGPTTPVGQSIYN
ILMGTESAETKQAGYIPPLIGTNACKRDTCCIWAYIAAELTLNFKGITGRCNKNARAAIRLGFHDAG
TWSKSSNGGGADGSIALSGTEINKAENNGLODIIGKMITWQKRYGVGMADLIQFAATIHAVVTCPLGP
RIRFFVGRKDSKTANDVSLLPGVNDSADKLIALFQDKTITPHELAALLGAHTTSQQFFVDTTRAGAP
QDSTPGVWDTRFYNQTTSDQVPKKVFRFASDVVLAKDPRMSDEWAAFADPVKGQNHWNEDYATAYTR
LSLLGVNNINNLTECSKVLPWAQPKFPDAWNLFLDQ*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 7

LONGITUD : 1323 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

TCGAGATGGCGGCTCTCTCGCAGACGTAAATCTATAAAGCCTTGCCGCGACTTTCTTTTGTGTATCT
CATCAGCATCGAGTTCCACAAGAGCTTGCTTCCTCTCCTCACTGAGCCTAGCGAGGAGCATCACTCA
GAACCCTCCAATCACAATGCGGACCTCATCCCTGTTCCTTGCTTCCGCATGCGGAACATCTGCTTAC
ACTCTCGTCTCGCTCGACTCTCTGCCAAGCACTCTTCATGACATAACCTCCCGCACCATCTCCAACC
TCGACCCCCGCAACCTCCTCTCCGCGCGCAAGACGCCCGACTGCCCGGCCATCTGGAGGACCATCTC
AGCCGACCTGACCAAGAGCTTCCTCGCCAACGGCGAGTGCACCGACCTCGCCCGCGCCGCCATCCGC
TACGCCTTCCACGACGCGGGCACCTTCTCGCTCAAGCTGCCCACCTACGCGCCGGCCTCCGGCGGLG
CCGACGGCTCGCTGCTGCTCGTCGATTCGGAGATCCAGCGGCCCGAGAACAACGGGCTGCAGGCGTA
CAACGACTTCATCAAGGCCAAGTACAGCACGTACAAGTCCTCGGGCGTCGGCGCCGCCGACCTGATC
CAGTTCGCCGGCAACCACGCCGTGGTGACGTGCCCGGGCGGGCCCACGGTCAAGACGCTCGTCGGCC
GCGGCGACAGCACGACCGCGTCGCCGCTGAACGTGATGCCGCCGGGGTTCGGCGCGGGCAGCGACCA
CGACTCGCTGCTCCAGCTCTTCCAGGACAAGGGGTTCAGCGCCGTCGACCTGGCCGCGCTGATCGGC
GCCCACACCACCTCCACGAACATCGCGGAGGCGCAGATCCCCGTCGGCGCGCCGCAGGACAGCACGC
CGGGCAGGTGGGACGTCAAGTACTACGCCGAGACGTACGCCCCGCCCGCGGGCGTCTCCCGCTTCGC
CTCCGACATCAACCTCTCCGACCCGACGAAAGCGGTCGGCAAAGAGTTCCAGGGATTCGTCAACAAC
CAGGGTAAGTGGACGGGCAAGTTTGCCGACGCCATGTTCCGTCTGAGTGTGTTGGGCATCCCGCCGG
CGACGTACAAGAATTTCGCGGACTGCACCGCTGCGCTGCCCAAGGGCACGAGCGCCAAGCGGGACAT
CCGCAGCGCCCCGATCAACGACCGCGCAAGGTAGAGGAGGGGAAAAGAAAGGAAGAAAAGAAAATAA
AAAGCGCAGCGAGGATGAATCGGTTGGGGCAGGGCGTTTCGGTTGAGGTTGTTTGTTTGCTCGCCTG
CCTTTTTTTTTTTTTtAATCCCTCTCATGATCCATCGAATGAGAACACTT
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 8

LONGITUD : 1023

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1023)

atgcggacctcatccecctgttecttgettecegecatgeggaacatectgettacactetegte
M R T $ 88 L F L A S A C G T S A Y T L V
tcgetegactetcetgeccaagcactettecatgacataacctecegecaccatcetecaaccete
s L. b $ L p S TUL HD I T S R T I S N L
gaccceccecgecaacctectetecgegegecaagacgecegactgeceggecatectggaggace
D P R N L L $S A R K T P D C P A I W R T
atctcagccgacctgaccaagagcttceccectegeccaacggcgagtgcaccgacctegeeccge
I $s A DL T K S F L A NG EC T DL A R
gcegcecatecgetacgecttecacgacgegggecacettetegetcaagetgeccacctac
A A I R Y A F H D A G T P FF S L K L P T Y
gcgcecggcectceceggeggegecgacggcetegetgetgetegtecgatteggagateccagegg
A P A S G GA DG S L L L VD S E I Q R
cccgagaacaacgggctgcaggegtacaacgacttcecatcaaggeccaagtacagcacgtac
P E N N G L Q A Y N D F I K A K Y S T Y
aagtcctcgggcgtcecggegecgecgacctgatceccagttegecggcaaccacgeegtggtyg
K § §s G v 6 A A DL I Q F A G N H A V V
acgtgcceccecgggegggceccacggtcaagacgetecgteggecgeggecgacagcacgaccegeg
T ¢ p G G P T Vv K T L V G R G D S T T A
tcgeecgetgaacgtgatgecgeecggggt teggegegggcagegaccacgactegetgete
s p L. N V M P P G F G A G S D HUD S L L
cagctcttceccaggacaaggggttcagegecegtegacctggecgegetgateggegeccac
Q L ¥F Q b K G F $S A V DL A A L I G A H
accacctccacgaacatcgecggaggcgcagatceceegtecggegegecgecaggacageacyg
T T $§$ T N I A E A Q I P V G A P Q D s T
ccgggcaggtgggacgtcaagtactacgeccgagacgtacgececegeccgegggegtetece
P G R WDV K Y Y A E T Y A P P A G V S
cgcttegectecgacatcaacctetecgacccgacgaaageggteggcaaagagttecag
R F A § DI N L § D P T K A V G K E F Q
ggattecgtcaacaaccagggtaagtggacgggcaagtttgecgacgecatgttecgtetyg
G F vV NN Q G K W T G K F A DA M F R L
agtgtgttgggcatccegeecggegacgtacaagaatttegeggactgecacegetgegetg
s v L G I P P A T Y K N PF A D C T A A L
cccaagggcacgagcgccaagcgggacatececgecagegecccgatcaacgacecgegcaagg
P K G T $ A K R DI R S A P I N D R A R
tag

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 9
LONGITUD : 340

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MRTSSLFLASACGTSAYTLVSLDSLPSTLHDITSRTISNLDPRNLLSARKTPDCPAIWRTISADLTK
SFLANGECTDLARAAIRYAFHDAGTFSLKLPTYAPASGGADGSLLLVDSEIQRPENNGLQAYNDFIK
AKYSTYKSSGVGAADLIQFAGNHAVVTCPGGPTVKTLVGRGDSTTASPLNVMPPGFGAGSDHDSLLQ
LFQDKGFSAVDLAALIGAHTTSTNIAEAQIPVGAPQDSTPGRWDVKYYAETYAPPAGVSRFASDINL
SDPTKAVGKEFQGFVNNQGKWTGKFADAMFRLSVLGIPPATYKNFADCTAALPKGTSAKRDIRSAPI

60

65

NDRAR*

20



ES 2668 910 T3

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 10

LONGITUD : 1930 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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GAGCACGGCAGGTAGGTTGCATCCGAGAGGTCGTGGTAGGTAGGTATATATTGCTGCCTCCGCTCTG
TCGCTCTATAGAGGCAGGTCTTGGACATCTGTGAACAGGTTACCTTCTCATAATTTGATCCATTGGC
GAAGATATACTCAAGAATGCCGTCTACCTGGATGATTGCATTGGGCGCACTCACCCTTGCCGGCCAG
TCCGCAGCCTTTCCTGCTGTGGCAGAACAATACGCTGCTCAGACATCTCACAAGGAGAAAAGAGTAA
ATGCAATTAGCCCCGGGTTCAATGCGGCGGCACAGAGGATTGACGTCTCGGGAGCTCACACTTTCGT
GCCCCCTGGCCCCGGTGACCAGAGAGGGCCCTGCCCGGGTCTGAATGCCTTAGCGAACCAGTAAGTG
CTCTGCAAGTCTCACAGGTCTTCTTGTACTGACAAAGTGTAGCAACTATTTGCCCCAGTGAGTTCTC
CACAACTTCATTCCCGAAACCTTGTCACTGATTGTCTTCAGCAATGGCGTCGCAACAATCACGCAGT
TCGTCCAGGCCACAAACCAGGGTTAGTACAGCATCACCGCCACGGAAGCTACTACGTCAGCTGAACC
ACATACGCAGTATACGGCATGGGTCTCGACCTTGGCACGTTCCTGTCCGTCTACGGCGCGGTAATGG
ATGGCGACGGCCTCAGCTGGTCCATCGGCGGCGCGCCCAGTACCGCAAACCTACTCAACCTCCTTAC
TCAGCCGCAAGGCCTCTCAGGTTCGCACAACAAGTACGAGACAGATGCATCGCCTACGCGCGGAGAC
CTGTACCAATAGTGCGTCTATCCCCTTCTTCTGCCTCCCGCCACTCCGCTGACCTGCACCGCAGTGG
CGACAACTCCCGGGTCGTCATTTCGCAATGGGACGCCCTCTTCGCGAAGCAAGCGGCACTGCCCAAT
GACCAGTCCAATTATGGCCTAGGTGTGCTGACCGACTTCCGAGTCGAGCGTTTCCAGCAGAGCGTCG
ATGAAAACCCCTACTTCTTCAACGCGCCCTTTTCCGGTGTGCTCGTGCAGCCTGCCGCGTACACATT
CATCTACCGCTTCATGGGCAACAAGAGCGCCGAGAAACCCGAGGGTGTGCTGACGAAAGAGGTGCTG
AAGAGCTTCTTCGGCTTCACTGGGCCTGACGACGACATGACATACGTGAGTCCCATCCCGCCGCCTT
TCTCATTTCTTCCCACTCGAGTCTCCCACATCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCACCATTTGTTG
TCGCCCTTCCCTCCAGCCACGCCACTGCCCACAACGCCACCGTCTGACCCACCGCAGAACCCCGGLCC
ACGAGCGCATCCCCGAAAACTGGTACAAGCGCGCCCCCGGCGACGAATACACGATCCCCTTCTACGC
ACTTGACCTCAACGCCGCGGCGCTGCAGCACCCGCAATTCCTGTCCGTCGGCGGCAACACGGGCACC
ACCAACTCCTTCGCCGGCGTCGACCTGCAGGACCTGAGCGGCGGCCTGTACAACGCCGCCAGCCTGC
TCGAGGGCAACAACCTCGCCTGCTTCGGTTTCCAGGCGGCCGTCCAATTCGCGCCGGACCTGTTGAA
AGGGCTGGTGAGCGATTTGACCAAGCCGTTGGGTGTCCTGGGAGATGCGTTGGCGAGTGCGTTGAAT
GGATTAGGGTGTCCGCAGTTAGGCGGCCAGGCGTGGGATGATAGCGCGCTGGCGCAGTTTCCGGGGT
ATGCTAGGCTGAGGGCGGATGGGACGTACGGGAAGTAATGGACGCGGAGAAGTAGTGTGGCAGAGGC
GACATGGTGCGCATGGTGGACTGCGGCTTCAACGACAATGCAGAGATGATGGTATGAGGAAACTGCA
CAGCAGTCTGCATGGATTTGCTAGACTAGACGAATTTTATGATTTTGAATGAAC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 11

LONGITUD : 1260

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1260)

atgccgtctacctggatgattgecattgggegecactcaccecttgecggecagtecgeagee
M P S T WM I A L G A L T L A G Q S A A
tttectgetgtggcagaacaatacgctgectcagacatctcacaaggagaaaagagtaaat
F P A V A E Q Y A A Q T S H K E K R V N
gcaattagccecccgggttcaatgeggeggcacagaggattgacgtetegggagetcacact
A I 8 P G F N A A A Q R I DV S G A H T
ttegtgecceccectggecececggtgaccagagagggecctgecegggtetgaatgecttageg
F Vv P P G P G D Q R G P C P G L N A L A
aaccacaatggcgtcgcaacaatcacgcagttcgtccaggccacaaaccaggtatacgge
N H N G V A T I T Q F V Q A T N Q V Y G
atgggtctcgaccttggcacgttecctgtceecgtctacggegeggtaatggatggegacgge
M G L D L G T VF L S YV Y G A V M D G D G
ctcagectggtceccatecggeggegegeccagtaccgcaaacctactcaacctecttacteag
L s w s I G G A P S T A NILUILNTULUL T Q
ccgcaaggcectcetcaggttegcacaacaagtacgagacagatgecategectacgegegga
P Q G L S G S H N K Y E T DA S P T R G
gacctgtaccaatatggcgacaactcceccecgggtegtcatttegcaatgggacgeectcette
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D L ¥ Q ¥ G b N S RV V I 8§ Q WD A L F
gcgaagcaagcggcactgcecccaatgaccagtccaattatggectaggtgtgetgacegac
A K Q A A L P ND Q@ S N Y G L G V L T D
ttcecgagtcgagegtttecagcagagegtecgatgaaaaccectacttettcaacgegecee
F R V ER F Q Q S v D E N P Y F F N A P
ttttececggtgtgetegtgecagectgeegegtacacattecatctaccgettecatgggcaac
F S G VL VvV Q P A A Y T F I Y R F M G N
aagagcgccgagaaacccgagggtgtgetgacgaaagaggtgetgaagagettettegge
K §$S A E K P E G VvV L T K E VvV L. X S F F G
ttcactgggcctgacgacgacatgacatacaaccceggccacgagegcatececececgaaaac
¥F T G P D DDM T Y N P G HE R I P E N
tggtacaagcgecgeccccggegacgaatacacgatecececttetacgecacttgaccteaac
W Y K R A P G D E Y T I P F Y A L DL N
gccgeggegcetgcagcacccgcaattectgtecegteggeggcaacacgggecaccaccaac
A A AL Q H P Q F L 8 V G G N T G T T N
tecttegecggegtegacctgecaggacctgageggeggectgtacaacgecgecagectg
s F A GV DL Q DL S G G L Y N A A S L
ctcgagggcaacaacctcecgectgetteggttteccaggeggeecgtccaattegegeecggac
L E G N N L A CVF G F Q A AV Q F A P D
ctgttgaaagggctggtgagcgatttgaccaagecgttgggtgtectgggagatgegttg
L L K G L vs DL T K P L G V L G D A L
gcgagtgegttgaatggattagggtgtceccgecagttaggeggecaggegtgggatgatage
A S A L N GL G C P QL G G Q A WD D s

gegetggegeagtttecggggtatgetaggetgagggeggatgggacgtacgggaagtaa
A L A Q F P G Y A R L R A D G T Y G K -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 12
LONGITUD : 419

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MPSTWMIALGALTLAGQSAAFPAVAEQYAAQTSHKEKRVNAISPGFNAAAQRIDVSGAHTFVPPGPG
DQRGPCPGLNALANHNGVATITQFVQATNQVYGMGLDLGTFLSVYGAVMDGDGLSWSIGGAPSTANL
LNLLTQPQGLSGSHNKYETDASPTRGDLYQYGDNSRVVISQWDALFAKQAALPNDQSNYGLGVLTDF
RVERFQQSVDENPYFFNAPFSGVLVQPAAYTFIYRFMGNKSAEKPEGVLTKEVLKS FFGFTGPDDDM
TYNPGHERIPENWYKRAPGDEYTIPFYALDLNAAALQHPQFLSVGGNTGTTNSFAGVDLQDLSGGLY
NAASLLEGNNLACFGFQAAVQFAPDLLKGLVSDLTKPLGVLGDALASALNGLGCPQLGGQAWDDSAL
AQFPGYARLRADGTYGK*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 13

LONGITUD : 1108 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

CTGATGGTATGTACTTTGGTAAGCACGCCATTAACTACTCGCTCCATCGCCTCGAGTTACCCTGTTG
GAGCAGCAACCACAACTTGAGCGAACAAATTCGGCCATTAATACCATCGTACGAAGAAGGCTTAACC
GCTTTACCTGCCAGCCATGAATCCAATCTGCTTTTTATCCCTGCTCACGGCCATGCTAGGCATGGCC
ATGGGCGGTGGAAACCCTCTGAACCATGCTGAACCTTTTGATCCCACGAACAGCTTGTGGGTGTGAC
TGATGCGCATGAGCCCATTCTTCCTGATATCACCAACGCTCGCAGCCCCTGTCCCGGCCTTAACACG
TTGGCGAACCAGGAAGCTCATTCGCCCCCTTGCTATGAAGAAAACCTGGAATTTACGCTCCTCCCGG
TGGCTTCGACGGTGTCGCGAACTACGATGAACTTGTTAAGGCTCTGGTTGATAGTGTGTTGCTTTTG
ATCGGGGGTCACCACCTTTCGGTTGACGAGAACATCACGATTCCGCCTAATAATTTCACACGCAGCC
TCAGCGGCACACAAATCTCCCTAGATTCTGAGGCCTCGCCTACACGCCACGACGCGTACGACCCTCG
GGCCTACTCCGGCTCGAGCAGCATCGAAATGAAGTGGAACTTCTTCAAACAGCTGTACGAGAAGCAG
GCCGGGATCCCACGCGATGCGGTTAACTTTGCACTGGATGTTCTTGCTCAAAACATGTTGGAGCTGG
TGGTGGTCAGCATCAAGAACAACCCGAACTTCTTCCTGAGCCCAACGCACATCGCATTCGGACCATC
GACGGCCCACATGTGCATTCCCAACTTGTTCGCGAACCACAGCACTGAGCATTGGCTGACCTCTCTC
CTGAATAGAGAGGGAGGGTCTCGCCATTCATTCCATGCTCAAACTATGACGCTTTGTAGTCTTCAGC
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TCAGATTGTCACCAATCTGAAGGCGAGATCCCACTTCTATACTCAGATTAAAGACCTAATAATACAA
TCGTATACTCAGCGAGAGAAGCACGAGAAGGACCGAGCCAACATTCACCTCATCCTTCACACAACAC
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ACTCCTGAGCACCGACCCCAATTCTAAATCAGCCCC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 14

LONGITUD : 690

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (690)

atgaatccaatctgectttttatcecctgetcacggecatgetaggecatggecatgggeggt
M N P I ¢ F L $ L L T A M L G M A M G G
ggaaaccctctgaaccatgctgaaccttttgatcecccacgaacagcttaaaacctggaatt
G N P L NH A E P F D P TN S L K P G I
tacgctectececeggtggettecgacggtgtegegaactacgatgaacttgttaaggetcetg
Y A P P G G F D G V A N Y D E L V K A L
gttgatagtgtgttgcttttgatcgggggtcaccaccttteggttgacgagaacatcacg
v p s$ v L L L T G G H H L S§ Vv D E N I T
attccgcectaataatttcacacgcagecctcageggcacacaaatctecctagattcetgag
I P P NN F T RS L S G T Q I S L D S E
gcctegectacacgcecacgacgegtacgaccctegggectacteecggetegagecageate
A S P T R H D A Y D P R A Y S G S8 S s I
gaaatgaagtggaacttcttcaaacagctgtacgagaagcaggccgggatcceccacgecgat
E M K W N F F K Q L Y E K Q A G I P R D
gcggttaactttgecactggatgttettgetcaaaacatgttggagetggtggtggtecage
AV N F A L DV L A Q NMUL E L V V V S
atcaagaacaacccgaacttcttectgageccaacgcacategecatteggaccategacg
I K N N P N F F L $ P T H I A F G P S T
gcccacatgtgcattcccaacttgttecgegaaccacagcactgagecattggetgacctet
A H M C I P N L F A N H S T EUH W L T S
cteectgaatagagagggagggtctegecattcattecatgetcaaactatgacgetttgt
L L N R E G G SR HS F HA Q T M T L C
agtcttcagctcagattgtcaccaatctga

S L Q L R L S P I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 15
LONGITUD : 229

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MNPICFLSLLTAMLGMAMGGGNPLNHAEPFDPTNSLKPGIYAPPGGFDGVANYDELVKALVDSVLLL
IGGHHLSVDENITIPPNNFTRSLSGTQISLDSEASPTRHDAYDPRAYSGSSSIEMKWNFFKQLYEKQ
AGIPRDAVNFALDVLAQNMLELVVVSIKNNPNFFLSPTHIAFGPSTAHMCIPNLFANHSTEHWLTSL

50

55

60

65

LNREGGSRHSFHAQTMTLCSLQLRLSPI*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 16
LONGITUD : 1554 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina
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AAGCCTTGCTGGATCGACCTTTTTCAATTCCGGCAGATACACCCAAGTCATTGAACATCGAAACAGT
ACTTGCCTTCGTCAAATATGCGGTCACTCTTCCTTGCTTCCTTATTACTTTCTGCGGCGTCCGCTTT
CCCTTTCGTGGCAGATATGCCAGAGGTAGACTCTTCTCTCTTCCGTGAAGCACCCGTACGTAGGCAA
CAACCTGGCGGCAACCAACCTGGCGGAGCGGCGACTTGCCCTTTCAATGCCAACCACGTCCCCGCTG
CGCCAGTGACAGCTCGATTTCCCTATAACAACGCAAAGAACGGAGTTCCCGGCAACGGAAAGGGCGG

TTACCAGGTTCCAGCGCCTGGTGACACGGCTCATCAGTTCATTGCACCAACAGCGCACGATATCCGT
GGGCCTTGCCCGGGCCTGAACGCTGCGGCCAATCACGGCGTGAGTCTTTCCTGTAGTCCCCATTCGA

GTTTCAAGTCTCCTGACGGTGACCCTAAACAGTTCCTCGCGCGCGACGGCATAGTGACCTTCAACGA
ACTGGTCGACGCCCAGCAGAATGTCTACAATGTCGGCTACGACCTCTCTGTGCTGCTCGCCGTCCTC
GGCCTCACGCTCACCGACGGTGACCCCATCACCCAAAAACTGTCTATCGGCTGCGACGCAACGACAC
GCACATCTGTGGCCCCCCTGCTGACTGGCAGTCAGCCCGGTCTGGATGGCCACAACAAGTTCGAAGC
GGACACGTCGCTCACACGCAACGACTACTTCCTGGCGGGCGGCGACAACTTCAACTTCAACGGCACG
CTCTTCGGCATGATGGTGGATACGTGCCAGGGCAACTTCAACCGTGAGAACCTGGCGCTGTACCGCA
AGCAGCGCTACGACCAGAGCCTACGCGACAACGAGAACTTCTACTTCGGCCCGCTAAGCCTGCTGCT
GTTCGGCGCCGCCAGCTTCCTTTACGAGCTGATGCCCAGCGGCACGCACAACTACGCGCCCGATCTC
GACACCATCTCGTCCTTCTTCGGCGCCGAGCAGGCGCCCGATGGCTCCTGGCGCTTCACCGCCGAGC
GTATCCCGGACAACTGGACCAACCGTGTGCTGCCGTACACCAATGAGGACGTGACGCGCGAAATCCT
GGCTATGTACCTCCTCAACCCTGTGCTATTTGGCGGCGCCACAGGCGACGGCGGCTTCAACACGCTG
CCGAAGTTTGGCTCCATCCAGGACGGCAAGATCGTTGAGGCACCCAATACGCTGTGCCTGCTGTACC
AGCTGTCGACGCAGAGCGTGCCGAGCTCGCTGAATGGCATCATCACGCCGACTGTGGATGCGCTGAA
CCTGGTCGCGGATAAGCTAGCGCCGCAGTTCAAGAACTTGGGGTGCCCGAATCCGTTGACTTGAATG
AGTGATGGCCGTGTAGAGCCTCTGCTCGCGGTGCGAAGGAAAAGAAAAAAGTGAGGGGATTTTTGGC
GAGAAATGAAATTCACGAAGATACTGCCCGGATGGTAGAGGGAAACTTGGTCATGCATGTGCATGCG
AAGGCGTTGATAT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 17

LONGITUD : 1194

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1194)

atgccagaggtagactcttcectcectcecttecegtgaagcacecgtacgtaggcaacaacctgge
M P E V D S8 S L F R E A P V R R Q Q P G
ggcaaccaacctggcggagceggcegacttgecctttcaatgeccaaccacgteeceegetgeg
G N Q P G G A A T C P F N A N H V P A A
ccagtgacagctcgatttccctataacaacgcaaagaacggagttccecggcaacggaaag
p v T A R F P Y N N A KN G V P G N G K
ggcggttaccaggttceccagegectggtgacacggetcatcagttcattgecaccaacageg
G G Y Q v P A P G D T AH Q F I A P T A
cacgatatcecgtgggccttgeccegggectgaacgetgeggecaatcacggettectegeg
H D I R G P C P G L N A A A N H G F L A
cgcgacggcatagtgaccttcaacgaactggtecgacgeccagcagaatgtctacaatgte
R D G I v T F N E L V D A Q Q N V Y N V
ggctacgacctctctgtgetgetegecgtecteggectcacgetcaccgacggtgacece
G Yy bp L s v L L AV L GL TUL TD G D P
atcacccaaaaactgtctatcggctgecgacgcaacgacacgcacatcectgtggecececectg
I T Q K L s I G C D A T TR T S V A P L
ctgactggcagtcagcccggtcectggatggecacaacaagttecgaageggacacgtegete
L T G S Q P G L D G H N K F E A D T S L
acacgcaacgactacttcectggegggecggcecgacaacttcaacttcaacggecacgetcette
T R N DY F L A G G DN VF N F N G T L F
ggcatgatggtggatacgtgccagggcaacttcaaccgtgagaacctggegetgtacege
G MM V DT C QG N F NR ENTLATUL Y R
aagcagcgctacgaccagagcctacgcgacaacgagaacttctactteggeccegetaage
K Q R Y D Q §S L R D N EN F Y F G P L S
ctgectgetgtteggegecgecagettectttacgagetgatgeccageggecacgcacaac
L L. L » GA A S F L Y EL M P S G T H N
tacgcgcecceccgatctcecgacaccatctegtecttetteggegecgagecaggegeececgatgge
Yy A Pp DL DT I S S F F G A E Q A P D G
tcetggegettcecaccgecgagegtatececggacaactggaccaaccgtgtgetgecegtac
S WU R F T A E R I P D N W TN R V L P Y

24



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2668 910 T3

accaatgaggacgtgacgcgcgaaatcctggetatgtacctectcaacecctgtgetattt
T N E D VvV T R E I L A M Y L. L N P V L F
ggcggcgccacaggcgacggeggcttcaacacgetgecgaagtttggetecatccaggac
G G A T GD GG VPFNTUL P K F G S I Q D
ggcaagatcgttgaggcacccaatacgctgtgectgetgtaccagetgtegacgcagage
G K I v E A P N T L C L L Y Q@Q L S T Q S
gtgccgagctcgcectgaatggcatcatcacgecgactgtggatgegetgaacctggtcecgeg
v p §$ §$ L. N G I I T P T V D A L N L V A
gataagctagcgceccgecagttcaagaacttggggtgecceccgaatceegttgacttga

D K L. AP Q F K N L G C P N P L T -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 18
LONGITUD : 397

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MPEVDSSLFREAPVRRQQPGGNQPGGAATCPFNANHVPAAPVTARFPYNNAKNGVPGNGKGGYQVPA
PGDTAHQFIAPTAHDIRGPCPGLNAAANHGFLARDGIVTFNELVDAQQONVYNVGYDLSVLLAVLGLT
LTDGDPITQKLSIGCDATTRTSVAPLLTGSQPGLDGHNKFEADTSLTRNDYFLAGGDNFNFNGTLFG
MMVDTCQGNFNRENLALYRKQRYDQSLRDNENFYFGPLSLLLFGAASFLYELMPSGTHNYAPDLDTI
SSFFGAEQAPDGSWRFTAERIPDNWTNRVLPYTNEDVTREILAMYLLNPVLFGGATGDGGFNTLPKF
GSIQDGKIVEAPNTLCLLYQLSTQSVPSSLNGIITPTVDALNLVADKLAPQFKNLGCPNPLT *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 19

LONGITUD : 1792 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

ACCGACCACCATCCATTCGCTCTTTCGCTGGCGGCTGGCGTCCAAGGCTCACTCTCACTCTAGTCAC
TCTTTGCAATCTCTGAATTCCCGCGAGCCCTTGGTCTGCGTTGTTAAGGATTTGTTGTCCGGGCATC
CCCTCTCTTTTCCGCAATGAAGTTCTCGTCCGCCCTTCTCCTGCTCTCCTCGAGCTCCCTTGTCGTC
GATGCCTTCCCCGCCCTCGGTGCGCAGAACCTTGAGGGCCTCACTCCGGAAAGGTTGACCGCTGCCC
TCAAGACGGTCGAGAAGTACAGGAAGGAGAAGCGCCTTATCATCGACTCCAGCAAGCCTATCGATAC
CACCGGCGACCACGCTTTCCAGCCACCCAGCGAAACCGACCAGCGCGGCCCCTGTCCTGGCTTGAAC
GCCCTGGCCAACCATGGCTACATCTCTCGCGACGGCATCACCAGCTTCGCCGAGGTTGTCACCGCCA
TTAACCAAGGTTCGTCGTGGATTCGTCGAGAGAAGGCGTGGCTTGGCACTGACAAGGATGTGAAGTG
ATGGGCATGGGCATCGAGCTCTCTCTGATTCTCGGTGTTATGGGTACCGTGTGGACGGGTAACCCGC
TTTCGCTGGACCCTGGCTTCTCTATCGGTGGGACCGCCCCCGGTGATGGCTCCGACAACATTCTGGG
CAACCTTGTCGGCCTGCTCGGTACGTAACTGTCCCTCATCGGAGCCACGCCGCCGCAGCTAAGCTGA
GACGTCTGCAGGTGACCCTCGTGGTCTGCAAGGCTCCCACAACTGGATTGAGTCTGACTCCTCTCTG
ACGCGTGATGATCTGTACCTCACCGGAGATGCCTGGACGATGAACATGACGCTCTTCCGCGACATCT
ACGACCGCGCGGATGAGGATGGCGTCATCTCCATGGATCTGCTCGCCGACCAGGCCGCCCGTCGCTG
GGAGTACAGCATCGGCCACAACCCCAACTTCTACTACGGCCCTGTCACCGGCATGGTCAGCCGTAAT
GCCGGCTACTTTTTCCTCGGCCGCCTGCTGTCAAACCACACCGATGAACATCCGGACGGAATTCTCA
CTCAAGAAGTTTTCAAGAAGTTCTTCGCCGTCTACGAGGACGAGCAGGGCAACATGGAATACCGCAA
GGGCCACGAGACCTTCCCGGACAACTGGTACCGCAAGCCGGTCGAGTATGGCCTGGTCCCGCTCAAC
TTGGACCTCGTTGGCTGGGTCTTGAAGCACCCTGAGCTGGGAAGGTACGTCGTCCCTTCTCACCCCA
AGATGGGAAGGCATGTGAACTGACTCGGCTTCCCACAGCATCGGCGGTAACACTGGCACCGTCAACT
CCTTCTCCGGCCTCGATCTGCACAGCATCACCGGCGGCGTCCTCAATGCCACTTCGCTCCTCGAGAA
CAACAACCTGCTGTGTTTTGTCTTTGAAGTTCTCAAGACCTTCGCCCCCAACTCCCTCTCCCCGCTC
CTGTCGACGCTCGAAGTGCCGCTCAAGCTTATCGCCGACACCCTGGCCACCCCGCTCTTGAGCCTGG
CCTGCCCTGCCTGGAAGGATATGACCGACGGTGGCGAGCCGCTGTGGGATGGCATTCAGAACAGGTT
CCCTGGCGCGAGCAAGGCCGGATCGAGTTTGTAGAGTTGCTCGAGAGGACACAGGACGTCTGGAGCA
TGACGTCTGGGTGAACGTACTGCGTGGAAGAAGAGCAAAGGAACCAGCGAGGGCGAGAAATGATGTA
GTTAGCGTCTTGATTCTAATTCGATACCATTTACATTCTTCGCCTTATCC
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 20

LONGITUD : 1317

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1317)

atgaagttctcgtccgeccttetectgetetectegageteecttgtegtegatgectte
M K F s s A L L L L S S S S L VvV v D A F
cecegeccteggtgegecagaaccecttgagggectecactecggaaaggttgacegetgececte
P A L G A Q N L E G L T P E R L T A A L
aagacggtcgagaagtacaggaaggagaagcgcecttatcatcgactccagcaagectate
K T v E K ¥ R K E K R L I I D S S K P I
gataccaccggcgaccacgcttteccageccacccagecgaaaccgaccagegeggeceetgt
b T T G D H A F Q P P S E T D Q R G P C
cctggcettgaacgccctggeccaaccatggetacatetetegegacggecatcaccagette
P G L N A L A NHGY I S R DG I T S F
gccgaggttgtcaccgceccattaaccaagtgatgggecatgggcatcecgagetcetetetgatt
A E V Vv T A I NQ VM G M G I E L S L I
ctcggtgttatgggtaccgtgtggacgggtaacccecgetttegetggaccectggettetet
L. G vM G TV W T GNP L S L D P G F S
atcggtgggaccgccceecggtgatggetceccgacaacattcectgggcaaccttgteggectyg
1 G G T A P G D G S DINTI L G N L V G L
ctcggtgaccecctegtggtctgcaaggctcecccacaactggattgagtectgactectetetg
L G D P R GL Q G S HNMWTIE S D S S L
acgcgtgatgatctgtacctcaccggagatgectggacgatgaacatgacgetettecge
T R D DL YL TG DA AWTMNMMTL F R
gacatctacgaccgcgecggatgaggatggegtcatcectccatggatetgetegecgaccag
b I vy bR ADEDGV I S M DL L A D Q
gcecgeccegtegetgggagtacagecatcggeccacaaccccaacttetactacggecetgte
A A R R W E Y 8 I G H N P N F Y Y G P V
accggcatggtcagccgtaatgecggectactttttecteggecgectgetgtcaaaccac
T G M v $ R N A G Y F F L G R L L S N H
accgatgaacatccggacggaattcectcactcaagaagttttcaagaagttettegeecgte
T D E H P D G I L T Q E V F K K F F A V
tacgaggacgagcagggcaacatggaataccgcaagggcecacgagacecttececggacaac
Yy E D E Q G N M E Y R K GHE T VF P D N
tggtaccgcaagccggtcgagtatggectggtcececgetcaacttggacctegttggetgg
W Y R K P V E Y G L VvV P L N L DL V G W
gtcttgaagcaccctgagectgggaagcatcggeggtaacactggecaccegtcaactectte
v L K H P EL G S I G GN T G T V N S F
tcecggectcecgatctgcacagecatcacecggeggegtectcaatgeccacttegetectegag
s 6 L. bpbxX L) § I T G G V L N A T S L L E
aacaacaacctgcetgtgttttgtectttgaagttctcaagaccttegeccccaacteecte
N N N L L ¢C F V F E V L K T F A P N S L
tceceegetectgtegacgetecgaagtgecgetcaagettategecgacacecctggecace
s p L L S T L E VvV P L KL I A D T L A T
cegetettgagectggectgecctgectggaaggatatgacegacggtggegageecgetg
P L L $ L A C P A W K DM T D G G E P L
tgggatggcattcagaacaggttccctggcecgegagcaaggceggatcgagtttgtag
W D G I Q N R F P G A S K A G S8 S L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 21
LONGITUD : 438

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina
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MKFSSALLLLSSSSLVVDAFPALGAQNLEGLTPERLTAALKTVEKYRKEKRLIIDSSKPIDTTGDHA
FQPPSETDQRGPCPGLNALANHGYISRDGITSFAEVVTAINQVMGMGIELSLILGVMGTVWTGNPLS
LDPGFSIGGTAPGDGSDNILGNLVGLLGDPRGLQGSHNWI ESDSSLTRDDLYLTGDAWTMNMTLEFRD
IYDRADEDGVISMDLLADQAARRWEYSIGHNPNFYYGPVTGMVSRNAGYFFLGRLLSNHTDEHPDGI
LTQEVFKKFFAVYEDEQGNMEYRKGHETFPDNWYRKPVEYGLVPLNLDLVGWVLKHPELGSIGGNTG
TVNSFSGLDLHSITGGVLNATSLLENNNLLCFVFEVLKTFAPNSLSPLLSTLEVPLKLIADTLATPL
LSLACPAWKDMTDGGEPLWDGIQNRFPGASKAGSSL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 22

LONGITUD : 1391 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

ATACTAACGCCGTGCAACCCCCGGGCAGCGCAGGTCTTGTTGATCGATATAAATGTTTTGTTTCGCG
CCGCTATTGAAATTGGACACTCCAACTGTTTTCCATACATTCATCTTTCCCTATTGATCAATTGCTG
CAAAAAACATTCCATCATGAAGCTCACCGTCTGTGCCACGACCCTTTGCTTCGCTTTGGTTTATGGA
CAAGGCTCCTACGAGGGGTGGAAGCCAGCTGGGCCAGACGACTGTATGTTCAGTGGAATTTCTACGT
TTCCTTTGATTTGCGCTGATGTACATCTACAGTTCGCGGCCCTTGCCCTATGATGAATACCTTGGCC
AACCATGGCTTTCTCCCCCACGATGGCAGGAATATCACGAAAGCCAACGCAATCCACGCTCTCAACA
CAGCTATCAACTTCAACACTTCCCTCGCTGCTATCATGTGGGAGCAGGCTATCATTGCAAACCCGGA
GCCCAATGCTACGTTCTTCACTCTGTACGTGACTTCAAGCAAGCGTCTTTTGAGCTACCCTGAGTAG
GGGGCTGCTCCGAAAGGCGACTTATCTAAACCTCCTCTTTCCACTATGTGAAGCTCTGACATTAACT
AATATTGAACAGTGACCATCTTAATCGTCACAACGTCTTGGAGCACGATGCCAGCTTGAGGTGAGTG
GAAGCCGCCTTTCTCCAGCCTATTCCAACAAATCTCCTGACCAACACTCCTCTTCAGCCGATCCGAC
GCCTTCTTCGGCAACAACCACGTCTTCAACCAAACTATCTTCGACGTCTCTCGCGCGTGGTGGACGG
AGGAAACCGTAGACGCCAAGATGCTGGCCAACAGCAAGTTGTTCCGGCAGATCGAGTCGCGAGCCGC
CAACCCGAATTACACCTTCACCCAAACTACCGAGGCCTTTAGCTTGGGCGAGGTGGCTGCTCCCATC
ATCGTCTTCGGCGACCACGCGGCCGGCACCGTCAACAGGAGTCTGGTCGAGTACTTCTTCGGTGAGC
CAAGACCTCAGAGACTTTGGTCTGCAAGGGTTCAAAATTACTAATTATGGGGTGGTCTTGCAGAGAA
CGAACGCCTCCCGACCGAGTTGGGCTGGACTAAGCAGGCTAATGATGTGTCTCTGGAGGTCATCCTG
GAGATCCAGGACCTCGTCCGCAACGCGACCAACCTGATCACCGATGCCCCGCTGCCGGCAGCGCCTC
ACAAGCGGGACCTGCACGCCCCTTACAGCCTCTAGATACGAATATAAAGCTGGCATGAAGATCACCA
GGGGTTTTTGAGAATTGTGTCTTCGGCGGGACGGGAGTGGTAGATTGAGCCTTGTTGGGCTTCAGGT
GTCTGGGGCATGGTTTGCTTTGGTCCTTTTACATGATTTCCCTAGCACGCC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 23

LONGITUD : 780

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (780)

atgaagctcaccgtctgtgceccacgaccectttgettegetttggtttatggacaaggetee
M K L T v CaA T T L CF A L V Y G Q G S
tacgaggggtggaagccagctgggecagacgactttegeggeccttgecctatgatgaat
Y E G W K P A G P DDF R G P CPMMN
accttggccaaccatggctttcectececccacgatggcaggaatatcacgaaagccaacgea
T L A N H G F L P H D G R N I T K A N A
atccacgctctcaacacagctatcaacttcaacacttcecectegetgetatcatgtgggag
I #H A L N TA I N F N T S L A A I M W E
caggctatcattgcaaacccggageccaatgetacgttcettcactettgaccatcttaat
Q A I I A N P E P N A T VF F T L D H L N
cgtcacaacgtcttggagcacgatgccagcttgagccgatccgacgecttetteggecaac
R H N V L E H D A S L S R 8 D A F F G N
aaccacgtcttcaaccaaactatcttecgacgtcectetegegegtggtggacggaggaaace
N H vV F N Q T I F DV S R A W W T E E T
gtagacgccaagatgctggccaacagcaagttgttcecggcagatcgagtecgegageecgec
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v D A K M L. A N S K L F R Q I E S R A A
aacccgaattacaccttcacccaaactaccgaggectttagettgggecgaggtggetget
N P N Y T F T Q T T E A F S L G E V A A
cccatcatcegtcectteggecgaccacgecggecggcaccgtcaacaggagtetggtegagtac
p I I VvV F G D H A A G TV N R S L V E Y
ttcttegagaacgaacgecteccecgaccgagttgggetggactaagcaggectaatgatgtg
F F E N E R L P T E L G W T K Q A N D V
tctetggaggtcatcctggagatccaggacctegtecgecaacgegaccaacctgatcace
s L E v I L E I Q DL V R N A T DN L I T
gatgcccecgcetgeccggecagegectcacaagegggacctgecacgececcttacagectetag
D A P L P A A PHI KU RUIDILUHEAUPY S L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 24
LONGITUD : 259

TIPO : PRT

ORGANISMO :M. phaseolina

MKLTVCATTLCFALVYGQGSYEGWKPAGPDDFRGPCPMMNTLANHGFLPHDGRNITKANATHALNTA
INFNTSLAAIMWEQAI IANPEPNATFFTLDHLNRHNVLEHDASLSRSDAFFGNNHVFNQTIFDVSRA
WWTEETVDAKMLANSKLFRQIESRAANPNYTFTQTTEAFSLGEVAAPI IVFGDHAAGTVNRSLVEYF
FENERLPTELGWTKQANDVSLEVILEIQDLVRNATNLITDAPLPAAPHKRDLHAPYSL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 25

LONGITUD : 1314 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GGCCCCCGAAAGGGAGACAAAATACGAGATTCTCCTATTACGCGCCCAAGAATCGACAACACCGCCC
ATCAGCTACCGCCGCCTTCGTTTACGTCGTCCGCAGCAGCAACGCCCGACGCTACAGTCAGTCAACA
GCCTCCAGCCGCCACGATGCCCAACGCAGTGCATCTGTCAATGCTCGTCCTCACGCATGCGGTGCCG
ATCGCGGGTTATCCGGGCTGGGAAGCGCAGCAAGTTGTCGCAGAAGCGCCCTCCAAGCACCACAACG
ACCTCTACGTGCCCAACCCAAGCCATCCGGTGCCGGGGAAAGTGCCGTACATCCCGGACGAGGAAGA
GCACTACTTTGAGAAGCAGGTAAACGGCTCCGGCAATGGCTACTACCGGCGGTCGTCCTGCCCGGCA
GTCAACATCATGGCGAACAGGGGCTACATCAGCCGCTCGGGCCGGGACATCAGCTACGAGGAGATAG
CGATGGCATCGCGGGAGCTGTTCAACTTCGGCGACGACAACGTGAGCAGCGGCCCCTGCAGACCGGC
AAAGTAAGCGGGCTCACCAACAATTCCTTCTTGACAGATCATGATCGTGCTGGGGCCCAGCTTCGCG
GCGCACCCGGGCCGCGAGCGCATCGACCTCGACATGCTGGCCGACGACGCGGTGCAGCACATCACCA
ACTGCCCTGCGGCGCCGACGCGGACGGACCGCGCGCTGGGCGACAACGTGAACCTGAACACGACGCT
GCTGGAGCAGCTGCTGGCGACGTCCAAGGACGGCGTCACGCTGACGCTCGAAGACGCAGCCGAGCACL
CACCACCTGCGGCACAACCAGTCGCTGGCCGAGAACCCCGGCTTCCGCTTCAGCAACTCCGACGCCA
TCTGCTCGCTTGCGCAGTACGCCAACCTGTTCGGTATCCTGGGCCGGCAGGGCAAGCATGGGCTCAA
CACGCTGTATGTGGAAGACGTCAAGACCCTGTTCGTCGACGAAGACCTGCCGGACGGATACGGCCGG
AGGGAGCTGCCGTATTTCTCGACCGAGGCGAACAACTACATCGACCGTATGGCCCACCACATCGGCT
TCGAGATCGAGCGGCCGTTCCCGGCCAACGACGCCGACCTGAAGGACATCGAGCCGGTGCAAGCCAG
ATTTGAAGTGGTGGACGGATGCTGAGCGGTGCAAAATTTAAAAAAAAATTTTTTTTAGGCAGAAGTC
AAGCATTTAATCGGGCTATACACACATCATTCCGTGCAAACAAAATCATTTCTACAGCTGTACCGCC
TCGGAAAAGAATAACGGAGATTTAAAAAAAANANANANAAAC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 26

LONGITUD : 951

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (951)
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atgcccaacgcagtgeatcetgtcaatgetegtectcacgeatgeggtgecgategegggt
M P N A V H L S M L VvV L T H A V P I A G

tatccgggctgggaagcgcagcaagttgtecgecagaagegecctccaagcaccacaacgac
Y P G W E A Q Q V V A E A P 8 K H H N D

ctctacgtgcccaacccaageccatcecggtgecggggaaagtgecgtacateccecggacgag
L ¥y v P N P S H P V P G K V P Y I P D E
gaagagcactactttgagaagcaggtaaacggctccggcaatggctactaccggeggtceg
E E H Y F E K Q VvV N G 8 G N G Y Y R R S
tcetgeccggcagtcaacatcatggcgaacaggggctacatcagecgetegggecgggac
s ¢ p AV NI MAWNWURGY I S R S G R D
atcagctacgaggagatagegatggecategegggagetgttcaactteggegacgacaac
I1 s Yy E E I A M A S R E L F N F G D D N
atcatgatcgtgctggggcccagcttecgeggegecaccecgggccgegagegecategaccecte
I »m I v L. G P S F A A H P G R EUR I DL
gacatgctggccgacgacgcggtgcagcacatcaccaactgecctgeggegecgacgegg
b M L A DDAV Q HI TNCUP A A P T R
acggaccgcgcegcetgggcegacaacgtgaacctgaacacgacgectgetggagcagetgetg
T D R A L GG DNV NLNTTTL L E Q L L
gcgacgtccaaggacggcgtcacgctgacgetcgaagacgcageccgagcaccaccacctg
A T S K D G Vv T L TUL E DA A E H H H L
cggcacaaccagtcgetggecgagaaccccggcettecgettecagecaactecgacgecate
R H N Q S L. A E N P G F R F 8 N S D A I
tgctegettgegecagtacgeccaacctgtteggtatecctgggecggecagggcaagecatggg
¢ 8§ L A Q Y A N L F G I L G R Q G K H G
ctcaacacgctgtatgtggaagacgtcaagaccctgttegtegacgaagacctgecggac
L N T L Y v E b v K T L ¥F v D E D L P D
ggatacggccggagggagctgccgtatttectcgaccgaggcgaacaactacatcgacegt
G ¥ G R R E L P Y F S T EANN Y I D R
atggcccaccacateggcettegagatecgageggeecgtteceggecaacgacgecgacctyg
M A H H I G ¥ E I E R P F P A N D A D L
aaggacatcgagccggtgcaagccagatttgaagtggtggacggatgctga
K D I E P V Q A R F E V V D G C -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 27
LONGITUD : 316

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MPNAVHLSMLVLTHAVPIAGYPGWEAQQVVAEAPSKHHNDLYVPNPSHPVPGKVPYIPDEEEHYFEK
QVNGSGNGYYRRSSCPAVNIMANRGYISRSGRDISYEEIAMASRELFNFGDDNIMIVLGPSFAAHPG
RERIDLDMLADDAVQHITNCPAAPTRTDRALGDNVNLNTTLLEQLLATSKDGVTLTLEDAAEHHHLR
HNQSLAENPGFRFSNSDAICSLAQYANLFGILGRQGKHGLNTLYVEDVKTLFVDEDLPDGYGRRELP
YFSTEANNYIDRMAHHIGFEIERPFPANDADLKDIEPVQARFEVVDGC*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 28

LONGITUD : 1480 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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ATCTGGCTTTTCCTCTCTTCTCTGTCGGGCGTCCCTTGCGCAACAGATACCCCATTCATCCCTTCAG
TGCTTCTtCTTATCTCTTCGCGCGCTTTTCCCCAACCACAGCCTCTTATCGCCTGTGCTCACACCAC
GTTTCCCGCACACCCAATGGCTTCCACCGCCAGGTCCGTCTTCGCCCGCAGCGCGCTTCTGCGCTCC
GCCCCGGCCTCCATCAAGTCGAATGCCGCCCGCTCATCTCGCTTCGCCGTCCCTACCCAAGCATTCC
GCCAGCAGTCTCGCCGCGGCTACTCTTCCGAGGCCGGCTCCAAGTCTAACGGCCCCAACCCCGCCAT
CTGGATTGGTGCTCTCGCCGTCCTGGGTGGCGCCGGGTACTATGCCTACAGCTCGGGTGCCGGCGCC
CAGATCGCCTCCAAGGAACCCTTCACCCCCAAGCCCGAGGACTACCAGAAGGTCTACGACGCCATCG
CCAAGGCCCTCGAAGAGCACGACGACTACGACGACGGCAGCTACGGCCCTGTCCTGCTGAGACTGGC
TTGGCACGCCAGCGGAACGTGAGTGACTTCCCCAACACTTCCAGCCCACCATTGAACCACGCACTGA
CGCCCTCCCTCACAGCTACGACAAGGAAACCGGCACCGGCGGCTCCAACGGCGCCACGATGCGCTTC
GCGCCCGAGGCGGACCACGGCGCCAACGCCGGCCTCAAGGCGGCCCGCGACTTCCTCGAGCCCATCA
AGCAGCAGTTCCCGTGGATTACGTACTCGGACCTGTGGACGCTGGCAGGCGTCGCTGCGATCCAGGA

GATGCAGGGCCCCAAGGTGCCGTGGCGCCCCGGCCGCAGCGATCGCGACGTCTCCTTCTGCACGCCC
GACGGCCGCCTGCCCGACGCCTCCAAGGACCAGAACCACCTCCGCGCCATCTTCGGCCGCATGGGTT
GGAATGACCAGGAGATCGTGGCGCTGTCGGGCGCGCATGCGCTGGGGAGGTGCCATACGGATAGGAG
TGGATTCGATGGCCCGTGGACCTTCAGCCCGACGACGCTGACGAACGATTATTTCAAGTTGTTGATC
GACGAGAAGTGGCAGTGGCGGAAGTGGGATGGACCTAAGCAGTTGGAGGACAAGAAGACGAAGAGCC
TGATGATGCTGCCGACGGATTACGCGTTGGTGCAGGACAAGAAGTTTAAGCCCTGGGTCGAGAGGTA
CGCGAAGGATCAGGATGCCTTCTTCAAGGACTTCTCGAACGTGGTTATGAGGTTGTTCGAGCTGGGC
GTGCCGTTCCAGAGTGGTGAGGACTCGAGGATTGTGTTTAAGAGCAGCTTCGACTAGGCGTGCTTGG
CGGACGTTAATTCTGATCGACGGGGTTTGATGGGAAGTTGTAAAAGGTTCTATGACGATCAGTAAAG
AAGGGTTGTTTTTGCTTTTGAGTTTCGAGGACTAAAGACTAAGACAAGAGTAGCGCAAAGGTGGGAA
AGAATA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 29
LONGITUD : 1116

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1116)
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atggctteccaccgecaggteegtettegecegecagegegettetgegetecgececeggec
M A S T A R S V F A R S A L L R S A P A
tccatcaagtcgaatgecgecceccgetcatectegettegecgtecctacccaagecattecge
s I K 8 N A A R S S R F A VvV P T Q A F R
cagcagtctecgceccecgeggctactcetteccgaggeecggetecaagtectaacggecccaacece
Q Q $S R R G Y & S E A G S K S N G P N P
gccatctggattggtgetcectegecgtectgggtggegeegggtactatgectacageteg
A I wW I G A L AV L GG A G Y Y A Y S S
ggtgcecggcgceccagatcecgecteccaaggaaccecttcaccecccaageccgaggactacecag
G A G A Q I A S K E P F T P K P E D Y Q
aaggtctacgacgccatcgccaaggcecctecgaagagcacgacgactacgacgacggeagce
K vy b A I A K A L E E H D D Y D D G S
tacggccecectgtectgetgagactggettggcacgecageggaacctacgacaaggaaace
Yy G P VL L RL A W HAS G T Y D K E T
ggcaccggcggctceccaacggegecacgatgegettegegeccgaggeggaccacggegec
G T 6 G s N G A TMU®RF A P E A D H G A
aacgccggcectcaaggeggeccgegacttectecgageccatcaagecagecagtteecegtgg
N A G L K A A R D F L E P I K Q Q F P W
attacgtactcggacctgtggacgctggcaggcgtcgetgcgatccaggagatgcaggge
I T Yy $s D L W T L A G V A A I Q E M Q G
ccecaaggtgecegtggegeccecggecgcagegategegacgtetecttetgecacgecegac
P K vV P WU R P G R S DR D V S F C T P D
ggccgcectgeccgacgecteccaaggaccagaaccacctecgegecatetteggecgeatg
G R L P D A S KD QN HUL R A I F G R M
ggttggaatgaccaggagatcgtggcgetgtecgggecgegcatgegetggggaggtgecat
G W N D Q E I V A L S G A H A L G R C H
acggataggagtggattcgatggccecgtggaccttcageccgacgacgctgacgaacgat
T D R §$ G F D G P W T F S P T T L T N D
tatttcaagttgttgatcgacgagaagtggcagtggcggaagtgggatggacctaagcag
Y F K L L I D E K W Q W R K W D G P K Q
ttggaggacaagaagacgaagagcctgatgatgectgecgacggattacgegttggtgeag
L E D K K T K S L MM UL P T D Y A L V Q
gacaagaagtttaagccctgggtcgagaggtacgcgaaggatcaggatgecttettcaag
D K K F K P W V E R Y A K D Q D A F F K
gacttctcgaacgtggttatgaggttgttcgagectgggegtgeecgtteccagagtggtgag
b F $S N VvV VM RULF E L G V P F Q S G E
gactcgaggattgtgtttaagagcagcttcgactag

D S RIVFKS S F D -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 30
LONGITUD : 371

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MASTARSVFARSALLRSAPASIKSNAARSSRFAVPTQAFRQQSRRGYSSEAGSKSNGPNPAIWIGAL
AVLGGAGYYAYSSGAGAQIASKEPFTPKPEDYQKVYDAIAKALEEHDDYDDGSYGPVLLRLAWHASG
TYDKETGTGGSNGATMRFAPEADHGANAGLKAARDFLEPIKQQFPWITYSDLWTLAGVAAIQEMQGP
KVPWRPGRSDRDVSFCTPDGRLPDASKDONHLRAIFGRMGWNDQEIVALSGAHALGRCHTDRSGFDG
PWTFSPTTLTNDYFKLLIDEKWQWRKWDGPKQLEDKKTKSLMMLPTDYALVQDKKFKPWVERYAKDQ

DAFFKDFSNVVMRLFELGVPFQSGEDSRIVFKSSFD*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 31

LONGITUD : 1981 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

31



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2668 910 T3

TAGAAGGCGCATGGAGTCGCACGCAGGGACCATGCGCAACACGGTGCCTGCAGAGAGGCGAAAGCCC
ATGCATATCACATTGATTTTTAAAGAAGGAAGTGCAAGAAGCATTGAGACATCGCACTCACCCTTCA
ACACCGCTATCGCGCGATGAAAGCCATCAGCATCGCCGTGTTCGCCGCGTCAGTGGTACCTCACACT
CTGGCAGACTATGTTTGGCCCTCGCAACATGACTTGTTGGAGGATATGTTGGCCATCCAACAAGGCT
ATATTCGCATGGGCTTCACTGACTGTATGTCGACATTCACTTGAGCCTGAAGTAATGTCTCCCTACT
AAAGCATCGTCGAAGTGGTTGTTCCTTGCGGTCACGGCAGCAACAGGCCCGGAGTAAACAACGCGGC
ACAATGGATTCGGACGGGTTTCCACGACTTCGCCACCCACGACTCGGCCGCTGGGACCGGCGGCCTC
GATGCCTCCCTCCTCTACGAGGTCGAACGGCCCGAGAACGAGGGCTCAGCCTTTAACGACACCTTCG
CCGACATGCACGACTTTATCAATCCCCGATCAAGCGCCTCGGATCTGATAGCGCTGGCCGTCGTCGC
ATCGGTTGCGGCTTGCGGCGGACCCAAGATCCCCCTGCGAGCGGGACGAATTGATGCTGTGGAGGCG
GGCCCGGCCGGCGTTCCCAAGCCCGACGACTCACTGGAGAGCACGATCGATGCATTCGCGCGGACGG
GGTTCAACACCAGCGACATGATCGCCCTCGTTGCCTGTGGCCATACCGTCGGCGGCGTGCACAGCGT
AGATTTCCCCGAGATCACCGGCGGCGAGAAAGACGTCCTGGACGTGCCGCAATTTGACAGCAGCGGC
ACCATCTTCGACACCGCAGTCGTGGACGAATACCTCGACAGCAACGGCGCCAACCCCCTCGTCTTCG
GAGCCAACGACACCACGAACTCGGACAAGCGCGTCTTCAGCGCCGACGGCAACAGCACCATGGCCAA
GCTCAAAGACCCCGCCACATTCAAAGCCACCTGCGCCGCCCTCTTCGAGCGTATGATCAACACCGTC
CCCTCATCCGTCACCCTCAGCGAACCCATCGAGCTGGCCGACATCAAGCCCTACATCGACAAGCTCG
AGCTCACACCCAACGCCTCCGCCCTCGCCTTCGAAGGCCGCATCCGGCTGCGCACCTCCCCCGTCAC
CGGCCGCGACGCCGAGGGCACCAGCATCGCCCTCAATGTCACCGACCGCGCTGGCGGGCGCAAGCTG
GTGCCGGCGCCGCGCGCCGTGTTGCGCGGCGGCACCTCGTACGGCTTCTTCGACGAGCAGTTCAGCT
GGTTCGAATTTGCGACGCAGCTCGACGTCGCAGCCGGCATCCAGGCCTTTGATATCCAGCTCACGAC
GGAGGCGACCGGACACGTGGAGACGTTCGACAACGCTGGCACCGGCGGCTATCCTAGTCTCGACGAC
TTGCTATACTTGCAGTCGCAATCGTGCATGGACACGACTGCCACGGAGGGGAATATAACGGTGACGG
TTGCGGCGGCGGTGCGCGAGGATGCGGCGAAGGCGGGTGCGGCGCCAGTGGTGAGGATGGCGCATAA
GGTTCAGCAGATGGGTGTGATGTTGCCGAAGCTTGTCGTAGAGGCAGTGCCAATGGAGAGGTCAAAC
GTTTCGCAGGGCGGGTATGTATTGTACGAGGTGGACATCCCAATCGATGCCGCTGGCTGGAGCACGA
AGTTCGATGTTGTGTTGACGGCTGGGGGAGACGAGATTGTGTCTGGCCTGCACGGGACCAGCGATCT
TACCACATGTTCGGGAAACTGACCGGTTGATGGGCTTGGGGACTTGCCCTGAGTAGCATAGCATCGG
CGTGTTTTGGGTTTGTTTACAGGTGTGGAAGATCAGATGAAGGAAGAACCAACAGGTGATTGAACCT
ATGTCGCAAGTCAGCAATGCAGTGATGGTCTCGGCGTC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 32

LONGITUD : 1623

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1623)

32



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

ES 2668 910 T3

atgaaagccatcagcategecgtgttegecgegtcagtggtacctcacactetggeagac
M K A I 8§ I A vV F A A § V V P H T L A

tatgtttggcecctegecaacatgacttgttggaggatatgttggecateccaacaaggetat
Yy v w P S Q H DL L EDMT LA ATIQ Q G Y
attcgcatgggettcactgacttggttgttecttgeggtecacggcagecaacaggecegga
I R M G F T b L. v v » C G HG S N R P G
gtaaacaacgecggcacaatggatteggacgggtttecacgacttegecacccacgacteg
v N N A A Q W I R T G F H D F A T H D S
gccgcetgggaceggeggcectegatgecteectectectacgaggtcgaacggeccgagaac
A A G T G GG L D A S L L Y E V E R P E N
gagggctcagcctttaacgacaccttegeccgacatgcacgactttatcaatececgatca
E G $s A F N D TVF A DMUHUDF I N P R S
agcgccteggatctgatagegetggeecgtegtegecateggttgeggecttgeggeggacce
s A §$ b L I AL AV V A S V A A C G G P
aagatccccctgcgagegggacgaattgatgetgtggaggecgggcececggecggegttece
K I pP L R A G R I DAV E A G P A G V P
aagcccgacgactcactggagagcacgatcgatgcattcecgegeggacggggttcaacace
K p D DS L E S T T DAV F ARTGF N T
agcgacatgatcgeccctegttgectgtggecatacecgteggeggegtgcacagegtagat
s b Mm I AL V A COGHTV G G V H S V D
ttecececgagatcaccggeggegagaaagacgtectggacgtgeecgecaatttgacageage
F P E I T G G E K D v Lh,.. b v P Q F D S S
ggcaccatcttegacaccgcagtegtggacgaatacctcgacagcaacggcgecaacccce
G T I *» D T A V V D E Y L D S N G A N P
ctecgtetteggagccaacgacaccacgaactcggacaagegegtettecagegecgacgge
L v » G A N D T TN S D K R V F S A D G
aacagcaccatggccaagctcaaagacccegcecacattcaaagecacctgegecgeccte
N § T M A K L K D P A T F K A T C A A L
ttcgagcecgtatgatcaacaccgtccecectecatececgtcaccectcagecgaacccatecgagetg
F E R M I N TV P S S V T L S E P I E L
gccgacatcaagccctacatcgacaagctcecgagctcacacccaacgcecctecgecctegec
A DI K P Y I DKL E L T P N A S A L A
ttcgaaggccecgecatceceggetgegecaccteececececgtcaccggecgegacgecgagggeace
F E G R I R L R T S P V T G R D A E G T
agcatcgeccctcaatgtcaccgacecgegetggegggegcaagetggtgecggegecgege
s I AL N v T DR AG G R KL V P A P R
gcecgtgttgegeggeggcacctegtacggettettegacgagecagttcagetggttegaa
AV L R G G T S Y G F F D E Q F S W F E
tttgecgacgcagectcgacgtegecageeggecatccaggectttgatatecagetcacgacg
F A T Q L. D V A A ¢ I Q A F D I Q L T T
gaggcgaccggacacgtggagacgttecgacaacgetggcaccggcggcetatectagtete
E A T G H V E T F D N A G T G G Y P S L
gacgacttgctatacttgcagtcgcaatcgtgecatggacacgactgccacggaggggaat
b bp L L Yy L. Q $ Q S ¢ M DT T ATE G N
ataacggtgacggttgcggcggcggtgcgcgaggatgcggcgaaggegggtgeggegeca
I T v T v A A AV R E DA A K A G A A P
gtggtgaggatggcgcataaggttcagcagatgggtgtgatgttgecgaagettgtegta
v VR M A H K V Q Q M GV ML P KL V V
gaggcagtgccaatggagaggtcaaacgtttegecagggegggtatgtattgtacgaggtyg
E AV P M E R S N V S Q G G Y V L Y E V
gacatcccaatcgatgeecgetggetggagcacgaagttegatgttgtgttgacggetggg
D I Pp I D A A G W S T KV F DV V L T A G
ggagacgagattgtgtctggecctgcacgggaccagegatcttaccacatgttegggaaac
G b E I v §$ G L. # G T $§$ D L T T C S G N
tga

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 33

LONGITUD : 540
TIPO : PRT
ORGANISMO :M. phaseolina
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MKAISIAVFAASVVPHTLADYVWPSQHDLLEDMLAIQQGY IRMGFTDLVVPCGHGSNRPGVNNAAQW
IRTGFHDFATHDSAAGTGGLDASLLYEVERPENEGSAFNDTFADMHDFINPRSSASDLIALAVVASV
AACGGPKIPLRAGRIDAVEAGPAGVPKPDDSLESTIDAFARTGFNTSDMIALVACGHTVGGVHSVDF
PEITGGEKDVLDVPQFDSSGTIFDTAVVDEYLDSNGANPLVFGANDTTNSDKRVEFSADGNSTMAKLK
DPATFKATCAALFERMINTVPSSVTLSEPIELADIKPYIDKLELTPNASALAFEGRIRLRTSPVTGR
DAEGTSIALNVTDRAGGRKLVPAPRAVLRGGTSYGFFDEQFSWFEFATQLDVAAGIQAFDIQLTTEA
TGHVETFDNAGTGGYPSLDDLLYLQSQSCMDTTATEGNITVTVAAAVREDAAKAGAAPVVRMAHKVQ
QMGVMLPKLVVEAVPMERSNVSQGGYVLYEVDIPIDAAGWSTKFDVVLTAGGDEIVSGLHGTSDLTT
CSGN*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 34

LONGITUD : 2012 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GGGGGAGGCCAATGCATGTCAGCAAAATACCTGTGGCTACCCCTGTTATGGCCACATCCAGCCCATT
TTGAATGGACGGTATAAAATCTCTTCTGAAACCTTCAGAAAATTAAGGCAGGGACTATTGAAGGTTT
TGCCGTATCTGCCAAAATGCGGTTTCTCGGGGGCTTCTATCTACTCCTTGCTGCCACTCGCCACACA
CCTACGGCCAGAGCTGCGCTGCACTACCCAAATGCCCTCATTTCTCGCATGGAACACCTGCTGGTTG
ATACGGACGGCTCATTCAGGTCTGGTTTCAAGGACGCCATCAACCCCTGCACGAACTACATTTCAGG
TGCCCAAACGCTGGGGCGGCAGACCTCTGCACAGTGGCTCCGAGTTGCCTTCCATGATTTCGTCACG
GCCCACGTCGACGAGGGCACTGGCGGGATCGACGCGTCCATCGGCTTCGAAACTCTCCGAGCAGAAG
ATTCCGGGTCCGCATTCAATGACAGTTTCGCCTTCTTTGCTCCGTTCGTGGATGCGCAAACTTCCAG
TATCACCCATCGAGCCTTCCCCGTCGAGGGCCGTGGCATGCGCTGACGTCCTTGCAGTGGCCGACCT
CGTAGCCCTCTCTGTGGTGACTTCTCTGGGCCACTGCGGTGGTCTGCATGTCCCATATCGAGCGGGC
CGTATCGATGCTACGGGCGGAGGGCCGTTCGGCGTTCCCGAACCCGAGACAAGCCTGGAAGAGACCC
TGGAAGAGTTTGCCAATGCTGGTTTCAATGCTGAAGATGCCATTGGATTAACGGCGTGCGGGCATTC
TCTCGGCCGCGTCCATCACGGCGGGTTCCCCAACGTCGTGCCCGAATCGGCCATAGCACCAAACAAC
ACCGCGGGCGGCGTGAACCTGGACTCCACACGGGATAAATTCGACATCAGCATTGTCAAAGAATACC
TCGGCAACTATGGGCAGCGCGGCGGACCTCTCGTTACCAGTGACAACGTGACTGTCCGCTCGGATCT
TCGGCTGTACGAAAGCGATCAGAACAGGACAATGCAAGCTCTCGGTCAGTCAAAAGAATACTTCTTT
AGCACCTGTGGAAATCTATTTGAGAGGATGATCAACACCGTTCCGCGCGAGGTCACTTTGTCAGATG
TCATCCATCCGATGACGGTGCAGCCGGTGAATTTCACGTTCGATATCATCAATGACCAGGCGCTGAG
GTTATCAGGAGTAGTGCGGGTGAGCTTCCAAATAGAGCTGTTTCGGTCTGCACGCAACTGACCGAGC
CCCGCAGTATTTGCCCTCAGATAATGCTGCACCGTCGACGCTCGAGGTCTCACTCGCCGACAAAGCC
GGAAAGACTATGGCATCCATTACAGCAAGGGTTATTGAAGAGAAAGGGAATAGTTTCTGGGGGGCCA
CAGCTTACTACCCGGTCGTTTTTGACATAAACCTTGCTGGGATTGCTTCTCGCAACAATCTTCCTGG
GAAGCTCCAGGTTCGCACAGCATCTCCTCAGACATTTGAGCTGCAACCGGAGCTGTTTTTCATACCA
TCCCGTTCTAGCCCTGGCACGGGGATAAGTGTGGGGGCTGCCATAGGTGCTGCTGCGCGGTCCCGCA
ACTCGACTCTGAGTGTAGAGAGTGTGGAAGCCGTGGTCAGTGTGCCGGTATCCCAGACGGGAACACT
GGCACCGAAGGTCGAGAAGCATGAGTTGAATCTCGAAAGAGATCAAGATATTGGTTTGTACTCTATA
TTCAAGGGGAACCTAAGCGATGATTTGGCTTTCAACCTGCAGACGACCGTTGATATCACGGCAACTT
TTTCAGACGGCACTGTCTGGCAAGATAGTTACAACAGATTTGCAGTGCCGTAGAGCATCCTGAAAAT
GTCTTCGTCAAAATGCCTTCATAGGGCCAGCAACAAATTTTCAGGCAGATATGTAGCTAGAGAGTCA
TTCAAATACAAATGTCTTGGTTGTCGAACAAGTTCGTGAGACGCTGCTCATGCACAATACAAGTGAG
CcC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 35

LONGITUD : 1599

TIPO : ADN

ORGANISMO :M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1599)
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atgcggtttectegggggettetatctactecttgetgecactegecacacacctacggece
M R F L. G G F ¥ L L L A A T R H T P T A
agagctgcgctgcactacccaaatgeccecctcecatttcectegecatggaacacctgetggttgat
R A A L H Y P N AL I S R M EHUL L V D
acggacggctcattcaggtctggtttcaaggacgeccatcaaccectgecacgaactacatt
T b G 8§ F R $ G F K D A I N P C T N Y I
tcaggtgcccaaacgctggggcggcagacctetgecacagtggectecgagttgecttecat
s G A Q T L G R Q T S A Q W L R V A F H
gatttecgtcacggcccacgtcgacgagggcactggegggatecgacgegtecateggette
Db ¥ V T A H V D E GG T G G I D A S I G F
gaaactctccgagcagaagattccgggtceccgecattcaatgacagtttecgecttetttget
E T L R A E D S G S A F N D S F A F F A
cegttegtggatgegcaaacttceccatggecgacctegtagecctetetgtggtgacttet
P F v D A Q T s M A DL V A L S V vV T S
ctgggccactgcggtggtctgcatgtcececatatecgagegggecgtatecgatgetacggge
L G H ¢ G G L HV P Y R A G R I D A T G
ggagggccgttecggegttececcgaaccecgagacaagectggaagagaccctggaagagttt
G G Pp F GV P E P E T S L E E T L E E F
gccaatgetggtttcaatgectgaagatgeccattggattaacggegtgegggeattetete
A N A G F N A E D A I G L T A C G H S L
ggccgcegtceccatcacggegggttecccaacgtegtgeccgaatecggecatagecaccaaac
G R V H H G G F P NV V P E S A I A P N
aacaccgcgggceggcegtgaacctggactccacacgggataaattegacatcagcattgte
N T A G G V N L D S TR D K F D I S I V
aaagaatacctcggcaactatgggcagcgcggcggacctcectegttaccagtgacaacgtg
K E ¥y L G N Y G Q R G G P L V T S D N V
actgtccgceteggatetteggetgtacgaaagegatcagaacaggacaatgcaagetete
T vV R 8§ D L R L Y E S D Q N R T M Q A L
ggtcagtcaaaagaatacttctttagcacctgtggaaatctatttgagaggatgatcaac
G  §S K E Y F F 8 T ¢C G N L F E R M I N
accgttececgegegaggtcactttgtcagatgtcatccatececgatgacggtgecageeggtyg
T v P R E V T L S DV I H P M T V Q P V
aatttcacgttcgatatcatcaatgaccaggcgectgaggttatcaggagtagtgeggtat
N F T *FP D I I N D Q A L R L S G V V R Y
ttgcecctcagataatgetgecaccgtcecgacgectecgaggtctcactegecgacaaagecgga
L P S D NAAUP S TULEV S L A DK A G
aagactatggcatccattacagcaagggttattgaagagaaagggaatagtttcectggggg
K T Mm A $ I T A R V I E E K G N S F W G
gccacagcttactaccecggtcegtttttgacataaaccttgetgggattgettcectegecaac
A T A Y Y P V V F DI NL A G I A S R N
aatcttcctgggaagcteccaggttegecacagecatctectcagacatttgagetgecaacceg
N L P G K L Q vV RTA S P Q T F E L Q P
gagctgtttttcataccatccececgttcectagecectggcacggggataagtgtgggggetgec
E L F ¥ I P S R 8 S P G T G I 8 V G A A
ataggtgctgctgegeggtececgecaactegactectgagtgtagagagtgtggaageegtyg
I G A A AR S RNJUSTUL S V E S V E A V
gtcagtgtgccggtatcccagacgggaacactggcaccgaaggtcgagaagcatgagttg
v §8 v p V. 8§ Q T G T L A P K V E K H E L
aatctcgaaagagatcaagatattggtttgtactctatattcaaggggaacctaagegat
N L E R D Q D I G L Y S I F K G N L S D
gatttggctttcaacctgcagacgaccgttgatatcacggcaactttttcagacggcecact
b L A F N L Q T T Vv D I T A T F S D G T
gtctggcaagatagttacaacagatttgcagtgceccgtag

v wQ DS Y NI RV F AV P -
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 36
LONGITUD : 532

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MRFLGGFYLLLAATRHTPTARAALHYPNALISRMEHLLVDTDGSFRSGFKDAINPCTNYISGAQTLG
RQTSAQWLRVAFHDFVTAHVDEGTGGIDASIGFETLRAEDSGSAFNDSFAFFAPFVDAQTSMADLVA
LSVVTSLGHCGGLHVPYRAGRIDATGGGPFGVPEPETSLEETLEEFANAGFNAEDAIGLTACGHSLG
RVHHGGFPNVVPESAIAPNNTAGGVNLDSTRDKFDISIVKEYLGNYGQRGGPLVTSDNVTVRSDLRL
YESDQNRTMQALGQSKEYFFSTCGNLFERMINTVPREVTLSDVIHPMTVQPVNFTFDI INDQALRLS
GVVRYLPSDNAAPSTLEVSLADKAGKTMASITARVIEEKGNSFWGATAYYPVVFDINLAGIASRNNL
PGKLQVRTASPQTFELQPELFFIPSRSSPGTGISVGAAIGAAARSRNSTLSVESVEAVVSVPVSQTG
TLAPKVEKHELNLERDQDIGLYSIFKGNLSDDLAFNLQTTVDITATFSDGTVWQDSYNRFAVP*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 37

LONGITUD : 2401 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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TTTTAATATATTCTGCCGCTAAAACGTTCGCCATGTGCTCCTGATTTTTCTCGACCGCCATTTCTCG
CCTCCGCATCGGCTCCCTGCTTCGGCGCGCTCGTCGCTAGCATCCAGTTTCGCCAGTCCTTCCGTTT
CTCCCGCTCTTGAACCATGGCAAGGCATCCCGGCCTGACCCTGGTGTGGGTCGCAGGCGTGGTCTAC
CACGCCATTGGCACCGCTGCTGCCCCGACATGGCCATCTTCCATGGATGAACTGGAGGACATCATGG
TCCTCAACACCGGCTACCGCGCCCGCAGCTTCGCAGTGCCCGTCACACCCTGCGGCTTCTCGTCGCA
AGGCCCCGGACGCGTCCAAGCTGCCGAATGGATACGAACCGCCTTCCACGACATGGCTCCCGGCAGC
GTGTATACCGGCGTCGGAGGACTGGACGCATCGATAGCTTACGAAACACGGAGCTTGGAAAATCTCG
GCCCCGCCTTCAACACCACACTAGCTACCTACGCGCCGTATCTGACAAGCAGATCTTCCATGGCTGA
CATCATTGCGCTAGGAGTCTACACGGCGGTGCGGTCATGCGGAGGTCCAATCGTGCCTATCCGGACA
GGCAGAGTAGACGCAAAGGCAGCAGGCCCGCAAGGTGTGCCTCTGCCGCAGAATTCTATCGGAACTT
TTCAAAACCAGTTTCTCCGTACTGGCTTCAACACGACGGAGATGATCCAAGTGGTGGCGTGTGGCCA
CACTCTGGGCGGCGTGCACGCATCTGCCAACCCGGAGATCGTGCCCGTGGGGTCGGCGGAGGACGGL
GTCGTCAAGTTCGACACGACGGACGCGTTTGACAACAAGGTTGTCACCGAGTACCTCTCGAATACAA
CCAAGAACTCGCTTGTTGTGGGCCCCTCTACTGCGAACGGCCGGAACTCGGACGCTCGTGTCTTTGC
GGCGGATGGAAATGCTACGGTCAGGGCTCTGGCTGACCCTGATACGTTCAACAGTGTTTGCGCTAGG
ATGCTGCAGAAGATGATTGATGTTGTTCCAACGGGCGTGGTGCTCACTGACCCGATTTCAATCTATG
ATGTCAAACCCAGTGGGCTGCAGCTGACATTGCTTGGTGGAGGAGAGTCGGTAAAGCTTACGGGAGA
TATCCGTGTTAGGACTACGGAGCGCTCTGCGAGCCAGATTGAGAAGGTCGAGCTTGTCTACAAGGAC
CGCGAGGGGGCCGAATCCTCGACAGCTTTGAGCACCGAATCCTCAGGTTCGGCCTCTGGGTTCGATG
ACAGCTTCGAGGTATAACTCATCCTAAGCCCCTGTTGGGATGCCACACTAACGGCCGAGAAAGTTCT
ACGGGGTCTCCGCAAACATCCCCACCGACTCCGGCATCTCCTCATTCAACGTCCTCATCACCCTCAC
CAGCGGCGAAACCGAACTTCACGACAATAATGGCAGCGGTTTCCCCCTCCAAGACACCGTCATCTTT
CAAAGCCCGCAGAGCTGCCTCAGCGGCACCACCATGACCGTCGCCGCCGCCGTCCTCAATACCGCCT
CCTCCGCCCCCACCCTCAGCGTCACCCTCAAGGTCCCCAACTCCCGCTCCGTCCTCCCCGTCCTCCA
GGTCAGCACAGTCGCCATGACGAAGAGCTCGTCTGTCGGCCCGTACGACCTCTACTCAACCACATAC
ACGCTAACCTCCGCCCAACTCGCCGACACGCGCTTTGACGTCAAGCTCGGCGCTGCCGCCGCCGACG
CCTTCAAGTCCTCCGCCGACCTCGGTGATGCCTGCCAGGACCTGAGCCCCGAACCGCCCACTTCTTC
CAGCGCGCCTAGCTCCTCGAGCACGGCTGCGCCGCCGGCCTCGTCCTCCTCTGCCGCACCAAGCTCC
TCTGACCTCCCGGCCCCCTCCCCCAGCACAACACCCACGTCCTCCCACCCAATCTCCTCATCTACAA
CATTAGCATCATCGACCACCCCAACGCCCACAACACTCGCCTGCCCCGCCGCTGACGGCGCCACCTG
GACGCTATCCGGCGGCCAGAAGTTCGCCGTCAAGTGCGGCAAGGACTACCAGGCCGGCCAGATCGGC
GTCACGTGGACGGCCAGCTTCGAGGCCTGTCTGCAGGCGTGCGTGGATACGGACACGTGCCAGGCGG
TCGCATTCGTGGGGAGTGCAGAGGCGGGCGGGCAGTGCTACTTGAAGGACCAGAGCGCGGGCAGTGT
GGATGTTGAGGGGGTGTGGGGGGCGGTTCTGGAAAGCTGAGCGGTCGGGCGATGGAGTAGGGGATAG

AGGGTTTGGGCTGGGGGGTAATGAATTACTTCTGATGAGCTTCTACTACTGCAGGTGGCACAAATCA
TGGCCTCTCATGGACCTCCGACGCCGCATGCTGCCCGCGTTTCAAGGTATTCTTGG
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 38

LONGITUD : 2049

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (2049)
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atggcaaggcatcccggectgaccecctggtgtgggtecgcaggegtggtctaccacgecatt
M A R H P G L T L V W V A G V V Y H A I
ggcaccgctgetgcececegacatggecatcetteccatggatgaactggaggacatcatggte
G T A A A P T WP S S M D EUL EDTI MV
ctcaacaccggctaccgegeccgecagettegecagtgecegtcacaceetgeggetteteg
L N T G Y R A R S F A VvV P VvV T P C G F S
tcgcaaggccccggacgcgtccaagetgecgaatggatacgaaccgecttecacgacatg
s Q G P G R YV Q A A E W I R T AUVF H D M
gctcececeggcagegtgtataceggegteggaggactggacgcatcgatagettacgaaaca
A P G S VYT GV GG L D A S I A Y E T
cggagcttggaaaatctcecggcecccecegecttcaacaccacactagetacctacgegecgtat
R $ L EN L G P A F N T T L A T Y A P Y
ctgacaagcagatcttccatggectgacatcattgegetaggagtcectacacggeggtgegg
L T S R $s s M A D I T A L G V Y T A V R
tcatgecggaggtccaatcgtgectatcecggacaggcagagtagacgcaaaggcagcagge
s ¢ G G p I VvV P I R T G R V D A K A A G
ccgcaaggtgtgectetgecegecagaattetateggaacttttcaaaaccagttteteegt
P Q G V P L P Q N 8§ I G T F Q N Q F L R
actggcttcaacacgacggagatgatccaagtggtggegtgtggecacactetgggegge
T G F N T T EMTI Q V V A C G H T L G G
gtgcacgcatctgccaacceggagategtgecegtggggt cggeggaggacggegtegte
vV H A §S A N P E I V P V G S A E D G V V
aagttcgacacgacggacgcgtttgacaacaaggttgtcaccgagtacctctcgaataca
K P DT T D A F D N K V V T E Y L S N T
accaagaactcgcettgttgtgggeccctectactgegaacggecggaacteggacgetegt
T K N 8§ L v v G P §S T A N G R N S D A R
gtctttgeggeggatggaaatgctacggtcagggetcectggetgacectgatacgttcaac
vV F A A D GGN AT V R A L A D P D T F N
agtgtttgcgctaggatgctgcagaagatgattgatgttgttccaacgggegtggtgetc
s v ¢ A RMUL Q K M I DV V P T G V V L
actgacccgatttcaatctatgatgtcaaacccagtgggectgcagetgacattgettggt
T b p I § I Y DV K P 8 G L Q L T L L G
ggaggagagtcggtaaagcttacgggagatatcecgtgttaggactacggagegetetgeg
G G E $ v K L T 6 DI R YV R T T E R S A
agccagattgagaaggtcgagettgtctacaaggaccgegagggggecgaatectegaca
s ¢ I E K VvV E L VvV Y K D R E G A E S S T
gctttgagcaccgaatcecctcaggtteggectetgggttecgatgacagettegagttcetac
A L §$ T E S $S G S A 8 G F DD S F E F Y
ggggtctccgcaaacatccccaccgactceccggcatctectecattcaacgtectcatcacce
G v s A N I P T D S G I 8 § F N V L I T
ctcaccagcggcgaaaccgaacttcacgacaataatggcageggttteceectecaagac
L T 8 G E T E L H D N N G S8 G F P L Q D
accgtcatctttcaaagccegecagagetgectcageggcaccaccatgacegtegecgec
T v I F Q $ P Q 8 C L 8 G T T M T V A A
gcegtectcaataccegectectecgeccccaccectecagegtecacectcaaggtecccaac
AV L N T A $ § A P T L S V T L K V P N
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tceegetecgtectececegtectecaggtcagecacagtegecatgacgaagagetegtet
S R S v L P V L Q VvV 8§ T Vv A M T K S S S
gtcggcccgtacgacctctactcaaccacatacacgctaacctceccgecccaactecgecgac
v G P Y DL ¥ S T T Y T L T S A Q L A D
acgcgcetttgacgtcaageteggegetgecgeecgecgacgecttcaagtectecgecgac
T R F D vV K L. G A A A A DA F K S S A D
ctecggtgatgectgecaggacctgageccecgaaccgeccacttettecagegegectage
L G baCQDL S P E P P T S S S A P S
tcctecgagcacggetgegecgecggectegtectectetgecgecaccaagetectetgac
s S s T A A P P A S S S S A A P S S S D
ctceceggecccectecceccagecacaacacccacgtecteccacccaatetectecatetaca
L p A P S P S TT®P T S S HP I S S§ S T
acattagcatcatcgaccaccccaacgcecccacaacactegectgeccecegecgetgacgge
T L.A $S s T T p T P T T L A C P A A D G
gccacctggacgetateccggeggecagaagttegecgtcaagtgeggcaaggactaccag
A T w T L $S G G Q K F A V K C G K D Y Q
gccggcecagatcggegtcacgtggacggccagettecgaggectgtetgecaggegtgegtg
A G Q I G v T WwWw T A S F E A C L Q A C V
gatacggacacgtgccaggcggtcgcattecgtggggagtgcagaggcgggegggcagtge
D T b T C Q A V A F V G S A E A G G @Q C
tacttgaaggaccagagcgcgggcagtgtggatgttgagggggtgtggggggeggttctg
Y L. X D Q 8§ A G S Vv DV E G V W G A V L
gaaagctga
E S5 -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 39
LONGITUD : 682

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MARHPGLTLVWVAGVVYHAIGTAAAPTWPSSMDELEDIMVLNTGYRARSFAVPVTPCGFSSQGPGRV
QAAEWIRTAFHDMAPGSVYTGVGGLDASIAYETRSLENLGPAFNTTLATYAPYLTSRSSMADIIALG
VYTAVRSCGGPIVPIRTGRVDAKAAGPQGVPLPONSIGTFONQFLRTGFNTTEMIQVVACGHTLGGV
HASANPEIVPVGSAEDGVVKFDTTDAFDNKVVTEYLSNTTKNSLVVGPSTANGRNSDARVFAADGNA
TVRALADPDTFNSVCARMLQKMIDVVPTGVVLTDPISIYDVKPSGLQLTLLGGGESVKLTGDIRVRT
TERSASQIEKVELVYKDREGAESSTALSTESSGSASGFDDSFEFYGVSANIPTDSGISSFNVLITLT
SGETELHDNNGSGFPLQDTVIFQSPQSCLSGTTMTVAAAVLNTASSAPTLSVTLKVPNSRSVLPVLQ
VSTVAMTKSSSVGPYDLYSTTYTLTSAQLADTRFDVKLGAAAADAFKSSADLGDACQDLSPEPPTSS
SAPSSSSTAAPPASSSSAAPSSSDLPAPSPSTTPTSSHPISSSTTLASSTTPTPTTLACPAADGATW
TLSGGQKFAVKCGKDYQAGQIGVITWTASFEACLQACVDTDTCQAVAFVGSAEAGGQCYLKDQSAGSV
DVEGVWGAVLES *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 40

LONGITUD : 2004 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

CCTTCCTGAAATTTCATGGCCAGCTTCTCGGTCTTTCTAATGAATTATAAGGCTATCTTCCTGCAGC
TTGTCGTCTGCACGTTCTAGGATTCAACCACCCGTCATTCCTTCTCAAAATCTCAGTCCAGTCGTTA
CAGCTAATCACTTAATATGAAGCCCGCCGCTCTTGCAGGCATTGGCCTGCTTAATGTCCTACCCATT
ACCGCCGAATACGTCTGGCCTTCTAAATACGACTATTTGGAAGACCTGCTTTACCTTCAATCCGGTT
ATCTGCGTGAGGGATTTGTCGACGGTATGCATATATGAACAACTGCTGGTGTCCCCCAACTAATGGC
TTTTAGGTGTGGCTCCTTGTTCGTTTTCCTCCGCTGGACCTGGCCGTCAAACCGCAGCGGAATGGGT
CCGCACTGCATACCATGATATGGCCACTCATGATGCCGATGCTGGCACTGGTGGCTTGGACGCCTCT
ATCATGTTTGAGACCGAGCGGGACGAAAACGTGGGCGATGCGTTCAATGGTACCTTCGGCTTTACAA
ACAACTACTACAACATCAAAGCATCCGCTGCTGATCTTCTTGCACTCTCCACTGTCATCGCCGTTGG
AAACTGCGGTGGCCCGAAGATTCCTTTCCGTGTCGGTCGCGTGGACGCCACGGAGGCTGGCCCTCTG
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GGTGTTCCCAAGCCGGATCAAGACGTTGATACGCACATTCAAATTTTTGCCAAGGCAGGCTTTAACA
CCAGTAGGCCTTGAATTACCTGAGGTCCACCTACCAGCCGCTGACTAGAATAGGCGACATGATCACC
ATGGTGGCCTGCGGCCACACCCTTGGTGGCGTCCATGGCAAGGACTTCCCCGAGATCACTTTCAACG
ACACGGAGACCAATTTCGTCAAGTTCGAAGGCAACAACTCCTTCTCCAACTTTGATAACACCGTCGT
GACCGAGTATCTTGGCGGAAACCCCCCCAACCCCCTCGTCACCGGCAAGAACGAGACCAACAACAGC
GATAAGCGCGTCTTTGGTGCCGACAACAACGCCACAATGCACTCCCTGTCGGACCCCTCCGTCTTCC
AGTCCTCCTGCCAAGACATCCTCGCCCGCATGATCGACACCGTCCCCTCCAACGTCGCTCTCACCGA
GCCTCTCGACCCAATCCTCATCAAGCCCTACATCCAAACCTTCTCCCTCGTCAACGCCACCCACCTC
ACCCTGACCGGCCGCATCCGCGTCCGTACCGACTGGGACAGCTACACCGACCAGTCAGTCCACCTCA
CCTACAACCCGCGCACAGCGCCCGCCCAGAATGCGACCCTCAACACCACCATCCCCACCACCCG G
CACCTTCCAGGGCGGCACCTCCAGCGGCATCTTTGGTGAAGTCTTCGCCTGGCACGAGTTCTCCGCC
ACCCTCCCCACATCCAGCTCGATTACCGGCTTCACTGTCACCGTCACGCGCGGCTCCACGGGCGAAT
CCACCACCTACGACAACGCCGGCAGCACGAACGGCTACGCGCTCGACGACACGCTGCTCTACCAGAG
CGCGCAGTCGTGCCGCGACGTCGGCACCACAACCATCACCGCTGCTGTGCGCAAGGACTTCCTCGCC
CGAGGTGCAAAGGTCGCCGTCGAGATGGTGAACAGGGTGCCGCGCCAGGGCGTGTACGTGCCGGCGC
TAGAGGTCGAACCGTGGGGGGCGGAGACGGTCAAGGAGGTCGGCGAGTGGGTCATCGTGCAGGCTAA
GGGTGAGTTGACGATGGAGAGCTTGAGCACAACGTTTGACGTCGTTGCGGGCGAGAAAAGGGTCGAG
TTCCAAAGGACGAATGTGCTGGGGGAGGAGTGTGCGGCTCTGTGAGGCGTAACTTAAAAAAANAAAA
AAAGGAAGGATATATCAGTTTCTGGTACATACTTCGAATGAAAGTCTATGATTCGTATGTCCATAAC
ATTACTCTAGGCTTGAAACAACAATGCTGAATGTGCTTTATTGTGAGATAAAGAGTGTCCT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 41

LONGITUD : 1605

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1605)
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atgaagcccgecgetettgecaggecattggectgettaatgtectaceccattacecgecgaa
M K P A A L A G I GL L NV L P I T A E
tacgtctggccttctaaatacgactatttggaagacctgctttaccttcaatccggttat
Yy vw P S K Y D Y L E DIL L Y L Q S G Y
ctgegtgagggatttgtcecgacggtgtggetecttgttegttttectecgetggacectgge
L R E G F VD GV AP CS F S S A G P G
cgtcaaaccgcagcggaatgggtcececgcactgcataccatgatatggeccactcatgatgece
R Q T A A E W V R T A Y H D MA T H D A
gatgctggcactggtggcttggacgcctctatcatgtttgagaccgagegggacgaaaac
b A G¢GTGGUL DAS I M F E T EIR D E N
gtgggcgatgcgttcaatggtaccttecggetttacaaacaactactacaacatcaaagcea
v G DA F NG TVF G F TN N Y Y N I K A
tcegetgetgatettettgecactetecactgtecategecgttggaaactgeggtggeeceg
s A A DL L A L S T V I A V G N C G G P
aagattcctttcegtgtecggtegegtggacgecacggaggetggecctetgggtgttece
K I P F R V G R V D ATEAG P L G V P
aagccggatcaagacgttgatacgcacattcaaatttttgeccaaggcaggctttaacace
K P D Q D Vv D TH I Q I F A K A G F N T
agcgacatgatcaccatggtggectgeggecacaccettggtggegtecatggcaaggac
s p Mm 1T T M VvV A C G H T L G G V H G K D
ttecccgagatcactttcaacgacacggagaccaatttegtcaagttegaaggcaacaac
¥F P E I T F N D T E T N F VvV K F E G N N
tcetteteccaactttgataacacegtegtgaccgagtatettggeggaaacccececccaac
s F S N F DN T V V T E Y L G G N P P N
cccecectegtcaccggcaagaacgagaccaacaacagegataagegegtetttggtgecgac
P L VvV T G K N ET NN S D K R V F G A D
aacaacgccacaatgcactccctgteggacceccteegtettecagtectectgecaagac
N N A TM H S L 8 D P S V F Q S S C Q D
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atcctegeccgecatgatecgacacecgtececctecaacgtegetetcacecgagectetegac
I L. A R M I D T V P S N V A L T E P L D
ccaatcctcatcaagccectacatccaaaccttetecctegtcaacgecaccecaccteace
p I L I K P Y I Q T F S L V N A T H L T
ctgaccggccgcatcececgegtecgtaccgactgggacagectacaccgaccagtcagtcecac
L T G R I RV R T D W D S Y T D Q S V H
ctcacctacaaccecgecgcacagegeccgceccagaatgegaccctcaacaccaccatecce
L T Y N P R T AP AQ N ATULNT T I P
accacccgcgcecacctteccagggecggcacctecageggecatetttggtgaagtettegece
T T R A T F Q G G T S s G I ¥ G E V F A
tggcacgagttctcecgeccaccctececcacateccagetegattaccggettecactgteace
W H E F 8 A T L P T S 8 S8 I T G F T V T
gtcacgcgceggcetceccacgggecgaatccaccacctacgacaacgccggcagcacgaacgge
v T R G §S T G E s T T Y D N A G S T N G
tacgecgctcgacgacacgcetgetctaccagagegegecagtegtgecgegacgteggeace
Yy AL b b TUL L Y Q S A Q S C¢C R D V G T
acaaccatcaccgetgetgtgegcaaggacttcectegeccgaggtgcaaaggtegeegte
T T I T A A V R K D F L A R G A K V A V
gagatggtgaacagggtgccgcgccagggcgtgtacgtgecggegectagaggtcgaaceyg
E M V N R V P R Q GV Y VvV P A L E V E P
tggggggcggagacggtcaaggaggtcggcgagtgggtcategtgecaggetaagggtgag
w G A E T VvV K E V G E W Vv I VvV Q A K G E
ttgacgatggagagcttgagcacaacgtttgacgtcgttgecgggecgagaaaagggtcgag
L T M E S L § T T F D V V A G E K R V E
ttccaaaggacgaatgtgctgggggaggagtgtgeggetetgtga
F Q R T N V L G E E C A A L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 42
LONGITUD : 534

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MKPAALAGIGLLNVLPITAEYVWPSKYDYLEDLLYLQSGYLREGFVDGVAPCSFSSAGPGRQTAAEWVRTAYH
DMATHDADAGTGGLDASIMFETERDENVGDAFNGTFGFTNNYYNIKASAADLLALSTVIAVGNCGGPKIPFRV
GRVDATEAGPLGVPKPDQDVDTHIQIFAKAGFNTSDMITMVACGHTLGGVHGKDFPEITFNDTETNFVKFEGN
NSFSNFDNTVVTEYLGGNPPNPLVTGKNETNNSDKRVFGADNNATMHSLSDPSVFQSSCQDILARMIDTVPSN
VALTEPLDPILIKPYIQTFSLVNATHLTLTGRIRVRTDWDSYTDQSVHLTYNPRTAPAQNATLNTTIPTTRAT
FOGGTSSGIFGEVFAWHEFSATLPTSSSITGFTVIVIRGSTGESTTYDNAGSTNGYALDDTLLYQSAQSCRDV
GTTTITAAVRKDFLARGAKVAVEMVNRVPRQGVYVPALEVEPWGAETVKEVGEWVIVQAKGELTMESLSTTFEFD
VVAGEKRVEFQRTNVLGEECAAL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 43

LONGITUD : 1414 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

AGCTTGCCTCTTCTTCTGTCTTTCTGCCCCCTTCTTCTCCAGACTCCTTTCGCCGTAGATTTCTGCC
TTTTGGACCTCGTTTTCTGCCCTCCACCAATAGCAAGCCAAGAGATTAGATTAGACATCGCCATCCC
ATCGCCGACTCCAACAATGCCCAGCAACCCAGGCGACTACGACGCCGTCCGCCACGACGTCAAGAAC
CTCCTGCACCAGCCCGAGTACGACGACGGTTCCGCCGGGCCCGTCCTCGTCCGTCTCGCATGGTATG
TTACGGCTACCCGCATCCTCCAGCCCAATCCGCCGTTTATCTGCTGTTCGTGGCTCTGCCATCTTCT
CTCCAGGGGCAGCAAGTTTCCCGAGCCTTTTTTTTTTGTCTTACGAACGGCATCTCGAACAGCCCGC
TGACAACCACACCAGGCATTCCGCAGGGACCTACGACGCCCACTCTGACACAGGAGGCAGCAACGGT
GCAGGCATGCGCTACGAGGCTGAAGGCGGCGACCCCGCCAATGCCGGCCTGCAGCACGCCCGCGTCT
TCCTCGAGCCCATCAAGGCCGCGCACCCCTGGATAACCTACTCTGATCTGTGGACGCTGGCGGGCGT
GGTCGCCATCAAGGAGATGGGCGGCCCGGACATCCCGTGGCAGCCCGGCCGCACCGACTTCGTCGAC
GACAGCAAGCTGCCGCCGCGGGGCCGCCTGCCGGACGCCGCGCAGGGCGCTGACCACATCCGCTGGA
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TTTTCTACCGCATGGGCTTCAACGATCAGGAAATTGTCGCCCTCAGCGGCGCCCACAACCTCGGCCG
CTGCCACGCCGACCGCTCCGGCTTCGACGGCGCCTGGGTCAACAACCCCACCCGCTTCTCCAACCAG
TACTTTAAGCTCCTGACCTCGGTCGAGTGGAAAGAGAAGACCCTCCCCAGCGGCATCAAGCAGTTCG
CCTACTATGATGAGGACTCGGAGGAGGAGCTCATGATGCTGCCCACCGATATCGCTCTCTTGCACGA
CCCCTCCTTCCGGCCGTGGGTCGAGAAGTATGCCGAGGACAAGGATGCCTTTTTCGCAGACTTCTCA
AAGGTCTTTGCCAAGCTGATTGAGCTGGGCATAGTCAGAGATGAGAGCGGTGCGGTAATCAACACTG
ATAACGTCAAGGGCGGCTACATCTCTGCGCCCAAGAAGAGTGAGCTGCCTGGTGCTCCGGGTAAGGC
TAATGAGGAGGCTGAGCCGCTCATGAAAGAGAATGAGAGGTTCAGGGCACGTCTGTAAGCTGGTTGG
TTTAGATTTCCTTTTTTTTTTTTTTTCAAGACCGTTAGACTGCGCAAGCTAGAGGGGACGGATAGAT
GGACGATACCACCTAGATTCCTATGCCTTAAGAGGAGAAAGATAGTGCCTAGAGTTTTCATAGAGAA
TGCAAAC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 44

LONGITUD : 960

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (960)

atgcccagcaacccaggcgactacgacgecgtecgecacgacgtcaagaacctectgeac
M P S N P G D Y D A V R H D V K N L L H
cagcccgagtacgacgacggttceccgececgggeccgtectegtecgtetegeatggecattee
Q Pp E Y D DG S A G P VL V RL A W H S
gcagggacctacgacgceccactctgacacaggaggcagcaacggtgecaggcatgegetac
A G T Y DA H S DTG G S NGAGMR R Y
gaggctgaaggcggcgaccccgecaatgeecggectgecagecacgeccgegtettectegag
E A E G G D P A N A G L Q HA R V F L E
cccatcaaggccgegcacccectggataacctactetgatetgtggacgetggegggegtyg
P I K A A H P W I T Y S DL W T L A G V
gtcgccatcaaggagatgggeggceccggacatccegtggcagececggecgecaccgactte
v A I K E M G G P DI P W Q P G R T D F
gtcgacgacagcaagctgccgecgeggggecgectgecggacgecgegcagggegetgac
v b b S K L p P R G R L P D A A Q G A D
cacatccgcetggattttcectacecgecatgggcettcaacgatcaggaaattgtegeectecage
H I R W I F Y R M G F N D Q E I V A L S
ggcgcccacaaccteggecgetgecacgeecgaccgeteecggettecgacggegectgggte
G A H N L G R CH A DU R S G VF D G A W V
aacaaccccaccecgcettetceccaaccagtactttaagetectgaccteggtecgagtggaaa
N N P T R F 8 N Q ¥ F K L L T S8 V E W K
gagaagaccctccccagcggcatcaagcagttegectactatgatgaggactecggaggag
E K T L P §$ G I K Q F A Y Y D E D S E E
gagctcatgatgctgeccaccgatategetetettgecacgaccecectectteecggeegtgg
E L. M M L P TD I A L L H D P S F R P W
gtcgagaagtatgccgaggacaaggatgectttttegecagacttcectcaaaggtetttgee
vV E K Y A E D K D A F F A D F S K V F A
aagctgattgagctgggcatagtcagagatgagagcggtgcggtaatcaacactgataac
K L I E L G I VvV R D E S G A V I N T D N
gtcaagggcggctacatctectgegeccaagaagagtgagetgectggtgetecgggtaag
v K 6 G ¥ T s A P K K S E L P G A P G K
gctaatgaggaggctgagccgctcatgaaagagaatgagaggttcagggcacgtcectgtaa
A N E E A E P L. M K E N E R F R A R L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 45
LONGITUD : 319

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina
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MPSNPGDYDAVRHDVKNLLHQPEYDDGSAGPVLVRLAWHSAGTYDAHSDTGGSNGAGMRYEAEGGDPANAGLQ
HARVFLEPIKAAHPWITYSDLWTLAGVVAIKEMGGPDIPWQPGRTDFVDDSKLPPRGRLPDAAQGADHIRWIF
YRMGFNDQEIVALSGAHNLGRCHADRSGFDGAWVNNPTRFSNQYFKLLTSVEWKEKTLPSGIKQFAYYDEDSE
EELMMLPTDIALLHDPSFRPWVEKYAEDKDAFFADFSKVFAKLIELGIVRDESGAVINTDNVKGGY ISAPKKS
ELPGAPGKANEEAEPLMKENERFRARL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 46

LONGITUD : 2160 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

CAACTCTTTGGATCATTCGCAGTTCTGCAGATTAGACTACTCTTTTCTCGCTCCACAATGAAGCTTG
CATCATGGCTGCTCCTCCCTCAAGTACTGGCAGCGCTGGGCGGGCAGGTACGTGAATATAACTTGAC
TCTTGAGGCAAGCTGGATGGCTCAAGGTAGATGTCCCCGAAGAAACAAAGTGATAGTATCTCTGCTA
ACATGGACAGACGGGAACCCTCGCGGTGTCTTAACTATCAACGGCCAGACACCTGGTCCATTGATCT
GGGGATATGAAGGAGACACACTTCGCGTCACTGTGACCAATAAAATGTTTATTGAGGCTACTATGCA
TTGGTCAGAGTGAAGTCTGTCTGGACTGGGAGAATCAACTAACGGAAAGCAGGCACGGTGTCTATCA
GGTCGACAAGTACTGGAACGACGGAGTACCTGGCGTGACTCAATGGCCCATTGAATCCAGGGATTCG
TATACTTACGAGTTTACTCTCACCAACCAAACTGGAAGCTACTTCTACCATGGCCACTTTGGACCCG
CATTCGCGGACGGCCAACGAGGCCCGCTGTGGATTGCACCGGCCCCCTGGAGACCCCGTCCGTATGA
GCTTGCGTCTGATGACCCGGCAGAGGTTGCAGCAATGCGCGCGGCCGAAGACAATCCGAGACACCTC
ATGGTTTCCGACTGGAACTATGAGGGAATGGAAGTGCTGATTGTGGGCTTCAGAGATGCAGGCATTG
CTCCGGCATGTTCTGCGTCCCTCGTGACAAATGGAAAGGGCAGGACAACTTGCCTCGGCCCAGATGA
TATCAAGAAATACGATCCCGAGGGTCGGAGGAATTCACTTGGGTGCCTTCCTCCTCCAGTCGGCGCT
GAGTTCACCAACAAGAGAGAATGCCGCGAGACTACCACCGACTTCGAGATCATTCAGGCCGAAGAAG
GGGAGAAGTATATCTACATGAACTTTATCCACCCTGGAGCCCACCATGAACTGCGAATCGCGGTGGA
CGAGCACGACATGATCATCGTGGCAGCTGACGGGGATTTTGTCATGCCGAAAAAAGTCCAGGTACGT
TAATGCGAGAACTTGCACTGAGCGGTGCTGACCTATGGCTGCAGGCAATAAACCTCAACATGGGCGA
CAGGATCAGTGTCCTGGTACCGCTAGACAAGAAGCCGGGGGAATACGCCATCCGCCTGTCGTCCATT
TCCGAGGAGCAATTGATTACGGGCTTGAGCATCTTGCGCTACCCCGGTGTGCAGGAGCGCCGCAAAG
ACGGTATTATGCTGGCACCGGAAACAAAACCCCATATTGATCTGTTGGGGCGGATGGTCACTGAAGG
AGGTGTCATGATGGATGAAATGACCGATTTGGCCCCCTTTCCGCCGCGCTCACCCCCAGCGACGTCT
GATCACACGTTTCGGTTTTTATCAAACCGCACCGGCCCGAGCACATGGATGCTGTCGAGCGAGCCAC
ACCAAGGCTTCCGCCAGCAGATGCCTCCTATTATGTGGAACGAAGAGTCTCGTGGCCCTACAACCAT
TCAGGGGATGAAGAATGGATCCACCGTAGACATCATCTTCGAGAGCCGCGCATACGCCATGCACCCT
TTCCACAAACACAATCACAAGGCCTGGATTATTGGTAGAGGAAAGGGCTACTTCCGTTGGCCAGATG
TTGCTACTGCCATCTCGGAAGCTCCAGAGAATTTCAACCTGATCAACCCGCCGTTGCGAGATGGTGC
CCGGCTCGAAGCGGAAGAGGGATCCTGGACGGTGATCCGTTACACCATCACCTTTCCTGCCATGAGC
ATGCTGCACTGCCATCGTATTCAGCACTTTGCGGTAAGTGTGTGATCTAGCCACCAAACGAATGGTC
ACTGATTGAAACAGGCTGGACAACAGATAGTCCTTTTGGAGGGGCAGGATGTGATGCAAAGCCCTCC
TGAGTACATCAAAAAAATGACGCATGCGAGCTTTGTGCCGCCACTCCGATACGGCCCCCTTGACTGA
GAGTTCCCATGCGAGGCCAGAGCACGGAATTGGGTAGTTGAAGTTAAAACCTGCCACATAAAAAATA
GCTCGAATAACAGGATTTTGCTAGCTCATGGAACTAGCCACTTGTTCCTTTGCGTTCAGTCTAATGG
CTGCGGTGAAAGCGAA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 47

LONGITUD : 1713

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1) ...... (1713)

atggctcaaggtagatgtocecgaagaaacaaagtgatagtatctetgetaacatggaca
M A Q G R C P R RNI KWV I V §S§ L L T W T

60
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gacgggaaccctecgeggtgtcecttaactatcaacggeccagacacctggtceccattgatetgg

b G N PR GV L TTINGI QT P G P L I W
ggatatgaaggagacacacttcgcgtcactgtgaccaataaaatgtttattgaggetact
G Yy E G D TUL RV TV TN KM F I E A T
atgcattggcacggtgtctatcaggtcgacaagtactggaacgacggagtacctggegtg
M H W H G VY Q VD K Y W ND G V P G V
actcaatggcccattgaatccagggattcgtatacttacgagtttactctcaccaaccaa
T Q w P I E S R D S Y T Y E F T L T N Q
actggaagctacttctaccatggccactttggaccecgecattegeggacggeccaacgaggce
T G S Y F Y H G H F G P A F A D G Q R G
cecgetgtggattgcaccggecccctggagaccecegteegtatgagettgegtetgatgac
P L W I A P A P W R P R P Y E L A S D D
ccggcagaggttgcagcaatgegegeggecgaagacaatccgagacacctecatggtttece
P A E V A A M R A A E DN P R HL M V S8
gactggaactatgagggaatggaagtgctgattgtgggcttcagagatgcaggcattget
D W N Y E G M E VvV L T V G F R D A G I A
ccggeatgttetgegtecctegtgacaaatggaaagggcaggacaacttgeecteggececa
p A C S A SL VTDNGK KGR T T CUL G P
gatgatatcaagaaatacgatcccgagggtcggaggaattcacttgggtgecttectect
D b I K K YD PEGURIRWDNUS L G C L P P
ccagteggegcetgagttcaccaacaagagagaatgecgegagactaccaccgacttegag
P v G A E F T N KR E CUR E T T T D F E
atcattcaggccgaagaaggggagaagtatatctacatgaactttatccaccctggagece
I I Q A E E G E K Y I Y M N F I H P G A
caccatgaactgecgaategeggtggacgagcacgacatgatcategtggcagetgacggg
H H E L R I A VvV D E H D M I I V A A D G
gattttgtcatgccgaaaaaagtccaggcaataaacctcaacatgggcgacaggatcagt
D F v M P K K V. Q A I N L N M G D R I S
gtcectggtacegetagacaagaagecgggggaatacgecatecgectgtegtecatttece
v L v. P L b K K P G E Y A I R L S S I S
gaggagcaattgattacgggcttgagcatcttgegectacececeggtgtgcaggagegecge
E E Q L I T G L S8 I L R Y P G V Q E R R
aaagacggtattatgectggcaccggaaacaaaaccccatattgatetgttggggeggatg
K b G T M L A P E T K P H I DL L G R M
gtcactgaaggaggtgtcatgatggatgaaatgaccgatttggcccectttecgeegege
v T E G G V M M D EM TD L A P F P P R
tcacccccagegacgtetgatcacacgttteggtttttatcaaacegecaceggececgage
s p P A T S D H T F R F L S N R T G P S
acatggatgctgtcgagcgagccacaccaaggcttececgeccagecagatgectectattatg
T W M L S 8§ E P H Q G F R Q Q M P P I M
tggaacgaagagtctecgtggecacctacaaccattcaggggatgaagaatggatccacegta
W N E E S R G P T T I Q G M K N G S T V
gacatcatcttcgagagccgegecatacgecatgcaccectttecacaaacacaatcacaag
D I I F E 8§ R A Y A M H P F H K H N H K
gcctggattattggtagaggaaagggectacttecgttggecagatgttgetactgecate
A W I I G R G K G Y F R W P D V A T A I
tcggaagctccagagaatttcaacctgatcaaccegeecgttgegagatggtgecceceggete
S EA P ENF NL I N P P L R D G A R L
gaagcggaagagggatcctggacggtgatcegttacaccatcacctttectgecatgage
E A E E G S W T Vv I R Y T I T ¥ P A M S
atgctgcactgccatcegtattcagecactttgeggetggacaacagatagteettttggag
M L H ¢C H R I Q H F A A G Q Q I V L L E
gggcaggatgtgatgcaaagccctectgagtacatcaaaaaaatgacgcatgegagettt
G Q b v M Q S P P E Y I K KM TH A S F
gtgcegeccacteecgatacggeccccttgactga

v P P L R Y G P L D -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 48

LONGITUD : 570
TIPO : PRT
ORGANISMO : M. phaseolina
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MAQGRCPRRNKVIVSLLTWTDGNPRGVLTINGQTPGPLIWGYEGDTLRVTVTNKMFIEATMHWHGVY
QVDKYWNDGVPGVTQWPIESRDSYTYEFTLTNQTGSYFYHGHFGPAFADGQRGPLWIAPAPWRPRPY
ELASDDPAEVAAMRAAEDNPRHLMVSDWNYEGMEVLIVGFRDAGIAPACSASLVTNGKGRTTCLGPD
DIKKYDPEGRRNSLGCLPPPVGAEFTNKRECRETTTDFEI IQAEEGEKYIYMNFIHPGAHHELRIAV
DEHDMI IVAADGDFVMPKKVQAINLNMGDRISVLVPLDKKPGEYAIRLSSISEEQLITGLSILRYPG
VQERRKDGIMLAPETKPHIDLLGRMVTEGGVMMDEMTDLAPFPPRSPPATSDHTFRFLSNRTGPSTW
MLSSEPHQGFRQQMPPIMWNEESRGPTTIQGMKNGSTVDI IFESRAYAMHPFHKHNHKAWI IGRGKG
YFRWPDVATAISEAPENFNLINPPLRDGARLEAEEGSWTVIRYTITFPAMSMLHCHRIQHFAAGQQT
VLLEGQDVMQSPPEYIKKMTHASFVPPLRYGPLD*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 49

LONGITUD : 2269 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

AGTATGTGCGTTGATCCCGCTGTCTATTCGAGCACCAGAGCACTGTCCAGCCACCTTGAGCTATCTC
AAGGGGCTATCTCATCTGGTCATCTTCGCTGGGGCATCGGTTGCCTTCTCAACCCTTCTCAATTCCC
CTCACGCTTCTGCAACATGTTCTTCGGCTCCCTCCACTTGGGCATCGGCGCCCTATTGGTTGCCGGC
ACTCTTGCTGGCGACGACAAGTGGCTTAGCCCCGTCTACAAGAACTTTTACGAGTTCCCCCTACCTA
AGCCACCAATCAAGGAAGCGAAAGCGTAAGTCAACTGATATTTCTCTCGCTCGTCATTTGCATGCCT
AATCTTCGCAGGAAATATACCAACCCGACTACCGGTGCTGTGATCAACTACTACGAAATCACCATCT
CACCCCTGCAGCAACAGGTTTATCCTGGCCTTGGCAAGGCAAACCTCGTTGGCTACGATGGTATCTC
TCCCGGTCCCACTTTTAAGATGGAGAGGGGAGAAGAGGCTGTCGTTCGTTTCATCAACAAGGCCTCC
ATTCCCAATTCCGTCCATCTTCACGGCTCCTACTCCTTTGCCCCCTTCGATGGCTGGGCGGAGGATA
CGACCAGCCCAGGCCAATACAAGGACTACTACTACCCCAATGCCCAGTCTGCCCGTACCCTCTGGTA
CCACGACCATGCCGTCTTCCACACTGCCGAGAACGCCTACTACGGTCAGGCAGGTTTCTACATCCTG
CACGACTCGGCTGAGGATAGTCTGGGTCTCCCGTCTGGAGACTACGACATCCCGCTCGGTCTGAGCT
CGAAGCAATACCAGTCCAACGGTGACCTTTTCAGCCCGAATGGCGAGACGGATAGCCTTTTTGGCGA
TGTTATCCATGTCAACGGCCAGCCCTGGCCGTACCTCAAGGTCGAGCCCAGGAAGTACCGCTTCCGC
CTGCTTGATACAAGCATTTCCCGTGCCTTCCAGCTGTCACTCCAAGACGATAAGAGCAAGAAGATTG
ACTTTAACGTCATCGCCTCCGATGCCGGCCTCCTGTCCAGCCCTGTTCCGACCAACCTGCTACACAT
TTCCATGGCCGAACGCTGGGAAATTGTCGTCGACTTCTCCCAGTACGCTGGCAAGAACATCACCATG
AAGAACGAGCGTGACGTGCAGGCCGATGAAGACTACAACAGCACTGACAAGGTCATGCGCTTCGTAG
TAGGCAACAAGGTTACCTCGACTGCCAACAACAACCTGCCTGGCAGCCTCCGCAGCGTGCCTTTCCC
GCCGAATAAGTCTGGTGTTGACAGGAGCTTCAAGTTCGAGCGCAAAGGCGGTGAATGGACTATCAAC
GGCGTTACCTTTGCCGACGTCGAGAACCGTATTCTAGGCAAGCCCCAACGCGGACAGGTTGAGGTCT
GGGAGCTCGAGAACTCTTCCGGCGGCTGGTCTCACCCCGTTCACATCCATCTCATCGACTTCCAGGT
TATTTCTCGCACTGGTGGCAAGCGTGATGTCCTGCCTTACGAGAAGAACGGTCTCAAAGATGTCGTC
TTGCTTGGCGTGAACGAGAAGGTCAGAGTTGTCGCTCGCTTCCAGCCCTGGGAAGGTGTCTACATGT
TCCATTGCCACAACCTGATCCACGAGGACCACGATATGGTGCGCTCCCAGCATTCCTCTGATTACTC
GCAACAAAGACTGACAAATAATTACAGATGGCCGCTTTCAATGTATCCACCCTTTCAGACTACGGCT
ACGACCAGAAGGAGACCCTTTTCATCGACCCGATGGAGTCCCGCTGGCGCGCAAAGGATGTCAAGAC
CGAAGACTTCACAACCGATGCCATCCAGTCGAAGCTTGCCGCTTTCGCTGAAATAAATCGCTACAAG
GACGTTGCGAAGATCGAAAGTGCTCTTGAAAATTATTGGAAGACCGCTCCCACCGGGTTCAAGATTA
GCACCACCTCCTCAACTCCGAGCTCAACCGCCGCCACCTCCACCGCTTCCAGCAGTGGCTCAAACAC
CTCTATTACCGCCCCCATTCAGTCCCCGGCCACTACTTCACCCGCGACCACTTCGACCAAGGCGGAT
GACAAGGGCAAGGCTAAGACTTCTACGACCAAAACGAAGTAACGAAATGGCTTTTAGATCACGCTCA
TTATAGATAAAACTTGGGAGAATTTGGGTCGGTGTTTTTGGATAGTTTGGTTCGGAGGAGCGCTCTC
TGTAAATATGGGCCTCGCGAACTCTGTGGATATTTGTTTCTCGGTGTCTGTTAATATC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 50

LONGITUD : 1860

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1860)
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atgttctteggetecctecacttgggecateggegecetattggttgeecggecactettget
M F F G $ L H L 6 I G A L L VvV A G T L A
ggcgacgacaagtggcttagcccececgtctacaagaacttttacgagttceccectacctaag
G b DKWL S P VY K NF Y E F P L P K
ccaccaatcaaggaagcgaaagcgaaatataccaaccecgactaccggtgetgtgatcaac
Pp P I K E A K A K Y T N P T T G A V I N
tactacgaaatcaccatctcacccctgcagcaacaggtttatcectggecttggcaaggcea
Yy Yy E I T I 8 P L Q Q Q v Y P G L G K A
aacctegttggctacgatggtatctectececggteccacttttaagatggagaggggagaa
N L V G Y D GG I s P G P T F K M E R G E
gaggctgtcecgttcegtttcatcaacaaggcctccatteccaatteecgtecatettecacgge
E A VvV V R F I N K A S I P N S V H L H G
tcctactectttgecececttegatggetgggeggaggatacgaccageccaggeccaatac
s 'Yy S ¥ A P F DG WA E D T T S P G Q Y
aaggactactactaccccaatgcecccagtctgececgtacecctetggtaccacgaccatgece
K DY Y ¥ P N A Q S A R T L W Y H D H A
gtcttccacactgeccgagaacgectactacggtcaggcaggtttetacatectgecacgac
vV F H T A E N A Y Y G Q A G F Y I L H D
tcggctgaggatagtcetgggtcecteccgtetggagactacgacatcecegeteggtetgage
s A E D S L G L P S$ G D Y DI P L G L S
tcgaagcaataccagtccaacggtgaccttttcagececgaatggegagacggatagectt
S K Q ¥y 9 §$ N G D L F S P N G E T D S L
tttggcgatgttatccatgtcaacggccagecectggcecegtacctcaaggtcgageccagg
¥F G D v I H V N G Q P W P Y L K V E P R
aagtaccgcttcecegectgettgatacaagecatttcececegtgecttecagetgtecactecaa
K ¥ R F R L L D T S I S R A F Q L S L Q
gacgataagagcaagaagattgactttaacgtcatcgecctecgatgecggectectgtece
b b K 8 K K I D F N V I A S8 D A G L L S
agccctgttecgaccaacctgectacacatttccatggececgaacgetgggaaattgtegte
s p V P TNILULH I S M A ER W E I V V
gacttctcccagtacgectggcaagaacatcaccatgaagaacgagegtgacgtgcaggcece
D F S Q Y A G K N I T M K N E R D V Q A
gatgaagactacaacagcactgacaaggtcatgcgcttcecgtagtaggcaacaaggttace
b EDYNSTDZ XK VMR F V V G N K V T
tcgactgccaacaacaacctgectggecagectecgecagegtgectttecegecgaataag
s TA N NNLW P G S L R S V P F P P N K
tctggtgttgacaggagcttcaagttecgagecgcaaaggeggtgaatggactatcaacgge
s G vbDU RS F K F ER KOG GE W T I N G
gttacctttgcecgacgtcgagaaccgtattctaggcaagecccaacgeggacaggttgag
v T F A DV E N R I L G K P Q R G Q V E
gtctgggagctcgagaactcttececggeggetggtectcaceccegttecacatcecateteate
vV w E L E N S S G G W S H P V H I H L I
gacttccaggttatttcectegecactggtggcaagegtgatgtectgecttacgagaagaac
D F Q v I §$S R T G G K R D V L P Y E K N
ggtctcaaagatgtcgtcttgettggegtgaacgagaaggtcagagttgtegetegette
G L K bV Vv L L G V N E K V R V V A R F
cagcecctgggaaggtgtctacatgttecattgecacaacctgateccacgaggaccacgat
Q P W E G V Y M F H ¢C H N L I H E D H D
atgatggccgctttcaatgtatccacccectttcagactacggctacgaccagaaggagace
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M M A A F NV §$ T L S D Y G Y D Q@ K E T
cttttcatcgacccgatggagtceccgetggecgegcaaaggatgtcaagaccgaagactte
L » I D P M E S R W R A K D Vv K T E D F
acaaccgatgccatccagtcgaagecttgecgetttegetgaaataaatcgectacaaggac
T T b A I QQ S K L. A A F A E I N R Y K D
gttgcgaagatcgaaagtgctcttgaaaattattggaagaccgctceccaccgggttcaag
v A K I E S A L E N Y W K T A P T G F K
attagcaccacctcctcaactccgagctcaaccgecgecacctecacegetteccageagt
I s T T s s T P S S T A A T S T A S S 8
ggctcaaacacctctattaccgcccccattcagteecceggecactacttcaccegegace
G s N T s I T AP I Q S P A T T S P A T
acttcgaccaaggcggatgacaagggcaaggctaagacttctacgaccaaaacgaagtaa
T s T K A D DK G KA KT S T T K T K -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 51
LONGITUD : 619

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MFFGSLHLGIGALLVAGTLAGDDKWLSPVYKNFYEFPLPKPPIKEAKAKYTNPTTGAVINYYEITIS
PLQQQVYPGLGKANLVGYDGISPGPTFKMERGEEAVVRFINKASIPNSVHLHGSYSFAPFDGWAEDT
TSPGQYKDYYYPNAQSARTLWYHDHAVFHTAENAYYGQAGFYILHDSAEDSLGLPSGDYDIPLGLSS
KQYQSNGDLFSPNGETDSLFGDVIHVNGQPWPYLKVEPRKYRFRLLDTSISRAFQLSLQODDKSKKID
FNVIASDAGLLSSPVPTNLLHISMAERWEIVVDFSQYAGKNITMKNERDVQADEDYNSTDKVMRFVV
GNKVTSTANNNLPGSLRSVPFPPNKSGVDRSFKFERKGGEWT INGVTFADVENRILGKPQRGQVEVW
ELENSSGGWSHPVHIHLIDFQVISRTGGKRDVLPYEKNGLKDVVLLGVNEKVRVVARFQPWEGVYMF
HCHNLIHEDHDMMAAFNVSTLSDYGYDQKETLFIDPMESRWRAKDVKTEDFTTDAIQSKLAAFAEIN
RYKDVAKIESALENYWKTAPTGFKISTTSSTPSSTAATSTASSSGSNTSITAPIQSPATTSPATTST
KADDKGKAKTSTTKTK*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 52

LONGITUD : 2423 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

ARAGGCCTTTGGCTCCCGCCAAAATTGTTCATCCTCACGCTCACTCCTGCGCTCTTCCCTACAGACC
TTTTGCCTGTAGCTTTAGCTTCACGGTCTTTTCATTCCCCTTCTCTGGCATTCATCCCACCGCGGGA
AGCCTCAATTACCACAATGGTGTCCCTTAAGCAAATCGGTGCCACTCTGTTGGCACTGACTGCTCAA
ACCTTCGCTGCTGCCATCCCTCAGGCOCAACCGGTCGCGACCTCGTCOGCCOGTCAAGCCACGACCACTA
CGTCCACCACCTCCTCAACCACCTOGAGGGTTCCCGATTCCCGATGTACTTGGGGCCCTTCGAGCAG
GGGTTGCTGGAAGAACGGCTTCAGCATTGCCACTGACTTTGACACGAAGTGGCCATCTACTGGCAAG
ACTGTCTCATATCGCTTGGAAGTTACGAATGTCACCAACTGCGAGGACTATCAAAGCAAGGGAATTG
GAGATGGCTTCTGCAGGCCGATGCTGCTCATCAACAATCAGTTCCCAGGGCCTACCAGTCAGTTTTT
CCCTCCTCGATGCCGGGTGACAAGGGOGCTAATGACTCGTACTTTCCAGTCAATGCGGAATGGGGAG
ACAACCTTGAGATTACTGTTGTCAATAGTATGCAAGACAACGGCACCTCATTCCACTGGCACGGCAT
TCGTCAGCTGAACTCATGCCAAAACGATGGTGCCAACGGOGTCACCGAGTGCCCTATTCCTCCCGGC
GCAACGCTTCACTTATAAGTTCAAGGCTACACAGTATGGTGAGTCTTTGCCTTCTCTTCTACCTTTTC
CATTTCATGCAAGCATCTTCATGTGCGTTCTGTTGAGTTTTGAGGCGGAAATACTCTTGAGCTTGCC
CCGTTCCGTTTGTGAGCCACGTGCAAGGCCACCTGCTCCCACCCTTGTCATAATACTGACCGGCCCT
TcCAGGAACAACATGGTACCATAGCCATCACTCTGCTCAGTACGGCGATGGGATCCAAGGTGCCATC
GTGATCAATGGCCCGGCAACCGCCAATTACGACGAGGATTTAGGCCCOGTTGCCCTCACCGAAACCT
ACGATGAGACGGCATGGACGAAGAACTGGCTGGCGCTGCACGTGGCATTCCCTCCTCAGCCCCTCAA
CATTCTCTTCAATGGCTCCATGGTCAACAGCACCGGOGGOGGCOGCTACAACACCATCTCAGTCAAG
CAAGCGCAACGACTTACCGGCTGCGCCTCATTAACATGAGCGTCCGACACTTTCTTCGTATTCTCCATGE
ACGGGCACGAGTTCCAGATCATCACGGCCGACCTOGTCCCOGTGCACCCTTACAATGCGACCTCGAT
CATGATCGGCATCGGCCAGCGCTACGACAT OGTCTTCAAGGCCAACCAGCCOGCTGCCAACTACTGG
CTGCGTACCGAGATCGCCAGCTGCAGTGCCAACGCCATCACGGCOGAAGCOGACATOGTCCCOGGCG
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GCATCCTGAACTACGACACCATCGACAAGACGGATCTGCCAGTCTCCACCAAGTCCGTTATCGAGAC
GACCGACTGCGCCGCCGAGCCCTACGACAAGCTGGTCCCCTGGTGGGAGACGCAGGTCCCCAAGGAC
CAGTTCCTGACCCAGCTCGAGGGCATCGACCTGACGTTCGCGGCGGGCGCCACGGTCGGCAGCGAGA
CTGGTCTTGTGCAGTGGTACCTGAACGACAGCGCCATGGTCGTCGACTGGGCCARACCGACTCTCGA
GTACTTCTCCGAGGGAGACACTAACTATACGTCTTCAATGAACGTTTTCCAGATGCCCGCGGAGGGG
AAGTGGTCGTTCTGGATCATCCACAACAACGCGGCCGCTCTGCTCGACCACCCGATCCATCTCCACG
GCCACGACTTTTTCCACCTGGGCGCCGGCACCGGCACCTGGGACGGCAACGTGGACTCCTTGATCTT
CGACAATCCTATGCGCAGGGACGTGATGAT CTTGCCCACAGGATGGCTTATTAT CGCCTTTCCAGCG
GACAACCCCGGCGCGTGETTGATGCATTGCCACATCGTAAGTACCCAACAAGCCCCATCTCTCTCTC
TCTCTCTCATCAAAGATGACGGCAACTGACAAGCAACCAGGCATGGCACGTTACCGACGGGCTTTCC
TTGCAGTTCGTTGAAAACCCAGGCTCATTCACGCAGGACCTCTCGGGCATGAAGAGCAACTGCGCCG
CCTGGAAAGAGTACGAGGAGAAGGCTTACTATGAGAAGGAGGTTGGCGATTCCGGCTTGTAAAACCG
TGACGGCGGGGATGAGGAGTTTATGACGAGATGTTCACTTTATACCTTCTACCACCACCACCACCCT
TTTCCTCTTTCTTTTACCGACGTAGGGCTGCACTATCTGGCGCGTCTGTGGTCTGCTTTGCATATGC
ATAAATACCTT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 53

LONGITUD : 1824

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1824)

atggtgtecocttaageaaatoeggtgecactetgttggcactgactgetecaaacottaget
M v S L K ¢ I 6 A T L L A L T A Q@ T F A
gectgecateectgaggecgaaceggtggacctegtegecegtcaagecacgaccactacy
A A I P E A E P V DL V A R Q A T T T T
teccaccacctectecaaccaccetegagggtteecgattececgatgtacttggggeectteg
s T T S 8 T T S R VvV P D S8 R C T W G P 858
agcaggggttgetggaagaacggettcageattgecactgactttgacacgaagtggeca
5 R G C W K N G F &§ I A T D F D T K W P
tetactggeaagactgteteatategettggaagttacgaatgteaccaactgegaggac
s T 6 K T v 8 ¥ R L BV T NV TN C E D
tatcaaageaagggaattggagatggettotgeaggccgatgectgetcatcaacaatecag
¥y 9 8 K 66 I ¢ b G F ¢C R P ML L I N N Q
tteoccagggectaccatcaatgoggaatggggagacaaccttgagattactgttgteaat
¥F p G P T I N A E W G D N L E I T V V N
agtatgcaagacaacggcacctcattecactggcacggeattegtecagetgaactcatge
s M ¢ D N G T S F HWH G I R Q L N 8 C
caaaacgatggtgccaacggcegtcaccgagtgecctattectecocggeggaagettecact
g N D G A NG VT ECC P I P P G G 8 F T
tataagtteaaggctacacagtatggaacaacatggtaccatagecatecactetgeteag
¥y K F K A T Q ¥ G T T W ¥ H S H H S§ A Q
tacggcgatgggatcoccaaggtgecatecgtgatcaatggecocggecaaccgeccaattacgac
¥y ¢ D ¢ I ¢ G A I Vv I N &G P A T A N ¥ D
gaggatttaggecccegttgeecctecacecgaaacctacgatgagacggecatggacgaagaac
E D L 6 P Vv A L T ET Y D ET A W T K N
tggctggegetgecacgtggeattococtectcagecoctcaacattetettcaatggetee
W L A L H VvV A F P P 0 P L N I L F N G 85
atggtcoaacagcacoggeggeggeogetacaacaccatctecagtecaageaaggeaagact
M VvV N § T G G G R Y N T I 8§ V K Q@ G K T
taccggcectgegectgattaacatgagegtecgacacttbtettegtattectecatggacggyg
¥y R L R L I N M 8§ Vv DT F F V F S M D G
cacgagttcoccagatcatcacggecgacctegtecccgtgeaccettacaatgegaceteyg
H e F Q I I T A D L V P VvV H P Y N A T S
atcatgatceggeateggccagegetacgacategtettcaaggecaaccageecgetgeo
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I Mm I GG I G @ R Y D I VvV F K A N @ P A A
aactactggotgegtacegagategaecagoetgeagtgocaacgoeecatcacggecgaaged
N ¥ W L R T E I A 8§ C § A N A I T A E A
gacatcgtcecccoggeggeatectgaactacgacaccategacaagacggatetgecagte
o I v P G G I L N Y D T I D K T D L P V
teccaccaagtceogttatcegagacgacegactgegecgeegageectacgacaagetggte
s T K § v I E T T b ¢ A A E P Y D K L V
cecctggtgggagacgcaggtocccaaggaccagttoctgacccagetegagggeategac
P W W E T Q VvV P K D Q F L T Q@ L E G I D
ctgacgttegoggegggcegecacggteggcagegagactggtecttgtgeagtggtaccty
L T F A A G A T V G 8 E T G L V @ W ¥ L
aacgacagcegccatggtegtegactgggecaaaccgactetggagtacttetecgaggga
N D 5 A MV V D W A K P T UL E Y F S E G
gacactaactatacgtcttcaatgaacgttttcecagatgoeecgeggaggggaagtggteg
o T N ¥ T §$ 5§ M N V F Q M P A E G K W 5
ttectggatecatcecacaacaacgeggecgetectgetegaccacecgateceatetecacgge
F W I I H N N A A A L L D H P I H L H G
cacgactttttccacctgggegooggecaccggocacctgggacggecaacgtggactcecttg
H D F F H L G A G T G T W D G N V D S L
atcttcgacaatcctatgegecagggacgtgatgatecttgoccacaggatggettattate
I F DN P M R R DV M I L P T G W L I I
gccttteoccageoggacaacccoccoggegegtggttgatgecattgeccacatcgecatggecacgtt
A F P A DN P G A WL M HCH I A W H V
accgacgggcettteocttgecagttegttgaaaaccecaggetcattecacgecaggacctoteg
T D G L 8 L Q F VvV E N P & 8 F T Q@ D L S
ggcatgaagagcaactgcgceccgcectggaaagagtacgaggagaaggcttactatgagaag
G M K 8§ N ¢ A A W K E Y E E K A ¥ Y E K
gaggttggcgattccggettgtaa
E VvV G D s G L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 54
LONGITUD : 607

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MVSLEQIGATLLALTAQTFAAATI PEAEPVDLVARQATTTTSTTSSTTSRVPDSRCTHWGPSSRGCWKN
GFSIATDFDTEWPSTGKTVSYRLEVTNVTINCEDYQSKGIGDGFCRPMLLINNQFPGPTINAEWGDNL
EITVVNSMODNGTSFHWHGIRQLNSCQNDGANGVTECPIPPGGSFTYKFEATQYGTTWYHSHHSAQY
GDGIQGAIVINGPATANYDEDLGPVALTETYDETAWTKNWLALHVAFPPQPLNILFNGSMVNSTGGG
RYNTISVKQGKTYRLRLINMSVDTFFVEFSMDGHEFQIITADLVPVHPYNATSIMIGIGQRYDIVEKA
NQPAANYWLRTEIASCSANAITAEADIVPGGILNYDTIDKTDLPVSTKSVIETTDCAAEPYDKLVEW
WETQVPKDQFLTQLEGIDLTFAAGATVGSETGLVOWYLNDSAMVVDWAKPTLEYFSEGDTNYTSSMN
VFQMPAEGKWSFWI IHNNAAATLLDHPIHLHGHDFFHLGAGTGTWDGNVDSLI FDNPMRRDVMILPTG
WLIIAFPADNPGAWLMHCHIAWHVTDGLSLQFVENPGSFTQDLSGMKSNCAAWKEY EEKAYYEKEVG
DSGL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 55

LONGITUD : 2147 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GCCACGGCTCCATTTGGATCGTCACTCACCACCACCACCACAACCACTCTCTACTCACCTCTTCACC
AGCCCCCTCTTTCTCCTCACTGGCAT CCATTCGTTGAAGTCGCTETCCCGTTTTCTTGTCTTTCGTC
TTCTTCCACCGTCAGAATGAGGGCTTCTTACCTCTCTGCGGCTGCCTTCCTGGGCCTCTCGGCTGCC
GCGCCGCAAGCCGCCAGCACTTCTTCTTCCTCTGCTTCAGCCAACGCCAGTTCCACCAGCTCAGCAG
CTACTTCCACTTGCACTGGCAACACTGCCGACGACCGCACTGTGTGGTGCGACTACGACATCAGCAC
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CGACTACTACAACGACGGACCCGACACGGGGGTCACCCGCGAGTACTACTTCGTCGTCAGCGACGTG
ACCGTCTCGCCCGATGGCATCTCGCGCTCCGCTATGGCGGTGAACGGCAGCATCCCCGGCCCCACCA
TTTTCGCCGACTGGGGTGACACAGTCGAAAGTTACTGTCTACAACCACCTCACCACGAGCGGCAACGS
CTCTTCCATCCATTGGCACGGTATCCGGCAGAACTACACGAACCAGAATGATGGTGTGGTGTCTATT
ACGCAATGCCCGATTGCGGTCGGCGAGACCTACACCTACGAGTGGAAGGCCACGCAGTACGGCTCTT
CCTGGTACCACTCTCACATTGGCCTGCAGGCCTGGGAGGGTGTTTTCGGTGGTATCATTATCAACGG
TCCCGCTACTGCARATTACGACGAGGACCTCGGCATCATGTTTCTCAATGATTGGGATCACTCGACT
GTTGACGAGCTCTACGATTCAGCTCAGAGCAGCGGTCCTCCTACGCTTGACACCGGTCTCATTAACG
GAACCAACATCTACAATGACTCCGGAACAGTTACTGGATCTCGCTGGGAGGCCAGCCTGACCGAGGG
TACCAGCTACCGGCTCCGTCTTGTCAACGCTGCTGTAGACTCGCACTTCAAATTTTCGATCGATAAC
CACACCCTCCAGGTTATCGCCATGGACCTGGTCCCCATTGAGCCCTACGAGACTACTGTTCTGGACA
TTGGCATGGGTCAGCGCTACGACGTCATTGTTACGGCAGACCAGGCTTCTGTTGCTTCTGATTTCTG
GCTTCGCGCAATTCCCCAGACCGCCTGCTCGGACAACGATAACGCAGATGATATCAAGGGCATAATC
CACTACGGATCATCAACTGGTACTCCGGAAACCACTGCTTAGTAAGTTCCGATGTCCACATCTTCCG
AGCTCTCCGCTAATGATTCAACAGTGATTACACTGATGCCTGTGTCGATGAGGACAGCTCTGATCTC
GTAAGTGCTCGAGATTCACGGTCGTCTGGAAAGAGTAGGCGCGCTGACTGTGATCTTTAGGTCCCGT
ATGTCTCTAAGACTGCCACCTCCGGTACCTCCCTGGCCGAGGCTGTTTCCGTCGGCTACAACTCGGA
CAACCTCTTCCGCTGGTACATGAACGAGACCTCTATGGAGGTCGAGTGGGAGAATCCAACCCTTCTG
CAGGTCTACAACGACAATCTGACGTTCACTGACACATCGGGTGTTGTTCAACTTGACACCGCAGACC
AATGGTACTTCTTCGTCATCGAGACCGACAACGCTGTGCCACACCCAATCCATCTTCACGGCCACGA
CTTCTTCGTCCTGGCTGCGGGCACCGGCTCTTACAGTTCAGACGTTACTCTGACTCTGGATAACCCT
CCCCGCCGCGACACGGCTATGCTTGACTCCTCTGGCTACTTGGTCCTGGCTTTCGAGACCGACAACC
CAGGTGCGTCGTTGATGCACTGCCACATCCGCTGGCACACCAGCCACGGCTTTGCCCTTCAGATCTT
GGAGCGCTACACCGAGATCCAGGATAGCCTGATCGACTACGACGTCCTCAATGACACCTGCTCGACT
TGGTCTACTTACTCCGAGGCAAACTCGATCGAGGAGGAGGACTCTGGTGTGTAAGGAAAACTCTGAG
TGACAATCCGTCTATGGCAGGTGTGCGGGGCGCTTTGGAGCTCTCTCTATCTCTGTGAAAGATCTTG
TATATAACGTGATGCCAGCCTCTCCCTGACATTTGGTGCTTCGGTTGATCTACATATATTTCCTTAT
TTA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 56

LONGITUD : 1737

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1737)

atgagggcettottacectetotgeggaetgoeottactgggectetaggetgoocgoegoecgcaa
M R A 8§ Y L 8 A A A F L G L S8 A A A P Q
geceogecagcacttettettectetgetteagecaacgecagttecaccagectecageaget
A A 5 T S5 § §8 S A 8§ A N A S &5 T 858 5 A A
actteccacttgecactggeaacactgecgacgacegeactgtgtggtgegactacgacate
T s T ¢ T GG N T A D D R T V W C D Y D I
agcaccgactactacaacgacggacccecgacacgggggagtcaccegegagtactacttegte
s T b ¥ ¥ N b g P DT G V TR E Y Y F V
gtcagcogacgtgacecgtctogeecgatggeatctogegetecgetatggeggtgaacgge
v 8§ b v T v 8 P D G I 8 R 85 A M A V N G
agcatcecoggeeccaccattttegecgactggggtgacacagtgaaagttactgtetac
s 1 p G P T TI F A DW GG D T V KV T V Y
aacgacctcaccacgageggcaacggcetcocttecatecattggcacggtatceggrcagaac
N D L T T 88 G N G & 5§ I H W H G I R Q N
tacacgaaccagaatgatggtgtggtgtctattacgcaatgccegattgeggteggegag
¥y T N Q N D G VvV V S5 I T @ C P I A V G E
acctacacctacgagtggaaggccacgecagtacggetcttectggtaccacteteacatt
T ¥ T ¥ E W K A T Q ¥ 6 § 8 W Y H S5 H I
ggcctgecaggectgggagggtgtttteggtggtatcattatcaacggteccgetactgea
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G L ¢ A W E GG V F G GG I I I N G P A T A
aattacgacgaggaccteggeatcatgtttetcaatgattgggatecactegactgttgac
N ¥ D E DL G I M F Lh N D W D H S T V D
gagcetotacgat tecagetcagageageggtectectacgettgacaceggtetecattaac
E L ¥ D 8 A QQ § & GG P P T L D T G L I N
ggaaccaacatctacaatgactcecggaacagttactggatctegetgggaggecageectg
G T N I ¥ N D 8 GG T VvV T G 8 R W E A &S L
accgagggtaccagcetaceggceteogtettgtecaacgetgetgtagactogeacttcaaa
T E G T § ¥ R L, R L, v N A A V D S5 H F K
ttttegategataaccacacectecaggttategecatggacctggteeecattgagece
F §$ I D N H T L @ v I A M D L v P I E P
tacgagactactgttotggacattggecatgggteagegetacgacgtecattgttacggea
¥y g T T Vv L D I 6 M G @ R ¥ D VvV I V T A
gaccaggcttotgttgetteotgatttetggettegegecaattocaccagacegectgeteg
D Qg A 5 V. A 5 D F WL R A I P Q T A C 5
gacaacgataacgcagatgatatcaagggcataatccactacggatcatcaactggtact
pD N D N A DD TI K G I I H Y G 8§ 8 T G T
cocggaaaccactgettatgattacactgatgectgtgtegatgaggacagetetgatete
P E T T A Y D ¥ T D A C ¥V D E D S 5 D L
gtccegtatgtctcectaagactgecaccteoggtaccteectggecgaggetgttteegte
v P Y vV 5§ K T A T 8§ 6 T &8 L A E aA VvV 8 V
ggctacaactcggacaacctecttecogetggtacatgaacgagacctctatggaggtecgag
G ¥ N §S D NL F R W Y M N E T S M E V E
tgggagaatccaaccocttetgecaggtctacaacgacaatctgacgttcactgacacateg
W E N P T L L Q V Y N DN L T F T D T S
ggtgttgttcaacttgacaccgeagaccaatggtacttcttecgtoatcgagacecgacaac
G v v 9 L p T A D Q W Y F F VvV I E T D N
getgtgeocacacccaatecatettecacggecacgacttettegtectggetgegggeace
A VvV P H P I H L H G H D F F VvV L A A G T
ggctcttacagttcagacgttactcoctgactctggataaccectcococogecegegacacgget
G 8 ¥y §s §$s p v T L T L DN P P R R D T A
atgettgacteocctetggetacttggteoctggetttegagaccgacaacccaggtgegtgy
M L. Db $ S G Y L v L A F E T D N P G A W
ttgatgcactgccacatcggeotggeacaccagogagggetttgoecttecagatecttggag
L M H ¢ H I G W H T 8 E &G F A L ©Q I L E
cgctacaccgagatcocaggatagectgatecgactacgacgtectecaatgacacctgeteyg
R Y T E I @ D s L I b Y D V L N D T C &S
acttggtctacttactccgaggcaaactcgatecgaggaggaggactcetggtgtgtaa
T W s T Y §s E A N S I E E E D 5 G V -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 57
LONGITUD : 578

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MRASYLSAAAFLGLSAAAPQAASTSSSSASANASSTSSAATSTCTGNTADDRTVWCDYDISTDYYND
GPDTGVTREYYFVVSDVTVSPDGISRSAMAVNGS I PGPTIFADWGDTVKVTVYNDLTTSGNGSSITHW
HGIRQNYTNONDGVVSITQCPIAVGETYTYEWKATQYGSSWYHSHIGLQAWEGVFGGI I INGPATAN
YDEDLGIMFLNDWDHSTVDELYDSAQSSGPPTLDTGLINGTNIYNDSGTVIGSRWEASLTEGTSYRL
RLVNAAVDSHFKFSIDNHTLQVIAMDLVPIEPYETTVLDIGMGORYDVIVTADQASVASDFWLRAIP
QTACSDNDNADDIKGITHYGSSTGTPETTAYDY TDACVDEDSSDLVPYVSKTATSGTSLAEAVSVGY
NSDNLFRWYMNETSMEVEWENPTLLOVYNDNLTEFTDTSGVVQLDTADQWYFFVIETDNAVPHPIHLH
GHDFFVLAAGTGSYSSDVTLTLDNPPRRDTAMLDSSGY LVLAFETDNPGAWLMHCHIGWHTS EGFAL
QILERYTEIQDSLIDYDVLNDTCSTWSTYSEANSIEEEDSGV*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 58

LONGITUD : 2302 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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TGCGCCCCTCCCGCGTGCTGGGCACTCTTT TATAAAGGCAGCTCTCCACTCCTGCCCTGTGAATGCT
TGCTCAAGGGCGCTCAGGCATAGGTAAGTAGGGTAAGTATTGAGGCGTCTGGCTTTGCGGCGAATCT
TGGGACGATTTCAGCCATGACTCGCCTTCCGTTCGTCCTCGGGCTCGTGGCTACGGCTTTGGCCAAG
ACGGTCACTGTTGACTGGGACATTGGCTGGGETTTCCAGGGCTCCCGATGGATTCGAGCGGCCTGTCA
TCGCAATCAACGGCCAATGGCCGCTCCCTGTGCTGGAGGCCGACGTCAACGACACCATCATCGCCAC
TGTCCACAATTCTCTTGGCAACGAAACGACCAGCATCCACTGGCACGGCATGTGGCAGAGAGGCACG
CCCGAGCAAGACGGCGGGGCTGGLGTCACGCAGTGTCCGATCCCGCCTCGCGAGACTTTCACGTACG
AGTTCAAAGCATACCCGGCCGGTACTTTCTGGTACCACTCGCATGACATGGGCCAGTATCCCGATGG
CCTGCGCGCACCCATGATCATCCATGACCCCGACTCCGAARACCCAGAAGAGCAGTGATGGTGAAGTC
GTGCTCTATGTGTCCGACTGGTACCACGACCAGATGCCGCCGCTTATCCACAGCTTCCTGACCACCC
CCAATTTCAACGGCGCGATGCCCAACCCGAACTCCAGCTTGATCAACGATCAGCAGTCCACGTCCAT
CAACATCCGTCCCGGCGAGAAGAAATACGTGCGCATCATCAACACGTCCGCCCTCGCCACCTACTAC
CTGCAGTTTGGTGGGTTCCGCTTCAGCCACCCCTCCCCTCGCGGAAGTGACTGACGATTTCAGACCAA
CACAACATCACCGTTIGTCGCAATTGACGGTGTTGACGGTCCGTACTACCCCTGTCGCTTATGCTGTG
GCTTCGTGCATACCCGTCGGCAGCTTCCCGCCGTTGCATGCCCGAGGCGATACAAGGTTTTAGTGCT
GACCGTAGTCGTGCAGTCGAACCGCAGAGCTGGAAGGCCCTGGAGATCGTCCCCGGCCAGCGGTACG
ACTTCATCATCGAAGGTCTCGAGAACCCCACAAGGAACTACGCATTCATCAACAAGATGGCTGTTCT
CGGTCTGCAGAACGTCAACAGCCTGGTCTACGACGAGTCCTTCGGCGAGCCGGAGTCGTTCAGCCTG
AGCTCTGGCGATCTCGGAAGTGATTTCACCCTGGTGCCTCTAGATCACGAGCCTCTCTTGGAATCCG
TGGACCACACCATCACGATGGAGGTCAATAATTTGAACATTGATGGCGTTGGCTTTCGGTACGGCTG
ATCCCOGTGGCCGGGAGAAATCTTGCTCACATGTGCCACAGCATCACTCAAGGCCCGGACCCGTACAT
TTCACCCCGCACGCCTACCCTGTACACAGCCCTCAGCACCGGCTTCAACGCCACCGACCCAGAAATC
TACGGCCAGGTGAACCCCTACGTCGTCAACGCCGGTGAAGTCGTCCGGCTCGTCCGTCAACAGCAACG
ATCTCGTCACCGCCAACAACTCTGGCCGCGGGCACCCCATGCATCTGCACGGCCACGTTTTCCAGGT
GGTCGGTCACTTCTCCGAGCACTGGGACGGCAACACCTCGTCCTTCCCCGCCACGCCCATGAAGCGT
GACACCACCGTCCTATTCGCTGGCGGCAGCCTGGTGCTCCAGTTCCGTGCCGACAACCCCGGTGTTT
GGCTGTGTAAGTATTTTTTTTTCCGATGCCCATGGTGCCTGGACGTGAGCTGATGAGGATGGGCCTT
GCAGTTCACTGCCATATTGAGTGGCACCTAGACGCCGGCATGTCCGCTACAATCATCGAGGCGCCGC
TCGACTTGCAGCGCGAGGGCATCAAGATCCCCCAGCAGCATCTTGAATCGTGCAGAGCCTTGAACTT
GACCACTCAAGGCAATTGCGCCGGCAACACCGCCAACCTGGATGACACTGCCGCCTGCAGGGTCTAC
GACACCGATCCATGGGGGTAGGTCATATCGGAGTTTAATTGAGCTTGAAGGACATGTGCTGACCGTT
GCGTTTAGTGCGCTTATCACGGATGACGGTGGTGGAAATAGTACCCTGAACGGAACCACTTATAAGA
GAATTTAGTGTGTAATCTTAATACGTCTTCACATGTACACAACCTATGCATTGTATTCAAATTCTAC
ATAAGCACTTCGACAGTAGTCTGAGTTGACTGACTAGGCTCGTGGACGGAGGACGCCGTTTCCTCGT
CTTTGCCTGCTAAATTTTCGCGAT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 59

LONGITUD : 1665

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1665)

atgacteogecttecegttegtectegggetegtggetacggetttggecaagacggteact
M T R L P F V L G L V A T AL A K T V T
gttgactgggacattggctgggtttccagggctccecgatggattegageggectgteate
v D WD I G W V & R A P D G F E R P V I
gcaatcaacggcecaatggecgetecetgtgetggaggecegacgtcaacgacaccateate
A I N G Q W P L P ¥V L E A D V N D T I I
gecactgtceocacaattetettggcaacgaaacgaccagcateccactggeacggeatgtygy
A T vV H N § L. G N BE T T S I H W HG M W
cagagaggcacgccegagcaagacggeggggctggegtcacgecagtgtececgatceccgect
Q R G T P E Q D G G A G V T Q C P I P P
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ggcgagactttcacgtacgagttecaaageataccoggocggtactttotggtacecacteog
G B T F T Y E F K A Y P A G T F W ¥ H 3
catgacatgggccagtatccegatggectgegegeaccecatgateatececatgaceceegac
i bpb4Mm G Q ¥ P DGLURAUPMTITIMHTDUP D
teccgaaacccagaagagcagtgatggtgaagtegtgectectatgtgtecgactggtacceac
s E T o K 8§ s D G E V V L ¥ VvV 8§ D W Y H
gaccagatgccocgccocgettatccacagecttectgaccaccecccaatttcaacggegegatg
rp g M P P L I H & F L T T P N F N G A M
cccaacccgaactccagettgatcaacgatcagcagtccacgteccatcaacatecegtecee
P N P N § § L I N D Q @ S T S5 I N I R P
ggcgagaagaaatacgtgegecatcatcaacacgteegeectegecacgtactacetgeag
G E K K ¥ v R I I N T § A L A T Y ¥ L Q
tttgaccaacacaacatcaccegttgtegeaattgacggtgttgacgtegaaccgeagage
F D Q H N I T v v A I D &G VvV D V E P @ 5
tggaaggccectggagategtececeggecageggtacgactteateategaaggtetegag
w K A Lh. E I v P G @ R Y D F I I E G L E
aaccccacaaggaactacgceattecatcaacaagatggetgtteteggtetgecagaacgte
N P T R N Y A F I N KM A V L G L Q N V
aacagcctggtcetacgacgagtcectteggcgageceggagtegtteagectgagetetgge
N S L Vv Y D E S F G E P E S F S L S 8 G
gatctoggaagtgatttcaccctggtgcetectagatcacgagectotcttggaateegty
p L 6 s b ¥ T L V P L D H&E P L L E S5 V
gaccacaccatcacgatggaggtcaataatttgaacattgatggegttggetttegeate
pb B T I T M E V N NL N I DG V G F R I
actcaaggccoccggacccgtacattteaccocegeacgcctaccctgtacacageecteage
T ¢ G P D P Y I 8§ PR T P T L Y T A L S
accggcttcaacgccaccgacccagaaatctacggeccaggtgaaccecctacgtegtcaac
T G F N A T D P E I ¥ G Q V N P ¥ V V N
gccggtgaagtceogtcecggectcgtegtcaacagecaacgatctcgtcaccgecaacaactcet
A G E VvV VvV R L VvV V N 8 N DL V T aAa N N 8
ggccgegggeacccocatgecatetgecacggecacgttttecaggtggtcggtecagttetece
G R G H P M H L H G H V F g V VvV G @ F 8§
gagcactgggacggcaacacctegtoctteccegecacgeccatgaagegtgacaccace
EH WDGNT S S F P AT PM KR DT T
gtcetattegetggeggeagectggtgetecagttecgtgecgacaaceceggtgtttgg
v L F A G G 8§ L VvV L Q F R A D N P G V W
ctgtttecactgcecatattgagtggeacctagacgeeggeatgtecegetacaatecategag
L ¥ H ¢C H I E W H L. D A &G M § A T I I E
gegaeegetogacttgeagegegagggeatcaagateccccageageatettgaataegtge
A P L DL ¢ R E G I K I P Q Q HL E §8 C
agagceccttgaacttgaccactcaaggeaattgegeeggecaacacegecaacetggatgac
R A L N L T T Q G N ¢ A G N T A N L D D
actgccgcectgcagggtctacgacaccgatccatggggtgegettatcacggatgacggt
T A A C R Vv ¥ DT D P W G A L I T D D G
ggtggaaatagtaccctgaacggaaccacttataagagaatttag

G 6 N 5 T L N G T T Y K R I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 60
LONGITUD : 554

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MTRLPFVLGLVATALAKTVTVDWDIGWVSRAPDGFERPVIAINGOWPLPVLEADVNDT ITATVHNSL
GNETTS IHWHGMWORGTPEQDGGAGVTQCPIPPGETFIYEFKAY PAGTFWYHSHDMGQYPDGLRAPM
ITHDPDSETQESSDGEVVLYVSDWYHDQMPPLIHSFLTTPNFNGAMPNPNSSLINDQQSTSINIRPG
ERKYVRIINTSALATYYLQFDOQHNITVVAIDGVDVEPQSWKALEIVPGOQRYDFI IEGLENPTRNYAF
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INKMAVLGLONVNSLVYDESFGEPESFSLSSGDLGSDFTLVPLDHEPLLESVDHTITMEVNNLNIDG
VGFRITQGPDPYISPRTPTLYTALSTGFNATDPEI YGOQVNPYVVNAGEVVRLVVNSNDLVTANNSGR
GHEMHLHGHVFQVVGQFSERWDGNTS SFPATPMKRDTTVLFAGGSLVLOFRADNPGVWLFHCHIEWH
LDAGMSATITEAPLDLQREGIKIPQQHLESCRALNLTTQGNCAGNTANLDDTAACRVYDTDPWGALI
TDDGGGNSTLNGTTYERI*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 61

LONGITUD : 2460 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

CTCCGTATCTACTGCTGACTTCACATCCACAGCATGCAAGGACTCGAGGGCTTCTGATTTAACGAGC
ACTCACTTGGCTTTTGTCTGCGTTTTCTTTTCGTTTTCCTACTATTTCATCTTGATCCATTCGTTCT
CGCCGTCGCTTTCCAGATGTCTTTCGTTTCGAAAATTTTCACAGGCCTCATCGCTTTTACCGCTGGC
TTAGGCCAAGATGAGACTAATGGGTGAGTATGCTGAACCTTGCGCAGGATATCTGAATAATAGTTGT
AGGGTTTCGARATGGGGCACGTTCGATGCACCGAGGCTCCAGAAGTTTCTGGATCGGGTGAGGTTAT
TCTGAAACATTACTGAGCTCGGCACTGATTGGTCGGCAGGETCATGGCATTCCCTGGGGCGGTATGA
CTTGTACCAACGCCAACCCGTATACTGAGTAGGACTCGGCCCGTGGTCCACAATCTTCTCTGCGCTG
ACGTTCGGAAAGAGCTCCAGACACAGGACAGACTGTGCGGTATGATTTCACAGTCCAGCGGCATCCG
GTGTCTCCGGACGGCTACAAGAAGAACGTTTTGCTTGTGAACGGGCAATTTCCAGGCCCGCTCATGG
AAGCTAACTGGGGAGACACAATTGAAGGTAGGATGAGAGTAAATACGGGCAGCAACAACTGCTGACA
GATACAGTGACTGTGCACAACAACATAGCCGGACCTGAGGAAGGCACACAAATCCACTGGCACGGCT
TCACGCAGAGAGGGACGCCGTTCATGGATGGETATCCCTTCCGTATCAAGCTGCCCCATTGCGCCCAA
CAATACCTTTGTGTATACCTTCAAGGCAGACCTTTACGGCACTGGCTGGTACCACTCTCATTACTCT
GGGCAATCCACCGGCGGLOCTCCTCGGCCCAATCGTCGTCCATGGTCCCAGTGCGCTTGACTATGATA
TTGACCTTGGCCCTGTGTTTTTGAATGACTGGTACCACAAGGACTACTTGCAGCTTATTGACGGTGG
TGAGACTTTCCCGTAGGTCAAAGGGCTCGATAGCTGAAACCTCCAACAGTCGTCGGAACGGACCCCA
GCCTATGGCATCCCAAGGCGGACAACAACATGATAAACGGGAAGATGGACTACGATTGCTCCCTTGT
CACTGACGGCACGCCTTGCGTCTCTAATGCCGGCTTGGCCACGTTCAGCTTCACCAAGGGCGCCACG
CACCGTCTCAGGCTCATAAACGGAGGATCCGCCTCCCTGCAGCACTTCAGTATCGATGGACACGAGA
TGACAGTCATTTCCAATGACTTCGTAGCCGTAGAGCCATACCAGACGAAGACAGTGACTCTTGCAGT
AAGCCGCCCGATTTTTCCAGATATCCCACATTACTAACACCCACCAGGTCGGCCAGCGGACAGACGT
CCTCGTCACGGCCAACGGCGACGCCACCGGCGCCTACTGGATGCGCAGCACCGTCGCGGACGATGAA
TCCTGCAACTGGTCCAACCAGCCCGCCGCGCTCGCCGCAGTCTACTACGACGCGGCAAACCCCACCG
TCAAGCCCAACAGCACCGGCTGGCCCCCCGTCGCCAACCAGCAAGGCAGCTGCGACAACGACCCGCT
TACCCAAACCATCCCCCTCTTCCCCATCCCCGCGGACCCCAGCCCCTCAACGACGCTTGAGCTCGAC
TTCGGCTGGACGCAAAACGCAACCGGACACCAAGTCTGGACGGTCAACGACCGCGGLTTCCGLUGGCA
ACTACAACCGCCCCGTGCTGCAGCTCGCCGLGGGITCGGACACCGCGTCGTCCGOGTACGCIGTGGGA
GCCCGAATGGAACGTCTACGACACGGGCCGCAACCGCACCGTCCGCATCGTCATGCACAACAACTCC
TCCATGTACCACGTACGTGAGCCCTTGTCTCCCCCCCCCCCCCCCCTCCCCTCTCGCTAATGGAAAG
ACACATGCAGCCCATGCACCTCCACGGGCACAACGCGCAGATCCTCGLIGCGGGUGCCAACGGCCCC
TGGGACGGCCGCACCGTCGCGCGLCCCGCCAACCCGGCCCGCCGCGACGTCTACCAGCTCCCGCCGA
ACGGGCACCTGGTGATCCAGTACGCGCAGGACAACCCGGGCGTGTGGCCGCTGCACTGCCACATCGC
GTGGCACGCGAGCGCGGGCATGTTTGCCGAGCGTGCTGGAGCGGGCGGGGGACAT TGTGGGGAGCAGC
GGGGCCGGCGGETGGAGGGAGGAGATGGCGGGCGTGTGTGCCGGGTGGGAGGCGTACACGCGGATGA
ACGTGGTGGAGCAGGTGGACAGTGGGGTGTGAGTTGGGAGCAAGGAGGGGGGTTTGAGATGCGCGTA
TATGGTAAGCGGTTGGGGTTCTTGTTTGACTCGATTTGCT CTGCAGGCGGTGTCTCTTTTCGACTGT
GGCGCGTGCAATCTCGTTTCGTGCATCCTGGGTGGATAGGGAGCGGCG

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 62

LONGITUD : 1803

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE : CDS
UBICACION : (1)......(1803)

atgtctttegtttegaaaattttcacaggectecategettttacegetggettaggecaa
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M 8§ F v $§ K I P T G L I A F T A G L G Q
gatgagactaatggggtttcgaaatggggcacgttegatgecaccgaggctccagaagttt
D E T N G V 8§ K W G T F D AP R L Q@ K F
ctggatcggggtecatggecattocctggggeggtatgacttgtaccaacgeccaaccogtat
L b R GH G I P W GG M T C T N A N P Y
actgaagctccagacacaggacagactgtgeoggtatgatttcacagtcoccageggeateeg
T E A p D T G @ T V R Y D F T V Q R H P
gtgtctooggacggctacaagaagaacgttttgettgtgaacgggecaatttecaggeeceg
v 5 P DG Y K K N V L L vV NG Q F P G P
ctcatggaagctaactggggagacacaattgaagtgactgtgcacaacaacatagcegga
L M E A N W G D T I E V T V HNDNTI A G
cctgaggaaggeacacaaatecactggecacggcettecacgecagagagggacgeegtteatg
P E E G T QQ I H W H G F T Q R G T P F M
gatggtatccettecgtatcaagetgecoccattgogeccaacaatacectttgtgtatace
o 6 I P 8 VS5 S CP I A P NDNTUF V ¥ T
ttcaaggcagacctttacggcactggetggtaccactcteattactetgggecaatececace
F K A D L Y G T G W Y H §$S H Y S G Q § T
ggcggectecteggeccaatcgtegtccatggteccagtgegettgactatgatattgac
¢ 6 L L G P I VvV V HG P S AL D Y D I D
cttggecctgtgtttttgaatgactggtaccacaaggactacttgecagettattgacggt
L 6 P vV F L N D W Y H KDY L @ L I D G
gtcgtcggaacggaccecagectatggeatcccaaggeggacaacaacatgataaacggyg
v v G T D P 5 L W H P K A DN NMTI N G
aagatggactacgattgctcecttgtecactgacggecacgecttgegtectectaatgecgge
K M D Y D ¢ 8§ L v T b G T P C VvV § N A G
ttggccacgttecagcecttcaccaagggegecacgeaccgtetcaggetcataaacggagga
L A T F $ F T K G A THU RULIRULI N G G
tccgeoetecctgeageoacttcagtatcgatggacacgagatgacagtcatttecaatgac
s A $ L Q H F 8§ I b G H EM T VvV I S5 N D
ttogtageogtagageocataccagacgaagacagtgactecttgecagteggeccagoggaca
F VvV AV E P Y @ T K T VvV T L A V G Qg R T
gacgtcctogtcacggeocaacggcgacgocaceggaegectactggatgegeagecacegta
D v .. v. T A N GGD ATG A Y WMUPR S T V
gcggacgatgaatcoctgcaactggtocaaccageoegecgegetegecgecagtetactac
A D D E § C N W S N Q P A A L A A V Y ¥
gacgcggceaaaccccaccegtcaageccaacageaceggetggececcegtegecaacecag
D A AN P T V K P N 8§ T G W P P V A N
caaggcagetgegacaacgacacgettacocaaaccataeccectetteaccatecoegag
Q 6 s ¢ DN D P L T Q T I P L ¥ P I P A
gacccocagcecectcaacgacgettgagetegactteggetggacgecaaaacgcaaccgga
D p 5 P $ T T L E L D F G W T Q N A T G
caccaagtoetggacggtocaacgacogoggotoecgaggoaactacaacogoecagrgetyg
H Q v W T v N D R G F R G N Y N R P V L
cagctegeegegggcteggacacegegtegteogegtacgegtgggagoeccgaatggaac
g L A A G S D T A S S A Y A W E P E W N
gtctacgacacgggccgecaaccgcaccgtecgeategtcatgcacaacaactectoeatyg
v ¥y b T G R N R T VvV R I VvV M H N N § S5 M
taccaccecatgeaccetocacgggeacaacgegeagatectegeegegggegecaacgge
¥y H P M H L. H G H N A ¢ I L. A A G A N G
coectgggacggecgeaccgtogegegeccoegecaacecggecocgecgegacgtetacecag
P W D G R T vV A R P A N P A R R D V ¥ Q
ctcoegoegaacgggeacctggtgat ccagtacgegcaggacaaccegggegtgtggecg
L P P N G H L VvV I Q Y A Q D N P G V W P
ctgcactgccacatcgcgtggcacgcgagcgcgggcatgtttgcgagcgtgctggagcgg

L H ¢ H I A W HA S A GM F A S Vv L E
gcgggggacattgtggggagcagcggggccggcgggtggagggaggagatggcgggcgtg
A G DI VvV G 8§ 5§ G A GG WU REEWMAG V
tgtgcegggtgggaggcegtacacgeggatgaacgtggtggagcaggtggacagtggggtg
¢ A G W E A Y TR MNV V E Q V D S5 G V

tga
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 63
LONGITUD : 600

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MSFVSKIFTGLIAFTAGLGQDETNGVSKWGTFDAPRLOQKFLDRGHGI PWGGMTCTNANPY TEAPDTG
QTVRYDFTVQRHPVSPDGYKKNVLLVNGQFPGPLMEANWGDT IEVIVHNNIAGPEEGTQIHWHGFEFTQ
RGTPFMDGIPSVSSCPIAPNNTFVYTFKADLYCTGWYHSHYSGOSTGCLLGPIVVHGPSALDYDIDL
GPVFLNDWYHKDYLQLIDGVVGTDPSLWHPKADNNMINGKMDYDCSLVTDGT PCVSNAGLATFSEFTK
GATHRLRLINGGSASLQHFSIDGHEMTVISNDFVAVEPYQTKTVTLAVGQRTDVLVTANGDATGAYW
MRSTVADDESCNWSNQPAALAAVYYDAANPTVKPNSTGWPPVANQQGSCDNDPLTQTIPLFPIPADP
SPSTTLELDFGWTQNATGHQVWIVNDRGFRGNYNRPVLQLAAGSDTASSAYAWEPEWNVYDTGRNRT
VRIVMHNNSSMYHPMHLHGHNAQILAAGANGPWDGRTVARPANPARRDVYQLPPNGHLVIQYAQDNP
GVWPLHCHIAWHASAGMFASVLERAGDIVGSSGAGGWREEMAGVCAGWEAYTRMNVVEQVDSGV >

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 64

LONGITUD : 2285 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

TGAAGCCCTCTCTGACGCAGGTATCTATTTTATTAAACCAGTTTCACCCTCCGGTCGGGTAAGTATT
TGCTCAAACAAACTTGTCCAAGTGTCAGTTAGGTAAGCTAGGAGGCTCACGAATTCAAGAGACTCTC
CAGAGATATCTTCGCCATGATTCGCCTTTCTCTCGTGCTCGGCTTCATGGCCACGACACTGGCCAAG
ACCGTCACTCTTAACTGGGATATTGGGTGGGTTTCTGCGGCTCCAGATGGATTTACACGGCCCGTCA
TTGGCATCAACGGGGAGTGGCCGCCCCCeGTTTTGGAAGCCGACGTCAACGACACTATTATAGTAAT
TACGCGGAACCTCCTGCGTAACGAGACGACGAGCTTGCACTGGCATGGTATGTGGCACTATAACTCG
ACCCACATGGACGGCGGAGCCAGGATTTCACAGTGTGAAATCCCTCCGGGGGGGACATTCACGTACA
AGTTCAAGGCGTACCCGGCCGGCACCTTTTGGTATCATTCTCACGATATGGGCCAATATCCCGACGG
CCTGCGCGCCCCAATGATCATTCACGACCCTAAGGCTGCCGCGGAGCGGGACACTGATAAGGAGTAC
GTACTTACGGTCTCCGACTGGTACCGTGACCAGATGCCGTCACTTATCCACCGCTACTTGACAACTT
CCACTTATAATAGTACTATGCCAAATCCAAACTCGAGCTTGATCAACGATCAGCAGTCTACAACGCT
AAACATCCGCCCCGGGCAGAAGATATATGTTCGGATTATTAACATGTCAGCCCTCGCAACGTACTAT
CTACAGTTCGGTAGGTGTATCCATATGGCCCTGTTACACGGACGAAGCTAACGATTAAGATCAACAC
CACTTGACTGTTATTGCCATTGACGGTGTCGACGGTTGGTAACTCTATTACCTATTCTGCGCTAAGA
TGCATGTCGGCATATGTGCCGTTAGCTGCATGCAAACGCGTTACAAGGTTAAGTGCTAACAACGGGC
AGTCGATCCCCAGACTTGGGAGGCTCTGGAGATTATCCCTGGACAGCGGTACGACGTCATTATCACC
GGCCTAGAGAACCCCGAAAGGAACTATGCATTTATCAACAAGATGGCTACTCTTGGCTTCCAGAACA
ATAACGTCCTTAGTTACGATTCGTCCTGGCCTGTCCCGGAGCCCGTTGAACGTGGCCAGCTTCAATCT
TAGAAGCGATTTCAACCTGACCCCGCTTGATGAGGAGCTACTACTGGAGCCCGTGGACCACACCTTC
ACCATGGAGGTCAATAACGTGAACGTCGACGGCGTAGGCTCCCGGTGAGATATTCCCTACCCCCCCG
GCCCCCGGGGUGGGETCCCGAAGTCGGTATGAGGCTTACTCACTCCAATCCGCAGCATCACGCAGGGA
CCGGACCCTTACATCGCCCCGCGTACGCCCACCCTATACACCACCCTGAGCACCGGCTCTAATGCTA
TTAACCCCGCCATATACGGCCAGGCGAACGCTTACGTAGTGGAAGCCGGCGATATTGTCCAGCTTGT
CGTCAATAGTAACGAACCCGTCACTACCAACACTTCCGGTCGTGGGCACCCTATGCACTTGCACGGC
CACACCTTCCAAGTGGTTGGCCAATATGGCAGCCCTTGGGACGGCGATGCCTCTAAATTCCCTGCTG
TTCCTATGAAGCGGGATACCACTGTTCTGTTTACTGGCGGGAGCTTGGTGAT CCGGTTCCGCGCGGA
CAATCCTGGAGTTTGGATGTGTACGGCTCCGCTTTGCTCGAAGACCCGCGTTTGAAAGCGTTGACTG
ACCTGTAACTCGCAGTCCATTGCCACAACGAATGGCACCTTGACGCCGGCATGGCTGGAACGATTAT
CGAAGCGCCACTCGAGCTTCAACAAAGCGGTCTGACGATT CCGCCGCAGCACCTCGCGTCGTGCAGG
GCGTTAAACTTAACGACCCGGGGCAATTGTGCCGGTAATACTGCGAACCTAGAGGATACGGCTGCAT
GCAGAGTCTACGACACTGAGCCTTGGGGGTGAGTTACTCCATTATTGTTTTGTTGTTATAACCCTTG

CTGATGACAATACTTCTCTAGTGCACTTATCAAGAGAGATGAGGAAACAGCATATTARATAGCACGC
TGGCATAGCACCTGTAGATGTAGACTGATTTCTAGTATTTATTACCTGTGTACACTTGAAGAAAATT
GTTGTAAAATGATATGTCCCCATGCAACTGAACATGGCCTACGTGGCGAGAGTTTATCAGGCGLCCTT
CTGCTCC
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 65

LONGITUD : 1635

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1635)

atgattcegoctttetetegtgeteggettoatggocacgacactggecaagacegteact
M I R L. 8 L v L. G F M A T T L A K T Vv T
cttaactgggatattgggtgggtttetgeggetcoccagatggatttacacggecegteatt
L N W D I G W VvV &§ A A P D G ¥ T R P V I
ggcatcaacggggagtggccogcocecocgttttggaagecgacgtcaacgacactattata
G I ¥ G E w P P P VvV L E A DV N D T I I
gtaattacgcecggaacctectgegtaacgagacgacgagettgecactggecatggtatgtgg
v I T R N L L R N E T T & L H W H G M W
cactataactcgacccacatggacggcggagccaggatttcacagtgtgaaatcecteeg
H Y N §$S T H M D GG G A R I £ Q C E I F P
ggggggacattcacgtacaagttecaaggegtaceeggeeggeacettttggtateattet
G ¢ T F T ¥ K F K A ¥ P A G T F W ¥ H 8§
cacgatatgggecaatateoegacggectgegegeeccaatgateattecacgacectaag
H D M G Q ¥ Pp DG LL,b R A P M I I H D P K
gotgeogeggagegggacactgataaggagtacgtacttacggt et cegactggtacegt
A A A E R DT D K E Y V L T V S D W Y R
gaccagatgecogtcacttatccaccogetacttgacaacttecacttataatagtactatg
D @ M P 5§ L I H R Y L T T S T Y N S T M
ccaaatccaaactegagettgatcaacgatcagcagtctacaacgetaaacateegecee
P N P N §$ § L I N D Q Q@ 8§ T T L N I R P
gggcagaagatatatgtteggattattaacatgtecageccocctecgecaacgtactatetacag
G ¢ K I ¥ v R I I N M 8§ A L A T Y Y L Q
ttecgatcaacaccacttgactgttattgecattgacggtgtegacgtogatecccagact
¥F D Q H H L T v I A I D G VvV D VvV D P Q T
tgggaggctctggagattateccoctggacageggtacgacgtcattatcaccggectagag
W E A L B I I P G Q R Y D V I I T G L E
aaccccgaaaggaactatgecatttatcaacaagatggectactettggettccagaacaat
N P E R N ¥ A F I N K M A T L G F @ N N
aacgtccttagttacgattegtcoctggecctgteccggagecgttgaacgtgggecagette
N V L, § ¥ D & & W P V P E P L N V G & F
aatcttagaagegatttcaacctgacecegettgatgaggagetactactggagecagtyg
N L R 8 D F N L T P L D E E L L L E P V
gaccacaccetteaccatggaggteaataacgtgaacgtegacggegtaggetececgeate
D H T F T M E V N N V N VvV D G V G § R I
acgcagggaccggacoecttacatogeeccgegtacgecoccacectatacaccacectgage
T @ 6 P D P ¥ I A P R T P T L Y T T L 8§
accggctectaatgectattaacccecgecatatacggceccaggcgaacgcttacgtagtggaa
T G § N A I N P A I Y G Q A N A Y V V E
gcocggegatattgtcecagettgtegtcaatagtaacgaacccgtecactaccaacacttee
A G DI V @ L VvV VvV N §S N E P V T T N T S
ggtegtgggeaccctatgoacttgeacggecacacettccaagtggttggecaatatgge
G R G H P M H L H G H T F @Q V V G @Q Y G
agecocttgggacggegatgectotaaattecectgetgttectatgaagegggataccact
s P W DG D A § K F P AV P M K R D T T
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gttetgtttactggegggagcttggtgatecggttecgegeggacaateetggagtttgg
v L F T G G &8 L v I R F R A& D N P G V W
atgttocattgecacaacgaatggeaccttgacgocggeatggetggaacgattategaa
M F H ¢C H N B WH L D A G M A G T I I E
gcgeccactcecgagettcaacaaagecggtctgacgattcecgeccgecagcecacctecgegtoegtge
A P L E L ©Q Q 8§ ¢ L T I P P Q H L A 8 C
agggcgttaaacttaacgaccecggggecaattgtgecggtaatactgegaacctagaggat
R A L N L T TR G N C A G N T A N L E D
acggctgcatgcagagtctacgacactgagecttggggtgcacttatcaagagagatgag
T A A C R VvV ¥ D T E P W G A L I K R D E
gaaacagcatattaa

E T & Y -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 66
LONGITUD : 544

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MIRLSLVLGFMATTLAKTVTLNWDIGWVSAAPDGFTRPVIGINGEWPPPVLEADVNDT I IVITRNLL
RNETTSLHWHGMWHYNSTHMDGGARISQCEIPPGGTFTYKFKAY PAGTFWYHSHDMGQYPDGLRAPM
ITHDPKAAAERDTDREYVLTVSDWYRDOMPSLIHRYLTTSTYNSTMPNPNSSLINDQQSTTLNIRPG
QKIYVRIINMSALATYYLQFDOHHLTVIAIDGVDVDPQTWEALEIIPGQRYDVI ITGLENPERNYAF
INKMATLGFONNNVLSYDSSWPVPEPLNVGSFNLRSDFNLTPLDEELLLEPVDHTFTMEVNNVNVDG
VGSRITQGPDPYIAPRTPTLYTTLSTGSNAINPAIYGQANAYVVEAGDIVQLVVNSNEPVTTNTSGR
GHPMHLHGHTFQVVGQYGSPWDGDASKFPAVPMKRDTTVLFTGGSLVIRFRADNPGVWMFHCHNEWH
LDAGMAGTIIEAPLELQQSGLTIPPQHLASCRALNLTTRGNCAGNTANLEDTAACRVYDTEPWGALI
KRDEETAY*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 67

LONGITUD : 2412 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GGGAGACGATCTGGAAGTGTTTGTTCAGAATGATTTGGCCGT TGAAACCACCATTCATTGGCACGGT
CGGTATCCATGGTATACTTTTTACGAAGGCTAGTCAGCTGAAGGAGAAGTTCGGCAGGCATCCTTCA
GCAAGGAACACCACACATGGACGGAGTTCCGGGAGTAACACAGGTTGGTTGATGACCTTCTATCGGG
ATGACTAGGGCCTAACTTTTGGCGCAGGAGCCGATCCCACCAGGAGGAAACTTCACGTACCGCTTCT
CGCTCAAAAACGAATACGGCTTCTACTGGTATCACTCGCATTTCCGAGCATACTCGGACGACGCCAT
CCGCGGACCACTAGTCATCCATCCATCCTCACAACGCCCCCGGCCATACGAGACTCTCGCGAGGAAC
CAGACTGAGCTTACTGCTTTGCAAGAAGCTGAACGCGAAGCGGTGCCTATCCTCCTATCTGACTGGT
ACCATCGCGTTTCGGACGACATCTTCAACGAATACCTAACAACAGGCGCGTTCCCCAGTTGCGTGGA
CAGTCTCCTCGCCAATGGATACGGAAGGGTGCGGTGTCTACCGGAATACATTCTGGCAGCCGGAGCT
GGGCTAGGCATGGAGCCTGCACCTGTCAATGCTACCGCGACTAGCATCGGCACAACGCCCATGTCTT
CCATGGCGATGGGTACAAAGTACATGGAGACCAATACCAAGGAGTCGATGCGTATGGAGTCTATGGC
ACTAGACACTACGTCCATGGAGCATCACATGCGACGCATGGATTCCATGTCAGCGGAGGATATGTCC
ATGAATACGATGACTGCTCATTCTACGCCTGCGGCTGCGCCCGACTCAGGCATGCCGATGGGCTCCA
TGTCAATGGCTTCTCTACCCGTATCAGGCATATCGGGCACGTCGGGCCTGTCGGGCATGTCAARATAT
GGCGAGCGGTCCCCTTGGTCCTCGCGGCTGCAGTGCTCCCATGATGTTCAGACCGGGCTACAACATC
AGCTCTCTCCCGCCAGAGACTTGCACAGACACGTCAGCGCCGCTGCTGACTGTCCATGCAAACTATA
CACGAGGCTGGCTTGCATTAAACCTAGTCAACTCCGGTTCAGTAACCARGCTCAGCGTCTCACTAGA
CGCCCATTCGATGTTTGTCTATGCGGCCGACGGATTCTTTGTGAAACCCCAAGAAGTAGAAGTAAGT
TGCACCTCCCCCTAACTTGTCGTCGGAAGACTTACCGCGTCTAGGTATTACAAATCTCAATCGGGCA
ACGGTACTCAGTAATGATCAAACTTAATCAACGGCCCGGAAACTACACTCTACGGTTTGCGTCGTAT
CCCTACGGCGATATGCAACAGGTTATCGAAGGCCAAGCGACCGTCTCATATAAGGTAAGCAGCAAGC
TTTTCCCCCACTCGGTATAGAACTAACTTCGTTAGGTTGATGCCGCAGAGGACATTATGCCGGTGGA
CTTGACAAACGACCCTACTGCAACGTGGATGCTTGTCAACGGTTCGGCAAAGTCGAACGCTTCTGAA
TTGAAGACGGACATGCTCGCCCCGTTCGAGGCAATTGCGCCGCCATCCCAAGCGCGATATAACTTACG
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ACTTCACGATCAGTCAGACAGAGATCGTAACTTGGGTGTTAAACGGATATCCCTATTCGGAACCTTC
GACGCCTATTATCTACGGCAATGCGTCGGAAGCGTGGAACGCAAATACTACAATCCGCATTCCTTCC
AACTCGACCGTAGACATTATAATGCGGATTGCCAACGACTCAATGGATACGGCAAGTTGCAGTCCAG
GCCGCCGTCAAAACGCCTGCATAAGCTAACCCGATAATGCCGTAGATGGGTCATCCTATGCACCTTC
ACGGCCACCGGTTCTTCGCCCTCGGCTCTGGATCGGGCTCCTTCCCATATCAGAACGCCGTCGACGC
GCCTCCATCCCTCATTAACCTCGAAAACCCTCOGTACCGGGACACAACCGATTTACCACCTTCAGGC
TGGGCAGTCATTCGCTATGTAGCCAACAATCCAGGCGCATGCATGTTTCACTGCCACATCCAGTGGC
ACCTCGTGAGCGGCATGGCATTGGTGTTTGTCGAAGGAGAAGAGCAGCTGCCTCGGT TTGGTGGGTGT
GGCTGCGAACGGAACAAGCAATGCGAATAGCGCGTCACCGGCGCGTAGCACTCGAGAGCATGCGGCC
TTTGCCGTTGTTGCTACCCTAAGCACTGTTTTCTTCGCGTATGGCTACTAATGCGCGAAGCGCCATG
TAAGAGCGCGCCTGAGGTAATAAAGGTGGCGACTGCAAAANGCTCATGTCCCGCGAATGATGGGAGT
TCTTTGGAGATTCTGAATCAAAGACGTCGATATTCTGGGTCCAGTCGGTGCAGAACAGACCCCATGG

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 68

LONGITUD : 1743

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1743)

atggacggagttoogggagtaacacaggagccgataccaccaggaggaaacttcacgtac
M D G V P G V T @ E P I P P G G N F T ¥
cgcttetegetcaaaaacgaatacggcettctactggtatcactegeatttecgageatac
R F 5 L, K N E Y G F ¥ W Y H S HF R A Y
tcggacgacgecatoogeggaccactagtcatecatccatectcacaacgececegygeca
s bD D A I R G P L V I H P 8 8 Q R P R P
tacgagactcecteogegaggaaccagactgagettactgetttgcaagaagetgaacgegaa
Yy BT L A RN @Q T E L T A L Q E A E R E
geggtgcectatecteoctatetgactggtaccategegtttecggacgacatcttcaacgaa
A Vv P I L L §$ D W Y H R V 8§ D D I F N E
tacctaacaacaggcgcgttocccagttgegtggacagtetectegecaatggatacgga
¥y L. T T G A F P S C V D S L L A N G Y G
agggtgcggtgtctaccggaatacattetggeageecggagetgggetaggecatggagect
R VvV R C L P E Y I L 2 A GG A G LGME P
gcacctgtcaatgctaccgecgactagcatcggeacaacgeccatgtettoccatggegatg
A PV NA T A T S I G T T P M S 8 M A M
ggtacaaagtacatggagaccaataccaaggagtegatgegtatggagtcetatggeacta
G T K ¥ M»m E T N T K E & M R M E 8 M A L
gacactacgtccatggagcatcacatgcgacgcatggattccatgtcagecggaggatatg
o T T s M EH HMURURMUDS M S A E D M
tecatgaatacgatgactgeteattetacgectgeggetgegeccgactecaggeatgecy
$ M N~ T M T A H &§ T P A A A P D S G M P
atgggctecatgtcaatggettectetaccegtatcaggeatategggcacgtegggectg
M G s M §8 M A § L P V 8 G I 8 G T 8 G L
tegggeatgtcaaatatggegageggtacecttggtectegeggetgeagtgeteccaty
s 6 M s N M AS G P L G P R G C 5 A P M
atgttcagaccgggetacaacatcagcectcectetecegecagagacttgcacagacacgtcea
M F R P G ¥ N I 5 8 L P P E T C T D T S
gegecgcectgectgactgtegatgcaaactatacacgaggetggettgcattaaacctagte
A P L L T VvV D ANY T RG WL A L N L V
aactccggttcagtaaccaagetcagegtcectecactagacgeccattegatgtttgtetat
N S G 5 v T KL 5 v §8 L b A H S M F V ¥
geggecgacggattectttgtgaaaccoecaagaagtagaagtattacaaatetcaateggg
A A D GG PF F V K P Q E V E V L Q I S5 I G
caacggtactcagtaatgatcaaacttaatcaacggccecggaaactacactctacggttt
g R Y s v MM I K L N ¢ R P G N Y T L R F
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gegtogtatecctacggegatatgeaacaggttategaaggecaagegacegtetcecatat

A S Y P Y G D M @ Q Vv I E G Q A T V 8 ¥
aaggttgatgccgcagaggacattatgecggtggacttgacaaacgacectactgcaacg
K v 0 A A E D I M P V D L T N D P T A T
tggatgcttgtcaacggttoggcaaagtegaacgcttetgaattgaagacggacatgetce
W M L vV N G § A K § N A 8§ E L K T D M L
gecccgttegaggecaattgegacgecateccaageggatataacttacgacttcacgate
A P F E A I A P P S Q A D I T Y D F T I
agtcagacagagatcatgggtcatcctatgcaccttecacggeccaccggttettegececte
s ¢ T E I M G H P M H L H G H R F F A L
ggctcetggatcgggetectteccatatcagaacgeegtegacgegectecatececteatt
G s 6 s G S F P Y Q N A V D A P P S L I
aacctcgaaaaccctecgtaccgggacacaaccgatttaccaccttcaggetgggecagtce
N L E N P P ¥ R D T T D L P P § G W A V
attcgetatgtagccaacaatccaggegecatggatgtttecactgecacatccagtggeac
I R ¥ VvV A NN P G A W M F H CH I Q W H
cteocgtgageggcatggcattggtgtttgtcgaaggagaagagcagetgeoctggtttggtg
L vs G M AL VF V E G EE QL P G L V
ggtgcggetgegaacggaacaagcaatgegaatagegegtecaceggegegtageactega
G A A A N GT $ N A N & A &§ P A R S T R
gageatgeggectttgecgttgttgetacectaageactgttttettegegtatggetac
E H A A F A Vv Vv A T L 8 T V F F A Y G ¥
taa

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 69
LONGITUD : 580

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MDGVPGVTQEPI PPGGNFTYRFSLENEYGFYWYHSHFRAYSDDATRGPLVIHPSSQRPRPYETLARN
QTELTALQEAEREAVEILLSDWYERVSCDIFNEYLTTGAFPSCVDSLLANGYGRVRCLPEYILAAGA
GLGMEPAPVNATATSIGTTPMSSMAMGTKYMETNTKESMRMESMALDT TSMEHHMRRMDSMSAEDMS
MNTMTAHSTPAAAPDSGMPMGSMSMASLPVSGISGTSGLSGMSNMASGPLGPRGCSAPMMFRPGYN I
SSLEPETCTDTSAPLLTVDANYTRGWLALNLVNSGSVTKLSVSLDAHSMFVYAADGFFVKPQEVEVL
QISIGQORYSVMIKLNQRPGNYTLRFASYPYGDMQQVIEGQATVSYKVDAAEDIMPVDLTNDPTATWM
LVNGSAKSNASELKTDMLAPFEAIAPPSQADITYDFTISQTEIMGHPMHLHGHRFFALGSGSGSFPY
ONAVDAPPSLINLENPPYRDTTDLPPSGWAVIRYVANNPGAWMFHCHI QWHLVSGMALVFVEGEEQL
PGLVGAAANGTSNANSASPARSTREHAAFAVVATLSTVFFAYGY *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 70

LONGITUD : 2242 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

AGTCCACCCTTTCCTATTTCTTTCCTCACGTCACATTCAGATACCCGGGCTCCTTTCAACTGCCAAA
TTTCCTTTTTCCCGGGACTCATTCCCTCCCCCGACTCTCTTACTCTTCTCTCAATTTCCTACCACCC
ACCGCTCGCTCTCACAATGTCTTTCGTTGCCAGGTCCGTAGTAAGCGGCCTCGCCAGCAGAGCCGLC
TTTACTAATGGATCATGGACCGGTGCCTGGGAGACTCATGGCTCCACCCAAGGTTCCATCTCACCGC
AACTACGCAACGGTACGTACCAGGTTCAGTTGTTTAAATCCCAAATTTGACTGATCTTTGTTGCAGG
CGGCGGGCCTCTTGGTACCTTGGACGCTCCAAACTTGCCTGGCTGTATTGGT TCTCCACCGTGGGGC
AACCATGACTCTCATGACCCTTTCGGCATGCCTGATACTGGCATTACTCGGGAGTATGACTTTACTC
TCACTTATCAAGACATCGCTCCCGATGCCGTCACTAAGACGGGGCCTCGTTGTCAATGGTCAATATCC
CGGGCCCACGATCGAGGCCAACTGGTGCGTACATCACTACATCACGCACATGACATCAGGCTAACAC
TTCGTTCAGGGGCGACTGGATCCAGGTCACGGTCCACAACGGTCTAGGCGAGGACGAAGGTGAGGGT
ACCGCGATGCACTGGCACGGCTTTTTGCAGAAGGAGAGCCAGTGGATGGATGGTGTCCCCGGTGTTC
AACAATGTCCTATTCCTCCCGGAGAGAGCT TCACCTACCGCTTCCGCGCTGAGCAGTATGGCACTTC
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TTGGTACCACAGCCACTACAGCGCGCAGTACTCGGGCGGTGCTGCTGGTCCTCTCATCGTATACGGT
CCGGACAGCCAGAGTTACGACGTTGACCTCGGTCCCGTCATGGTATCTGACTGGTACCACTCGCAAT
ACTACGATATTGTCAAGCAGACCATGCAGGCCGACCCCACGGGCACCACCCCTCCGCCGLCGCCTCA
GTCCGACAACAACCTGATCCAGGGCTTTGGCGAATTCGACTGCTCGCTGACGACGAAGCCCTGCATT
CCTGACGCCGGTGTAGCCAAGTTCAAGTTCACTTCCGGCAAGAAGCATCGCCTCAGGCTCATCAACT
CCGGCTCCGAGGCGATGCAGAGGTTCTCTATCGACGGCCACACCATGAAGATCATCGCACACGACTT
CGTCCCGATCGAGCCCTACGAGGTCACGGCCCTGACCCTTGGCGTCGGACAGCGGGCCGACGTGGTT
GTCGAAGCCACGGGCAAGCCCTCGGACGCGTACTGGATGCGCTCAGAGATCGGGCTCAACAAGTGCA
ACGTCTTCAATGCGAACGCCTCCGAGGCCCTCGCCGTCATCCTCTACGAGGATGCAGACCTGCTGGC
CGTGCCCAGCTCCTCCGCCCAGCCCGATGCGGAGCTGACATCGTGCACCAACGACGACATCTCCGTC
GGCCTGCCGCTCCAGCACATCCTGCCCGACCCCAACCCGTCCGTCACGACCGAGCTGCACATCGAGA
ACAAGTACAACGGCACGCACTGGCTCTGGCACTTCGGCGGCCCCAGCTACCGCGCCGACTTCAACGA
CGCCCTCCTCTACCAGCTCCAACAGGGCACGCCCGACTTCGGCCCGCAGTCCAACGTGCACGACTTC
GGCGCCAACAAATCCGTCCGCTTCGTCGTCTACAACCACGTCCCGGCTCAGCATCCCATGCACTTGC
ATGGCCACAACTTCTGGGTCCTCGCCGACGGCGTCGGCACCTGGGACGGCGCCATCGCCAACCCGCA
GAACCCCCAGCGCCGCGACGTGCACGTCCTTCAGCCCGCCCAGGGCAGCACCCCGETCGTACATGGTC
GTACAGATTGAGCTGGACAACCCGGGCCTGTGGCCGTTCCACTGCCACATCGCGTGGCACGTCTCGG
CGGGGTTGTATTTGAACGTGCTGGAGCGCCCGGACGACAT CAAGGCGCTGCAGATTCCGGCCGCGET
TGGTGATCAGTGCAGGGCGTGGGCGGACTACACGGCAAAGANTACGGTGGAT CAGATCGACTCGGGG
TTGAAGAAGGAGTAGAAGGCGTGATAGTTTGCTATTGTTCTTTCTCTCTCTCTCTTTTTTTTTTTTT
TTTTACACCTTCCCTTCTTGATACCAGCATGTTTTTGGGCGTTATTTACGGTCCTTCTGCGCATTTC
CAAGGCGTTATGTCTTTCCCTTGCGGATAAG

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 71

LONGITUD : 1836

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1836)

atgtetttegttgeeaggtecegtagtaageggectegecageagagecgectttactaat
M & F vV AR 5§ V VvV 8 ¢ L A § R A A F T N
ggatcatggaccggtgcctgggagactecatggetecacecaaggttccatetcacegeaa
G S W T G A W E T H G S T Q@ G 858 I S5 P Q
ctacgcaacggeggegggectettggtacctitggacgcectecaaacttgectggetgtatt
L R N G GG ¢ P L G T L D A P N L P G C I
ggttctccaccgtggggcaaccatgactctcatgaccctttecggeatgectgatactgge
G 8 P P W GN ED S HD P F G M P D T G
attactegggagtatgactttactctcacttatcaagacategeteccgatggegteact
I T R BE ¥ D F T L T ¥ Q D I A P D G V T
aagaggggcgtcoegttgtcaatggtcaatatccoegggcccacgatecgaggecaactgggge
K R G VvV VvV v N G Q ¥ P G P T I E A N W G
gactggatecaggtcecacggtecacaacggtctaggegaggacgaaggtgagggtacegeyg
oD w I Q VvV TV HNGL G E D E G E G T A
atgcactggeacggetttttgcagaaggagagecagtggatggatggtgtececocoggtgtt
M H W HGF L Q K E S @Q WM D GV P G V
caacaatgtcctattcocteceggagagagettcacctacegettecgecgetgageagtat
¢ ¢ ¢ P I P P G E S F T Y R F R A E @ Y
ggcacttcttggtaccacagccactacagegcegcagtactegggeggtgetgetggtect
G T 8§ W Y H s E Y 5§ A Q ¥ §8 G G A A G P
ctcatcgtatacggtoccggacagecagagttacgacgttgaccteggteccgtecatggta
L I Vv ¥ G P D S Q S Y DV DL G P V M V
tetgactggtaccactegecaatactacgatattgtcaagecagaceatgecaggecgaccee
s D WY H S QY ¥y DI V Ko T M Q A D P
acgggcaccaccccteocgecgecgectcagtecgacaacaacctgatccagggetttgge
T ¢ T T pPp P P P P Q S D NWNILTI Q G F G
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gaattogactgoetegotgacgacgaagacctgeattectgacgeeggtgtagecaagtto
E F D ¢C 35 L T T K P ¢ I P D A G V A K F
aagttcacttcecggecaagaagecategectcaggeteatcaacteeggeteecgaggegatg
K ¥ T S G K K H R L R L I N 8 G 858 E A M
cagaggttctctatcgacggccacaccatgaagatcatcgcacacgacttegtceccgatce
R F 5§ I D G H T M K I I A H D F VvV P I
gagcectacgaggtcacggecctgaceocttggegteggacagegggecgacgtggttgte
E P Y BE V T A L T L G V G Q R A D V V V
gaagccacgggcaagcccteggacgegtactggatgegetcagagatecgggetcaacaag
E A T &G K P §$ D A Y W M R 8 E I G L N K
tgcaacgtcttcaatgcgaacgcctoecgaggcoctogeegtecatectctacgaggatgea
¢ N V F N A N A 5§ B A L A V I L ¥ B D A
gacctgctggeocgtgececagetectecgeccagececgatgeggagetgacategtgeace
r .. L. Av P S S5 & A Q@ P D A E L T S5 C T
aacgacgacatcteccocgtcggectgeocgeteccageacatectgeccgaccccaaceccgtece
N D DI $§$ V G L P L Q HI L P D P N P S5
gtcacgaccgagetgecacatcegagaacaagtacaacggecacgeactggetetggeactte
v T T E L H I E N K ¥ N G T H W L W H F
ggcggacccagetacogegecgactteaacgacgeectectetaceaget ccaacaggge
G ¢ P 8§ ¥Y R A DVF N D AL UL Y QL Q Q G
acgecceegacttoggeccgeagteccaacgtgecacgactteggegecaacaaatcegtecge
T p D F G P Q 5§ N V H D F G A N K S V R
ttegtegtctacaaccacgteccggcetecageateccatgeacttgeatggecacaactte
F VvV vV ¥ N H VvV P A QO H P M H L H G H N F
tgggtoectegoccgacggegteggcacetgggacggegecategecaacecgcagaaccce
W v L A D G V G T WD G ATI A N P Q N P
cagegeegegacgtgecacgtectteagececgeccagggecagecacececgtegtacatggte
Q R R D V HV L Q P A Q G 8 T P 8 ¥ M V
gtacagattgagctggacaaccegggectgtggecgttecactgecacategegtggeac
v @ I B L D N P G L W P F H C H I A W H
gtctcggcggggttgtatttgaacgtgectggagecgeccggacgacatcaaggecgectgecag
v § A ¢ L ¥ L N V L E R P D D I K A L Q
attcecggeogoggttggtgatcagtgeagggcgtgggcggactacacggcaaagaatacg
I P A A vV G D Q C R A W A D Y T A K N T
gtggatcagatcgactcggggt tgaagaaggagtag
v D ¢ I D §s G L K K E -

SEC. CON NUM. DE IDENT.; 72
LONGITUD : 611

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MSFVARSVVSGLASRAAFTNGSWTGAWETHGSTQGS IS PQLRNGGGPLGTLDAPNLPGCIGSPPWGN
HDSHDPFGMPDTGITREYDFTLTYQDIAPDGVTKRGVVVNGOYPGPTI EANWGDWIQVTVHNGLGED
EGEGTAMHWEGFLQKESQWMDGVPGVQQCPIPPGESFTYRFRAEQYGTSWYHSHYSAQYSGGAAGPL
IVYGPDSQSYDVDLGPVMVSDWYHSQYYDIVEKQTMQADPTGTTPPPPPQSDNNLIQGFGEFDCSLTT
KPCIPDAGVAKFKFTSGKKHRLRLINSGSEAMORFSIDGHTMKI IAHDFVPIEPYEVTALTLGVGQOR
ADVVVEATGKPSDAYWMRSEILGLNKCNVFNANASEATAVITYEDADLLAVPSSSAQPDAELTSCTND
DISVGLPLOQHILPDPNPSVITTELHIENEKEYNGTHWLWHFGGPSYRADFNDALLYQLOQGTPDFGPQSN
VHDFGANKSVRFVVYNHVEAQHPMHLHCGHNFWVLADGVGTWDGAIANPONPQRRDVHVLQPAQGSTP
SYMVVQIELDNPGLWPFHCHIAWHVSAGLYLNVLERPDDIKALQIPAAVGDQCRAWADYTAKNTVDQ
IDSGLKKE*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 73

LONGITUD : 1048 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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GGACCGTTGCGGCGTTACTGATCTTCGGGTGAACGTCTCTCTTCGTACCAGGAAGCCGCCAACGCCG
AAGAAAGGGAGAAATACGTGTGGCTCAACTTTATCCACCCTGGCGCCCATCATGAGCTGCGGATCTC
CGTTGACGAGCACGACATGTGGATTGCGGCCGCAGATGGAGACTTCGTAAAACCaAAGAARGTCCAA
GTAAGTTTCCACGTCTCGGTTTCGAGCACGCGCTGACRAT CTCAAGGCCATCAATGCTCAACATGGGC
GAGAGGATAAGCGTCCTTATTCCTCTTACCCAAAGTCCTGGAGAGTACGCCATCCGCATGGTCTCTC
TCGCGGAAGAGCAGCTCATCTGGGGCTTGGGAATTCTCCGGTACCCCGETGTTCAAGAGAGACGAGA
TGAGAATGGCATAATGATCCTGCCAGAAAGCCAGCCACACATTGATGTTCAGGATAACCTGTTGACT
GACGGAATTGTGATGGACGAAATGACCGACCTGATCCCGTTTCCCGCGCGCCGTCCTCCAGCCAAGG
CCGACCACACCTTTCGCTTCGCCATCAAGCGGCCGAATCCAAGCACGTGGAT TTTGGCATCGGAGCC
GCATCAAGGATTCAGACAACAGCTTCCGCCGGTGCTTTGGAACAAGGATTCCCGTGGCCCTACGACG
TTCGGCGGAATGAAGARCGGCTCGGTTGTGGACATCATTTATGAAAACGGAGCATTTGGGATGCATC
CGTTTCACCAGTGGATGAACGAATCGCATCACAGTATGGCAACTGCTGACATTTCATGCACAACCAC
AANGCGTTCATCATCGGCATGGGGGATGGGTTCTTCCGGTGGCCAGACGTTGCCTCGGCCCTCAAGG
AGGCCCCTGAARACTTTAACATGGTGAACCCTCCTCTCCGTGACGGAGCACGGCTGGCAARGGGAGA
AGGATCGTGGACTGTAATCCGCTACCAGAT CACCTCTCCCGCAATGTCCATGTTACACTGTAAGCAG
CTCTCTGCAAAGTGCCTGACGGTGTAAGCACTGACGACCTCTC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 74

LONGITUD : 702

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(702)

atgtggattgoggoogcagatggagacttogtaaaaccaaagaaagtoccaagecatcaat
M W I A A A D G D F V K P K K V @Q A I N
gtcaacatgggegagaggataagegtecttattectettacccaaagtectggagagtac
vV N M G E R I 5 V L T P L T Q 5 P G E Y
gccatoogeatggtetetetegeggaagagecageteatetggggettgggaattetecgg
A I R M V §$ L A E E Q L I W G L G I L R
taccoceggtgttcaagagagacgagatgagaatggeataatgatectgocagaaagecag
¥y P G V. Q ER R D ENG I M I L P E S Q
ccacacattgatgttecaggataacctgttgactgacggaattgtgatggacgaaatgacce
P H I DV Q D N L L T DG I V M D E M T
gaccetgatcocegtttocegegegeocgtecteccagecaaggecgacecacacettttegette
b L I P F P A R R P P A K A D H T F R F
gcecatecaageggecgaatcecaageacgtggattttggecateggagecgeatcaaggatte
A I K R P N P § T W I L. A § E P H @Q G F
agacaacagcttecegecggtgetttggaacaaggattecegtggecctacgacgttegge
R Q Q L P P vV L W N K D S R G P T T F G
ggaatgaagaacggctcggttgtggacatcatttatgaaaacggagcatttgggatgeat
G M K N G § v v D I I ¥ E N G A F G M H
ccgtttecaccagtggatgaacgaategcatcacagtatggecaactgetgacatttecatge
P F H Q W M N BE &S H H $ M A T A D I S5 C
acaaccacaaagcgttcatcatcocggecatgggggatgggttctteccggtggeccagacgttg
T T T K R § & § A W G M & 5§ &§ G G Q T L
ccteoggecctcaaggaggoccctgaaaactttaacatggtga

FP R P S R R P L K T L T W -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 75
LONGITUD : 233

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MWIAAADGDFVEPKKVOQAINVNMGERISVLIPLTOSPGEYAIRMVSLAEEQLIWGLGILRYPGVQER
RDENGIMILPESQPHIDVQDNLLTDGIVMDEMTDLI PFPARRPPAKADHTFRFAIKRPNPSTWILAS
EPHQGFRQQLPPVLWNKDSRGPTTFGGMENGSVVDI IYENGAFGMHPFHQWMNESHHSMATADISCT
TTKRSSSAWGMGSSGGQTLPRPSRRPLEKTLTW*
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 76

LONGITUD : 2269 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GCTGCGAGGCATTCGAGAGGATTACCGAGTATTGGAGAGGCCGCGTGAAGGCAGCAGAGCATTAAAT
ACGTGCTTTGGAGCACGCGAATTACTTTCAAGTTGAACAAGATATCACCTGTCTTGCACGACGTTGC
AAGCTCCGCCGCAGCCATGAAGTGTGCAACTCTTTGGAGCTATCTTGCCTCTGTCCTGACCGTCGGT
GCTTCTGCGAGGTATTCCATTCAGCATAGACTTCAAACATTACCTAAATGCTGACAACTCATTTACA
GAAGCTTGACGCGGTCCTTGCCTCAGCACAAGACCAACGGAGGGTCCAATTGGGGAACTTTGGACTG
TCCAAAGTTACCCGATTTTTTGACCTCGAACCCGCTGCCCGGCGGCTTCCCGTGGGGTGACAGAAGT
GGCCTAAGCAACGATCCCTACACTGATGTGCCGAACACCGGGGTGACGAGGTACTACGATTTCAGCG
TCGCACGTGGCTATCTCGCTCCAGATGGCTACAACAAAAGTGGCATCTTCATCAACGGCGAGTTCCC
TGGGCCTGCCATTGAGGCCAATTCGGGGCGACATGATTGAAGTACGAGTGCACAACAACATCGTCGGC
CCTGAAGAAGGCACTGCGTTCCACTGGCATGGCATTACTCAGAAGGGCACGCAATGGTTTGACGGCG
TTCCCGGCGTGTCCCAATGCCCCATTGCCCCTGGATCCTCTTTTACCTACCGLOTTCCGTGCCGACGT
CTACGGCACTTCTTGGTGGCACTCGCACTTCTCTGCGCAATATACCGCTGGTGCTTTTGGGCCCCTC
ATTATCTACGGCCCCAAGCATGTTCCTTACGATGTTGATGTCGGCCCTGTAATTCTCGGTGATTACT
ACCACCGTGACTACTTTGATGTTCTGGAGGATGCTGCCAGCAACACCACTGACTTCAACATCTACGT
CCCTTGGTCCGACAACAATCTGATCAATGGCAAGARCAACTATAATTGCTCCATGGTAGCTGGAAAC
TCTACGAGCTTCGCCAACGCTACAAGCTCCTCGAACGCCACGTGCTTCTCCAACGCTGGCCTTGCCC
AGTTCCGTTTCGAGCCAGGCAAAGTGCACCGCCTGCGTCTGATGAACGTGGGCGCAGCAGCACTGCT
GCACTTCTCAATCGACGGGCACARAATGCAAGTCATCGCCCACGACTTCGAACCTGTTGTCCCGTAC
GAGGCAGACGTCATCACGCTGGGCGCCGCCCAACGCACCGACATCCTCGTCACTGCAGATGCCAACC
CCAACGAGACATACTGGATCCGCTCCACCATCTCGCTCAACTGCTCTGTCTCGCACAACACCAACGC
GCTGGCCGTTCTCTCCTACGAAGGCAATGACCACATAGAAGAGCCACGCAGCCGCATTAGCGCCGCC
GCGGCCGCTGCTGACGAGAAGAGCTTCCTCTGCAAGAACGACGACCTGTCCCAGACGGTGCCCTTCT
TCCCCAAGCCCGTCGCCGAGCCCGATGTGACCGAGACGAT CGAAGT CGACCTCTTCACCAATGCGAC
CGGCCACCATGTGTGGATCATGAACAACCGCACGCAGCGCACGAACTACAACGAGCCCGTCTTGCTG
CTCGCCAACCAGGGCAACAGCACCTTCCCGGACGAGTGGAACGTTTACGACTTTGGGCGCAACAAGA
CCATCCGCATCGTCCTCAACACCGTCTACCAGTCCGCCCACCCGATGCACTTGCACGGCCACTCTTT
CGTAAGACCCTTCATCCCTTCGCCACGCATGTGTGCCCACTCTGACCTCTTCCTCGCAGCAAGTCCT
CGCCGAAGGCCCCGGCGCCTGGGACGGCACGACCATCACCAACCCATCCAATCCCGCCCGCCGCGAC
ACGCACATGCAGCGCCGGTACGGGCACCTGGTAATCCAGTTCGAGGCCGACAACCCGGGCGCGTGGA
GCTACCACTGCCACATCGCCTGGCACGCCAGCATGGGCTACAACATCGAGATCCTCGAGCGCGGCGA
CGAGCTGGCGGCCGCCGGCGCTATTCCTATGGTCATGCAGCAGACGTGTGATGATTGGAAGGAGTGG
AGCGGCAGGAATGTGGTCAATCAGATCGACGCGGGCATTTAGATTATCGGCGACTTCTATGCCCGAT
GGTATAATGTTTTTACCGAGCGTGGGATGATGTGGGTTTGGGGTCGGAATTTGTAGATATGGGCGGG
GGATTGCCTGCACAAANTAGACCGATGCACATGTTTATAAAGCAAAAACTCTTCCCAT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 77

LONGITUD : 1854

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1854)

atgaagtgtgcaactetttggagctatettgectetgtoctgacegteggegettetgeg
M K ¢ A& T UL W S Y L A S VL T V G A S A
agaagcttgacgcggtecttgoctcageacaagaccaacggagggteccaattggggaact
R & L T R S L P Q H K TN G G S N W G T
ttggactgtccaaagttaccecgattttttgacctcgaaccecgetgeccggeggectteecg
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L b ¢ P K L. P D F L T 8§ NN P L P G G F P
tggggtgacagaageggcctaagecaacgatcoctacactgatgtgeegaacacegggaty
W 6 D R 8 G L S N D P Y T D V P N T G V
acgaggtactacgatttcagegtcgcacgtggectatctegeteocagatggectacaacaaa
T R Y ¥ D F 8 ¥V A R G Y L A P D G ¥ N K
agtggcatcttecatcaacggogagttcectgggectgecattgaggecaattggggegac
s 6 I F I N G E F P G P A I E A N W G D
atgattgaagtacgagtgcacaacaacatcgtcocggecctgaagaaggcactgegtteocao
M I BE VvV R V H N N 1 VvV G P E E G T A PF H
tggcatggcattactcagaagggcacgecaatggtttgacggegtteccggegtgtoeccaa
W H G I T @ K 6 T Q W FP D G V P G V 58 Q
tgcceceocattgececectggatectettttacctaccgetteecgtgecgacgtctacggeact
¢ p I AP &G 5 §$S F T Y R F R A DV ¥ G T
tcttggtggecactegeacttetetgegeaatatacegetggtgettttgggecccteatt
S W W H S H F 8 A Q ¥ T A G A F G P L I
atctacggcccocaagcatgttocttacgatgttgatgteggececctgtaatteteggtgat
I ¥ G P K H VvV P Y D VvV b VvV G P VvV I L G D
tactaccaccgtgactactttgatgttcectggaggatgctgccagcaacaccactgactte
Yy ¥ H R D ¥ F D vV L E D A A § N T T D F
aacatctacgteecttggtecgacaacaatctgatcaatggcaagaacaactataattge
N I ¥ VvV P W S D N N L I N G K N N ¥ N C
tocatggtagetggaaactetacgagettegocaacgetacaagetectegaacgocacy
s M v A G N S T 85 F A N A T S § 5 N A T
tgcttcteocaacgectggeccttgececagttecegtttcgageccaggcaaagtgcacecgectg
c F $ N A G L A Q F R F E P G K V H R L
cgtotgatgaacgtgggegeageageactgetgeacttetcaategacgggeacaaaatyg
R L. M M VvV G A A A L L H F 8 I D G H K M
caagtcatcgecccacgacttcecgaacctgttgtocogtacgaggecagacgtcatecacgetg
Q v I A H D F E P V V P Y E A D V I T L
ggcgoegadcaacgcaccgacateetegtcactgeagatgoccaacoccaacgagacatad
G A A Q R T D TI L ¥V T A D A N P N E T Y
tggatccgctceccaccatctecgetcaactgetctgtetegecacaacaccaacgegetggeo
W i1 R & T I &S L N ¢ 58 VvV S H N T N A L A
gttctctectacgaaggcaatgaccacatagaagagecacgecageegecattagegeeogee
v L 8 ¥ E G N D H I E E PF R S R I S A A
gcggecgetgetgacgagaagagcettoctectgecaagaacgacgacetgtoccagacggtg
A A A A D E K S F L C K N DD L S @ T V
coocttettecccaageccgtegecgageccgatgtgaccgagacgatcqgaagtegaccte
P F ¥F P K P V A E P D VvV T E T I E V D L
ttcaccaatgegaccggccaccatgtgtggatcatgaacaaccgeacgeagegeacgaac
F T N A T G H H VvV W I M N N R T Q R T N
tacaacgagcecegtcttgetgetcgecaaccagggcaacagocaccttcecggacgagtgg
Yy N E P V L L L A N QQ G N S T F P D E W
aacgtttacgactttgggegeaacaagaccatcecgeategtocteaacaccegtetacecag
N VvV ¥ b F G R N K T I R I Vv L N T V Y @
tccgeoecaccegatgeoacttgeacggecactetttecaagtocctegecgaaggeeocoecgge
S A H P M HUL H G H S F Q VvV L A E G P G
gcctgggacggcacgaccatcaccaacccatccaatcocccgeeccgecgegacacgecacatyg
A W D G T T I T N P S N P A R R D T H M
cagegocoggtacgggoacctggtaatccagttegaggecgacaacocgggogegtggage
Q R R Y G H L Vv I Q F EBE A DN P G A W S
taccactgccacatcgectggcacgccagcatgggetacaacategagatcetegagege
Yy H ¢ H I A W H A S M G ¥ N I E I L E R
ggcgacgagctggeggcecegeeggegetattoctatggtcatgecagecagacgtgtgatgat
G D E L A A A G A 1 P M VvV M Q Q T C D D

tggaaggagtggageggeaggaatgtggtcaatcagategacgegggeatttag
W K BE W § G R NV V N Q@ I D A G I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 78
LONGITUD : 617

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina
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MKCATLWSYLASVLTVGASARSLTRSLPQHKTNGGSNWGTLDCPKLPDFLTSNPLPGGFPWGDRSGL
SNDPYTDVPNTGVIRYYDFSVARGYLAPDGYNKSGIFINGEFPGPAIEANWGDMIEVRVHNNIVGPE
EGTAFHWHGITQKGTQWFDGVPGVSQCPIAPGSSFTYRFRADVYGTSWWHSHEFSAQYTAGAFGPLIT
YGPKHVPYDVDVGPVILGDYYHRDYFDVLEDAASNTTDFNIYVPWSDNNLINGKNNYNCSMVAGNST
SFANATSSSNATCFSNAGLAQFRFEPGKVHRLRLMNVGAAALLHFS IDGHKMQVIAHDFEPVVEYEA
DVITLGAAQRTDILVITADANPNETYWIRSTISLNCSVSHNTNALAVLSYEGNDHIEEPRSRISAAARL
AADEKSFLCKNDDLSQTVEFFPKPVAEPDVTETIEVDLFTNATGHHVWIMNNRTQRTNYNEPVLLLA
NQGNSTFPDEWNVYDFGRNKTIRIVLNTVYQSAHPMHLHGHSFQVLAEGPGAWDGTTITNPSNPARR
DTHMQRRYGHLVIQFEADNPGAWSYHCHIAWHASMGYNIEILERGDELAAAGAT PMVMQQTCDDWKE
WSGRNVVNQIDAGI *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 79

LONGITUD : 2373 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GACAATCCCTCCGCTAAATCCGACATCCGGTACTCTCGCCTCCCGGAT CCCGAGCGGACACACAGCT
TCGCCTGTATACCACTTTCACCGGAGTCGCCTTCCCACCCCCTATAATTCTTTTCCTGTTGAGTCTA
CTCCGCGCGCGGTATCATGATAGATACCAAGAGCACAGGGTCCGGCGCAGACGGCGGTCGTTACGCC
GCCTTAAGGCAAGACGAGTCAGAGCTATACGAGCAGAAAGAACATACGCAGTGTACACAGCCCTCCG
GCGCCGCGTACCTCGGTGGAAATGGCAGAGAAGAAGCCCTGGGATTGATCGACGAAAATGTCGTCGC
TCGAACAAAANGACGCTGTGGACCCACCCGGCGGTACTCTGTCTTCCTTGAATT TGCCATCCTCGGT
CTGGTACTCATAATCGCTCTACTCGGCGCTCTCGCTTGGTCCAGAGGCTCTCATCATCATACCGACC
CGGTATCTGGCAGTTCACAACCATCGTCCAAGGGTCGCCGCGGAAAGTATGTCCTGGACCCTGCCTG
GGATTTCGCTGCACCGCCGCAGGTCCGCAAATACCACTGGACGATCAGGGACAT CGAGCTTCGCCCA
GACGGCGTGAAGCGGCCGCTGATCACCATCAATAACGAGTTCCCGGGGCCGACCATCGAATGCAACC
AGGGGGATACCGTGCGGGTTGAGGTTCATAACGAAGCCGTCAATTCAACTTCCTTTCACTGGCACGS
CATTTACCAGAACGGAACCACGTACATGGATGGCACGGTCGGCATCAGCCAGTGTCCTATCACGTCT
GGGTCTAGCATGACATATGAGTTCAAAGTCGACAGAGAAT CCGGCACCTATTGGTATCATGCGCACA
TGGCTATGCAGGGCTCAGATGGTCTTTTTGGTCCTCTGATCGTCCATT CGAAAAATGAGCGGAAGCT
GCAGCAACTCGAATATGCCTCCGATCAAGTCATCATGGTCCACGATTACTACCACGATCTGACCAGT
GCGCTGATACCACACTACTTAGCGCCGGATAACGAGAACACAGAGCCTGTCCCTGACGGAGGTCTCA
TCAACGGAATGAATAAGAGAAATTGCGAGCTCCTCCGTGGTCGAGACTGTGATGCCACTGATGCACA
GCTTGCCACATTCGGCCTCGAACCGAACAAGAACCACCGTCTTCGAATTATCAATACTGGAGCATTT
GCTGAATTCCAGGTGAAGATTGACGAGCACACGTTCGCTGTGACGGAGGTGGATGGGACCGAAGTTG
CTCCCGCCTACTACCACAGGCTCAACATCAATCCCGGACAGCGCTACAGCATCGTAATAAACACCAA
TGTCACGGATCGTGACTCCTTCTGGCTGAGAGCTAAGATGAT TGAGGCCTGTTTCGCTGAGGAGAAL
CCARATCTGGATCCCGAAGTGCGCGCCATTATCCAATATACTCGCAAGGACGAGGATACCCAGCCCA
AGGAACCTTCGAGCAGAGACTGGGACGACATCGTGGACATGCAGTGTCTCGACATGAACGTGACAGA
GCTCCAGCCCGTAGAGAAGGCAACACCTCCACCTGCAGACACCACACTATACCTCCGCTCCAACTTC
GAGATCGGCAACTGGCGTCTGAGCCGCGGCTTCTTCAACAGCTCGTCCTGGCGTCCAACACTCTCAT
CCCCAAGCCTGCACCGCATGATCGACGGCCTCCACAGCCARAACGCCAGCTTCCTCCCCGACCGAGC
GTACCCCTTCCAGATCAACTCGGCCGGCTTCGACACTGGGCCCGAGCTGGTCTACCAGACCAGCGGC
ATCCGCACCATCGACATCCTCGTTTCCAACTTCGACGACGGCAACCACCCGCTCCACCTGCACGGCT
ACAAGTACTTCGTCCTTGCGTCGGGCCACGGCTACCCGCCCGCCGACCTCTACGCGCATCTCGACAT
CTCGAACCCGCTGCGCCGCGACACCGCCTCGATCGAGGCGTTCGGCTGGATCCTACTGCGTCTCGTC
GCCGACAACCCGGGCGTCTGGGCCTTCCACTGCCACATCGGCTGGCACACCGAGGCCGGCATGCTGA
TGCAGTTCGCCACGCGCGTCGACGTGCTCGCATCCAGCCAAATCCCGGATACGCACCTCGCGCTCTG
CGCGGCCGACGGGCTCEACCGCGGCGCETCGCCGCCAGACTCGACGTGGTTTGGGGATTTTGGGGAT

CTAGATCCTTGAAAAGTTCTGGAGAGGAGTGGGAGTTTCACCTGGCATGCAAGCGTCTCCGTTTCTT
CAGGCCAGGCTGACCCACTTCCCGLGCACGCCGATCTCGTACTGCAGCCCGTCGCCTTCCATGTTTA
GGTCCCACCTGCGGTACTCATCTTCGAC
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 80

LONGITUD : 2073

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(2073)
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atgatagataccaagageacagggtecggoegcagacggoeggtegttacgeegecttaagyg
M I D T K 8 T G & G A D G G R Y A A L R
caagacgagtcagagctatacgagcagaaagaacatacgcagtgtacacageccteegge
¢ D E S E L Y E Q K E H T ¢ C T @ P 8 G
gcogegtacctoggtggaaatggecagagaagaageectgggattgatcgacgaaaatgte
A A Y L G G N G R EE AL G L I D E N V
gtcogecteogaacaaaaagacgctgtggaceccacccggeggtactetgtcttocttgaattt
v A R T K R R ¢C G P T R R ¥ 8§ V F L E F
gecatectoggtetggtacteataategetctacteggegetetegettggtecagagge
A I L ¢ L v L I I A L L G A L A W S R G
tctecatcatcataccgacceggtatctggcagttcacaaccategtecaagggtogecge
S H H H T D P V & G & 8 Q P 5 5 K G R R
ggaaagtatgtoctggacactgectgggatttaogetgeacoegoageaggtocgcaaatac
G K ¥ v L D P A W D F A A P P Q V R K Y
cactggacgatcagggacatcecgagettegeccagacggegtgaageggeegetgateace
I w T I1I R DI E L R P D G V K R P L I T
atcaataacgagttoocggggecgaceategaatgeaaceagggggatacegtgegggtt
I N N E F P G P T I E ¢C N @Q G D T V R V
gaggttcataacgaagccgtcaattcocaacttectttcactggecacggcatttaccagaac
E vV H N E A V N & T S F H W H G I Y @Q N
ggaaccacgtacatggatggcacggteggeatcagecagtgtceetatcacgtetgggtet
G T T Yy Mm » G T VvV G I § ¢ ¢ P I T 5 G 5
agcatgacatatgagttcaaagtcgacagagaatccggecacctattggtatcatgcocgcac
s M T ¥ E F K v D R E S8 G T Y W ¥ H A H
atggctatgcagggcetcagatggtettttoggtoctctgategtecattegaaaaatgag
M A M Q G §S b G L F G P L I V H S K N E
cggaagctgcagcaactcgaatatgcctcecgatcaagtcatcatggteccacgattactac
R K L. Q g L E Y A S D gV I M VvV HD Y ¥
cacgatctgaccagegcgctgataccacactacttagecgocggataacgagaacacagag
i p L TS A L I P H Y L A P DN E N T E
cectgteecctgacggaggtctecatcaacggaatgaataagagaaattgegagetcecctecgt
r v P D G G L I NG M NI KRN C E L L R
ggtegagactgtgatgeocactgatgecacagettgecacattecggectecgaaccgaacaag
G R D C D A T D A Q L A T F G L E P N K
aaccaccgtecttecgaattatcaatactggagcatttgectgaattecaggtgaagattgac
N H R L R I I N T G A F A E F @ V K I D
gagceacacgttegetgtgacggaggtggatgggacegaagttgetecegectactaccac
E H T F A v T E VvV D G T E Vv A P A Y Y H
aggctecaacatcaatcccggacagegetacageatcgtaataaacaccaatgteacggat
R L N I N P G Q R Y S I VvV I N T N V T D
cgtgactecttectggetgagagetaagatgattgaggectgtttegetgaggagaacccea
R D § F W L R A K M I E A ¢C F A E E N P
aatctggatcccgaagtgegegecattatceccaatatactegcaaggacgaggataceccag
N L D P E V R A I I 9 ¥ T R K D E D T Q
cccaaggaaccttegagcagagactgggacgacategtggacatgecagtgtetegacatg
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P K E P S S RDW DD I V DM Q C L D M
aacgtgacagagetocagecegtagagaaggeaacacctecacetgeagacaccacacta
N V T EL @ P V E K A T P P P A D T T L
taccteeogetocaacttcecgagateggcaactggegtctgagecgeggettcttcaacage
¥y L R §$ N F E I G N W RUL S R G F F N S
tegtectggegtocaacactetcatecccaagectgecacegeatgatcgacggectecac
5 §8 w R P TL §&§ & P 8§ L. H R M I D G L H
agocaaaacgocagottoctocoegacegagegtaccoettecagatcaacteggoogyge
5 Q N A 3 F L P DR A Y P F Q I N 5 A G
ttegacactgggecegagetggtectaccagacecageggeatecgeaccategacatecte
F D T G P E L VvV Y Q T 8§ G I R T I D I L
gttteraacttoegacgacggeaaccaccegectecacctgeacggetacaagtacttegte
v s N F DD G NHU?PILHILHG Y K Y F V
cttgegtegggecacggetacecegeoegecgacectetacgegeatetegacatctegaac
L A 5 GH G Y P P A DL Y A H L DI S N
cegetgegecgcgacacegcectcgategaggegtteggetggatectactgegtetegte
P L R R D T A § I BE A F G W I L L R L V
gccgacaacccgggegtectgggecttocactgeocacatcggctggcacaccgaggceccggce
A D N P G VYV W A F HCHI G W H T E A G
atgctgatgecagttegccacgcgegtcgacgtgetegeatecagecaaatcecggatacyg
M L. M Q F A TR V DV L A S s @Q I P DT
cacctegegetetgegeggeecgacgggcetegacegeggegegtegecgecagactegacy
H L A L CAADGULDUZRGHAS P P D S T
tggtttggggattttggggatctagatccttga
w F G D F G D L D P -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 81
LONGITUD : 690

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MIDTKSTGSGADGGRYAAIRQDESELYEQKEHTQCTQOPSGAAYLGGNGREEALGLIDENVVARTKRR
CGPTRRYSVFLEFAILGLVLITALLGALAWSRGSHHHTDPVSGSSQPSSKGRRGKYVLDPAWDFAAP
POQVRKYHWTIRDIELRPDGVKRPLITINNEFEPGPTIECNQGDTVRVEVHNEAVNSTSFHWHGIYQNG
TTYMDGTVGISQCPITSGSSMTYEFKVDRESGTYWYHAHMAMQGSDGLFGPLIVESKNERKLOQQLEY
ASDQVIMVHDYYHDLTSALIPHYLAPDNENTEPVPDGGLINGMNKRNCELLRGRDCDATDAQLATFG
LEPNKNHRLRIINTGAFAEFQVKIDEHTFAVIEVDGTEVAPAYYHRININPGQRYSIVINTNVTDRD
SFWLRAKMIEACFAEENPNLDPEVRAIIQYTRKDEDTQPKEPSSRDWDDIVDMQCLDMNVTELQPVE
KATPPPADTTLYLRSNFEIGNWRLSRGFFNSSSWRPTLSSPSLHRMIDGLHSQNASFLPDRAYPFQT
NSAGFDTGPELVYQTSGIRTIDILVSNFDDGNHPLHLHGY KYFVLASGHGYPPADLYAHLDISNPLR
RDTASIEAFGWI LLRLVADNPGVWAFHCHIGWHTEAGMLMQFATRVDVLASSQIPCTHLALCAADGL
DRGASPPDSTWEFGDFGDLDP*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 82

LONGITUD : 2372 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

TATATGTTCCTCCGTCCTCAACGGAAATCCGGCAGTGCGCAAGACGAGCCCCCTTTTCCTTCTGCTT
CGCCTGCTTTTCGTAGTCTCGTCCTCCGCCCTAGACGTCGTCTTCTCAGACAATTTGCTCAAATCCC
CTCTCACCTCGCCGCCATGCGCTTCGCGAGCCTCGCCGTGGCATGGCTCACAACGTGCGTTGTCCAA
TCACTTGCCAACGAGCCCATCCCGTTCGACAGGATCCTCTGGGGTGAGAATGGCCCCGCCGGTAACT
ATATGGTGAAGCGTCAGGCCAGCTCCAGCTCCCCTGCCTCATCCACCACAAGGGCCCCGGATTCCGL
CTGCACARACGGCCCTTTGACGAGGAGCTGCTGGTCCAATGGCTTTTCCATAGCCACTGACTTTGAC
GCCAAGTGGCCCAATACCGGAAAGACCGTCCATGTAAGCGCGCCTGCAGATATGCATCCGTCCTGCT
GCTGACGTGCAGCCCATAGTATGACCTGACCATCAACAACGCCACCTGCAGCCCCGACGGIGGGCCT
AGCCGCCCGTGCCTGATGTTCAACAACAAGATCCCTGGGCCTACGCTTTACGCCAATTGGGGCGACA

67



10

15

20

25

30

ES 2668 910 T3

TGATCTCCGTTACCAT CACCAACAAGATGCCCAACAACGGCACCAGCGTGCACTGGCATGGTCTGEG
TCAGTACAATACAAACACCCAGGATGGCGTCAACGGAATCACGGAATGCCCTCTGGCTCCCGGCGAT
TCCAAGACCTACCTATTCCAGGCTACACAGTTCGGCACGACCTGGTTCCACAGCCATTTCTCTGCGC
AGTATGGCGACGCTGCCGTCGGCCAGCTCATCATCAATGGCCCCGCCTCGGUGAATTACGATTTCGA
TCTCGGCACCTACACTATGACCGACTGGTACTACAGCACTGCGTTCCAGGTCGAAGATCAATTTGAT
GCUGCCCTTCAGAGGAAGGCCCCCGGLCCGCCAGGTGACACCATCCTGGTGAACGGTACGATGAAGT
CTCCGGATGGCTCTGCTGGTAGCTACAGCCAAGTCAAGGGCCTTGTCAAGGGAAAGAAGTACCGCCT
GCGTCTCATCAACACCTCGGTGGACAACAACATCCGCGTCTCGCTGGACAACCACCCATTCACCGTC
GTCACTTCCGACTTCGTCCCGAGCAAGCCTTGGACTACTGACTGGCTTCTCTTAGCCATCGGCCAGT
GCTACGATGTCATCTTCACGGCCAATCAACCCGCGGCCAATTATTGGTTCCGTGCAGAAGTTGCCAC
CGCATGTGCTAGCGCCAACAAGTACCGCGGCCGCGGTATATTCAGCTACGTTGGTGCCGATGGCAGC
GCTCCCCCAGAGACCGCCGTGACTGTTCCAGGTGGCTGTACCGAGCCTCTGCCTGCGCCTTTCGTCG
CAAACCAGGTTCCAAGCCAAGTCTTCCTCGACCAAGTGAAGACCCTTAGCGTCGATGTTTATGCGGC
AAMACGTCTCGACCAACCAGAAGAACATTGTCTTCTGGGGCATCAACATGACTGCCATTGACATTGAT
TGGGAGAAGCCGACGCTGGAATACGTCAGGACAAAAAATACCAGCTACCCCCACGTTTACAACTTGA
TCGAGTTGCCCACAGAGAACATTGTAAGCGGAGTTAAGCTTCAACCCCGAGAAATGTTATTAACGAT
CGCAACAGTGGACCTACTGGATCATCCAAGAAACTCCCGGCACTCCCCCAATTCCGCATCCAATTCA
CTTGCACGGTAAGCTGCAGGTCTCAACCTTGCAACCCCGTAGAGATACTGATGGTCGCCTCTGTCCA
GGCCACGACTTCTACATCCTCGGAACCGGCTCTGGTGCCTTCGACCGCAGCACCTCGCCGTCCTCCC
TCAATTTCAATAACCCCACCCGGCGCGACGTCGCACTGGTTCCCGGCGGCGGTTGGTTGGCCATTGC
CTTCCCGACCGACAACCCAGGCGCTTGGCTCATGCACTGCCATATCGTAAGTTTACCTATCTCTCCG
ACTACGATCAATTGTGTATATTCATGCGCACGGCGCTGACACGTGGATTTCCCTCGCCACAGGCTTG
GCACATTAGCGAAGGTCTCGGAGTTCAGTTCCTCGAGGGCAAGGATAAGATCAATCTTCCCGACGCT
GCGTGGGAGACGACCTGCTCGAATTCGGACAAGTACTGGGACACCACTATCTACCCCAAGCAGGATT
CCGGTCTCTGAGGGGTGGCCGGTTTTTTTTCTTCTTTACGGGCCTGAGTTTAAGGGGGGTTTGATGT
TTTGCTGAAAAAAGACCCGTAGTGATTCTTGTATTATACTTTTCGTTTTATTCATATTGATAGGAAG
CAACCTGATCGCACTTCGTAAACCGCA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 83

LONGITUD : 1824

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1824)
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atgogotteogegagactegecgtggeatggoetcacaacgtgegttgtoccaatcacttgea
M R F A 8§ L A V A W L T T C Vv V ¢ 8 L A
aacgagcccatecoegttegacaggatectetggggtgagaatggeecccgeacggtaaceat
N E P I P F D R I L W G E N G P A G N H
atggtgaagcecgtcaggccagetceccagetcececctgectecatecaccacaagggecceggat
Mm v K R g A 8§ 8 8§ 5 P A &8 8 T T R A P D
tccgcocctgcacaaacggecctttgacgaggagetgetggtecaatggettttecatagee
s A ¢ TN G P L TR S C W S N G F S5 I A
actgactttgacgccaagtggcccaataccggaaagaccegtceccattatgacctgaccate
T D F D A K W P N T G K T V H Y D L T I
aacaacgccacctgcagceccgacggegggeccagecgeccegtgectgatgttcaacaac
N N A T C 8 P D G G P S R P C L M F N N
aagatccctgggcctacgctttacgccaattggggecgacatgatctccgttaccatcacce
K I P G P T L Y A N W G D M I § ¥V T I T
aacaagatgcccaacaacggcaccagcgtgecactggcatggtetgegtecagtacaataca
N K M P N N G T &8 V H W H G L R ¢ ¥ N T
aacacccaggatggegtcaacggaatcacggaatgecocctetggetecccocggegatteccaag
N T @ b G VvV N & I T E C P L A P G D 8 K
acctacctattccaggetacacagttcggcacgacctggtteccacagecatttctetgeg
T ¥ L F 0 A T @ F & T T W F H 5 H F S A
cagtatggcgacggtgcecegteggecagetcatecatcaatggececgecteggegaattac

68



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

ES 2668 910 T3

g Y 6 D G AV G Q L I I N G P A S A N Y
gatttegateteoggeacctacactatgaccgactggtactacageactgegttecaggte
n F D L. G T Y T M T D W Y Y &8 T A F Q V
gaagatcaatttgatgeocgeccttecagaggaaggcoccoggeoccgaecaggtgacaccate
E D Q P D A A L Q R K A P G P P G D T I
ctggtgaacggtacgatgaagtcteocggatggetcoctgetggtagetacagccaagtcaag
L v N G T M K S P D G S8 A G 5 Y 5 Q@ V K
ggccttgtcaagggaaagaagtaccgectgegteteatcaacaccteggtggacaacaac
G L v K ¢ K K ¥ R L, R L I N T § V D N N
atccgegtectocgetggacaaccacccattcacegtegtcacttecgacttecgtocecgage
I R v $s L. pb N H P F T Vv VvV T 5 D F Vv P 8§
aagcecttggactactgactggettetcttagecateggecagegetacgatgtecatette
K P W T T D W L L L A I G @Q R Y D Vv I F
acggccaatcaacccegeggcecaattattggttecegtgecagaagttgecacegecatgtget
T A N Q P A A N Y W F R A E V A T A C A
agcgceccaacaagtaccgeggecgeggtatattcagetacgttggtgecgatggecageget
s A N K Y R G R G I F 858 ¥ V G A D G S5 A
ceccecagagaccgecgtgactgttocaggtggetgtacegagectetgectgegecttte
P P E T A V T V P &6 GG ¢ T E P L P A P F
gtogeaaaccaggttocaagecaagtettectagaccaagtgaagaceocttagegtegat
v A N Q VvV P § Q V F L, D ¢ V K T L § V D
gtttatgeggeaaacgtotagaccaaccagaagaacattgtettoetggggeatcaacatg
v ¥ A A N V § T N QQ K N I V F W G I N M
actgccattgacattgattgggagaagecgacgcetggaatacgtcaggacaaaaaatace
T A I D I D W E K P T L E ¥ ¥V R T K N T
agctacccoccacgtttacaacttgategagttgoeccacagagaacatttggacctactgg
S ¥y P H VvV ¥ NL I BE L P T EDN I W T ¥ W
atcatcecaagaaactcecggeactecceocaatteegeatecaattecacttgecacggecac
I I ¢ E T P G T P P I P H P I H L H G H
gacttctacatccteoggaaccggctetggtgecttegacogecageacctogecgtectee
b r ¥y I L G T G 5 G A F D R S T 5 P 8 5
ctcaatttcaataaccccacceggegegacgtegcactggtteceggeggeggttggttg
L N F N N P T RUR DV A L V P G G G W L
gccattgectteoccgaccgacaaccecaggecgettggectecatgecactgecatategettgyg
A I A P P T D N P G A W L M H C H I A W
cacattagegaaggtcteggagttecagttectegagggcaaggataagatcaatettece
I $s EG L G V Q FL E G KD K TI N L P
gacgectgegtgggagacgacctgetegaattgggacaagtactgggacaccactatctac
D A A W E T T ¢C 5 N W D K Y W D T T I Y
cccaagcaggatteccggtcectetga
P K ¢ D S G L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 84
LONGITUD : 607

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MRFASLAVAWLTTCVVQSLANEPTI PFDRILWGENGPAGNHMVKRQASSSSPASSTTRAPDSACTNGP
LTRSCWSNGFSIATDFDAKWPNTGKTVHYDLTINNATCSPDGGPSRPCLMFNNKI PGPTLYANWGDM
ISVTITNEMPNNGTSVHWHGLRQYNTNTQDGVNGITECPLAPGDSKTYLFQATQFGTTWFHSHEFSAQ
YGDGAVGQLIINGPASANYDFDLGTYTMTDWYYSTAFQVEDQFDAALQRKAPGPPGDTILVNGTMKS
PDGSAGSYSQVKGLVKGKKYRLRLINTSVDNNIRVSLDNHPFTVVTSDFVPSKPWTTDWLLLAIGQR
YDVIFTANQPAANYWFRAEVATACASANKYRGRGIFSYVGADGSAPPETAVIVPGGCTEPLPAPEFVA
NQVPSQVFLDQVKTLSVDVYAANVSTNQKNIVFWGINMTAIDIDWEKPTLEYVRTKNTSYPHVYNLI
ELPTENIWTYWIIQETPGTPPIPEPIHLHGHDFY ILGTGSGAFDRSTSPSSLNFNNPTRRDVALVPG

GGWLAIAFPTDNPGAWLMHCHI AWHISEGLGVQFLEGKDKINLPDAAWETTCSNWDKYWDTTIYPKQ
DSGL*
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 85

LONGITUD : 3008 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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GAGAAGAGCTTTTCGAAGCCATGTCAGCAGGATTAGCTCCTGAGACAGCCCTGCCCCAAAGTCCCGT
ATTTCTATGGCCGCAGTTCTCTCTCCTCGCCGAACCAAAGCCTCCTCCAGTACTTTCTTCTCAAACC
TGCTCATACAAGTGCAATGGGGTTCTTCAATGCCTGCTGGGACTTGCTGCTCCACCTCCCTTTCTTT
GCTCCGCGGGGCGGCGGCTTCGAGCGGGATCGCTCGCAGCTTCCGATCTCCTCCGGTCCGAGTGGCG
GCGTAGTCATCCACCCGGAGAATGCTTCCCCTGGCTTCACCTGCTCTTACCCGAGCATGGAAGGGTG
GGAAAGCTGCAACTCACCCGACGACAGGAGCTGCTGGCTTAAAGATGGGAGGGCGAGTCAGCCTTAC
TTCTCTCAATACGATATCCACACAGACTGTAAGTCCTCGATATGGTTGCCCGCATTGCATGCTTTCA
GCTTTACCAGGCCTTCGTGCTARATTTATGAAGACGAGACCGTCTGGCCTCAGGGTGTAACCAGAGA
AGTRAAGTGTGGAAAATCARAGCCCTGGGGCGCGGGGAACCCGGCCTCTGAGCCTTCATCTATGGCAG
CCCGTACACATCGAGAGACGAAGTATTTATCGCGAAGAGAATGCCCCTGATCTCTTTAAGCACATAC
ATCTGCATGAATATTTCAATTCCCCTTGTCATCAGGGATGAT CAAGGGGCCATGCCGTTACCAAAAT
GTCTGGGCAGAGTCCCTTCTTTTCACGCTGCAGCAGATTTGCTTACTCGGTGTTTACTGAACATTTG
CAGTACTGGATCAACCTCAAGGACCAAGTGGTAAGTGCTGCCATTCCCTTGAGTCCGCTGTAGCTGC
TCATACGCCCAGCTTTTCCCCGACGGTTAT TCCAAGCCTTATGGCAAAGTAATCAACGACACCTACC
CAGGTCCTTTAATCGAGGCTTGCTGGGGCGATGAAGTAGTTGTTCATGTGACAAACTACCTGCAGAC
GAATGGCACTACGTATTCACACGTCTATAT CAGTTGTGCCGCGGTATGAGCTGATGATGGGGCAGTA
TTCACTGGCACGGTGTGAGACAGCAGTTCAGCAACGARATGGACGGAGTCAACGGTTTGTTCTGCAA
GATCCCACTATTTACCTCCTCGGCTCACCTCATGTAGGTATTACACAGTGTCCTATCGCTTATGGTG
ACACCTTCACCTACCGCTTTCGTGTTACTCAATATCGGAACTACGTGTAAGTGTTTCCGACTCCTGAT
CTGGTCTCAGCCATTGACACGGAAGTAGGGTACCATTCACACTACTCGCTCCAATACCCAGATGGCG
TTGCTGGCCCTCTCGTATTTCACGGCCCTACAGCAGCCGATTGGCGATGAAGAGTGGGAGACCCCGCT
GATGATCACTGATTGGGTTCACGATTCGGCTTTTGGGGTCTTCTCCCAGGAACTCCTCGCGTCGGAT
CCTGCCAACCGGAACGTCACACCACCCGTGGGGGACAGCATTCTGCTTAACGGACACGGACATTACA
ACTGCAGCCTTTCTCAGGACCAAAACCGCTGCGCGCCGGGATATGGATCTTACTACACGCAAAGATT
CCAAAMAGGGTAAAAGGTACTTGATCAGGCTAATTAACTCCTCAGCTGGAGCAGCATTTATCTTCTCC
ATAGACGGACACAAAATGAAGGTCATCTCCACGGATCTCGTTCCCATTGAGCCGTACGAGACARATG
CAGTGCTCCTCAACATAGGTATATAGCGTTTGGTGCTCGTCCTAGCATGTCTCCCAGACACTAACTT
CCCGCAGGCCAACGCTACAACATCATCGTCGAAGCCAACGCCGAACCCGGCGACTACTGGATCCGTA
CCGAGATACCCGGCGGGCCAGGCGGCTGTGGCAGCGTGCACGACCGGGCCGGTAACGTGACGGGCAT
CCTGCGCTACGACGCACGCACTACCGCUGCTACCCGACCTCATCGAAGAATGACTACCCGTCGGACTGC
CACGATGAGCCAGCGGAGCTGCTGCACCCAATCCTGCCGTGGACGGTGGATCCGCACCCGCAGAACG
ACGTACACAACAACACGTACGAGGTCGGCATTTCAGACGCCCAGTTCCACAAGGLCTTCCGLCTGGGA
CCTGACCGACACGCCCATGTGGCTCGACTTCTCAAACCCGACCATCCTCAACCTGTACAACACCACT
TGCGAACCCGGAGTACGCCGTCATCGACTGTGAGTTGTCCTTCTTACCTCCCGTTCTCCCCAAARAAAL
ACTAGCAACGAGTGGATGAAGACTGACAGGTACGAAAACAGACAACTATGACCGCGGCTTCGTCTALC
CTCGTCATCACGGCCAACCTGACACGGCTGGGCGACAACAAGCGCGAGATCCCCGCCGGCCACCCCA
TCCACCTGCACGGCCACGACTTCGCCGTCCTCGCCCAGTCCAACTCGACCTATGACGAGCGCTCCGA
CCCGCTCAATTTCACCCTCGCCAACCCGCCGCGCCGCGATGTCGTCTTCCTGCCGAGCAACGGCTAC
GTCGCGCTGGCGTTCAAGCCGGACAATCCCGGCATATGGTTGGTGCATTGCCATATCGCTTGGCATG
CCAGTTCTGGTGAGTGTTTTTCTTTTTTCTTTTTGGTAACTTTGTTTTCTGTGGCTTTTTTAAAAGT
GTGTGAATGCATGCTGATGATTTTTATACGATGCACAGGCCTGGCACTGCAGATTCTGGAGAGGCAG
CCAGATATCCTGGATTCGATTGGCACGCTCGAGGCGACGAATAAGACGTGTGCTGGATGGGATACGT
ACGAGAGGGCGCATCCGATCGAGCAAGACGACAGCGGTATCTGATTAGACGTACCTCTGCGTCAGAT
CCGACGAGTTGGGAGTGAATGATGCCCTCTGGAAGGATTGTGAAGGATGGGGTGAGCTCTTTCTCCT
GTGCATTTTCTCTCATGTTGAGGAGCTCTGTTCGTAGCTGGAGTACGCTCATTTATTTCC

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 86

LONGITUD : 1932

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1932)
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atggggttcttcaatgcetgetgggacttgetgetecacetecctttetttgetecgegyg
M G F F N A ¢ W D L L L H L P F F A P R
ggcggeggettogagegggategetegeagettecegatetecteecggtcecgagtggegge
G 6 G F ER DUR S QL P I &8 8 G P 8§ G G
gtagtcatccacccggagaatgcttcocccetggettecaccbtgetettaccocgagecatggaa
v v I H P E N A & P G F T C S Y P 8§ M E
gggtgggaaagctgcaactcaceegacgacaggagetgetggettaaagatgggagggeg
G W E S C N S P D DR S C W L K D G R A
agtcagccttacttetetcaatacgatatccacacagactacgagaccgtetggecteag
S ¢ P Y F § Q Y D I H T D Y E T V W P Q
ggtgtaaccagagaatactggatcaacctecaaggaccaagtgettttececcgacggttat
G v T R E Y W I N Lh K D Q@ VvV b, F P I G ¥
tccaagecttatggcaaagtaatcaacgacacctaccecaggtectttaategaggettge
s K P Y G XK ¥V I N D T Y P G P L I E A C
tggggcgatgaagtagttgttcatgtgacaaactacctgcagacgaatggeactactatt
W G D E V V V B V T N Y L Q T N G T T I
cactggeacggtgtgagacageagttecageaacgaaatggacggagtecaacggtattaca
H W H G v R Q 9 F & N E M D G V N G I T
cagtgtcectategettatggtgacaccecttcacctacegetttegtgttactcaatatgga
Q ¢ p I A Y G DT VF T Y R F R V T Q Y G
actacgtggtaccattecacactactegctccaatacccagatggegttgetggeeectete
T T W ¥ H 8§ H ¥ 8§ L @ ¥ P D G V A G P L
gtatttcacggccoctacagcagecgattgggatgaagagtgggagacceogetgatgate
v F H G P T A A D W D E E W E T P L M I
actgattgggttcacgatteggecttttggggtcettctecccaggaactectegegteggat
T D W vV H D S8 A F GV F S @Q E L L A S D
cctgccaaccggaacgtcoacaccacceegtgggggacageattetgettaacggacacgga
P A N R N V T P P Vv ¢ D S5 I L Lh N G H G
cattacaactgcagoctttotcaggaccaaaacoegetgogegeagggatatggatettac
H ¥y N ¢ S L 5 Q D Q@ N R C A P G ¥ G S ¥
tacacgcaaagattccaaaagggtaaaaggtacttgatcaggctaattaactcctecaget
Yy T Q R F Q@ K 6 K R ¥ L I R L I N 8 § A
ggagceagcatttatettetecatagacggacacaaaatgaaggteatctecacggatete
G A A FP I F 8 I D G H K M K Vv I 58 T D L
gtteccecattgagecogtacgagacaaatgecagtgetectecaacataggecaacgetacaac
v P I E P Y E T N A V L L N I G @@ R ¥ N
atcatcgtecgaageocaacgecgaacceggegactactggateecgtaccgagatacecegge
I I vV E A N A E P G D Y W I R T E I P G
gggccaggeggctgbtggcagegtgcacgacegggeecggtaacgtgacgggeatectgege
G p G G C G 8§ VvV H DR A G N VvV T G I L R
tacgacggacgcagtaccgegctaccgacctcatcgaagaatgactaccegteggactge
Yy D G R 5 T AL P T S S K ND Y P S D C
cacgatgagccagcggagctgeotgeacccaatectgecgtggacggtggatecgeacecyg
H D E P A E L L. H P I L P W T V D P H P
cagaacgacgtacacaacaacacgtacgaggtoggcatttcagacgeccagttccacaag
Q N D V H N N T Y E V G I S D A Q F H K
gecetteegetgggacctgaccgacacgeccatgtggetegacttetcaaaccegaceate
A F R WDUL TD T P M W L D F S N B T I
ctcaacctgtacaacaccacctggaaccoggagtacgceegtecategactacaactatgac
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L N L ¥ ¥ T T W N P E Y 2 V I D ¥ N Y D
cgecggettegtcetacctegtecatcacggeccaacctgacacggetgggecgacaacaagegce
R G F VYL v I T ADNTULTUERERUL G D N K R
gagatccccecgcoggcecaccecatccacctgecacggecacgacttegecgtectegeccag
E I P A G H P I H L H G H D F A V L A Q
tccaactecgacctatgacgagcgctocgaccecegcetcaatttecacectegecaacecegecg
s N s T ¥ D E R S D P L N F T L A N P P
cgoogaegatgbtogtettectgecgageaacggctacgtegegetggegttcaageeggac
R R D ¥V vV F L P S NG Y V aAa L A F K P D
aatcccecggcatatggrtggtgcattgecatatcgettggeatgecagttetggeetggcea
N P G I W L V HCHTI A W H A S 8 G L A
ctgcagattotggagaggcagoecagatatcocetggattegattggeacgetcgaggegacy
L ¢ I L E R Q P D I L DS I G T UL E A T
aataagacgtgtgcetggatgggatacgtacgagagggegeatocgataegagecaagacgac
N K T C A G W D T Y E R A H P I E Q D D
agcggtatctga
S G I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 87
LONGITUD : 643

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MGFFNACWDLLLHLPFFAPRGGGFERDRSQLPISSGPSGGVVIHPENASPGFTCSYPSMEGWESCNS
PDDRSCWLKDGRASQPYFSQYDIHTDYETVWPQGVTREYWINLKDQVLFPDGYSKPYGKVINDTYPG
PLIEACWGDEVVVHVTINYLOTNGTTIHWHGVRQQFSNEMDGVNGITQCPIAYGDTFTYRFRVTQYGT
TWYHSHYSLQYPDGVAGPLVFHGPTAADWDEEWETPLMITDWVHDSAFGVFSQELLASDPANRNVTP
PVGDSILLNGHGHYNCSLSQDONRCAPGYGSYYTQRFQKGKRYLIRLINS SAGAAFIFSIDGHKMKY
ISTDLVPIEPYETNAVLLNIGQRYNIIVEANAEPGDYWIRTE I PGGPGGCGSVHDRAGNVTGILRYD
GRSTALPTSSKNDYPSDCHDEPAELLHPILPWTVDPHPQNDVHNNTYEVGI SDAQFHKAFRWDLTDT
PMWLDFSNPTILNLYNTTWNPEYAVIDYNYDRGFVYLVITANLTRLGDNKREI PAGHPTHLHGHDFA
VLAQSNSTYDERSDPLNFTLANPPRRDVVFLPSNGYVALAFKPDNPGIWLVHCHIAWHASSGLALQI
LERQPDILDSIGTLEATNKTCAGWDTYERAHPIEQDDSGI *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 88

LONGITUD : 2404 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

AAATGCCATGGACAGCTCGCCCGGGATCGATGTCCTTTCTCCCCGAGCCCCCGTCGCCCGTCCAGGA
GAGATAAACCTTCTCATAGGGCCTCATTCCTACTCTCTCCTTCCCTTTTECGTTACCCTCCCCGACC
GCGGTCCACCTTCGACATGTGGTGGTTGGCATTGTTCTCATTGCTTGTGGCCGCCACGGCLTGGGCC
AAGGAGCCCTACCTCAAGGTCCACGATGATACCTTTATTCCAGATGCCGTGTTGCGGGTAACAGAGG
AGAGTGCCTCCATTGGTTGCATCGAGAGGACCTCCCGCCGTGGTCAACGCGCACAGTTCCGGGGCCGAT
TTTGGAATTCCAATCCGGCAGCGTGGTATGGGTTCGTGTTTACAATGATATGGCAGACAAARAACCTC
ACCATGGTAAGCCCCGACGATATGCCTGCGGTGAATCAGACTAGTCAATTAACTTCTCGGTCCACAG
CATTGGCATGGCCTCACCATGGCAGCCGCTCCATTCGCCGACGGTTCCGTTGCAGCCAGCCAGTGGG
CGATCGAGCCGTTCAAATTCTTCGACTACGAGCTCAACCTATTCGACATCAAGCCTGGGACGTATTT
CTACCACTCCCATGTCGGATTCCAGGCAATTACTGCCACGGGTCCCCTGCTCATTACCAAAAAGCCG
GGAGAGGAGCCGCCGTATGAGTACGAGGAGGAACGCATCGTCCTCTTTTCCGACCTTTACAACACGA
CGGACCACGACATTGAAACCGGACTGGTAGCCAGCCCTTTCAAATGGAGCGGTGAGGTCGGAGACGT
CCTCGTCAACGGATATGGCATATCGCAGTACCCGGCCACGAACGACGCCGAGAGTTGCAACCTTGCA
CAGATTCCCGTGgAAGCTGGGAAGACGTACCGTTTGCGTTTCATTGGTGCCACTGCCCTTTCTTTCC
TCTCCGTTGGCTTTGAGAAGCACAATCTTACCATCATCGAGGCGGATGGCCACTACACGGAACCTGC
AGAAATCAGCTTCCTTCAAATCGGCGGCGGCCAACGGTATTCTGCTCTCCTAAAGACATGGACTTGC
GAGGAGCTCGCCGCCAAGACTGCTGGTCGAAACCAGTTCTACATCCAAATCGAGACTCGTGACAGGC
CCARGAACCTCACCACCTACGCCATTCTGGACTACAGCGACAGCTGCGCCACCAATAGCATCAGCGT

72
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CGAGGCCACCATCGGCAAGGACTCAACATCGCCCCCTTCCTACGCCCCTCCTTCGCTCAGCAAACCC
GGCAACAACAACAAAANCAACAACAACACCACGCTCTCCCGCAAGACGCCGCCCAAGACCCCALCCGLC
TGCACCTCCCGCCCACCCTGCAAGGCTGGCTCGACCATGACCTCCACCCGCTCGAAACCTACACGGA
CTTCCCGACGGCGGACGAGGTCACGCGCACCGTCTACATGGACATCTTCCAGCTAGGGCAGGACGGC
TACGTCAAGTGGGCGCAGAACAACCTGTCGTGGTACGAGCACACGCCCAAGGTTCCCTACCTCGTCG
CGCTCTACACCAACAGCACGCAGTACCTGCCCGACTACGACTATGCCGTCGCATCGGGGACGGGCCA
CGACGACCGCGTCGGTGCCTGGCCCGCCAAGATGGGCGAGGTGCTCGAGATCATCGTCGTCAACACG
GGCAGCTACAGCGGCGGCATGGACGTGCATCCCATGCACCTGCACGGCGCGCACCCGTTCTATTTGG
GGAGTGGGAAGGGCACGTACAACAGAGAGGAGAACGAGAAGAAGTTGGCGGGGAGGGTGCCGGTCAC
GAGGGATTCGATGATGCTGTATCGGTATGGCGAGAAGGAGGAGCCGCACAAGGATAATAGCTGGATT
GCGCTGAGGATAAGGGTGACGCAGCCGGGGETGTGGATGTTCCATTGCCATACGCTGGCGCATATGA
TTATGGGTGAGTTTGACCCTTTTECCCTTTTTTTTTTTTTTTTECTEATTGCGCATGTTGGTTTGAT
GAAAACCATGGTGCTGATGTGATTTGGAACAGGTATGCAAACGGTCTGGGTGTTTGGCGATTCGAAG
GATATCCTCACGCTGCCGCTGCCGATGGTGGAAGGTTACTTGGTGCCTGGCGGAGATGTGTTCGGTG
ATGATGATCATGATCCGGTGGTGGTGCACTTCTTTGACCTGGACGACGACGACGACGATGATGATGA
TGCCAATAAGACCGACGGGAACGGCCGGAAGAATGGCCGGTAGATGGGGGGAGGAGAGTTACTTGAT
TCGCAATGGAAGAGGTTACTGCGGAGCGGGATTTGTAATGCATGCTACAGTTTTTATGTTATATGCCA
GGTATAACCAGAAGGANAGCCGGATGATTAATCGTGGAAACAAGAGAAAGAAGCATTTA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 89

LONGITUD : 1950

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1950)
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atgtggtggttggcattgttetcatbgettgtggecgecacggectgggaecaaggagece
M W W L A L F 8 L L Vv A A T A W A K E P
taccteaaggtecacgatgatacetttattccagatgeegtgttgegggtaacagaggag
Yy L, X v H D DTV F I P DAYV L R YV T E E
agtgccetccattggttgeatcgagaggacctecgecgtggtcaacggecacagttocgggyg
S A 5 I 6 ¢ I ERT S AV V NGT V P G
cegattttggaattecaateeggeagegtggtatgggttegtgtttacaatgatatggea
P I L E F Q 5 G & V V W V R V Y N D M A
gacaaaaacctcaccatgecattggecatggectecaccatggeageegetecattegecgac
D K N L T M H W H 66 L T M A A A P F A D
ggttcecgttgcagecagecagtgggcgatcgagecgttcaaattecttegactacgagete
G § v A A § Q W A I E P F K F F D Y E L
aacctattcgacatcaagectgggacgtatttctaccacteccatgtcggattececaggea
N L F D I K P G T Y F ¥ H 8 H V G F Q A
attactgccacgggtccectgctecattaccaaaaagccgggagaggageegecgtatgag
1 T A T GG P L L I T K K P G E E P B Y E
tacgaggaggaacgeategtectettttecgacctttacaacacgacggaccacgacatt
Yy BE E E R I VvV L F & D L ¥ N T T D H D I
gaaaccggactggtagecagecctttecaaatggageggtgaggteggagacgteetegte
E T G L v A § P F K W § G E V G D V L V
aacggatatggeatategecagtacceggecacgaacgacgecgagagttgecaacettgea
N G Y G I 8§ Q ¥ P A T NIDAUE S C N L A
cagattccegtggaagctgggaagacgtaccgtttgegtttcattggtgecactgecctt
¢ I p V E A G K T Y R L R F I G A T A L
tctttecteotceogttggetttgagaagcacaatcttaccatcatecgaggeggatggecac
S F L §$ VvV G F E K HWNUILT I I E A D G H
tacacggaacctgcagaaatcagecttecttcaaateggeggecggcecaacggtattectget
Yy T E P A E I S F L Q I 6 GG G @Q R Y 38 A
ctcectaaagacatggacttgegaggagectegeegecaagactgetggtegaaaccagtte
L L. KT W T OCUEELAAIEKTAGUR N Q F
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tacatcacaaatcgagactoegtgacaggaoccaagaaccteaccacctacgecattaetggac
¥y I ¢ I E T R D R P K N L T T Y A I L D
tacagcgacagcetgegecaccaatagecatcagegtegaggeccacecatecggeaaggactea
Yy s b s ¢ A TN S I &§ V E A T I G K D S
acatcgcecccecttectacgecoctecttegetcageaaaccocggeaacaacaacaaaaac
T § p P S5 Y A P P § L &§ K P G N N N K N
aacaacaacaccacgcotctacogcaagacgocgaeccaagacaeccaccgetgeacetecog
N N N T T L 8 R K T P P K T P P L H L P
ccecaccegtgecaaggetggcetegaccatgacctecaceegetegaaacctacacggactte
P T VvV @ G W L D H DL HP L E T Y T D F
ccgacggcggacgaggtcacgegecacegtoctacatggacatecttocagetagggecaggac
p T A D E VvV T R T V ¥ M D I F Q@ L G Q D
ggctacgtcaagtgggcgcagaacaacctgtegtggtacgagcacacgecccaaggttcoce
G Y vV K W A Q N N L § W Y E H T P K V¥V P
tacctegtegegetetacacecaacageacgeagtacectgecegactacgactatgeogte
Yy L v A L Y T N § T Q Y L P D Y D Y A V
gcatcoggggacgggccacgacgacaegegtoggtgoctggecegaecaagatgggegaggtyg
A $ G T G HDD R V G A W P A KM G E V
ctcgagatcatcgtogtcaacacgggecagctacageggeggcecatggacgtgecatececatg
L ¢ I I v vV N T G & ¥ 8 G G M D V H P M
cacctgeacggcgogeaccogttetatttggggagtgggaagggeacgtacaacagagag
H L. H G A H P F ¥ L G § G K G T ¥ N R E
gagaacgagaagaagttggeggggagggtgecggtcacgagggattegatgatgetgtat
E N E K K L. A G R V P VvV T R D $ M M L Y
cggtatggcgagaaggaggagccgeacaaggataatagetggattgegetgaggataagg
R ¥ G E K E E P H K D N S8 W I A L R I R
gtgacgcageogggggtgtggatgttocattgocatacgetggegeatatgattatgggt
v T ¢ P G V WM F H C H T L A H M I M G
atgcaaacggtctgggtgtttggcgattcgaaggatatcectcacgectgecgetgecgatg
M Q@ T v W v F 6 b 8§ K b I L T L P L P M
gtggaaggttacttggtgectggcggagatgtgtteggtgatgatgatcatgatccggtyg
vV E GG Y L v P G G DV F G D D DH D P V
gtggtgcacttctttgacctggacgacgacgacgacgatgatgatgatgccaataagace
vV v H F F D L D D D D DD D D D A N K T

gacgggaacggcgggaagaatggcecggtag
D G N G G K N G R -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 90
LONGITUD : 649

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MWWLALFSLLVAATAWAKEPYLKVHDDTFI EDAVLRVTEESASTIGCIERTSAVVNGTVPGPILEFQS
GSVVWVRVYNDMADKNLTMHWHGLTMAAAPFADGSVAASQWAIEPFKFFDYELNLFDIKPGTYFYHS
HVGFQAITATGPLLITKKPGEEPPYEYEEERIVLFSDLYNTTDHDIETGLVASPFKWSGEVGDVLVN
GYGISQYPATNDAESCNLAQIPVEAGKTYRLRFIGATALSFLSVGFEKHNLTIIEADGHYTEPAEIS
FLOIGGGORYSALLKTWTCEELAAKTAGRNQFYIQIETRDRPKNLTTYAILDYSDSCATNSISVEAT
IGKDSTSPPSYAPPSLSKPGNNNEKNNNNTTLSRKTPPKTPPLHLPPTVQGWLDHDLHPLETYTDFPT
ADEVTRTVYMDIFQLGODGYVKWAQNNLSWYEHT PKVPYLVALYTNSTQYLPDYDYAVASGTGHEDDR
VCAWPAKMGEVLEI IVVNTGSYSGCMDVHPMHLHGAHPFYLGSGKGTYNREENEKKLAGRVEVTRDS
MMLYRYGEKEEPHKDNSWIALRIRVTQPGVWMFHCHTLAHMIMGMQTVWVFGDSKDILTLPLPMVEG
YLVPGGDVFGDDDHDPVVVHFFDLDDDDDDDDDANKTDGNGGKNGR *

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 91

LONGITUD : 2569 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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CGCCCGATTCACACCATTCCTCTGACACTCTCCTCCGGAGCTCGCATCAGGGCGCTCTCTCGCCCTC
CTGACCTTCCGTCCGGCGCCGATATCGTCGTGTTCCGTATATGAGGGGTAATCGCGACGGTGCTCCC
GCCCACACTCTCAGCCATGGCCCAGTCTCTGTTCCTCCTGCTTGCTGCTGCCCTGTGCAGCCGLGCT
GCCACAGTCACGTATGACTTTAACGTGACCTGGGTCACCGCCAACCCTGATGCTGCTTTTCGTCGCA
CTACCATTGGCATCAATGGCCAGTGGCCGCTCCCTGCAAT CGACGTCACCAAGGGCGACCGCGTTGT
CATCAACGTCAACAACCAGCTGGAAACGGAGAGTACCAGTTTGCATTTCCATGGAATCTACATGAAT
GGCACCAACCACATGGATGGCCCGACTGGCGTGACCCAGTGCGAGATACCGCCCGGGAGCTCATTCA
CATACAATTTTACGGTATAGCACGATCCCACCCCTTGTTTACTTATAGCTAACCGCACGCAGGTCGA
CCAACCGGGAACTTACTGGTGAGTAGCCAGCTGTTGGCGT CAAGACTGGGAAAGCTGACGTAGCTTC
AGGTATCATTCTCACAACCGCGGCCAGTATCCCGATGGATTGCGAGGGCCTTTTATTGTCAGAGACC
CCGACAATCCGTTCAAGGATGACTATGATGAGGAAGTCGT CCTGACATTCTCCGACTGGTACCACGA
CCGGATCCCCACCCTCATGAAGAGTTTCATTAGTGTCACAAACCCCACCGGCGCGGAGCCTGTCCCG
AACGCGGCACTGATGAATGACACT CAGAACCTCACCTTCCAGATGACTCCCGGGCGGAGATACATGT
TCCGACTAATAAACATTGGTGCATTTGCTGCTCAATACGT CTGGTTCGAAGGCCATACCATGCGTAT
CGTAGAAGTCGACGGCGTGTACACCGAAGCCGCAGATGCAGAGCGAATTTACATGACTGCCGCTCAA
CGCTACAGCGTAATCATCACCGCAAAGAACGAATCTACCT CAAACTTCGCCTTTGTTGGAAGCATGG
ATCAGGTCAGCTATCCTTTTACTGGGCCGACATTTTCCTTCTTCTAACATAATGCAGGATCTCTTTG
ATACTATTCCAGCAGGCCTTAATAATAACGTCGACCGGGTGGCTTGTCTACAATCAACAGAACGGCTT
GTTGCCACCTTTAGCTATCGGGGACTACGATCCGTTCGATGACTTCACACTTGTGCCTCAAGATGGT
ATGGAGCTCTACGATCACGTCGATCATTCCATCACCCTCGATATGAAGATGGACAATCTCGGGGACG
GAGCAAATTAGTATGTTGACTGTAGTTGACAACGGCCAAATGCCATGACTGACGAGCGCAGTGCCTT
TTTCAACGACGTGACCTACGTCGAGCCCAAGGTGCCGACTCTGTACACGGTGTTGTCTACTGGCAAT
AATGCCACAGACTCGAGAATCTACGGTAGCAACACCAACAGCTTCATATTGGCTAAGGACGAAGTCG
TCGAGATCATCCTCAACAACAATGATCCGGGAAAGCACCCTTTCCATCTGCATGGGCACGCATTCCA
AGCAATCGTTCGCTCCGAAGAAGAAGCCGGCGCGTACGTGGCAAACGARAACCTTCCCCCAGACGCCA
ATGCGCCGCGATACAATTCTTGTCCGGCCCAATGGCAATATAGTACTGAGATTCAAGGCTGACAATC
CTGGTGTCTGGCTGTTCCATTGTCATATTGAATGGTATGCTCCTTGGTATCTTTTATCCTAGCTCTA
CTGACCTCTTACTGTTAGGCATGTTGCGTCGGGCCTTATTGCCACCATGATAGAGGCACCGCTTGAC
CTGCAATCTTCTCTCGGCAACAGCATTCCTGCTGATCACTGGCGAGCTTGTGCCGCCGCCGGCACAL
CTACTGCAGGCAACGCAGCAGGCAACACGATTGATTATCTTGACCTGACTGGTGAAAACAAGAGCCC
CGGCCCGCTTCCCTCTGGCTTTGAAGCGAAAGGCATTGTCGCGCTTGTCTTCAGTTGTATTGCTGCT
GTCTTGGGCATGGCAGCCATCGTATGGTACGGGATGGCGCCTCTGACAGATGGAACTGGTCAGCAALC
AACACGTTGTGGATCAACAGCCGCAAGGACGCTCCGCACAAGTTGGCGTCATGCCCCTAGCGGTCGT
GGCAAAACGTGAGCAAAGGATGGCCAGCCGGACTGATTTGGAGGCAGAGATGCGGCAAGAARAGAGT
GGAGAAATTACCATGGTGGAGCAGAGGAGGAGCAGCCGTGGGTCATCGAACATGCTGGATGTCAGGA
GGAGTAGCCGCGETTCETCTAACATGCTAGAGACCAGAAGAAGCAGTCGTGGCAGTGAGCAGATGCT
GTCATGAGGACCAACATCATGGTAGCAAGGTAAGTGGARAATCGGCTGTGAAGAANTACAGGGTCAGT
TGTGAGAGGGAAAGCTATCACGAATGGCTGAAGAGCTTTGGGCCTTGT TACGATGTAATGTTGTCCG
GAAATGTTGTGGTAATTATTGTA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 92

LONGITUD : 2016

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(2016)

atggoccagtotetgttectectgettgetgetgecetgtgocagaeegegetgecacagta
M A @ S L F L L L &A A A L € & R A A T V
acgtatgactttaacgtgacctgggtcaccgecaaccctgatgetgettttegtegeact
T ¥ D F N VvV T W V T A N P D A A F R R T

55

60

65

accattggecatcaatggccagtggeegeteccetgeaatcgacgteacecaagggegacege
T I G I N G Q W P L P A I D V T K G D R
gttgtcatcaacgtcaacaaccagectggaaacggagagtaccagtttgeattteocatgga
v v I N VNN QL E T E S T S L H F H G
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atctacatgaatggcaccaaccacatggatggeccgactggegtgacccagtgegagata
I ¥y M N ¢6 T N H M D G B T G V T Q C E I
cecgececgggagetcattecacatacaattttacggtegaccaaccgggaacttactggtat
p P G & &§ F T ¥ N F T V D Q P G T ¥ W ¥
cattctecacaaccgeggecagtateccgatggattgegagggecttttattgtecagagac
H 58 H N R G @ ¥ P D G L R G F F I V R D
cccogacaatccgttcaaggatgactatgatgaggaagtcgtocctgacattctecgactgg
P D N P F K DD Y D E E V VL T VF & D W
taccacgaccggatcocccaccectecatgaagagtttecattagtgtecacaaacceccacecgge
Yy H OD R I P T L M K s$ F I 5 V T N P T G
gcggagcectgtoccgaacgeggecactgatgaatgacactcagaacctcaccttecagatg
A E P V P N A A L M NUDT Q N L T F Q M
actcccgggecggagatacatgttococgactaatazacattggtgecatttgetgetcaatac
T P G R R ¥ M F R L I N I G A F A A Q Y
gtctggttogaaggccataccatgegtateogtagaagtcgacggegtgtacaccgaageo
v w F E G H T M R I VvV E V D G V ¥ T E A
gcecagatgcagagegaatttacatgactgecgetecaacgctacagegtaatcatcacegea
A D A E R I ¥ M T A A Q R Y & VvV I I T A
aagaacgaatctacctcaaacttegectttgttggaagcatggatcaggatetetttgat
K N E 5§ T 8 N F A F v G s M D Q@ D L F D
actattcecagecaggecttaataataacgtgaccgggtggettgtetacaatecaacagaac
T I P A G L N N N V T G W L V Y N Q Q N
ggcttgttgccacctttagectatcggggactacgatcegttcgatgacttcacacttgtg
¢ L L p P L A I G D Y D P F D D F T L V
cotcaagatggtatggagetcotacgatcacgtegatcattocatcacectegatatgaag
P Q DG M EL ¥ D HV D H S I T L D M K
atggacaatctcggggacggagcaaattatgectttttcaacgacgtgacctacgtegag
M D N L G D G A N Y A F F N D V T Y V E
cccaaggtgecegactetgtacacggtgttgtectactggecaataatgeccacagactecgaga
P K v P T L ¥ T VvV L 8§ T G N N A T D 5 R
atctacggtagecaacaccaacagettecatattggectaaggacgaagtegtegagatecate
1 ¥ 6 § N T N & F I L A K D E Vv ¥V E I I
ctoaacaacaatgatoogggaaageacactttacatetgeatgggeacgaeattacaagea
L N N N D P G KUH P F HL HEGH A F Q A
atcgttogcteocgaagaagaagecggegegtacgtggcaaacgaaaccttcoccccagacy
1 v R S E E E A G A Y V A N E T F P Q T
ceaatgegecgegatacaattoettgteeggeccaatggcaatatagtactgagattecaag
P M R R DT I L v R P N G N I VvV L R F K
gctgacaatccectggtgtectggetgttecattgtecatattgaatggeatgttgegteggge
A D N P GV WL F HCHTI E W HV A 5 G
cttattgeccaccatgatagaggcaccgcecttgacctgecaatecttocteteggecaacageatt
L 1 A T M I E A P L D L Q S 8 L G N S I
cctgectgatcactggecgagcttgtgccgecogeccggeacacctactgcaggcaacgcagea
P A D HEH W RACDA A AG T P T A G N A A
ggcaacacgattgattatcttgacctgactggtgaaaacaagagcecoceggeacgettece
¢ N T I D ¥ L D L T G E N K S8 P G P L P
tctggetttgaagegaaaggcattgtegegettgtettcagttgtattgetgetgtetty
s G F E A K G I Vv a L VvV F 8 C I A a&a V L
ggcatggeagccategtatggtacgggatggegectetgacagatggaactggtcageaa
G M A A I V WY GGM A P L T D GG T G Q Q
caacacgttgtggatcaacagceegcaaggacgetecgeacaagttggegtecatgeeeceta
Q H vV VvV D Q Q P Q G R & A Q V G V M P L
gaggtegoeggeaaaacgtgageaaaggatggacageeggactgatttggaggeagagatyg
AV A A K R E Q R M A 5 R T D L E A E M
cggcaagaaaagagcggagaadattaccatggtggagcagaggaggagcagecegtgggtca
R Q E K 5 G E I T M VvV E @ R R &8 S8 R G 8§

tcgaacatgetggatgtcaggaggagtageegeggttegtetaacatgetagagaccaga
S NM L D V R RS S R G S § N MUL E T R

agaagcagtegtggcagtgagcagatgetgteatga
R § &8 R G 8§ E Q M L & -
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 93
LONGITUD : 671

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MAQSLFLLLAAALCSRAATVTYDFNVTWVTANPDAAFRRTTIGINGQWPLEAIDVTKGDRVVINVNN
QLETESTSLEFHGI YMNGTNHMDGPTGVTQCEI PPGSSFTYNFTVDOPGTYWYHSHNRGQYPDGLRG
PFIVRDPDNPFKDDYDEEVVLTFSDWYHDRIPTLMKESFISVINPTGAEPVPNAALMNDTQNLTFQMT
PGRRYMFRLINIGAFAAQYVWFEGHTMRIVEVDGVYTEAADAERIYMTAAQRYSVI ITAKNESTSNF
AFVGSMDQDLFDTI PAGLNNNVTGWLVYNQONGLLPPLAIGDYDPFDDFTLVPQDGMELYDHVDES I
TLDMKMDNLGDGANYAFFNDVTYVEPKVPTLYTVLS TGNNATDSRI YGSNTNSFILAKDEVVEI ILN
NMNDPGKHPFELHGHAFQAIVRSEEEAGAYVANETFPQTPMRRDTILVRPNGNIVLRFKADNPGVWLF
HCHIEWHVASGLIATMIEAPLDLQSSLGNS I PADHWRACAAAGT PTAGNAAGNT IDYLDLTGENKSP
GPLPSGFEAKGIVALVFSCIAAVLGMAAIVWYGMAPLTDGTGQQQHVVDQQPQGRSAQVGVMPLAVA
AKREQRMASRTDLEAEMRQEKSGEITMVEQRRSSRGSSNMLDVRRS SRESSMMLETRR SSRGSEQML
S*

SEC. CON NUM. DE IDENT.; 94

LONGITUD : 3063 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

ACGCCTCGCCAACCTCATCTTCGTCGAACAGGCTTAGGTATCAAGCCTCCTTTGCAATCACTTACGC
GGCCCTCTCTACCTCCTGCTCATGTTTGAACAAATCACACCTCTTTGAAACGCTAGAAACACACTGT
TTCTATACCGTCGAGAATGGCCTGGACCTCAGCTCTAGAT CGATCCTCGTGGCTTGCCCCAGCTTCC
CCACCAAGGGGGTTTGGTAAGTCCGTAAAAGTTTCCTCACAGTTCGCAAATTCAGAGTACCGGTTCAG
CCTCTGATCTTTGCCACTGTCACGGCGGCAGCTGAAGCCGCGTGTACGTCGAATTCTCCCCTGAATA
CGTATGTGCCGGACTTGTATTTCTTCATACCCAGCCGTCTAGGATCGTTCGGTATCGGTCTCTGCAA
CGACTACCACTACGACCACTGGGAAATCCTCCACGTTCTCTACGCTGACCAGCACTTCATCTTCGTC
TACAGCGAAGACTAGCTCGGCCAGCTCGGCATCGCTTTCACGCACTACTCCTTCACCTGCCAGCTCT
TCTTCCGTGAGCTCTTCGTCGATCAGATCCTCTTCTGGCGGATCTTCATCTGCTGGTACTTCTTCTG
CCCGCTCATCATATGTCAGCTCTTCTTTGAGCTCGCGTTCTGCTGTTTCTTCCCTAGTGACCAGCAT
ATCCTCTTCTCTCACCTCAACTGGCACGGTATCGTCCTCGCCCGCTTCGAAGAGCTCCAGCTCTTCA
TCTTCCACTCTTTCAGCCTCTTCAACCACAAAGGTTGCTACTGGTACCCCGTGTGCTGGAANACACTG
CGGCTTCCAGGACAGCCTGGTGCGATCACACCATTGACGATGACTACTATCCCATTATCCCAGATAC
CGGAGTCACACGCGAATACTGGTTCGACCTTGTCGAGGTGACTGTTGCCCCTGATGGCATTGAGAGA
GCTGCCATGGCGGTCAACGGCAGCATCCCTGGACCCACCATTGAGGCGGATTGGGGCGATATCGCCG
TCATGCATGTGACCAACAGCTTGATCTCGAGCAAGAACGGCACTAGCATTCATTTCCACGGTATCCA
GCAGAACTTCACAARATCAAACGGACGGTGTTATTTCCATCACTCAGTGCCCTACCGCTCCTGGCGAG
AACTACACGTATACCTGGAGGGCTGAGCAGTACGGAACTACATGGTGAGCTTGATCCGAGGATACAG
ATGTAAAGGAGATGCTAAGATATCACAGGTACCATTCTCACTTTGCGCTTCAAGCTTGGGAAGGTGT
CTTTGGAGGTACATACATCCCCGCTCCAGGACCTCCAACATTTATTAACGAAGCCCTGCAGGTATCA
AGATCAATGGTCCGGCGAGTGCCAACTACGATTACGATCTTGGCCATGTCTTCCTGTGAGTTTCGAC
GCCCCTTTTCCACTCATTGTATAAAGTAAGCTTATGCGACAAAAGCCAACGATTGGAGCCACGAGAC
TTCGAGCTCTCTCGAGATCGTTTCTGCAAT TCGAGGTCCGCCAACACTTGAGAATGCCCTTATCAAC
GGTACCAACGTGTACAACAACTCGGGAACCATAACGGGCTCTCGTTTTGAGACAACATTTGAGGAAG
GCAAATCCTACAGGTTGAGGTTGGTCAGCGGCGCCATCGACACGCATTTCAAGGTGTCATTGGGTAA
GTTGAGCCAAAACATTGAGATTTCCTGAGATCTAAAGCTGATTGTGTTGCAGATAACCACAGCATGC
TTGTCATAGCCAACGACCTTGTACCCATCGTGCCGTACAACACGACCGTCCTGAACATCGGAATGGG
TCATCCACTTTCTATCAGGAACTGGCCATCAAACTGACACTGAACCCCAGGCCAACGCTACGATGTA
ATCATCACCGCCAACCAAGCCGTAGTCGCCACCGACTTCTGGCTGCGTGCCGTCCCGCAGACGGCCT
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GCTCCAATAACGCCAACCCAGACAATATCAAAGGAATAATCCGGTACAGCACCTCCACCTCCGCCTA
CGACTGGACGAACGAATGCGTCGACGAGGCCCTCACCAACCTCGTGCCATGGGTGACTAAGAACGCG
GCCTCGGGCACCGAGTCTATCTGAAGTGGTGACGCTCGGGTCGCAACGTTCGACAACCTCAACCGCTGGA
TGATGAACAGCACATCGATGGTTGTCGAGTGGAATGATCCCTCGTTGCTGCAGGTTTGGAATAATGA
TACCAATTTCACGGATACGAGCGGCGTGGTCAGGCTTGGTACGGCGGACGAGTGGGTCATGTTTGTT
ATCGAGATGACGCTGCCGATTCCGCGTCCCATCCATCTTCACGGGCATGATGTAGATTTCTTCCAGC
CGCCCCCCCCCCCCCCCTITTTTTTGGGCTCTACTTCCTAGAATACCGGACGGACGTCGTTGCGGAGC
GCGCCTTCGCCGACTTTTGCGTTCCGATGT CTCAAGAAAGGTGTCCATGTTGTAATGTGTATCCCAG
AGGCTTCCCGGCTGACTTGTTTTGTCAACACAGTTCAACATCCTCGCCCAAGGGACCGGCACGTACG
ATTCATCCGTGTCGCTCACCCTGTCAAACCCGCCGCGGAGGGACGTTGCGCTGCTGCCCGCAGCCGG
GTACTTGGTGATTGCATTCGCCACCGATAACCCTGGAGCCTGTGAGGACTTCTCTTTTTCTTGTGCA
TCCCTGGATGTCATCCTTGCTGTGAAATTTTTGGCTGACGCATTCGTCTCAATGCAGGGCTCATGCA
CTGCCACATCGGCCGGCGCACTACGGAGGGCTTCGCAATCCAGATCCTCGAGCGCTGGGACGAGATC
TCGCCGCTTATCGACTACGAGACGCTTGAAGGCAACTGCAACAGATGGGACGCGTACGTGTCGGTCA
GCGATGTCCTACAGGACGATTCTGGCGTATGAGCAATGAAGG TTAGAGTATTTGCGACGTGTTTTAT
CATATATACAACCTTTTTAATCGTAGTCGCTCCTTAACCATAATGTTAATCCATCACTTGGGCCATC
CAAGCACCAACAAAACATTTGAGCCTTCCCAATCAGGACTGGCACAAG

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 95

LONGITUD : 2085

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(2085)
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atggcocotggaccteagetetagategatectegtggcttgeccecagettocecaccaagg
M A W T 5 A L D R 8 8 W L A P A S8 P P R
gggtttgctgaagcececgegtgtacgtegaattetececctgaatacgtatgtgeeggacttg
G F A E A A CT S NS P L N T Y YV P D L
tatttecttecatacccagecgtetaggategtteggtatceggtcetetgcaacgactaccac
Yy » F I P & R L G S F G I G L C N D Y H
tacgaccactgggaaatcctccacgttetctacgectgaccagecacttecatettectette
¥y D H W E I L HV L Y A D O HPF I F L F
ttecoegtgagetcttogtegatecagatectettetggecggatetteatetgetggtactte
F R E L P Vv D QQ I L F W R I FF I C W Y F
ttectgeccgetecatecatatgtecagetettotttgagetegegttetgetgtttottecet
F C P L I 1 ¢ Q L F F E L A F C C F F P
agtgaccagecatatcoctetteteotcacctecaactggcacggtataegtectoegecocgette
s D ¢ H I L F 8§ H L N W H G I VvV L A R F
gaagagctccagctcttecatcectteocactetttecagectcecttcaaccacaaagectggtge
E E L Q L F I F H § F 8 L F N H K A W C
gatcacaccattgacgatgactactatcccattateccagataceggagtcacacgegaa
r # TTI D DD Y Y P I I P D T G VYV T R E
tactggttegaccttgtcegaggtgactgttgecectgatggecattgagagagetgecatg
¥y W ¥ D L V E VvV T VvV A P D G I E R A A M
gecggtcecaacggcageatcececctggacccaccattgaggeggattggggegatategeegte
A V N G 5 I P G P T I E A D W G D I A V
atgcatgtgaccaacagcttgatctcgagecaagaacggcactageattcatttceccacggt
M H v T N § L I § & K N G T § I H F H G
atccagcagaacttcacaaatcaaacggacggtgttattteccatcactecagtgecectace
I Q Q N F T N Q T D & V I 8 I T ¢ ¢ P T
gcteoctggegagaactacacgtatacctggagggctgagecagtacggaactacatggtac
A P G E N Y T Y T WU R A E Q Y G T T W Y
cattctcactttgegettcaagettgggaaggtgtctttggaggtacatacatecececeget
H S H F AL Q A W E G V F G G T Y I P A
ccaggacctceccaacatttattaacgaagecoctgeaggtatecaagatcaatggtececggega
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P G P P T PF I N E AL Q V &S R S M V R R
gtgccaactacgattacgatettggecactgtettectecaacgattggagecacgagact
v p T T I T I L A M 8§ § & N D W S8 H E T
tegagetetotegagategtttetgeaattegaggt.cegecaacacttgagaatgoectt
s § §s L E I v §$ A I R G P P T L E N A L
atcaacggtaccaacgtgtacaacaactecgggaaccataacgggetetegttttgagaca
I N ¢ T N VvV ¥ N N S G T I T G S R F E T
acatttgaggaaggcaaatcctacaggttgaggttggtcageggegccategacacgeat
T F E E G K 5 ¥ R L R L Vv 8§ G A I D T H
ttcaaggtgtcattggataaccacagecatgcttgtcatageccaacgaccttgtacccate
F K v §s L D N BH s M L v I A N D L V P I
gtgcegtacaacacgacegtectgaacateggaatgggecaacgetacgatgtaateate
v P Y N T T VvV L ¥ I 6 M G Q R Y D V I I
accgccaaccaagcocogtagteogeccacegacttetggctgegtgeegteocogecagacggec
T A N Q A Vv V A T D F W L R A V P Q T A
tgctccaataacgccaacccagacaatatcaaaggaataatcecggtacagecaccteeace
¢ 58 N N A N P DNI K G I I R Y S T S5 T
tecgectacgactggacgaacgaatgegtocgacgaggccctcaccaacctegtgecatgg
$ A Y D W T N E ¢ vV D E AL T N L V P W
gtgactaagaacgcggectegggecacgagtetatctgaagtggtgacgetgggtcgeaac
v T K N A A § 6 T § L § BE VvV VvV T L G R N
gttgacaacctcaaccegetggatgatgaacagecacatcgatggttgtecgagtggaatgat
v D N L NR WM MWNS T S M V V E W N D
ccctegttgetgecaggtttggaataatgataccaatttecacggatacgagoggegtggte
P S L L ¢ V W N N D T N F T D T 8 G V ¥V
aggcttggtacggeggacgagtgggtecatgtttgttatcgagatgacgetgecgatteeg
R L G T A D E WV M F v I E M T L B I P
cgtccecatccatcttcacgggcatgatttcaacatcctegeccaagggaccggeacgtac
R P I H L H G HD F N I L & Q G T G T ¥
gattcatcecgtgtcgctecaccctgtcaaaccegcegeggagggacgttgegetgetgece
rpr 8§ s v s L T L &8 N P P R R DV A L L P
gcagecgggtacttggtgattgecaticgecacegataaccecctggagectggetecatgeac
A A G ¥ L v I A F A T D N P G A W L M H
tgccacatoggeecggegeactacggagggettegeaatecagatectegagegetgggac
¢ H I G R R T T E G F A I ¢ I L E R W D
gagatctcgeocgcettatcgactacgagacgettgaaggcaactgcecaacagatgggacgeg
E I §s P L I D Y E T L E G N C N R W D A
tacgtgtcggtcagegatgtegtacaggacgattctggegtatga
¥y v 5 v 5 D vV v g D D s G V -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 96
LONGITUD : 694

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MAWTSALDRSSWLAPASPPRGFAEAACTSNSPLNTYVPDLYFFIPSRLGSFGIGLCNDYHYDHWEILHVLYAD
QHFIFLFFRELFVDQILFWRIFICWYFFCPLIICQLFFELAFCCFFPSDOHILFSHLNWHGIVLARFEELQLE
IFHSFSLFNHKAWCDHTIDDDYYPIIPDTGVTREYWFDLVEVTVAPDGIERAAMAVNGSIPGPTIEADWGDIA
YMHVTNSLISSKNGTSTHFHGIQONFTNQTDGVISITQCPTAPGENY TYTWRAEQYGTTWYHSHFALQAWEGY
FGGTYIPAPGPPTFINEALQVSRSMVRRVPTTITILAMSSSNDWSHETSSSLEIVSATRGPFTLENALINGTN
VYNNSGTITGSRFETTFEEGKSYRLRLVSGAIDTHFKVSLDNHSMLVIANDLVPIVPYNTTVLNIGMGQRYDV
TITANQAVVATDFWLRAVPOTACSNNANPDNIKGITRYSTSTSAYDWINECVDEALTNLVPWYVTEKNAASGTSL
SEVVTLGRNVDNLNRWMMNSTSMVVEWNDPSLLOVWNNDTNFTDTSGVVRLGTADEWVMEFVIEMILPIPRPIH
LHGHDFNILAQGTGTYDSESVSLTLSENPPRRDVALLPAAGYLVIAFATDNPGAWLMHCHIGRRTTEGFAIQILE
RWDEISPLIDYETLEGNCNRWDAYVSVSDVVQODDSEV*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 97

LONGITUD : 2449 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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GCGCACCCCCGAATTTTCATGTGGCACTTTGCTGGTGGCGATGCATAAAGTCTCCCAAACTTGATCT
TCAGCGTCGAGAGCAGCTCAACGTCCGATCCCGATTTTTCGTTCACCGCGCTTCTTGTCCCTCAAGCC
CCCAATACAATTCAACATGTTTTCTTTTCTCGTCCAGAAGCCTCAACTGCOGCTATGGCTGGACTTT
GGCCTTTCAATATGGTCAATGTTCGGCGGAAACAGTCAAGALTGCGTACACTIGCCCCAGAGCAGAL
ACTGCTGGCATGATGGGTTCGATATCAACACCGATTATGAAGCTAAGATACCGCCAGGGAAGCTCGT
GGAGGTAAGATAACCCAGCCACAGACGGCTCAGGCCATCGCAACTCACCTCCCTTAGTACGATTTCA
CTATCTCGGAAGCAGTCCTTGCTCCGGACGGATACTTGACGAATGTCACTCTGGTAAATGGAGTATT
CCOTGGTCCARCCCTCGAAGCTGAATGGGGAGCGATACGATCAGTATGCCTTCTTCATATGAAATCTTT
CTGTGTGCCTTTTGACGTGATTGCTGACATTTCCTGCCAGGCATAACGATCCACAACAACCTCACAA
ACCACAATGGCACATCCATACATTGGCATGGAATTCGCCAATTCGAGACCAATTGGCTTGATGGTGT
TCCCGGCGTCACTCAATGCCCGTCAAAGGTACTACGGCTGGTTTGCTTTGGGAGAGAAACAGGGGAG
CTAAGTGTCACCAGCCTGGAGACTCGCAAGTTGTCGAATT CCGAGCGATGCAATATGGGACCGCATG
GTATCATTCACACTACAGTCTTCAGTGTCAGTATCAATCACAGAGCTCTTGAGCGGCACTTACGCTA
ACCATGATTAGATACAAACGGAGTTCTCGGTATTTGCTATCTCCCTTCCATACAGTTCACAACCTGT
GGGCTGATCCCGTTGCAGGACCCATTCACATCAAGGGACCCTCGAGCATGAACTACGACGTGGATCT
CGGGCCACTGTTGATCAGTGATTGGTATCACCACGATGCCTTCGGCCTATTCCATTATGAGATCGCT
TCACCGCACGCGCCGCTTCCGGTCACAACTATCTTGAATGGCAAGGGAGTCTTTGATTGCGATCCAG
CCAGCGATGCTCGTTGTACGGGAGAGCACCAACGGCACGAGATAGTGTTCGAAGAGGGTAANAGATA
CAAMATTGGACTAATAAATACCGGCAGCCTTCTGACATACAAGTTCTGGATCGATGGCCATAATTTT
ACAGTTGTGCAGACGGATTTCGTTCCCATCAAACCATACGTCACCGACGTTCTGATCGTCGGGATAG
GTATGTTCAGTGCCTACAAAGAATTGGCGGTAAACTGATCATTCCCAGCTCAACGATACGAGATCAT
TATCGAAGCAAATGTGACATTCACACGTGGCTCCAACTTCTGGATTCACGCAACGTACTGTGACGAT
GATGACATGTTGGACT CGAGAGTTGGCATAGTCCGCTACGACGGCAGCGACGGTCGTGATCCGCACA
CGCCGCCCAAGAGTGAGCAACACCCCGGATACGGGTGTCGTGATCCAGCCACGGAGAATCTTGTTCC
CATCGTGAAGAGGGAAGTAGGCAAGAGAGTGAACGGGCTCAGCCCTCGCTGATTACCTCAGGATCGGC
CTGCAGGGCTGGCCCAACATCTCGGACACAGATTCGCTCGTACACAAATGGACACTTACCAACAGAA
CCCAGTACATTGATTGGAGGGAGCCAACAATCAAGGCGCTCACTTCGGATGTCGGGGCTGATTTTGC
GGATGAGACATGCCCCATATACCTGGACTACGAGACTGGCGAGTGGGTGTACTTCGTCATCGAGAAC
AACTACACGCTGAGCGACGCCAACACGCCCCGCACCATCCCCCGCTCGGTCCATCCCATCCACTTAC
ACGGGCATGACTTCGTGATCCTCGCCCAGGGTGACGGCATGTTCGACCCCGTCGACGTGGTGCCGAA
CCTCCACAACCCAACCAGGAGGGACGTGGTCAATTGCCCGATTGGCGGCTACGTATGGATCGCATTC
CAGGTCAACAATCCAGGAGCGTGGCTGATGCATTGCCATATCGCCTGGCATGCCAGCGCCGGACTCT
CACTGCAGTTCATTGAGCAACCTGGCCTGATCAAGGGGTTAATGGAGCAGGCAGGAGCCTTGCCGGA
GCTTGCTGATCGATGCGAGGACTGGACTGAGTACTACAATACTGTAAACATACCAAAAGGCGCACTG
CAAGATGATTCGGGCATATGAGTTGGTATTGAACTTCCGGCTGAACACGCTCAGCCACGGCTACTTG
CTTGGCCAAGATTGAGGGTTGGCCGAGAAATGAGTAGTGGGGATTATCACTTTCTTAGAATGTGCAC
GAAAGGGTAGTGTTCGGTCATGTCTCTTAGCTTGAAA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 98

LONGITUD : 1821

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1821)

atgttttotttbgtegtecagaagecteaactgeegctatggetggactttggoetttoa
M s F V V Q K P QL P L W L D F G L S
atatggtcaatgtteggeggaaacagtcaagactgegtacactegecccagagecagacac

55

60

65

I W § M F G G N § Q D ¢ VvV H S P ¢ § R H
tgctggcatgatgggttegatatcaacaccgattatgaagctaagataccgecagggaag
¢ W H D G F D I N T D Y E A K I F P G K
cteogtggagtacgattteactatecteggaageagtecttgetoeggacggatacttgacyg
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L v E Y b F T I §$ E A V L A P D G ¥ L T
aatgtcactctggtaaatggagtattcoectggteccaaccctegaagetgaatggggagat
N VvV T L V N GV F P G P T L E & E W G D
acgatcaggataacgatccacaacaacctcacaaaccacaatggcacatccatacattgg
T I1 R I T I H N N L T N H N G T S8 I H W
catggaattcgececaattcgagaccaattggettgatggtgttococeggegtecactecaatge
HE G I R Q F E T N W L D G VvV P G VvV T Q C
ccgtcaaagcctggagactcgeaagttgtegaatteoecgagegatgoaatatgggacegea
P 5 K P G D &5 Q V V E F R A M Q Y G T A
tggtatcattcacactacagtcttecagtatacaaacggagttcteggacccattcacate
W ¥ H 8§ H ¥ 8 L Q ¥ T N G Vv L G P I H I
aagggaccctegagecatgaactacgacgtggatcteogggecactgttgatcagtgattgg
K G P 5 S M N Y b Vv D L G P L L I S D W
tatcaccacgatgectteggectatteccattatgagatcgettcacegecacgegeogett
Yy H H D A F 6 L F H Y E I A § P H A P L
ccggtcacaactatcttgaatggcaagggagtctttgattgeogatccagecagegatget
p v T T I L N G K G Vv F D C D P A S D A
cgttgtacgggagagcaccaacggcacgagatagtgttcecgaagagggtaaaagatacaaa
R ¢ T G E H Q R H E I VvV F E E G K R ¥ K
attggactaataaataccggcagecttectgacatacaagtictggategatggccataat
I 6 L I ¥ T 66 $ L L T Y K F W I D G H N
tttacagttgtgeagacggatttegtteccatcaaaccatacgteaccgacgttetgate
F T VvV V Q T D F Vv P I K P ¥ V T D V L I
gtcgggatagctcaacgatacgagatcattatcgaagcaaatgtgacattcacacgtgge
v 6 I A Q R Y E I I I B A NV T F T R G
tecaacttetggattecacgeaacgtactgtgacgatgatgacatgttggactegagagtt
S N Fr W I H A T Y C¢C DD D DML D S R V
ggcatagtccgctacgacggcagcgacggtegbgatocgecacacgeocgeoccaagagtgag
G 1 v R Y D G 5 D G R D P H T P P K 5 E
caacaccoeggatacgggtgtaegtgatecagecacggagaatcttgttaeccategtgaag
Q H P G ¥ G C R D P A TEUDNUL V P I V K
agggaagtaggcaagagagtgaacgggctcageectgetgattacetecaggateggectyg
R E V G K RV NG L S P A DY L R I G L
cagggctggececcaacatcteggacacagatbecgectegtacacaaatggacacttaccaac
Q 6w P N I &§ D TTD S L V HK W T L T N
agaacccagtacattgattggagggagccaacaatcaaggecgetecacttcggatgtcggg
R T Q ¥ I D W R E P T I K A L T S D V G
gectgattttgeggatgagacatgecccatatacectggactacgagactggegagtgagtyg
A D F A D E T ¢C P I ¥ L. D ¥ E T G E W V
tacttegteatoegagaacaactacacgetgagegacgaecaacacgaccageaceatecoe
Yy r v I E N N ¥ T L S b A N T P R T I P
cgctocggtocateccatccacttacacgggecatgacttegtgatcecctegeccagggtgac
R S VH P I H L HG HUDVF V I L A Q G D
ggcatgttegacecegtegacgtggtgecgaacctecacaacccaaccaggagggacgtyg
G M ¥ D P VD V V P N L HN P TR R D V
gtcaattgecegattggeggetacgtatggategeattocaggteaacaatecaggageyg
v N C P I G G Y V W I A F Q V NN P G A
tggctgatgcattgccatatcgcctggecatgeccagegecggactecbcactgecagtteatt
W L M H ¢ H I A W H A 8 A G L S L @ F I
gageaacctggeoctgatcaaggggttaatggagecaggcaggagcecttgecggagettget
E ¢ P G L I K G L M BE ¢ A G A L P E L A
gatcgatgoegaggactggactgagtactacaatactgtaaacataccaaaaggcegeactg
0D R ¢ ED W T E Y Y N T V N I P K G A L
caagatgattecgggcatatga
Qg D D s G I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 99

LONGITUD : 606
TIPO : PRT
ORGANISMO : M. phaseolina
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MEFSEFVVQKPQLPLWLDFGLS IWSMFGGNSQDCVHSPQSRHCWHDGFDINTDY EAKI PPGKLVEYDET
ISEAVLAPDGYLTNVTLVNGVFPGPTLEAEWGDTIRITIHNNLTNHNGTSIHWHGIRQFETNWLDGV
PGVTQCPSKPGDSQVVEFRAMQYGTAWYHSHY SLQY TNGVLGPIHIKGPSSMNYDVDLGPLLISDWY
HHDAFGLFHYETASPHAPLPVTTILNGKGVFDCDPASDARCTGEHQRHEIVFEEGKRYKIGLINTGS
LLTYKFWIDGHEHNFTVVQTDFVPIKPYVTDVLIVGIAQRYEIITEANVTFTRGSNFWIHATYCDDDDM
LDSRVGIVRYDGSDGRDPHTPPKSEQHPGYGCRDPATENLVPIVKREVGKRVNGLS BADYLRIGLQG
WPNISDTDSLVHEKWILTNRTQYIDWREPTIKALTSDVGADFADETCPIYLDYETGEWVYFVIENNYT
LSEANTPRTIPRSVHPIHLHGHDFVILAQGDGMFDPVDVVPNLHNPTRRDVVNCPIGGYVWIAFQVN
NPGAWLMHCHIAWHASAGLSIQFIEQPGLIKGILMEQAGALPELADRCEDWTEYYNTVNIPKGALQDD
SGI*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 100

LONGITUD : 2347 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

GATACAACTCTTCTCCCCGCCTCTCTTTCACAAACTGTCTATCGCTCCTTTGTTTTTCTGTCCCTCC
TTAAGGTCACATACTACTGAGACTATTCGTGTCTCGTGCCTCTCATTTAGTTTTTAGTTGATTCATC
TTGCCGTTGCTGTAACATGCCGTTTITCTCCACGCCTAAGTATATGCCTTTTAGCATTTTGCTCTCAC
ATTGTGTTCGCACTTTCGATACCAAATGTAAAGCATAGCGACCCCCCACTTAAGCCCGCGCAATTACG
GATTTCGTTTCGGCAACCTGTCTTGGGGCGGEGCGGAGCCTTCCGACCCACTCGCACAAGGTGCAGA
ACGTTTGGATGACATCAGTCTCCCOGGCCCCTGAAGATGGCTGTCTTTTCTCCARAGATGCTCGGAAL
TGCTGGCGCGATAACTTCAACATCGACACCGATTTCGACGAGCGCTTCCCCACGACCGGGAAGACGG
TCACTGTAAGGAATCATCGCACCTCTTGGAACCCTTACGCTAATACCGAGGGCAGTATAATCTGGAG
ATCACAAACACTACCATGGCCCCTGACGGAATCGAACGCGTCGTCATGGCCGTGAATGGCCAATATC
CCGGCCCGACCCTTATTGCTGATTGGGGGGACACGATGGTTATCAACGTCAAGAATAGCCTGGACCA
CAACGGTACGGGTCTCCATTTCCATGGACTGCGCCAATACAARAAGCAACGGCGCCGATGGGGCGAAC
GGTATCACAGAATGCCCAATTGCCCCCGGCGAGACCAAGACCTACACCTTTCAATGTACCCAGCACG
GTAGCTCGTGGTACCACTCGCATTACTCTGTCCAGTACTCCGACGGCGTTCTCGGCGGCATTATCAT
CAACGGCCCCGCCGACGCGCACTACGACCACGATCTTGGTGTGTACATGCTTTCTGACTGGTACCAC
ACTCCAATGTTTGAACTAGCCGAAGCTGCCAGGCATTCGACAAGGGGCCCACCGAAGGCGGATAACG
GACTCATCAACGGGACGATGAAGAGCCCTGACGGTTCTCTTGGAGCCTATGGCCAGATCCATGTGAA
GAAGGGTCTGCGGTACAGGATTCGCGTAATGAATGTTGGCACTAACGACCACTACCTCTTCTCTGTT
GATGGGCACAACCTCACCGTGATCGCAAGTGATTTCGTGCCGGTCGTGCCCTTTTCGGCGTCCAGCA
TTTCCCTCGGTGTTGGTGAGATATCCGATCTTTATGTTGTTATTTCGCTGCTGACCGTCACTTTAGG
ACAGAGGTACGACGTGATCCTTATCGCCGACCAAGACATTGACAACTACTGGATCCGCTCCGACCCG
GACTCTGCCTGTAGCGTTAACGGCAACGCCGGCAACATAAAAGCCATCCTCTCGTATGACACGGCTC
CCGCGGACGCTCAGCCGAATAGCACGCGCCACAGCATCTCCTCGGGCTGCAAGGACATGGCAGTCGT
GCCAAGAGTTGCTAATACCGTGCCCTCTGATCGCTTCGCGGACGCCGTCCAGAGCCTGGCGATGAGC
GTCAATATCACGCAGCAGAACGGCCCGCTCGTCCAGTGGTATATCAACGGCTCGGCTATGGAGGTCG
ACTGGAGCTACCCGACGGTCCAATATGTCCTAGATGGGAACACGTCGTACCCGCGTGAGCTGAACCT
AGTCCAGCTGGATGAGGCGGACCAGTGGTACTACTTCGTCATCCAGACCGTGCAAGGCTTGCGTGTC
AACCTGCCGCACCCAATTCATCTTCATGGCCACGTACGTTCCCTCCTTTCCCTTCCTCCCTARACGA
AACAGTAAAAGAGGGACAAGTGAATGCGACGTACTGATTTGTTGTCCAATTGGTCCAGGACTTCTAC
ATCCTCGGCGCCGETCCCGGLGAGTGGGACGGCAACATCGATGGCCTGCAGTTCCGACAACCCTCCGL
GGCGCGATACGGCAATGCTACCTGCCGGTGGCTACCTCATCCTCGCCTTTCCGGCCGACAACCCTGS
CGCCTGGCTCATGCATTGCCACATCCCGTTCCACGTCCAGCAGGGCTTCGGGCTGCAGTTCTTGGAG
CGGCCGGATGAGATTGAGGGCGTCATGGGCGATACGAGCCCGTTTTACAACGAGTGTGCGGCTTGGA
AGGACTACTATGGTGGGGGCCAGGCTTTTCAGCAGTCCGATTCGGGCTTGTAATTGGTCGTGGTGGC
TTGCGCAAGAGCAANGCGCCGTCGGTGCTCTGGCGGTGATTT TTAGTGGCACGGTTTTTGTACT CAT

CAACTCCTAATCACTAAGTCAGCCACCCTCGTTTCCGCCCACCCTGTACAGTCAGCATCATAACGTA
AC
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SEC. CON NUM. DE IDENT.: 101

LONGITUD : 1854

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE : CDS
UBICACION : (1)......(1854)
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atgcegtttteotocacgocetaagtatatgocttttagecattttgetcteacattgtgtte
M Pp F § P R L 8 I C L L A F C S8 H I V F
gecactttoegataccaaatgtaaaggataggacccecceccacttaagecegegeaattacgga
A L 5 I P N V XK DR T P HL 85 P R N Y G
tttecgttteoggcaacctgteottggggcggggcggagecttecgacccactecgecacaaggt
F R F G N L § WG G & E P 8 D P L A Q G
gcagaacgtttggatgacatcagtcteocecggecoccctgaagatggetgtettttetecaaa
A E R L D D I S L P A P E D G CL F S8 K
gatgcteggaactgcetggegegataacttecaacatecgacacecgattteogacgagegette
D A RN CWURDWN PF NI D T D F D E R F
cccacgaccgggaagacggtcacttataatctggagatcacaaacactaccatggceect
P T T GG K T VvV T ¥y N L E I T N T T M A P
gacggaatcgaacgegtegteatggecgtgaatggecaatateceggeccgacecttatt
D GG I E R V VvV M A V N G ©Q Y P G P T L I
gectgattggggggacacgatggttatcaacgtcaagaatagectggaccacaacggtacy
A D W GG D TM VI N V KN S L D HDN G T
ggtcteocattteocecatggactgogecaatacaaaageaacggegcecgatggggegaacggt
G L H P H G L R Q ¥ K 8 N G A D G A N G
atcacagaatgcccaattgoccocccggegagaccaagacctacacctttecaatgtaccecag
I T £ C P I A P G E T K T ¥ T F Q C T Q
cacggtagcetegtggtaccactegeattactetgtecagtactecgacggegttetegge
iH GG 5 s W Y H s H ¥ § Vv ¢ Y & D G V L G
ggcattatcatcaacggeececgecgacgegeactacgacecacgatettggtgtgtacatg
G I I I N G P A D A H Y D H D L G V ¥ M
ctttetgactggtaccacactocaatgtitgaactageegaagetgecaggeattegaca
L §s D W Y HT P M F E L A E A A R H S T
aggggcaccaccgaaggaggataacggactocatcaacgggacgatgaagageectgacggt
R G P P K A DNGUL I N G TM K S8 P D G
tctettggagocctatggccagatccatgtgaagaagggtetgeggtacaggattegegta
S L G A Y G Q I H VvV K K G L R Y R I R V
atgaatgttggcactaacgaccactacctecttetetgttgatgggcacaacctcacegtg
M N v 6 T N D H Y L F 8 v D G H N L T V
atcgcaagtgatttogtgeooggtcgtgeccttttoggegtecageatttocececteggtgtt
I A § D F V P V V P F 8 A 8§ 88 I 8 L G V
ggacagaggtacgacgtgatccttategeccgaccaagacattgacaactactggatcocge
G Q R ¥ D vV I L T A D @Q D I D N Y W I R
tecgacccggactetgectgtagegttaacggecaacgecggceaacataaaagecatecte
s D P D S A C SV NG NAGDNTI K A I L
tecgtatgacacggetecccgeggacgctcagecgaatagecacgegecacageatetecteg
s ¥y p T A P A D A Q P N S T RH S I S5 8
ggctgeaaggacatggeagtegtgecaagagttgetaatacegtgecctetgategette
G ¢ K D M AV VvV P R V A N TV P 8 D R F
goggacgaecgtoccagagectggegatgagegtecaatatcacgecagcagaacggecoegete
A D AV Q S L A M S V NI T Q Q@ N G P L
gtccagtggtatatcaacggcteoggetatggaggtegactggagetaccoccgacggtcecaa
v Q w ¥y I N G 8§ A M E V D W S5 Y P T V Q
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tatgteoctagatgggaacacgtogtaccoegegtgagctgaacctagtocagetggatgag
¥y v L. D G N T S ¥ P R E L N L Vv @ L D E
gceggaccagtggtactacttegtecateccagacegtgecaaggettgegtgtecaacetgecg
A D QO W Y Y F V I Q T V 0 G L R ¥V N L P
cacccaattcatcttcatggccacgacttctacatcecteggegeecggteccggegagtgyg
H p I H L H G H D F ¥ I L G A G P G E W
gacggcaacatcgatggectgcagttcgacaaccctocgoggegegatacggcaatgeta
r ¢ N I D G L Q F DN P P R R D T A M L
cctgegggtggetaccteateoctegectttocecggecgacaaccctggegectggetecatyg
P A G G Y L I L A F P A D N P G A W L M
cattgccacatcecegttccacgtccagcagggettocgggetgcagttecttggagecggeeg
X ¢ H I P F HV Q QG VF 6L Q F L E R P
gatgagattgagggcgtcatgggegatacgagceccegttttacaacgagtgtgecggettgy
b 1 E G VM G DT S P F ¥ N E C A A W
daggactactatggtgggggeccaggcettttecageagtecegattegggettgtaa

K DY ¥ G 6 G Q A F Q ¢ S D S G L -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 102
LONGITUD : 617

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MPFSPRLSICLLAFCSHIVFALSIPNVKDRTPHLSPRNYGFRFGNLSWGGAEPSDPLAQGAERLDDI
SLBAPEDGCLFSKDARNCWRDNFNIDTDFDERFPTTGKTVTYNLEI TNTTMAPDGI ERVVMAVNGQY
PGPTLIADWGDTMVINVEKNSLDHNGTGLHFHGLRQYKSNGADGANGITECPIAPGETKTYTFQCTQH
GSSWYHSHYSVQYSDGVLGGIIINGPADAHYDHDLGVYMLSDWYHTPMFELAEAARHSTRGPPKADN
GLINGTMESPDGSLGAYGQIHVEKKGLRYRIRVMNVGTNDEYLFSVDGHNLTVIASDFVPVVPEFSASS
ISLGVGQRYDVILIADQDIDNYWIRSDPDSACSVNGNAGNIKAILSYDTAPADAQPNSTRHSISSGC
KDMAVVPRVANTVPSDRFADAVQSLAMSVNITQONGPLVOWY INGSAMEVDWSY PTVQYVLDGNTSY
PRELNLVQLDEADQWYYFVIQTVOGLRVNLPHPTHLHGHDFY ILGAGPGEWDGNIDGLOFDNPPRRD
TAMLPAGGYLILAFPADNPGAWLMHCHI PFHVQQGFGLQFLERPDEIEGVMGDTSPFYNECAAWKDY
YGGGQAFQQSDSGL*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 103

LONGITUD : 2415 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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65

TCGAGCAAGATGAATGTATCCTCCGTGGARAGTCTTTTTT CTCAGGGCGGCCGTCCGCTTTGACCTC
TGCCCTCTTGCTGGATTATAGAATACCCAGACGCCCATGTAGTGCATGGCCTTGTGAACTTACCCAC
CACCTCTCTCGCGAAGATGATTGGCCATTCTCTCGTAGCTGTAGCACTCGGCAGCGCAGCCATGGCA
CTGGCTCTTCCTCAGAGCCACGTCCCCGCTGCTTGCATGAACGGTCCGCACTCTCGGAAGTGCTGGG
GCAACTACTCCATCGACACGGACTGGTACACCGAAACTCCATACACGGGLGTGGTGAGAGAATACTG
GTTCCTGGTCGAGAATACCACCGTAGCACCAGATGTACACGCUCCCTCTGGGTTGCGCCATTGGCAAL
GCATGGCAGGCTGACTTGGGGTGGCAGGGATATGAGACATGGGCTCTCACGGTARACCGCTCGATTC
CTGGACCAACAATCGAGGCCARACTGGGGCGACGAAGGTAAAGTTGTTTCGACTGGGATTCGCCGGCC
GATAATGCTTACTGCTACGCAGTAATCGTTCATGTCACCAATGGCATGGAGCGGAATGGTACCGCAA
TCCATTTCCACGGCCTRAAGGCAGCTGGGAGCCCACGAAATGGATGGTGTCCCTGGGGTTACGCAGTG
TCCTATAGTACGCCCGTACCCTCTCTCTCTCGCACTGCTGCGCGCAAGCTATTGATACTTCTCAGGC
TCCCGGACACTCCTACACATACAAGTGGCGAGCTACTCAATACGGAACGGTGAATCCCCCCTCGAGS
CAGAATCGGCCATACTTTAACTGACGGGTCTGAAAGAGUTGGTATCATTCCCACTTCAGCATGCAAT
ACTCGGTCGGTCTACAGGGCCCGATCGTCATTCACGGACCTGCTACGGCAGACTATGACGAGGACCT
GGGAACGGTCGTCTTGCAGGACTGGAGT CACACCTCTCCGTTCGCCATGTGGTGGTACGCACGTGTG
CCTTCCGGACCGCCCTCGCTCTCAAACTCGCTCATCAACGGCAAAAACGTCTTCTATTGCGACAGTA
CGACCGATTCGAGATGCTACGGTAACGGCACACGGTCGGAGTGGCGLCTTTGAGCAGGGGAANAAGTA
TCGAATGAGGCTCATCAATACAGGCCTCTACTCAAACTTCCGTTTTGCCATTGACAACCACAACCTC
ACCGTTATTGCGACCGACTTTGTTCCTATCAAACCCTACACCACAGATAACGTGAGTCACCAACCCC
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TTGCTTTCGTGCACTCTAACGAGACATTTCTCCCAGGTGGCAATTTCAATGGGGCAACGCTACGACA
TCGTCGTTGAGGCAAATCAACCGGAAGGTGATTACTGGCTGCGGTAAGGCTCTAATGAATTGATCAG
ACATTGAAAAAAAAGGGGGGCGGGGEGAACCCCATCAACTGACATTCAACCCTACCTAGGGCTATAT
GGCAAACATCCTGCTGCCCGAACGACTACTCARACAATACCCTTGGCATAATCCGCTACACAGCARA
CTCCACTGCCGAACCAAACACAACAAGTCCTGCACTATCCTACCCGGACACATGCGGCGACGAGCCG
GCAGCGAGCCTCGTGCCGCACCTGGCCCTCAACGCGAGCACGCCGGCCGTCGTGCGCACCTACGACC
TGTCCAAAGTCACACTCGAGCTGCCAAAGGGCTTCCTCTGGACACTGAACGACACCTACCTCTGGAT
CAACTGGTCGTCGCCAACGAACTTGAGGCTGGCCGAGGGCGGCGCCGCCGCTGCGGCGAGCCTGCCC
GCCGAATATCTCGCCGTCGACAGCCGGGCCGGCAACGAGGGACGCTGGGCGTATCTCGTGTTCAACG
ACGTCTCCGCCCGCAATCGCTCGCACCCGATGCACCTGCACGGCCACGACTTCTTCCTGCTCGGCAC
CGGCCCTGGCTATTTTGAGTACGGCAGCAACAGCAGCAGCCTGGCGATGCTCAACCTGCACAACCCG
CCTCGTCGCGACACGGCGACCTGGCCCGAGTCTGGCTGGATGGTCGTCGCGTTCCTCATGGACAACT
CGGGGAGCTGGCTGATCCACTGCCACATCGCCTGGCACTCGAGCGAGTCGCTCGGCCTGCAGTTCCT
GGAGAGCCCTGAGACGTATGTCCCTCGATTGGAAGGCCAGAGATTGCGGGAGACGTGCGAGGCGTGG
GATGCATTCTGGAATCGCCACGACTCATACGAGCAAGAGGATGCGGGGATATAAGGGCCGCGAGGAC
TGCATGAACGCATGCTTTGGTCCTGCATGGAGGCTTCGTGAATTGGCGGGAAAGATGTGACTAACTT
CTTCCTCGCATGTTCTTGGCTCTCTCCTTCTCTACACTCTCTAAATAATCCGCAAATTTCCATGTGC
GTA

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 104

LONGITUD : 1815

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1815)
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atgattggcocattetotegtagetgtageactaggecagegeageeatggeactggotett
M I 6 H S L v A vV A L &G 585 A A M A L A L
cctecagagecacgtececgetgettgeatgaacggtecgeacteteggaagtgetgggge
P Q S H V P A A CMNGUP H S R K C W G
aactactccecatcgacacggactggtacaccgaaactcocatacacgggegtggtgagagaa
N ¥ 5 I D T D W Y T E T P ¥ T G V V R E
tactggttcctggtcgagaataccaccgtagcaccagatgtacacgeccctetgggttge
¥y W F L V EN T T V A P D V H A P L G C
geccattggeaacgeatggecaggetgacttggggtggcagggatatgagacatgggetete
A I @G N A W Q A D L G W Q G Y E T W A L
acggtaaaccgctcgattecctggaccaacaatecgaggeccaactggggcgacgaagtaate
T vV N R 5 I P G P T I E A N W G D E V I
gttcatgtcaccaatggecatggagecggaatggtaccgecaatccatttcecacggcetaagg
vV H v T N ¢ M E R N ¢ T A I H F H G L R
cagctgggagcocccacgaaatggatggtgtocetggggttacgcagtgtectatageteee
¢ L G A H EMD GV P GV T Q C P I A P
ggacactcoctacacatacaagtggegagetactcecaatacggaacgagectggtateattec
G H 8§ ¥ T ¥ K W R A T Q Y G T 8 W Y H 8
cactteageatgeaatactoggtoggtatacagggoeccgategteatteacggacctget
H F S M ¢ ¥ § v G L Q G P I VvV I H G P A
acggcagactatgacgaggacctgggaacggtagtettgeaggactggagtcacacetet
T A D ¥ D E D L G T Vv V L g D W S H T 8§
cegttegecatgtggtggtacgeacgtgtgocttooggacegeactegototeaaactag
P F A M W W Y A R V P 8 G P P 5§ L S N =8
ctcatcaacggcaaaaacgtcettetattgecgacagtacgaccgattcgagatgetacggt
L I N ¢ K N ¥V F Y C D & T T D § R C ¥ G
aacggcacacggteggagtggcgetttgagcaggggaaaaagtategaatgaggetceate
N G T R 8§ E W R F E Q G K K Y R M R L I
aatacaggcoctctactcaaactteoegttttgecattgacaaccacaacctcacegttatt
N T G L ¥ $s N F R F A I D N HNUL T V I
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gegacogactttgtboctatcaaacactacaccacagataacgtggecaatttcaatgggg
A T D F Vv P I K P Y T T D N V A I S M G
caacgctacgacategtegttgaggecaaatcaaccggaaggtgattactggetgeggget
¢ R Y D I v VvV E A NIOQ P E G D Y W L R A
atatggcaaacatccotgetgeccgaacgactactcaaacaatacecttggecataatececge
I w ¢ T 8§ ¢ ¢ P N DY & N N T L G I I R
tacacagcaaactecactgeocgaaccaaacacaacaagtectgecactatcctaccecggac
¥y T A N § T A E P N T T & P A L S Y P D
acatgcggcogacgagcocggeagegagectogtgecgcacectggecoetcaacgegageacy
T ¢ ¢ b E P A A 88 L vV P H L A L N A 8 T
ceggecgtegtygeygcacctacgacctgtecaaagtcacactegagetygccaaaggyctte
P A VvV VR T Y DL &8 K VvV T L E L P K G F
ctctggacactgaacgacacctacctetggatcaactggtegtogecaacgaacttgagg
L w T L N D T ¥ L W I N W S S8 P T N L R
ctggcogagggoggagocgaeogetgeggegagactgcoccegocgaatatetegeegtegac
L A E G G A A A A A 85 L P A E Y L A V D
agcoogggeoggcaacgagggacgetgggegtatetegtgttecaacgacgteteegecege
S R A GG N E G R W A ¥ L ¥V F N D V § A R
aatcgectcecgeoaccegatgecacctgeacggeocacgacttecttectgeteggecaceggeccet
N R S H P M H L H G H D VF F L L. G T G P
ggctattttgagtacggcagcaacagcagcagcectggecgatgctecaacctgecacaacceg
G ¥ P E Y G &§8 N 5§58 &8 5 L A M L N L H N P
ccteocgtegeogacacggcgacctggeoccgagtetggetggatggtegtegegttocteoatg
P R R D T A T W P E S G W M V V A F L M
gacaacccoggggagetggetgatecactgecacategectggeactecgagegagtegete
D N P G S W L I H C H I A W H S S E S L
ggcctgcagttoectggagagecctgagacgtatgteoctogattggaaggocagagattyg
G L ¢ F L E 8 P E T Y V P R L E G Q@ R L
cgggagacgtgcgaggcegtgggatgecattetggaatcgecacgactcatacgagecaagag
R E T ¢C E A W D A F W NUR H D § ¥ E Q E

gatgcggggatataa
D A G I -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 105
LONGITUD : 604

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MIGHSLVAVALGSAAMALALPQSHVPAACMNGPHSRKCWGNY SIDTDWYTETPYTGVVREYWFLVEN
TTVAPDVHAPLGCAIGNAWQADLGWOGYETWALTVNRSIPGPTIEANWGDEVIVHVTNGMERNGTAT
HFHGLRQLGAHEMDGVPGVTQCPIAPGHSY TYKWRATQYGTSWYHSHFSMQYSVGLQGPIVIHGPAT
ADYDEDLGTVVLQDWSHTSPFAMWWYARVPSGPPSLSNSLINGKNVEFYCDSTTDSRCYGNGTRSEWR
FEQGKKYRMRLINTGLYSNFRFAIDNHNLTVIATDFVPIKPYTTDNVAISMGQRYDIVVEANQPEGD
YWLRAIWQTSCCPNDYSNNTLGIIRYTANSTAEPNTTSPALSYPDTCGDEPAASLVPHLALNASTPA
VVRTYDLSKVTLELPKGFLWTLNDTYLWINWSSPTNLRLAEGGAAAAASTLPAEYLAVDSRAGNEGRW
AYLVFNDVSARNRSHPMHILHGHDFFLLGTGPGYFEYGSNSSSLAMLNLHNPPRRDTATWPESGWMVY
AFLMDNPGSWLIHCHIAWHSSESLGLQFLESPETYVPRLEGQRLRETCEAWDAFWNRHDS YEQEDAG
T*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 106

LONGITUD : 2275 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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TCGATGCATCCCTCTCTGACGCAGATCTCTTTTATAAAACCGACTGTCATCCTCGATTGAGTCAGTC
TTTGCTCAAACGGACTTATTCAAAGGTCAGTTGGGTGAGT TGGGAGGCTGATGCGATTCAGGATACTC
TCCGGGCACGTTCGCCATGATTCGCCTTTTTCTCGTGCTCGGCTTTGTGGCCACGACATTGGCCAAG

ACTGTTACTTTTAACTGGAACATCGGCTGGGTTTCTGCGGCT CCAGATGGATTTACACGGCCCGTCA
TCGGCATCAACGGGCTGTGGCCGCCTCCCGTCTTAGAAGCCGACGTTAACGACACCATTATCGTAAC
CGCGCATAACTCGCTAGGCAATGAGACGACGAGCTTGCACTGGCATGGCATGTGGCAGARCAACTCG
ACTCATATAGACGGCGGAAGTAGAGTCTCGCAGTGCGAAATCCCTCTAGGGGGCACCTTTACGTACA
GGTTTAAGGCATACCCGGCAGGCACTTTTTGGTACCATTCTCACGCTATGGGCCAATATCCCGACGG
CCTACGGGCCCCGATGATTATTCACGACCCTGATTCTGCTGCGGAGCAGGACGCCGATGAGCAGCAT
ATACTTACGGTCTCGGACTGGTACCGTAACCAGATGCCGCCGCTTATCCACCGCTATCTAACTACTC
CTAACTATAACGGCGCCATGCCGAAACCCAACTCGAGCTTAGTTAACGACCAGCAGTCCAAGAGGCT
AAACATCCGCCCGGGGCAGAAGAGCTATATCCGCATTATTAATATATCAGCGCTAGCAACGTTCTAT
CTACAGTTCGGTAGGTACATCCCCCTTGTTGTACAGACAAAGCTAACGATTTAGATCAACACAACAT
GACTGTCGTTTCTATCGACGATGTTAACGGTTGGTAATCCTGTTACTTATGCTACGCTAAGATGCAT
GTCGGCATATAAGCCGTAGTCGTATGCAAACACGTAAGATTAAAGTGCTAACGACAGGTAGTCGAGC
CCCAGAGTTGGGAGGCCCTAGAGATTACCCCCGGACAACGGTACGACGTTATCATCACCGGTCTAGA
GAACCCCCAAAGAAACTATGCATTTATCAATAAGATGGCCGTTCTCGGCTTGCAGAACAACAACATC
CTCAGTTATAATTCGTCCTGGCCTGACCCAGAGCCATTGGCCGTGAGTAGGTTCAACCTCGGAAGCG
ATATCAATCTAACTCCGCTTGACCACGAGCCACTGCTGGAGCCCGTGGACAAAACCTTCACCATGGA
GGTCAACAACCTCAACATCGACGGCGTAGGCTACCGGTGAGATTGCCCCGCGGCCCTTAATCCGCAT
GCCGCTTGCTAACTTCGATACACAGCATCACGCAAGGCCCGTACCCCTACATTACCCCGCGCACACC
CACTCTGTACACTGCCCTAACCACCGGCTTTAATGCTACCAACCCCGCCATCTACGGCCAGACCAAC
TCTTACATCGTAGAAGCCGGCGATATCGTCCAGCTCGTTGTCAACAGCAACGACCTTGTCACAACTA
ACACCTCCGGCCGCGGGCACCCCATGCACTTGCACGGCCACACCTTCCAAGTCGTGGGCCAATACGG
CACCCACTGGGACGGCGACACCGCAAAATTCCCTACCGTTCCAATGAAGCGGGACACGACCGTTCTC
TTCGCCGGCGGGAGCTTGGTCATTCGGTTCCAGGCGAACAATCCTGGTGTCTGGATGTGTACGGCTC
TCCTCCACTTTGCACGAAAACCCCAGTCCCCCGGCTGCTTGAAAAGCTTTTTGAACTGACCTTGTGA
GTCGCGCAGTCCACTGCCATATCGAATGGCATCTCGACGCCGGCATGGCCGCCACAATCATCGAAGT
GCCGCTCGAGTTCCAGCGAAGCGGETCTGCGGATCCCGCCACAGCACCTCGCGGCGTGCCGGGCATTA
AACTTAACGACCCGGGGCAATTGTGCCGGCAACACCGTTAACCTGGAGGATACGGCTGCGTGCAGAA
TCTACGACACTGATCCTTGGGGGTGAGTTGCTCTGATTTCGCGTTAACGCAGCCTTTGCTGACGACT
ACCGCTTTCTGCAGTGCGCTTATCGGGGAACGTGAGACAGCACGTTGAATAACACGCTGGCGTAGCA
CCGTATTTTGTATAGACTACTTTTCCATGT TAAATTTTTCTGTATACAGTTCGAAATAGATTCATTT
AGGGACAAATACCAGAAACAGGCTCATCCGCAACTCATGTGCACCCTGCGTAGATCGTTATGCT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 107

LONGITUD : 1632

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1632)

atgattegocotttttotegtgoteggetttgtggocacgacattggecaagactgttact
M I R L F L vV L, G F V A T T L A K T ¥V T
tttaactggaacatoggetgggtttoctgeggetecagatggatttacacggecegteate
F N W N I G W VvV 8 A A P D G ¥ T R P V I
ggcatcaacgggctgtggocgoctocagtettagaagoecgacgttaacgacaceattate
G I N GG L w p P P VvV L E A D V N D T I I
gtaaccgcgcataactegectaggcaatgagacgacgagettgcactggecatggeatgtgg
v T A H N § L G N E T T $S$ L H W H G M W
cagaacaactcgactcatatagacggceggaagtagagtctegcagtgcgaaatcectceta
¢ N N S T H I D G G S R V 8 Q ¢ E I P L
gggggcacctttacgtacaggtttaaggcatacccggcaggcactttttggtaccattet
G 6 T F T Y R F K &2 Y P A G T FP W Y H S
cacgctatgggccaatatcocgacggectacgggeoccgatgattattecacgacecectgat
i aM™M _&G QY P D GL R A P M I I HD P D
tetgetgeggageaggacgaeecgatgageagecatatacttacggteteggactggtacegt
S A A E Q D A D E Q H I L T V S D W ¥ R
aaccagatgcecogecgettatecacegetatetaactactectaactataacggegeeatg
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NQ M P P L I H R Y L T T P N Y N G A M
cegaaacccaactegagcttagttaacgaccageagtecaagaggetaaacateegeecy
P X P N § §S L V N D g @ 8§ K R L N I R P
gggcagaagagctatatcegeattattaatatatcagegetageaacgttetatctacag
G ¢ K 8 ¥ 1 R I I N I &8 A L A& T F Y L Q
ttcgatcaacacaacatgactgtcecgtttctatecgacgatgttaacgtcgageccceccagagt
F D OB NMTVV &1 DDV NV E P Q 8
tgggaggccctagagattaccecccggacaacggtacgacgttatcatcaceggtctagag
W E A L E I T P G Q R ¥ D Vv I I T G L E
aacceccaaagaaactatgeatttatcecaataagatggeegtteteggettgecagaacaac
N P Q R N Y A F I N KM A V L G L Q N N
aacatcctcagttataattegtcecctggectgacccagageecattggecgtgagtaggttc
N I L S Y N 5 5 WP D P E P L A V 5 R F
aaccteggaagcgatatcaatectaactecegettgaccacgagecactgetggagecegtyg
N L 6 S D I N L T P L D HE P L L E P V
gacaaaaccttcaccatggaggtcaacaaccetcaacategacggegtaggetacegeate
D K T F T M E V N N L N I D G V G ¥ R I
acgcaaggccecgtacccectacattaccecgegeacacccactetgtacactgecctaacce
T ¢ G P Y P Y I T P R T P T L Y T A L T
accggctttaatgectaccaaccecegecatectacggecagaccaactettacategtagaa
T G F N A TN P A I ¥ G Q T N 5 Y I V E
gceggegatategtecagetegttgtcaacagcaacgacettgteacaactaacacctcee
A G DI VvV Q L VvV V NS N DL V T T N T 8
ggcegegggeaceccatgeacttgeacggcecacacettecaagtegtgggecaatacyggce
G R G H P M H L H G H T F Q V V G Q Y G
acccactgggacggcegacaccgcaaaattcectaccegttecaatgaagegggacacgacce
T H w D G D T A K F P TV P M KR DT T
gttetettegecggegggagettggtecatteggttecaggegaacaatectggtgtetygy
v L F A G ¢ S L VvV I R F Q A N NP G V W
atgttceccactgccatatcgaatggecatetegacgecggeatggecgecacaatcatecgaa
M F H ¢C H I E W H L D A G M A A T I I E
gegecegetegagttecagegaageggtetgeggatecegecacageacetegeggegtyge
A P L E F Q R S G L R I P P Q H L A A C
cgggcattaaacttaacgacceggggcaattgtgeeggecaacacegttaacectggaggat
R AL N L TTZRGNCAGDNTV N UL E D
acggctgoegtgcagaatctacgacactgatecttggggtgegettatcggggaacgtgag
T A A ¢ R I ¥ D T D P W G A L I G E R E
acagcacgttga
T A R -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 108
LONGITUD : 543

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MIRLFLVLGFVATTLAKTVTFNWNIGWVSAAPDGFTRPVIGINGLWPPPVLEADVNDTIIVTAHNSL
GNETTSLHWHGMWQNNSTHIDGGSRVSQCEIFLGGTFTYRFKAY PAGTFWYHSHAMGQYPDGLRAPM
ITHDPDSAAEQDADEQHILTVSDWYRNQMPPLIHRYLTTPNYNGAMPKPNSSLVNDQQSKRLNIRPG
QKSYIRIINISALATFYLQFDOQHNMTVVSIDDVNVEPQSWEALEITPGQRYDVI ITGLENPQRNYAF
INKMAVLGLONNNILSYNSSWPDPEPLAVSRFNLGSDINLTPLDHEPLLEPVDKTFTMEVNNLNIDG
VGYRITQGPYPYITPRTPTLYTALTTGFNATNPAIYGQTNSYIVEAGDIVQLVVNSNDLVTTNTSGR
GHPMHLHGHTFQVVGQYGTHWDGDTAKF PTVEMKRDTTVLFAGGSLVIRFQANNPGVWMFHCHI EWH
LDAGMAATIIEAPLEFQRSGLRIPPQHLAACRALNLTTRGNCAGNTVNLEDTAACRIYDTDPWGALT
GERETAR¥*

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 109

LONGITUD : 2052 (incluyendo150 bp 5' UTR y 150 bp 3' UTR)
TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina
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GCAGCAACTACATCCGGGTAGGCATCAAACGCAANGATGGTACGGAGGGAGCACTGATGCGCTTTTA
TAGCTCATATCAGCACAGCTGCGTGTAGTTGAATGGGACCGACCGAGTTTTTTTGTAGCCTCAATCT
TTCCACGCTCCGAACCATGTCCTCAGATTCTCAGAAGCATGGCGCTGTGCTCCGTAGGCGCAGCATA
CCACAGCAACCAGAAGAAGAAACCCCGCCTTCAACAACCCGGAAGTCATCGGAAAATCGACATAGCG
TTCTATCATGGTTTCTCTTTGTCCTTTCATGCGCCATCTTCGCGACGTTTATTTCCTATCTCAATAG
CGCAACGGCATACCAAACTGCGGGGTCTTATTACACAATAACTGGCCTCAAGGCTTTTCTGTCCCAT
GGGAACTCTGACAACAATTTCGACAGTCATCCTGGCAAGGGCCCATACGGCGGATCTCTGGGCCAGA
ACTTGCATCCTCGAGAGCACGTGGTCCGTGCTCCTAGTGTCAGGCACTACAGTTGGAAGGTTACCAA
GGCTTTTCGATACCCAGATGGGGTGAAAAAGGCTGTTTATCTGATTAACGACGGCTTTCTGGGACCC
ACAGTCGAAGCTCGTTCTGGCGATAGACTGGTGATTGAGGTCCAAAATGCGT TGGAAGACGAAGGTC
TCTCCTTCCACTGGCACGGTCTTTTAATGAGAGGTGCCAACTACATGGACGGTGCCGTCGGATTTAC
GCAAGACGCCATTCACCCGGGCGCCAACTTCACGTATGAGTTCGATATCGCGGATGACCAAGCCGGL
ACATTTTGGTATCACGCTCATGACCAAGTGCAGCGGGCUGGATGGCCTGTTCGGAGGACTGATCATCC
ATCGCCCGGAAACCGCAACTGGAGTCGCCGATTTGGATAGATATGGGTACGATGAAGAGAGATTGCT
GCTTATCGGACACTGGTACCATCGTTCCGCACAAGATGTCCTAGCGTGGTACATCAGTGCTGGGTCC
TTTGGAAATGAGCCTGTGCCGGATTCACTCCTCATCAATGGAATGGGAGCATTCAATTGCTCAAAAG
CTATTCCTGCGAGACCTGTGGAATGCATTAACTTTGAAGGAACTGCCACACCTAATCTACAGTTCAA
CTTCACCAGACGTCACCGGCTGAGACTCGTCAACACTGGTACATTGGCTGGATTCACCTTGAGCATT
CCGGGTGCGGCCATGCAGGTCATCGAAGTTGACGGCGGCAATGCCGTTACCAGCGACTCTGAGAACG
ACACTTCAGTAGGGAGCTTATATCCAGGCCAACGTGCCGACCTAATCCTCTCTTGGCCAGAGGATAC
TCTAGAAGCCTCAAAAATTTCAATCACCCTTGACGGGGAGGACTTCAAGTACCCCAATCCAGCCCTG
ACTCGCACTCAGCACTTCTCCATATTTCGCTCTGCCCCTGTCCCGAAGGAAAAGAGCGAAGCCTCTG
CCTCTTCGGAACAAGGCAGGCCAGAAAGCCACGCACCACAAACCCTCATCGACCTCAATGCCCTTGT
CAGCGCAGATATCATCACCCCATCACTGCCCCCTGCCACTGAACACACTCTCGTTCTATACGCCAALC
ACCCTCAAACTCTCCCACCGCGGCAACAAACCCCACGGCTACATGAACCAAACCAGCTGGTCGCCGT
AATCCTCTCCGCCCCGTCCGCTCATCGCGCTGCCGCGCTCCTCTTGGGACGCCAACCAGTTCGTCCC
GCGCATCCCTCTTCCCAACGGCACCTCAGACGCGCCCTGGGTCACCATCGTCCTCAACAACCTGGAC
GACGGCTCGCACCCCTTCCACCTACATGGCCACGCGTTCTGGGTGCTCCAAACCCACGCCGCAGGGT
GGGGCTGGGGETCGTGGAATCCATGAGCGGAGGAGCAGCCGUCGGGCGGCCCACTGGAGCTGCAGCG
CGCGGTGACGAGGGATACGGTCATGGTGCCGCGGAGGGGGTATGCGGTGCTGCGATTTAGAGCGGAC
AATGAGGGGCTCTGGATGCTGCACTGCCACAATTTGTGGCAT

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 110

LONGITUD : 1752

TIPO : ADN

ORGANISMO : M. phaseolina

NOMBRE DE LA CARACTERISTICA/CLAVE: CDS
UBICACION : (1)......(1752)

atgteoctecagattetecagaageatggegetgtgeteogtaggegeageataccacageaa
M &8 8 D 8 Q@ K H G A VvV L R R R S I P Q Q
ccagaagaagaaaccocedgectteaacaacccggaagtecatcggaaaategacatagegtt
P E E E T P P § T T R K 8§ 8 E N R H S V
ctatcatggtttcectetttgtectttecatgegecatettegegacgtttatttoctatete
L 8 W FF L F v L 8 ¢ A I F A T F I 8 Y L
aatagcgcaacggcataccaaactgcggggtcecttattacacaataactggectcaagget
N § A T A Y Q T A G § ¥ ¥ T I T G L K A
tttetgtececatgggaactetgacaacaatttegacagteatectggeaagggeccatac
F L s H G N 8§ D N N F D S HUP G K G P Y
ggcggatetotgggecagaacttgeatectegagagecacgtggtecgtgetectagtgte

55

60

65

G 6 5L 6 ¢ N L. H P R E H Vv V R & P § V
aggcactacagttggaaggttaccaaggcttttegatacccagatggggtgaaaaagget
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R H Y § W K V T K A F R Y P D G V K K A
gtttatctgattaacgacggetttetgggacecacagtegaagetegttetggegataga
v ¥y L T N D G F L G P T V E A R S G D R
ctggtgattgaggtocaaaatgegtbtggaagacgaaggtotetecttecactggeacggt
L v I E vV ¢ N A L E D E GG L S F H W H G
cttttaatgagaggtgccaactacatggacggtgecgteggatttacgecaagacgeecatt
L LM R G ANY MDD G AV G F T Q D A I
caccegggcegeccaacttcacgtatgagttegatategeggatgaccaageecggcacattt
H P G A N F T Y E F DI A DD Q@ A G T F
tggtatcacgctcatgaccaagtgcagegggeggatggcetgtteggaggactgatcatce
W Y H A HDQV QRAUDGUL F G GUL I I
catcgeocecggaaaccgcaactggagtegeecgatttggatagatatgggtacgatgaagag
H R P E T AT G V A DL DR Y G Y D E E
agattgctgcttatcggacactggtaccatcgtteecgecacaagatgtectagegtggtac
R L L L I G H WY HPR S A Q D V L A W Y
atcagtgctgggtectttggaaatgageetgtgeeggattcactectcatcaatggaaty
I s A G 88 F ¢ N E PV P D S L L I N G M
ggagcattcaattgetcaaaagetattcetgegagacctgtggaatgeattaacttttgaa
G A F N ¢ 8 KA I P A R P V E ¢ I N F E
ggaactgccacacctaatctacagttcaacttecaccagacgtecaceggetgagactegte
G T A T P N L Q F N F T R R H R L R L V
aacactggtacattggctggattcaccttgagecattecgggtgeggecatgecaggteatce
N T G T L A G F T L & I P G A A M Q V I
gaagttgacggcggcaatgcegttaccagegactectgagaacgacacttecagtagggage
E VvV D 6 G N A Vv T S D S E ND T S V G 8§
ttatatccaggccaacgtgeccgacctaatecteteottggocagaggatactetagaagec
L' ¥y p ¢ Q R ADUL I L S W P E D T L E A
tecaaaaatttcaatcacccttgacggggaggacttecaagtaccecaatcecagecetgact
s K I § I T L D G E D F K Y P N P A L T
cgcactcagcacttecteccatatttegetetgecectgteccegaaggaaaagagegaagec
R T Q H F § I F R S A P vV P K E K § E A
tetgectetteoggaacaaggecaggcecagaaageccacgeacecacaaacccteategacete
5 A 5 8 EQ G R P E § HA P Q T UL I D L
aatgeecttgtcagoegecagatatcatcaceccateactgoeeccctgecactgaacacact
N A L Vv S A DI I T P S L P P A T E H T
cteogttetatacgccaacaccctcaaactetoccaccgeggeaacaaaceccacggetac
L v L. ¥ A NT L K L § HR G N K P H G Y
atgaaccaaaccagoetggteogeogeaatoctetocegeccaegtoegetecategegetgecg
M N ¢ T 8 W 8 P Q 5§ S P P R P L I A L P
cgctectettgggacgccaaccagtbegtecegegecatecctetteccaacggeacetca
R 8§ 5 WD AN QF V P R I P L P NG T 8
gacgegoecctgggtcaccategtoectcaacaacectggacgacggetegeaceccttecac
p AP WV TI V L NN L DD G S H P F H
ctacatggcecacgcegttotgggtgctccaaacceacgeocgecagggtggggetgggggtcg
L H G H A F W V L Q T H A A G W G W G S
tggaatccatga
W N P -

SEC. CON NUM. DE IDENT.: 111
LONGITUD : 583

TIPO : PRT

ORGANISMO : M. phaseolina

MSSDSQKHGAVLRRRSIPQQPEEETPPSTTRKSSENRHSVLSWFLFVLSCAIFATFISYLNSATAYQTAGSYYTITGL
KAFLSHGNSDNNFDSHPGKGPYGGSLGONLHPREHVVRAPSYVRHYSWKVTKAFRYPDGVKKAVYLINDGFLGP
TVEARSGDRLVIEVONALEDEGLSFHWHGLLMRGANYMDGAYGFTQDAIHPGANFTYEFDIADDQAGTFWY
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HAHDQVQRADGLFGGLIIHRPETATGVADLDRYGYDEERLLLIGHWYHRSAQDVIAWYISAGSFGNEPVPDSLLI
NGMGAFNCSKAIPARPVECINFEGTATPNLQFNFTRRHRLRLVNTGTLAGFTLSIPGAAMQVIEVDGGNAVTSD
SENDTSVGSLYPGQRADLILSWPEDTLEASKISITLDGEDFKYPNPALTRTQHFSIFRSAPVPKEKSEASASSEQGRP
ESHAPQTLIDLNALVSADIITPSLPPATEHTLVLYANTLKLSHRGNKPHGYMNQTSWSPQSSPPRPLIALPRSSWD
ANQFVPRIPLPNGTSDAPWVTIVLNNLDDGSHPFHLHGHAFWVLAQTHAAGWGWGSWNP*

Incorporacién como referencia

Todas las patentes de Estados Unidos, las solicitudes de patentes publicadas de Estados Unidos y las solicitudes PCT
publicadas que se citan en la presente descripcion se incorporan en la presente descripcion como referencia.

Equivalentes

Aunque varias modalidades de la presente invencién se han descrito e ilustrado en la presente descripcion, los expertos
en la técnica facilmente imaginaran una variedad de otros medios y/o estructuras para realizar las funciones y/o obtener
resultados y/o una o mas ventajas descritas en la presente descripcion y cada una de las variaciones y/o modificaciones
se considera dentro del alcance de la presente invencion. Aquellos con experiencia en la técnica reconoceran, o seran
capaces de determinar usando no mas que la experimentacion de rutina, muchos equivalentes para las modalidades
especificas descritas en la presente descripcién. Por lo tanto, debe entenderse que las modalidades anteriores se
presentan a manera de ejemplo solamente y que, dentro del alcance de las reivindicaciones adjuntas y sus
equivalentes; la invencion puede ponerse en practica de otra manera que la especificamente descrita y reivindicada.
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Reivindicaciones

Un polinucledtido aislado que codifica para una lignina peroxidasa que comprende una secuencia de nucleétidos
que es al menos 80 % idéntica a la secuencia de nucleétidos publicada en las sec. con nims. de ident. 1, 2, 4, 5,
7 u 8, o cualquier mezcla de las mismas.

Un polipéptido de lignina peroxidasa aislado que comprende una secuencia de aminoacidos que es al menos 70
% idéntica a la secuencia de aminoacidos que se expone en las sec. con nums. de ident. 3, 6 0 9, o cualquier
mezcla de las mismas.

Una construccion de expresion que comprende el polinucleétido aislado de la reivindicacion 1, en donde dicho
polinucledtido esta ligado operativamente a al menos una secuencia reguladora de la traduccién, dicha
secuencia reguladora de la traduccién comprende un sitio de unién ribosomal, una secuencia de inicio de la
traduccion, o una secuencia de terminacion de la traduccién, o combinaciones de las mismas, que aumenta la
expresion de un polipéptido que es al menos 70 % idéntico a la secuencia de aminoacidos que se expone en las
sec. con nums. de ident. 3, 6 0 9 o cualquier mezcla de las mismas.

Una construccion del gen recombinante que comprende el polinucleétido de la reivindicacion 1, en donde el
polinucledtido se expresa en una célula huésped para producir una enzima que degrada la lignina.

Una construccion del gen recombinante de acuerdo a la reivindicacion 4 que comprende ademas una region
promotora unida operativamente para aumentar la expresion del molde de polinucledétido.

Un transformante que comprende la construccién de expresion de la reivindicacion 3 o la construccion del gen
recombinante de la reivindicacion 4 en donde dicho transformante produce una enzima que acelera la
degradacion de la lignina.

Un hongo transgénico de M. phaseolina con degradacién aumentada de la lignina, que comprende la
construccion de expresion de la reivindicacion 3 o la construccion del gen recombinante de la reivindicacion 4.
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