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DESCRIPCION
Elementos reguladores de plantas y usos de los mismos

Campo de la invencién

La invencion se refiere al campo de la biologia molecular de las plantas, la ingenieria genética de plantas y las
moléculas de ADN dutiles para modular la expresion génica en plantas.

Antecedentes

Los elementos reguladores son elementos genéticos que regulan la actividad génica mediante la modulacién de la
transcripcion de una molécula de ADN transcribible unida operativamente. Dichos elementos incluyen promotores,
lideres, potenciadores, intrones, y regiones 3' no traducidas y son utiles en el campo de la biologia molecular de las
plantas y en la ingenieria genética de plantas.

Sumario de la invencién

La invencion proporciona nuevos elementos reguladores para su uso en plantas y construcciones que comprenden
los elementos reguladores. En particular, la presente invencion proporciona una molécula de ADN recombinante que
comprende una secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heteréloga.

En una realizacién relacionada, la invencién proporciona una construccion que comprende la molécula de ADN
recombinante anterior.

De acuerdo con un aspecto adicional, la invencion proporciona una célula vegetal transgénica que comprende una
molécula de ADN recombinante que comprende una secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heterologa.

De forma similar, la invencion también proporciona una planta transgénica, o parte de la misma, que comprende una
molécula de ADN recombinante que comprende una secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heteréloga.

La invencion también proporciona plantas de progenie y semillas transgénicas de la planta transgénica anterior, en la
que la planta de progenie y la semilla transgénica comprenden dicha molécula de ADN recombinante.

En una realizacion adicional, la invenciéon proporciona procedimientos para expresar una molécula de ADN
transcribible que comprende obtener una planta transgénica como se describe anteriormente y cultivar dicha planta,
en la que se expresa la molécula de ADN transcribible.

Como alternativa, la invencion proporciona procedimientos para producir una planta transgénica que comprende:

a) transformar una célula vegetal con la molécula de ADN recombinante anterior para producir una célula vegetal
transformada; y
b) regenerar una planta transgénica a partir de la célula vegetal transformada.
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Breve descripcion de las figuras

FIG. 1: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Agrostisnebulosa. En particular, la FIG. 1 muestra una alineaciéon de un promotor P-
AGRne.Ubqg1-1:1:5 de 2005 pares de bases (pb) (SEQ ID NO: 2), contenido en el grupo de elementos de
expresion reguladores (EXP) EXP-AGRne.Ubg1:1:7 (SEQ ID NO: 1), con variantes promotoras de P-
AGRne.Ubg1-1:1:5. La eliminacion, por ejemplo, del extremo 5’ de P-AGRne.Ubq1-1:1:5, produjo el promotor P-
AGRne.Ubg1-1:1:4 (SEQ ID NO: 6), una secuencia de 999 pb que esta contenido en EXP- AGRne.Ubq1:1:8
(SEQ ID NO: 5). Otra variante promotora mostrada en la FIG. 1 es P-AGRne.Ubqg1-1:1:6 (SEQ ID NO: 8), una
secuencia de 762 pb contenida en EXP-AGRne.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 7).

FIG. 2: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Arundo donax. En particular, la FIG. 2 muestra una alineacion de un promotor P-
ARUdo.Ubq1-1:1:4 de 4114 pb (SEQ ID NO: 10), contenido en el grupo de elementos de expresion reguladores
EXP-ARUdo.Ubq1:1:4 (SEQ ID NO: 9), con variantes promotoras de P-ARUdo.Ubqg1-1:1:4. En la alineacién se
incluye un promotor P-ARUdo.Ubq1-1:1:5 de 2012 pb (SEQ ID NO: 14); un promotor P-ARUdo.Ubq1-1:1:6 de
1000 pb (SEQ ID NO: 17); y un promotor P-ARUdo.Ubqg1-1:1:8 de 755 pb (SEQ ID NO: 22).

FIG. 3: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Arundo donax. En particular, la FIG. 3 muestra una alineacion de un promotor P-
ARUdo.Ubqg2-1:1:4 de 2033 pb (SEQ ID NO: 24) con variantes promotoras de P-ARUdo.Ubg2-1:1:4. En la
alineacion se incluye un promotor P-ARU-do.Ubqg2-1:1:6 de 2004 pb (SEQ ID NO: 28); un promotor P-
ARUdo.Ubq2-1:1:5 de 1001 pb (SEQ ID NO: 31); y un promotor P-ARUdo.Ubg2-1:1:7 de 696 pb (SEQ ID NO:
33).

FIG. 4: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Bouteloua gracilis. En particular, la FIG. 4 muestra una alineacion de un promotor P-
BOUgr.Ubqg1-1:1:2 de 2371 pb (SEQ ID NO: 35) con variantes promotoras del extremo 5 'de P-BOUgr.Ubqg1-
1:1:2. En la alineacion se incluye un promotor P-BOUgr.Ubg1-1:1:3 de 1999 pb (SEQ ID NO: 39); un promotor P-
BOUgr.Ubqg1-1:1:5 de 1022 pb (SEQ ID NO: 42); y un promotor P-BOUgr.Ubq1-1:1:6 de 760 pb (SEQ ID NO:
44).

FIG. 5. Muestra una alineaciéon de multiples variantes promotoras de varios tamafos que corresponden a
elementos promotores de Bouteloua gracilis. En particular, la FIG. 5 muestra una alineacion de un elemento
promotor de 2100 pb, P-BOUgr.Ubg2-1:1:4 (SEQ ID NO: 46) con variantes promotoras de P-BOUgr.Ubg2-1:1:4.
En la alineacién se incluye un promotor P-BOUgr.Ubq2-1:1:7 de 2043 pb (SEQ ID NO: 50); un promotor P-
BOUgr.Ubg2-1:1:5 de 2002 pb (SEQ ID NO: 53); un promotor P-BOUgr.Ubg2-1:1:6 de 1024 pb (SEQ ID NO: 56);
y un promotor P-BOUgr.Ubg2-1:1:8 de 749 pb (SEQ ID NO: 61).

FIG. 6: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Miscanthus sinesis. En particular, la FIG. 6 muestra una alineaciéon de un elemento
promotor de 5359 pb, P-MISsi.Ubq1-1:1:2 (SEQ ID NO: 63) con variantes promotoras de P-MISsi.Ubq1-1:1:2. En
la alineacion se incluye un promotor P-MISsi.Ubq1-1:1:11 de 2423 pb (SEQ ID NO: 67); un promotor P-
MISsi.Ubq1-1:1:10 de 1447 pb (SEQ ID NO: 71); un promotor P-MISsi.Ubg1-1:1:13 de 899 pb (SEQ ID NO: 73);
un promotor P-MISsi.Ubg1-1:1:14 de 691 pb (SEQ ID NO: 75); y un promotor P-MISsi.Ubg1-1:1:9 de 506 pb
(SEQ ID NO: 77).

FIG. 7: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Schizachyium scoparium. En particular, la FIG. 7 muestra una alineacién de un
elemento promotor de 2831 pb, P- SCHsc.Ubg1-1:1:12 (SEQ ID NO: 79) con variantes promotoras de P-
SCHsc.Ubqg1-1:1:12. En la alineacion se incluye un promotor P-SCHsc.Ubq1-1:1:11 de 2033 pb (SEQ ID NO:
83); un promotor P-SCHsc.Ubq1-1:1:10 de 1046 pb (SEQ ID NO: 85); y un promotor P-SCHsc.Ubq1-1:1:14 de
547 pb (SEQ ID NO: 87).

FIG. 8: Muestra una alineacién de multiples variantes promotoras de varios tamafios que corresponden a
elementos promotores de Sorghastrumnutans. En particular, la FIG. 8 muestra una alineacién de un elemento
promotor de 2218 pb, P-SORnu.Ubq1-1:1:4 (SEQ ID NO: 89) con variantes promotoras de P-SORnu.Ubg1-1:1:4.
En la alineacion se incluye un promotor P-SORnu.Ubqg1-1:1:5 de 1964 pb (SEQ ID NO: 93); un promotor P-
SORnu.Ubq1-1:1:6 de 1023 pb (SEQ ID NO: 96); y un promotor P-SORnu.Ubg1-1:1:7 de 724 pb (SEQ ID NO:
98).

FIG. 9: Muestra las configuraciones de casete de expresion de la invencion.

BREVE DESCRIPCION DE LAS SECUENCIAS

Las SEQIDNO: 1,5,7,9, 13, 16, 18, 19, 21, 23, 27, 30, 32, 34, 38, 41, 43, 45, 49, 52, 55, 58, 60, 62, 66, 70, 72,
74,76, 78, 82, 84, 86, 88, 92, 95, 97, 99, 103, 106, 108, 110, 114, 116, 118, 120, 122, 126, 128, 132, 134, 138,
140, 144, 148, 150 y 168 son secuencias de ADN de grupos de elementos de expresion reguladores (EXP) que
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comprenden una secuencia promotora unida operativamente en el 5 a una secuencia lider que esta unida
operativamente en el 5° a una secuencia de intrones.

Las SEQID NO: 2, 6, 8, 10, 14, 17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61, 63, 67, 71, 73, 75, 77,
79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98, 100, 104, 107, 109, 111, 117, 119, 121, 123, 129, 135, 141, 145, 151 y 169 son
secuencias promotoras.

Las SEQ ID NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80, 90, 101, 112, 124, 130, 136, 142, 146, 152 y 170 son secuencias
lider.

Las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57, 59, 65, 69, 81, 91, 94, 102, 105, 113, 115, 125, 127,
131, 133, 137, 139, 143, 147, 149, 153 y 171 son secuencias de intrones.

Descripcion detallada de la invenciéon

La invencién proporciona moléculas de ADN que tienen actividad reguladora de genes en plantas como se describe
anteriormente. Estas moléculas de ADN son, por ejemplo, capaces de alterar la expresion de una molécula de ADN
transcribible unida operativamente en tejidos vegetales y, por lo tanto, regular la expresion génica de un transgén
unido operativamente en plantas transgénicas. La invencidon también proporciona procedimientos para modificar,
producir y utilizar las mismas. La invencién también proporciona composiciones que incluyen células vegetales,
plantas, partes de plantas y semillas transgénicas que contienen moléculas de ADN recombinante de la invencion, y
procedimientos para preparar y utilizar las mismas.

Las siguientes definiciones y procedimientos se proporcionan para definir mejor la invencion y para guiar a los
expertos en la materia en la practica de la invencién. A menos que se indique otra cosa, los términos deben
entenderse segun la utilizaciéon convencional por los expertos en la materia.

Moléculas de ADN

Como se usa en el presente documento, la expresion "ADN" o "molécula de ADN" se refiere a una molécula de ADN
bicatenario de origen celular o sintético, es decir, un polimero de bases de desoxirribonucleétidos. Como se usa en
el presente documento, la expresion "secuencia de ADN" se refiere a la secuencia de nucleétidos de una molécula
de ADN. La nomenclatura utilizada en el presente documento corresponde a la del Titulo 37 del Coédigo de
Regulaciones Federales de los Estados Unidos § 1.822, y se establece en las tablas de la Norma ST.25 (1998) de la
OMPI, Apéndice 2, Tablas 1y 3.

Como se usa en el presente documento, una "molécula de ADN recombinante" es una molécula de ADN que
comprende una combinacién de moléculas de ADN que naturalmente no ocurririan juntas sin la intervencion
humana. Por ejemplo, una molécula de ADN recombinante puede ser una molécula de ADN que comprende al
menos dos moléculas de ADN heterdlogas entre si, una molécula de ADN que comprende una secuencia de ADN
que se desvia de las secuencias de ADN que existen en la naturaleza o una molécula de ADN que se ha
incorporado en el ADN de una célula huésped mediante transformacion genética.

Como se usa en el presente documento, la expresion "identidad de secuencia" se refiere a la medida en que dos
secuencias de ADN alineadas éptimamente son idénticas. Se crea una alineacion de secuencia 6ptima mediante la
alineacion manual de dos secuencias de ADN, por ejemplo, una secuencia de referencia y otra secuencia de ADN,
para maximizar el nUmero de correspondencias de nucleétidos en la alineacion de la secuencia con inserciones,
supresiones o huecos de nucleétidos internos adecuados. Como se usa en el presente documento, la expresion
"secuencia de referencia" se refiere a una secuencia de ADN proporcionada como las SEQ ID NO: 1-98 y 168-171.

Como se usa en el presente documento, la expresion "porcentaje de identidad de secuencia" o "porcentaje de
identidad" o "% de identidad" es la fraccion de identidad multiplicada por 100. La "fraccion de identidad" para una
secuencia de ADN alineada de manera 6ptima con una secuencia de referencia es el nUmero de correspondencias
de nucledtidos en el alineamiento éptimo, dividido por el nimero total de nucleétidos en la secuencia de referencia,
por ejemplo, el nimero total de nucledtidos en toda la longitud de la secuencia de referencia completa. Una molécula
de ADN desvelada en el presente documento comprende una secuencia de ADN que cuando se alinea de manera
6ptima con una secuencia de referencia, proporcionada en el presente documento como las SEQ ID NO: 1-98 y 168-
171, tiene al menos aproximadamente el 85 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 86 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 87 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 88 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 89 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 90 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 91 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 92 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 93 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 94 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 95 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 96 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 97 por ciento de identidad, al menos aproximadamente el 98 por ciento de
identidad, al menos aproximadamente el 99 por ciento de identidad o al menos aproximadamente el 100 por cien de
identidad con la secuencia de referencia.
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Elementos reguladores

Los elementos reguladores tales como promotores, lideres, potenciadores, intrones y regiones de terminacion de la
transcripcion (o 3' UTR) desempefian un papel integral en la expresion global de los genes en células vivas. La
expresion "elemento regulador”, como se usa en el presente documento, se refiere una molécula de ADN que tiene
actividad reguladora de genes. La expresion "actividad reguladora de genes", como se usa en el presente
documento, se refiere a la capacidad de alterar la expresion de una molécula de ADN transcribible unida
operativamente, por ejemplo, alterando la transcripcion y/o traduccidon de la molécula de ADN transcribible unida
operativamente. Los elementos reguladores, como promotores, lideres, potenciadores e intrones que funcionan en
plantas son, por tanto, utiles para modificar fenotipos de plantas a través de ingenieria genética.

Como se usa en el presente documento, un "grupo de elementos de expresion reguladores" o secuencia "EXP"
puede referirse a un grupo de elementos reguladores unidos operativamente, tales como potenciadores, promotores,
lideres e intrones. Por lo tanto, un grupo de elementos de expresion reguladores puede estar comprendido, por
ejemplo, por un promotor unido operativamente en el 5 a una secuencia lider, que a su vez esta unido
operativamente en el 5’ a una secuencia intrénica.

Los elementos reguladores pueden caracterizarse por su patrén de expresion génica, por ejemplo, efectos positivos
y/o negativos tales como expresion constitutiva o temporal, espacial, de desarrollo, tisular, ambiental, fisioldgica,
patoldgica, de ciclo celular y/o expresion quimicamente sensible, y cualquier combinacion de las mismas, asi como
mediante indicaciones cuantitativas o cualitativas. Como se usa en el presente documento, un "patrén de expresion
génica" es cualquier patron de transcripcion de una molécula de ADN unida operativamente en una molécula de
ARN transcrita. La molécula de ARN transcrita puede traducirse para producir una molécula de proteina o puede
proporcionar una molécula de ARN antisentido u otra reguladora, como un ARN de bicatenario (ARNbc), un ARN de
transferencia (ARNt), un ARN ribosomal (ARNr), un microARN (miARN) y similares.

Como se usa en el presente documento, la expresion "expresion proteica" es cualquier patron de traduccion de una
molécula de ARN transcrita en una molécula de proteina. La expresion de proteinas puede caracterizarse por sus
cualidades temporales, espaciales, de desarrollo o morfolégicas, asi como mediante indicaciones cuantitativas o
cualitativas.

Un promotor es util como elemento regulador para modular la expresién de una molécula de ADN transcribible unida
operativamente. Como se usa en el presente documento, el término "promotor" se refiere, en general, a una
molécula de ADN que esta implicada en el reconocimiento y la unién de la ARN polimerasa |l y otras proteinas, tales
como factores de transcripcion que actuan en trans, para iniciar la transcripcion. Un promotor puede originarse de la
region 5’ no traducida (5 UTR) de un gen. Como alternativa, los promotores pueden ser moléculas de ADN
producidas o manipuladas sintéticamente. Los promotores pueden ser también quiméricos. Los promotores
quiméricos se producen mediante la fusion de dos o mas moléculas de ADN heterdlogas. Los promotores
desvelados en el presente documento incluyen las SEQ ID NO: 2, 6, 8, 10, 14, 17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44,
46, 50, 53, 56, 61, 63, 67, 71, 73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98 y 169, incluidos fragmentos o variantes de los
mismos. Estas moléculas de ADN vy cualquier variante o derivado de las mismas como se describen en el presente
documento, se definen ademas por comprender actividad promotora, es decir, son capaces de actuar como un
promotor en una célula huésped, tal como en una planta transgénica. En otras realizaciones especificas adicionales,
un fragmento puede definirse como que exhibe actividad promotora que posee la molécula promotora de partida de
la que procede, o un fragmento puede comprender un "promotor minimo" que proporciona un nivel basal de
transcripcion y esta compuesto por una caja TATA o una secuencia de ADN equivalente para el reconocimiento y la
union del complejo de ARN polimerasa |l para el inicio de la transcripcion.

En una realizacion, se proporcionan fragmentos de una secuencia promotora desvelada en el presente documento.
Los fragmentos de promotores pueden comprender actividad promotora, como se ha descrito anteriormente, y
pueden ser Utiles solos o en combinaciéon con otros promotores y fragmentos de promotores, tal como en la
construccion de promotores quiméricos. En realizaciones especificas, se proporcionan fragmentos de un promotor
que comprenden al menos aproximadamente 50, al menos aproximadamente 75, al menos aproximadamente 95, al
menos aproximadamente 100, al menos aproximadamente 125, al menos aproximadamente 150, al menos
aproximadamente 175, al menos aproximadamente 200, al menos aproximadamente 225, al menos
aproximadamente 250, al menos aproximadamente 275, al menos aproximadamente 300, al menos
aproximadamente 500, al menos aproximadamente 600, al menos aproximadamente 700, al menos
aproximadamente 750, al menos aproximadamente 800, al menos aproximadamente 900 o al menos
aproximadamente 1000 nucleétidos contiguos o mas, de una molécula de ADN que tiene actividad promotora como
se desvela en el presente documento. Los procedimientos para producir tales fragmentos a partir de una molécula
promotora de partida son bien conocidos en la materia.

Las composiciones procedentes de cualquiera de los promotores presentados como las SEQ ID NO: 2, 6, 8, 10, 14,
17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61,63, 67, 71, 73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98 y 169,
tales como supresiones internas o en el 5, por ejemplo, pueden producirse utilizando los procedimientos bien
conocido en la materia para mejorar o alterar la expresion, incluyendo la eliminacion de elementos que tienen
efectos positivos 0 negativos sobre la expresion; duplicando elementos que tienen efectos positivos o negativos
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sobre la expresion; y/o duplicando o eliminando elementos que tienen efectos especificos de tejido o célula sobre la
expresion. Las composiciones procedentes de cualquiera de los promotores presentados como las SEQ ID NO: 2, 6,
8,10, 14,17, 22, 24, 28, 31,33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61,63, 67, 71,73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98
y 169 se componen de supresiones en 3’ en las que se puede utilizar el elemento de la caja TATA o su secuencia de
ADN equivalente y la secuencia cadena abajo que se elimina, por ejemplo, para preparar elementos potenciadores.
Se pueden hacer mas supresiones para eliminar cualquier elemento que tenga efectos positivos o negativos;
especificos de tejido; especificos de célula; o especificos de tiempo (tales como, pero no limitados a, ritmos
circadianos) en la expresion. Cualquiera de los promotores presentados como las SEQ ID NO: 2, 6, 8, 10, 14, 17, 22,
24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61, 63, 67, 71, 73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98 y 169 y los
fragmentos o potenciadores procedentes de los mismos, se pueden utilizar para hacer composiciones de elementos
reguladores quiméricos que comprenden cualquiera de los promotores presentados como las SEQ ID NO: 2, 6, 8,
10, 14, 17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61,63, 67, 71,73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98 y
169 y los fragmentos o potenciadores procedentes de los mismos unidos operativamente a otros potenciadores y
promotores.

De acuerdo con la presente divulgacion, un promotor o un fragmento de promotor puede analizarse con respecto a la
presencia de elementos promotores conocidos, es decir, las caracteristicas de secuencias de ADN, tales como una
caja TATA y otros motivos de sitios de unién de factores de transcripcion conocidos. Un experto en la materia puede
utilizar la identificacion de dichos elementos promotores conocidos para disefiar variantes del promotor que tienen un
patron de expresion similar al del promotor original.

Como se usa en el presente documento, el término "lider" se refiere a una molécula de ADN de la regién 5 no
traducida (5° UTR) de un gen y se define en general como un segmento de ADN entre el sitio de inicio de la
transcripcion (TSS, de sus siglas en inglés) y el sitio de inicio de la secuencia codificante de la proteina. Como
alternativa, los lideres pueden ser elementos de ADN producidos o manipulados sintéticamente. Se puede utilizar un
lider como un elemento regulador en direccion 5’ para modular la expresion de una molécula de ADN transcribible
unida operativamente. Las moléculas lider pueden utilizarse con un promotor heterélogo o con su promotor nativo.
Las moléculas promotoras de la invencién pueden asi estar unidas operativamente a su lider nativo o pueden estar
unidas operativamente a un lider heterélogo. Los lideres utiles en la practica de la invencion incluyen las SEQ ID
NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80, 90 y 170 o fragmentos o variantes de los mismos. En realizaciones especificas,
tales secuencias de ADN pueden definirse como capaces de actuar como un lider en una célula huésped, que
incluyen, por ejemplo, una célula vegetal transgénica. En una realizacion, tales secuencias de ADN pueden
decodificarse como que comprenden actividad lider.

Las secuencias lider (5 UTR) presentadas como las SEQ ID NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80, 90 y 170 pueden estar
compuestas por elementos reguladores o pueden adoptar estructuras secundarias que pueden tener un efecto sobre
la transcripcién o traduccion de una molécula de ADN unida operativamente. Las secuencias lider presentadas como
las SEQ ID NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80, 90 y 170 se pueden utilizar de acuerdo con la invencion para hacer
elementos reguladores quiméricos que afecten la transcripcion o traduccién de una molécula de ADN unida
operativamente. Ademas, las secuencias lider presentadas como las SEQ ID NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80,90 y
170 se pueden utilizar para hacer secuencias lider quiméricas que afecten la transcripciéon o traducciéon de una
molécula de ADN unida operativamente.

Como se usa en el presente documento, el término "intron" se refiere a una molécula de ADN que puede aislarse o
identificarse a partir de la copia genémica de un gen y puede definirse en general como una region eliminada
durante el procesamiento del ARN mensajero (ARNm) antes de la traduccion. Como alternativa, un intrén puede ser
un elemento de ADN producido o manipulado sintéticamente. Un intrén puede contener elementos potenciadores
que efectdan la transcripcion de genes unidos operativamente. Un intron puede utilizarse como un elemento
regulador para modular la expresion de una molécula de ADN transcribible unida operativamente. Una construccion
puede comprender un intrén, y el intron puede ser heterélogo o no con respecto a la molécula de ADN transcribible.
Los ejemplos de intrones en la materia incluyen el intrén de actina del arroz y el intron HSP70 del maiz.

En plantas, la inclusién de algunos intrones en construcciones conduce a un ARNm aumentado y a una acumulacion
de proteinas con respecto a las construcciones que carecen del intron. Este efecto se ha denominado "mejora
mediada por intrones" (IME, de sus siglas en inglés) de la expresion génica. Se han identificado intrones que se
sabe que estimulan la expresion en plantas en genes de maiz (por ejemplo, tubA1, Adh1, Sh1 y Ubil), en genes de
arroz (por ejemplo, tpi) y en genes de plantas dicotiledéneas como los de petunia (por ejemplo, rbcS), patata (por
efemplo, st-Is1) y de Arabidopsis thaliana (por ejemplo, ubq3 y pat1). Se ha mostrado que las supresiones o
mutaciones en los sitios de corte y empalme de un intrén reducen la expresion génica, lo que indica que el empalme
podria ser necesario para la IME. Sin embargo, no se requiere el empalme per se, ya que se ha demostrado la IME
en plantas dicotileddneas mediante mutaciones puntuales dentro de los sitios de corte y empalme del gen pat1 de A.
thaliana. Se ha mostrado que los multiples usos del mismo intrén en una planta presentan desventajas. En esos
casos, es necesario tener una coleccion de elementos de control basicos para la construccion de elementos de ADN
recombinante adecuados.

Los intron dtiles en la practica de la invencion incluyen las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57,
59, 65, 69, 81, 91, 94 y 171. Las composiciones procedentes de cualquiera de los intrones presentados como las
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SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57, 59, 65, 69, 81, 91, 94 y 171 pueden estar compuestas por
supresiones internas o duplicaciones de elementos reguladores cis; y/o alteraciones de las secuencias de ADN 5’ y
3’ que comprenden las uniones de corte y empalme del intron/exén que se pueden utilizar para mejorar la expresion
o la especificidad de la expresién cuando se unen operativamente a un promotor + un lider o un promotor quimérico
+ un lider y una secuencia codificante. Cuando se maodifican las secuencias de limite intron/exén, puede ser
beneficioso evitar utilizar la secuencia de nucleétidos AT o el nucleétido A justo antes del extremo 5’ del sitio de corte
y empalme (GT) y el nucleétido G o la secuencia de nucledtidos TG, respectivamente justo después del extremo 3’
del sitio de corte y empalme (AG) para eliminar la posibilidad de que se formen codones de inicio no deseados
durante el procesamiento del ARN mensajero en la transcripcion final. La secuencia de ADN alrededor de los sitios
de unioén de corte y empalme del extremo 5’ o 3’ del intrén se puede modificar de esta manera. Los intrones y las
variantes de intrones alterados como se describe en el presente documento y mediante procedimientos conocidos
en la materia, se pueden probar empiricamente como se describe en los ejemplos de trabajo para determinar el
efecto de un intrén sobre la expresion de una molécula de ADN unida operativamente.

Como se usa en el presente documento, la expresion "molécula de terminaciéon de la transcripcion 3™, "regiéon no
traducida 30" 3° UTR" en el presente documento se refiere a una molécula de ADN que se utiliza durante la
transcripcion a la region no traducida de la porcion 3’ de una molécula de ARNm. La regién 3’ no traducida de una
molécula de ARNm puede generarse mediante escision especifica y poliadenilacion en 3’, también conocida como
cola poliA. Una 3’ UTR puede estar unida operativamente a y localizada cadena abajo de una molécula de ADN
transcribible y puede incluir una sefal de poliadenilacion y otras sefiales reguladoras capaces de afectar la
transcripcion, el procesamiento del ARNm o la expresion génica. Se piensa que las colas de poliA actiuan en la
estabilidad del ARNm y en el inicio de la traduccion. Ejemplos de moléculas de terminacion de la transcripcion 3’ en
la materia son la region 3’ de nopalina sintasa; la region 3’ de hsp17 del trigo, la regién 3’ de la subunidad pequefia
de la rubisco del guisante, la region 3’ de E6 del algodén y la 3° UTR de la coixina.

Las 3 UTR encuentran normalmente uso beneficioso para la expresion recombinante de moléculas de ADN
especificas. Una 3’ UTR débil tiene el potencial de generar una translectura, que puede afectar a la expresion de la
molécula de ADN ubicada en los casetes de expresion adyacentes. El control adecuado de la terminacién de la
transcripcion puede evitar la translectura en secuencias de ADN (por ejemplo, otros casetes de expresion)
localizadas cadena abajo y puede permitir ademas un reciclado eficaz de la ARN polimerasa para mejorar la
expresion génica. Una terminacion eficaz de la transcripcion (liberacion de la ARN polimerasa |l procedente del
ADN) es el requisito previo para el reinicio de la transcripciéon y, por tanto, afecta directamente al nivel de
transcripcion global. Después de la terminacion de la transcripcion, el ARNm maduro se libera desde el sitio de
sintesis y el molde se transporta al citoplasma. Los ARNm eucariotas se acumulan como formas de poli(A) in vivo, lo
que dificulta la deteccién de los sitios de terminacion de la transcripcion mediante procedimientos convencionales.
Sin embargo, la prediccion de 3' UTR funcionales y eficaces mediante procedimientos bioinformaticos es dificil ya
que no existen secuencias de ADN conservadas que permitirian una prediccion facil de una 3' UTR eficaz.

Desde un punto de vista practico, es normalmente beneficioso que una 3’ UTR utilizada en un casete de expresion
posea las siguientes caracteristicas. La 3' UTR deberia ser capaz de terminar de manera eficaz y efectiva la
transcripcion del transgén y evitar la translectura de la transcripcion en cualquier secuencia de ADN adyacente, que
puede estar compuesta por otro casete de expresion, como en el caso de los casetes de expresion multiples que
residen en un ADN de transferencia (ADN-T), o en el ADN cromosémico adyacente en el que se ha insertado el
ADN-T. Las 3' UTR no deberian provocar una reduccién en la actividad de la transcripcién transmitida por el
promotor, lider, potenciadores e intrones que se utilizan para dirigir la expresion de la molécula de ADN. En
biotecnologia de plantas, la 3 UTR se utilizan a menudo para cebar las reacciones de amplificacion del ARN
transcrito de manera inversa extraido de la planta transformada y se utiliza para: (1) evaluar la expresion o la
actividad transcripcional del casete de expresién una vez integrado en el cromosoma de la planta; (2) evaluar el
numero de copias de inserciones en el ADN de la planta; y (3) evaluar la cigosidad de la semilla resultante tras el
cultivo. La 3' UTR se utiliza también en reacciones de amplificacién de ADN extraido de la planta transformada para
caracterizar la integridad del casete insertado.

Como se usa en el presente documento, la expresion "potenciador" o "elemento potenciador” se refiere a un
elemento regulador que actua en cis, también conocido como elemento cis, que confiere un aspecto del modelo de
expresion global, pero es habitualmente insuficiente solo para dirigir la transcripciéon, de una secuencia de ADN
unida operativamente. A diferencia de los promotores, los elementos potenciadores no incluyen habitualmente un
sitio de inicio de la transcripcion (TSS) o una caja TATA o secuencia de ADN equivalente. Un promotor o fragmento
de promotor puede comprender naturalmente uno o mas elementos potenciadores que alteran la transcripcion de
una secuencia de ADN unida operativamente. Un elemento potenciador puede también fusionarse con un promotor
para producir un elemento promotor quimérico en cis, que confiere un aspecto de la modulaciéon global de la
expresion génica.

Se cree que muchos elementos potenciadores promotores se unen a las proteinas de union al ADN y/o alteran la
topologia del ADN, produciendo conformaciones locales que permiten o restringen selectivamente el acceso de la
ARN polimerasa al molde de ADN o que facilitan la apertura selectiva de la doble hélice en el sitio de inicio de la
transcripcion. Un elemento potenciador puede actuar para unir los factores de transcripcion que regulan la
transcripcion. Algunos elementos potenciadores se unen con mas de un factor de transcripcion, y los factores de
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transcripcién pueden interactuar con diferentes afinidades con mas de un dominio potenciador. Los elementos
potenciadores pueden identificarse mediante varias técnicas, incluyendo el analisis de las supresiones, es decir, la
supresion de uno o mas nucleétidos del extremo 5’ o internos a un promotor; el analisis de las proteinas de unién al
ADN utilizando la huella de la DNasa |, la interferencia de metilacion, los ensayos de cambio de movilidad por
electroforesis, la huella gendmica in vivo mediante la reaccién en cadena de la polimerasa (PCR) mediada por
ligamiento, y otros ensayos convencionales; o mediante el analisis de similitud de secuencias de ADN utilizando
motivos de elementos en cis conocidos o elementos potenciadores como una secuencia diana o un motivo diana con
procedimientos de comparacién de secuencias de ADN convencionales, tales como BLAST. La estructura fina de un
dominio potenciador puede estudiarse adicionalmente mediante mutagénesis (o sustitucion) de uno o mas
nucleétidos o mediante otros procedimientos convencionales conocidos en la materia. Los elementos potenciadores
se pueden obtener mediante sintesis quimica o mediante el aislamiento de elementos reguladores que incluyen
dichos elementos, y se pueden sintetizar con nucleétidos flanqueantes adicionales que contienen sitios Utiles de
enzimas de restriccion para facilitar la manipulacion de la subsecuencia. Por lo tanto, el disefio, la construccion y la
utilizacién de elementos potenciadores de acuerdo con los procedimientos desvelados en el presente documento
para modular la expresion de moléculas de ADN transcribibles unidas operativamente estan abarcados en la
invencion.

Como se usa en el presente documento, el término "quimérico" se refiere a una Unica molécula de ADN producida
mediante la fusién de una primera molécula de ADN con una segunda molécula de ADN, en la que ni la primera ni la
segunda molécula de ADN estarian normalmente contenidas en esa configuracion, es decir, fusionadas a la otra. La
molécula de ADN quimérica es, por tanto, una nueva molécula de ADN que no esta contenida normalmente en la
naturaleza. Como se usa en el presente documento, la expresiéon "promotor quimérico" se refiere a un promotor
producido mediante dicha manipulacion de moléculas de ADN. Un promotor quimérico puede combinar dos o mas
fragmentos de ADN, por ejemplo, la fusidon de un promotor con un elemento potenciador. Por lo tanto, el disefio, la
construccion y el uso de promotores quiméricos de acuerdo con los procedimientos desvelados en el presente
documento para modular la expresion de moléculas de ADN transcribibles unidas operativamente estan abarcados
en la invencion.

Como se usa en el presente documento, el término "variante" se refiere a una segunda molécula de ADN, tal como
un elemento regulador, que es de composicion similar, pero no idéntica a, una primera molécula de ADN, y en la que
la segunda molécula de ADN aun mantiene la funcionalidad general, es decir, un patron de expresion igual o similar,
por ejemplo, a través de una actividad transcripcional o traduccional mas o menos o equivalente, de la primera
molécula de ADN. Una variante puede ser una version abreviada o truncada de la primera molécula de ADN y/o una
version alterada de la secuencia de ADN de la primera molécula de ADN, como una con diferentes sitios de enzimas
de restriccion y/o supresiones internas, sustituciones y/o inserciones. Las "variantes" de elementos reguladores
también abarcan variantes que surgen de mutaciones que ocurren durante o como resultado de la transformacién de
células bacterianas y vegetales. Una secuencia de ADN proporcionada como las SEQ ID NO: 1-98 y 168-171 puede
utilizarse para crear variantes que son similares en composicion, pero no idénticas a, la secuencia de ADN del
elemento regulador original, mientras se mantiene la funcionalidad general, es decir, un patrén de expresion igual o
similar, del elemento regulador original. La produccion de tales variantes esta bien dentro de la experiencia ordinaria
de la materia.

Los elementos reguladores quiméricos pueden disefiarse para comprender varios elementos constituyentes que
pueden unirse operativamente mediante diversos procedimientos conocidos en la materia, como la digestion y el
ligamiento mediante enzimas de restriccion, la clonacion independiente de ligamiento, el ensamblaje modular de
productos de la PCR durante la amplificacion, o la sintesis quimica directa del elemento regulador quimérico, asi
como otros procedimientos conocidos en la materia. Los diversos elementos reguladores quiméricos resultantes
pueden comprender el mismo, o variantes del mismo, elementos constituyentes, pero que difieren en la secuencia
de ADN o secuencias de ADN que comprenden la secuencia o secuencias de ADN de enlace que permiten que las
partes constituyentes se unan operativamente. Una secuencia de ADN proporcionada como las SEQ ID NO: 1-98 y
168-171 puede proporcionar una secuencia de referencia del elemento regulador, en la que los elementos
constituyentes que comprenden la secuencia de referencia pueden unirse mediante procedimientos conocidos en la
materia y pueden comprender sustituciones, supresiones y/o inserciones de uno o mas nucleétidos o mutaciones
que se producen de forma natural en la transformacion de células bacterianas y vegetales.

La eficacia de las modificaciones, duplicaciones o supresiones descritas en el presente documento sobre los
aspectos de la expresion deseados de un transgén concreto puede ensayarse empiricamente en ensayos de plantas
estables y transitorios, tales como los descritos en los ejemplos de trabajo en el presente documento, con el fin de
validar los resultados, que pueden variar dependiendo de los cambios realizados y del objetivo del cambio en la
molécula de ADN de partida.

Construcciones

Como se usa en el presente documento, el término "construccion” significa cualquier molécula de ADN recombinante
tal como un plasmido, césmido, virus, fago o molécula de ADN o ARN lineal o circular, procedente de cualquier
fuente, con capacidad de integracién gendmica o replicacion autbnoma, que comprende una molécula de ADN en la
que al menos una molécula de ADN se ha unido a otra molécula de ADN de una manera funcionalmente operativa,
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es decir, unidas operativamente. Como se usa en el presente documento, el término "vector" significa cualquier
construccion que puede utilizarse para el fin de la transformacion, es decir, la introduccion de ADN o ARN heterélogo
en una célula huésped. Una construccién normalmente incluye uno o mas casetes de expresion. Como se usa en el
presente documento, un "casete de expresion" se refiere a una molécula de ADN que comprende al menos una
molécula de ADN transcribible unida operativamente a uno o mas elementos reguladores, normalmente al menos un
promotor y una 3° UTR.

Como se usa en el presente documento, la expresion "unida operativamente" se refiere a una primera molécula de
ADN unida a una segunda molécula de ADN, en la que la primera y la segunda molécula de ADN estan dispuestas
de manera que la primera molécula de ADN altera la funcién de la segunda molécula de ADN. Las dos moléculas de
ADN pueden ser o no parte de una Unica molécula de ADN contigua y pueden ser o no adyacentes. Por ejemplo, un
promotor esta unido operativamente a una molécula de ADN transcribible si el promotor modula la transcripcion de la
molécula de ADN transcribible de interés en una célula. Un lider, por ejemplo, esta unido operativamente a la
secuencia de ADN cuando es capaz de alterar la transcripcion o traduccion de la secuencia de ADN.

Las construcciones de la invenciéon pueden proporcionarse, en una realizacién, como construcciones del borde de
plasmidos inductores de tumores (Ti) que tienen las regiones del borde derecho (RB o AGRtu.RB) y del borde
izquierdo (LB o AGRtu.LB) del plasmido Ti aislado del proporcionado por las células de A. tumefaciens, que permiten
la integracion del ADN-T en el genoma de una célula vegetal (véase, por ejemplo, la patente de Estados Unidos n.°
6.603.061). Las construcciones pueden contener también segmentos de ADN de la cadena principal del plasmido
que proporcionan funcién de replicacion y seleccion antibidtica en células bacterianas, por ejemplo, un origen de
replicacion de Escherichia coli tal como ori322, un origen de replicacion de amplio rango de huésped como oriV u
oriRi, y una region codificante para un marcador seleccionable como Spec/Strp que codifica la aminoglucésido
adeniltransferasa (aadA) de Tn7 que confiere resistencia a la espectinomicina o estreptomicina o un gen marcador
seleccionable de gentamicina (Gm, Gent). Para la transformacion de plantas, la cepa bacteriana del huésped es a
menudo A. ftumefaciens ABI, C58 o LBA4404; sin embargo, otras cepas conocidas por los expertos en la materia de
la transformacién de plantas pueden funcionar en la invencion.

Se conocen en la materia procedimientos para ensamblar e introducir construcciones en una célula de tal manera
que la molécula de ADN transcribible se transcriba en una molécula de ARNm funcional que se traduce y expresa
como una proteina. Para la practica de la invencion, las composiciones y procedimientos convencionales para
preparar y utilizar construcciones y células huésped son bien conocidos por los expertos en la materia. Los vectores
tipicos utiles para la expresion de acidos nucleicos en plantas superiores son bien conocidos en la materia e incluyen
vectores procedentes del plasmido Ti de Agrobacterium tumefaciens y el vector de control de transferencia
pCaMVCN.

Pueden incluirse varios elementos reguladores en una construccion, incluyendo cualquiera de los proporcionados en
el presente documento. Cualquiera de dichos elementos reguladores puede proporcionarse en combinacion con
otros elementos reguladores. Dichas combinaciones se pueden disefiar o modificar para producir caracteristicas
reguladoras deseables. En una realizacion, las construcciones de la invencion comprenden al menos un elemento
regulador unido operativamente a una molécula de ADN transcribible unida operativamente a una 3’ UTR.

Las construcciones de la invencién pueden incluir cualquier promotor o lider proporcionado en el presente
documento o conocido en la materia. Por ejemplo, un promotor de la invencion puede estar unido operativamente a
un lider heterélogo no traducido en 5’ tal como uno derivado de un gen de la proteina de choque térmico. Como
alternativa, un lider puede estar unido operativamente a un promotor heterélogo, tal como el promotor de la
transcripcion del virus de mosaico de la coliflor 35S.

Los casetes de expresion también pueden incluir una secuencia codificante de péptidos de transito que codifica un
péptido que es util para la orientacion subcelular de una proteina unida operativamente, particularmente a un
cloroplasto, leucoplasto u otro organulo plastidico; mitocondria; peroxisoma; vacuola; o una localizacién extracelular.
Muchas proteinas localizadas en cloroplastos se expresan a partir de genes nucleares como precursores y se dirigen
al cloroplasto mediante un péptido de transito del cloroplasto (CTP, de sus siglas en inglés). Los ejemplos de tales
proteinas de cloroplasto aisladas incluyen, pero sin limitacion, las asociadas con la subunidad pequefia (SSU, de sus
siglas en inglés) de la ribulosa-1,5,-bisfosfato carboxilasa, ferredoxina, ferredoxina oxidorreductasa, la proteina | y la
proteina Il del complejo recolector de luz, tiorredoxina F y enolpiruvil shikimato fosfato sintasa (EPSPS, de sus siglas
en inglés). Los péptidos de transito de cloroplastos se describen, por ejemplo, en la Patente de los Estados Unidos
n.° 7.193.133. Se ha demostrado que las proteinas no cloroplasticas pueden dirigirse al cloroplasto mediante la
expresion de un CTP heterdlogo unido operativamente al transgén que codifica proteinas no cloroplasticas.

Moléculas de ADN transcribibles

Como se usa en el presente documento, la expresion "molécula de ADN transcribible" se refiere a cualquier
molécula de ADN capaz de transcribirse en una molécula de ARN, que incluye, pero sin limitacion, las que tienen
secuencias codificantes de proteinas y las que producen moléculas de ARN que tienen secuencias Utiles para la
supresion génica. El tipo de molécula de ADN puede incluir, aunque no de forma limitante, una molécula de ADN de
la misma planta, una molécula de ADN de otra planta, una molécula de ADN de un organismo diferente o una
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molécula de ADN sintética, tal como una molécula de ADN que contiene una mensaje antisentido de un gen o una
molécula de ADN que codifica una version artificial, sintética o modificada de otro modo de un transgén. Las
moléculas de ADN transcribibles ejemplares para la incorporacién en construcciones de la invencion incluyen, por
efemplo, moléculas de ADN o genes de una especie distinta de la especie en la que se incorpora la molécula de
ADN o genes que se originan a partir de, o estan presentes en, la misma especie, pero que se incorporan en células
receptoras mediante procedimientos de ingenieria genética en lugar de técnicas de reproduccion clasicas.

Un "transgén" se refiere a una molécula de ADN transcribible heteréloga para una célula huésped al menos con
respecto a su localizacion en el genoma de la célula huésped y/o una molécula de ADN transcribible incorporada
artificialmente en el genoma de una célula huésped en la generacion actual o cualquier generaciéon anterior de la
célula.

Un elemento regulador, tal como un promotor de la invencion, puede unirse operativamente a una molécula de ADN
transcribible que es heterdloga con respecto al elemento regulador. Como se usa en el presente documento, el
término "heterélogo” se refiere a la combinacion de dos o mas moléculas de ADN cuando dicha combinacion no se
encuentra normalmente en la naturaleza. Por ejemplo, las dos moléculas de ADN pueden proceder de diferentes
especies y/o las dos moléculas de ADN pueden proceder de diferentes genes, por ejemplo, diferentes genes de la
misma especie o los mismos genes de diferentes especies. Por lo tanto, un elemento regulador es heterélogo con
respecto a una molécula de ADN transcribible unida operativamente si tal combinacién normalmente no se
encuentra en la naturaleza, es decir, la molécula de ADN transcribible no se produce de manera natural unida
operativamente al elemento regulador.

La molécula de ADN transcribible puede ser en general cualquier molécula de ADN para la cual se desea la
expresion de un transcrito. Dicha expresién de un transcrito puede dar como resultado la traduccién de la molécula
de ARNm resultante y, por lo tanto, la expresion de proteinas. Como alternativa, por ejemplo, una molécula de ADN
transcribible puede disefarse para provocar en Ultima instancia una expresion disminuida de un gen o proteina
especifico. En una realizacion, esto puede lograrse utilizando una molécula de ADN transcribible que esté orientada
en la direccién antisentido. Un experto en la materia esta familiarizado con la utilizacion de dicha tecnologia
antisentido. Cualquier gen puede regularse negativamente de esta manera, y, en una realizacién, una molécula de
ADN transcribible puede disefiarse para la supresion de un gen especifico mediante la expresién de una molécula de
ARNbc, ARNip o miARN.

En el presente documento se desvela una molécula de ADN recombinante que comprende un elemento regulador,
como los que se proporcionan como las SEQ ID NO: 1-98 y 168-171, unido operativamente a una molécula de ADN
transcribible heteréloga para modular la transcripcion de la molécula de ADN transcribible a una nivel deseado o en
un patron deseado cuando la construcciéon se integra en el genoma de una célula vegetal transgénica. En una
realizacion, la molécula de ADN transcribible comprende una region codificadora de proteinas de un gen y, en ofra
realizacion, la molécula de ADN transcribible comprende una region antisentido de un gen.

Genes de interés agronémico

Una molécula de ADN transcribible puede ser un gen de interés agronémico. Como se usa en el presente
documento, la expresion "gen de interés agronémico” se refiere a una molécula de ADN transcribible que, cuando se
expresa en un tejido, célula o tipo celular vegetal particular, confiere una caracteristica deseable. El producto de un
gen de interés agronémico puede actuar dentro de la planta para causar un efecto en la morfologia, la fisiologia, €l
crecimiento, el desarrollo, el rendimiento, la composicion del grano, el perfil nutricional, la resistencia a plagas o
enfermedades y/o la tolerancia ambiental o quimica de las plantas o puede actuar como un agente pesticida en la
dieta de una plaga que se alimenta de la planta. En una realizacion de la invencion, un elemento regulador de la
invencion se incorpora a una construccion de tal manera que el elemento regulador esta unido operativamente a una
molécula de ADN transcribible que es un gen de interés agronémico. En una planta transgénica que contiene tal
construccion, la expresion del gen de interés agrondmico puede conferir un rasgo agronémico beneficioso. Un rasgo
agrondmico beneficioso puede incluir, por ejemplo, aunque no de forma limitante, tolerancia a herbicidas, control de
insectos, rendimiento modificado, resistencia a enfermedades, resistencia a patdgenos, crecimiento y desarrollo de
la planta modificada, contenido de almidon modificado, contenido de aceite modificado, contenido de acidos grasos
modificado, contenido de proteina modificado, maduracion del fruto modificado, nutricion animal y humana
potenciada, producciones de biopolimeros, resistencia al estrés ambiental, péptidos farmacéuticos, cualidades de
procesamiento mejoradas, sabor mejorado, utilidad de produccién de semillas hibridas, produccion de fibra mejorada
y produccion de biocombustible deseable.

Los ejemplos de genes de interés agronémico conocidos en la materia incluyen aquellos para la resistencia a
herbicidas (patentes de Estados Unidos n° 6.803.501; 6.448.476; 6.248.876; 6.225.114; 6.107.549; 5.866.775;
5.804.425; 5.633.435; y 5.463.175), el rendimiento aumentado (patentes de Estados Unidos n° USRE38.446;
6.716.474; 6.663.906; 6.476.295; 6.441.277; 6.423.828; 6.399.330; 6.372.211; 6.235.971; 6.222.098; y 5.716.837), el
control de insectos (patentes de Estados Unidos n° 6.809.078; 6.713.063; 6.686.452; 6.657.046; 6.645.497;
6.642.030; 6.639.054; 6.620.988; 6.593.293; 6.555.655; 6.538.109; 6.537.756; 6.521.442; 6.501.009; 6.468.523;
6.326.351; 6.313.378; 6.284.949; 6.281.016; 6.248.536; 6.242.241; 6.221.649; 6.177.615; 6.156.573; 6.153.814;
6.110.464; 6.093.695; 6.063.756; 6.063.597; 6.023.013; 5.959.091; 5.942.664; 5.942.658, 5.880.275; 5.763.245; y
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5.763.241), la resistencia a enfermedades fungicas,(patentes de Estados Unidos n° 6.653.280; 6.573.361;
6.506.962; 6.316.407; 6.215.048; 5.516.671; 5.773.696; 6.121.436; 6.316.407; y 6.506.962), la resistencia a virus
(patentes de Estados Unidos n°® 6.617.496; 6.608.241; 6.015.940; 6.013.864; 5.850.023; y 5.304.730), la resistencia
a nematodos (Patente de Estados Unidos n° 6.228.992), la resistencia a enfermedades bacterianas (Patente de
Estados Unidos n° 5.516.671), el crecimiento y desarrollo de plantas (Patentes de Estados Unidos n° 6.723.897 y
6.518.488), la produccién de almidon (patentes de Estados Unidos n° 6.538.181; 6.538.179; 6.538.178; 5.750.876;
6.476.295), la produccion de aceites modificada (patentes de Estados Unidos n° 6,444,876; 6.426.447; y 6.380.462),
la produccion elevada de aceite (patentes de Estados Unidos n° 6.495.739; 5.608.149; 6.483.008; y 6.476.295), el
contenido de acidos grasos modificado (patentes de Estados Unidos n° 6.828.475; 6.822.141; 6.770.465; 6.706.950;
6.660.849; 6.596.538; 6.589.767; 6.537.750; 6.489.461; y 6.459.018), la produccién elevada de proteinas (patente
de Estados Unidos n° 6.380.466), la maduracion del fruto (patente de Estados Unidos n° 5.512.466), la nutricion
animal y humana potenciada (patentes de Estados Unidos n° 6.723.837; 6.653.530; 6.5412.59; 5.985.605; y
6.171.640), los biopolimeros (patentes de Estados Unidos n°® USRE37,543; 6.228.623; y 5.958.745, y 6.946.588), la
resistencia al estrés ambiental (Patente de Estados Unidos n° 6,072,103), los péptidos farmacéuticos y péptidos
secretables (Patentes de Estados Unidos n° 6,812,379; 6.774.283; 6.140.075; y 6.080.560), los rasgos de
procesamiento mejorados (Patente de Estados Unidos n°® 6.476.295), la digestibilidad mejorada (Patente de Estados
Unidos n° 6.531.648), la baja en rafinosa (Patente de Estados Unidos n°® 6.166.292), la producciéon de enzimas
industriales (Patente de Estados Unidos n° 5.543.576), el sabor mejorado (Patente de Estados Unidos n°.
6.011.199), la fijacion de nitrégeno (Patente de Estados Unidos n°. 5.229.114), la produccion de semillas hibridas
(Patente de Estados Unidos n°. 5.689.041), la produccion de fibra (Patentes de Estados Unidos n°. 6.576.818;
6.271.443; 5.981.834; y 5.869.720) y la produccion de biocombustible (patente de Estados Unidos n°® 5.998.700).

Como alternativa, un gen de interés agrondmico puede alterar las caracteristicas o el fenotipo de las plantas
anteriormente mencionado mediante la codificacion de una molécula de ARN que produce la modulacion dirigida de
la expresion génica de un gen enddgeno, por ejemplo, por antisentido (véase, por ejemplo, la patente de Estados
Unidos n° 5.107.065); ARN inhibidor ("ARNi", que incluye la modulacion de la expresion génica mediante
mecanismos mediados por miARN, ARNip, ARNip de accién trans y ARNs en fase, por ejemplo, como se describe
en las solicitudes publicadas US 2006/0200878 y US 2008/0066206, y en la solicitud de patente estadounidense
11/974.469); o mecanismos mediados por cosupresion. EI ARN podria ser también una molécula de ARN catalitico
(por ejemplo, una ribozima o un riboswitch; véase, por ejemplo, el documento U.S. 2006/0200878) disefiado
mediante ingenieria genética para escindir un producto de ARNm enddégeno deseado. Se conocen en la materia
procedimientos para construir e introducir construcciones en una célula de tal manera que la molécula de ADN
transcribible se transcriba en una molécula que sea capaz de provocar supresion génica.

La expresion de una molécula de ADN transcribible en una célula vegetal también se puede utilizar para suprimir
plagas de plantas que se alimentan de la célula vegetal, por ejemplo, composiciones aisladas de plagas de
coledpteros y composiciones aisladas de plagas de nematodos. Las plagas de las plantas incluyen, pero sin
limitacion, plagas de artropodos, plagas de nematodos y plagas fungicas o microbianas.

Marcadores seleccionables

Los transgenes marcadores seleccionables también se pueden utilizar con los elementos reguladores de la
invencion. Como se usa en el presente documento, la expresiéon "transgén marcador seleccionable" se refiere a
cualquier molécula de ADN transcribible cuya expresion en una planta, tejido o célula transgénica, o la falta de la
misma, puede ser evaluada o puntuada de alguna manera. Los genes marcadores seleccionables, y sus técnicas de
seleccion y cribado asociadas, para su uso en la practica de la invencién son conocidos en la materia e incluyen,
pero sin limitacién, moléculas de ADN transcribible que codifican B-glucuronidasa (GUS), proteina fluorescente verde
(GFP), proteinas que confieren resistencia a antibidticos y proteinas que confieren tolerancia a herbicidas.

Transformacion celular

La invencidon también estd dirigida a un procedimiento para producir células y plantas transformadas que
comprenden uno o mas elementos reguladores unidos operativamente a una molécula de ADN transcribible.

El término "transformacion” se refiere a la introducciéon de una molécula de ADN en un huésped receptor. Como se
usa en el presente documento, el término "huésped" se refiere a bacterias, hongos o plantas, incluyendo cualquier
célula, tejidos, 6rgano o descendencia de las bacterias, hongos o plantas. Los tejidos y células vegetales de
particular interés incluyen protoplastos, callos, raices, tubérculos, semillas, tallos, hojas, plantulas, embriones y
polen.

Como se usa en el presente documento, el término "transformado" se refiere a una célula, tejido, érgano u
organismo en el que se ha introducido una molécula de ADN extrafia, como una construccion. La molécula de ADN
introducida puede integrarse en el ADN gendémico de la célula, tejido, 6rgano u organismo receptor, de modo que la
progenie posterior hereda la molécula de ADN introducida. Un célula u organismo "transgénico" o "transformado”
puede incluir también la progenie de la célula u organismo y la progenie producida a partir de un programa de cultivo
que emplea dicho organismo transgénico como un precursor en un cruce y que presenta un fenotipo alterado que
resulta de la presencia de una molécula de ADN extrafia. La molécula de ADN introducida también puede
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introducirse de forma transitoria en la célula receptora de modo que la progenie posterior no herede la molécula de
ADN introducida. El término "transgénico" se refiere a una bacteria, hongo o planta que contiene una o mas
moléculas de ADN heterologas.

Existen muchos procedimientos bien conocidos por los expertos en la materia para introducir moléculas de ADN en
células vegetales. El procedimiento comprende en general las etapas de seleccionar una célula huésped adecuada,
transformar la célula huésped con un vector y obtener la célula huésped transformada. Los procedimientos y
materiales para transformar células vegetales mediante la introduccion de una construccion de plantas en un
genoma de plantas en la practica de la presente invencion pueden incluir cualquiera de los procedimientos bien
conocidos y demostrados. Los procedimientos adecuados incluyen, pero sin limitacién, infeccion bacteriana (por
efemplo, Agrobacterium), vectores binarios BAC, suministro directo de ADN (por ejemplo, mediante transformacion
mediada por PEG, captacion de ADN mediada por desecacion/inhibicion, electroporacion, agitacion con fibras de
carburo de silicio, y aceleracion de particulas recubiertas de ADN), entre otros.

Las células huésped pueden ser cualquier célula u organismo, como una célula vegetal, célula de algas, algas,
célula fungica, hongos, célula bacteriana o célula de insecto. En realizaciones especificas, las células huésped y las
células transformadas pueden incluir células vegetales de cultivo.

Una planta transgénica posteriormente puede regenerarse a partir de una célula vegetal transgénica de la invencion.
Utilizando técnicas de reproduccién convencionales o autopolinizaciéon, se pueden producir semillas a partir de esta
planta transgénica. Dicha semilla, y la progenie resultante cultivada a partir de dicha semilla, contendra la molécula
de ADN recombinante de la invencion y, por lo tanto, sera transgénica.

Las plantas transgénicas de la invencidon pueden autopolinizarse para proporcionar semillas para plantas
transgénicas homocigotas de la invencion (homocigotas para la molécula de ADN recombinante) o cruzarse con
plantas no transgénicas o diferentes plantas transgénicas para proporcionar semillas para las plantas transgénicas
heterocigotas de la invencion (heterocigotas para la molécula de ADN recombinante). Tanto las plantas transgénicas
homocigotas como las heterocigotas se denominan en el presente documento "plantas progenie". Las plantas
progenie son plantas transgénicas que descienden de la planta transgénica original y que contienen la molécula de
ADN recombinante de la invencion. Las semillas producidas utilizando una planta transgénica de la invencion
pueden cosecharse y utilizarse para crecer generaciones de plantas transgénicas, es decir, plantas de progenie, de
la invencion, que comprenden la construccion de la presente invencion y expresan un gen de interés agronémico.
Pueden encontrarse descripciones de los procedimientos reproductivos que se utilizan habitualmente para los
diferentes cultivos en uno de varios libros de referencia, véase, por ejemplo, Allard, Principles of Plant Breeding,
John Wiley & Sons, NY, U. of CA, Davis, CA, 50-98 (1960); Simmonds, Principles of Crop Improvement, Longman,
Inc., NY, 369-399 (1979); Sneep y Hendriksen, Plant breeding Perspectives, Wageningen (ed), Center for
Agricultural Publishing and Documentation (1979); Fehr, Soybeans: Improvement, Production and Uses, 22 Edicion,
Monografia, 16:249 (1987); Fehr, Principles of Variety Development, Theory and Technique, (Vol. 1) y Crop Species
Soybean (Vol. 2), lowa State Univ., Macmillan Pub. Co., NY, 360-376 (1987).

Las plantas transformadas pueden analizarse para determinar la presencia del gen o genes de interés y el nivel de
expresion y/o perfil conferido por los elementos reguladores de la invencion. Los expertos en la materia conocen los
numerosos procedimientos disponibles para el analisis de las plantas transformadas. Por ejemplo, los
procedimientos para el analisis de plantas incluyen, pero sin limitacion, transferencias de Southern o transferencias
de Northern, estrategias basadas en la PCR, andlisis bioquimicos, procedimientos de cribado fenotipico,
evaluaciones de campo y ensayos inmunodiagnosticos. La expresion de una molécula de ADN transcribible se
puede medir utilizando los reactivos y procedimientos de TagMan® (Applied Biosystems, Foster City, CA) segun lo
descrito por el fabricante y los tiempos de los ciclos de PCR determinados utilizando la matriz de prueba de
TagMan®. Como alternativa, los reactivos y procedimientos Invader® (Third Wave Technologies, Madison, WI)
descritos por el fabricante pueden utilizarse para evaluar la expresion transgénica.

La invencion también proporciona partes de una planta de la invencion. Las partes de plantas incluyen, pero sin
limitacién, hojas, tallos, raices, tubérculos, semillas, endospermo, 6vulos y polen. Las partes de planta de la
invencion pueden ser viables, no viables, regeneradas y/o no regenerables. La invencion también incluye y
proporciona células vegetales transformadas que comprenden una molécula de ADN de la invencion. Las células
vegetales transformadas o transgénicas de la invencion incluyen células vegetales regenerables y/o no
regenerables.

La invencion puede entenderse mas facilmente mediante referencia a los siguientes ejemplos.
Ejemplos

Ejemplo 1

Identificacion y clonacion de elementos reguladores

Se identificaron nuevos elementos reguladores de la ubiquitina, o secuencias del grupo de elementos de expresion
reguladores (EXP), y se aislaron a partir del ADN gendémico de la hierba Cloud monocotileddnea (Agrostis nebulosa),
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la cafia gigante (Arundo donax), el grama azul (Bouteloua gracilis), la hierba plateada china (Miscanthus sinesis), el
popotillo azul (Schizachyium scoparium), el césped indio (Sorghastrum nutans) y las lagrimas de Job (Coix lacryma-
jobi).

Se identificaron secuencias de transcripcién de ubiquitina 1 de cada una de las especies anteriores. Se utilizd la
region 5’ no traducida (5 UTR) de cada uno de los transcritos de ubiquitina 1 para disefiar cebadores para amplificar
los elementos reguladores correspondientes para el gen de ubiquitina identificado, que comprende un promotor, un
lider (5 UTR), y el primer intron unido operativamente. Se utilizaron los cebadores con las bibliotecas
GenomeWalker™ (Clontech Laboratories, Inc, Mountain View, CA) construidas siguiendo el protocolo del fabricante
para clonar la regién 5 de la secuencia de ADN gendmica correspondiente. También se aislaron los elementos
reguladores de ubiquitina de las monocotiledéneas Setaria italica, Setaria viridis y Zea mays subsp. Mexicana
(Teosinte) utilizando las bibliotecas GenomeWalker™ como se describe anteriormente. Ademas, se aislaron los
elementos reguladores de la ubiquitina de la monocotileddnea Sorghum bicolor utilizando secuencias publicas que
son homologas a los genes de ubiquitina 4,6y 7.

Utilizando las secuencias identificadas, se llevd a cabo un andlisis bioinformatico para identificar elementos
reguladores en el ADN amplificado. Utilizando los resultados de este analisis, se definieron elementos reguladores
en las secuencias de ADN y los cebadores disefiados para amplificar los elementos reguladores. Se amplifico la
molécula de ADN correspondiente para cada elemento regulador utilizando condiciones estandar de la reaccion en
cadena de la polimerasa (PCR) con cebadores que contienen sitios de enzimas de restriccion Unicos y ADN
gendmico aislado de A. nebulosa, A donax, B. gracilis, M. sinesis, S. scoparium, S. nutans, y C. lacryma-jobi. Los
fragmentos de ADN resultantes se ligaron en vectores de expresion de plantas de base y se secuenciaron. Luego se
realizdé un analisis del sitio de inicio de la transcripcion (TSS) del elemento regulador y las uniones de corte y
empalme intrén/exéon utilizando protoplastos de plantas transformadas. En resumen, los protoplastos se
transformaron con los vectores de expresion de plantas que comprenden los fragmentos de ADN clonado unidos
operativamente con una molécula de ADN transcribible heteréloga y se utilizd el sistema 5 RACE para la
amplificacion rapida de extremos de ADNc, Version 2.0 (Invitrogen, Carlsbad, California 92008) para confirmar el
TSS del elemento regulador y las uniones de corte y empalme del intrén/exén analizando la secuencia de los
transcritos de ARN mensajero (ARNm) producidos de este modo.

Las secuencias de ADN de las EXP identificadas se proporcionan en el presente documento como las SEQ ID NO:
1,5,7,9, 13, 16, 18, 19, 21, 23, 27, 30, 32, 34, 38, 41, 43, 45, 49, 52, 55, 58, 60, 62, 66, 70, 72, 74, 76, 78, 82, 84,
86, 88, 92, 95, 97, 99, 103, 106, 108, 110, 114, 116, 118, 120, 122, 126, 128, 132, 134, 138, 140, 144, 148, 150 y
168, como se indica en la Tabla 1 posterior. Las secuencias promotoras se proporcionan en el presente documento
como las SEQ ID NO: 2, 6, 8, 10, 14, 17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61, 63, 67, 71, 73, 75, 77,
79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98, 100, 104, 107, 109, 111, 117, 119, 121, 123, 129, 135, 141, 145, 151 y 169. Las
secuencias lider se proporcionan en el presente documento como las SEQ ID NO: 3, 11, 25, 36, 47, 64, 68, 80, 90,
101, 112, 124, 130, 136, 142, 146, 152 y 170. Las secuencias de intrones se proporcionan en el presente documento
como las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57, 59, 65, 69, 81, 91, 94, 102, 105, 113, 115, 125,
127,131, 133, 137, 139, 143, 147, 149, 153 y 171.

Tabla 1. Grupos de elementos de expresion reguladores ("EXP"), promotores, potenciadores, lideres e
intrones aislados de varias especies de gramineas.

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):

EXP: P-AGRne.Ubq1-1:1:5 (SEQ ID NO: 2); L-
IAGRne.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 3); I-AGRne.Ubq1-

EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 1 3143 |A. nebulosa 1:1:3 (SEQ ID NO: 4)

P-AGRne.Ubg1-1:1:5 2 2005 |A. nebulosa Promotor

L-AGRne.Ubqg1-1:1:1 3 85 A. nebulosa Lider

I-AGRne.Ubq1-1:1:3 4 1053 |A. nebulosa Intrén
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
EXP: P-AGRne.Ubq1-1:1:4 (SEQ ID NO: 6); L-
AGRne.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 3); I-AGRne.Ubq1-
EXP-AGRne.Ubg1:1:8 5 2137 |A. nebulosa 1:1:3 (SEQ ID NO: 4)
P-AGRne.Ubqg1-1:1:4 6 999 |A. nebulosa Promotor
EXP: P-AGRne.Ubq1-1:1:6 (SEQ ID NO: 8); L-
AGRne.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 3); I-AGRne.Ubq1-
EXP-AGRne.Ubg1:1:9 7 1900 |A. nebulosa 1:1:3 (SEQ ID NO: 4)
P-AGRne.Ubg1-1:1:6 8 762  |A. nebulosa Promotor
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:4 (SEQ ID NO: 10); L-
ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubqg1-
EXP-ARUdo.Ubq1:1:4 9 5068 |A. donax 1:1:2 (SEQ ID NO: 12)
P-ARUdo.Ubq1-1:1:4 10 4114 |A. donax Promotor
L-ARUdo.Ubqg1-1:1:1 11 85 A. donax Lider
I-ARUdo.Ubg1-1:1:2 12 869 |A. donax Intrén
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:5 (SEQ ID NO: 14); L-
ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubg1-
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 2969 |A. donax 1:1:3 (SEQ ID NO: 15)
P-ARUdo.Ubq1-1:1:5 14 2012 |A. donax Promotor
I-ARUdo.Ubg1-1:1:3 15 872 |A. donax Intrén
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:6 (SEQ ID NO: 17); L-
ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubg1-
EXP-ARUdo.Ubq1:1:6 16 1954 |A. donax 1:1:2 (SEQ ID NO: 12)
P-ARUdo.Ubq1-1:1:6 17 1000 |A. donax Promotor
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:6 (SEQ ID NO: 17); L-
ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubg1-
EXP-ARUdo.Ubq1:1:9 18 1957 |A. donax 1:1:3 (SEQ ID NO: 15)
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:6 (SEQ ID NO: 17); L-
EXP- ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubg1-
IARUdo.Ubqg1:1:12 19 1957 |A. donax 1:1:4 (SEQ ID NO: 20)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
I-ARUdo.Ubg1-1:1:4 20 872 |A. donax Intrén
EXP: P-ARUdo.Ubg1-1:1:8 (SEQ ID NO: 22); L-
EXP- ARUdo.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 11); I-ARUdo.Ubg1-
ARUdo.Ubg1:1:11 21 1712  |A. donax 1:1:3 (SEQ ID NO: 15)
P-ARUdo.Ubq1-1:1:8 22 755 |A. donax Promotor
EXP: P-ARUdo.Ubg2-1:1:4 (SEQ ID NO: 24); L-
ARUdo.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 25); I-ARUdo.Ubg2-
EXP-ARUdo.Ubg2:1:4 23 3276 |A. donax 1:1:1 (SEQ ID NO: 26)
P-ARUdo.Ubqg2-1:1:4 24 2033 |A. donax Promotor
L-ARUdo.Ubg2-1:1:1 25 88 A. donax Lider
I-ARUdo.Ubg2-1:1:1 26 1155 |A. donax Intrén
EXP: P-ARUdo.Ubg2-1:1:6 (SEQ ID NO: 28); L-
ARUdo.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 25); I-ARUdo.Ubg2-
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 3250 |A. donax 1:1:2 (SEQ ID NO: 29)
P-ARUdo.Ubqg2-1:1:6 28 2004 |A. donax Promotor
I-ARUdo.Ubg2-1:1:2 29 1158 |A. donax Intrén
EXP: P-ARUdo.Ubg2-1:1:5 (SEQ ID NO: 31); L-
ARUdo.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 25); I-ARUdo.Ubg2-
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 2247 |A. donax 1:1:2 (SEQ ID NO: 29)
P-ARUdo.Ubg2-1:1:5 31 1001 |A. donax Promotor
EXP: P-ARUdo.Ubg2-1:1:7 (SEQ ID NO: 33); L-
EXP- ARUdo.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 25); I-ARUdo.Ubg2-
IARUdo.Ubg2:1:10 32 1942 |A. donax 1:1:2 (SEQ ID NO: 29)
P-ARUdo.Ubqg2-1:1:7 33 696 |A. donax Promotor
EXP: P-BOUgr.Ubq1-1:1:2 (SEQ ID NO: 35); L-
BOUgr.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 36); I-BOUgr.Ubq1-
EXP-BOUgr.Ubg1:1:1 34 3511 |B. gracilis 1:1:2 (SEQ ID NO: 37)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
P-BOUgr.Ubg1-1:1:2 35 2371 |B. gracilis Promotor
L-BOUgr.Ubqg1-1:1:1 36 86 B. gracilis Lider
[-BOUgr.Ubg1-1:1:2 37 1054 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubq1-1:1:3 (SEQ ID NO: 39); L-
BOUgr.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 36); I-BOUgr.Ubq1-
EXP-BOUgr.Ubqg1:1:6 38 3142 |B. gracilis 1:1:3 (SEQ ID NO: 40)
P-BOUgr.Ubg1-1:1:3 39 1999 |B. gracilis Promotor
[-BOUgr.Ubg1-1:1:3 40 1057 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubq1-1:1:5 (SEQ ID NO: 42); L-
BOUgr.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 36); I-BOUgr.Ubq1-
EXP-BOUgr.Ubqg1:1:7 41 2165 |B. gracilis 1:1:3 (SEQ ID NO: 40)
P-BOUgr.Ubg1-1:1:5 42 1022 |B. gracilis Promotor
EXP: P-BOUgr.Ubq1-1:1:6 (SEQ ID NO: 44); L-
BOUgr.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 36); I-BOUgr.Ubq1-
EXP-BOUgr.Ubqg1:1:8 43 1903 |B. gracilis 1:1:3 (SEQ ID NO: 40)
P-BOUgr.Ubg1-1:1:6 44 760 |B. gracilis Promotor
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:4 (SEQ ID NO: 46); L-
EXP- BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
BOUgr.Ubg2:1:11 45 3234 |B. gracilis 1:1:3 (SEQ ID NO: 48)
P-BOUgr.Ubg2-1:1:4 46 2100 |B. gracilis Promotor
L-BOUgr.Ubg2-1:1:1 47 91 B. gracilis Lider
[-BOUgr.Ubg2-1:1:3 48 1043 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:7 (SEQ ID NO: 50); L-
BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
EXP-BOUgr.Ubg2:1:7 49 3176 |B. gracilis 1:1:1 (SEQ ID NO: 51)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
P-BOUgr.Ubg2-1:1:7 50 2043 |B. gracilis Promotor
[-BOUgr.Ubg2-1:1:1 51 1042 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:5 (SEQ ID NO: 53); L-
EXP- BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
BOUgr.Ubg2:1:14 52 3139 |B. gracilis 1:1:4 (SEQ ID NO: 54)
P-BOUgr.Ubg2-1:1:5 53 2002 |B. gracilis Promotor
[-BOUgr.Ubg2-1:1:4 54 1046 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:6 (SEQ ID NO: 56); L-
EXP- BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
BOUgr.Ubg2:1:15 55 2160 |B. gracilis 1:1:5 (SEQ ID NO: 57)
P-BOUgr.Ubg2-1:1:6 56 1024 |B. gracilis Promotor
[-BOUgr.Ubg2-1:1:5 57 1045 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:6 (SEQ ID NO: 56); L-
EXP- BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
BOUgr.Ubg2:1:16 58 2160 |B. gracilis 1:1:6 (SEQ ID NO: 59)
[-BOUgr.Ubg2-1:1:6 59 1045 |B. gracilis Intrén
EXP: P-BOUgr.Ubg2-1:1:8 (SEQ ID NO: 61); L-
EXP- BOUgr.Ubg2-1:1:1 (SEQ ID NO: 47); I-BOUgr.Ubg2-
BOUgr.Ubqg2:1:17 60 1885 |B. gracilis 1:1:6 (SEQ ID NO: 59)
P-BOUgr.Ubg2-1:1:8 61 749  |B. gracilis Promotor
EXP: P-MISsi.Ubq1-1:1:2 (SEQ ID NO: 63); L-
MISsi.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 64); I-MISsi.Ubg1-
EXP-MISsi.Ubqg1:1:2 62 6813 |M. sinesis 1:1:1 (SEQ ID NO: 65)
P-MISsi.Ubqg1-1:1:2 63 5359 |M. sinesis Promotor
L-MISsi.Ubg1-1:1:1 64 63 M. sinesis Lider
[-MISsi.Ubqg1-1:1:1 65 1391 M. sinesis Intrén
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
EXP: P-MISsi.Ubqg1-1:1:11 (SEQ ID NO: 67); L-
MISsi.Ubg1-1:1:2 (SEQ ID NO: 68); I-MISsi.Ubg1-
EXP-MISsi.Ubqg1:1:9 66 4402 |M. sinesis 1:1:3 (SEQ ID NO: 69)
P-MISsi.Ubg1-1:1:11 67 2423 |M. sinesis Promotor
L-MISsi.Ubqg1-1:1:2 68 55 M. sinesis Lider
[-MISsi.Ubq1-1:1:3 69 1924 M. sinesis Intrén
EXP: P-MISsi.Ubqg1-1:1:10 (SEQ ID NO: 71); L-
MISsi.Ubg1-1:1:2 (SEQ ID NO: 68); I-MISsi.Ubg1-
EXP-MISsi.Ubg1:1:8 70 3426 |M. sinesis 1:1:3 (SEQ ID NO: 69)
P-MISsi.Ubg1-1:1:10 71 1447 M. sinesis Promotor
EXP: P-MISsi.Ubqg1-1:1:13 (SEQ ID NO: 73); L-
MISsi.Ubg1-1:1:2 (SEQ ID NO: 68); I-MISsi.Ubg1-
EXP-MISsi.Ubg1:1:10 72 2878 |M. sinesis 1:1:3 (SEQ ID NO: 69)
P-MISsi.Ubg1-1:1:13 73 899 M. sinesis Promotor
EXP: P-MISsi.Ubqg1-1:1:14 (SEQ ID NO: 75); L-
MISsi.Ubg1-1:1:2 (SEQ ID NO: 68); I-MISsi.Ubqg1-
EY,P-MISsi.Ubg1:1:11 74 2670 |M. sinesis 1:1:3 (SEQ ID NO: 69)
P-MISsi.Ubg1-1:1:14 75 691 M. sinesis Promotor
EXP: P-MISsi.Ubq1-1:1:9 (SEQ ID NO: 77); L-
MISsi.Ubg1-1:1:2 (SEQ ID NO: 68); I-MISsi.Ubg1-
EXP-MISsi.Ubqg1:1:7 76 2485 |M. sinesis 1:1:3 (SEQ ID NO: 69)
P-MISsi.Ubqg1-1:1:9 77 506 |M. sinesis Promotor
EXP: P-SCHsc.Ubg1-1:1:12 (SEQ ID NO: 79); L-
SCHsc.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 80); I-SCHsc.Ubq1-
EXP-SCHsc.Ubq1:1:9 78 4079 |S. scoparium 1:1:2 (SEQ ID NO: 81)
P-SCHsc.Ubqg1-1:1:12 79 2831 |S. scoparium Promotor
L-SCHsc.Ubg1-1:1:3 80 95 S. scoparium Lider
[-SCHsc.Ubg1-1:1:2 81 1153 |S. scoparium Intrén
EXP: P-SCHsc.Ubg1-1:1:11 (SEQ ID NO: 83); L-
SCHsc.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 80); I-SCHsc.Ubq1-
EXP-SCHsc.Ubq1:1:8 82 3281 |S. scoparium 1:1:2 (SEQ ID NO: 81)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
P-SCHsc.Ubq1-1:1:11 83 2033 |S. scoparium Promotor
EXP: P-SCHsc.Ubg1-1:1:10 (SEQ ID NO: 85); L-
SCHsc.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 80); I-SCHsc.Ubq1-
EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 84 2294 |S. scoparium 1:1:2 (SEQ ID NO: 81)
P-SCHsc.Ubqg1-1:1:10 85 1046 |S. scoparium Promotor
EXP: P-SCHsc.Ubg1-1:1:14 (SEQ ID NO: 87); L-
EXP- SCHsc.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 80); I-SCHsc.Ubq1-
SCHsc.Ubqg1:1:10 86 1795 |S. scoparium 1:1:2 (SEQ ID NO: 81)
P-SCHsc.Ubqg1-1:1:14 87 547 |S. scoparium Promotor
EXP: P-SORnu.Ubq1-1:1:4 (SEQ ID NO: 89); L-
SORnNu.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 90); I-SORnu.Ubq1-
EXP-SORnu.Ubg1:1:2 88 3357 |S. nutans 1:1:1 (SEQ ID NO: 91)
P-SORnu.Ubg1-1:1:4 89 2218 |S. nutans Promotor
L-SORnu.Ubqg1-1:1:1 90 86 S. nutans Lider
[I-SORnNnu.Ubg1-1:1:1 91 1053 |S. nutans Intrén
EXP: P-SORnu.Ubq1-1:1:5 (SEQ ID NO: 93); L-
SORnNu.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 90); I-SORnu.Ubq1-
EXP-SORnu.Ubg1:1:6 92 3106 |S. nutans 1:1:2 (SEQ ID NO: 94)
P-SORnu.Ubg1-1:1:5 93 1964 |S. nutans Promotor
[-SORnNu.Ubqg1-1:1:2 94 1056 |S. nutans Intrén
EXP: P-SORnu.Ubq1-1:1:6 (SEQ ID NO: 96); L-
SORnNu.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 90); I-SORnu.Ubq1-
EXP-SORnu.Ubg1:1:7 95 2165 |S. nutans 1:1:2 (SEQ ID NO: 94)
P-SORnu.Ubg1-1:1:6 96 1023 |S. nutans Promotor
EXP: P-SORnu.Ubq1-1:1:7 (SEQ ID NO: 98); L-
SORnNu.Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 90); I-SORnu.Ubq1-
EXP-SORnu.Ubg1:1:8 97 1866 |S. nutans 1:1:2 (SEQ ID NO: 94)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
P-SORnu.Ubqg1-1:1:7 98 724  |S. nutans Promotor
EXP: P-SETit.Ubqg1-1:1:4 (SEQ ID NO: 100); L- SETit.
Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 101); I-SETit.Ubg1-1:1:3
EXP-SETit.Ubqg1:1:10 99 2625 |S. italica (SEQ ID NO: 102)
P-SETit.Ubg1-1:1:4 100 1492 |S. italica Promotor
L-SETit.Ubg1-1:1:1 101 127 |S. italica Lider
[-SETit.Ubg1-1:1:3 102 1006 |S. italica Intrén
EXP: P-SETit. Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 104); L-
SETit. Ubg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 101); I-SETit.Ubq1-
EXP-SETit.Ubq1:1:5 103 2625 |S. italica 1:1:2 (SEQ ID NO: 105)
P-SETit.Ubg1-1:1:1 104 1492 |S. italica Promotor
I-SETitUbg1-1:1:2 105 1006 |S. italica Intrén
EXP: P-SETitUbq1-1:1:2 (SEQ ID NO: 107); L- SETIit.
Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 101); I-SETitUbq1-1:1:2
EXP-SETit.Ubqg1:1:7 106 2167 |S. italica (SEQ ID NO: 105)
P-SETitUbq1-1:1:2 107 1034 |S. italica Promotor
EXP: P-SETit.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 109); L- SETit.
Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 101); I-SETitUbq1-1:1:2
EXP-SETit.Ubqg1:1:6 108 1813 |S. italica (SEQ ID NO: 105)
P-SETitUbq1-1:1:3 109 680 |S. italica Promotor
EXP: P-Sv.Ubq1-1:1:1 (SEQ ID NO: 111); L-Sv.Ubq1-
1:1:2 (SEQ ID NO: 112); I-Sv.Ubqg1-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sv.Ubq1:1:7 110 2634 |S. viridis NO: 113)
P-Sv.Ubqg1-1:1:1 111 1493 |S. viridis Promotor
L-Sv.Ubq1-1:1:2 112 127 |S. viridis Lider
[-Sv.Ubq1-1:1:2 113 1014 |S. viridis Intrén
EXP: P-Sv.Ubq1-1:1:1 (SEQ ID NO: 111); L-Sv.Ubq1-
1:1:2 (SEQ ID NO: 112); I-Sv.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID
EXP-Sv.Ubq1:1:11 114 2634 |S. viridis NO: 115)
[-Sv.Ubq1-1:1:3 115 1014 |S. viridis Intrén
EXP: P-Sv.Ubq1-1:1:2 (SEQ ID NO: 117); L-Sv.Ubq1-
1:1:2 (SEQ ID NO: 112); I-Sv.Ubqg1-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sv.Ubq1:1:8 116 2176 |S. viridis NO: 113)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
P-Sv.Ubqg1-1:1:2 117 1035 |S. viridis Promotor
EXP: P-Sv.Ubq1-1:1:4 (SEQ ID NO: 119); L-Sv.Ubq1-
1:1:2 (SEQ ID NO: 112); I-Sv.Ubqg1-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sv.Ubq1:1:10 118 1822 |S. viridis NO: 113)
P-Sv.Ubq1-1:1:4 119 681 S. viridis Promotor
EXP: P-Sv.Ubq1-1:1:3 (SEQ ID NO: 121); L-Sv.Ubqg1-
1:1:2 (SEQ ID NO: 112); I-Sv.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID
EXP-Sv.Ubq1:1:12 120 1822 |S. viridis NO: 115)
P-Sv.Ubq1-1:1:3 121 681 S. viridis Promotor
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:1 (SEQ ID NO: 123); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:6 Z. mays subsp. [Zm.UbgM1-1:1:1 (SEQ ID NO: 124); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-1) 122 1925 |Mexicana 1:1:13 (SEQ ID NO: 125)
P-Zm.UbgM1-1:1:1 Z. mays subsp.
(Alelo-1) 123 850 |Mexicana Promotor
L-Zm.UbgM1-1:1:1 Z. mays subsp.
(Alelo-1) 124 78 Mexicana Lider
[-Zm.UbgM1-1:1:13 Z. mays subsp.
(Alelo-1) 125 997  |Mexicana Intrén
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:1 (SEQ ID NO: 123); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:10 Z. mays subsp. [Zm.UbgqM1-1:1:1 (SEQ ID NO: 124); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-1) 126 1925 |Mexicana 1:1:17 (SEQ ID NO: 127)
[-Zm.UbgM1-1:1:17 Z. mays subsp.
(Alelo-1) 127 997  |Mexicana Intrén
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:4 (SEQ ID NO: 129); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:7 Z. mays subsp. [Zm.UbgqM1-1:1:5 (SEQ ID NO: 130); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-2) 128 1974  |Mexicana 1:1:14 (SEQ ID NO: 131)
P-Zm.UbgM1-1:1:4 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 129 887  |Mexicana Promotor
L-Zm.UbgM1-1:1:5 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 130 77 Mexicana Lider
[-Zm.UbgM1-1:1:14 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 131 1010 |Mexicana Intrén
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:4 (SEQ ID NO: 129); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:12 Z. mays subsp. [Zm.UbgqM1-1:1:5 (SEQ ID NO: 130); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-2) 132 1974 |Mexicana 1:1:19 (SEQ ID NO: 133)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):
[-Zm.UbgM1-1:1:19 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 133 1010 |Mexicana Intrén
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:5 (SEQ ID NO: 135); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:8 Z. mays subsp. [Zm.UbgqM1-1:1:4 (SEQ ID NO: 136); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-2) 134 2008 |Mexicana 1:1:15 (SEQ ID NO: 137)
P-Zm.UbgM1-1:1:5 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 135 877  |Mexicana Promotor
L-Zm.UbgM1-1:1:4 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 136 78 Mexicana Lider
[-Zm.UbgM1-1:1:15 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 137 1053 |Mexicana Intrén
EXP: P-Zm.UbgM1-1:1:5 (SEQ ID NO: 135); L-
EXP-Zm.UbgM1:1:11 Z. mays subsp. [Zm.UbgqM1-1:1:4 (SEQ ID NO: 136); I-Zm.UbgM1-
(Alelo-2) 138 2008 |Mexicana 1:1:18 (SEQ ID NO: 139)
[-Zm.UbgM1-1:1:18 Z. mays subsp.
(Alelo-2) 139 1053 |Mexicana Intrén
EXP: P-Sb.Ubg4-1:1:1 (SEQ ID NO: 141); L-Sb.Ubg4-
1:1:1 (SEQ ID NO: 142); I-Sb.Ubg4-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sb.Ubg4:1:2 140 1635 |S. bicolor NO: 143)
P-Sb.Ubg4-1:1:1 141 401 S. bicolor Promotor
L-Sb.Ubg4-1:1:1 142 154 |S. bicolor Lider
[-Sb.Ubg4-1:1:2 143 1080 |S. bicolor Intrén
EXP: P-Sb.Ubg6-1:1:1 (SEQ ID NO: 145); L-Sb.Ubq6-
1:1:1 (SEQ ID NO: 146); I-Sb.Ubg6-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sb.Ubg6:1:2 144 2067 |S. bicolor NO: 147)
P-Sb.Ubq6-1:1:1 145 855 |[S. bicolor Promotor
L-Sb.Ubg6-1:1:1 146 136 |S. bicolor Lider
[-Sb.Ubg6-1:1:2 147 1076 |S. bicolor Intrén
EXP: P-Sb.Ubg6-1:1:1 (SEQ ID NO: 145); L-Sb.Ubq6-
1:1:1 (SEQ ID NO: 146); I-Sb.Ubqg6-1:1:3 (SEQ ID
EXP-Sb.Ubg6:1:3 148 2067 |S. bicolor NO: 149)
[-Sb.Ubg6-1:1:3 149 1076 |S. bicolor Intrén
EXP: P-Sb.Ubqg7-1:1:1 (SEQ ID NO: 151); L-Sb.Ubq7-
1:1:1 (SEQ ID NO: 152); I-Sb.Ubq7-1:1:2 (SEQ ID
EXP-Sb.Ubq7:1:2 150 2003 |S. bicolor NO: 153)
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(continuacion)

SEQID | Tamaio Descripcion y/o elementos reguladores de EXP
Descripcion NO: (pb) |Género/Especie unidos en la direccion 5°— 3’ (SEQ ID NO):

P-Sb.Ubq7-1:1:1 151 565 |[S. bicolor Promotor
L-Sb.Ubq7-1:1:1 152 77 S. bicolor Lider
[-Sb.Ubqg7-1:1:2 153 1361 |S. bicolor Intrén
EXP: P-C1.UBQ10 (SEQ ID NO: 169); L-Cl.UBQ10
EXP-CIl.Ubg10 168 1790 |C. lacryma-jobi |(SEQ ID NO: 170); I-CL.LUBQ10 (SEQ ID NO: 171)
P-Cl.Ubq10 169 481 C. lacryma-jobi |Promotor
L-Cl.Ubq10 170 93 C. lacryma-jobi |Lider
[-Cl.Ubg10 171 1216 |C. lacryma-jobi |Intrén

Como se muestra en la Tabla 1, por ejemplo, la secuencia EXP reguladora designada EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 (SEQ
ID NO: 1), con componentes aislados de A. nebulosa, comprende un elemento promotor, P-AGRne.Ubq1-1:1:5 (SEQ
ID NO: 2), unido operativamente en el 5 a un elemento lider, L-AGRne.Ubqg1-1:1:1 (SEQ ID NO: 3), unido
operativamente en el 5" a un elemento intronico, I-AGRne.Ubqg1-1:1:3 (SEQ ID NO: 4). Otras secuencias EXP estan
unidas de manera similar, como se indica en la Tabla 1.

Como se muestra en la Tabla 1, el listado de secuencias, y las FIG. 1-8, se disefiaron variantes de secuencias
promotoras de A. nebulosa, A donax, B. gracilis, M. sinesis, S. scoparium, y S. nutans, que comprenden fragmentos
de promotores mas cortos de, por ejemplo, P-AGRne.Ubq1-1:1:5 (SEQ ID NO:2), P-ARUdo.Ubg1-1:1:4 (SEQ ID
NO:10), u otros promotores respectivos de otras especies y, por ejemplo, que dan como resultado P-AGRne.Ubq1-
1:1:4 (SEQ ID NO: 6) y P-ARUdo.Ubqg1-1:1:5 (SEQ ID NO: 14), asi como otros fragmentos de promotores.

También se enumeran en la Tabla 1 tres variantes alélicas aisladas que utilizan los mismos conjuntos de cebadores
disefiados para la amplificaciéon del ADN gendmico de Z. mays subsp. mexicana. Las variantes alélicas de las
secuencias EXP de Z. mays subsp. mexicana estan compuestas por secuencias de ADN que comparten cierta
identidad dentro de varias regiones de otras secuencias de ADN, pero las inserciones, supresiones y desajustes de
nucledtidos también pueden ser evidentes dentro de cada promotor, lider y/o intron de cada una de las secuencias
EXP. Las secuencias EXP designadas EXP-Zm.UbgM1:1:6 (SEQ ID NO: 122) y EXP-Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO:
126) representan un primer alelo (Alelo-1) del grupo de elementos de expresion reguladores del gen Ubq1 de Z
mays subsp. mexicana, con la Unica diferencia entre las dos secuencias EXP que se producen en los ultimos
nucleétidos en el 3’ de cada intrén respectivo después de la secuencia 5-AG-3’ de la unién de empalme del intrén en
el 3. Las secuencias EXP designadas EXP-Zm.UbgqM1:1:7 (SEQ ID NO: 128) y EXP-Zm.UbgM1:1:12 (SEQ ID NO:
132) representan un segundo alelo (Alelo-2) del grupo de elementos de expresion reguladores del gen Ubg1 de la Z.
mays subsp. mexicana, con la Unica diferencia entre las dos secuencias EXP que se producen en los ultimos
nucleétidos en el 3’ de cada intrén respectivo después de la secuencia 5-AG-3’ de la unién de empalme del intrén en
el 3. Las secuencias EXP EXP-Zm.UbgM1:1:8 (SEQ ID NO: 134) y EXP-Zm.UbgM1:1:11 (SEQ ID NO: 138)
representan un tercer alelo (Alelo-3) del grupo de elementos de expresion reguladores del gen Ubq1 de Z. mays
subsp. mexicana, con la Unica diferencia entre las dos secuencias EXP que se producen en los Ultimos nucleétidos
en el 3’ de cada intrén respectivo después de la secuencia 5-AG-3’ de la unidon de empalme del intrén en el 3'.

Ejemplo 2
Analisis de elementos reguladores que conducen GUS en protoplastos de maiz utilizando GUS
Amplicones de casete de expresion

Se transformaron protoplastos de la hoja de maiz con amplicones de ADN procedentes de vectores de expresion de
plantas que contienen una secuencia EXP, que conduce la expresion del transgén de la B-glucuronidasa (GUS), y se
compararon con los protoplastos de la hoja en los que la expresion de GUS es dirigida por promotores constitutivos
conocidos en una serie de experimentos presentados a continuacion.

En una primer conjunto de experimentos, se transformaron las células de protoplasto de maiz procedentes del tejido
de la hoja como anteriormente con amplicones producidos a partir de la amplificacion de casetes de expresion de
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GUS que comprenden vectores de expresion de plantas para comparar la expresion de un transgén (GUS) dirigido
por uno de EXP-AGRne.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 1), EXP-AGRne.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 5), EXP-AGRne.Ubq1:1:9
(SEQ ID NO: 7), EXP-ARUdo.Ubg1:1:8 (SEQ ID NO: 13), EXP-ARUdo.Ubq1:1:9 (SEQ ID NO: 16), EXP-
ARUdo.Ubg1:1:11 (SEQ ID NO: 20), EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 (SEQ ID NO: 26), EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 (SEQ ID NO:
29), EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 (SEQ ID NO: 31), EXP-BOUgr.Ubg1:1:6 (SEQ ID NO: 37), EXP- BOUgr.Ubq1:1:7 (SEQ
ID NO: 40), EXP-BOUgr.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 42), EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 (SEQ ID NO: 51), EXP-
BOUgr.Ubg2:1:16 (SEQ ID NO: 57), EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 (SEQ ID NO: 59), EXP-MISsi.Ubg1:1:8 (SEQ ID NO:
69), EXP-MISsi.Ubg1:1:10 (SEQ ID NO: 71), EXP-MISsi.Ubq1:1:11 (SEQ ID NO: 73), EXP-MISsi.Ubqg1:1:7 (SEQ ID
NO: 75), EXP-SCHsc.Ubq1:1:9 (SEQ ID NO: 77), EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 83), EXP-SCHsc.Ubqg1:1:10
(SEQ ID NO: 85), EXP-SORnu.Ubq1:1:6 (SEQ ID NO: 91), EXP-SORnu.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 94), EXP-
SORnNu.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 96), EXP-SETit.Ubq1:1:5 (SEQ ID NO: 102), EXP-SETit.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 105),
EXP-SETit.Ubg1:1:6 (SEQ ID NO: 107), EXP-Sv.Ubqg1:1:7 (SEQ ID NO: 109), EXP-Sv.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 115),
EXP-Sv.Ubq1:1:10 (SEQ ID NO: 117), EXP-Zm.UbgM1:1:6 (SEQ ID NO: 121), EXP-Zm.UbgM1:1:7 (SEQ ID NO:
127), EXP-Zm.UbgM1:1:8 (SEQ ID NO: 133), Exp-Sb.Ubqg4:1:2 (SEQ ID NO: 139) y Exp-Sb.Ubg6:1:2 (SEQ ID NO:
143) con la de promotores constitutivos conocidos. Cada secuencia EXP que comprende la plantilla de amplificacion
a partir de la cual se produce el amplicon del casete de expresién se cloné utilizando procedimientos conocidos en la
materia en un vector de expresion de planta que se muestra en la Tabla 2 a continuaciéon bajo el encabezado
"Plantilla de amplicén". Los vectores de expresion de plantas resultantes comprenden un casete de expresion que
comprende una secuencia EXP, unida operativamente en el 5’ a una secuencia codificante para GUS que contiene
un intrén procesable ("GUS-2", SEQ ID NO: 154) o una secuencia codificante para GUS contigua ("GUS-1", SEQ ID
NO: 153), unida operativamente en el 5’ a una 3’ UTR T-AGRtu.nos-1:1:13 (SEC ID NO: 157) o T-Ta.Hsp17-1:1:1
(SEQ ID NO: 158). Los amplicones se produjeron utilizando procedimientos conocidos por los expertos en la materia
utilizando las plantillas de construccién de plasmidos que se presentan en la Tabla 2 a continuacién. En resumen, se
disefid un cebador de oligonucledtidos 5 para hibridar con la secuencia promotora y se utilizé un cebador de
oligonucleotidicos 3’, que se hibrida con el extremo 3’ de la 3' UTR, para la amplificacion de cada casete de
expresion. Se introdujeron supresiones en 5’ sucesivas en las secuencias promotoras que comprenden los casetes
de expresion, dando lugar a diferentes secuencias EXP, mediante la utilizacion de diferentes cebadores de
oligonucledtidos que se disefaron para hibridar en diferentes posiciones dentro de la secuencia promotora que
comprende cada plantilla de amplicén.

Tabla 2. Amplicones de expresion en plantas de GUS y las correspondientes plantillas de amplicones de
construcciones de plasmidos, secuencia EXP, secuencia codificante GUS y 3’ UTR utilizadas para la
transformacion de protoplastos de la hoja de maiz.

Secuencia
Molde del SEQ ID | codificante
ID de amplicén amplicén Secuencia EXP NO: de GUS 3’ UTR
T-AGRtu.nos-
PCR0145942 pMON25455 EXP-Os.Act1:1:9 162 GUS-1 1:1:13
EXP-CaMV.35S-
PCR0145943 pMONG65328 enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 GUS-2  |T-Ta.Hsp17-1:1:1
T-AGRtu.nos-
PCR0145935 pMON140890 EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 1 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145827 pMON140890 EXP-AGRne.Ubg1:1:8 5 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145828 pMON140890 EXP-AGRne.Ubg1:1:9 7 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145939 pMON140894 EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145837 pMON140894 EXP-ARUdo.Ubq1:1:9 18 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145838 pMON140894 EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-
PCR0145940 pMON140895 EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 GUS-1 1:1:13
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(continuacion)

Secuencia
Molde del SEQ ID | codificante

ID de amplicén amplicén Secuencia EXP NO: de GUS 3’ UTR
T-AGRtu.nos-

PCR0145841 pMON140895 EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145842 pMON140895 EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145936 pMON140891 EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145829 pMON140891 EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145831 pMON140891 EXP-BOUgr.Ubqg1:1:8 43 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145937 pMON140892 EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145833 pMON140892 EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145836 pMON140892 EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145898 pMON136265 EXP-MISsi.Ubq1:1:8 70 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145823 pMON136265 EXP-MISsi.Ubqg1:1:10 72 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145824 pMON136265 EXP-MISsi.Ubqg 1:1:11 74 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145899 pMON136260 EXP-MISsi.Ubq 1:1:7 76 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145894 pMON136262 EXP-SCHsc.Ubq1:1:9 78 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145895 pMON136257 EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 84 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145813 pMON136257 EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145938 pMON140893 EXP-SORnNnu.Ubg1:1:6 92 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145839 pMON140893 EXP-SORnNnu.Ubg1:1:7 95 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145840 pMON140893 EXP-SORnNnu.Ubg1:1:8 97 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145900 pMON140877 EXP-SETit.Ubq1:1:5 103 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145928 pMON140877 EXP-SETit.Ubq1:1:7 106 GUS-1 1:1:13
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(continuacion)

Secuencia
Molde del SEQ ID | codificante

ID de amplicén amplicén Secuencia EXP NO: de GUS 3’ UTR
T-AGRtu.nos-

PCR0145905 pMON140877 EXP-SETit.Ubq1:1:6 108 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145909 pMON140878 EXP-Sv.Ubq1:1:7 110 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145929 pMON140878 EXP-Sv.Ubq1:1:8 116 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145911 pMON140878 EXP-Sv.Ubq1:1:10 118 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145914 pMON140881 EXP-Zm.UbgM1:1:6 122 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145916 pMON140883 EXP-Zm.UbgM1:1:7 128 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145915 pMON140882 EXP-Zm.UbgM1:1:8 134 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145921 pMON140887 Exp-Sb.Ubqg4:1:2 140 GUS-1 1:1:13
T-AGRtu.nos-

PCR0145920 pMON140886 Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 GUS-1 1:1:13

Las construcciones de plasmidos enumeradas como plantillas de amplicén en la Tabla 2 sirvieron como plantillas
para la amplificacion de casetes de expresion transgénicos que comprenden las secuencias EXP enumeradas de la
Tabla 2. Se construyeron plasmidos de control utilizados para generar amplicones transgénicos GUS para la
comparacion como se describié previamente con las secuencias EXP constitutivas EXP-Os.Act1:1:9 (SEQ ID NO:
162) y EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 (SEQ ID NO: 161). Se utilizé un vector vacio no disefiado para la
expresion transgénica como control negativo para evaluar la expresion de luciferasa y GUS de origen.

También se construyeron dos plasmidos, para su uso en cotransformacion y normalizacion de datos, utilizando
procedimientos conocidos en la materia. Cada plasmido contenia una secuencia codificante de luciferasa especifica
que fue dirigida por una secuencia EXP constitutiva. El vector vegetal pMON19437 comprende un casete de
expresion con un promotor constitutivo unido operativamente en el 5 a un intrén, (EXP-CaMV.35S-
enh+Zm.DnaK:1:1, SEQ ID NO: 163), unido operativamente en el 5° a una secuencia codificante de luciferasa de
luciérnaga (Photinus pyralis) (LUCIFERASA: 1:3, SEQ ID NO: 156), unido operativamente en el 5 a una 3’ UTR
desde el gen de la nopalina sintasa de Agrobacterium tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158). El vector
vegetal pMON63934 comprende un casete de expresion con una secuencia EXP constitutiva (EXP-CaMV.35S-enh-
Lhcbl, SEQ ID NO: 164), unido operativamente en el 5" a una secuencia codificante de luciferasa de pensamiento de
mar (Renilla reniformis) (CR-Ren.hRenilla Lucife-0:0:1, SEQ ID NO: 157), unido operativamente en el 5 a una 3’
UTR desde el gen de la nopalina sintasa de Agrobacterium tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158).

Se transformaron los protoplastos de la hoja de maiz utilizando un procedimiento de transformacion basado en PEG,
que es bien conocido en la materia. Se transformaron las células de protoplasto con ADN de plasmido pMON19437,
ADN de plasmido pMONG63934 y los amplicones presentados en la Tabla 2, y se incubaron durante la noche en
oscuridad total. Se llevaron a cabo mediciones tanto de GUS como de luciferasa mediante la colocacién de alicuotas
de una preparacion lisada de células transformadas como anteriormente en dos bandejas de pocillos pequefios
diferentes. Una bandeja se utilizd para mediciones de GUS y una segunda bandeja se ultilizé para llevar a cabo un
doble ensayo de luciferasa utilizando el sistema de doble ensayo indicador de la luciferasa (Promega Corp.,
Madison, WI; véase, por ejemplo, Promega Notes Magazine, N.°: 57, 1996, p.02). Se realizaron una o dos
transformaciones para cada secuencia EXP y los valores medios de expresion para cada secuencia EXP se
determinaron a partir de varias muestras de cada experimento de transformacién. Se realizaron las mediciones de la
muestra utilizando cuatro réplicas de cada transformacién de construcciéon de secuencia EXP, o alternativamente,
tres réplicas de cada amplicon de secuencia EXP por uno de dos experimentos de transformacion. Los niveles
medios de expresion de GUS y luciferasa se proporcionan en la Tabla 3. En esta tabla, los valores de luciferasa de
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luciérnaga (por ejemplo, de la expresion de pMON19437) se proporcionan en la columna marcada con "FLuc" y los
valores de luciferasa de Renilla se proporcionan como en la columna marcada con "RLuc".

Tabla 3. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de maiz transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
VACIO 5 7840,58 205661
EXP-Os.Act1:1:9 162 1540,25 2671,83 105417
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 12530,8 3067,08 137723
EXP-AGRne.Ubq 1:1:7 1 39665 3645,83 137384
EXP-AGRne.Ubq1:1:8 5 22805,5 4183,58 140991
EXP-AGRne.Ubq1:1:9 7 5861,5 887,08 34034,3
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 26965,5 1052,33 377748
EXP-ARUdo.Ubq1:1:9 18 66126 3251,08 114622
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 136163 453851
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 13222,3 2203,58 72339,1
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 30095 6538,58 229201
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 16448,5 1842,58 65325,1
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 325443 2765,08 80330,8
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 3826,33 697,11 20709
EXP-BOUgr.Ubg1:1:8 43 9935,5 3372,58 110965
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 17828 1575,83 62286,8
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 54970,3 3389,08 117616
EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 48601,3 7139,08 245785
EXP-MISsi.Ubq1:1:8 70 11788,3 3264,58 87751,6
EXP-MISsi.Ubqg1:1:10 72 33329,5 2388,58 81000,6
EXP-MISsi.Ubq 1:1:11 74 4723,75 3135,33 98059, 1
EXP-MISsi.Ubq 1:1:7 76 4499 3073,58 84015,1
EXP-SCHsc.Ubq1:1:9 78 5972 1703,33 62310,6
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:7 84 24173,5 5306,08 155122
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 7260 1171,08 38698, 1
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 3966,5 4175,08 129365
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 23375,5 616,83 25125,3
EXP-SORnu.Ubq1:1:8 97 8431,75 1630,08 55095,6
EXP-SETit.Ubq1:1:5 103 20496,5 2358,83 88695,8
EXP-SETit.Ubq1:1:7 106 75728,5 4723,08 185224
EXP-SETit.Ubq1:1:6 108 44148,3 4962,08 161216
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(continuacion)

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-Sv.Ubq1:1:7 110 15043,8 1888,33 74670,6
EXP-Sv.Ubq1:1:8 116 31997,8 3219,83 113787
EXP-Sv.Ubqg1:1:10 118 38952,8 7011,33 220209
EXP-Zm.UbgM1:1:6 122 30528,3 2453,58 90113,1
EXP-Zm.UbgM1:1:8 134 34986,3 2553,78 105725
Exp-Sb.Ubg4:1:2 140 9982,25 2171,58 72593,8
Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 33689 3879,58 114710

Para comparar la actividad relativa de cada secuencia EXP, se expresaron los valores de GUS como una relacién de
GUS a la actividad de luciferasa y se normalizaron con respecto a los niveles de expresion observados para EXP-
Os.Act1:1:1 y EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1. La tabla 4 a continuacion muestra las relaciones
GUS/RLuc de expresion normalizada con respecto a la expresion dirigida de EXP-Os.Act1:1:1 y EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 en protoplastos de maiz. La tabla 5 a continuacion muestra las relaciones GUS/FLuc de

expresion normalizada con

respecto a

enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 en protoplastos de maiz.

la expresion dirigida de EXP-Os.Act1:1:1 y EXP-CaMV.35S-

Tabla 4. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 (SEQ ID NO: 161) en protoplastos de maiz.

GUS/FLuc con respecto a EXP- GUS/RLuc con respecto a EXP-
CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1 + CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1 +
Secuencia EXP SEQID NO: Os.Act1:1:1 Os.Act1:1:1

EXP-Os.Act1:1:9 162 0,14 0,16
EXP-CaMV.35S-

enh+Ta.Lhcb1+Os.Act1:1:1 161 1 1
EXP-AGRne.Ubq1:1:7 1 2,66 3,17
EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5 1,33 1,78
EXP-AGRne.Ubqg1:1:9 7 1,62 1,89
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 6,27 7,85
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:9 18 4,98 6,34
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:11 21 3,3
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 1,47 2,01
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 1,13 1,44
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 2,18 2,77
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 2,88 4,45
EXP-BOUgr.Ubq1:17 41 1,34 2,03
EXP-BOUgr.Ubqg1:1:8 43 0,72 0,98
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 2,77 3,15
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 3,97 5,14
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GUS/FLuc con respecto a EXP- GUS/RLuc con respecto a EXP-
CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1 + CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1 +
Secuencia EXP SEQID NO: Os.Act1:1:1 Os.Act1:1:1
EXP-BOUgr.Ubqg2:1:17 60 1,67 2,17
EXP-MISsi.Ubg1:1:8 70 0,88 1,48
EXP-MISsi.Ubq1:1:10 72 3,42 4,52
EXP-MISsi.Ubq1:1:11 74 0,37 0,53
EXP-MISsi.Ubg1:1:7 76 0,36 0,59
EXP-SCHsc.Ubg1:1:9 78 0,86 1,05
EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 84 1,12 1,71
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 1,52 2,06
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 0,23 0,34
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 9,28 10,23
EXP-SORnu.Ubqg1:1:8 97 1,27 1,68
EXP-SETit.Ubqg1:1:5 103 2,13 2,54
EXP-SETit.Ubqg1:1:7 106 3,92 4,49
EXP-SETit.Ubqg1:1:6 108 2,18 3,01
EXP-Sv.Ubqg1:1:7 110 1,95 2,21
EXP-Sv.Ubqg 1:1:8 116 2,43 3,09
EXP-Sv.Ubqg 1:1:10 118 1,36 1,94
EXP-Zm.UbgM1:1:6 122 3,05 3,72
EXP-Zm.UbgM1:1:8 134 3,35 3,64
Exp-Sb.Ubq4:1:2 140 1,13 1,51
Exp-Sb.Ubqg6:1:2 144 2,13 3,23

Tabla 5. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-Os.Act1:1:9
(SEQ ID NO: 162) en protoplastos de hojas de maiz.

GUS/FLuc con respecto a | GUS/RLuc con respecto a
Secuencia EXP SEQID NO: EXP-Os.Act1:1:9 EXP-Os.Act1:1:9
EXP-Os.Act1:1:9 162 1 1
EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 7,09 6,23
EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 1 18,87 19,76
EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5 9,46 11,07
EXP-AGRne.Ubq 1:1:9 7 11,46 11,79
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GUS/FLuc con respecto a

GUS/RLuc con respecto a

Secuencia EXP SEQID NO: EXP-Os.Act1:1:9 EXP-Os.Act1:1:9
EXP-ARUdo. Ubq 1:1:8 13 44,45 48,86
EXP-ARUdo. Ubg 1:1:9 18 35,28 39,48
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:11 21 20,53
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 10,41 12,51
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 7,98 8,99
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 15,49 17,23
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 20,42 27,73
EXP-BOUgr.Ubq 1:1:7 41 9,52 12,65
EXP-BOUgr.Ubqg1:1:8 43 5,11 6,13
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 19,63 19,59
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 28,14 31,99
EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 11,81 13,53
EXP-MISsi.Ubqg 1:1:8 70 6,26 9,19
EXP-MISsi.Ubq1:1:10 72 24,21 28,16
EXP-MISsi.Ubq 1:1:11 74 2,61 3,3
EXP-MISsi.Ubqg 1:1:7 76 2,54 3,67
EXP-SCHsc.Ubg1:1:9 78 6,08 6,56
EXP-SCHsc.Ubqg1:1:7 84 7,9 10,67
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 10,75 12,84
EXP-SORnu.Ubq 1:1:6 92 1,65 2,1
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 65,74 63,67
EXP-SORnu.Ubqg1:1:8 97 8,97 10,47
EXP-SETit.Ubqg1:1:5 103 15,07 15,82
EXP-SETit.Ubqg1:1:7 106 27,81 27,98
EXP-SETit.Ubqg1:1:6 108 15,43 18,74
EXP-Sv.Ubqg1:1:7 110 13,82 13,79
EXP-Sv.Ubg1:1:8 116 17,24 19,25
EXP-Sv.Ubq1:1:10 118 9,64 12,11
EXP-Zm. UbgM1:1:6 122 21,58 23,19
EXP-Zm. UbgM1:1:8 134 23,76 22,65
Exp-Sb.Ubg4:1:2 140 7,97 9,41
Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 15,06 20,1
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Como se puede ver en las Tablas 9 y 10, todas las secuencias EXP fueron capaces de dirigir la expresion del
transgén de GUS en células de maiz. La expresion de GUS promedio fue mayor para todas las secuencias EXP en
relacion con EXP-Os.Act1:1:9. Las secuencias EXP, EXP-AGRne.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 1), EXP-AGRne.Ubq1:1:8
(SEQ ID NO: 5), EXP-AGRne.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 7), EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 13), EXP-
ARUdo.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 18), EXP-ARU- do.Ubg1:1:11 (SEQ ID NO: 21), EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 (SEQ ID NO:
27), EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 (SEQ ID NO: 30), EXP- ARUdo.Ubg2:1:10 (SEQ ID NO: 32), EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 (SEQ
ID NO: 38), EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 41), EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 (SEQ ID NO: 52), EXP-
BOUgr.Ubg2:1:16 (SEQ ID NO: 58), EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 (SEQ ID NO: 60), EXP-MISsi.Ubqg1:1:10 (SEQ ID NO:
72), EXP-SCHsc.Ubg1:1:7 (SEQ ID NO: 84), EXP-SCHsc.Ubq1:1:10 (SEQ ID NO: 86), EXP-SORnu.Ubq1:1:7 (SEQ
ID NO: 95), EXP-SORnNnu.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 97), EXP-SETit.Ubq1:1:5 (SEQ ID NO: 103), EXP-SETit.Ubq1:1:7
(SEQ ID NO: 106), EXP-SETit.Ubqg1:1:6 (SEQ ID NO: 108), EXP-Sv.Ubqg1:1:7 (SEQ ID NO: 110), EXP-Sv.Ubqg1:1:8
(SEQ ID NO: 116), EXP-Sv.Ubg1:1:10 (SEQ ID NO: 118), EXP-Zm.UbgM1:1:6 (SEQ ID NO: 122), EXP-
Zm.UbgM1:1:8 (SEQ ID NO: 134), EXP-Sb.Ubg4:1:2 (SEQ ID NO: 140) y EXP-Sb.Ubg6:1:2 (SEQ ID NO: 144)
demostraron niveles de expresion de GUS por encima de EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0Os.Act1:1:1.

En un segundo conjunto de experimentos, un amplicon de casete de expresion de GUS que comprende la secuencia
EXP EXP-Zm.UbgM1:1:7 (SEQ ID NO: 128) se comparé con los amplicones de control, PCR0145942 (EXP-
Os.Act1:1:9, SEQ ID NO: 162) y PCR0145944 (EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK: 1:1, SEQ ID NO: 161) con respecto
a la expresion de GUS. La expresion de GUS controlada por la secuencia EXP EXP-Zm.UbgM1:1:7 fue mayor que la
de los dos controles. La tabla 6 a continuaciéon muestra los valores medios de GUS vy luciferasa determinados para
cada amplicén. La tabla 7 a continuacion muestra las relaciones GUS/RLuc y GUS/FLuc de expresion normalizadas
con respecto a la expresion dirigida de EXP-Os.Act1:1:9 y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 en protoplastos de
maiz.

Tabla 6. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de maiz transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-Os.Act1:1:9 162 1512,25 11333,75 190461,00
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 41176,50 13885,75 330837,25
EXP-Zm.UbgM1:1:7 128 79581,50 15262,50 330755,75

Tabla 7. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-Os.Act1:1:9
(SEQ ID NO: 161) y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 (SEQ ID NO: 160) en protoplastos de hojas de maiz.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-Os.Act1:1:9 162 1512,25 11333,75 190461,00
EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 41176,50 13885,75 330837,25
EXP-Zm.UbgM1:1:7 128 79581,50 15262,50 330755,75

La eficacia de los elementos reguladores que impulsan la expresion de GUS de los amplicones se puede estudiar de
manera similar en protoplastos de hojas de cafia de aztcar. Por ejemplo, se pueden transformar los protoplastos de
cafia de azucar con amplicones de ADN procedentes de vectores de expresion de plantas que contienen una
secuencia EXP, que conduce la expresion del transgén GUS, y se compararon con protoplastos de hoja en los que
la expresion de GUS esta dirigida por promotores constitutivos conocidos.

Ejemplo 3

Analisis de elementos reguladores que conducen GUS en protoplastos de trigo utilizando GUS amplicones
de casete de expresion

Se transformaron protoplastos de la hoja de trigo con amplicones de ADN procedentes de vectores de expresion de
plantas que contienen una secuencia EXP, que conduce la expresion del transgén GUS, y se compararon con
protoplastos de hoja en los que la expresion de GUS se dirigié por promotores constitutivos conocidos.

Se transformaron las células de protoplasto de trigo procedentes del tejido de la hoja utilizando procedimientos
conocidos en la materia con amplicones producidos a partir de la amplificacion de casetes de expresion de GUS que
comprenden vectores de expresion de plantas para comparar la expresion de un transgén (GUS), dirigido por las
secuencias EXP enumeradas en la Tabla 3, con los promotores constitutivos conocidos con la metodologia descrita
en un ejemplo anterior (Ejemplo 2), utilizando los mismos amplicones de casete de expresion de GUS que los
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utilizados para el ensayo en maiz en el Ejemplo 2 anterior. Los amplicones de casete de expresion de GUS de
control y los plasmidos de luciferasa utilizados para la transformacion de protoplastos de trigo también fueron los
mismos que los presentados en el ejemplo anterior y proporcionados en la Tabla 3 anterior en el Ejemplo 2.
Analogamente, se utilizaron controles negativos para la determinacion del origen de GUS vy luciferasa, como se
describe anteriormente. Se transformaron los protoplastos de la hoja de trigo utilizando un procedimiento de
transformacion basado en PEG, como se describe en el Ejemplo 2 anterior. La Tabla 8 enumera la actividad media
de GUS y LUC observada en las células de protoplastos de la hoja de trigo transformadas, y la Tabla 9 y 10 muestra
las relaciones de expresion normalizadas de GUS/FLuc y GUS/RLuc en protoplastos de trigo en relacion con los

controles constitutivos de EXP.

Tabla 8. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de trigo transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
VACIO 262,56 1109,78 61422,1
EXP-Os.Act1:1:9 162 2976,33 730,11 53334,8
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 29299,3 741,78 50717,4
EXP-AGRne.Ubq1:1:7 1 27078,3 754,44 44235,8
EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5 22082,7 958,11 55774,8
EXP-AGRne.Ubq 1:1:9 7 13882,7 699,78 492734
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:8 13 65628 791,44 56358,8
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:9 18 87615 801,44 53246,4
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 19224,3 143,44 141041
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 25453,3 835,11 57679,4
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 26720,7 702,44 474554
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 37089,3 859,11 578144
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 35146 995,44 64418,8
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 18077 857,78 55793,4
EXP-BOUgr.Ubq1:1:8 43 117237 938,44 59362,1
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 38109,3 875,11 58048,1
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 37384 860,44 52447.,8
EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 24090,7 968,78 53057,8
EXP-MISsi.Ubq 1:1:8 70 16456,7 1021,78 61684,1
EXP-MISsi.Ubqg1:1:10 72 42816,7 839,78 46688,1
EXP-MISsi.Ubq 1:1:11 74 20625,7 987,78 61842,1
EXP-MISsi.Ubq 1:1:7 76 4913,67 764,78 64720,1
EXP-SCHsc.Ubq1:1:9 78 9726 937,11 547254
EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 84 13374,7 1112,44 738154
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 13650 936,78 62242,1
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 8188,17| 753,83 50572,5
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 83233,7| 854,44 54410,1
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Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-SORnu.Ubq1:1:8 97 21904,7 1011,83 60852
EXP-SETit.Ubq1:1:5 103 394277, 908,78 57463,1
EXP-SETit.Ubq1:1:7 106 108091 809,44 49330,4
EXP-SETit.Ubq1:1:6 108 58703 809,11 46110,1
EXP-Sv.Ubq1:1:7 110 29330 684,11 43367,1
EXP-Sv.Ubq1:1:8 116 53359 698,11 40076,4
EXP-Sv.Ubqg1:1:10 118 49122,7 901,44 53180,8
EXP-Zm. UbgM1:1:6 122 37268 945,78 54088, 1
EXP-Zm. UbgM1:1:8 134 51408 677,78 47297 4
Exp-Sb.Ubg4:1:2 140 35660,3 1114,11 62591,1
Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 27543 915,11 57826,4

Tabla 9. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 (SEQ ID NO: 161) en protoplastos de trigo.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc

VACIO 262,56 1109,78 61422,1
EXP-Os.Act1:1:9 162 2976,33 730,11 53334,8
EXP-CaMV.35S-

enh+Ta.Lhcb1+O0s.Act1:1:1 161 29299,3 741,78 50717 4
EXP-AGRne.Ubq1:1:7 1 27078,3 754,44 44235,8
EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5 22082,7 958,11 55774,8
EXP-AGRne.Ubq 1:1:9 7 13882,7 699,78 492734
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:8 13 65628 791,44 56358,8
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:9 18 87615 801,44 53246,4
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 19224,3 143,44 141041
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 25453,3 835,11 57679,4
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 26720,7 702,44 474554
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 37089,3 859,11 578144
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 35146 995,44 64418,8
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 18077 857,78 55793,4
EXP-BOUgr.Ubq1:1:8 43 117237 938,44 59362,1
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 38109,3 875,11 58048,1
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 37384 860,44 52447.,8
EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 24090,7 968,78 53057,8
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Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-MISsi.Ubq 1:1:8 70 16456,7 1021,78 61684,1
EXP-MISsi.Ubq1:1:10 72 42816,7 839,78 46688,1
EXP-MISsi.Ubq 1:1:11 74 20625,7 987,78 61842,1
EXP-MISsi.Ubq 1:1:7 76 4913,67 764,78 64720,1
EXP-SCHsc.Ubqg1:1:9 78 9726 937,11 547254
EXP-SCHsc.Ubq1:1:7 84 13374,7 1112,44 738154
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 13650 936,78 62242,1
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 8188,17| 753,83 50572,5
EXP-SORnu.Ubq 1:1:7 95 83233,7| 854,44 54410,1
EXP-SORnu.Ubq1:1:8 97 21904,7 1011,83 60852
EXP-SETit.Ubq1:1:5 103 394277, 908,78 57463,1
EXP-SETit.Ubq1:1:7 106 108091 809,44 49330,4
EXP-SETit.Ubq1:1:6 108 58703 809,11 46110,1
EXP-Sv.Ubq1:1:7 110 29330 684,11 43367,1
EXP-Sv.Ubq 1:1:8 116 53359 698,11 40076,4
EXP-Sv.Ubq 1:1:10 118 49122,7 901,44 53180,8
EXP-Zm. UbgM1:1:6 122 37268 945,78 54088, 1
EXP-Zm. UbgM1:1:8 134 51408 677,78 47297 4
Exp-Sb.Ubg4:1:2 140 35660,3 1114,11 62591,1
Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 27543 915,11 57826,4

Tabla 10. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-Os.Act1:1:9

(SEQ ID NO: 162) en protoplastos de hojas de maiz.

GUS/FLuc con respecto a | GUS/RLuc con respecto a
Secuencia EXP SEQID NO: EXP-Os.Act1:1:9 EXP-Os.Act1:1:9

EXP-Os.Act1:1:9 162 1 1
EXP-CaMV.35S-

enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 9,69 10,35
EXP-AGRne.Ubq 1:1:7 1 8,8 10,97
EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5 5,65 7,09
EXP-AGRne.Ubq 1:1:9 7 4,87 5,05
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 20,34 20,87
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:9 18 26,82 29,49
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:11 21 32,88 24,43
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GUS/FLuc con respecto a | GUS/RLuc con respecto a
Secuencia EXP SEQID NO: EXP-Os.Act1:1:9 EXP-Os.Act1:1:9

EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 7,48 7,91

EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 9,33 10,09
EXP-ARUdo.Ubg2:1:10 32 10,59 11,5
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 8,66 9,78
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 5,17 5,81

EXP-BOUgr.Ubqg1:1:8 43 3,06 3,54
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 10,68 11,76
EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 58 10,66 12,77
EXP-BOUgr.Ubg2:1:17 60 6,1 8,14
EXP-MISsi.Ubqg 1:1:8 70 3,95 4,78
EXP-MISsi.Ubq1:1:10 72 12,51 16,43
EXP-MISsi.Ubq 1:1:11 74 5,12 5,98
EXP-MISsi.Ubqg 1:1:7 76 1,58 1,36
EXP-SCHsc.Ubg1:1:9 78 2,55 3,18
EXP-SCHsc.Ubqg1:1:7 84 2,95 3,25
EXP-SCHsc.Ubq 1:1:10 86 3,57 3,93
EXP-SORnu.Ubq 1:1:6 92 2,66 2,9

EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 23,9 27,41
EXP-SORnu.Ubqg1:1:8 97 5,31 6,45
EXP-SETit.Ubq 1:1:5 103 10,64 12,3
EXP-SETit.Ubqg1:1:7 106 32,76 39,26
EXP-SETit.Ubqg1:1:6 108 17,8 22,81
EXP-Sv.Ubqg1:1:7 110 10,52 12,12
EXP-Sv.Ubg1:1:8 116 18,75 23,86
EXP-Sv.Ubq1:1:10 118 13,37 16,55
EXP-Zm.UbgM1:1:6 122 9,67 12,35
EXP-Zm.UbgM1:1:8 134 18,61 19,48
Exp-Sb.Ubg4:1:2 140 7,85 10,21
Exp-Sb.Ubg6:1:2 144 7,38 8,54

Como se puede ver en las Tablas 9 y 10 anteriores, todas las secuencias EXP fueron capaces de dirigir la expresion
del transgén de GUS en células de trigo. Todas las secuencias EXP condujeron a la expresion de GUS a niveles
mas altos que los de EXP-Os.Act1:1:9 en células de trigo. Las secuencias EXP EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO:
13), EXP-ARUdo.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 18), EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 (SEQ ID NO: 21), EXP-ARUdo.Ubg2:1:10
(SEQ ID NO: 32), EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 (SEQ ID NO: 52), EXP-BOUgr.Ubg2:1:16 (SEQ ID NO: 58), EXP-
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BOUgr.Ubg2:1:17 (SEQ ID NO: 60), EXP-MISsi.Ubqg1:1:10 (SEQ ID NO: 72), EXP-SORnu.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO:
95), EXP-SETit.Ubg1:1:5 (SEQ ID NO: 103), EXP-SETit.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 106), EXP-SETit.Ubq1:1:6 (SEQ ID
NO: 108), EXP-Sv.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 110), EXP-Sv.Ubqg1:1:8 (SEQ ID NO: 116), EXP-Sv.Ubq1:1:10 (SEQ ID
NO: 118), EXP-Zm.UbgM1:1:6 (SEQ ID NO: 122) y EXP-Zm.UbgM1:1:8 (SEQ ID NO: 134) demostraron niveles de
expresion de GUS iguales o superiores a la expresion de GUS dirigida por EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 en células de trigo.

En un segundo conjunto de experimentos, el casete de expresion de GUS del amplicon que comprende EXP-
ARUdo.Ubqg1:1:11 (SEQ ID NO: 21) se comparé con los controles EXP-Os.Act1:1:9 (SEQ ID NO: 162) y EXP-
CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 (SEQ ID NO: 161). La tabla 11 a continuaciéon muestra los valores medios de GUS y
luciferasa determinados para cada amplicon. La tabla 12 a continuacion muestra las relaciones GUS/RLuc de
expresion normalizada con respecto a la expresion dirigida de EXP-Os.Act1:1:9 y EXP-CaMV.35S-
enh+Zm.DnaK:1:1 en protoplastos de trigo.

Tabla 11. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de trigo transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS RLuc
VACIO 20,75 187112,50
EXP-Os.Act1:1:9 162 1234,00 176970,50
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 12883,50 119439,00
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 30571,50 135037,50

Tabla 12. Relaciones de expresion de GUS/RLuc y GUS/FLuc normalizada con respecto a EXP-Os.Act1:1:9
(SEQ ID NO: 161) y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 (SEQ ID NO: 160) en protoplastos de hojas de trigo.

GUS/RLuc con
. . GUS/RLuc con respecto a EXP-
Secuencia EXP SEQID NO: respecto aEXP- | ooy 355 enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1
Os.Act1:1:9

EXP-Os.Act1:1:9 162 1,00 0,06
EXP-CaMV.35S-

enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 15,47 1,00
EXP-ARUdo.Ubq 1:1:11 21 32,47 2,10

Como se puede ver en la Tabla 12 anterior, La expresion de GUS dirigida por EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 (SEQ ID NO:
21) fue mayor que los dos controles constitutivos, EXP-Os.Act1:1:9 y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1.

Ejemplo 4
Anadlisis de elementos reguladores que conducen GUS en protoplastos de maiz y trigo

Se transformaron los protoplastos de hojas de maiz y trigo con vectores de expresion de plantas que contenian una
secuencia EXP que dirige la expresion del transgén de la $-glucuronidasa (GUS) y se compararon con la expresion
de GUS en los protoplastos de hojas en los que la expresion de GUS esta dirigido por promotores constitutivos
conocidos.

La expresion de un transgén dirigido por EXP-Cl.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) se compar6 con la expresion de
promotores constitutivos conocidos. Se clonaron las secuencias EXP anteriores en vectores de expresion de plantas
como se muestra en la Tabla 13 a continuacién para producir vectores en los que una secuencia EXP esta unida
operativamente en el 5’ a un indicador GUS que contenia un intrén procesable (denominado GUS-2, SEQ ID NO:
160) procedente del gen de ST- LS1 especifico de tejido inducible por luz de patata (referencia de GenBank:
X04753) o una secuencia codificante para GUS contigua (GUS-1, SEQ ID NO: 159), que esta unido operativamente
en el 5 a una 3’ UTR procedente del gen de la nopalina sintasa de Agrobacterium tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13,
SEQ ID NO: 161) o el gen Hsp17 de trigo (T-Ta.Hsp17-1:1:1, SEQ ID NO: 162).
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Tabla 13. Construccion del plasmido de expresion de plantas GUS y secuencia EXP correspondiente,
secuencia codificante GUS y 3’ UTR utilizadas para la transformacion de protoplastos de la hoja de maiz.
"SEQ ID NO:" se refiere a la secuencia EXP dada.

GUS/RLuc con
. . GUS/RLuc con respecto a EXP-
Secuencia EXP SEQIDNO: | respectoa EXP- | .y 355 enh+Ta.Lhcb1+0s. Act1:1:1
Os.Act1:1:9

EXP-Os.Act1:1:9 162 1,00 0,06
EXP-CaMV.35S-

enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 15,47 1,00
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:11 21 32,47 2,10

Dos plasmidos, para su uso en co-transformaciéon y normalizaciéon de datos, también se construyeron utilizando
procedimientos conocidos en la materia. Cada plasmido contenia una secuencia codificante de luciferasa especifica
que fue dirigida por una secuencia EXP constitutiva. El vector vegetal pMON19437 comprende un casete de
expresion con un promotor constitutivo unido operativamente en el 5 a un intrén, (EXP-CaMV.35S-
enh+Zm.DnaK:1:1, SEQ ID NO: 163), unido operativamente en el 5° a una secuencia codificante de luciferasa de
luciérnaga (Photinus pyralis) (LUCIFERASE:1:3, SEQ ID NO: 156), unido operativamente en el 5 a una 3’ UTR
desde el gen de la nopalina sintasa de Agrobacterium tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158). El vector
vegetal pMON63934 comprende un casete de expresion con una secuencia EXP constitutiva (EXP-CaMV.35S-enh-
Lhcbl, SEQ ID NO: 164), unido operativamente en el 5" a una secuencia codificante de luciferasa de pensamiento de
mar (Renilla reniformis) (CR-Ren.hRenilla Lucife-0:0:1, SEQ ID NO: 157), unido operativamente en el 5 a una 3’
UTR desde el gen de la nopalina sintasa de Agrobacterium tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158).

Se transformaron los protoplastos de la hoja de maiz utilizando un procedimiento de transformacién basado en PEG,
que es bien conocido en la materia. Se transformaron las células de protoplasto con ADN de plasmido pMON19437,
ADN de plasmido pMON63934 y los plasmidos presentados en la Tabla 13 y se incubaron durante la noche en
oscuridad total. Las mediciones de GUS y luciferasa se realizaron de una manera similar a la descrita en el Ejemplo
2 anterior. Se realizaron una o dos transformaciones para cada secuencia EXP y los valores medios de expresion
para cada secuencia EXP se determinaron a partir de varias muestras de cada experimento de transformacién. Se
realizaron las mediciones de la muestra utilizando cuatro réplicas de cada transformacién de construccién de
secuencia EXP, o alternativamente, tres réplicas de cada construccion de secuencia EXP por uno de dos
experimentos de transformacion. Los niveles medios de expresion de GUS y luciferasa se proporcionan en la Tabla
14. En esta tabla, los valores de luciferasa de luciérnaga (por ejemplo, de la expresion de pMON19437) se
proporcionan en la columna marcada con "FLuc" y los valores de luciferasa de Renilla se proporcionan como en la
columna marcada con "RLuc".

Tabla 14. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de maiz transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-Os.Act1:1:9 162 83997,3 80983 61619
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 248832 83589,8 72064,3
EXP-Cl.Ubg10 168 30790,8 65807,5 34846,3

La tabla 15 a continuacion muestra las relaciones GUS/FLuc y GUS/RLuc de expresién normalizada con respecto a
la expresion dirigida de EXP-Os.Act1:1:9 y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 en protoplastos de maiz.
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Tabla 15. Relaciones de expresion de GUS/FLuc y GUS/RLuc normalizada con respecto a EXP-Os.Act1:1:9
(SEQ ID NO: 161) y EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 (SEQ ID NO: 160) en protoplastos de hojas de trigo.

GUS/FLuc GUS/RLuc
GUS/Fluc GUS/Fluc normalizada con normalizada con
normalizada | normalizada respecto a EXP- respecto a EXP-
con respecto | con respecto CaMV.35S- CaMV.35S-
SEQID a EXP- a EXP- enh+Ta.Lhcb1+0Os.Act|nh+Ta.Lhcb1+Os.Act
Secuencia EXP NO: Os.Act1:1:9 | Os.Act1:1:9 1:1:1 1:1:1
EXP-Os.Act1:1:9 162 1,00 1,00 0,35 0,39
EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0Os.Act1:1:1 161 2.87 253 1,00 1,00
EXP-CI.Ubq10 168 0,45 0,65 0,16 0,26

Como se puede ver en la Tabla 15 anterior, EXP-CI.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) fue capaz de dirigir la expresion de
GUS, pero estaba a un nivel mas bajo que el de ambos controles constitutivos.

Los plasmidos enumerados en la Tabla 13 anterior también se utilizaron para transformar células de protoplastos de
hojas de trigo de una manera similar a la de los protoplastos de hojas de maiz descritos anteriormente. Los valores
medios de GUS y luciferasa se muestran en la Tabla 16 a continuacion. La tabla 17 a continuaciéon muestra las
relaciones GUS/FLuc y GUS/RLuc de expresion normalizada con respecto a la expresion dirigida de EXP-
CaMV.35S-enh+Zm.DnaK:1:1 en protoplastos de maiz.

Tabla 16. Actividad media de GUS y luciferasa en protoplastos de hojas de maiz transformadas.

Secuencia EXP SEQID NO: GUS FLuc RLuc
EXP-CaMV.35S-enh+Ta.Lhcb1+0Os.Act1:1:1 161 134145 1076,67 6858,67
EXP-CIl.Ubg10 168 104669 888,67 4516

Tabla 17. Relaciones de expresion de normalizada de GUS/FLuc y GUS/RLuc con respecto a EXP-CaMV.35S-
enh+Zm.DnaK:1:1 (SEQ ID NO: 160) en protoplastos de hojas de trigo.

GUS/FLuc normalizada con GUS/RLuc normalizada con
SEQID respecto a EXP-CaMV.35S- respecto a EXP-CaMV.35S-
Secuencia EXP NO: enh+Ta.Lhcb1+Os.Act1:1:1 enh+Ta.Lhcb1+Os.Act1:1:1
EXP-CaMV.35S-
enh+Ta.Lhcb1+0s.Act1:1:1 161 1,00 1,00
EXP-CI.Ubq10 168 0,95 1,19

Como se puede ver en la Tabla 17 anterior, EXP-CIL.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) expres6é GUS a un nivel similar al de
EXP-CaMV.35S-enh+Zm.DnakK:1:1 (SEQ ID NO: 160) en células de protoplasto de trigo.

Ejemplo 5
Analisis de elementos reguladores que dirigen GUS en maiz transgénico.

Se transformaron plantas de maiz con vectores de expresion de plantas que contenian una secuencia EXP que
dirigia la expresion del transgén GUS, y las plantas resultantes se analizaron para determinar la expresion de la
proteina GUS. Se clonaron las secuencias EXP de ubiquitina en construcciones de plasmidos de transformacion
binaria de plantas utilizando procedimientos conocidos en la materia.

Los vectores de expresion de plantas resultantes contienen una region del borde derecho de A. fumefaciens, un
primer casete de expresion para analizar la secuencia EXP unida operativamente a una secuencia codificante para
GUS que posee el intrén procesable GUS-2, descrito anteriormente, unido operativamente en el 5’ al 3' UTR del gen
de la proteina de transferencia de lipidos del arroz (T-Os.LTP-1:1:1, SEQ ID NO: 159); un segundo casete de
seleccion del transgén utilizado para la seleccion de las células vegetales transformadas que confiere resistencia al
herbicida glifosato (dirigido por el promotor de Actina 1 del arroz), y una regidon del borde izquierdo de A.
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tumefaciens. Los plasmidos resultantes se utilizaron para transformar plantas de maiz. La Tabla 18 enumera las
designaciones de plasmidos, las secuencias EXP y las SEQ ID NO, que también se describen en la Tabla 1.

Tabla 18. Plasmidos de transformacion de plantas binarias y las secuencias EXP asociadas.

Construccion del plasmido Secuencia EXP SEQ ID NO:
pMON140869 EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 1
pMON140870 EXP-AGRne.Ubq 1:1:8 5
pMON142650 EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13
pMON142651 EXP-ARUdo.Ubg1:1:9 18
pMON142652 EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27
pMON142653 EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30
pMON140871 EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38
pMON140872 EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41
pMON140873 EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52
pMON140874 EXP-BOUgr.Ubg2:1:15 55
pMON142887 EXP-MISsi.Ubqg 1:1:7 76
pMON140875 EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92
pMON140876 EXP-SORnu.Ubq 1:1:7 95
pMON132037 EXP-SETit.Ubq 1:1:10 99
pMON131958 EXP-Sv.Ubqg1:1:11 114
pMON131959 EXP-Sv.Ubq1:1:12 120
pMON131961 EXP-Zm.UbgM1:1:10 126
pMON131963 EXP-Zm.UbgM1:1:12 132
pMON131962 EXP-Zm.UbgM1:1:11 138
pMON132932 EXP-Sb.Ubg4:1:2 140
pMON132931 EXP-Sb.Ubg6:1:3 148
pMON132974 EXP-Sb.Ubqg7:1:2 150
pMON142738 EXP-CI.Ubqg10 168

Se transformaron las plantas utilizando transformaciones mediadas por Agrobacterium, por ejemplo, como se
describe en la Publicacion de Solicitud de Patente de Estados Unidos 2009/0138985.

El analisis histoquimico de GUS se utilizé para el analisis de expresién cualitativa de plantas transformadas. Se
incubaron secciones de tejido completo con solucion de tincion GUS X-Gluc (5-bromo-4-cloro-3-indolil-b-glucurénido)
(1 mg/ml) durante un periodo de tiempo apropiado, se enjuagaron y se inspecciond visualmente para determinar la
coloracién azul. La actividad GUS se determiné cualitativamente mediante inspeccion visual directa o inspeccion
bajo un microscopio utilizando érganos y tejidos de plantas seleccionadas. Se inspeccionan las plantas Ry para
determinar su expresion en las raices y hojas, asi como en la antera, el estigma y las semillas y embriones en
desarrollo, 21 dias después de la polinizacion (21 DAP, de sus siglas en inglés).

Para el analisis cuantitativo, se extrajo la proteina total de tejidos seleccionados de plantas de maiz transformadas.
Se utilizd un microgramo de proteina total con el sustrato fluorégeno 4-metileumbeliferil-B-D-glucurénido (MUG) en
un volumen de reaccion total de 50 pl. El producto de reaccion, 4-metilumbeliferona (4-MU), tiene fluorescencia
maxima a pH elevado, cuando el grupo hidroxilo esta ionizado. La adicién de una solucién basica de carbonato de
sodio detiene simultaneamente el ensayo y ajusta el pH para cuantificar el producto fluorescente. La fluorescencia se
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midié con excitacion a 365 nm, emisiéon a 445 nm utilizando un Fluoromax-3 (Horiba; Kioto, Japdn) con un lector
Micromax, con una anchura de rendija configurada para una excitacion de 2 nm y una emision de 3 nm.

La expresion de Ry GUS promedio observada para cada transformacion se presenta en las Tablas 19 y 20 a
continuacion.

Tabla 19. Expresion de Ro GUS promedio en tejido de la raiz y la hoja.

Secuencia EXP SEQID NO:| Raiz V3 | Raiz V4 | Raiz V7 | Raiz VT |Hoja V3 |Hoja V4 |Hoja V7 |Hoja VT
EXP-AGRne.Ubq1:1:7 1 16 25 14 49 60 48
EXP-AGRne.Ubqg1:1:8 5 13 20 22 38 38 52
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 18 34 89 117 48 106
EXP-ARUdo.Ubg1:1:9 18 19 20 68 105 33 69
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 14 19 27 58 57 47
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 14 15 25 40 38 40
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 12 28 16 43 46 27
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 14 24 114 51 48 48
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 52 17 13 28 46 33 41
EXP-BOUgr.Ubg2:1:15 55 11 67 36 86 72 36
EXP-MISsi.Ubg1:1:7 76 17 28 13 18 12 18
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 14 45 33 44 64 55
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 11 18 20 31 36 48
EXP-SETit.Ubqg1:1:10 99 0 29 57 58 37 46
EXP-Sv.Ubqg1:1:11 114 nd nd 9 20 55 29
EXP-Sv.Ubq1:1:12 120 63 0 28 184 27 16
EXP-Zm.UbgM1:1:10 126 0 237 18 221 272 272
EXP-Zm.UbgM1:1:12 132 0 21 43 234 231 196
EXP-Zm.UbgM1:1:11 138 124 103 112 311 369 297
EXP-Sb.Ubg4:1:2 140 125 0 95 233 150 88
EXP-Sb.Ubg6:1:3 148 154 13 128 53 39 55
EXP-Sb.Ubqg7:1:2 150 37 22 18 165 89 177
EXP-CI.Ubqg10 168 61 67 32 111 58 115

40



ES 2691941 T3

Tabla 20. Expresion de Ry GUS promedio en los érganos reproductivos de maiz (antera, estigma) y semillas

en desarrollo (embriéon y endospermo).

Secuencia EXP SEQID NO: Antera VT Estigma VT/R1 |[Embrion 21 DAP [Endospermo 21 DAP
EXP-AGRne.Ubq1:1:7 1 149 36 59 59
EXP-AGRne.Ubqg1:1:8 5 73 66 33 58
EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 13 321 253 177 355
EXP-ARUdo.Ubqg1:1:9 18 242 268 97 266
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 27 104 99 79 157
EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 30 78 71 82 139
EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 38 58 250 43 63
EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 41 58 77 40 49
E)O(E-gr.quZ 14 52 236 377 48 137
E)O(B-gr.qu2:1 15 55 203 134 47 180
EXP-MISsi.Ubg1:1:7 76 24 16 29 32
EXP-SORnu.Ubq1:1:6 92 361 80 37 94
EXP-SORnu.Ubq1:1:7 95 195 114 20 55
EXP-SETit.Ubqg1:1:10 99 132 85 50 63
EXP-Sv.Ubq1:1:11 114 217 3 45 92
EXP-Sv.Ubq1:1:12 120 120 21 49 112
EXP-Zm.UbgM1:1:10 126 261 506 403 376
EXP-Zm.UbgM1:1:12 132 775 362 253 247
EXP-Zm.UbgM1:1:11 138 551 452 234 302
EXP-Sb.Ubg4:1:2 140 213 0 25 79
EXP-Sb.Ubg6:1:3 148 295 87 51 61
EXP-Sb.Ubqg7:1:2 150 423 229 274 90
EXP-CI.Ubqg10 168 237 82 91 210
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En las plantas de maiz Ry, los niveles de expresion de GUS en la hoja y la raiz difirieron entre las secuencias EXP
de ubiquitina. Mientras que todas las secuencias EXP demostraron la capacidad de dirigir la expresion del transgén
de GUS en plantas transformadas de manera estable, cada secuencia EXP demostrdé un patrén de expresiéon unico
en relacion con los demas. Por ejemplo, las secuencias EXP, EXP-AGRne.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 1), EXP-
AGRne.Ubqg1:1:8 (SEQ ID NO: 5), EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 13), EXP-ARUdo.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 18),
EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 (SEQ ID NO: 27), EXP-ARUdo.Ubg2:1:9 (SEQ ID NO: 30), EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 (SEQ ID
NO: 38), EXP-BOUgr.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 41), EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 (SEQ ID NO: 52), EXP-BOUgr.Ubg2:1:15
(SEQ ID NO: 55), EXP-MISsi.Ubg1:1:7 (SEQ ID NO: 76), EXP-SORnu.Ubqg1:1:6 (SEQ ID NO: 92), EXP-
SORnNu.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 95), EXP-SETit.Ubq1:1:10 (SEQ ID NO: 99), EXP-Sv.Ubq1:1:11 (SEQ ID NO: 114),
EXP-Zm.UbgM1:1:12 (SEQ ID NO: 132) y EXP-Sb.Ubqg7:1:2 (SEQ ID NO: 150) demostraron niveles mas bajos de
expresion de GUS en la raiz en las etapas de desarrollo V3 y V7 en relacién con EXP-Sv.Ubq1:1:12 (SEQ ID NO:
120), EXP-Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO: 126), EXP-Zm.UbgM1:1:11 (SEQ ID NO: 138), EXP-Sb.Ubg4:1:2 (SEQ ID
NO: 140) y EXP-Sb.Ubqg6:1:3 (SEQ ID NO: 148). Se observaron niveles mas altos de expresion de GUS en etapas
posteriores del desarrollo de la raiz (VT) para EXP-ARUdo.Ubqg1:1:8 (SEQ ID NO: 13), EXP-ARUdo.Ubq1:1:9 (SEQ
ID NO: 18), EXP- BOUgr.Ubg1:1:7 (SEQ ID NO: 41), EXP-Zm.UbgM1:1:11 (SEQ ID NO: 138) y EXP-Sb.Ubq6:1:3
(SEQ ID NO: 148). La expresion de raices dirigida por EXP-Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO: 140) no demostro
expresion en V3, pero fue alta en V7 y luego cayd en la etapa VT. La expresion de raices dirigida por EXP-
Zm.UbgM1:1:11 (SEQ ID NO: 150) se mantuvo a un nivel similar durante todo el desarrollo desde las etapas V3 'y V7
hasta VT. La expresion de GUS dirigido por EXP-Cl.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) fue relativamente estable desde la
etapa V4 a V7, pero se redujo a aproximadamente la mitad de la etapa V4 y V7 en la etapa VT.

Los niveles de expresion de GUS también mostraron diferencias drasticas en el tejido de la hoja. Las secuencias
EXP, EXP- Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO: 126), EXP-Zm.UbgM1:1:12 (SEQ ID NO: 132) y EXP-Zm.UbgM1:1:11
(SEQ ID NO: 138) demostraron el nivel mas alto de expresion de GUS observado en las tres etapas de desarrollo
(V3, V7 y VT). La secuencia EXP, EXP-Sb.Ubg4:1:2 (SEQ ID NO: 140), mostr6 una disminucién en la expresion de
las etapas de desarrollo V3 a VT. Las secuencias EXP, EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 13) y EXP-Sb.Ubq7:1:2
(SEQ ID NO: 150) demostraron niveles mas altos de expresion de GUS en la etapa de desarrollo V3 y VT con un
nivel de expresion mas bajo en la mitad del crecimiento en la etapa V7. La secuencia EXP, EXP-ARUdo.Ubg2:1:9
(SEQ ID NO: 30), EXP-BOUgr.Ubg1:1:7 (SEQ ID NO: 41) y EXP-MISsi.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 76) mantuvieron la
expresion de GUS en las tres etapas, mientras que EXP-ARUdo.Ubg2:1:8 (SEQ ID NO: 27), EXP-BOUgr.Ubq1:1:6
(SEQ ID NO: 38) y EXP-BOUgr.Ubg2:1:15 (SEQ ID NO: 55) mostraron una ligera disminucion en la expresién en la
etapa VT. La expresion dirigida por EXP-CI.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) fue similar en las etapas V4 y VT, pero se
redujo a aproximadamente la mitad del nivel en la etapa V4 y VT a V7.

Analogamente, con respecto al tejido reproductivo (antera y estigma) se observaron diferentes patrones de
expresion Unicos para cada secuencia EXP. Por ejemplo, se observaron niveles de expresion mas altos en antera y
estigma para las secuencias EXP EXP-ARUdo.Ubg1:1:8 (SEQ ID NO: 13), EXP-ARUdo.Ubqg1:1:9 (SEQ ID NO: 18),
EXP-BOUgr.Ubg2:1:14 (SEQ ID NO: 52), EXP-BOUgr.Ubg2:1:15 (SEQ ID NO: 55), EXP-SORnu.Ubq1:1:7 (SEQ ID
NO: 95), EXP- Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO: 126), EXP-Zm.UbgM1:1:12 (SEQ ID NO: 132), EXP-Zm.UbgM1:1:11
(SEQ ID NO: 138) y EXP-Sb.Ubq7:1:2 (SEQ ID NO: 150). La expresion dirigida por las secuencias EXP EXP-
AGRne.Ubq1: 1: 7 (SEC ID NO: 1), EXP-SORnu.Ubq1:1:6 (SEQ ID NO: 92), EXP-Sv.Ubqg1:1:11 (SEQ ID NO: 114),
EXP-Sv.Ubqg1:1:12 (SEQ ID NO: 120), EXP-Sb.Ubg4:1:2 (SEQ ID NO: 140), EXP-Sb.Ubq6:1:3 (SEQ ID NO: 148) y
EXP-CI.Ubg10 (SEQ ID NO: 168) fue alta en la antera pero mas baja en el estigma en relacion con cada secuencia
EXP, mientras que la expresion dirigida por EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 (SEQ ID NO: 38) fue mayor en el estigma en
comparacién con la expresion en el otro.

La expresion en la semilla en desarrollo (embriones y endospermo 21 DAP) fue diferente entre las secuencias EXP.
Las secuencias EXP, EXP-Zm.UbgM1:1:10 (SEQ ID NO: 126), EXP-Zm.UbgM1:1:12 (SEQ ID NO: 132) y EXP-
Zm.UbgM1:1:11 (SEQ ID NO: 138) condujo una alta expresion de GUS en el embrion de semilla y el tejido del
endospermo en desarrollo. Los niveles de expresion en el endospermo fueron aproximadamente dos veces o mas
altos que en el embrién cuando GUS fue dirigido por las secuencias de EXP, EXP-ARUdo.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO:
13), EXP-ARUdo.Ubg1:1:9 (SEQ ID NO: 18), EXP-ARU- do.Ubg2:1:8 (SEQ ID NO: 27), EXP-BOUgr.Ubg2:1:14
(SEQ ID NO: 52), EXP-BOUgr.Ubqg2:1:15 (SEQ ID NO: 55), EXP-SORnu.Ubqg1:1:6 (SEQ ID NO: 92), EXP-
SORnNu.Ubqg1:1:7 (SEQ ID NO: 95), EXP-Sv.Ubqg1:1:12 (SEQ ID NO: 120), EXP-Sb.Ubg4:1:2 (SEQ ID NO: 140) y
EXP-CI.Ubg10 (SEQ ID NO: 168). La expresion de GUS fue tres veces mas alta en el embrién que en el
endospermo cuando se dirige mediante EXP-Sb.Ubq7:1:2 (SEQ ID NO: 150). Los niveles de expresion de GUS
fueron relativamente equivalentes en el embrién y el endospermo cuando fueron dirigidos por las secuencias EXP
EXP-AGRne.Ubqg1:1:7 (SEQ ID NO: 1), EXP-AGRne.Ubq1:1:8 (SEQ ID NO: 5), EXP-BOUgr.Ubq1:1:6 (SEQ ID NO:
38), EXP-BOUgr.Ubqg1:1:7 (SEQ ID NO: 41), EXP-MISsi.Ubq1:1:7 (SEQ ID NO: 76), EXP-SETit.Ubq1:1:10 (SEQ ID
NO: 99) y EXP-Sb.Ubq6:1:3 (SEQ ID NO: 148).

Cada secuencia EXP demostré la capacidad de dirigir la expresion del transgén de en plantas de maiz
transformadas de manera estable. Sin embargo, cada secuencia EXP tenia un patrén de expresion para cada tejido
que era unico y ofrece una oportunidad de seleccionar la secuencia EXP que mejor proporcionara la expresion de un
transgén especifico dependiendo de la estrategia de expresion del tejido necesaria para lograr los resultados
deseados. Este ejemplo demuestra que las secuencias EXP aisladas de genes homoélogos no se comportan
necesariamente de manera equivalente en la planta transformada y que la expresion solo se puede determinar a

42



10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

ES 2691941 T3

través de la investigacion empirica de las propiedades de cada secuencia EXP y no se puede predecir en funcién de
la homologia de genes de la que fue promotor procede.

Ejemplo 6
Potenciadores procedentes de los elementos reguladores.

Los potenciadores proceden de los elementos promotores proporcionados en el presente documento, como los que
se presentan como las SEQ ID NO: 2, 6, 8, 10, 14, 17, 22, 24, 28, 31, 33, 35, 39, 42, 44, 46, 50, 53, 56, 61, 63, 67,
71, 73, 75, 77, 79, 83, 85, 87, 89, 93, 96, 98 y 169. El elemento potenciador puede comprender uno o mas
elementos reguladores cis que, cuando se unen operativamente en el 5’ o 3’ a un elemento promotor, o se unen
operativamente en el 5’ o 3’ a elementos potenciadores adicionales que estan unidos operativamente a un promotor,
pueden mejorar o modular la expresion de un transgén, o proporcionar la expresion de un transgén en un tipo de
célula u érgano vegetal especifico o en un momento particular en el desarrollo o ritmo circadiano. Los potenciadores
se fabrican mediante la eliminacion de la caja TATA o elementos funcionalmente similares y cualquier secuencia de
ADN cadena abajo de los promotores que permiten que se inicie la transcripcion de los promotores proporcionados
en el presente documento como se describe anteriormente, incluidos los fragmentos de los mismos, en los que se
eliminan la caja TATA o elementos funcionalmente similares y la secuencia de ADN cadena abajo de la caja TATA.

Los elementos potenciadores pueden proceder de los elementos promotores proporcionados en el presente
documento y clonarse utilizando procedimientos conocidos en la materia para estar unidos operativamente en el 5’ o
3’ a un elemento promotor, o unidos operativamente en el 5’ 0 3’ a elementos potenciadores adicionales que estan
unidos operativamente a un promotor. Como alternativa, los elementos potenciadores se clonan, utilizando
procedimientos conocidos en la materia, para estar unidos operativamente a una o mas copias del elemento
potenciador que estan unidos operativamente en el 5’ 0 3’ a un elemento promotor, o unidos operativamente en el 5’
o 3’ a elementos potenciadores adicionales que estan unidos operativamente a un promotor. Los elementos
potenciadores también se pueden clonar para que se unan operativamente en el 5’ 0 3’ a un elemento promotor
procedente de un organismo de género diferente, o se unan operativamente en el 5’ 0 3’ a elementos potenciadores
adicionales procedentes de organismos de otro género o del organismo del mismo género que se unen
operativamente a un promotor procedente del organismo del mismo o diferente género, dando como resultado un
elemento regulador quimérico. Un vector de transformacion de plantas de expresion de GUS se construye utilizando
procedimientos conocidos en la materia similares a las construcciones descritos en los ejemplos previos en los que
los vectores de expresion de plantas resultantes contienen una region del borde derecho de A. fumefaciens, un
primer casete de expresion para probar el regulador o un elemento regulador quimérico compuesto por, un elemento
regulador o regulador quimérico, unido operativamente a un intrén procedente de la proteina de choque térmico
HSP70 de Z. mays (I-Zm.DnaK-1:1:1 SEQ ID NO: 165) o cualquiera de los intrones presentados en el presente
documento o cualquier otro intrén, unido operativamente a una secuencia codificante para GUS que posee un intrén
procesable (GUS-2, SEQ ID NO: 155) o ningun intrén (GUS-1, SEQ ID NO: 154), unido operativamente a la 3’ UTR
de Nopalina sintasa de A. tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158) o la 3' UTR del gen de la proteina de
transferencia de lipidos del arroz (T-Os.LTP-1:1:1, SEQ ID NO: 160); un segundo casete de seleccion del transgén
utilizado para la seleccion de las células vegetales transformadas que confiere resistencia al herbicida glifosato
(dirigido por el promotor de Actina 1 del arroz) o alternativamente, el antibiético kanamicina (dirigido por el promotor
de la actina 1 del arroz) y una region del borde izquierdo de A. tumefaciens. Los plasmidos resultantes se utilizan
para transformar plantas de maiz u otro género de plantas mediante los procedimientos descritos anteriormente o
mediante otros procedimientos de bombardeo de particulas o mediados por Agrobacterium conocidos en la materia.
Como alternativa, las células de protoplastos procedentes de plantas de maiz u otro género se transforman
utilizando procedimientos conocidos en la materia para realizar ensayos transitorios

La expresion de GUS dirigida por el elemento regulador que comprende uno o mas potenciadores se evalua en
ensayos de plantas estables o transitorios para determinar los efectos del elemento potenciador sobre expresion de
un transgén. Las modificaciones a uno o mas elementos potenciadores o la duplicaciéon de uno o mas elementos
potenciadores se realizan a base de la experimentacion empirica y la regulacion de la expresion génica resultante
que se observa utilizando cada composicion de elementos reguladores. Alterar las posiciones relativas de uno o mas
potenciadores en el elemento regulador o regulador quimérico resultante puede alterar la actividad o especificidad
transcripcional del elemento regulador o regulador quimérico y se determina empiricamente para identificar los
mejores potenciadores para el perfil de expresion transgénico deseado dentro de la planta de maiz u otro género de
planta.

Ejemplo 7
Analisis de la mejora de intron de la actividad GUS utilizando protoplastos procedentes de plantas.

Se selecciona un intrén basandose en la experimentacion y la comparacion con un control de vector de expresion sin
intrén para seleccionar empiricamente un intrén y una configuracion dentro de la disposicion de elementos de ADN
de transferencia de vectores (ADN-T) para la expresion 6ptima de un transgén. Por ejemplo, en la expresion de un
gen de resistencia a herbicida, tal como CP4, que confiere tolerancia al glifosato, es deseable tener una expresion
transgénica dentro de los tejidos reproductivos asi como los tejidos vegetativos, para evitar la pérdida de rendimiento
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cuando se aplica el herbicida. Un intrén en este caso se seleccionaria por su capacidad, cuando esté unido
operativamente a un promotor constitutivo, para mejorar la expresion del transgén que confiere resistencia a los
herbicidas, particularmente dentro de las células y tejidos reproductivos de la planta transgénica y, por lo tanto,
proporcionar tolerancia tanto vegetativa como reproductiva a la planta transgénica cuando se pulveriza con el
herbicida. En la mayoria de los genes de ubiquitina, la 5° UTR esta compuesta por un lider, que tiene una secuencia
de intrones incrustada en ella. Por lo tanto, los elementos reguladores procedentes de dichos genes se analizan
utilizando la 5 UTR completa que comprende el promotor, lider e intrén. Para lograr diferentes perfiles de expresion
o para modular el nivel de expresion transgénica, el intron de tal elemento regulador puede eliminarse o sustituirse
por un intrén heterdlogo.

Los intrones presentados en el presente documento como las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54,
57, 59, 65, 69, 81, 91, 94 y 171 se identifican utilizando contigs de ADN gendmico en comparacion con grupos de
marcadores de secuencia expresada o contigs de ADNc para identificar secuencias de exones e intrones dentro del
ADN gendémico. Ademas, Las secuencias 5’ UTR o lider también se utilizan para definir la unién de corte y empalme
de intrén/exén de uno o mas intrones en condiciones en las que la secuencia del gen codifica una secuencia lider
que esta interrumpida por uno o mas intrones. Los intrones se clonan utilizando procedimientos conocidos en la
materia en un vector de transformacion de plantas para estar unido operativamente en el 3’ a un elemento regulador
y fragmento lider y unido operativamente en el 5 a un segundo fragmento lider o a secuencias codificantes, por
ejemplo, como se muestra en los casetes de expresion presentados en la FIG. 9.

Por lo tanto, por ejemplo, un primer casete de expresion posible (configuracion 1 de casete de expresion en la figura
9) comprende un promotor o elemento promotor quimérico [A], unido operativamente en el 5’ a un elemento lider [B],
unido operativamente en el 5’ a un elemento intrénico de control [C], unido operativamente a una region codificante
[D], que esta unido operativamente a un elemento 3’ UTR [E]. Como alternativa, un segundo casete de expresion
posible (configuracion 2 de casete de expresion en la figura 9) comprende un promotor o elemento promotor
quimérico [F], unido operativamente en el 5" a un primer elemento lider o primer fragmento del elemento lider [G],
unido operativamente en el 5’ a un elemento intrénico de control [H], unido operativamente en el 5 a un segundo
elemento lider o primer fragmento del segundo elemento lider [I], unido operativamente a una regioén codificante [J],
que esta unido operativamente a un elemento 3' UTR [K]. Ademas, un tercer casete de expresion posible
(configuracion 3 de casete de expresion en la figura 9) comprende un promotor o elemento promotor quimérico [L],
unido operativamente en el 5 a un elemento lider [M], unido operativamente en el 5 a un primer fragmento del
elemento de secuencia codificante [N], unido operativamente en el 5 a un elemento intrénico [O], unido
operativamente en el 5 a un segundo fragmento del elemento de secuencia codificante [P], que esta unido
operativamente a un elemento 3’ UTR [Q]. La Configuracion 3 de casete de expresion esta disefiada para permitir el
empalme del intrén de tal manera que produzca un marco de lectura abierto completo sin un cambio de marco entre
el primer y el segundo fragmento de la secuencia codificante.

Como se ha analizado anteriormente, puede ser preferible evitar utilizar la secuencia de nucleétidos AT o el
nucledtido A justo antes del extremo 5 del sitio de corte y empalme (GT) y el nucledtido G o la secuencia de
nucledtidos TG, respectivamente justo después del extremo 3’ del sitio de corte y empalme (AG) para eliminar la
posibilidad de que se formen codones de inicio no deseados durante el procesamiento del ARN mensajero en la
transcripcion final. La secuencia de ADN alrededor de los sitios de unién de corte y empalme del extremo 5’ o 3’ del
intrén se puede modificar asi.

Los intrones se ensayan para determinar un efecto de mejora a través de la capacidad de mejorar la expresiéon en un
ensayo transitorio o un ensayo de plantas estable. Para el ensayo transitorio de la mejora del intrén, se construye un
vector de planta base utilizando procedimientos conocidos en la materia. El intrén se clona en un vector de planta
base que comprende un casete de expresidon compuesto por un promotor constitutivo tal como el promotor del virus
del mosaico de la coliflor, P-CaMV.35S-enh-1:1:9 (SEQ ID NO: 166), unido operativamente en el 5’ a un elemento
lider, L-CaMV.35S-1:1:15 (SEQ ID NO: 167), unido operativamente en el 5 a un elemento intréon de prueba (por
efemplo, uno de las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57, 59, 65, 69, 81, 91, 94 y 171), unido
operativamente a una secuencia codificante para GUS que posee un intron procesable (GUS-2, SEQ ID NO: 155) o
ningun intrén (GUS-1, SEQ ID NO: 154), unido operativamente a la 3' UTR de Nopalina sintasa de A. tumefaciens
(T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158). Las células de protoplastos procedentes del tejido vegetal de maiz u otro
género se transforman con el vector de planta base y los vectores de control de luciferasa como se describid
anteriormente en el Ejemplo 2 anterior, y se ensayaron para determinar su actividad. Para comparar la capacidad
relativa del intrén para mejorar la expresion, los valores de GUS se expresan como una relacion de actividad de
GUS a luciferasa y se comparan con los niveles impartidos por una construcciéon que comprende el promotor
constitutivo unido operativamente a un estandar de intron conocido, como el intrén procedente de la proteina de
choque térmico HSP70 de Zea mays, |-Zm.DnaK-1:1:1 (SEQ ID NO: 165), asi como una construccion que
comprende el promotor constitutivo, pero sin un intrén unido operativamente al promotor.

Para el ensayo de plantas estable de los intrones presentados como las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40,
48, 51, 54, 57, 59, 65, 69, 81, 91, 94 y 171, un vector de transformacion de plantas de expresion de GUS se
construye de manera similar a las construcciones descritas en los ejemplos previos en los que los vectores de
expresion de plantas resultantes contienen una regiéon del borde derecho de A. fumefaciens, un primer casete de
expresion para probar el intrén que comprende un promotor constitutivo como el promotor del virus del mosaico de la
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coliflor, P-CaMV.35S-enh-1:1:9 (SEQ ID NO: 166), unido operativamente en el 5’ a un elemento lider, L-CaMV.35S-
1:1:15 (SEQ ID NO: 167), unido operativamente en el 5’ a un elemento intrénico de control proporcionado en el
presente documento, unido operativamente a una secuencia codificante para GUS que posee un intrén procesable
(GUS-2, SEQ ID NO: 155) o ningun intron (GUS-1, SEQ ID NO: 154), unido operativamente a la 3' UTR de Nopalina
sintasa de A. tumefaciens (T-AGRtu.nos-1:1:13, SEQ ID NO: 158); un segundo casete de seleccion del transgén
utilizado para la seleccion de las células vegetales transformadas que confiere resistencia a glifosato (dirigido por el
promotor de Actina 1 del arroz) o alternativamente, el antibiético kanamicina (dirigido por el promotor de la actina 1
del arroz) y una region del borde izquierdo de A. tumefaciens. Los plasmidos resultantes se utilizan para transformar
plantas de maiz u otro género de plantas mediante los procedimientos descritos anteriormente o mediante
procedimientos mediados por Agrobacterium conocidos en la materia. Los transformantes de copia Unica o bajo
numero de copias se seleccionan para comparacion con plantas transformadas de copia Unica o bajo nimero de
copia, transformadas con un vector de transformacién de plantas idéntico al vector de prueba pero sin el intrén de
prueba para determinar si el intron de prueba proporciona un efecto mejorado mediado por intrones.

Cualquiera de los intrones presentados como las SEQ ID NO: 4, 12, 15, 20, 26, 29, 37, 40, 48, 51, 54, 57, 59, 65, 69,
81, 91, 94 y 171 pueden modificarse de varias maneras, como eliminando fragmentos dentro de la secuencia de
intrones, lo que puede reducir la expresion o la duplicacion de fragmentos con el intrén que puede mejorar la
expresion. Ademas, las secuencias de ADN dentro del intrén que pueden afectar la especificidad de la expresién a
tipos de células o tejidos y érganos particulares pueden duplicarse o alterarse o eliminarse para alterar la expresion y
los patrones de expresion del transgén. Ademas, los intrones proporcionados en el presente documento se pueden
modificar para eliminar cualquier posible coddn de inicio (ATG) que pueda hacer que los transcritos no intencionales
se expresen a partir de intrones empalmados de forma indebida como proteinas diferentes, mas largas o truncadas.
Una vez que el intron ha sido probado empiricamente, o ha sido alterado basandose en la experimentacion, el intron
se utiliza para mejorar la expresion de un transgén en plantas transformadas de manera estable que pueden ser de
cualquier género de planta monocotiledénea o dicotiledénea, siempre que el intron proporcione una mejora de el
transgén. El intrén también se puede utilizar para mejorar la expresion en otros organismos, como algas, hongos o
células animales, siempre que el intron proporcione una mejora o atenuacion o especificidad de la expresion del
transgén al que esta unido operativamente.

<110> Monsanto Technology LLC
<120> ELEMENTOS REGULADORES DE PLANTAS Y USOS DE LOS MISMOS
<130> MONS:323WO

<140> Desconocido
<141>17/12/2013

<150> 61/739.720
<151> 19/12/2012

<160> 171
<210>1
<211> 3143

<212> ADN
<213> Agrostis nebulosa

<400> 1
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ggcctcttta
agecggecct
acctetgtet
ttttaatcte
cagaaagatt
tcacgtgtca
cgagtgatag
aacgaaaaaa
tcaagateta
cgatgaacag
agatatatat
gtgecgttcte
atcgtgcaat
gaaaggaaat
cegtetttaa
atcatgtata
tttttgagtg
ataaaaggcc
gaattctaag
tgtcagttat

tttetgeatt

cgtttggcac
tttactggta
atgtteacag
tattgtatet
atacaagagc
tatttatgtt
atggccagat
gggacttata
actattatat
tacatggtta
tcgtcgagge
atgttttttt
tatttcactt
aaaagtataa
ggtcaaatge
aggatgctaa
aaactatcaa
atctaatcta
tatgaaatga
gettagggea

ttattttatt
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aatttaattg
tgacacteee
ccegtgetgt
tgtcaaaacce
aagtgtataa
gagacgaaga
gggcacaagqg
agagaatagg
gagtgaattg
aatcaataga
actattatge
tttcttgcaa
taggtgtgcg
tactgetgee
tcaagattea
ggtcttgett
ataataattt
tgttagaaga
tttttttgtt
cgtacacgac

ttgttgecac

aatcccggca
tetgtettga
gtacctagac
taaaagccta
tgaaataatyg
agagaaaata
cctcctattt
atagaccata
ataaatttat
acaatagecca
aaccacatag
attacgcttt
tgactacgty
tactttgagg
tteaacaatt
gacaatgttt
taaaacaatt
gtgaagttta
atacaaaagg
getggtgett

ggtgtacatt
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tggcatgtta
gtgtegetgt
ccteegtttg
aaacgactet
taagcgagct
aacaccatgc
cttaaatcgg
tatcaatgat
tetaggtgac
actctageag
tcaacttcaa
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agtaacattt
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ttataagaga
ctcecectetgt
agtatatatc
taggtagacg

tgggtagacyg

gaccggagty
gecagettgt
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gataaaggga
atatgaattg
aaatttatgg
attttgtaag
gtagtatgea
atggecttaa
ctctaaaaaa
caccgcttga
aataatttgg
ttgaatctca
ttatttaaaa
acatgattaa
tteatctaac
agctceggag
cccaaaaata
acaagattga
ttaategttyg

tttgtecacag
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gecattgecac
tttaaggatyg
ccttaagget
tcatgaattyg
aaaagtagag
ataattttgyg
taaaatccaa
caagtccaac
cggccgagac
ctctegagag
teoegoctoet
gggattcoott
goecogtoao
ccecaattec
cgtecteect
catggttagg
ctgatggegt
tcgatttaat
gttagatcecg
tgggatggtt
ttecatggtct
atgttageet
aggtcataat
gatagtttca
acatatatct
ataggtatat
tacatgaagce
gataggtata
atgaaggaac
ttaattattt

tgtcttcata

tcaaacaagc
ggtaagectga
cttacacaat
tacatatcct
aaatcagaaa
tttaccattt
aactaccatt
ggacaccaac
gttgacacct
tteccagetce
gectgotoct
ttecactget
cagatteottt
ctegtetete
ccctcoctetet
geectgetagt
tatgatggtt
tteggatggt
tgetgttagg
ctagetggga
gctatatctt
ttgataaggt
ttttagecatt
atctacctgt
tcatgattaa
atgttgetgt
aacgtgetgt
tatgttgctyg
atcctgeogac
tgatatactt

tgatgtttat
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agcoggeget
ttagtatatg
tgtttcatta
tagatttttt
aagattcatg
tttgtttgat
atcttcaagt
cagtgaacca
ttggegoegge
acctccacey
ctcagacgge
ccttectttt
cccaacctca
ctegegageco
ctctacctte
tetgttectg
aactegtcat
tcgagatcgg
gttcgtagat
atcctgggat
gtttegttge
tegategtge
cctgtttttg
cggtttattt
tatggttgga
gggttttact
tacagtttaa
atggttttac
agcttaataa
ggatgatgte

ttgettggga

tggagetttt
taagtttage
ttctecattet
tttttgggta
ttttggtagt
tttagtttta
gaccgtcagt
ccagecgtcoga
acggcatgtc
gtggcggttt
acgaaaccgt
cocttecteg
totttgtteg
tegtegacec
tecttetctag
tttttteecat
actecttgega
tgatccatgg
ggattectgat
ggttctaget
ctaggttceg
tagectacgte
tttggtttgg
tattaaattt
attatectett
ggtactttat
taattcttgt
tgatacttta
ttattctteca
atgcagcage

ctgtttcottt
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atagtttgaa
tttttccatt
ttaagagecce
aagctcgage
tttgatttet
gaagcgttta
gagccgttta
gccaagegat
ggatctcoect
ccaagtccgt
gacggcaccyg
ceegecgeta
gagcacccac
ccecttecaag
actagatcgg
ggctgegagg
tetatggtee
ttagtaccct
tgctcagtaa
ggttegeaga
tttaatectgt
ctgegeagea
ttttgtetgg
ggattggate
catcttttag
tagatatatt
ttatctaata
ttagatagta
tctaataaaa
tatgtgtgaa

ggctgataac

aagtgacggt
gtaggttaag
atataagcgt
ttctgtatet
tgcetecata
tagcaggatt
acggcgtega
gcaaacggaa
ctetggeoceoe
tcegtteoegt
gcagcacggyg
taaatagceca
acaacccgat
gtacggcgat
cgacceggtc
taaaatagat
ctttaggaca
aggcagtggy
ctgggaaacc
tgagatcgat
ccgtggtatg
tttaattgte
ttgggetgta
tgtatgtgtc
atatatatgg
catgcttaga
aacaaataag
cttctttgac
agcettgettt
tttteggece

tcaccctgtt

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120
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gtttggtgat ccttctgcag gtg 3143

<210> 2

<211> 2005

<212> ADN

<213> Agrostis nebulosa

<400> 2
ggcctettta cgttiggecac aatttaattg aatcceggea tggratgtta gacceggagtg 60
agcoggcooet tttactggta tgacactcoccoe tcotgtcocttga gtghtegotgt gocagettgt 120
acctetgtet atgttcacag coogtgetgt gtacctagac ccteogtttg tocacattca 180
ttttaatctec tattgtatct tgtcaaaacc taaaageccta aaacgactct gataaaggga 240
cagaaagatt atacaagagc aagtgtataa tgaaataatg taagcgaget atatgaattg 300
tcacgtgtca tatttatgtt gagacgaaga agagaaaata aacaccatgc aaatttatgg 360
cgagtgatag atggocagat gggcoacaagg cctoctattt cttaaatocgg attttgtaag 420
aacgaaaaaa gggacttata agagaatagg atagaccata tatcaatgat gtagtatgca 480
tcaagatcta actattatat gagtgaattg ataaatttat tctaggtgac atggccttaa 540
cgatgaacag tacatggtta aatcaataga acaatagcca actctagcag ctctaaaaaa 600
agatatatat tcgtegagge actattatge aaccacatag tcaacttcaa caccegettga 660
gtgegtteote atgttttttt ttteottgeoaa attacgottt tcotaaaataa aataatttgg 720
atcgtgecaat tatttcactt taggtgtgeg tgactacgtg agtaacattt ttgaatecteca 780
gaaaggaaat aaaagtataa tactgctgcc tactttgagg attcggettg ttatttaaaa 840
cogtetttaa ggtcaaatge tcaagattca ttcaacaatt gaaacgtctc acatgattaa 3900
atcatgtata aggatgctaa ggtcttgctt gacaatgttt ttctaggaat ttcatctaac 960
tttttgagtg aaactatcaa ataataattt taaaacaatt ttataagaga ageteeggag 1020
ataaaaggee atctaateta tgttagaaga gtgaagttta ctecectetgt ceocaaaaata 1080
gaattetaag tatgaaatga tttttttgtt atacaaaagg agtatatate acaagattga 1140
tgtcagttat gcttagggeca cgtacacgac gotgghtgett taggtagacg ttaategttg 1200
tttctgcatt ttattttatt ttgttgccac ggtgtacatt tgggtagacg tttgtcacag 1260
gecattgccac tcaaacaagc agcoggoget tggagetttt atagtttgaa aagtgacggt 1320
tttaaggatg ggtaagetga ttagtatatg taagtttage tttttecatt gtaggttaag 1380
cettaagget cttacacaat tgttteatta ttetcattet ttaagageec atataagegt 1440
teatgaattg tacatatect tagatttttt tttttgggta aagetegage ttetgtatet 1500
aaaagtagag aaatcagaaa aagattcatg ttttggtagt tttgatttet tgoctccata 1560
ataattttgg tttaccattt tttgtttgat tttagtttta gaagegttta tagcaggatt 1620



10

taaaatccaa
caagtocaac
cggecgagac
ctetogagag
tcocgecteet
gggattocctt

geccegtece

aactaccatt
Jgacadcaac
gttgacacct
ttccagetee
goctgetect
ttccactget

cagattcttt

<210> 3

<211>85

<212> ADN

<213> Agrostis nebulosa

<400> 3

ES 2691941 T3

atettcaagt
cagtgaacca
ttggegegge
accteocacey
ctcagacggc
ccttoctttt

cccaa

gacegteagt
coageghega
acggeatgte
gtggeggttt
acgaaaccgt

cecttocteyg

gageogttta
gacaagegat
ggatcteeet
ccaagtocgt

gacggcaceqg

cceogecgeta

acggegtoga
geazacggaa
ctetggecee

toccgttoogt

1680
1740
1800

1860

gcagcacggg 1920

taaatagcca

1380

2005

cctecatcttt gttcggageca cccacacaac ccgatcceca attccoccteght ctctectege

gagectaegte gaccccocct toaag

<210> 4

<211> 1053

<212> ADN

<213> Agrostis nebulosa

<400> 4

gtacggcgat
cgacccoggte
taaaatagat
ctttaggaca
aggcagtggg
ctgggaaacc
tgagatcgat
cegtggtatg
tttaattgte
ttgggetgta
tgtatgtgtc
atatatatgg
catgcttaga

aacaaataag

cttctttgac
agocttgettt
ttttecggecece

tecacccotgtt

cgtectecct
catggttagg
ctgatggegt
tegatttaat
gttagatceg
tgggatggtt
ttcatggtct
atgttagect
aggtcataat
gatagtttea
acatatatct
ataggtatat
tacatgaage

gataggtata

atgaaggaac
ttaattattt
tgtcttcata

gtttggtgat

cocctoctetet
gcctgetagt
tatgatggtt
tteggatggt
tgctgttagg
ctagctggga
gctatatctt
ttgataaggt
ttttageatt
atctacctgt
tcatgattaa
atgttgetgt
aacgtgetgt

tatgttgetyg

atcctgegac
tgatatactt
tgatgtttat

ccttetgeag

ctctaccttc
tctgtteetg
aactcgtcat
togagatogg
gttcgtagat
atcctgggat
gtttegttge
tegategtge
ccetgtttttyg
cggtttattt
tatggttgga
gggttttact
tacagtttaa

atggttttac

agcttaataa
ggatgatgte
ttgcttggga

gtg

49

tettctctag
ttttttccat
actcttgecga
tgatccatgy
ggattctgat
ggttctaget
ctaggttceg
tagctacgte
tttggtttgyg
tattaaattt
attatctctt
ggtactttat
taattcttgt

tgatacttta

ttattcttca
atgoagcage

ctgtttcttt

actagatcgg
ggctgcegagg
tetatggtee
ttagtaccct
tgctcagtaa
ggttcgecaga
tttaatctgt
ctgegeoagea
ttttgtetgg
ggattggate
catcttttag
tagatatatt
ttatctaata

ttagatagta

tctaataaaa

tatgtgtgaa

ggctgataac

60

85

60

120

1380

240

300

260

42Q

430

540

600

660

720

780

B840

900

960

1020

1053
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<210>5

<211> 2137

<212> ADN

<213> Agrostis nebulosa

<400> 5
gagaagctcc ggagataaaa ggccatctaa tctatgttag aagagtgaag tttactccct 60
ctgtcccaaa aatagaattc taagtatgaa atgatttttt tgttatacaa aaggagtata 120
tatcacaaga ttgatgtcag ttatgcttag ggcacgtaca cgacgctggt gectttaggta 180
gacgttaatc gttgtttetg cattttattt tattttgttg ccacggtgta catttgggta 240
gacgtttgtc acaggcattg ccactcaaac aagcagccgg cgcttggage ttttatagtt 300
tgaaaagtga cggttttaag gatgggtaag ctgattagta tatgtaagtt tagetttttec 360
cattgtaggt taagccttaa ggetettaca caattgtttc attattctca ttetttaaga 420
gcccatataa gegttcatga attgtacata tcoccttagatt tttttttttg ggtaaagecte 480
gagcttcoctgt atctaaaagt agagaaatca gaaaaagatt catgttttgg tagttttgat 540
ttcttgecte cataataatt ttggtttacce attttttgtt tgattttagt tttagaageg 600
tttatagcag gatttaaaat ccaaaactac cattatette aagtgacegt cagtgageceg 660
tttaacggeg tegacaagte caacggacac caaccagtga accaccageg tcgagecaag 720
cgatgecaaac ggaacggecqg agacgttgac acetttggeg cggecacggea tgteggatet 780
ccctecteoctgg ccocecccteteg agagttccag ctcocacctec accggtggeg gtttccaagt 840
ccgtteegtt ceogttcegec teoctgectge teoctetcaga cggcacgaaa ccgtgacgge 900
accggcagca cggggggatt ccttttccac tgetceccttec ttttcecctte ctegeococcgeoe 860
gctataaata gecageccceg tecccagatt ctttcoccaac cteatetttg tteggageac 1020
ccacacaacce cgatccccaa ttecetegte tetectegeg ageetegteg acececectt 1080
caaggtacgg cgategtect ccetecetet ctetetetac cttetettet ctagactaga 1140
tcggocgacce ggtccatggt tagggectge tagttetgtt cetgtttttt ccatggetge 1200
gaggtaaaat agatctgatg gogttatgat ggttaacteg tcatactett gogatctatg 1260
gtcectttag gacatcgatt taattteogga tggttogaga teggtgatce atggttagta 1320
cectaggeag tggggttaga tecgtgetgt tagggttegt agatggatte tgattgetea 1380
gtaactggga aacctgggat ggttetaget gggaatectg ggatggttet agetggtteg 1440



ES 2691941 T3

51

cagatgagat cgatttcatg gtctgcoctata tottgttteg ttgectaggt tcegtttaat 1500
ctgteoegtgg tatgatgtta gectttgata aggttegate gtgetageta egteoetgege 1560
agcatttaat tgtcaggtca taatttttag cattcctgtt tttgtttggt ttggttttgt 1620
ctggttggge tgtagatagt ttcaatctac ctgteggttt attttattaa atttggattg 1680
gatctgtatg tgtcacatat atcttcatga ttaatatggt tggaattatc tcttcatett 1740
ttagatatat atggataggt atatatgttg ctgtgggttt tactggtact ttattagata 1800
tatteatget tagatacatg aagecaacgtg ctgttacagt ttaataatte ttgtttatet 1860
aataaacaaa taaggatagg tatatatgtt getgatggtt ttactgatac tttattagat 1920
agtacttett tgacatgaag gaacatcectg cgacagetta ataattattec ttcatctaat 1980
aaaaagcttyg ctttttaatt attttgatat acttggatga tgtcatgcag cagcoctatgtg 2040
tgaattttcg gecctghbeott catatgatgt ttatttgett gggactgtbtt ctttggetga 2100
taactcaccce tgttgtttgg tgatccttct gcaggtg 2137
<210> 6
<211>999
<212> ADN
<213> Agrostis nebulosa
<400> 6
gagaagctce ggagataaaa ggecatcectaa teotatgttag aagagtgaag tttactecoct 60
ctgtcccaaa aatagaattc taagtatgaa atgatttttt tgttatacaa aaggagtata 120
tatcacaaga ttgatgtcag ttatgettag ggcacgtaca cgacgetggt gotttaggta 180
gacgttaatec gttgtttetg cattttattt tattttghttg ccacggtgta catttgggta 240
gacgtttgtec acaggeattg ccactcaaac aagcagcoegg cgettggage ttttatagtt 300
tgaaaagtga cggttttaag gatgggtaag ctgattagta tatgtaagtt tagetttttc 360
cattgtaggt taagccttaa ggctcttaca caattgttte attattctca ttctttaaga 420
gcccatataa gcgttcatga attgtacata tocecttagatt tttttttttg ggtaaagetc 480
gagettetgt atctaaaagt agagaaatca gaasaagatt catgttttgg tagttttgat 540
ttettgeete cataataatt ttggtttace attttttgtt tgattttagt tttagaageg 600
tttatageag gatttaaaat ccaaaactac cattatctte aagtgacegt cagtgagecg 660
tttaacggcg tcgacaagtc caacggacac caaccagbtga accaccageg tcgagecaag 720
cgatgcaaac ggaacggcocg agacgttgac acctttggeyg cggcacggca tgtcggatcet 780
ccctcoctectgg cococcctecteog agagttccag ctceccacctece accggtggeg gtttccaagt 840
cegtteegtt ccgtteegee tectgectge tectetecaga cggeacgaaa cegtgacgge 200
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accggeagea cggggggatt cettttocac tgetcettoe ttttecetteo ctogocogee 960
getataaata gecageccoeg tocccagatt cttteccaa 999

<210>7

<211>1900

<212> ADN

<213> Agrostis nebulosa

<400>7
gtagacgttt gtcacaggca ttgccactca aacaagcagce cggcgettgg agcttttata 60
gtttgaaaag tgacggtttt aaggatgggt aagcectgatta gtatatgtaa gtttagettt 120
ttccattgta ggttaagect taaggetctt acacaattgt ttcattattc tcattcettta 180
agagcecata taagegttca tgaattgtac atatecttag attttttttt ttgggtaaag 240
ctegagette tgtatetaaa agtagagaaa tcagaaaaag attecatgttt tggtagtttt 300
gatttettge ctecataata attttggttt accatttttt ghtttgatttt agttttagaa 360
gegtttatag caggatttaa aatccaaaac taccattatc ttcaagtgac cgtcagtgag 420
ccgtttaacy gogtcgacaa gtoccaacgga caccaaccag tgaaccacca gegtcocgagec 480
aagcgatgra aacggaacgy ccgagacgtt gacacctttg gegeggcacg gecatgtegga 540
toteoctete tggdcceate tegagagtte cagoetocace toacacdeggtg gogghtteeca 600
agtceogttoc gttecgttee gectectgec tgetcoctote agacggocacg aaacegtgac 660
ggcadeggda geadgggggy atteetttte cactgeteoet tecttttece ttectegoece 720
gcocgetataa atageccagec ccogtocccag attctttcce aacctcatet ttgtteggag 780
cacccacaca accogatcce caattccocte gtctcteoote gegageocteg tocgaccccoce 840
cttcaaggta cggegategt cctcocctecoc teotetcecteote taccttetet tetctagact 900
agatcggega cecggtecat ggttagggec tgetaghbtet ghtectgttt tttecatgge 960
tgegaggtaa aatagatetyg atggegttat gatggttaace tegteatact cttgegatet 1020
atggtecctt taggacateg atttaattte ggatggtteg agatceggtga tcecatggtta 1080
gtaccctagy cagtggggtt agatcogtge tgttagggtt cgtagatgga ttctgattge 1140
tcagtaactyg ggaaacctgg gatggttcta gotgggaatce ctgggatggt tcotagetggt 1200
tcgocagatga gatcgattte atggtctget atatcttgtt tegttgecta ggttcogttt 1260
aatctgtedyg tggtatgatg ttagectttyg ataaggtteg ategtgetag ctacgtectg 1320
cgeageattt aattgteoagg tcataatttt tageoattect ghttttghbtt ggtttggttt 1380
tgtectggtty ggctgtagat agtttcaate tacctgbeogg tttattttat taaatttgga 1440
ttggatctgt atgtgtcaca tatatcttca tgattaatat ggttggaatt atctcttcat 1500
cktttagata tatatggata ggtatatatg ttgectgtggg ttttactggt actttattag 1560
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atatattcat gecttagatac atgaagcaac gtgctgttac agtttaataa ttettgttta 1620
tctaataaac aaataaggat aggtatatat gttgctgatg gttttactga tactttatta 1680
gatagtactt ctttgacatg aaggaacate ctgocgacage ttaataatta ttettecatet 1740
aataaaaagc ttgcttttta attattttga tatacttgga tgatgtcatg cagcagctat 1800
gtgtgaattt tcggecctght cttcatatga tgtttatttg cttgggactg tttetttgge 1860
tgataactca ccctgbtgtt tggtgatcct tcoctgeaggtg 1300
<210> 8
<211> 762
<212> ADN
<213> Agrostis nebulosa
<400> 8
gtagacgttt gtcacaggca ttgccactca aacaagcagce cggcgcttgg agcttttata 60
gtttgaaaag tgacggtttt aaggatgggt aagctgatta gtatatgtaa gtttagettt 120
ttcecattgta ggttaagect taaggetett acacaattgt tteattatte teattettta 180
agagceccata taagegttea tgaattgtac atatecttag attttttttt ttgggtaaag 240
ctegagette tgtatcetaaa agtagagaaa tcagaaaaag attecatgttt tggtagtttt 300
gatttcttge ctccataata attttggttt accatttttt gtttgatttt agttttagaa 360
gcgtttatag caggatttaa aatccaaaac taccattatc ttcaagtgac cgtcagtgag 420
ccgtttaacg gcgtcgacaa gtccaacgga caccaaccag tgaaccacca gecgtcgagece 480
aagcgatgea aacggaacgg ccgagacgtt gacacctttg gegeggecacg geatgtegga 540
tecteocetete tggoccecete teogagagtte cagotecace tecaceggtg geggttteca 600
agteoegttec gttecegttee geoctectgee tgetectete agacggeacyg aaacegtgac 660
ggcaccggca gcacgggggg attccttttc cactgectcecct tcocttttcocce ttoctegece 720
geccocgetataa atagccagec ccgtccccag attctttece aa 762
<210>9
<211> 5068
<212> ADN
<213> Arundo donax
<400> 9
ggcctecttta cgtttggecac aatttgatcg aatccaacac ggcaagttaa catttgaaga 60
ttgaaccggg cactaatgca agtctacaac taagaactac aagaaagcat gttccttgag 120
gtacttggat gcaacctcac aattatcaaa ttaattaaca actacagtta gaattttaga 180
tcacaagaat atcacgaact gtggatacta cttcaaggge tattetttte tgaatgttge 240



agttggttgt
aagattaagc
tggatagaag
aataatcecoe
ttaaaaaaag
tgggcaaaac
tcaaatatac
gtcgcaattt
attgggtgac
gagctgaaac
tgtgaaaaca
catgattttt
accaaagatg
atcocagaata
acttgatgtg
gccaggttgce
agggaatgag
ggatttaaat
gtcgcatatc
coagetgeaa
caaaacacgt
ccgaggtcaa
cgggacaage
caatggctct
ccottageate
tgcggatttt
gccatecoceca
gctgacaaga
agctectggac
catgagggaa
tctccaatga

aggatcagecec

tttaaacata
taatattcca
gagtagttag
catagcaagt
ggggagcttc
ggactaaegt
aaagtcaacc
gtgctttagy
ggtggecctea
tcaattatgt
aagaggttct
tattcgagta
aggaccctgg
aggtgaattg
agaaagaaga
agtggcatgt
gtaagtattt
caaaggtgtc
acgctaagtt
ggettgteta
ggcacatggt
tggctcecctga
teceogtggac
coccgagtace
teggattttyg
caaggacctt
actactcggg
acctcecegac
ttcatcaagt
tccgttacee
tgtcactgtyg

atgcaagcaa
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ttacaaacta
tcegteocaca
taagacectac
tgttttgagt
accattccat
acaaacaaca
aaagaaaaaa
acatacaagg
cggcagccte
agtagaatga
caatattgat
gaaaaaggag
atttcggatc
gtcaaggaag
ccgaccaaga
atgtggggga
gaagtgaaga
agcgacacag
ccttcaccgt
tcaatgtgge
ggtacttcge
gcacccgact
cttocecggy
caaccttgtg
agtactaggc
acctaageat
tggcaggace
ggcgcattaa
cacatcaaca
tctatttaca

tagcatgtat

gagatgttgg

ggtgtttaaa
aaatttaaat
acttaattac
ttgactacce
caagatggcy
aggcaatgaa
gagatcccaa
tggatttctt
aaagagtcegg
tatttagata
agcaactcca
gggaacggaa
caatagtggt
cggaagtete
agoegggtttt
agaggcaatg
ggtgoccata
gracggaagt
acaaggtgaa
cctacaagge
cogacctcta
gcatgactgg
gatcaggete
togatagete
cattatttge
caacatgeac
ctcgacacgt
atgccectgge
gcaggcagge
tagtgcagcg
tagcacgcca

tegggecteg

54

tgoccaaaaag
gctaggaatc
acattggteca
aaacttgcat
aggctaaatg
agatagggtt
tggcetaacet
ctttggcaaa
tagcaacttt
gatagatcga
acgaatggat
caaatctage
aaggaagaaa
cataaagaaa
gggggacaga
acadacggccg
taggttaaaa
accctaagtt
agtaacactg
toctggetac
tgctcacegt
acccctgagt
acgagtacte
actaaggatc
atgcecatect
aaacacaaac
gcgatgegag
aagggcgocc
gctcetteeg
gggaatgtgg

acaccctgte

gtggcaactg

ttcatggaaa
attatatttg
ttectggagg
aaatttttte
aaacgcacga
ttgataaata
ttggatcogt
ctctataata
tagatetttt
aatttggggg
atggaaaata
aatagtagce
gggcceggact
ttgtgggete
ggagattggt
agagaggaga
aatgagetgt
acctatgtgyg
gcaatgtgecc
cocaggaget
gracccggec
acccgacccc
gaccteacgt
atgtgctaat
cttggatcta
ccttegtgaa
ctcggacaga
cgectegteg
cagactteat
agatcaaatc
gcttaccacyg

aggctatagt

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1380

2040

2100

2160



gacctatgac
ctagatctgg
actatagatt
ccctatcttt
ggactcctce
ttggacttgg
aacaaagaat
gggtaaaaca
accctatate
atgactatga
actattttec
agagcactct
ttgatcatca
attgttataa
aatatgcaac
accgattact
atccgtccac
tagtgceocet
ctggttcatyg
ttccatgtea
tgacgtcttt
gagtgecatta
gagaggygcga
gagggagyggy
tgctgacggg
agtggteoggt
ttgectattt
cactcegage
aacggcocacg
tctectetege

gtgctggact

gagcaggcca
acacttgtcc
cacatgttge
ttcttttttt
cttgtgacta
gagagctetyg
tccataaage
ccactcttct
gaaccatcta
tttttegteg
tacatatatt
catttcgtag
agtggaatce
tectetteat
ttcgtocctet
ttegtcectg
ggtggtgtygt
tgeteotgtea
ttttattecag
ttttagtaca
cggaagatca
gttgtcattg
gccagtttga
cactatgaat
acacgccact
ttgatagtte
tgcattaaac
cggcatgtgy
aaccagccaa
cececgtetega

ctttecgtgg
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tagataggecc
gcaccaagca
gacatctttg
tcctectttct
ttaaaggaag
cactgaacat
cggatgtagg
caccagegtt
gggactttac
attttataaa
tctaacttet
aacaagtgat
ccatteatet
atgectaatte
aagtttgctc
aactttecatg
ccaatcagtyg
ccatatatce
gttggtaaat
tttaccaatt
agatcaatta
agaataatgc
catggcaaat
ttttggtgac
atggatgaaa
agggatgaaa
gaatatattt
ggtcceocact
ccaccagoge
agcttcegea

cggcttecge

cactggcaag
ctaccgttge
cccaatacgt
tcttectect
gacttaggge
cttcctetec
gctattatee
cgeocgeatta
gtocecetgeco
agtgaaaaca
tgcttagececa
gaatgccgac
taataatete
ttcaaagcta
aaaggctcat
tttggtccaa
aataatctag
agttcaaceg
gaattttgce
ttttatatte
tcaagtatca
tagctattca
tagcacagtc
ggagggaggy
ttggacaaaa
tgtgtcoctttg
atatacceca
agtcagccac
aacctaaacg
ccgoctegetg

gaaattgcgt

55

cccaagaate
aactgcaace
attgtaccct
ccttgeocatgg
tgtgetaggg
acgettgtaa
ctctegggag
gtctagacta
tgecagtttee
accggttgat
tgteggttaa
ctgcatcate
atattgagtg
acgtagttaa
ttttaccctt
tttaatecect
ttagtgaage
caccaatttg
aattcaatgt
tggctagaaa
gcaacagcac
ttgcactgge
aaactggata
gcactatgaa
tacgaatatt
ggcaaacttt
daaaaaagaa
tgtatggege
gegtaaacgt
gtcgetgeoee

ggtggagagg

gctagacggg
tctatatgta
agacagcetca
agacgtagaa
gagagaactt
tatttteccac
gcctgaacea
gcatcttttg
cggtgacaga
atctatgoge
gagcaagtgg
ttacttagac
ccaatgcaac
atgaaggcaa
taactatcaa
gggctgatgt
cagaagtcca
ccatctegaa
agttagatat
aggagaatgg
ctgaaggttyg
attagagaca
cgtggtgacg
tttttggett
caaggatgaa
gaggacgaag
tacacatcte
cgactagetce
tgacggcatc
ggcgeegetc

agagacggaa

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3%60

4020



cegteacgge
ataggeaccc
aacacaacce
tacggagctt
cttggttgga
ctgktttegta
ctagtgtgat
aggecggattg
agatetgete
ttcatctatg
gatttgtceg
gtcgetetag
atagetecag
tgetgetegt
tgatatatge
aacatgecatg
ctacctacct

cttgttgeet

actggattec
cgtectegea
gaccecagate
ctceoctoceoce
tgaatcgaat
gatggatttt
ttttgggagy
tagatgaagt
ggatttttca
tatctecgtat
atcgaattgg
atctgagtgg
atttacatgt
tgatecttta
ttagatagtt
atcatgttac
gatcatcttg

ggtgattett

<210> 10

<211> 4114

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 10

ggcctecttta
ttgaaccggg
gtacttggat
tcacaagaat
agttggttgt
aagattaagce
tggatagaag
aataatcecce
ttaaaaaaag

tgggcaaaac

cgtttggcac
cactaatgeca
gcaacctcac
atcacgaact
tttaaacata
taatattcca
gagtagttag
catagcaagt

ggggagcttc

ggactaacgt

ES 2691941 T3

ttececacee
tectetacce
cectettgeg
ttcttcteta
gattcttagg
ggtgtaagat
atttgagttg
cgecegeacy
ttgttactta
tcgktattcat
gtagecatceg
aataatatta
ttattettat
geatecacct
gttagtatat
ttgtttttat
catgtttcect

ccttgecag

aatttgatecg
agtctacaac
aattatcaaa
gtggatacta
ttacaaacta
tocegtecaca
taagacctac
tgttttgagt
accattccat

acaaacaaca

ggcttggeeg
aceteatete
agettegteg
gatcggegty
gcctaggagy
caggteggtt
ttaatetggyg
atttgegtgg
ttgagagata
ctggttcgat
cggettgttt
catctcaaca
gtaaggtttt
gaggaacatyg
actgetgttg
atgcttetge

gcttgttaga

gecectecte
ctectttece
atccctecte
ttatgttgtt
ctggttagat
ccgectgttta
agttgttggyg
cttgttgggt
atgtagetaa
ggtgctagat
ggtagtgttc
tgttactaga
aaatgasaga
catgeatetyg
ttegatgate
tgttcegttga

gattaattga

gectecataa
gtgaacegtyg
cgegtcaagg
tcegtggtty
ctgttgegtt
acttgtgatg
aggttetegt
agetagggtt
cctttacttyg
agatgegect
tgattgattt
aacttggttt
tttatgetac
ttacttettt
cttecaggatg
ttctttagta

ttaggettac

4080
4140
4200
4260
4320
4380
4440
4500
4560
4620
4680
4740
4800
4860
4920
4980
5040

5068

aatccaacac
taagaactac
ttaattaaca
cttcaaggge
ggtgtttaaa
aaatttaaat
acttaattac
ttgactacce
caagatggcy

aggcaatgaa

56

ggcaagttaa
aagaaagcat
actacagtta
tattoctttte
tgccaaaaag
gctaggaate
acattggteca
aaacttgecat
aggctaaatqg

agatagggtt

catttgaaga
gttecttgag
gaattttaga
tgaatgttge
ttcatggaaa
attatatttg
tteectggagg
aaatttttte
aaacgcacga

ttgataaata

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600



tcaaatatac
gtegcaattt
attgggtgac
gagctgaaac
tgtgaaaaca
catgattttt
accaaagatqg
atccagaata
acttgatgtg
gccaggttge
agggaatgag
ggatttaaat
gtcgeatate
ccagctgeaa
caaaacacgt
ccgaggtcaa
cgggacaage
caatggetet
ccttageate
tgcggatttt
gcecatcoceocca
gctgacaaga
agctctggac
catgagggaa
tcteocaatga
aggatcagec
gacctatgac
ctagatctgg
actatagatt
ccctatcttt

ggactcectcc

aaagtcaacc
gtgctttagg
ggtggcctca
tcaattatgt
aagaggttcet
tattegagta
aggaccctgg
aggtgaattg
agaaagaaga
agtggeatgt
gtaagtattt
caaaggtgtc
acgctaagtt
ggcttgtcta
ggcacatggt
tggctocectga
tecocgtggac
ceecgagtace
tocggattttg
caaggacctt
actactoggqg
accteceocecgac
ttecatcaagt
teegttaccee
tgtcactgtg
atgcaagecaa
gagcaggeca
acacttgtcc
cacatgttgc
ttocttttttt

cttgtgacta
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aaagaaaaaa
acatacaagyg
cggcagccte
agtagaatga
caatattgat
gaaaaaggag
attteggate
gtcaaggaag
ccgaccaaga
atgtggggga
gaagtgaaga
agcgacacag
ccttecacecgt
tcaatgtgge
ggtacttege
gcacccgact
cttoeccogygg
caaccttgty
agtactaggce
acctaagcat
tggcaggacce
ggcgcattaa
cacatcaaca
tctatttaca
tagcatgtat
gagatgttygg
tagataggecc
gcaccaagca
gacatctttg
tcctetttct

ttaaaggaag

gagatcccaa
tggatttett
aaagagtegg
tatttagata
agcaactcca
gggaacggaa
caatagtggt
cggaagtete
agcgggtttt
agaggcaatg
ggtgcccata
gcacggaagt
acaaggtgaa
cctacaagge
ccgaccteta
gcatgactgg
gatcaggete
tegatagete
cattatttge
caacatgcac
ctogacacgt
atgccetygge
gcaggcagge
tagtgcageg
tagcacgeca
tegggecteg
cactggcaag
ctaccgttge
cccaatacgt
tctteocctect

gacttagggce

57

tggctaacct
ctttggcaaa
tagcaacttt
gatagatcga
acgaatggat
caaatctage
aaggaagaaa
cataaagaaa
gggggacaga
dcaacggecg
taggttaaaa
accctaagtt
agtaacactg
tcctggetac
tgctcacogt
acccctgagt
acgagtactc
actaaggatce
atgccatcct
aaacacaaac
gegatgogag
aagggcgecoc
getectteeg

gggaatgtgg

acacceotgte
gtggcaactg
cccaagaatc
aactgcaacc
attgtaccect
ccttgeatgg

tgtgctaggg

ttggatccgt
ctetataata
tagatectttt
aatttggggg
atggaaaata
aatagtagcece
gggecggact
ttgtgggete
ggagattggt
agagaggaga
aatgagctgt
acctatgtgg
gcaatgtgee
cccaggaget
gcacccggec
acccgaccce
gacctcacgt
atgtgctaat
cttggatceta
ccttogtgaa
ctoggacaga
cgectegtceg
cagacttcat
agatcaaatc
gettaccacg
aggctatagt
gctagacggg
tctatatgta
agacagctca
agacgtagaa

gagagaactt

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460



ttggacttgg
aacaaagaat
gggtaaaaca
accctatatce
atgactatga
actattttce
agagcactct
ttgatcatca
attgttataa
aatatgcaac
accgattact
atccgtecac
tagtgecect
ctggttcatg
tteecatgtcea
tgacgtcttt
gagtgcatta
gagagyggcga
gagggagggyg
tgctgacgag
agtggteggt
ttgcctattt
cactccgagce
aacggccacy
tetetetege
gtgetggact
cegteacgge

ataggcaccc

gagagctctg
tcecataaage
ccactcttet
gaaccatcta
tttttegtcg
tacatatatt
catttecgtag
agtggaatcc
tcctetteat
ttcgtectct
ttcgtceccectg
ggtggtgtgt
tgectetgtea
ttttattcag
ttttagtaca
cggaagatca
gttgtcattyg
gccagtttga
cactatgaat
acacgccact
ttgatagtte
tgcattaaac
cggcatgtgy
aaccagccaa
ccegtetega
cttteegtgg
actggattec

cgtoctcgee

ES 2691941 T3

cactgaacat
cggatgtagy
caccagcgtt
gggactttac
attttataaa
tctaacttct
aacaagtgat
ccattecatct
atgctaatte
aagtttgctc
aactttcatg
ccaatcagtg
ccatatatce
gttggtaaat
tttaccaatt
agatcaatta
agaataatgc
catggcaaat
ttttggtgac
atggatgaaa
agggatgaaa
gaatatattt
ggtccccact
ccaccagcgc
agcttecgea
cggctteege
ttecccaccoe

tcctetecec

ctteoectetec
gctattatece
cgecgecatta
gtcecectgee
agtgaaaaca
tgcttagecca
gaatgcegac
taataatcte
ttcaaagcta
aaaggctcat
tttggtccaa
aataatctag
agttcaaccg
gaattttgece
ttttatatte
tcaagtatca
tagctattca
tagcacagtc
gg9agggaggy
ttggacaaaa
tgtgtetttg
atatacccca
agtcagccac
aacctaaacg
ccgetegety
gaaattgegt
ggettggecy

acct

acgcttgtaa
ctctecgggag
gtctagacta
tgcagtttcec
accggttgat
tgtcggttaa
ctgcatcate
atattgagtg
acgtagttaa
ttttaccctt
tttaatccct
ttagtgaagc
caccaatttg
aattcaatgt
tggectagaaa
gcaacagcac
ttgcactggc
aaactggata
gcactatgaa
tacgaatatt
ggcaaacttt
aaaaaaagaa
tgtatggcgc
gcgtaaacgt
gtegetgece
ggtggagagyg

gecectecte

tattttecac
gcectgaaccea
gcatcettttg
cggtgacaga
atctatgcgc
gagcaagtgg
ttacttagac
ccaatgcaac
atgaaggcaa
taactatcaa
gggctgatgt
cagaagtcca
ccatctcegaa
agttagatat
aggagaatgy
ctgaaggttyg
attagagaca
cgtggtgacy
tttttggett
caaggatgaa
gaggacgaag
tacacatctc
cgactagctc
tgacggcatc
ggegecgete
agagacggaa

gcctecataa

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3960

4020

4080

4114

<210> 11

<211> 85

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 11

58



10
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catcteetec tttecegtga acegtgaaca caacccgacce cagatccect cttgegaget

tegtegatee ctectocegeg tcaag

<210> 12

<211> 869

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 12

gtacggaget
gettggttgyg
tetgtttegt
gctagtgtga
taggcggatt
tagatctgct
gtteatcetat
tgatttgtee
tgtegeteta
tatagctccg
ctgctgcteg
ttgatatatg
gaacatgeat
actacctace

cettgttgee

tetectecee
atgaatcgaa
agatggattt
tttttgggag
gtagatgaag
cggattttte
gtatctegta
gategaattg
gatctgagtg
gatttacatg
ttgatccttt
cttagatagt
gatcatgtta
tgatecatett

tggtgattet

cttettetet
tgattettag
tggtgtaaga
gatttgagtt
tcgeceocgeac
attgttactt
ttegtattea
ggtageatee
gaataatatt
tttattctta
agcatccacc
tgttagtata
cttgttttta
geatgtttee

tecttgeag

<210> 13

<211> 2969

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 13

gatcagccat
cctatgacga
agatctggac
tatagattcea
ctatettttt

acteccteoect

gcaagcaaga
gcaggccata
acttgtcege
catgttgega
ctttttttte

tgtgactatt

gatgttggte
gataggccca
accaagcact
catctttgee
ctetttette

aaaggaagga

agatcggegt
ggectaggag

tcaggteggt

gttaatctgg
gatttgcgtg
attgagagat
tetggttega
geggettgtt
acatctcaac
tgtaaggttt
tgaggaacat
tactgectgtt
tatgettetg

tgettgttag

gggecteggt
ctggcaagee
accgttgeaa
caatacgtat
ttecteocteco

cttagggcetyg

59

gttatgttgt
getggttaga
tecgetgttt
gagttgttgg
gcttgttggg
aatgtagcta
tggtgctaga
tggtagtgtt
atgttactag
taaatgaaag
gcatgcatct
gttcgatgat
ctgttegttg

agattaattg

ggcaactgag
caagaatcge
ctgcaaccte
tgtaccetag
ttgecatggag

tgctagggga

ttecgtggtt
tetgttgegt
aacttgtgat
gaggttctcg
tagctagggt
acctttactt
tagatgegec
ctgattgatt
aaacttggtt
atttatgcta
gttacttectt
ccttcaggat
attetttagt

attaggetta

gctatagtga
tagacgggct
tatatgtaac
acagctcacce
acgtagaaqgq

gagaactttt

60

85

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

€40

869

60

129

180

240

300

360



ggacttggga
caaagaatte
gtaaaacacc
cctatatcga
gactatgatt
tattttccta
agcactotca
gatcatcaag
tgttataatc
tatgcaactt
cgattacttt
cegtocacgy
gtgcceccttg
ggttcatgtt
ccatgtoatt
acgtcttteg
gtgcattagt
gagggcgage
gggaggggca
ctgacgggac
tggtoggttt
goctattttg
ctoogagocy
cggccacgaa
tetotegoco
gctggactet
gtcacggeac
aggcaccceg
cacadacccga
cggagettot
tggttggatg

gtttogtaga

gagctctgca
cataaagocog
actcttctca
accatctagg
tttogtoegat
catatatttc
tttegtagaa
tggaatcooo
ctcttcatat
cgtectcotaa
cgtccctgaa
tggtgtgteoc
ctctgtcacec
ttattcaggt
ttagtacatt
gaagatcaag
tgtcattgag
cagtttgaca
ctatgaattt
acgccactat
gatagttcag
cattaaacga
geatgtgggg
ccagccaacce
cgtotegaag
ttcegtggeg
tggattoctt
tecctegecte
cccagatccc
cceteccoctt
aatcgaatga

tggattttgg
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ctgaacatct
gatgtaggge
ccagegtteog
gactttacgt
tttataaaag
taactteottyg
caagtgatga
attcatctta
gctaattett
gtttgcteaa
ctttcatgtt
aatcagtgaa
atatatccag
tggtaaatga
taccaatttt
atcaattate
aataatgcta
tggcaaatta
ttggtgacgg
ggatgaaatt
ggatgaaatg
atatatttat
tceccactag
accagcgcaa
cttecgeace
gcttcegega
coocacccgy
ctectecccac
ctettgegag
cttetcoctaga
ttettaggge

tgtaagatca

tcectectecac
tattateoccet
ccgeattagt
ccectgectg
tgaaaacaac
cttageocatg
atgcegaccet
ataatctcat
caaagctaac
aggctcattt
tggtccaatt
taatctagtt
ttcaaccgeca
attttgccaa
ttatatteotg
aagtatcagec
gctatteatt
gcacagtcaa
agggaggggc
ggacaaaata
tgtetttggg
ataccccaaa
tcagocactg
cctaaacgge
gctegoetggt
aattgcgtgg
cttggoogge
ctecatctect
cttegtcgat
teggoegtgtt
ctaggaggct

ggteggttoce

60

gcttgtaata
ctegggagge
ctagactage
cagtttceceg
cggttgatat
tcggttaaga
geatcatett
attgagtgece
gtagttaaat
ttaccecttta
taatccctgg
agtgaagcca
ccaatttgee
ttcaatgtag
gcetagaaaag
aacagcacct
gcactggeat
actggatacyg
actatgaatt
cgaatattca
caaactttga
aaaaagaata
tatggogeocyg
gtaaacgttyg
cgetgoooegy
tggagaggag
cectectege
cctttcoccegt
cectectecg
atgttgttte
ggttagatct

getgtttaac

ttttccacaa
ctgaaccagy
atcttttgac
gtgacagaat
ctatgegeac
geaagtggag
acttagactt
aatgcaacat
gaaggcaaaa
actatcaaac
gotgatgtat
gaagtccata
atctcgaact
ttagatattt
gagaatggtyg
gaaggttgga
tagagacaga
tggtgacgga
tttggectttg
aggatgaaag
ggacgaagtt
cacatcteca
actagctcaa
acggcatctc
cgeegektegt
agacggaacc
ctecataaat
gaaccgtgaa
cgtcaaggta
cgtggttget
gttgcgttct

ttgtgatget

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

14490

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1%20

1980

2040

2100

2160

2220

2280
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61

agtgtgattt ttgggaggat ttgagttgtt aatctgggag ttgttgggag gttctegtag 2340
geggattgta gatgaagteg cccgecacgat ttgegtgget tgttgggtag ctagggttag 2400
atctgectegg attttteatt gttacttatt gagagataat gtagctaace tttacttgtt 2460
catctatgta tctegtattc gtattcatct ggttcgatgg tgctagatag atgegcocctga 2520
tttgtccgat cgaattgggt agcatccgeg gottgtttgg tagtgttctg attgatttgt 2580
cgctctagat ctgagtggaa taatattaca tctcaacatg ttactagaaa cttggtttat 2640
ageteeggat ttacatgttt attettatgt aaggttttaa atgaaagatt tatgetactg 2700
ctgetegttg atectttage atccacctga ggaacatgea tgeatetgtt acttettttg 2760
atatatgett agatagttgt tagtatatac tgetgttgtt cgatgatect teaggatgaa 2820
catgcatgat catgttactt gtttttatat gettctgctg ttcocgttgatt ctttagtact 2880
acctacctga tcatcttgeca tgtttcctge ttgttagaga ttaattgatt aggecttacct 295440
tgttgcctgyg tgattcttcec ttgcaggtg 2969
<210> 14
<211> 2012
<212> ADN
<213> Arundo donax
<400> 14
gatcagccat gcaagcaaga gatgttggte gggeceteggt ggecaactgag gectatagtga 60
cctatgacga gcaggccata gataggcoccca ctggcaagec caagaatege tagacggget 120
agatctggac acttgtccge accaagcact accgttgcaa ctgcaacctc tatatgtaac 180
tatagattca catgttgcga catctttgcc caatacgtat tgtaccctag acagctcacc 240
ctatcttttt ctttttttte ctetttette ttectectec ttgecatggag acgtagaagg 300
actcctcocect tgtgactatt aaaggaagga cttagggctg tgctagggga gagaactttt 360
ggacttggga gagctctgea ctgaacatct tcetetecac gettgtaata ttttecacaa 420
caaagaattc cataaagceg gatgtaggge tattatccet ctegggagge ctgaaccagg 480
gtaaaacacc actcttctca ccagegttcg cocgcattagt ctagactage atcttttgac 540
cctatatcga accatctagg gactttacgt cccctgeoctg caghtttcoccocg gtgacagaat 600
gactatgatt tttcgtcgat tttataaaag tgaaaacaac cggttgatat ctatgcgcac 660
tatttteeta catatattte taacttettg ecttageecatg teggttaaga geaagtggag 720
agcactetea tttegtagaa caagtgatga atgeegacet geatcatett acttagactt 780
gatecatcaag tggaatecece attecatcetta ataatcteat attgagtgee aatgeaacat 840
tgttataatc ctcttcatat gctaattctt caaagctaac gtagttaaat gaaggcaaaa 900



<210> 15
<211> 872
<212> ADN

tatgcaactt
cgattacttt
ccgteocacgg
gtgceecttg
ggtteatgtt
ccatgteatt
acgtcttteg
gtgcattagt
gagggcgagec
gggaggggea
ctgacgggac
tggteggttt
goctatttty
ctccgagecg
cggccacgaa
tetetogeoe
gctggactet
gteacggeac

aggcaccccg

<213> Arundo donax

<400> 15

gtacggaget
gettggttgg
tctgtttegt
gctagtgtga
taggcggatt
tagatcetget
gtteatctat
tgatttgtce

tgtcgctcta

tatagetecyg
ctgetgoteg
ttgatatatg
gaacatgcat
actacctacc

ccttgttgec

cgtectctaa
cgtoccctgaa
tggtgtgtce
ctectgteace
ttattcaggt
ttagtacatt
gaagatcaag
tgtcattgag
cagtttgaca
ctatgaattt
acgccactat
gatagttcag
cattaaacga
gcatgtgggy
ccagccaacc
cgtetegaag
ttecgtggeg
tggatteoett

tcctegecte

tecteetecee
atgaatcgaa
agatggattt
tttttgggag
gtagatgaag
cggattttte
gtatectegta
gatcgaattg

gatctgagtg

gatttacatg
ttgatcettt
cttagatagt
gatcatgtta
tgatcatctt

tggtgattct
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gtttgctcaa
ctttcatgtt
aatcagtgaa
atatatccag
tggtaaatga
taccaatttt
atcaattate
aataatgcta
tggeaaatta
ttggtgacgy
ggatgaaatt
ggatgaaatg
atatatttat
tccocactag
accagcegcaa
cttecgeace
gottecgega
coccacceygy

ctctecececac

cttettetet
tgattcottag
tggtgtaaga
gatttgagtt
tegecegeac
attgttactt
ttegtattea
ggtagcatcc

gaataatatt

tttattetta
agcatecace
tgttagtata
cttgttttta
gcatgtttec

tccttgeagyg

aggeteattt
tggtccaatt
taatctagtt
ttcaaccgeca
attttgocaa
ttatattctg
aagtatcagc
gctattcatt
gecacagtcaa
agggaggggc
ggacaaaata
tgtetttgag
ataccccaaa
tcagccactg
cctaaacgge
gotegetggt
aattgegtgg
cttggeogge

ct

agatecggegt
ggcctaggag
tcaggtcggt
gttaatctgg
gatttgegtyg
attgagagat
tetggttega
gcggettgtt

acatctcaac

tgtaaggttt
tgaggaacat
tactgetgtt
tatgcttety
tgcttgttag

tg
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ttaceccttta
taatccctgg
agtgaagcca
ccaatttgee
ttcaatgtag
gctagaaaag
aacagcacct
gcactggecat
actggatacg
actatgaatt
cgaatatteca
caaactttga
aaaaagaata
tatggcgeeyg
gtaaacgttyg
cgetgeaegy
tggagaggag

ccctactage

gttatgttgt
getggttaga
tccgetgttt
gagttgttgg
gettgttggg
aatgtagcta
tggtgctaga
tggtagtgtt

atgttactag

taaatgaaag
geatgeatet
gttegatgat
ctgttegtty

agattaattg

actatcaaac
gctgatgtat
gaagtccata
atctcgaact
ttagatattt
gagaatggtyg
gaaggttgga
tagagacaga
tggtgacgga
tttggetttg
aggatgaaag
ggacgaagtt
cacatctcca
actagctcaa
acggcatcte
cgecgetaegt
agacggaacc

ctocataaat

ttecgtggtt
tetgttgegt
aacttgtgat
gaggttcteg
tagctagggt
acctttactt
tagatgegec
ctgattgatt

aaacttggtt

atttatgcta
gttacttett
ccottecaggat
attctttagt

attaggctta

960

1020

1080

11490

1200

1260

1320

1380

1449

1500

1560

1620

1680

174Q

1800

1860

1920

1980

2012

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

872
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<210> 16

<211> 1954

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 16
tgatgtatcc gtccacggtg gtgtgtccaa tcagtgaata atctagttag tgaagccaga 60
agtccatagt gccececttget ctgtcaccat atatccagtt caaccgcacc aatttgeocat 120
ctcgaactgg ttecatgtttt attcaggttg gtaaatgaat tttgccaatt caatgtagtt 180
agatatttcec atgtcatttt agtacattta ccaatttttt atattectgge tagaaaagga 240
gaatggtgac gtctttcgga agatcaagat caattatcaa gtatcagcaa cagcacctga 300
aggttggagt gcattagttg tcattgagaa taatgetage tattcattge actggeatta 360
gagacagaga gggcgagcca gtttgacatg gcaaattage acagtcaaac tggatacgtg 420
gtgacggagg gaggggcact atgaattttt ggtgacggag ggaggggcac tatgaatttt 480
tggctttget gacgggacac gccactatgg atgaaattgg acaaaatacg aatattcaag 540
gatgaaagtg gtcggtttga tagttcaggg atgaaatgtg tctttgggca aactttgagg 600
acgaagttgc ctattttgca ttaaacgaat atatttatat accccaaaaa aaagaataca 660
catetecact cegageecgge atgtggggte cccactagte agecactgta tggegecgac 720
tagetecaacg gecacgaace agecaaccac cagegceaacce taaacggegt aaacgttgac 780
ggcatetete tetegecceg tetegaaget tceceogeacege tegetggteg ctgeceggeg 840
ccgecteghtge tggactcettt ceogbtggegge tteoegegaaa ttgegtggtg gagaggagag 900
acggaaccgt cacggcactg gattccttee ccaccegget tggeoecggoce cteoctegect 960
ccataaatag gcacceccgte ctegecteoct ctecccacct catctectec ttteocegtga 1020
accgtgaaca caaceccegace cagatccceet cttgegaget tegtegatee ctectecgeg 1080
tecaaggtacg gagettetee teccecttet tetetagate ggegtgttat gttgtttecg 1140
tggttgettg gttggatgaa tegaatgatt cttagggect aggaggetgg ttagatetgt 1200
tgegttetgt ttogtagatg gattttggtg taagatcagg tocggttceccge tgtttaactt 1260



gtgatgctag
tetegtagge
agggttagat
tacttgttca
gogectgatt
tgatttgtcg
tggtttatag
tgctactget
ttettttgat
aggatgaaca
ttagtactac

gcttaccttg

<210> 17

<211> 1000

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 17

tgatgtatee
agtccatagt
ctcgaactgg
agatatttce
gaatggtgac
aggttggagt
gagacagaga
gtgacggagyg
tggetttget
gatgaaagtg
acgaagttge
catctecact
tagoteaacy
ggeatetete
cegetegtge

acggaaccgt

ccatazsatag

<210> 18
<211> 1957

10 <212> ADN

tgtgattttt
ggattgtaga
ctgeteggat
tctatgtatc
tgtcecgatcg
ctctagatct
ctecggattt
getegttgat
atatgettag
tgcatgatca
ctacctgatc

ttgecectggtyg

gtacacggty
geacattget
ttcatgtttt
atgtcatttt
gtctttogga
geattagttg
gggcgageca
gaggggeact
gacgggacac
gteggtttga
ctattttgea
ccgageogge
gecacgaace
tectegececy
tggacteottt

cacggcactyg

gcacecegte
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gggaggattt
tgaagtegee
tttteattgt
tegtattegt
aattgggtag
gagtggaata
acatgtttat
ccetttagoat
atagttgtta
tgttacttgt
atcttgcatg

attcttcett

gagttgttaa
cgeacgattt
tacttattga
attcatetgg
catcogegge
atattacatc
tettatgtaa
ceacctgagyg
gtatatactyg
ttttatatge

tttcetgett

gcag

tectgggagtt
gegtggettyg
gagataatgt
ttcgatggtyg
ttgtttggta
tcaacatgtt
ggttttaaat
aacatgeatg
ctgttgtteg
ttctgetgtt

gttagagatt

gttgggaggt
ttagggtaget
agcotaacett
ctagatagat
gtgttctgat
actagaaact
gaaagattta
catetgttac
atgatectte
cgttgattet

aattgattag

1329
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1320

1354

gtgtgteocaa
ctgtcaceat
attcaggttg
agtacattta
agatcaagat
tecattgagaa
gtttgacaty
atgaattttt
gocactatgg
tagttcaggg
ttaaacgaat
atgtggggte
agcdaaccad
totegaaget
cogtggegge

gattccttce

ctegectect

teagtgaata
atatccagtt
gtaaatgaat
ccaatttttt
caattatcaa
taatgetage
geaaattage
ggtgacggag
atgaaattgyg
atgaaatgtg
atatttatat
cecactagte
cagoegeaace
tecegeacege
ttcocgegaaa

ccacccgget

cteccecacet

atetagttag
caacageace
tttgccaatt
atattctgge
gtatcagcaa
tattcattge
acagtcaaac
ggaggggcac
acaaaatacg
tctttgggea
accccaaaaa
agecactgta
taaacggegt
tegetggteg
ttgcgtggty

tggcoggeoe

tgaagecaga
aatttgecat
caatgtagtt
tagaaaagga
cagcacctga
actggeatta
tggatacgty
tatgaatttt
aatattcaag
aactttgagg
aaagaataca
tggegecgac
aaacgttgac
ctgeceggeg
gagaggagaqg

ctcoctogect

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

960

1000

64
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<213> Arundo donax

65

<400> 18
tgatgtatcec gtccacggtg gtgtgtecaa tcagtgaata atctagttag tgaagecaga 60
agtccatagt gccccttget ctgtcaccat atatccagtt caaccgcacce aatttgecat 120
ctcgaactgg ttcatgtttt attcaggttg gtaaatgaat tttgccaatt caatgtagtt 180
agatatttcc atgtcatttt agtacattta ccaatttttt atattctgge tagaaaagga 240
gaatggtgac gtctttcgga agatcaagat caattatcaa gtatcagcaa cagcacctga 300
aggttggagt gcattagttg tcattgagaa taatgetage tattcattge actggeatta 360
gagacagaga gggcgagceca gtttgacatg gecaaattage acagtcaaac tggatacgtg 420
gtgacggagg gaggggcact atgaattttt ggtgacggag ggaggggcac tatgaatttt 480
tggctttget gacgggacac gccactatgg atgaaattgg acaaaatacg aatattcaag 540
gatgaaagtg gtcggtttga tagttcaggg atgaaatgtg tctttgggca aactttgagg 600
acgaagttgec ctattttgeca ttaaacgaat atatttatat accccaaaaa aaagaataca 660
catctcecact cegagecgge atgtggggtc cecactagte agecactgta tggegecgac 720
tagctcaacg gecacgaacce agcecaaccac cagegceaacce taaacggcogt aaacgttgac 780
ggcatctcte tctecgeceoceg tcecteocgaaget tcocgcaccge togotggteg ctgoccggeg 840
cogetegtge tggactettt cocgtggegge ttoccocgogaaa ttgcgtggtg gagaggagag 900
acggaaccgt cacggcactg gattccttcc ccacccocgget tggccggece ctoctegect 960
ccataaataqg geaccecgte ctegecteect cteececaccet catctectec tttecegtga 1020
acegtgaaca caaccegace cagatcecet cttgegaget tegtegatec cteetecgeg 1080
tcaaggtacg gagettetee teececttet tetectagate ggegtgttat gttgttteeg 1140
tggttgcttg gttggatgaa tcgaatgatt cttagggcct aggaggectgg ttagatctght 1200
tgcgttctgt ttcogtagatg gattttgghtg taagatcagg teocggttceoge tgtttaactt 1260
gtgatgctag tgtgattttt gggaggattt gagttgttaa tctgggagtt gttgggaggt 1320
tetegtagge ggattgtaga tgaagtegece cgcacgattt gegtggettg ttgggtaget 1380
agggttagat ctgecteggat tttteattgt tacttattga gagataatgt agetaacett 1440
tacttgttea tetatgtate tegtattegt atteatetgg ttegatggtg ctagatagat 1500
gogectgatt tgtccgateg aattgggtag catcegcocgge ttgtttggta gtgttcoctgat 1560



tgatttgteg
tggtttatag
tgctactget
ttcttttgat
aggatgaaca
ttagtactac

gettacettg

ctectagatcet
ctecggattt
gctegttgat
atatgcttag
tgcatgatca
ctacctgate

ttgcetggtg

<210> 19

<211> 1957

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 19

tgatgtatce
agtccatagt
ctegaactgyg
agatatttece
gaatggtgac
aggttggagt
gagacagaga
gtgacggagy
tggetttget
gatgaaagtg
acgaagttge
catctccact
tagctcaacg
ggcatetete
cegetegtge
acggaacegt
ccataaatag
accgtgaaca
tcaaggtacyg
tggttgettyg

tgegttetgt

gteccacggtg
gccccttget
tteatgtttt
atgtcatttt
gtctttcgga
gcattagttg
gggcgagcca
gaggggcact
gacgggacac
gteggtttga
ctattttgca
cocgagecgge
gccacgaace
tetegeceey
tggactettt
cacggcactg
gcaccecgte
caacccgace
gagettectoe
gttggatgaa

ttegtagatg
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gagtggaata
acatgtttat
cctttageat
atagttgtta
tgttacttgt
atcttgcatyg

attecttectt

gtgtgtccaa
ctgtcaccat
attcaggttyg
agtacattta
agatcaagat
tcattgagaa
gtttgacatg
atgaattttt
gcocactatgg
tagttcaggg
ttaaacgaat
atgtggggte
agccaaccac
tctegaaget
cegtggegge
gattcettee
ctegectect
cagatcccct
tccoocttet
tegaatgatt

gattttggty

atattacatce
tcttatgtaa
ccacctgagyg
gtatatactg
ttttatatge
tttcctgett

gcaggtg

tcagtgaata
atatccagtt
gtaaatgaat
ccaatttttt
caattatcaa
taatgctage
gcaaattagce
ggtgacggag
atgaaattgg
atgaaatgtg
atatttatat
cccactagte
cagcgcaaca
tocgoacoge
ttecgegaaa
ccaccegget
cteececacct
cttgcocgaget
tcoctctagate
cttagggect

taagatcagg

66

tcaacatgtt
ggttttaaat
aacatgcatg
ctgttgttecg
ttetgotgtt

gttagagatt

atctagttag
caaccgcacc
tttgccaatt
atatteotgge
gtatcagcaa
tattcattge
acagtcaaac
ggaggggcac
acaaaatacg
tetttgggea
accccaaaaa
agccactgta
taaacggcgt
togotggteg
ttgegtggtyg
tggeceggeece
catctectec
tcgtegatec
ggcgtgttat
aggaggetgg

teggtteege

actagaaact
gaaagattta
catctgttac
atgatccttc
cgttgattct

aattgattag

tgaagccaga
aatttgccat
caatgtagtt
tagaaaagga
cagcacctga
actggcatta
tggatacgtg
tatgaatttt
aatattcaag
aactttgagg
aaagaataca
tggeogcogac
aaacgttgac
ctgeceggeyg
gagaggagag
ctectegect
tttecegtga
ctcctecgeyg
gttgttteeg
ttagatctagt

tgtttaactt

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1957

60

120

180

240

300

360

420

430

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260



gtgatgctag
tctecgtagge
agggttagat
tacttgttca
gcgectgatt
tgatttgteg
tggtttatag
tgctactget
ttcttttgat
aggatgaaca
ttagtactac

gettacettg

tgtgattttt
ggattgtaga
ctgcteggat
tctatgtata
tgtcegateg
ctetagatet
ctceggattt
gctcegttgat
atatgcttag
tgecatgatea
ctacetgate

ttgeetggtyg

<210> 20

<211> 872

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 20

gtacggagct
gettggttgg
tetgtttegt
getagtgtga
taggoggatt
tagatctgcet
gttcatctat
tgatttgtce
tgtegeteta
tatagcteeg
ctgetgeteg
ttgatatatg
gaacatgeat
actacctace

cettgttgee

<210> 21

tctecetocce
atgaatcgaa
agatggattt
tttttgggag
gtagatgaag
cggatttttce
gtatatcgta
gatcgaattg
gatctgagty
gatttacatg
ttgatcettt
cttagatagt
gatcatgtta
tgatcatctt

tggtgattet

ES 2691941 T3

gggaggattt
tgaagtcgce
ttttcattgt
tcgtattegt
aattgggtag
gagtggaata
acatgtttat
cctttagcat
atagttgtta
tgttacttgt
atettgeatyg

attetteoett

cttecttctet
tgattcttag
tggtgtaaga
gatttgagtt
togaecegeac
attgttactt
ttcgtattca
ggtagcatce
gaataatatt
tttattctta
agcatccace
tgttagtata
cttgttttta
gcatgtttee

tocttgeagy

gagttgttaa
cgecacgattt
tacttattga
attcatctgg
catcecgeogge
atattacate
tettatgtaa
ccacctgagg
gtatatactg
ttttatatge

ttteoctgeott

gcaggtg

agatcggcgt
ggcctaggay
teaggteggt
gttaatetgg
gatttgegtyg
attgagagat
tctggttcga
goggettgtt
acatetecaac
tgtaaggttt
tgaggaacat
tactgctgtt
tatgcttetg
tgettgttag

tg

67

tctgggagtt
gegtggcttyg
gagataatgt
ttcgatggtg
ttgtttggta
tcaacatgtt
ggttttaaat
aacatgcatg
ctgttgtteg
ttetgetgtt

gttagagatt

gttgggaggt
ttgggtagect
agctaacctt
ctagatagat
gtgttetgat
actagaaact
gaaagattta
catctgttac
atgatccttc
cgttgattcet

aattgattag

gttatgttgt
gctggttaga
toeegetgttt
gagttgttygg
gettgttggg
aatgtagcta
tggtgctaga
tggtagtgtt
atgttactag
taaatgaaag
geatgeatet
gttcgatgat
ctgttegttg

agattaattg

ttccgtggtt
tctgttgegt
aacttgtgat
gaggtteteg
tagcetagggt
acctttactt
tagatgcgec
ctgattgatt
aaacttggtt
atttatgeta
gttacttctt
ccttcaggat
attctttagt

attaggctta

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1957

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

§72



<211> 1712
<212> ADN
<213> Arundo donax

<400> 21
gtgacgtctt
ggagtgcatt
agagagggcyg
ggagggaggyg
ttgetgacgg
aagtggtcgg
gttgectatt
ccactccgag
caacggocac
ctotetoteg
cgtgetggac
accgtcacgg
aataggcacc
gaacacaacc
gtacggaget
gettggttgg
tetgtttogt
gctagtgtga
taggecggatt
tagatctget
gtteatctat
tgatttgtec
tgtcegetceta
tatagctcecg
ctgoctgetceg
ttgatatatg
gaacatgcat

actacctacc

ccttgttgee

tcggaagatc
agttgtcatt
agccagtttyg
gcactatgaa
gacacgccac
tttgatagtt
ttgcattaaa
ccggeoatgtyg
gaaccagoca
cecegtetag
tettteagtyg
cactggattc
ccgtectege
cgacccagat
totectecee
atgaatcgaa
agatggattt
tttttgggag
gtagatgaag
cggattttte
gtatctegta
gatcgaattg
gatcetgagtg
gatttacatyg
ttgatcecttt
cttagatagt
gatcatgtta

tgatcatett

tggtgattct
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aagatcaatt
gagaataatg
acatggcaaa
tttttggtga
tatggatgaa
cagggatgaa
cgaatatatt
gggtecccac
accaccageg
aagetteooge
geggettecyg
cttccccace
ctecctetece
cccectocttge
cttecttetet
tgattcttag
tggtgtaaga
gatttgagtt
togoecgeac
attgttactt
ttegtattea
ggtagcatec
gaataatatt
tttattctta
agcatccacc
tgttagtata
cttgttttta

geatgttteco

teccttgeoagg

atcaagtatc
ctagctatte
ttagcacagt
cggagggagyg
attggacaaa
atgtgtcttt
tatatacceoe
tagtcagcca
caacctaaac
accgeteget
cgaaattgeg
cggcttggeoce
cacctcatct
gagcttegtce
agatcggegt
ggectaggag
tecaggtaggt
gttaatctgyg
gatttgegty
attgagagat
totggttega
geggettgtt
acatctcaac
tgtaaggttt
tgaggaacat
tactgctgtt
tatgcttctg

tgottgttag

tg

68

agcaacagca
attgcactgg
caaactggat
ggcactatga
atacgaatat
gggcaaactt
aaaaaaaaga
ctgtatggcyg
ggcgtaaacy
ggtegetgec
tggtggagag
ggccecctect
cctecctttee
gatcecctect
gttatgttgt
getggttaga
tecgetgttt
gagttgttgg
gottgttggg
aatgtagecta
tggtgetaga
tggtagtgtt
atgttactag
taaatgaaag
gcatgcatct
gttcgatgat
ctgttegttg

agattaattg

cctgaaggtt
cattagagac
acgtggtgac
atttttgget
tcaaggatga
tgaggacgaa
atacacatct
ccgactagcet
ttgacggeat
cggegeeget
gagagacgga
cgcctccata
cgtgaaccgt
ccgcgtcaag
tteegtggtt
tctgttgegt
aacttgtgat
gaggttecteog
tagctagggt
acctttactt
tagatgogee
ctgattgatt
aaacttggtt
atttatgcta
gttacttctt
ccttocaggat
attectttagt

attaggotta

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
15860
1620

1680

1712



10

<210> 22
<211> 755
<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 22

gtgacgtctt
ggagtgcatt
agagagggcyg
ggagggaggy
ttgctgacgg
aagtggtcgy
gttgecctatt
cecactecgag
caacggccac
cteteteteg
cgtgctggac
accgtcacgg

aataggcacc

<210> 23
<211> 3276
<212> ADN

tcggaagatce
agbttgtecatt
agecagtttyg
gcactatgaa
gacacgccac
tttgatagtt
ttgcattaaa
ccaggeatgtyg
gaaccagcca
cdecgteteg
tctttcegtg
cactggatte

ccgtcctege

<213> Arundo donax

<400> 23

ggectettta
ttgaaccggg
gaggtactta
tatcacaaga
tgtcgcagtt
cggaaaggga
acattggtea
aaacttgecat

gcaaagctaa

cgtttggecac
cactaatgca
tgcaacctta
atatcatgaa
ggttatttta
ttaagcaagt
ttecaggagg
aategtttte

atgaaacaca
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aagatcaatt
gagaataatg
acatggcaaa
tttttggtga
tatggatgaa
cagggatgaa
cgaatatatt
gggtccccac
accaccageag
aagettecge
goggecttceceg
cttceoccacce

ctoctectece

aatttgatcg
agtatataat
caattatcaa
ceghtggatac
accatattac
agttagcaag
agtaatccec

ctagaggggg

cgagaggcaa

atcaagtatc
ctagctatte
ttagecacagt
cggagggagyg
attggacaaa
atgtgtcttt
tatataccce
tagtecageca
caacctaaac
acegeteget
cgaaattgcg
cggettggoe

cacct

aatccaacac
aactgagaac
attaattaac
tacttcttaa
aaactagggg
actcacactt
catagctagt

ggggggggtt

aacggactga
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agcaacagca
attgeactgyg
caaactggat
ggcactatga
atacgaatat
gggcaaactt
aaaaaaaaga
ctgtatggeg
ggcgtaaacy
ggtegetgee
tggtggagag

ggccccteet

ggcaagttag
tacaagaaag
aactagcagt
agggctattc
tttaaatcec
atgaccegtta
tgttttgagt
caccatteca

cgtgatagag

cctgaaggtt
cattagagac
acgtggtgac
atttttgget
tcaaggatga
tgaggacgaa
atacacatct
cocgactaget
ttgacggeat
cggegeeget
gagagacgga

cgccteocata

cctttgaage
catattectt
tagaatttta
tttttctgaa
aaaaagttca
gccaaattac
ttgactaccecce
tcaagatgag

tttttaataa

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

755

60

120

180

240

300

360

420

480

54Q



atatcaaata
tatgtcgtaa
atagetgggc
tttgatcega
gggtgggaggc
aaaacacagg
agccaccaaa
aactatccayg
ggctcotgagy
cocgaggaaat
atcgagagay
aaaaataaaa
tttagaaaag
ttaacttett
acaagtgatyg
tcoccatttat
tcaaagcetaa
acagaaattt
caaacgtgac
agcaactocg
aacggccacce
tetetetete
tgggccecac
agagggagag
gecectecte
cctectgttce
cgatcecctcec
gagcgtgtegt
agatggctgg
taggttatgc
ctggtagttyg

gtggctegtt

tgtagagtca
ttegtgtttt
gacaatggecc
aactcaatta
gaaagcgaag
atttccaatt
gacgaggagy
aataaggcgyg
gctcacttga
tggtgcotggy
gagaaggygaa
ataatccatc
tgaaaacaac
acttaaccat
aatgccaacc
cttaataatc
catcgttaaa
tacagaaatec
ctaagcogge
tggcaagtaa
aaccagccaa
tegegoeceg
cggoeggece
ggggcaccte
gtcteocataa
cgtgaaccgt
tecegegteaa
gttgtttete
ttagatetgt
tggttaactg
tatggggtte

ggttagectag
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accaaagaaa
aggacataca
tcacgatage
tgtagtacaa
gggatctcaa
caagtagaaa
attctagatt
attggccaag
tgcgagaagg
ttgeagagge
tgaggtaagt
gtggattcaa
cggtttaaca
gttgactaag
tgecattatta
ttggcaacat
cgaatacata
agttcaattc
atggcacgac
cgtcgagagy
ccaccagcegce
cgtcocgaag
cgtteogtget
gagacggaac
ataggegece
gaacgcaacc
ggtacggatc
tagttgcttg
tgcgttetgt
gtgatgetcc
tcgtagcegg

ggttagatct

azagatatcc
aggcgaattc
ctcaaagagt
tgatatttag
tattaataca
taggaggaac
gcaaatccaa
gaggcgygaag
aagactgact
atgtatgtgg
atttgaagtg
ataatcaaag
cctatatgeca
agcaagtgga
tcttaattag
tgttataatg
totoctgtat
tegtagaatt
cccactegte
aggagegggce
aaccgaaacq
cttocgeace
ggactettet
cgtcacggca
cctoctegeg
cgacccccag
ttctcettee
gctggatgga
ttcgtagatg
tgcgattttt
attgtagatg

gctcggattt
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caatggctaa
cttetacgge
tggtagecaac
atagattgat
tctatagtga
ggaacagatc
ggtgaaagga
tctctagaaa
gaggaatgga
gaaaagaggc
aagaggagcc
ggctatgace
ccattttect
gagcactete
actttgatca
ctacttcata
tctaagacec
gggaaagaaa
aggcactgta
ctaacggoge
gogcaaacgt
actegetggt
tecctogaaat
cgggattect
tectetecee
atctecteteg
tcececocetteco
tcgagtggtt
gatttttggt
gggggatctg
aaatecgtceg

ttcattgtte

actttggate
aaactctaga
tttgagatct
tgaaagttgyg
atggatatag
tagcaatagt
agaaatgttg
gaagtcattt
ttttggtgga
agtggcaacg
catataggtyg
tttcatcaat
acatagattt
atttcataga
tcaagtggaa
tgctaattet
tatttagaat
teoctecegtte
tgtaaacgtc
cgactagete
tgacgtcate
cgetgetage
tgegtggtyy
tccccacecy
cgtetecatet
cgagecatecgt
ccteotgggte
cttagggctt
gtagatctgg
agttgttaat
cgcggtttge

ctgattcaga

600

660

720

780

840

00

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1320

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460
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gatgtagtta acctttactt gttecatettt gtatcteghta ttcgtacctg catghatgat 2520
ctgtttcgat ggtgctagat aggtgegeoct gatttgtcoceg atcgaatctg gtagcatgeg 2580
ctgtttgttt ggtagtgttc tgattgattt gtcgectectag atctgagtag aataggatta 2640
tttectcaaca tgatattaga agettggttt atagctcegg attagcatgt atgttacatg 2700
tttattctta tgtaaggttt taaacggaag atatatgeta ctgotgetceca ttgattcttt 2760
atcatccace tgagtcecatg catgettetg ttacttettt tgatatgtge ttagataget 2820
gttgatatgt actgctgetg ttagatgatc cttcaggatg aacatgcatg attctgttac 2880
ttgttttggt atgcttagat aaatcaagat acgcttctge tgttegttga ttcetttagta 2940
ctacctacct gatcagctta gatagatcaa gatatgette tgetgttcogt tgattcettta 3000
gtaataceta ccotgatcage ttagatagat caagatacge ttetgetgtt cgttgattet 3060
ctagtactac ctacetgata aacatgeatg ttttetgett gttaaaggtt gattgettag 3120
geteatettt ttettttegt tgatteteta gtactaceta cctgataaac atgeatgttt 3180
tctgettgtt aaagattgat tgcttagtct catcttttte tttetetttt gtcoctacegec 3240
aggcctaace ttgttgetgg tgactettte ttgcag 3276
<210> 24
<211> 2033
<212> ADN
<213> Arundo donax
<400> 24
ggectettta cgtttggecac aatttgatcg aatccaacac ggcaagttag cctttgaage 60
ttgaaccggg cactaatgca agtatataat aactgagaac tacaagaaag catattcctt 120
gaggtactta tgcaacctta caattatcaa attaattaac aactagcagt tagaatttta 180
tatcacaaga atatcatgaa ccgtggatac tacttcttaa agggctatte tttttctgaa 240
tgtegecagtt ggttatttta accatattac aaactagggg tttaaatcec aaaaagttca 300
cggaaaggga ttaagcaagt agttagcaag actcacactt atgaccgtta gccaaattac 360
acattggtea tteccaggagg agtaatcececce catagetagt tgttttgagt ttgactacce 420
aaacttgecat aategtttte ctagaggggg ggggggggtt caccatteca tcaagatgag 480
gcaaagetaa atgaaacaca cgagaggceaa aacggactga cgtgatagag tttttaataa 540
atatcaaata tgtagagtca accaaagaaa aaagatatcc caatggctaa actttggatc 600
tatgtcgtaa tteogtgtttt aggacataca aggcgaattc cttctacgge aaactctaga 660
atagctggge gacaatggec tcacgatage ctcaaagagt tggtagecaac tttgagatet 720
tttgatcega aactcaatta tgtagtacaa tgatatttag atagattgat tgaaagttgg 780
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gggtgggggc

aaaacacagyg
agoccaccaaa
aactatccag
ggctetgagg
ccgaggaaat
atcgagagag
aaaaataaaa
tttagaaaag
ttaactteott
acaagtgatg
tececatttat
tcaaagctaa
acagaaattt
caaacgtgac
agcaactecyg
aacggocace
tetetetete
tgggcceoccac
agagggagayg

gccectecte

gaaagcgaag
atttccaatt
gacgaggagg
aataaggegg
geteacttga
tggtgctggy
gagaagggaa
ataatccatc
tgaaaacaac
acttaaccat
aatgecaace
cttaataate
catcgttaaa
tacagaaatc
ctaagccgge
tggcaagtaa
aaccageocaa
tegegecceg
cggceggecec
ggggcaccte

gtctccataa
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gggatctcaa
caagtagaaa
attctagatt
attggecaag
tgegagaagg
ttgecagagge
tgaggtaagt
gtggattcaa
cggtttaaca
gttgactaag
tgeattatta
ttggcaacat
cgaatacata
agttcaattc
atggcacgac
cgtegagagyg
ccaccagoge
cgtecegaag
cgttogtget
gagacggaac

ataggcgccce

tattaataca
taggaggaac
gcaaatccaa
gaggcggaag
aagactgact
atgtatgtgg
atttgaagtg
ataatcaaag
cctatatgea
agcaagtgga
tcttaattag
tgttataatg
tctcecctgtat
tcocgtagaatt
cccactcgte
aggagegggce
aaccgaaacyg
ctteoegeace
ggactcttct
cgtcacggceca

cctcctegeg

tctatagtga
ggaacagatc
ggtgaaagga
totetagaaa
gaggaatgga
gaaaagaggc
aagaggagcc
ggctatgacc
ccattttcct
gagcactcte
actttgatca
ctacttcata
tctaagaccc
gggaaagaaa
aggcactgta
ctaacggege
gegeaaacgt
actegetggt
tcctcgaaat
cgggattcct

tcctecteecce

atggatatag
tagcaatagt
agaaatgttg
gaagtcattt
ttttggtgga
agtggcaacg
catataggtg
tttcatcaat
acatagattt
atttcataga
tcaagtggaa
tgctaattet
tatttagaat
teoctecgtte
tgtaaacgtc
cgactagete
tgacgteate
cgetgetage
tgcgtggtgg
tccccacceg

cgt

840

200

9260

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2033

<210> 25

<211> 88

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 25

ctcatctecct cectgttcegt gaaccgtgaa cgcaacccga cccccagate tctctcocgega 60
gecatcgtega tcccteoctee gegtcoaag 88
<210> 26

<211> 1155

<212> ADN
<213> Arundo donax

<400> 26
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gtacggatct teotcctteoct cccceokteoce ctotgggtcg

agttgettgg
gecgttetgtt
tgatgctcet
cgtageegga
gttagatctg
ttcatctttg
ggtgcgoctg
gattgatttg
gecttggttta
aaacggaaga
atgcttetgt
tagatgatcc
aatcaagata
atagatcaag
tagatagate
acatgeatgt
gattetetag
gecttagtete

gactctttct

ctggatggat
tcgtagatgg
gegatttttg
ttgtagatga
cteoggatttt
tatctegtat
atttgtcega
tcgectctaga
tagctcegga
tatatgctac
tacttetttt
ttcaggatga
cgcttoctget
atatgcttct
aagatacgct
tttotgettyg
tactacctac
atctttttet

tgcag

<210> 27

<211> 3250

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 27

gaatccaaca
taactgagaa
aattaattaa
ctacttetta
caaactaggy
gactcacact
ccatagctag

999999999t

cggeaagtta
ctacaagaaa
caactagcag
aagggetatt
gtttaaatec
tatgaccgtt
ttgttttgag

toaccattoe
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cgagtggttc
atttttggtg
ggggatctga
aatcgtecge
tcattgttee
tegtacectge
tecgaatctgg
tctgagtaga
ttagcatgta
tgeotgeteat
gatatgtgct
acatgcatga
gttegttgat
getgttegtt
tectgetgtte
ttaaaggttg
ctgataaaca

ttetettttg

gectttgaag
gcatattcct
ttagaatttt
cttttteotga
caaaaagtte
agccaaatta
tttgactacc

atcaagatga

gegtgtegtg ttgtttetet 60
ttagggctta gatggctggt tagatctgtt 120
tagatctggt aggttatgct ggttaactgg 180
gttgttaate tggtagttgt atggggttct 240
geggtttgeg tggetegttg gttageotagg 300
tgattecagag atgtagttaa ccoctttacttg 360
atgtatgate tgtttegatg gtgctagata 420
tagcatgcge tgtttgtttg gtagtgttct 480
ataggattat ttctcaacat gatattagaa 540
tgttacatgt ttattettat gtaaggtttt 600
tgattettta tecatccaccot gagteocatge 660
tagatagectg ttgatatgta ctgotgetgt 720
ttctgttact tgttttggta tgecttagata 78O
tctttagtac tacctacctg atcagcttag B840
gattctttag taatacctac ctgatcaget 300
gttgattcte tagtactace tacctgataa 260
attgettagg ctcatetttt tettttegtt 1020
tgeatgtttt ctgettgtta aagattgatt 1080
tectacegeca ggoectaaccet tgttgetggt 1140

1155
cttgaacegg geoactaatge aagtatataa 60
tgaggtactt atgcaacctt acaattatca 120
atatcacaag aatatcatga accgtggata 180
atgtegeagt tggttatttt aaccatatta 240
acggaaaggg attaagcaag tagttagcaa 300
cacattggtc attccaggag gagtaatccc 360
caaacttgeca taatcgtttt cctagagggg 420
ggcaaageta aatgaaacae acgagaggea 480
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asacggactg
aaaagatatc
aaggegaatt
cctcaaagag
atgatattta
atattaatac
ataggaggaa
tgrcaaatcca
ggaggcggaa
gaagactgac
catgtatgtg
tatttgaagt
aataatcaaa
acctatatge
gagcaagtgy
atcttaatta
ttgttataat
atcteoctgta
ctcgtagaat
coccactegt
gaggagcggyg
caaccgaaac
gctteoogeoae
tggactcttc
cogteacgge
cecctoctege
ccgacceeca
cttectectte
ggctggatgg
tttegtagat
ctgegatttt

gattgtagat

acgtgataga
ccaatggcta
ccttetacygy
ttggtagcaa
gatagattga
atetatagtyg
cggaacagat
aggtgaaagg
gtctectagaa
tgaggaatgg
ggaaaagagy
gaagaggagc
gggctatgac
accatttteo
agagoactet
gactttgatc
gctactteat
ttetaagace
tgggaaagaa
caggeactgt
cctaacggeyg
ggcgcaaacyg
cactogetgy
ttcectegaaa
acgggattec
gtoctetece
gatctetete
cteoccectte
atcgagtggt
ggatttttyy

tgggggatet

gaaatcgtcco
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gtttttaata
aactttggat
caaactctag
ctttgagate
ttgaaagttyg
aatggatata
ctagcaatag
aagaaatgtt
agaagtcatt
attttggtgyg
cagtggcaac
ccatataggt
ctttecatecaa
tacatagatt
catttcatag
atcaagtgga
atgctaatte
ctatttagaa
atcecteegtt
atgtaaacgt
ccgactaget
ttgacgteat
togotgetag
ttgegtggty
ttecccacen
ccgteteate
gegageateqg
ccctetgggt
tecttagggcet
tgtagatctg
gagttgttaa

gcgeggtttg

aatatcaaat
ctatgtegta
aatagctggy
ttttgatoog
ggggtagggy
gaaaacacag
tagccaccaa
gaactatcca
tggctetgag
accgaggaaa
gatcgagaga
gaaaaataaa
ttttagaaaa
tttaacttcet
aacaagtgat
atecccattta
ttcaaageta
tacagaaatt
ccaaacgtga
cagcaactaoc
caacggacac
ctetetetet
ctgggococa
gagagggaga
ggcccctect
teecteetgtt
tegatecete
cggcegtgteg
tagatggctg
gtaggttatg
tetggtagtt

cgtggetegt
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atgtagagte
attcgtgttt
cgacaatggce
aaactcaatt
cgaaagcgaa
gatttecaat
agacgaggag
gaataaggeog
ggctcacttyg
ttggtgctgyg
ggagaaggga
aataatccat
gtgaaaacaa
tacttaacca
gaatgocoaac
tcttaataat
acategttaa
ttacagaaat
cctaagoccgg
gtggcaagta
caaccagcca
ctegegecoe
coggocggoe
ggggygcacct
cgtetecata
ccgtgaaceg
cteegegtea
tgttgtttet
gttagatctg
ctggttaact

gtatggggtt

tggttagcta

aaccaaagaa
taggacatac
ctcacgatag
atgtagtaca
gygggatctca
tcaagtagaa
gattctagat
gattggocaa
atgcgagaag
gttgcagagg
atgaggtaag
cgtggattca
ccggtttaac
tgttgactaa
ctgeattatt
cttggcaaca
acgaatacat
cagttcaatt
catggcacga
acgtogagag
accaccagcg
gcegtecegaa
cogttogtge
cgagacggaa
aataggegece
tgaacgcaac
aggtacggat
ctagttgett
ttgegttctg
ggtgatgcte
ctegtagoog

gggttagatc

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1580

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400



tgecteoggatt
tgtatetegt
tgatttgtee
tgtcgectceta
tatagctccg
gatatatgct
gttacttett
dettcaggat
tacgcttetg
agatatgctt
tcaagatacg
gttttctget
agtactacct

tecatettttt

cttgeaggtg

ttteattgtt
attecgtacet
gatcgaatcet
gatctgagta
gattagcatg
actgctgcte
ttgatatgtg
gaacatgcat
ctgttegttg
ctgctgttcg
cttctgectgt
tgttaaaggt
acctgataaa

ctttetettt

<210> 28

<211> 2004

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 28

gaatccaaca
taactgagaa
aattaattaa
ctacttctta
caaactaggg
gactcacact
deatagetag
gg9gggggggt
aaacggactyg
aaaagatatc
aaggeogaatt

cctcaaagag

cggcaagtta
ctacaagaaa
caactagcag
aagggctatt
gtttaaatcc
tatgacegtt
ttgttttgag
tcacecattee
acgtgataga
ccaatggeta
cettctacgy

ttggtageaa
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cctgatteag
gcatgtatga
ggtagcatge
gaataggatt
tatgttacat
attgattctt
cttagatage
gattctgtta
attetttagt
ttgattcttt
tcgttgattc
tgattgctta
catgcatgtt

tgtetacege

gccktttgaag
gcatattcct
ttagaatttt
ctttttectga
caaaaagttc
agccaaatta
tttgactace
atcaagatga
gtttttaata
aactttggat
caaactctag

ctttgagate

agatgtagtt
tctgtttega
gctgtttgtt
atttctcaac
gtttattctt
tatcatccac
tgttgatatg
cttgttttgg
actaecctace
agtaatacct
tctagtacta
ggctcatctt
ttetgettgt

caggectaac

cttgaaccgg
tgaggtactt
atatcacaag
atgtcgcagt
acggaaaggg
cacattggte
caaacttgeoa
ggcaaagceta
aatatcaaat
ctatgtcgta
aatagetggg

ttttgateeg
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aacctttact
tggtgcetaga
tggtagtgtt
atgatattag
atgtaaggtt
ctgagtccat
tactgctget
tatgettaga
tgatcagett
acctgatcag
cctacctgat
tttctttteg
taaagattga

cttgttgetg

gcactaatgc
atgcaacctt
aatatcatga
tggttatttt
attaagcaag
atteocaggag
taategtttt
aatgaaacac
atgtagagte
atteogtgttt
cgacaatgge

aaacteaatt

tgttcatett
taggtgegec
ctgattgatt
aagettggtt
ttaaacggaa
gcatgcttct
gttagatgat
taaatcaaga
agatagateca
cttagataga
aaacatgcat
ttgattctct
ttgottagte

gtgactettt

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3250

aagtatataa
acaattatca
accgtggata
aaccatatta
tagttagcaa
gagtaatece
ectagagggg
acgagaggcea
aaccaaagaa
taggacatac
ctcacgatag

atgtagtaca

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720



atgatattta
atattaatac
ataggaggaa
tgcaaatecea
ggaggcggaa
gaagactgac
catgtatgtg
tatttgaagt
aataatcaaa
acctatatgce
gagcaagtgyg
atettaatta
ttgttataat
atctcctgta
ctcgtagaat
ccecactegt
gaggagcggy
caaccgaaac
gcttcoccgeac
tggactctte
ccgtcacgge

coctectege

<210> 29

<211> 1158

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 29

gatagattga
atctatagtg
cggaacagat
aggtgaaagy
gtctctagaa
tgaggaatgg
ggaaaagagg
gaagaggagc
gggctatgac
accattttecce
agagcactct
gactttgate
gctacttcat
ttctaagacc
tgggaaagaa
caggcactgt
actaaecggeg
ggegeaaacy
cactcgctgg
ttcctcgaaa
acgggattcce

gtaectetece

ES 2691941 T3

ttgaaagttg
aatggatata
ctagcaatag
aagaaatgtt
agaagtcatt
attttggtgg
cagtggcaac
ccatataggt
ctttcatcaa
tacatagatt
catttcatag
atcaagtgga
atgctaattc
ctatttagaa
atccteocgtt
atgtaaacgt
ccgactaget
ttgacgtcat
tcgctgectag
ttgcgtyggtyg
ttccccacce

cogt

g9993tggggg
gaaaacacag
tagccaccaa
gaactatcca
tggetetgag
accgaggaaa
gatcgagaga
gaaaaataaa
ttttagaaaa
tttaacttct
aacaagtgat
atcecattta
ttcaaagcta
tacagaaatt
ccaaacgtga
cagcaactee
caacggocac
ctaetctatat
ctgggececca
gagagggaga

ggccectect

76

cgaaagcgaa
gatttccaat
agacgaggag
gaataaggceg
ggctcacttg
ttggtgetgyg
ggagaaggga
aataatccat
gtgaaaacaa
tacttaacca
gaatgccaac
tcttaataat
acatcgttaa
ttacagaaat
cctaagcogg
gtggcaagta
caaccagoea
cteqgegecea
ccggecggeo
gggggcacct

cgtctccata

ggggatctca
tcaagtagaa
gattctagat
gattggeoceaa
atgcgagaag
gttgcagagg
atgaggtaag
cgtggattca
ccggtttaac
tgttgactaa
ctgcattatt
cttggcaaca
acgaatacat
cagttcaatt
catggcacga
acgtegagag
accaceageg
gegtecegaa
ccgttegtge
cgagacggaa

aataggcgec

780

B40

900

980

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2004



<210> 30

gtacggatct
agttgettgg
gogttotgtt
tgatgctccet
cgtagcegga

gttagatcectyg

ttcatctttg
ggtgcgectg
gattgatttg
goettggttta
aaacqggaaga
atgettetgt
tagatgatce
aatcaagata
atagatcaag
tagatagato
acatgcoatgt
gattcteotag
gcttagtcte

gactctttet

<211> 2247
<212> ADN
<213> Arundo donax

<400> 30

tcacttgatg
gtgctgggtt
gaagggaatg
aatecatagt
aaaacaaceg
ttaaccatgt
tgccaacctg
taataatctt
togttaaacg
cagaaatcag
aageecggeat
geaagtaacyg

ccagccaaco

tcteocttect
ctggatggat
tegtagatgg
gegatttttg
ttgtagatga

cteoggatttt

tatctegtat
atttgtecga
tcgectcoctaga
tagcteegga
tatatgetac
tacttetttt
ttcaggatga
cgettetget
atatgecttct
aagatacget
tttetgettg
tactacctac

atctttttet

tgcaggty

cgagaaggaa
gcagaggcat
aggtaagtat
ggattcaaat
gtttaacace
tgactaagag
cattattatce
ggcaacattg
aatacatatc
ttecaattete
ggcacgaccee
tegagaggag

accagcgcaa
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cececttoce
cgagtggttc
atttttggtg
ggggatctga
aatcgteege

tcattgttec

tecgtacctge
tecgaatctgg
tetgagtaga
ttagcatgta
tgetgeteat
gatatgtget
acatgcatga
gttegttgat
gctgttegtt
toetgetgtte
ttaaaggttg
ctgataaaca

ttctettttyg

gactgactga
gtatgtggga
ttgaagtgaa
aatcaaagygyg
tatatgeace
caagtggaga
ttaattagac
ttataatgcet
tectgtatte
gtagaattgg
cactegteag
gagegggeet

cogaaacgge

ctotgggteg
ttagggectta
tagatctggt
gbtgttaate
goggtitgeg

tgattcagag

atgtatgatc
tagcatgecge
ataggattat
tgttacatgt
tgatteottta
tagatagetyg
ttotgttact
tctttagtac
gattctttag
gttgattete
attgettagg
tgcatgtttt

tctaccgeeca

ggaatggatt
aaagaggcaqg
gaggagccca
ctatgacett
attttectac
geactceteat
tttgatcatc
acttcatatg
taagacccta
gaaagaaate
geactgtatyg
aacggegecy

gcaaacgttyg
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gegtgtoegtyg
gatggctggt
aggttatget
tggtagttgt
tggetegttg

atgtagttaa

tgtttcgatg
tgtttgtttg
ttctcaacat
ttattettat
tecatececacet
ttgatatgta
tgttttggta
tacctacctg
taatacctac
tagtactace
cteatekttt
ctgettgtta

ggcctaacct

ttggtggace

tggcaacgat
tataggtgaa
tecatecaattt
atagattttt
tteatagaac
aagtggaatc
ctaattcttec
tttagaatac
cteegtteoea
taaacgteag
actagetcaa

acgtcatcte

ttgtttctet
tagatetgtt
ggttaactgg
atggggttct
gttagectagyg

cotttacttyg

gtgctagata
gtagtgttct
gatattagaa
gtaaggtttt
gagtecatge
ctgoetgetgt
tgettagata
atcagcttag
ctgatcagcet
tacctgataa
tottttegtt
aagattgatt

tgttgetggt

gaggaaattg
cgagagagga
aaataaaaat
tagaaaagtyg
aacttettac
aagtgatgaa
ccatttatct
aaagctaaca
agaaatttta
aacgtgacct
caacteegtyg
cggecaceaa

totctcotete

60
1290
180
240
300

360

429
480
5490
600
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1140

1158

60

120

180

2490

300

360

420

480

540

600

660

720

780



gogcoccogeg
gocggecceg
ggcacctcga
ctccataaat
tgaaccgtga
cgcgtcaagg
tgttteteta
agatctgttg
gttaactggt
tggggttctc
ttagctaggg
ctttacttgt
tgectagatag
tagtgttetyg
atattagaag
taaggtttta
agtccatgca
tgctgctgtt
gettagataa
teagettaga
tgatcagett
acctgataaa
cttttcocgttg
agattgattg
gttgctaggtg

<210> 31

<211> 1001

<212> ADN
<213> Arundo donax

<400> 31

tocegaaget
ttecgtgetgg
gacggaaccg
aggcgceocec
acgcaaccocg
tacggatctt
gttgettgge
cgttetgttt
gatgetectg
gtagccggat
ttagatctge
tcatctttgt
gtgcgeoetga
attgatttgt
cttggtttat
aacggaagat
tgcttcectgtt
agatgatcct
atcaagatac
tagatcaaga
agatagateca
catgcatgtt
attctctagt
cttagtctca

actotttett
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tcegecaccac
actcttectte
tcacggcacg
tecctegegte
acccccagat
ctcetteecte
tggatggate
cgtagatgga
cgatttttgyg
tgtagatgaa
tocggattttt
atctegtatt
tttgtoegat
cgetetagat
agctecggat
atatgctact
acttecttttg
tcaggatgaa
gettetgetyg
tatgettetg
agatacgctt
ttectgecttgt
actacctacc

tectttttett

gcaggtg

tegetggteg
ctcgaaattg
ggattcctte
ctetececeococeg
ctetetogeg
cccctteccee
gagtggttct
tttttggtgt
gggatctgag
atcgtecogeg
cattgttcct
cgtacctgca
cgaatcotggt
ctgagtagaa
tagcatgtat
gectgctcatt
atatgtgett
catgcatgat
ttegttgatt
ctgttegttg
ctgetgtteg
taaaggttga
tgataaacat

tctettttgt
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ctgctagetyg
cgtggtggag
cccacccgge
tctecatetee
agcatcgteg
tectgggtcegy
tagggcttag
agatctggta
ttgttaatet
cggtttgegt
gattcagaga
tgtatgatct
agcatgeget
taggattatt
gttacatgtt
gattectttat
agatagctgt
tectgttactt
ctttagtact
attetttagt
ttgattectet
ttgcttagge
gcatgttttce

ctaccgeccag

ggccccaccy
agggagaggy
cccteoctegt
toctgtteceg
atcecctecte
cgtgtegtgt
atggctggtt
ggttatgctg
ggtagttgta
ggctogttgg
tgtagttaac
gtttcgatgg
gtttgtttgg
tetcaacatyg
tattettatg
catccacctyg
tgatatgtac
gttttggtat
acctacctga
aatacctace
agtactacct
tcatcttttt
tgcttgttaa

gcctaacctt

840

900

9460

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

20440

2100

21460

2220

2247



tcacttgatg
gtgetgggtt

gaagggaatg

aatccatcgt
aaaacaaccqg
ttaaccatgt
tgccaacctg
taataatctt
tegttaaacg
cagaaatcag
aagcoggeat
gcaagtaacg
cragocaace
goegeacoegeyg
googgooeoeg
ggcacctcga

ctccataaat

cgagaaggaa
gcagaggcat

aggtaagtat

ggattcaaat
gtttaacacc
tgactaagag
cattattate
ggcaacattg
aatacatatec
ttcaattete
ggoacgacce
togagaggag
adcagegcaa
teccgaaget
ttegtgetgg
gacggaaccyg

aggegecece

<210> 32

<211> 1942

<212> ADN

<213> Arundo donax

<400> 32

catgttgact
acctgeatta
atcttggeoaa
aaacgaatac
atcagttcaa
ggecatggcac
taacgtagag
caaccaccayg
cegoegbocey
ccoccgttegt
ctogagacgg
taaataggcg

cgtgaacgca

aagagcaagt
ttatcttaat
cattgttata
atatctcctg
ttctcegtaga
gaccccacte
aggaggagcyg
cgcaacogaa
aagettecge
gotggactct
aaccgtcacg
cccoctecte

acocgaccog
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gactgactga
gtatgtggga
ttgaagtgaa
aatcaaaggg
tatatgcacec
caagtggaga
ttaattagac
ttataatget
toctgtatte
gtagaattgg
cactegtcag
gagcgggoct
cogaaacgge
tecgeaceac
actettette
tcacggecacyg

teoctegegte

ggagagcact
tagactttga
atgcetactte
tattctaaga
attgggaaag
gtecaggcact
ggcctaacgg
acggcgcaaa
accacteget
tctteocctcoga
gcacgggatt
gcgtcectcete

cagatctete

ggaatggatt
aaagaggcag
gaggagccca
ctatgacctt
attttectac
gcactcteat
tttgatecate
acttcatatg
taagaccocta
gaaagaaatc
gcactgtatg
aacggegecoy
gcaaacgttg
tegetggteg
ctcgaaattg
ggattcectte

ctcteeccecyg

ctecatttcat
tcatcaagtg
atatgctaat
ccctatttag
aaatcctccg
gtatgtaaac
cgecgactag
cgttgacgte
ggtcegetget
aattgogtgg
ccttcoccac
cocccgtcetea

tagegageat
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ttggtggacc
tggcaacgat

tataggtgaa

tcatcaattt
atagattttt
ttcatagaac
aagtggaatc
ctaattette
tttagaatac
cteogtteca
taaacgtcaqg
actagctcaa
acgtcatete
ctgetagetyg
cgtggtaggag
cccacccgge

t

gaggaaattg
cgagagagga

aaataaaaat

tagaaaagtg
aacttcttac
aagtgatgaa
ccatttatet
aaagctaaca
agaaatttta
aacgtgacct
caactcogtyg
cggccaccaa
toetetetete
ggcoccaceyg
agggagaggg

cccteectegt

60

120

180

240

200

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

260

1001

agaacaagtyg
gaatceocatt
tetteaaage
aatacagaaa
ttoccaaacgt
gtocagcaact
cteaacgges
atetetetet
agetgggoce
tggagaggga
ccggeococte
tctcctectyg

cgtegatcoce

atgaatgeca
tatcttaata
taacategtt
ttttacagaa
gacctaagcc
ccgtggcaag
accaaceage
ctetegegee
cacdggocgy
gagggggcac
ctcgtcoteoca
ttccocgtgaac

tectecgegt

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780



<210> 33
<211> 696
<212> ADN

caaggtacgg
ctctagttge
tgttgcgtte
ctggtgatge
ttctegtage
tagggttaga
cttgttecate
gataggtgeg
ttctgattga
agaagcttgg
ttttaaacgg
atgcatgett
ctgttagatg
gataaatecaa
ttagatagat
agcttagata
ataaacatge
cgttgattet
gattgottag

tggtgactet

<213> Arundo donax

<400> 33

catgttgact

acctgeoatta

atcttggcaa

aaacgaatac

atcagtteaa

ggcatggcac

taacgtcgag

caaccaccag

cogoegtcecocy

ceccegttegt

ctcgagacqgg

taaataggeg

atcttctect
ttggctggat
tgtttegtag
tcectgegatt
cggattgtag
tctgetegga
tttgtatete
cctgatttgt
tttgtegete
tttatagete
aagatatatyg
ctgttactte
atcetteagg
gatacgette
caagatatge
gatcaagata
atgttttctg
ctagtactac
toteatettt

ttettgeagy

aagagcaagt
ttatcttaat
cattgttata
atatctectyg
ttetegtaga
gaceceacte
aggaggageyg

cgcaaccgaa

aagctteocge
gctggactet
aaccgtcacg

ceeectecte
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tccteccect
ggatcgagtyg
atggattttt
tttgggggat
atgaaatcgt
tttttecattg
gtattegtac
cegategaat
tagatctgag
cggattagea
ctactgectge
ttttgatatg
atgaacatge
tgetgttegt
ttetgetgtt
cgecttetget
cttgttaaay
ctacctgata

ttetttetot

tg

ggagagcact
tagactttga
atgctactte
tatteotaaga
attgggaaag
gteaggeact
ggcctaacgg

acggegeaaa

accactcgect
tottcetega
gcacgggatt

gegtectete

tccoctetgyg
gttcttaggyg
ggtgtagatc
ctgagttgtt
ccgegeggtt
ttecctgatte
ctgeatgtat
ctggtageat
tagaatagga
tgtatgttac
tcattgatte
tgcttagata
atgattetgt
tgattettta
cgttgattet
gttecgttgat
gttgattget
aacatgecatyg

tttgtetace

ctcatttcat
tcatcaagty
atatgctaat
cectatttag
aaatocteeyg
gtatgtaaac
cgocgactag

cgttgacgte

ggtcgetget
aattgocgtog
ccttoccceac

cocegt
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gteggcgtgt
cttagatgge
tggtaggtta
aatctggtag
tgecgtggete
agagatgtag
gatctgttte
gogetgtttg
ttatttetea
atgtttatte
tttatcatcc
gctgttgata
tacttgtttt
gtactaccta
ttagtaatac
tctetagtac
taggectcate
ttttetgett

gacaggecta

agaacaagtg
gaatcccatt
tcttcaaage
aatacagaaa
ttecaaacgt
gteageaact
ctcaacggcc

atctctctet

agctgggece

tggagaggga

ccggeccctae

cgtgttgttt
tggttagatc
tgctggttaa
ttgtatgggg
gttggttagc
ttaaccttta
gatggtgecta
tttggtagtg
acatgatatt
ttatgtaagg
acctgagtec
tgtactgcty
ggtatgetta
cetgatcage
ctacctgate
tacctacctyg
tttttetttt
gttaaagatt

accttgttge

atgaatgcca
tatcttaata
taacatcgtt
ttttacagaa
gacctaagee
cegtggcaag
accaaccagc

ctctegegec

caccggecyy

gagggggcac

ctegtcteca

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1942

60
120
180
2490
300
360
420

480

340
600
660

696



ES 2691941 T3

81

<210> 34

<211> 3511

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 34
gtggccaget tttgttctag ttcaacggtc coggocttce gtgcacctaa tactacactg 60
attaatetat tgeagetaac ctcaaaagaa atacacttge agttgteotgt cccaatcaag 120
c¢cactageag actceteatgt cattgatgga ggazattaaa ttcagtettt gacghtggatg 180
caacaactge acagtatace atgeatcotta attagecgtt gtgtcaaagt ttgttttget 240
gacgttttga gaaaaccaac tttgaccaac aggagatgag cgtcttgegt ttggecacagt 300
gtaatggaat ccggecacgge aagttagact ctgtagtgtt ageggtetet ttacgtttgg 360
cacaatttaa ttgaatcccg gecatggeatg ttagaccgga gtgagoogge cecttttactyg 420
gtatgacact ccctetgtet tgagtgtege tgtgecaget tgtaccetetg tetatgttea 480
cagecegtge tgtgtaccta gaceeteegt ttgtecacat teattttaat ctetattgta 540
toettgteaaa acotaaaage ctaasaacgac totgataaag ggacagaaag attatacaag 600
agcaagtgta taatgaaata atgtaagcga gctatatgaa ttgtcacgtg tcatatttat 660
gttgagacga agaagagaaa ataaacacca tgcaaattta tggcgagtga tagatggeca 720
gatgggcaca aggcctccta tttottaaat cggattttgt aagaacgaaa aaagggactt 780
ataagagaat aggatagace atatatcaat gatgtagtat geatcaagat ctaactatta 840
tatgagtgaa ttgataaatt tattetaggt gacatggect taacgatgaa cagtacgtgg 900
ttaasatcaat agaacaatag ccaactctag cggetctaaa aaazagatata tattegtega 960
ggcactatta tgcaaccaca tagtcaactt caacgccget tgagtgegtt ctcatgtttt 1020
tttttteottyg caaattacge ttttctaaaa taaaataatt tggatcgtge aattatttca 1080
ctttaggtgt gocgtgactac gtgagtaaca attttgaatc tcagaaagga aataaaagta 1140
taatactget acctactttyg aggattcage ttgttactta aaacegtett taaggtcaaa 1200
tgeteaagat tcattcaaca attgaaacgt cteacatgat taazaccatgt ataaggatge 1260
taaggtettyg cttgacaatyg tttttotagg aatttecatet aactttttga gtgaaactat 1320
caaataataa ttttaaaaca attttataag agaagctccg gagataaaag ggcatctaat 1380



ctatgttaga
tgattttttt
gcacgtacac
attttgttgc
agcagaoogge
tgattagtat
aattgttteca
ccttagatgt
agaaaaagat
cattttttgt
ccattatctt
ccaaccagtg
cacctttgge
cctcecaccte
ttcegtteceg
cacgggggga
tagccagceco
cccgatcceco
cggcgatcat
ccecggtecat
aatagatctg
taggacatcg
cagtggggtt
ggaaacctgg
gategattte
tggtatgatg
aattgtcagg
ggctgtagat
atgtgtcaca
tatatggata
gottagatac

aaataaggat

agagtgaagt
gttatacgaa
gacgcetggty
cacggtgtac
gettggaget
atgtaagttt
ttattcteat
tttttttttt
toatgttttg
ttgattttag
caagtgaccg
aaccaccage
gcggcacyggco
cacctccace
cctectgect
ttecttttee
cgteccocaga
aattccctcg
ccteoecectece
ggttagggece
atggcgttat
atttaattte
agatcegtge
gatggttcta
atggtctgcet
ttagoetttg
tcataatttt
agtttcaate
tatatcttca
ggtatatatg
atgaagcaac

aggtatatgt

ES 2691941 T3

ttactceccte
aggagtatat
ctttaggtag
atttgggtag
tttatagttt
agetttttee
tctttaagag
gggtaaaget
gtagttttga
ttttagaage
tcagtgagee
gtcgagcecaa
atgtcggate
ggtggcggtt
gectcctctea
actgctcectt
ttctttcoecea
tetectecteg
tccctetete
tgctagttet
gatggttaac
ggatggtteg
tgttagggtt
gctgggaatce
atatecttgtt
ataaggttcyg
tagcattcct
tacctgtegg
tgattaagat
ttgctgtggy
gtgoctgttac

tgetgatggt

tgtcccaaaa
atcacaagat
acgttaatceg
acgtttgtca
gaaaagtgac
attgtaggtt
cccatataag
cgagettete
tttottgect
gtttatageca
gtttaacgge
gocgatgcaaa
tcecectetetyg
tecaagtecqg
gacggcacga
cctctteocet
acctcatett
cgagcctegt
taccttectet
gttectgttt
tcgtcatact
agateggtga
cgtagatgga
ctgggatggt
tegttgecta
atcgtgcotag
gtttttgttt
tttattttat
ggttggaatt
ttttactggt
agtttaataa

tttactgata

82

atagaattct
tgatgtcagt
ttgtttetge
caggcattgc
ggttttaatg
aagccttaag
cgttcatgaa
tatctaaaag
ccataataat
ggatttaaaa
gtcgacaagt
cggaacggeco
gccagagagt
ttcecgttecg
aaccgtgacg
tcectegoceg
tgtteggage
cgacceoceo
tctetagact
tttcecatgge
cttgcgatct
tccatggtta
ttectgattge
tctagetggt
ggtteogttt
ctacgtcoctyg
ggtttggttt
taaatttgga
atctecttcat
actttattag
ttocttgttta

ctttattaga

aagtatgaaa
tatgettagg
attttatttt
cactcaaaca
atgggtaage
gotoettacace
ttgtacatat
tagagaaatce
tttggtttac
tccaaaacta
ccaacggaca
gagacgttga
tccageteca
ttcegtteeg
gcaceggcag
ccgctataaa
acgcacacaa
cttcaaggta
agatcggcga
tgcgaggtaa
atggtcoctt
gtaccctagyg
tcagtaactg
tcgecagatga
aatetgteeg
cgcagcattt
tgtetggttyg
ttggatetgt
cttttagata
atatattecat
tctaataaac

tagtactttg

1440

1500

1550

1620

1680

1740

1800

1860

1320

1380

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2340

3000

3060

3120

3180

3240

3300
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acatgaagga acatcctgeg acagettaat aattattett catcetaataa aaagettget 3360
ttttaattat tttaattatt ttgatatact tggatgatgt catgecageag ctatgtgtga 3420

atttteggee ctgtetteat atgatgttta tttgettggg actgtttett tggetgataa 3480

83

cttaccectgt tgtttggtga tcoccttctgea g 3511

<210> 35

<211> 2371

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 35
gtggecaget tttgttetag tteaacggte ceggecttee gtgeacctaa tactacactg 60
attaatctat tgcagctaac ctcaaaagaa atacacttgc agttgtctgt cccaatcaag 120
ccactagcag actctcatgt cattgatgga ggaaattaaa ttcagtcttt gacgtggatg 180
caacaactgc acagtatacc atgcatctta attagccgtt gtgtcaaagt ttgttttget 240
gacgttttga gaaaaccaac tttgaccaac aggagatgag cgtettgegt ttggeacagt 300
gtaatggaat ccggeacgge aagttagact ctgtagtgtt ageggtetet ttacgtttgg 360
cacaatttaa ttgaatceceg geatggeatg ttagacegga ghtgageegge ccttttactg 420
gtatgacact ccctctgtct tgagtgtcge tgtgccaget tgtacctectg tctatgttca 480
cagcccgtge tgtgtaccta gaccctccgt ttgtccacat tcattttaat ctctattgta 540
tcttgtcaaa acctaaaagc ctaaaacgac tctgataaag ggacagaaag attatacaag 600
agcaagtgta taatgaaata atgtaagega geotatatgaa ttgtcacgtg tcatatttat 660
gttgagacga agaagagaaa ataaacacca tgeaaattta tggegagtga tagatggeca 720
gatgggcaca aggectecta tttettaaat cggattttgt aagaacgaaa aaagggactt 780
ataagagaat aggatagacc atatatcaat gatgtagtat gcatcaagat ctaactatta 840
tatgagtgaa ttgataaatt tattctaggt gacatggcct taacgatgaa cagtacgtgg S00
ttaaatcaat agaacaatag ccaactctag cggctctaaa aaaagatata tattcgtcga 960
ggecactatta tgcaaccaca tagtcaactt caacgecget tgagtgegtt cteatgtttt 1020
ttttttettg caaattacge ttttetaaaa taaaataatt tggateghtge aattatttea 1080
ctttaggtgt gegtgactac gtgagtaaca attttgaate tcagaaagga aataaaagta 1140
taatactgct acctactttyg aggattcagc ttgttactta aaaccgtctt taaggtcaaa 1200
tgctcaagat tcattcaaca attgaaacgt ctcacatgat taaaccatgt ataaggatgc 1260
taaggtcttg cttgacaatyg tttttctagg aatttcatct aactttttga gtgaaactat 1320
caaataataa ttttaaaaca attttataag agaagctcoog gagataaaag ggcatctaat 1380



ctatgttaga
tgattttttt
gcacgtacac
attttgttge
agcagccgygce
tgattagtat
aattgtttca
ccttagatgt
agaaaaagat
cattttttgt
ccattatett
ccaacecagtg
cacctttggc
cctccacctce
ttccgttcocg

cacgggggga

tagecagece

agagtgaagt
gttatacgaa
gacgetggtyg
cacggtgtac
gcttggaget
atgtaagttt
ttattctcat
tttttetett
tcatgttttg
ttgattttag
caagtgaceqg
aaccaccecage
gocggcacgygc
cacctccacec
ccteocctgect
ttecttttece

cgtcececaga
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ttactccecte
aggagtatat
ctttaggtag
atttgggtag
tttatagttt
agctttttee
tctttaagag
gggtaaagct
gtagttttga
ttttagaage
teagtgagee
gtegagecaa
atgtcggatc
ggtggeggtt
gctcctectea
actgcteett

ttetttecca

tgtcccaaaa
atcacaagat
acgttaatcg
acgtttgtcea
gaaaagtgac
attgtaggtt
cccatataag
cgagcttcte
tttcttgect
gtttatagea
gtttaaecqgge
gcegatgeaaa
tccectetetg
tccaagtccg
gacggcacga
cctettecct

a

atagaattct
tgatgtcagt
ttgtttctge
caggcattge
ggttttaatg
aagccttaag
cgttcatgaa
tatctaaaag
ccataataat
ggatttaaaa
gtegacaagt
cggaacggece
gccagagagt
ttccgtteocg
aaccgtgacg

tectegeecg

aagtatgaaa
tatgcttagg
attttatttt
cactcaaaca
atgggtaagec
gctcttacac
ttgtacatat
tagagaaatc
tttggtttac
tccaaaacta
ccaacggaca
gagacgttga
tccagcteca
ttcegttcecg
gcaccggcag

cogoetataaa

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2371

<210> 36

<211> 86

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 36

ccteateottt gtteoggagea cgcacacaac cegatecccca attcocecteogt ctotectege 60

gagecetegte gaccccoccoee ttcaag 86

<210> 37

<211> 1054

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 37

84



<210> 38

gtacggegat
cgacccggte
taaaatagat
ctttaggaca

aggcagtgyyg

ctgggaaacc
tgagatcgat
ccgtggtatg
tttaattgte
ttgggcetgta
tgtatgtgte
atatatatgg
catgcttaga
aacaaataag
ttgacatgaa
gotttttaat
tgaatttteg

taacttaccc

<211> 3142
<212> ADN
<213> Bouteloua gracilis

<400> 38

gaatcccgge
ctectgtettg
tgtacctaga
ctaaaagect
atgaaataat
aagagaaaat
geocteoctatt
gatagaccat
gataaattta
aacaatagee
caaccacata
aattacgctt
gtgactacgt

ctactttgag

catectcect
catggttagg
ctgatggegt
tcgatttaat

gttagatceg

tgggatggtt
ttcatggtct
atgttagcct
aggtcataat
gatagtttca
acatatatct
ataggtatat
tacatgaagc
gataggtata
ggaacatect
tattttaatt
gecctgtett

tgttgtttgg

atggcatgtt
agtgtecgetg
coctecgtit
aaaacgactc
gtaagcgagc
aaacaccatg
tecttaaatceg
atatcaatga
ttetaggtga
aactetageg
gtcaacttca
ttctaaaata
gagtaacaat

gattecagett
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ccetecctet
gectgetagt
tatgatggtt
tteggatggt

tgetgttagg

ctagctggga
getatatett
ttgataaggt
ttttageoatt
atctacctgt
tecatgattaa
atgttgetgt
aacgtgctgt
tgttgctgat
gegacagett
attttgatat
catatgatgt

tgatccttet

agaccggagt
tgcecagettg
gtcecacatte
tgataaaggg
tatatgaatt
caaatttatg
gattttgtaa
tgtagtatge
catggectta
gcetetaaaaa
acgcogettg
aaataatttg
tttgaatctce

gttacttaaa

ctctacctte
tetgtteoctg
aactecgteat
tcgagatcgg

gttcgtagat

atcctgggat
gtttegttge
tcgategtge
cotgtttttg
cggtttattt
gatggttgga
gggttttact
tacagtttaa
ggttttactg
aataattatt
acttggatga
ttatttgett

gcag

gageceggece
tacctectgte
attttaatet
acagaaagat
gtcacgtgtc
gcgagtgata
gaacgaaaaa
atcaagatct
acgatgaaca
aagatatata
agtgcgttct
gatcgtgcaa
agaaaggaaa

acegtettta

85

tcttetetag
ttttttecat
actcttgcga
tgatccatgg

ggattctgat

ggttctaget
ctaggttecg
tagctacgtc
tttggtttgg
tattaaattt
attatctett
ggtactttat
taattcttgt
atactttatt
cttecatetaa
tgteatgeag

gggactgttt

ttttactggt
tatgttcaca
ctattgtate
tatacaagag
atatttatgt
gatggccaga
agggacttat
aactattata
gtacgtggtt
ttegtegagg
catgtttttt
ttatttcact
taaaagtata

aggtcaaatg

actagatcgg
ggctgegagyg
tctatggtecc
ttagtaccet

tgcteagtaa

ggtteogcaga
tttaatctgt
ctgcgeoagea
ttttgtetgg
ggattggatce
catcttttag
tagatatatt
ttatctaata
agatagtact
taaaaagett
cagetatgtyg

ctttggetga

atgacactcc
gocecgtgetg
ttgtcaaaac
caagtgtata
tgagacgaag
tgggcacaag
aagagaatag
tgagtgaatt
aaatcaatag
cactattatg
ttttcttgea
ttaggtgtgc
atactgectac

ctecaagatte

540

600

660

720

840

900

960

1020

1054

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840



attcaacaat
tgacaatgtt
ttaaaacaat
agtgaagttt
tatacgaaag
cgctggtget
cggtgtacat
ttggagcttt
gtaagtttag
attctecatte
ttttttttgg
atgttttggt
gattttagtt
agtgaccgte
ccaccagcgt
ggcacggcat
cctocacegyg
tectgeoctge
ccttttecac
tceoccagatt
tteccctegte
tcoccteccte
ttagggcctg
ggcgttatga
ttaattteogg
atccgtgetyg
tggttcetage
ggtctgotat
agcectttgat
ataattttta
tttecaatcta

tatcttcatg

tgaaacgtct
tttctaggaa
tttataagag
acteccctetg
gagtatatat
ttaggtagac
ttgggtagac
tatagtttga
ctttttececat
tttaagagce
gtaaagctcg
agttttgatt
ttagaageogt
agtgageegt
cgagccaagc
gteggatete
tggoggttte
tectetecaga
tgetecttee
ctttcccaac
tetectegey
cctctecteta
ctagttectgt
tggttaactc
atggttcgag
ttagggtteg
tgggaatoct
atcttgttte
aaggtteoegat
gcattcctgt
cetgteggtt

attaagatgg
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cacatgatta
tttecatctaa
aagctccgga
tcccaaaaat
cacaagattyg
gttaategtt
gtttgtcaca
aaagtgacgy
tgtaggttaa
catataagcy
agcttctcta
tettgoctee
ttatagecagg
ttaacggogt
gatgcaaacyg
cotetoetgge
caagtccgtt
cggcacgaaa
tcttececette
ctcatctttyg
agcctegtey
ccttctette
tectgtettt
gtecatactct
atcggtgatce
tagatggatt
gagatggtte
gttgcetagg
cgtgetaget
ttttgtttgg
tattttatta

ttggaattat

aaccatgtat
ctttttgagt
gataaaaggg
agaattctaa
atgtcagtta
gtttctgcat
ggcattgececa
ttttaatgat
geccttaagge
ttcatgaatt
tctaaaagta
ataataattt
atttaaaatc
cgacaagtcc
gaacggccga
cagagagttc
cogttecgtt
ccgtgacggce
ctegeocogeo
ttecggagecac
accccecccct
tctagactag
teecatggety
tgegatctat
catggttagt
ctgattgete
tagetggtte
tteegtttaa
acgtectgeg
tttggtttty
aatttggatt

ctctteatet

86

aaggatgcta
gaaactatca
catctaatct
gtatgaaatg
tgecttaggge
tttattttat
ctcaaacaag
gggtaagctg
tcttacacaa
gtacatatce
gagaaatcag
tggtttacca
caaaactacc
aacggacacc
gacgttgaca
cagcteocace
cegttoegtt
accggcoagca
gctataaata
gcacacaacc
tcaaggtacg
atcggcgace
cgaggtaaaa
ggtcececttta
accctaggea
agtaactggy
gcagatgaga
totgteegtyg
cagcatttaa
tetggttggyg
ggatctgtat

tttagatata

aggtcttget
aataataatt
atgttagaag
atttttttgt
acgtacacga
tttgttgcca
cagccggcgc
attagtatat
ttgtttcatt
ttagatgttt
aaaaagattc
ttttttgttt
attatcttea
aaccagtgaa
cctttggege
tecaccteca
cocgtteoogee
cggggggatt
gccagococy
cgatceoccaa
gogatcatce
cggtccatgy
tagatctgat
ggacatcgat
gtggggttag
aaacctggga
togattteat
gtatgatgtt
ttgtcaggte
ctgtagatag
gtgtcacata

tatggatagg

900

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700

2760



tatatatgtt
gaagcaacgt
gtatatgttg
atcctgegac
taattatttt
gtettcatat

tttggtgatce

<210> 39
<211> 1999
<212> ADN
<213> Bouteloua

<400> 39
gaatceocgge
ctctgtcttg
tgtacctaga
ctaaaagcct
atgaaataat
aagagaaaat
gectectatt
gatagaccat
gataaattta
aacaatagcc
caaccacata
aattacgett
gtgactacgt
ctactttgag
attcaacaat
tgacaatgtt
ttaaaacaat
agtgaagttt
tatacgaaag

cgctggtget

gectgtgggtt
gctgttacag
ctgatggttt
agcttaataa
gatatacttyg
gatgtttatt

cttctgcagg

gracilis

atggecatgtt
agtgtegetg
ccctcegttt
aaaacgactc
gtaagegage
aaacaccatg
tettaaateg
atatcaatga
ttctaggtga
aactctagcg
gtcaacttea
ttectaaaata
gagtaacaat
gattcagctt
tgaaacgtct
tttctaggaa
tttataagag
actcectetg
gagtatatat

ttaggtagac
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ttactggtac
tttaataatt
tactgatact
ttattettea
gatgatgtea
tgecttgggac

tg

agaccggagt
tgccagettg
gtccacattc
tgataaaggg
tatatgaatt
caaatttatg
gattttgtaa
tgtagtatgce
catggcctta
gctctaaaaa
acgeegetty
aaataatttg
tttgaatcte
gttacttaaa
cacatgatta
tttcatctaa
aagcteogga
teccaaaaat
cacaagattg

gttaatcgtt

tttattagat
cttgtttatc
ttattagata
tectaataaaa
tgeageaget

tgtttetttg

gagecggeas
tacctctgte
attttaatct
acagaaagat
gtcacgtgte
gegagtgata
gaacgaaaaa
atcaagatct
acgatgaaca
aagatatata
agtgegttct
gategtgeaa
agaaaggaaa
accgtcttta
aaccatgtat
ctttttgagt
gataaaaggg
agaattctaa
atgtcagtta

gtttctgecat

87

atattcatgc
taataaacaa
gtactttgac
agettgettt
atgtgtgaat

getgataact

ttttactggt
tatgttcaca
ctattgtatc
tatacaagag
atatttatgt
gatggecaga
agggacttat
aactattata
gtacgtggtt
ttegtcgagg
catgtttttt
ttatttcact
taaaagtata
aggtcaaatg
aaggatgcta
gaaactatca
catetaatcet
gtatgaaatg
tgettaggge

tttattttat

ttagatacat
ataaggatag
atgaaggaac
ttaattattt
ttteggecet

taceetgttyg

atgacactee
gccegtgety
ttgtcaaaac
caagtgtata
tgagacgaag
tgggcacaag
aagagaatag
tgagtgaatt
aaatcaatag
cactattatg
ttttecttgea
ttaggtgtge
atactgectac
ctcaagattc
aggtcttgct
aataataatt
atgttagaag
atttttttgt
acgtacacga

tttgttgcca

2820
2880
2940
3000
3060
3120

3142

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140

1200



cggtgtacat
ttggagecttt
gtaagtttag
attcteattce
ttttttttgy
atgttttggt
gattttagtt
agtgaccgte
ccaccagceght
ggcacggeat
cetecacegg
tectgectge
ccttttecac

tccccagatt

ttgggtagac
tatagtttga
ctttttccat
tttaagagece
gtaaageteg
agttttgatt
ttagaagegt
agtgagcegt
cgagccaagc
gteoggatete
tggegagttte
tactoteaga
tgctecttee

ctttecccaa

<210> 40

<211> 1057

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 40

gtacggegat
cgacceggte
taaaatagat
ctttaggaca
aggcagtggy
ctgggaaacc
tgagategat
cegtggtatg
tttaattgte
ttgggctgta
tgtatgtgtc
atatatatgg
catgettaga

aacaaataag

ttgacatgaa
getttttaat
tgaatttteg

taacttacce

catectecet
catggttagy
ctgatggegt
tcgatttaat
gttagatccyg
tgggatggtt
tteatggtet
atgttageet
aggtcataat
gatagtttca
acatatatct
ataggtatat
tacatgaage

gataggtata

ggaacatcct
tattttaatt
geccetgtctt

tgttgtttgg
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gtttgtcaca
aaagtgacgg
tgtaggttaa
catataagcg
agcttoteta
tettgeoctee
ttatagcagg
ttaacggcgt
gatgcaaacg
coetetotgge
caagtocgtt
cggceacgaaa

tcttecctte

cecteectet
gectgetagh
tatgatggtt
ttoggatggt
tgetgttagg
ctagetggga
getatatett
ttgataaggt
ttttageatt
atctacectgt
tcatgattaa
atgttgetgt
ascgtgetgt

tgttgetgat

gcgacagctt
attttgatat
catatgatgt

tgatecttet

ggeattgcca
ttttaatgat
gecttaagge
ttcatgaatt
totaaaagta
ataataattt
atttaaaate
cgacaagtce
gaacggccga
cagagagtte
cogtteegtt
cogtgacgge

ctcgeecogee

ctetacette
tetgttectyg
aactegteat
togagategg
gttegtagat
atcctgggat
gtttegttge
tegategtge
cetgtbttttg
cggtttattt
gatggttgga
gggttttact
tacagtttaa

ggttttactg

aataattatt
acttggatga
ttatttgett

geaggtyg

88

ctcaaacaag
gggtaagctg
tcttacacaa
gtacatatcc
gagaaatcag
tggtttaceca
caaaactacc
aacggacacec
gacgttgaca
cagetecace
coegttaegtt
acecggeagea

gctataaata

cagcoeggcgc
attagtatat
ttgtttcatt
ttagatgttt
aaaaagatte
ttttttgttt
attatcttca
aaccagtgaa
cctttggege
tccacctoca
cegtteegee

cggggggatt

gecageoeoy

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

18460

1920

1980

1959

tettetetag
tttttteocat
actettgega
tgatccatgg
ggattctgat
ggttctaget
ctaggttecy
tagctacgte
tttggtttgy
tattaaattt
attatctctt
ggtactttat
taattettgt

atactttatt

cttcatectaa
tgtcatgcag

gggactgtte

actagatcgg
ggctgcegagyg
tetatggtec
ttagtaccct
tgctcagtaa
ggttecgcaga
tttaatetgt
ctgecgeagea
ttttgtetygyg
ggattggatc
catcttttag
tagatatatt
ttatetaata

agatagtact

taaaaagctt
cagctatgtyg

ctttggetga

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780

840

%00
960
1020

1057



<210> 41
<211> 2165
<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 41

gagaagctcc
ctgtecccaaa
tatcacaaga
gacgttaate
gacgtttgte
tgaaaagtga
cattgtaggt
gcccatataa
tcgagecttet
atttettgec
cgtttatage
cgtttaacgg
agcgatgcaa
ctecetetet
ttecaagteca
agacggcacg
tcctettece
aacctcatct
gocgagectog
ctacettote
tgttoctgtt

ctegteatac

gagatcggtg

ggagataaaa
aatagaattc
ttgatgtcag
gttgtttetg
acaggcattg
cggttttaat
taagccttaa
gegtteatga
ctatctaaaa
tccataataa
aggatttaaa
cgtcgacaag
acggaacggc
ggccagagag
gtteagtteco
aaaccgtgac
ttccteogeee
ttgttoggag
tcgaccccec
ttetetagace
ttttecatgyg
tettgegate

atccatggtt
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gggcatctaa
taagtatgaa
ttatgcttag
cattttattt
ccactcaaac
gatgggtaag
ggctcttaca
attgtacata
gtagagaaat
ttttggttta
atccaaaact
tccaacggac
cgagacgttg
tteocageteoe
gttecegttee
ggcaccggea
goccgctataa
cacgcacaca
ccttcaaggt
tagatecggeg
ctgegaggta
tatggtecet

agtaccctag

tctatgttag
atgatttttt
ggcacgtaca
tattttgttg
aagcagecgg
ctgattagta
caattgttte
teettagatg
cagaaaaaga
coattttttg
accattatet
accaaccagt
acacctttgg
acctecaccet
gtteegtteco
gcacgggggg
atagccagec
acccgatcee
acggecgatca
acccggtcoca
aaatagatet

ttaggacate

gcagtggggt

89

aagagtgaag
tgttatacga
cgacgcetggt
ccacggtgta
cgottggage
tatgtaagtt
attattcteca
tttttttttt
tteatgtttt
tttgatttta
tcaagtgace
gaaccaccag
cgcggcacgg
ccaccteoecae
gecctoctgee
attcotttte
ceghtoeocecayg
caattcececte
tccteectee
tggttaggge
gatggegtta
gatttaattt

tagatcogty

tttacteccct
aaggagtata
gctttaggta
catttgggta
ttttatagtt
tagcttttte
ttctttaaga
tgggtaaage
ggtagttttg
gttttagaag
gtcagtgage
cgtcgageca
catgtcggat
cggtggeggt
tgeteoetete
cactgetect
attctttece
gtetetecte
ctcoctetet
ctgetagtte
tgatggttaa
cggatggtte

ctgttagggt

€0

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

960

102Q

108Q

1149

1200

1260

1320

1380



<210> 42

tegtagatgg
cctgggatgg
ttegttgeet
gatcgtgecta
tgtttttgtt
gtttatttta
tggttggaat
gttttactgg
cagtttaata
ttttactgat
taattattet
ttggatgatg
atttgettag

aggtg

<211> 1022
<212> ADN
<213> Bouteloua gracilis

<400> 42

<210>43

gagaagctce
ctgtcccaaa
tatcacaaga
gacgttaatc
gacgtttgte
tgaaaagtga
cattgtaggt
gcccatataa
tcgagettcet
attteottgec
cgtttatage
cgtttaacgg
agcgatgcaa

ctcecctetet

ttcoccaagtce
agacggcacyg
toctetteoce

aa

attctgattg
ttetagectgg
aggttcegtt
gectacgtcct
tggtttggtt
ttaaatttgg
tatatettea
tactttatta
attettgttt
actttattag
tcatctaata
tcatgcagea

gactgtttet

ggagataaaa
aatagaattc
ttgatgtcag
gttgtttetg
acaggeattyg
cggttttaat
taagccttaa
gcgttcatga
ctatctaaaa
teccataataa
aggatttaaa
cgtegacaag
acggaacggc

ggccagagaqg

gttcogttec
aaaccgtgac

ttecteogeece
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ctcagtaact
ttegecagatg
taatctgtec
gogoageatt
ttgtetggtt
attggatctg
tottttagat
gatatattca
atctaataaa
atagtacttt
aaaagcttgce
gctatgtgtyg

ttggetgata

gggcatctaa
taagtatgaa
ttatgcttag
cattttattt
ccactcaaac
gatgggtaag
ggctcttaca
attgtacata
gtagagaaat
ttttggttta
atccaaaact
tocaacggac
cgagacgttg

ttccagctoo

gttcocecgttee

ggcacoggea

gocgctataa

gggaaacctyg
agatcgattt
gtggtatgat
taattgtcag
gggetgtaga
tatgtgtcac
atatatggat
tgottagata
caaataagga
gacatgaagyg
tttttaatta
aattttcgge

acttacceotg

tctatgttag
atgatttttt
ggcacgtaca
tattttgttyg
aageageegy
ctgattagta
caattgtttc
tccttagatg
cagaaaaaga
ccattttttyg
accattatet
accaaccagt
acacctttgg

acctccacct

gktcegttee

geacgggagy

atagccagece
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ggatggttct
catggtctge
gttageoettt
gtcataattt
tagtttcaat
atatatcttc
aggtatatat
catgaagcaa
taggtatatg
aacatcctge
ttttaattat
cctgtottca

ttgtttggty

agctgggaat
tatatcttgt
gataaggtte
ttagcattec
ctacctgteg
atgattaaga
gttgetgtgg
cgtgetgtta
ttgetgatgg
gacagcttaa
tttgatatac
tatgatgttt

atcettotge

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1930

2040

2100

2160

2165

aagagtgaag
togttatacga
cgacgctggt
ccacggtgta
cgettggage
tatgtaagtt
attattctca
jAA-AAASAAA
ttcatgtttt
tttgatttta
tecaagtgace
gaaccaccag
cgoggcacgy

ccacctccac

goctectgee
attcctttte

cagteocccag

tttactccct
aaggagtata
gctttaggta
catttgggta
ttttatagtt
tagettttte
ttctttaaga
tgggtaaagc
ggtagttttg
gttttagaag
gtecagtgage
cgtegageca
catgtcggat

cggtggeggt

tgotectete
cactgcteet

attctttece

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

300

860

1020

1022



<211>1903
<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 43

actcaaacaa
tgggtaagcect
ctcttacaca
tgtacatatc
agagaaatca
ttggtttace
ccaaaactac
caacggacac
agacgttgac
ccagctccac
teegttecgt
caccggeage
cgctataaat
cgcacacaac
ttcaaggtac
gatcggcgac
gegaggtaaa
tggtecettt
tacectagge
cagtaactgg
cgcagatgag

atctgtceogt

gcageattta

gcagceggceg
gattagtata
attgtttcat
cttagatgtt
gaaaaagatt
attttttgtt
cattatctte
caaccagtga
acctttggcg
ctccacctec
tecegttecge
acggggggat
agcecageooce
ccgatcccca
ggcgatcatc
ccggtccatg
atagatctga
aggacatcga
agtggggtta
gaaacctggg
atcgatttca
ggtatgatgt

attgtecaggt

ES 2691941 T3

cttggagett
tgtaagttta
tattctcatt
tttttttttg
catgttttgg
tgattttagt
aagtgaccgt
accaccagcg
cggcacggca
acctccaccg
cteoctgectyg
tecttttcca
gtececagat
attcecctegt
ctcecctcect
gttagggect
tggegttatg
tttaattteg
gateegtget
atggttctag
tggtctgeta
tagcctttga

cataattttt

ttatagtttg
gctttttceca
ctttaagagc
ggtaaagctc
tagttttgat
tttagaageg
cagtgagecg
tcgagccaag
tgtcggatcet
gtggoggttt
ctecteoteag
ctgetoctte
tettteccaa
ctctectege
cccteocteotot
gctagttctg
atggttaact
gatggttega
gttagggtte
ctgggaatcc
tatcttgttt
taaggttcga

agcattoctg

91

aaaagtgacyg
ttgtaggtta
ccatataagcec
gagcttctct
ttettgeocte
tttatageag
tttaacggeg
cgatgcaaac
cocctctetgg
ccaagtccgt
acggcacgaa
ctettocoett
cctcatettt
gagcctcegte
accttctett
ttecectgtttt
cgtecatacte
gateggtgat
gtagatggat
tgggatggtt
cgttgcctag
tegtgctage

tttttgtttg

gttttaatga
agccttaagg
gttcatgaat
atctaaaagt
cataataatt
gatttaaaat
tegacaagte
ggaacggccyg
ccagagagtt
tccgttcocegt
accgtgacgyg
ceteogecege
gtteggagea
gaccceccccc
ctctagacta
ttccatgget
ttgegatcta
ceatggttag
tetgattget
ctagctggtt
gttccgttta
tacgtcctge

gtttggtttt

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380



ES 2691941 T3

gtctggttgg gctgtagata gtttcaatct acctgtcggt ttattttatt aaatttggat 1440
tggatctgta tgtgtcacat atatcttcat gattaagatg gttggaatta tetettcatce 1500
ttttagatat atatggatag gtatatatgt tgetgtgggt tttactggta ctttattaga 1560
tatattcatg cttagataca tgaagcaacg tgctgttaca gtttaataat tettgtttat 1620
ctaataaaca aataaggata ggtatatgtt gctgatggtt ttactgatac tttattagat 16380
agtactttga catgaaggaa catcctgcga cagecttaata attattette atctaataaa 1740
aagettgett tttaattatt ttaattattt tgatatactt ggatgatgte atgeageage 1800
tatgtgtgaa tttteggeece tgtettcata tgatgtttat ttgettggga ctgtttettt 1860
ggctgataae ttaccetgtt gtttggtgat cettetgeag gtg 1903
<210> 44
<211> 760
<212> ADN
<213> Bouteloua gracilis
<400> 44
actcaaacaa gcagccggcg cttggagett ttatagtttg aaaagtgacg gttttaatga 60
tgggtaaget gattagtata tgtaagttta getttttcca ttgtaggtta agecttaagg 120
ctcttacaca attgtttcat tattctecatt ctttaagage ccatataage gttecatgaat 180
tgtacatate cttagatgtt tttttttttg ggtaaagete gagocttetet atctaaaagt 240
agagaaatca gaaaaagatt catgttttgg tagttttgat ttcttgocctec cataataatt 300
ttggtttacc attttttgtt tgattttagt tttagaageg tttatageag gatttaaaat 360
ccaaaactac cattatette aagtgacegt cagtgagoeqg tttaacggeg tcgacaagtoe 420
caacggacac caaccagtga accaccagoeg togagocaag cgatgcaaac ggaacggeceg 480
agacgttgac acctttggcg cggcacggeca tgtcggatct ccctctctgg ccagagagtt 540
ccagctcecac ctccacctee acctcoccaccyg gtggeggttt ccaagtcegt teegttocgt 600
tececgtteoegt tcococgttecge ctoctgeoctg ctectetcag acggoacgaa aceghgacgg 660
caccggoage acggggggat tectttteca ctgetectte ctettecett cctegecege 720
cgetataaat agecageccee gtecccagat tcettteccaa 760
<210> 45
<211> 3234
<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 45

ggectettta cgtttggecac aacttagttg aatceggett ccggcaaact atatggecaag 60

ttagacccaa gtgtgageccg gcoccaccgcaa gttattgtga cattatacgt aggaagcaag 120
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tgtataataa
ttaagatgaa
gaggcctoct
taagagaatg
tttttttata
atggatgaac
catcaaggea
agtttttttt
gcaaatttet
gactgctget
aaaccgtetc
taaatcatat
tggatgaaac
tcgtctatgt
taagcatgaa
accgtecatge
aatecggggaa
taccattttt
ttttgagtac
acacgtaagg
attctegaag
ataacaccga
tatttgaace
aggaactaaa
agceooctact
tecatgecete
tattttattc
cgagggtaac
ttaacggegt
agccaagcoga

cgagacttcc

gaatatgaga
gaggagagaa
agctatttcc
tggtaagtaa
tectattttac
aaaaaagtca
cttotatgea
ttcttgcaaa
ctctaggtgt
tactttggag
taaggccaat
aaagtttcta
tatcaaacac
tattataaga
ttgetttett
ttagatcectt
aaatcatgtt
tgtttgattt
acagtacaac
aaaccctaca
tcactattgg
gaaatcccgt
cgagtgggta
ateggtagag
ttaggtataa
ctaaaattta
cactagaatt
tagagttget
cgacaagtct
cgttgacatc

getecaccte
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taatgtaage
taaacggtac
ataaatcgga
gcatacteece
tatacattag
aagtgactta
accacatagt
aattgtttct
gtgtgtgact
attacaatat
tgctcaagat
agtecttgttt
taattttaaa
gtaaagtegt
tttggacaaa
ttatggtaaa
ttggttgttt
tagttttaga
gcagacgcte
ccttgagecac
cacctegtta
aacaaatcca
gattccaceg
ageccagaca
aatgcaacac
ctectaaaac
gattataaat
ctaaacggac
aatctaacgg
ttggcgegge

ccaccggtgg

agctatatga
gtaaatttat
ttttgtaaga
teccgtttcaa
atataataat
caatttggaa
caacttgaat
ttttttttaa
gtgtgagtaa
atttctaaaa
tcattcaaca
gacaagattt
aaatataaga
ctattctett
aggagtatge
gocttcacctt
ttatttctaa
gaagcgttta
atacacgceac
cttogaagga
tcaacgagaa
gtaaaatacg
caaaggaccet
daaacctttt
tagtggaget
cctagetata
ttagecetett
cttatettea
acaccaacca
acggcatctce

cggtttccga
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attatcacgt
agcgagtgat
acaaaaaaga
attataagtt
gtgtetagat
cggagggagt
geogettgag
aaaagtataa
caatttctet
tgecttegatt
attgaaacgt
ttttagattt
gaageteegg
cgteccaaca
cacaacacaa
ctataatcta
cctecacaat
taacaggacc
gcacaatgtc
ctgagoogge
cgtegettac
agcaccecgta
aaccagatca
ctaagageoaa
tctaaataaa
ggagectect
aaattttata
agtgacctea
gagaaccaca
cctggogtet

gtecegtteeg

catatttatg
agacgggcac
ggacttatta
gttttaactt
acataataaa
aagttcaagec
tgocttetca
tttggatcgt
agttgtgcgt
acttatttat
ctcacatgat
tcatctaaat
agataaaagg
tatataattc
gaatgatgte
acaatagaga
aactttggtt
taaaatcttt
ctetatgaac
aaatctagag
cacttaaage
ccaagttgaa
tttegoaaac
ctocagtgaa
cttetatttt
atccatecte
agttgggagt
gtgageccegt
gecagegocg
ggtcceocectee

ccteectetea

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1380



cacggeacga
cottteocctt
cotecatette
cgtegegagce
tctectacctt
gtacaataga
tocatggetyg
tgegatetat
ctgtgateoca
gatggattct
aagatcgatt
tgttatgatc
aattgteagyg
ggctgtagat
tgtttatttt
tcgataggta
tagatacatg
taaggatagg
ataattagte
tgteatatge

gggactgttt

aaccttgacg
cctagaoage
toegtgttgtt
ctcgtcgatce
ctctctetta
ttggcgattc
cgaggcacaa
ggteccttta
tggttagtac
gattgctcag
tcatgatatg
ttagtctttg
tcataatttt
agttteaate
attaaatttyg
tatatgttgce
aaacaacgtg
tgctgcagtt
ttcatcaaat
ageatctgtyg

ctttggetga

<210> 46

<211> 2100

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 46

ggectettta
ttagacccaa
tgtataataa
ttaagatgaa
gaggcctect
taagagaatg

tttttttata

egtttggeac
gtgtgageceg
gaatatgaga
gaggagagaa
agctatttec
tggtaagtaa

tctattttac
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goaccggeag
tgctataaat
cggoccaace
cccgcttcaa
gggcgtgcety
atggttaggy
tagatctgat
ggagtttagg
cctaggeagt
taactgggaa
ctatatcttg
ataaggtteg
tageatgect
tttgtetgac
gatctgtatg
tgtogttttt
ctgttacagt
agttttactg
aaaaagcata
tgaatttttg

taactcacce

aacttagttyg
gccaccgcaa
taatgtaagc
taaacggtac
ataaatcgga
geatactece

tatacattag

cacgggggat
agecagogeg
cgatogatod
ggtacagcga
gttctgttce
cctgctagtt
ggegttatga
acatogattt
ggggttagat
tcctgggatg
tttggttgee
gtcgtgectag
tttttttatt
tgggetgtag
tgtgteatat
tactgttcct
ttaatagttc
gtactttttt
ttttttaatt
goeectgtett

tgttgtttgyg

aatecggett
gttattgtga
agctatatga
gtaaatttat
ttttgtaaga
tecgttteaa

atataataat
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tocgttecea
atccceaget
ccaattacct
tcgatcgatc
tgtttttcca
ctgttceoctgt
tggttaactt
aattteggat
cogtgetgtt
gttctagctg
gtggttccgt
ctacgteoctyg
ggtttggttt
atagtttcaa
atctteatet
ttatgagata
ttgtttatct
tgacatgaac
atttegatat
catatgatgt

tgatcettet

coggeaaact
cattatacgt
attatcacgt
agcgagtgat
acaaaaaaga
attataagtt

gtgtctagat

cggetectte
tettecocaa
egtegtotet
atcctcgete
tggctgegag
tttttttttt
gteatactet
agttogagat
atggtteogta
gttcgcagat
taaatctgtc
tgcagcactt
tgtetgactyg
tettoctgte
tttagatata
tattcatgct
aataaacaaa
ctacggctta
acttgaatga
ttatttgett

gcag

atatggcaaqg
aggaagcaaqg
catatttatg
agacgggcac
ggacttatta
gttttaactt

acataataaa

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3234

&0

120

180

240

300

360

420



atggatgaac
catcaaggeca
agtttttttt
gcaaatttct
gactgectget
aaaccgtctc
taaatcatat
tggatgaaac
tegtetatgt
taagcatgaa
accgtcatge
aatcggggaa
taccattttt
ttttgagtac
acacgtaagg
attctecgaag
ataacaccga
tatttgaacc
aggaactaaa
agcecctact
teatgeocte
tattttattc
cgagggtaac
ttaacggcgt
agccaagega
cgagacttaoc
cacggeacyga

cocttteoecott

aaaaaagtca
cttctatgea
ttcttgcaaa
ctctaggtgt
tactttggag
taaggccaat
aaagttteta
tatcaaacac
tattataaga
ttgetttett
ttagatecett
aaatcatgtt
tgtttgattt
acagtacaac
aaaccctaca
tcactattgg
gaaatccegt
cgagtgggta
atcggtagag
ttaggtataa
ctaaaattta
cactagaatt
tagagttget
cgacaagtct
cgttgacate
getocacate
aaccttgacy

cctogocege
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aagtgactta
accacatagt
aattgtttct
gtgtgtgact
attacaatat
tgctcaagat
agtettgttt
taattttaaa
gtaaagtegt
tttggacaaa
ttatggtaaa
ttggttgttt
tagttttaga
goagacgetoe
cottgageac
cacctcgtta
aacaaatcca
gattccaceg
agcocagaca
aatgcaacac
ctectaaaace
gattataaat
ctaaacggac
aatctaacgyg
ttggegegge
ccacceggtgyg
gcaccggeag

tgctataaat

caatttggaa
caacttgaat
ttttttttaa
gtgtgagtaa
atttctaaaa
tcattcaaca
gacaagattt
aaatataaga
ctattetott
aggagtatgc
gecttcacctt
ttatttctaa
gaagcegttta
atacacgcac
cttegaagga
tcaacgagaa
gtaaaatacyg
caaaggacct
aaaacctttt
tagtggaget
cctagetata
ttagcecktett
cttatctteca
acaccaacca
acggeatote
cggttteaga

cacgggaggat

agccageece

cggagggagt
gocgettgag
aaaagtataa
caatttctct
tgcttegatt
attgaaacgt
ttttagattt
gaagctocgg
cgtocccaaca
cacaacacaa
ctataatcta
cctccacaat
taacaggacc
goacaatgte
ctgageegge
cgtcgettac
agcaccegta
aaccagatca
ctaagageaa
tcotaaataaa
ggagectoet
aaattttata
agtgacctca
gagaaccacc
cetggegtet
gtecgtteog
teegttecca

atcceoroaget

aagttcaagc
tgcettctea
tttggategt
agttgtgegt
acttatttat
ctcacatgat
tcatctaaat
agataaaagg
tatataatte
gaatgatgtc
acaatagaga
aactttggtt
taaaatecttt
cteotatgaac
aaatctagag
cacttaaagc
ccaagttgaa
tttcgraaac
ctecagtgaa
cttetatttt
atcecateocte
agttgggagt
gtgagecegt
gccagcgecy
ggtecectoe
cetoctetea
cggetectte

tetteoocccaa

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

13380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1980

2040

2100

<210> 47

<211>91

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 47

95
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cctcatcttec tcegtgttgtt cggocccaace cgatcgatcc ccaattccct cgtcogtetet 60
cgtogogage ctogtecgate cocecgettcaa g a1

<210> 48

<211> 1043

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 48
gtacagcgat cgatcgatca tecctcecgetct ctctacctte tetetettag ggegtgetgg 60
ttetgtteet gtttttccat ggectgegagg tacaatagat tggegattca tggttaggge 120
ctgctagtte tgttcetgtt tttttttttt ccatggetge gaggecacaat agatctgatg 180
gecgttatgat ggttaacttg tcatactcectt gegatctatg ghteccctttag gagtttagga 240
catcgattta atttcggata gttcgagatc tgtgatcecat ggttagtacc ctaggcagtg 300
gggttagatc cgtgectgtta tggttecgtag atggattetg attgectcagt aactgggaat 360
cctgggatgg ttctagetgg ttegeagata agategattt catgatatge tatatcttgt 420
ttggttgeceg tggttecgtt aaatetgtet gttatgatet tagtetttga taaggttegg 480
tcgtgctage tacgtcectgt gecagcactta attghtcaggt cataattttt agcatgecctt 540
ttttttattg gtttggtttt gtctgactgg gectgtagata gtttcaatcet ttgtctgact 600
gggctgtaga tagtttcaat cttectgtcet gtttatttta ttaaatttgg atctgtatgt 660
gtgteatata tettcatett ttagatatat cgataggtat atatgttget gtegtttttt 720
actgttectt tatgagatat attcatgett agatacatga aacaacgtge tgttacagtt 780
taatagttet tgtttateta ataaacaaat aaggataggt getgeagtta gttttactgg 840
tacttttttt gacatgaacc tacggcttaa taattagtct tcatcaaata aaaagcatat 3500
tttttaatta tttcgatata cttgaatgat gtcatatgca gcatctgtgt gaatttttgg 560
ccctgtectte atatgatgtt tatttgettg ggactgtttce tttggectgat aactcaccet 102Q
gttgtttggt gatecettetg cag 1043

<210> 49

<211> 3176

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 49

aagttagace caagtgtgag ccoggecaceg caagttattg tgacattata cgtaggaage 60
aagtgtataa taagaatatyg agataatgta agcagctata tgaattatca cgtcatattt 120

atgttaagat gaagaggaga gaataaacgg tacgtaaatt tatagcgagt gatagacggg 180
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cacgaggect
ttataagaga
cttttttttt
aaaatggatyg
ageccatcaag
tcaagttttt
cgtgcaaatt
cgtgactgect
tataaacecgt
gattaaatca
aattggatga
aggtcgtcta
ttetaageat
gtcaccgteca
agaaatcgog
gtttaccatt
tttttttgag
aacacacgta
gagattcteg
agcataacac
gaatatttga
aacaggaact
gaaagecccct
tttteocatgee
ctctatttta
agtcgagggt
cgtttaacgg
ccgagcecaag
tccegagact
tcacacggea

ttecettteo

cctagctatt
atgtggtaag
atatctattt
aacaaaaaaq
gecacttetat
tttttettge
tctetctagg
gecttactttg
ctectaaggee
tataaagttt
aactatcaaa
tgttattata
gaattgettt
tgcttagatc
gaaaaatcat
ttttgtttga
tacacagtac
aggaaaccct
aagtcactat
cgagaaatce
acccgagtgg
aaaatcggta
actttaggta
ctectaaaat
ttccactaga
aactagagtt
cgtcgacaag
cgacgttgac
tecgetecac
cgaaaccttg

cttectegeo
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tccataaate
taagcatact
tactatacat
tcaaagtgac
gcaaccacat
aaaaattgtt
tgtgtgtgtg
gagattacaa
aattgctcaa
ctaagtcttg
cactaatttt
agagtaaagt
ctttttggac
cttttatggt
gttttggttyg
ttttagtttt
aacgcagacg
acaccttgag
tggcacctcg
cgtaacaaat
gtagattcca
gagagcccag
taaaatgcaa
ttactectaa
attgattata
gctetaaacyg
tctaatctaa
atcttggege
cteocccacegg
acggcaccgg

cgetgctata

ggattttgta
ccetoogtet
tagatataat
ttacaatttyg
agtcaacttg
tctttttttt
actgtgtgag
tatatttcta
gattcatteca
tttgacaaga
aaaaaatata
cgtctattet
aaaaggagta
aaagcttcac
tttttatttc
agagaagcgt
ctcatacacg
caccttogaa
ttatcaacga
ccagtaaaat
ccgcaaagga
acaaaaacct
cactagtgga
aaccctaget
aatttagcect
gaccttatet
cggacaccaa
ggcacggeat
tggecggttte

cagcacgyggyg

aatagccagc
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agaacaaaaa
caaattataa
aatgtgteta
gaacggaggyg
aatgcecgett
taaaaaagta
taacaatttc
aaatgcttceg
acaattgaaa
tttttttaga
agagaagcete
cttegtecca
tgecacaaca
cttctataat
taacctccac
ttataacagg
cacgcacaat
ggactgagec
gaacgtcgct
acgagcaccc
cctaaccaga
tttctaagag
gcttctaaat
ataggagecet
cttaaatttt
tcaagtgace
ccagagaacc
ctecctggeg
cgagtecegtt
gattcecgttc

cccatceoceca

agaggactta
gttgttttaa
gatacataat
agtaagttca
gagtgcectte
taatttggat
tctagttgtg
attacttatt
cgtetcacat
ttttcatcta
cggagataaa
acatatataa
caagaatgat
ctaacaatag
aataactttyg
acctaaaatec
gtcctectatyg
ggcaaatcta
taccacttaa
gtaccaagtt
tcatttegea
caacteccagt
aaacttctat
cctatccate
ataagttggg
tcagtgagece
accgccagceg
totggtocee
ccgectecte
ccacggetce

gcttetteee

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

500

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1980

2040



caacctcatc
tctegtegeg
ctctetcectac
gaggtacaat
ttttecatgg
tecttgegate
gatctgtgat
gtagatggat
gataagatcg
gtetgttatg
ttaattgtea
tgggetgtag
tectgtttatt
tatcgatagg
cttagataca
aataaggata
taataattag
gatgtcatat

ttgggactgt

<210> 50

<211> 2043
<212> ADN
<213> Bouteloua gracilis

<400> 50

aagttagacc
aagtgtataa
atgttaagat
cadgaggedct
ttataagaga
ctttettttt
aaaatggatg
agccatcaag

tcaagttttt

ttctegtgtt
agecctegteg
cttctetcete
agattggega
ctgecgaggea
tatggtcect
ccatggttag
tctgattget
atttcatgat
atettagtct
ggtecataatt
atagttteaa
ttattaaatt
tatatatgtt
tgaaacaacg
ggtgctgeag
tcttecatcaa
gcagcatetg

ttctttgget

caagtgtgag
taagaatatg
gaagaggaga
cctagetatt
atgtggtaag
atatctattt
aacaaaaaag
gcacttetat

tttttettge

ES 2691941 T3

gttcggecca
atccoccgett
ttagggcgtyg
ttecatggtta
caatagatet
ttaggagttt
taccctaggc
cagtaactgg
atgctatatc
tgataaggtt
tttagecatge
tctttgtetg
tggatctgta
goctgtegttt
tgctgttaca
ttagttttac
ataaaaagca
tgtgaatttt

gataactcac

ccggocaccyg
agataatgta
gaataaacgg
teocataaate
taagcatact
tactatacat
tcaaagtgac
gcaaccacat

aaaaattgtt

acccgatcga
caaggtacag
ctggttctgt
gggectgeta
gatggegtta
aggacatcga
agtggggtta
gaatcctggg
ttgtttggtt
cggtegtget
ctttttttta
actgggetgt
tgtgtgtcat
tttactgttc
gtttaatagt
tggtactttt
tattttttaa
tggecectgte

cctgttgttt

caagttattg
agcagcetata
tacgtaaatt
ggattttgta
cccteogttt
tagatataat
ttacaatttg
agtcaacttg

tetttttttt

98

tcceccaattc
cgatcgatcg
tectgttttt
gttctgttec
tgatggttaa
tttaattteg
gatccgtgct
atggttctag
goccgtggttce
agctacgtec
ttggtttggt
agatagttte
atatcttcat
ctttatgaga
tettgtttat
tttgacatga
ttatttegat
ttecatatgat

ggtgatcctt

tgacattata
tgaattatca
tatagcgagt
agaacaaaaa
caaattataa
aatgtgtcta

gaacggaggyg

aatgccegett

taaaaaagta

cctegbegte
atcatcctcg
ccatggectge
tgtttttttt
cttgteatac
gatagttega
gttatggttc
ctggttcgca
cgttaaatct
tgtgcageac
tttgtetgace
aatettoctg
cttttagata
tatattcatg
ctaataaaca
acctacgget
atacttgaat
gtttatttge

ctgcag

cgtaggaagec
cgteatattt
gatagacggg
agaggactta
gttgttttaa
gatacataat
agtaagttca
gagtgectte

taatttggat

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3176

60
120
180
240
300
360
420
480

540



cgtgcaaatt
cgtgactgct
tataaacegt
gattaaatca
aattggatga
aggtcgtcta
ttctaageat
gtcaccgtca
agaaatcggg
gtttaccatt
tttttttgag
aacacacgta
gagattcteg
agcataacac
gaatatttga
aacaggaact
gaaagccccht
ttttecatgec
ctetatttta
agtegagggt
cgtttaacqgg
ccgagccaaqg
tcccgagact
tcacacggca
ttecetttee

caa

tctectctagg
gcttactttg
ctectaaggec
tataaagttt
aactatcaaa
tgttattata
gaattgettt
tgettagatce
gaaaaatcat
ttttgtttga
tacacagtac
aggaaaccct
aagtcactat
cgagaaatec
acecgagtgg
aaaatcggta
actttaggta
ctcctaaaat
ttecactaga
aactagagtt
cgtegacaag
cgacgttgac
tccgectccac
cgaaaccttg

cttectegee

<210> 51

<211> 1042

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 51

ES 2691941 T3

tgtgtgtgtg

gagattacaa
aattgctcaa
ctaagtcttg
cactaatttt
agagtaaagt
ctttttggac
cttttatggt
gttttggttyg
ttttagtttt
aacgcagacg
acaccttgag
tggecaccteg
cgtaacaaat
gtagatteca
gagagcccayg
taaaatgcaa
ttactcctaa
attgattata
gctetaaacg
tetaatctaa
atcttggcge
ctcccaccgg
acggcaccgyg

cgcetgetata

actgtgtgag
tatatttcta
gattcattea
tttgacaaga
aaaaaatata
cgtctattct
aaaaggagta
aaagcttcac
tttttattte
agagaagcgt
ctcatacacg
caccttcgaa
ttatcaacga
ccagtaaaat
ccgcaaagga
acaaaaacct
cactagtgga
aaccctagcect
aatttagcecet
gaccttatet
cggacaccaa
ggcacggcat
tggcggtttc

cagcacggyg

aatageecage

taacaattte
aaatgcettceg
acaattgaaa
tttttttaga
agagaagctc
cttcgtcecca
tgcecacaaca
cttctataat
taacctecac
ttataacagg
cacgcacaat
ggactgagcc
gaacgtcgcet
acgagcaccoe
cetaaccaga
tttctaagag
gcttctaaat
ataggagcct
cttaaatttt
tecaagtgace
ccagagaace
ctceoectggeg
cgagtcocgtt
gattccgttc

cecatececa

tctagttgtg
attacttatt
cgtctcacat
ttttcatcta
cggagataaa
acatatataa
caagaatgat
ctaacaatag
aataactttg
acctaaaatc
gtcctctatg
ggcaaatcta
taccacttaa
gtaccaagtt
tcatttegea
caactccagt
aaacttctat
cctatccatce
ataagttggg
tcagtgagece
acegecageyg
tctggtccce
cogoctecte
ccacggctce

gettetteee

gtacagcgat cgatcgatca tcctcgectct ctctaccttc tctctettag ggegtgetgg

99

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2043

60



ttctgttect
ctgetagtte
gegttatgat
catcgattta
gggttagatc
cctgggatgg
ttggttgecg
cgtgctaget
tttttattagg
ggctgtagat
tgtcatatat
ctgttcecttt
aatagttett
actttttttg
ttttaattat
cctgtcttca

ttgtttggtyg

<210> 52

<211> 3139
<212> ADN
<213> Bouteloua gracilis

<400> 52

gacattatac
gaattatcac
atagegagtg
gaacaaaaaa
aaattataag
atgtgtctag
aacggaggga
atgaogettg
aaaaaagtat
aacaatttct

aatgcttega

gtttttecat
tgttectgtt
ggttaacttg
atttcggata
cgtgetgtta
ttctagetgg
tggttcegtt
acgtectgtg
tttggttttg
agtttcaatc
cttcatcttt
atgagatata
gtttatetaa
acatgaaccet
ttegatatac
tatgatgttt

atccttctyge

gtaggaagca
gtcatattta
atagacggge
gaggacttat
ttgttttaac
atacataata
gtaagttcaa
agtgecttet
aatttggatce
ctagttgtge

ttacttattt

ES 2691941 T3

ggctgegagg
tttttttttt
tecatactett
gttcgagatc
tggttcgtag
ttcgcagata
aaatctgtcet
cagcacttaa
tetgactgagg
ttocectgtetg
tagatatatc
ttcatgctta
taaacaaata
acggcttaat
ttgaatgatg
atttgcttgg

ag

agtgtataat
tgttaagatyg
acgaggecte
tataagagaa
ttttttttta
aaatggatga
gecatcaagyg
caagtttttt
gtgcaaattt
gtgactgetg

ataaaccgtec

tacaatagat
cocatggetge
gegatctatg
tgtgatccat
atggattctg
agatcgattt
gttatgatcet
ttgtcaggtce
ctgtagatag
tttattttat
gataggtata
gatacatgaa
aggataggtg
aattagtett
tcatatgeaqg

gactgtttct

aagaatatga
aagaggagaqg
ctagetattt
tgtggtaagt
tatctatttt
acaaaaaagt
cacttetatg
ttttettgea
ctetetaggt
cttactttgg

tctaaggcca

100

tggegattea
gaggcacaat
gtececctttag
ggttagtacc
attgctcagt
catgatatgc
tagtcttgat
ataattttta
ttteaatett
taaatttgga
tatgttgctyg
acaacgtget
ctgeagttag
catcaaataa

catetgtgtg

ttggctgata

gataatgtaa
aataaacggt
ccataaateg
aagcatactc
actatacatt
caaagtgact
caaccacata
asaattgttt
gtgtgtgtga
agattacaat

attgctcaag

tggttagggce
agatctgatg
gagtttagga
ctaggcagtg
aactgggaat
tatatcttgt
aaggtteggt
gecatgeoettt
tgtectgactyg
tctgtatgtg
tegtttttta
gttacagttt
ttttactggt
aaagcatatt
aatttttgge

actcaccctg

geagetatat
acgtaaattt
gattttgtaa
ccteegttte
agatataata
tacaatttgg
gtcaacttga
cttttttihtt
ctgtgtgagt
atatttctaa

attcattcaa

120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960
1020

1042

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660



caattgaaac
ttttttagat
gagaagctcc
ttegteccaa
gocacaacac
ttetataate
aacctccaca
tataacagga
acgcacaatqg
gactgageceg
aacgtcgctt
cgagcacccyg
ctaaccagat
ttctaagagc
cttetaaata
taggagecctc
ttaaatttta
caagtgacct
cagagaacca
tecctggogt
gagtcegtte
attcogttec
ceatcoocag
ccccaattec
gatcgatcga
cctgttttte
ttctgttect
gatggttaac
ttaatttcgg
ateccgtgetyg

tggttctage

gtctcacatg
tttcatetaa
ggagataaaa
catatataat
aagaatgatg
taacaataga
ataactttgg
cctaaaatet
tecctetatga
gcaaatctag
accacttaaa
taccaagttyg
catttcgcaa
aactccagtg
aacttctatt
ctatccatce
taagttggga
cagtgagcce
cegeocagege
ctggtcoccoect
cgectectet
cacggctect
cttettecee
ctegtegtet
tecatcetege
catggectgeg
gttttttttt
ttgtcatact
atagttcgag
ttatggtteg

tggttegeag
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attaaatcat
attggatgaa
ggtcgtetat
tctaageatg
tcacecgtcat
gaaatogygyg
tttaccattt
ttttttgagt
acacacgtaa
agattetega
gcataacacc
aatatttgaa
acaggaacta
aaagccccta
tttecatgece
tctattttat
gtegagggta
gtttaacggc
cgagocaage
ccocogagactt
cacacggcac
tcectttece
aacctcatet
ctecgtegega
tctetetace
aggtacaata
tttcecatgge
cttgcgatet
atctgtgatc
tagatggatt

ataagatcga

ataaagtttc
actatcaaac
gttattataa
aattgettte
gcttagateoc
aaaaatcatg
tttgtttgat
acacagtaca
ggaaacccta
agtcactatt
gagaaatccc
ccogagtggy
aaatcggtag
ctttaggtat
tcctaaaatt
tccactagaa
actagagttg
gtcgacaagt
gacgttgaca
cegetoccace
gaaaccttga
ttcoctogeee
tctegtgttg
gcectegtega
ttetetetet
gattggcgat
tgcgaggcac
atggtccctt
catggttagt
ctgattgete

tttecatgata

101

taagtcttgt
actaatttta
gagtaaagtc
tttttggaca
ttttatggta
ttttggttgt
tttagtttta
acgcagacge
caccttgage
ggcacctogt
gtaacaaatc
tagattccac
agagcccaga
aaaatgcaac
tactcctaaa
ttgattataa
ctectaaacgg
ctaatctaac
tettggegeg
tcccaccggt
cggcacegge
gctgetataa
tteggeccaa
tececegette
tagggegtge
tecatggttag
aatagatctyg
taggagttta
accctaggca
agtaactggqg

tgctatatct

ttgacaagat
aaaaatataa
gtctattcte
aaaggagtat
aagcttecace
ttttatttet
gagaagogtt
tecatacacge
accttcgaag
tatcaacgag
cagtaaaata
cgcaaaggac
caaaaacctt
actagtggag
accctageta
atttagectc
accttatett
ggacaccaac
gcacggceate
ggcggtttee

agcacggggyg

atagccagce
cecgategat
aaggtacagc
tggttetgtt
ggcctgectag
atggecgttat
ggacatcgat
gtggggttag
aatcotggga

tgtttggttyg

720

780

B4D

200

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520



ccgktggttce
agctacgteoe
ttggtttggt
agatagtttc
atatettcat
ctttatgaga
tcttgtittat
tttgacatga
ttatttcgat
tteatatgat

ggtgatoott

gttaaatctg
tgtgcagcac
tttgtctgac
aatcttcoctg
cttttagata
tatattecatg
ctaataaaca
acctacgget
atacttgaat

gtttatttge

atgeaggty

<210> 53

<211> 2002

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 53

gacattatac
gaattatcac
atagcgagtg
gaacaaaaaa
aaattataag
atgtgtetag
aacggaggga
atgcocgettyg
aaaaaagtat
aacaatttet
aatgettega
caattgaaac
ttttttagat
gagaagctcc
tteogtcoccaa
gocacaacac

ttetataate

gtaggaagca
gtcatattta
atagacgggc
gaggacttat
ttgttttaac
atacataata
gtaagttcaa
agtgccttcet
aatttggate
ctagttgtge
ttacttattt
gteotcacatg
tttcatctaa
ggagataaaa
catatataat
aagaatgatg

taacaataga

ES 2691941 T3

tctgttatga
ttaattgtea
tgggctgtag
tctgtttatt
tatecgatagg
cttagataca
aataaggata
taataattag
gatgtcatat

ttgggactgt

agtgtataat
tgttaagatyg
acgaggecctc
tataagagaa
ttttttttta
aaatggatga
gccatcaagy
caagtttttt
gtgcaaattt
gtgactgetyg
ataaaccgte
attaaatcat
attggatgaa
ggtcgtcetat
tctaagcatyg
teaccgteat

gaaatcgggg

tcttagtett
ggtcataatt
atagtttcaa
ttattaaatt
tatatatgtt
tgaaacaacg
ggtgctgcag
tcttecatcaa
gcagcatctyg

ttotttgget

aagaatatga
aagaggagag
ctagctattt
tgtggtaagt
tatctatttt
acaaaaaagt
cacttctatg
ttttcttgea
ctctctaggt
cttactttgg
tctaaggeca
ataaagttte
actatcaaac
gttattataa
aattgctttce
gcettagateo

aaaaatcatg

102

tgataaggtt
tttagecatgc
tetttgtectg
tggatcetgta
getgtegttt
tgetgttaca
ttagttttac
ataaaaagca
tgtgaatttt

gataactcac

gataatgtaa
aataaacggt
ccataaatcg
aagecatacte
actatacatt
caaagtgact
caaccacata
aaaattgttt
gtgtgtgtga
agattacaat
attgetcaag
taagtettgt
actaatttta
gagtaaagtc
tttttggaca
ttttatggta

ttttggttgt

cggtogtget
ctttttttta
actgggctgt
tgtgtgteat
tttactgtte
gtttaatagt
tggtactttt
tattttttaa
tggccctgte

cotgttgttt

gcagctatat
acgtaaattt
gattttgtaa
ccteegttte
agatataata
tacaatttgg
gtcaacttga
cttttttttt
ctgtgtgagt
atatttetaa
attcattcaa
ttgacaagat
aaaaatataa
gtctattecte
aaaggagtat
aagctteace

ttttatttet

2580
2640
2700
2760
2820
2880
29440
3000
3060
3120

313¢

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
9200
960

1020



aacctccaca
tataacagga
acgcacaatg
gactgagccg
aacgtegett
cgagcacecy
ctaaccagat
ttctaagagc
cttctaaata
taggageccete
ttaaatttta
caagtgacct
cagagaacca
tcectggegt
gagtccgttce
attecgttec

coatcoccag

<210> 54
<211> 1046
<212> ADN

ataactttgg
cctaaaatct
tcecteotatga
gcaaatctag
accacttaaa
taccaagttg
catttcgcaa
aactccagtg
aacttctatt
ctatececatee
taagttggga
cagtgagecece
ccgocagogce
ctggtecect
cgeectectet
cacggetect

cttettecee

<213> Bouteloua gracilis

<400> 54

gtacagcgat
ttectgttect
ctgctagttce
gegttatgat
catecgattta
gggttagate
cctgggatgyg
ttggttgcecyg
tcgtgctagce

ttttttattg

cgatcgatca
gtttttccat
tgttcctgtt
ggttaacttg
attteggata
cgtgetgtta
ttctagctgg
tggttccgtt
tacgtcctgt

gtttggtttt

ES 2691941 T3

tttaccattt
ttttttgagt
acacacgtaa
agattctcga
gcataacacce
aatatttgaa
acaggaacta
aaagccccta
tttcatgecee
toctattttat
gtegagggta
gtttaacgge
cgagccaage
ccogagactt
cacacggcac
tecectttece

aa

tcctegetet
ggctgcgagg
tttttttttt
tecatactett
gttegagate
tggttegtag
ttcgcagata
aaatctgtct
gcagcactta

gtctgactgg

tttgtttgat
acacagtaca
ggaaacccta
agtcactatt
gagaaatcce
ccegagtggy
aaatcggtag
ctttaggtat
tcctaaaatt
tccactagaa
actagagttg
gtcocgacaagt
gacgttgaca
ccgceteocace
gaaaccttga

ttectegece

ctctaccttc
tacaatagat
ccatggctgc
gcgatctatg
tgtgatccecat
atggattctg
agatcgattt
gttatgatct
attgtcaggt

getgtagata

103

tttagtttta
acgcagacge
caccttgagce
ggcacctegt
gtaacaaatc
tagattcecac
agagcccaga
aaaatgcaac
tactcctaaa
ttgattataa
ctetaaacgg
ctaatctaac
tcttggegeqg
tceccaceggt
cggcacegygce

getgetataa

tctctettag
tggcgattca
gaggcacaat
gtcectttag
ggttagtacce
attgectcagt
catgatatgc
tagtctttga
cataattttt

gtttcaatcet

gagaagegtt
tcatacacgc
acctteocgaag
tatcaacgag
cagtaaaata
cgcaaaggac
caaaaacctt
actagtggag
accctagcta
atttageccete
accttatett
ggacaccaac
gcacggcatc
ggocggtttcc

agcacyggygy

atagccagee

ggcgtgctgg
tggttagggc
agatctgatg
gagtttagga
ctaggcagtg
aactgggaat
tatatcttgt
taaggttcgg
agcatgcctt

ttgtetgact

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2002

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600



gggetgtaga
gtgtcatata
actgttecett
taatagttct
tacttttttt
tttttaatta
cectgtette

gttgtttggt

tagtttcaat
tctteatctt
tatgagatat
tgtttatcta
gacatgaace
tttcgatata
atatgatgtt

gatecttetg

ES 2691941 T3

cttcectgtet
ttagatatat
attcatgett
ataaacaaat
tacggcttaa
cttgaatgat

tatttgettg

caggtyg

<210> 55

<211> 2160

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 55

gagaaategg
ggtttaccat
ctttttttga
gaacacacgt
agagattctc
aagcataaca
tgaatatttg
aaacaggaad
tgaaageoocd
tttttcatge
cetctatttt
gagtcgaggg
cogtttaacyg
gocgagocaa
ctececgagac
ctcacacggec
cttceocttte
ccaacctcat
ctetegtege

goeteteteta

ggaaaaatca
tttttgtttyg
gtacacagta
aaggaaaccc
gaagtcacta
ccgagaaatc
aaceegagty
taaaateggt
tactttaggt
cctcctaaaa
attccactag
taactagagt
geghegacaa
gegacgttga
tteegeteca
acgaaacctt
ccttectege
cttctogtgt
gagectegte

ccttetetet

tgttttggtt
attttagttt
caacgcagac
tacaccttga
ttggcaccte
ccgtaacaaa
ggtagattee
agagagegsa
ataaaatgea
tttactcecta
aattgattat
tgctctaaac
gtectaateta
catettggeyg
ccteoccaceg
gacggoaccyg
cocgetgetat
tgttcggece
gatecceeget

cttagggegt

gtttatttta ttaaatttgg atctgtatgt 660
cgataggtat atatgttget gtogtttttt 720
agatacatga aacaacgtgc tgttacagtt 780
aaggataggt gctgeagtta gttttactgg B840
taattagtet tcatcaaata aaaagcatat 900
gtcatatgca gcatctgtgt gaatttttgg 960
ggactgttte tttggetgat aactcacect 1020
1046
gtttttattt ctaacecteca caataacttt 60
tagagaageqg tttataacag gacctaaaat 120
getcatacae geacgeacaa tgtectetat 180
gcaccttcga aggactgagce cggcaaatct 240
gktatcaacyg agaacgtcgce ttaccactta 300
tccagtaaaa tacgagcacce cgtaccaagt 360
accgeaaagy acctaaccag atcatttege 420
gacaaaaacce ttttetaaga geaactecag 480
acactagtgyg agettetaaa taaactteta 540
aaaccctage tataggagcc tcctatccat 600
aaatttagcc tcttaaattt tataagttgg 660
ggaccttatc ttcaagtgac ctcagtgage 720
acggacacca accagagaac caccegecage 780
cggcacgygea tetecectgge gtetggtece 840
gtggcggttt cogagtcegt teeogectect 200
gcagcacggg ggattccgtt cccacggete 960
aaatagccag ccccatccce agettcttec 1020
aacccgatcyg atccccaatt ccctegtegt 1080
tcaaggtaca gegategate gatcatecte 1140
getggttetyg ttectgtttt tecatggetg 1200

104



cgaggtacaa
ttttecatgg
tettgegate
gatctgtgat
gtagatggat
gataagatcg
gtetgttatg
cttaattgte
ctgggetgta
gtctgtttat
atatcgatag
gcttagatac
aaataaggat
ttaataatta
tgatgtcata

cttgggactg

tagattggeg
ctgegaggea
tatggteoccet
ccatggttag
tctgattget
atttcatgat
atcttagtet
aggtcataat
gatagtttea
tttattaaat
gtatatatgt
atgaaacaac
aggtgcetgea
gtctteatea
tgecagceatet

tttectttgge

<210> 56

<211> 1024

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 56

gagaaatcgg
ggtttaccat
ctttttttga
gaacacacgt
agagattctc
aagcataaca
tgaatatttg
aaacaggaac
tgaaageeee
tttttecatge

cctctatttt

ggaaaaatca
tttttgtttg
gtacacagta
aaggaaacce
gaagtcacta
ccgagaaatc
aacccgagtg
taaaateggt
tactttaggt
cetectaaaa

attccactag
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attcatggtt
caatagatct
ttaggagttt
taccctaggce
cagtaactgg
atgctatatc
ttgataaggt
ttttageatg
atctttgtet
ttggatctgt
tgctgtogtt
gtgctgttac
gttagtttta
aataaaaage
gtgtgaattt

tgataactca

tgttttggtt
attttagttt
caacgcagac
tacaccttga
ttggcaccte
ccgtaacaaa
ggtagattcec
agagagecca
ataaaatgeca
tttactecta

aattgattat

agggectget
gatggegtta
aggacatcga
agtggggtta
gaatcctggg
ttgtttggtt
teggtegtge
cetttttttt
gactgggcety

atgtgtgtca

ttttactgtt
agtttaatag
ctggtacttt
atatttttta
ttggecctgt

cocctgttgtt

gtttttattt
tagagaagcg
gctcatacac
gcaccttega
gttatcaacy
tccagtaaaa
accgcaaagqg
gacaaaaacc
acactagtgg
aaacc¢ctage

aaatttagcce

105

agttetgtte
tgatggttaa
tttaattteg
gatccgtgcet
atggttctag
gcogtggtte
tagetacgte
attggtttgg
tagatagttt
tatatcttca
cctttatgag
ttcttgttta
ttttgacatg
attatttega
cttecatatga

tggtgatcct

ctaacctcca
tttataacag
gcacgcacaa
aggactgage
agaacgtcgce
tacgagcacc
acctaaccag
ttttectaaga
agcttctaaa
tataggagec

tcttaaattt

ctgttttttt
cttgtcatac
gatagttcoga
gttatggtte
ctggttcgca
cgttaaatct
ctgtgcagea
ttttgtetga
caatcettect
tcttttagat
atatattcat
tctaataaac
aacctacgge
tatacttgaa
tgtttatttg

tectgcaggtg

caataacttt
gacctaaaat
tgtectetat
cggcaaatct
ttaccactta
cgtaccaagt
atcatttcgce
geaactcecag
taaacttcta
tectatecat

tataagttgy

1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100

2160

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600

660



gagtcgaggy
ccgtttaacg
gccgagecaa
ctecegagac
ctcacacgge
cttececttte

ccaa

taactagagt
gocgtcgacaa
gocgacgttga
tteoggetoca
acdgaaacctt

ccttectege

<210> 57
<211> 1045
<212> ADN
5 <213> Bouteloua gracilis

<400> 57

gtacagcgat
ttetgttect
ctgcetagtte
cgttatgatg
atcgatttaa
ggttagatcc
ctgggatggt
tggttgeaegt
cgtgetaget
tttttattgg
ggctgtagat
tgtcatatat
ctgttccttt
aatagttett
actttttttg
ttttaattat

cctgtcttea

ttgtttggtg

cgatcgatca
gttttteeat
tgttecctgtt
gttaacttgt
tttcggatag
gtgctgttat
tctagctggt
ggttcogtta
acgtectgtyg
tttggttttg
agtttcaatc
cttcatcttt
atgagatata
gtttatctaa
acatgaacct
ttegatatace
tatgatgttt

atccttctge

<210> 58

<211> 2160

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

10
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tgctctaaac
gtctaatcta
catcttggcg
coteoceaceyg
gacggeaccqg

cegetgetat

toectegetet
ggctgcgagy
ttttttttte
catactettyg
ttcgagatct
ggttcgtaga
tcgcagataa
aatctgtetg
cagcacttaa
tetgactggyg
ttcectgtcetg
tagatatatc
ttcatgctta
taaacaaata
acggettaat
ttgaatgatg
atttgcttgg

aggtyg

ggaccttatc
acggacacca
cggcacggcea
gtggeggttt

geagocacggg

aaatagccag

ctctacctte
tacaatagat
catggetgeg
cgatetatgg
gtgatccatg
tggattctga
gatcgatttc
ttatgatett
ttgtcaggte
ctgtagatag
tttattttat
gataggtata
gatacatgaa
aggataggtyg
aattagtett
tcatatgeag

gactgtttct

106

ttcaagtgac
accagagaac
tctcectgge
ccgagtcecgt
ggattecgtt

ccccatecee

tctctecttag
tggegattea
aggcacaata
teectttagg
gttagtacce
ttgctcagta
atgatatgct
agtcetttgat
ataattttta
tttcaatett
taaatttgga
tatgttgctg
acaacgtgct
ctgcagttag
catcaaataa
catetgtgtyg

ttggetgata

ctcagtgage
caccgccagce
gtctggtcce
teegectect
cccacggete

agettettec

ggcgtgctgy
tggttaggge
gatctgatgg
agtttaggac
taggcagtgy
actgggaatc
atatcttgtt
aaggtteggt
geatgecttt
tgtetgactg
tctgtatgtyg
tcgtttttta
gttacagttt
ttttactggt
aaagcatatt
aatttttgge

actcaccctg

720
780
840
200
960
1020

1024

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
800
960

1020

1045



<400> 58

gagaaatcgg
ggtttaccat
ctttttttga
gaacacacgt
agagattete
aagcataaca
tgaatatttg
aaacaggaac
tgaaagecece
ttttteatge
ccetetatttt
gagtcgaggg
cegtttaacg
gccgagccaa
cteecgagace
ctcacacgge
cttecettte
ccaacctcat
ctectegtcoge
gctecteoteota
cgaggtacaa
tttttecatg
ctettgegat
agatctgtga
cgtagatgga
agataagatc
tgtetgttat
cttaattgte
ctgggetgta

gtctgtttat

ggaaaaatca
tttttgtttg
gtacacagta
aaggaaaccc
gaagtcacta
ccgagaaatc
aacccgagtg
taaaatcggt
tactttaggt
cctoctaaaa
attccactag
taactagagt
gegtogacaa
gegacgttga
tteegetoca
acgaaacctt
cottectege
cttetegtgt
gagectogte
ccttetetet
tagattggeg
gctgegagge
ctatggteoce
tccatggtta
ttectgattge
gatttcatga
gatcettagte
aggtcataat
gatagtttea

tttattaaat

ES 2691941 T3

tgttttggtt
attttagttt
caacgcagac
tacaccttga
ttggcaccte
ccgtaacaaa
ggtagattcc
agagagccca
ataaaatgca
tttacteocota
aattgattat
tgctetaaac
gtctaatcta
catcttggeg
cotocoaceyg
gacggoaceyg
cogotgetat
tgtteggecee
gatceccecget
cttagggeogt
atteatggtt
acaatagatce
tttaggagtt
gtaccctagg
tcagtaactyg
tatgctatat
ttgataaggt
ttttageaatyg
atotttgtet

ttggatctgt

gtttttattt
tagagaagcg
gctcatacac
gcaccttcga
gttatcaacg
tccagtaaaa
accgcaaagg
gacaaaaacc
acactagtgg
aaaccctage
aaatttageoe
ggaccttate
acggacacca
cggcacggea
gtggoggttt
gcagoacggyg
aaatagceag
aacccgatcg
tcaaggtaca
getggttetyg
agggcctget
tgatggogtt
taggacateg
cagtggggtt
ggaatcctgyg
cttgtttggt
teggtegtge
cottttbttt

gactgggetg

atgtgtgtca
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ctaacctcca
tttataacag
gcacgcacaa
aggactgagc
agaacgtcge
tacgagcacc
acctaaccag
ttttctaaga
agcttctaaa
tataggageco
tottaaattt
ttcaagtgac
accagagaac
tetececcktgge
cegagteogt
ggatteocgtt
coccatooeoo
atccccaatt
gogatcgate
ttectgktttt
agttetgtte
atgatggtta
atttaattte
agatccgtge
gatggttcta
tgccgtggtt
tagctacgte
attggtttgg
tagatagttt

tatatcttca

caataacttt
gacctaaaat
tgtcctctat
cggcaaatct
ttaccactta
cgtaccaagt
atcatttege
gcaactccag
taaacttceta
toctatceat
tataagttgg
ctcagtgagc
caccgccage
gtctggtcece
tecgectect
cocacggete
agettettoe
ceoctegtegt
gatcatcctc
tccatggetyg
ctgttttttt
acttgtcecata
gqgatagtteg
tgttatggtt
getggttege
ccgttaaatce
ctgtgeagea
ttttgtetga
caatcttect

tcttttagat

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

260

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800
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atategatag gtatatatgt tgcotgtegtt ttttactgtt cetttatgag atatattcat 1860
gettagatace atgaaacaac gtgetgttac agtttaatag ttettgttta tetaataaac 1920
aaataaggat aggtgctgea gttagtttta ctggtacttt ttttgacatg aacctacgge 1980
ttaataatta gtcttcatca aataaaaagc atatttttta attatttcga tatacttgaa 2040
tgatgtcata tgcagcatct gtgtgaattt ttggccctgt cttcatatga tgtttatttg 2100
cttgggactg tttctttgge tgataactca ccctgttgtt tggtgatcct tctgecaggtg 2160

<210> 59

<211> 1045

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 59
gtacagegat cgategateca toctegetet ctetaccette tetetettag ggegtgetgg 60
ttetgtteet gtttttecat ggotgegagyg tacaatagat tggegattea tggttaggge 120
ctgctagttc tgttcctgtt tttttttttt ccatggectge gaggcacaat agatctgatg 180
gcgttatgat ggttaacttg tcatactctt gogatctatg gtccctttag gagtttagga 240
catcgattta atttcggata gttcgagatc tgtgatccat ggttagtacc ctaggecagtg 300
gggttagate cgtgetgtta tggttegtag atggattotg attgetcagt aactgggaat 360
cctgggatgyg ttotagetgyg ttegeagata agatcegattt catgatatge tatatettgt 420
ttggttgeeg tggttecgtt aaatetgtet gttatgatet tagtettgat aaggtteggt 480
cgtgctaget acgtcctgtg cagcacttaa ttgtcaggtc ataattttta gcatgecttt 540
tttttattgg tttggttttg tctgactggg ctgtagatag tttcaatctt tgtctgactg 600
ggctgtagat agtttcaatc ttcctgtctg tttattttat taaatttgga tetgtatgtg 660
tgtcatatat cttcatcttt tagatatatc gataggtata tatgttgetg togtttttta 720
c¢tgtteocttt atgagatata ttceatgetta gatacatgaa acaacgtget gttacagttt 780
aatagttett gtttatctaa taaacaaata aggataggtg ctgeagttag ttttactggt 840
actttttttg acatgaacct acggcttaat aattagtctt catcaaataa aaagcatatt 900
ttttaattat ttcgatatac ttgaatgatg tcatatgcag catctgtgtg aatttttgge 960
cctgtcttca tatgatgttt atttgecttgg gactgtttct ttggectgata actcaccctg 1020
ttgtttggtyg atccttetge aggtyg 1045

<210> 60

<211> 1885

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 60

108



caacgagaac
taaaatacga
aaaggaccta
aaacetttte
agtggagett
ctagetatag
tagoctetta
ttatetteaa
caccaaccag
cggcatetac
ggtttccgag
acgggggatt
gccagcceca
gatcgatcece
gtacagcgat
ttetgtteoet
ctgectagtte
gegttatgat
catcgattta
gggttagatc
cctgggatgg
ttggttgeeg
cgtgctaget
tttttattgg
ggctgtagat
tgteatatat
ctgtteacttt
aatagttett
actttttttg
ttttaattat

cctgtettea

ttgtttggtg

gtoegettace
gcaccegtac
accagatcat
taagagcaac
ctaaataaac
gagectecta
aattttataa
gtgaceteag
agaaccaccg
ctggegtetg
tccgtteege
ccgtteccac
tecoceccagett
caatteccctc
cgatcgatca
gttttteecat
tgttoctgtt
ggttaacttg
atttcggata
cgtgctgtta
ttctagetgyg
tggttcegtt
acgtectgty
tttggttttg
agtttcaatc
cttecatettt
atgagatata
gtttatctaa
acatgaacct
ttcgatatac

tatgatgttt

atccttetge
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acttaaagca
caagttgaat
ttegcaaaca
tecagtgaaa
ttetattttt
tecatectet
gttgggagtc
tgageocegtt
ccagocgecga
gteceoctaoce
ctectcteac
ggctccttce
cttcoceccaac
gtogtctete
tcctegotet
ggctgcgagg
tttttkttttt
tcatactett
gttcgagatc
tggttcgtag
ttegecagata
aaatctgtct
cagcacttaa
tetgactggyg
ttcctgtctyg
tagatatate
tteatgetta
taaacaaata
acggettaat
ttgaatgatg

atttgettgg

aggtyg

taacaccgag
atttgaacce
ggaactaaaa
geeoctactt
catgoccoteoe
attttatteoe
gagggtaact
taacggegtao
goccaagcgac
gagacttecg
acggcacgaa
ctttececette
ctcatcttet
gtogogagece
ctctacectte
tacaatagat
ccatggetge
gogatetatg
tgtgatccat
atggattctg
agatcgattt
gttatgatet
ttgtcaggte
ctgtagatag
tttattttat
gataggtata
gatacatgaa
aggataggtyg
aattagtett
tcatatgcag

gactgtttct

109

aaateococgta
gagtgggtag
tcggtagaga
taggtataaa
taaaatttac
actagaattg
agagttgeote
gacaagtcota
gttgacatct
ctecaccteo
accttgacgg
ctcgeccocget
cgtgttgttce
tegtegatec
tcteotettag
tggeogattea
gaggeacaat
gtecectttag
ggttagtacc
attgctcagt
catgatatgce
tagtcttgat
ataattttta
tttecaatctt
taaatttgga
tatgttgctg
acaacgtget
ctgragttag
catcaaataa
catctgtgtg

ttggctgata

acaaatccaqg
attccacege
gcccagacaa
atgcaacact
tcctaaaacce
attataaatt
taaacggacce
atctaacgga
tggcgeggea
caccggtgge
caccggcagce
gctataaata
ggcccaacce
ccgettcaag
ggcgtgctagg
tggttaggge
agatctgatyg
gagtttagga
ctaggcagtg
aactgggaat
tatatcttgt
aaggttoggt
geatgeoottt
tgtctgactyg
tctgtatgtyg
tegtttttta
gttacagttt
ttttactggt
aaagcatatt
aatttttgge

actcaccctyg

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

500

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1885
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<210> 61

<211> 749

<212> ADN

<213> Bouteloua gracilis

<400> 61
caacgagaac gtcgcttacc acttaaagca taacaccgag aaatcccgta acaaatccag 60
taaaatacga gcacccegtac caagttgaat atttgaacce gagtgggtag attccacege 120
aaaggaccta accagatcat ttogeaaaca ggaactaaaa teggtagaga geccagacaa 180
aaacctttte taagageaac tccagtgaaa goeccectactt taggtataaa atgeaacact 240
agtggagctt ctaaataaac tteotattttt catgeccctce taaaatttac tcctaaaace 300
ctagctatag gagcctccta tccatcctcect attttattce actagaattg attataaatt 360
tagcctctta aattttataa gttgggagtc gagggtaact agagttgcectc taaacggace 420
ttatettcaa gtgaccteag tgagecegtt taacggegte gacaagtceta atctaacgga 480
cadcaaccag agaaccadcog ceagegdoga gocaagegac gttgacatet tggegeggea 540
cggeatctec ctggegtetyg gtocecteoce gagactteeg ctecacctee caceggtgge 600
ggtttccgag tccgttceoge ctoctctcac acggcacgaa accttgacgg caccggecage 660
acgggggatt ccgttcccac ggctccttocce ctttocecctte ctegececget goctataaata 720
gccagcccca tccccagett cttcocccaa 749

<210> 62

<211> 6813

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 62

agcagactcog cattatcgat gggggaaatg aaattcageg tttgacgtgg atgcaacaac 60
tgcactgeac aggatatett ageegttgtg tegaagtttg ctttgetaac gttttgagaa 120
aaccagcttt gaccaacacg agacgagcgc cttacgtttg gcacaatgta atgtagcccecg 180
gcacggcaayg ttagactagt atattgtgtt agccggectc tttacgtttg gcacagttta 240
attgaatccg gcatggcaag ttagactgga gtgtgagccg gtcattgcaa agttattatg 300
acatatatat aagagcacaa gtgtataata agataatgta agcaaggcag caagctatat 360
gaattgtecac gttatattta tgttgagatg ttgagatgaa gaagagaaaa taaacagect 420
ataaattcat agecgagtgat agacgggeac aaggeoctcect atttettaaa cegaattttg 480
taagaacaaa aaaaaggact tataggagaa tgggatagac catatatcaa cgggaaaggt 540
acacgttgct cgagtgtttt aggcgttctg ctcactcgat cctgtagetg tcegatctge 600



ggcegtcaaca
acgatggeet
ccggtgeatg
gctttggtea
cgtcacatca
cagcgacaga
ttagtattta
ctgtgcaatt
cgtgatgget
atcgtttaaa
catatgtgag
gagacgaatt
catattattt
tgaaattget
tcatttecct
gaatcatcta
tectttttag
gggctaceeg
gggctacege
agctagecet
caagtcagag
caggtacgag
ctetacegtg
cacgcctgaa
gcgcaggata
atctgetecyg
gteggecocceg
tcgaaaaagyg
atcggatcat
tegetacget

gtttatgaac

cggogegeaa
atggegaccoce
gtgcaggegg
ggtgcaggag
ccttactecet
ttcagcageg
attatggact
agttttttte
actgtagecac
tttaggtaca
tgttcggata
tattgagtcet
tgtgttgett
ttggaaaaat
gettteggece
getteteottt
gagagagcete
tgeteccagee
catgaggagy
ggcttegteg
aaagagagag
acggttgteg
ttegectgtt
aggttgcata
tgccagggta
cctgatcece
actgtgtegyg
aagtcggagt
tecteocoeggec

gtetgetggyg

ccgacacgtyg
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caageggtgg
gceggectggyg
caggtgcatg
gggtaggttg
ageccectaag
agagaccggc
aattaggtte
gtctacattt
tttttgaaaa
aaaaatataa
gtaataataa
aattaatcag
ggttgaaagt
tagaaaaaaa
coetetgtgta
tttgaggaga
atccecetttt
tececctacgge
dagaagaaga
attcetgget
aatgtatacg
gogoccacaa
atggcaaatg
gtgcctatct
cggtccttgg
gggctcecttac
tcggggaaga
cagactatgt
tgtcattagg
cegagtttet

gtcactatge

cgggeccete
cgtggectgt
tgcatggagt
cgcaggtgag
tettgeatgt
taccgtagca
aaaatatteg
aatgctctat
aactttttge
gggtgtcaca
aataaattac
tcattagcac
tggatttcaa
gaaaaaaaat
gaactatteg
gcoccagagagce
atagttgaag
catgatttac
taaggagggy
tegtegetgyg
tgtgetatot
tactgtttat
tecggegeata
ggcatggect
tattacggtt
cgagcgggcyg
gctgcaageca
ctccacctta
tatctgggtc
gttgggaage

tgcatactec
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ggtageegeg
gegtgeatge
aggetttggt
aggtgaggtg
atgcagattt
ttttecatttt
tetegegatt
acacgtatca
aactaaacaa
tcgaatgtta
acaagtcctt
atggtgcatt
attgagttga
gaatttceococt
agttetecagg
cagattcaga
gcagcgacga
atggaacccg
ctagaggaag
ttgaagggga
agtcettgttyg
gtccagatge
caatactatt
ggtggecaccg
tgacttgagec
tocecoggteg
gaggtocgge
gocaggectt
ggcccgagag
gggteccattyg

ctatacagce

gteggacegy
gcecataggte
gctggtgeag
catgctgacc
attettttag
tatttgataa
tccaaccaaa
caagattcaa
ggcctgaggt
cacgagatat
agtaatccac
catgcatctyg
atttgcattt
cocteoettte
tegagtgete
atageccagece
agccageggg
ggcttagetc
aagaagagga
tgggctetta
cocacgetgt
atgtggeagy
tgggttetga
tccggeatgt
gccttacett
gtcgttcecca
gtatccecga
ccggteggyy
gtgtgegtty
gggaccccgg

goctgaccagt

660

720

780

8440

900

960

1020

1080

1140

1200

1250

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

13820

1980

2040

2100

2160

22290

2280

2340

2400

2460



acgctggttce
cggggeatgg
cagtgttgac
tcteettage
aaagggaagt
cataaaaaca
cgctegtttg
actagacgta
tacgagocag
agctaatctt
aataatectag
gatctgaatg
ccatctgace
tagtatacat
aaatggcatt
aaaaacatat
gegtgegtte
tgtategtge
tcaagaagga
taaaatgttt
acaattgaaa
cttttttatg
tgtecattete
attaatattt
caaacttatt
cacttatttt
ctagtaccta
attcatttaa
gaagtagtat
gtgaattgta
tteogateoott

atcacgtttt

accgegtoge
catcagcggc
gggacoogea
tcttctcect
aggacgtccc
cacgecttgg
taacccctac
aggactttct
acgegeoaata
tttgttttat
gtatttttta
ctgtggtcac
cgtttteoaac
atctaactat
aacgatagee
attcatcgag
tcaagtttte
gattttttet
aataaaagaa
tggtgtgata
cgtctcacat
aatttcatct
gctcgagaag
atagtacata
tgaagaaaca
agaatgtagg
tgtccacett
tetetgttgt
gttagaggag
ttettttttg
ttttttggta

ggtggtttty
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ccgegeggga
gaacaggcac
taaaaggaga
ctttetetet
aggaagagaa
gagcacacte
tacaaacttt
gccegaacca
ctagaaattt
ttggtttcece
ttttatatgt
gagaatcgag
cattetagtg
tactcegtat
aataggecgge
gcacctttat
tttettgcaa
cteotaggtgt
taatactgcect
tctaaacegt
gactaaatga
aaattttcga
tectaacgett
attagtatca
aatgttgtte
gagtacteoo
cacagettgt
accttgtteg
tgaagtotac
accaaaggaa
aagettgage

atttctagea

cggaatggga
ccggegtgga
aaaaaggcce
gtgtaacctg
gggcggttca
acatcagaga
tagtgctagt
gtataaacat
actagteoggt
tttgaaatet
tetatetgtt
tgtttcatgg
tttctgaget
atgagtgagt
taaattaata
gcaaccacat
attacatttt
gogtgactgt
gcectactttg
ctttaaagce
tataaggttg
gtgaaactat
taaactttaa
ttagatagat
atatatttect
tttgtgeege
goctagtace
gagataaaac
tecetttgeo
tatacaacaa
ttetgtaaaa

tccacaataa
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tgtcacgace
gctgtcegtg
gacggtoctg
ctettecceoct
ccactctaca
cttgggacct
aacacgagca
cgtgtcatct
aacteogaaac
tctaatttag
tgecattaatt
ccttaaaaca
atatcaatgg
tgttaaattt
goccatactet
agtcaactte
ttttaaaaaa
gggagtaaca
aggatttcag
aattgctcaa
ctaaggtett
taaatactaa
ccaaatatat
cgttgaatct
atatacgaat
tttgagtgte
tagactcttt
gactetgata
gcaaaaaggt
gaatgatgtc
atagagaaat

ctttggtttt

cgctgaacge
tcaccatcta
gaagoottoo
tcgtctataa
tggctataga
atecctetet
gcagcgacga
aagcacacca
accgacatet
ctttcataga
ttgatcattt
cteogattatg
tgcageatgt
attccaggtyg
aacagctcta
aacgtcgett
aagtataatt
attttgaatc
tatttttcte
gattcattca
tcttgataag
ggttgctaag
acaagaaaat
attttcataa
accatagcga
getttggoag
ctetgteccac
aagggacgag
aatcctaagt
atcatcatge
catgggaaaa

actatttbttt

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

30860

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3500

3960

4020

4080

4140

4200

4260

4320

4380



gtttgatttt
tttccaaaac
acaagtctaa
agacggcacyg
tcgagagtte
ccaagtcegt
ggcagcacag
cogttataaa
cogatecoca
accttctett
gtttttccat
gettttgega
taggctgtag
ctgattgtta
tttecatgatc
getagetacg
gtttggtttg
actacctgtt
agtgcatett
cgagtececatt
atcecagtteg
actctgeoate
cagagecaca
gcacatgeag
acttgeatga
tagtatagat
tcttattatg
cgtgaaattc
ataccattcc
caattaacac

atccatceca

agtttcagaa
gaccttatct
cggacaccaa
gcoccgagacygt
cgctoccacet
ccogttocge
cacgggggat.
tageocagece
atcaatcgat
ctctacacta
ggctgcgagy
tttatagtece
agtocgggtta
acttgetggyg
tgetgtatct
teotgtgeac
gtttegtetg
ggatttatta
ggatagecag
caagaccgaa
gcaaaaaaca
cogetcactyg
cggattactg
cttggatgga
tggttttatt
tttttaatat
aaatatcgtt
ttggttggac
gtacaaccat
gcaccatcct

ttcatctata
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gtccactttt
tcgagtgttyg
ccagogaace
tgacaccttyg
cegcatccac
cacctgctee
tecctttecea
catcccteogt
ccoccogottca
gatcggeggt
tacaatagat
ctttagatag
gatccgeget
aatectggga
atccgtggta
ttaattgtea
atttggctgt
aggtagegtt
ctggggecea
ccatgcagag
ccgaatgeeg
ctcacatcte
ctgetggtgt
aaaaatttat
tattegaccot
aatataaatc
gcattcataa
caatacaaca
ccaaacaaaa
attcagactt

tacaccecaat

gtacgtgete
taaaaaaaat
accagegeeyg
gcgoggcaac
ctccacctee
tctcacacgg
ccgetecgte
ctoteogtgtt
aggtacggeyg
ccatggttag
ctgatggogt
ttegagateg
gttagggttc
tggttetage
tgatgttage
ggtcataatt
cgttctagat
tggttcctgg
cetgtecaac
caatcgaata
coatacagga
cgettgooge
gtgtattaac
tatattegte
catcagtect
attggtgact
tagcaaattt
aacccctcaa
atcatgtate
gtctcatcca

caaacgctac
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gtagagccta
gagcccgttt
agccaagega
ggcatctcte
acctecaceg
cacgaaaccy
cetttcectcett
gttecggagoyg
atccteocetee
ggectgetag
tatgatggtt
gtgatccatg
gtatatggag
tgttecgeag
ctttgatatg
tttactatac
cagagtagaa
tatcgaatca
cgtttggttyg
ttectettgtg
cacegtactg
ctcaceoceate
aaaagatcca
agtgetgcat
ggcactatgg
tatcttgectt
gtgcaaatat
acattctctt
atcatgtaca
taatctatcc

ctaaaatttg

aacaaaaggce
aacggcgtoeg
agcagactge
tggcccecte
gtggeggttt
tcacggcace
cctegecege
cacacacaac
ctctctetet
ttcocgttcoet
aacttgtcat
gttagtacce
gocgagetgtt
atgagatcga
gttocgategt
tttttttttyg
actgtttcaa
tacacgcacc
ccggatcogaa
acgctgtate
agegtetgea
cgactcagac
tttgacegga
atgtactcat
aaagtcattg
aattttattt
atagaatcta
gtactgaacc
tgtaaccaaa
atccaggatg

gatctgtatg

4440

4500

4560

4620

4680

4740

4800

4860

4920

4980

5040

5100

5160

5220

5280

5340

5400

5460

5520

5580

5640

5700

5760

5820

5880

55440

6000

&060

6120

6180

6240



tgtcacatat
gtatatatgt
cctgetgcta
tgctgtgttt
atgctacagt
gtgggtttta
gctatggtgt
atatgtttgg
gagcatgcat

tactecatect

atcttaataa
tgctgtgggt
cagtttaata
tttactggta
tcaaaaatte
ctggtacttt
ttaataatta
atgatggcat
gaccctgect

ttagttaggt

<210> 63

<211> 5359

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 63

agcagactcg
tgcactgeac
aaccagettt
geacggcaaqg
attgaatccyg
acatatatat
gaattgtcac
ataaattecat
taagaacaaa
acacgttget
ggcgtcaaca
acgatggect
ccggtgcatg
gotttggtea
cgtcacatca
cagocgacaga
ttagtattta

ctgtgcaatt

cattatcgat
aggatatctt
gaccaacacyg
ttagactagt
gcatggcaag
aagagcacaa
gttatattta
agegagtgat
aaaaaggact
cgagtgtttt
cggcgegcaa
atggcgaccc
gtgcaggegg
ggtgcaggag
cettacteet
tteageageg
attatggact

agttttttte
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gatggatgga
ttgttagtta
attcttgttc
ctttgttaga
ttgttcatet
attagatata
ttgtttatct
atgcagcagc
tagtatgcag

cactettetg

gggggaaatg
agcogttigty
agacgagoge
atattgtgtt
ttagactygga
gtgtataata
tgttgagaty
agacgggcac
tataggagasa
aggegttety
caageggtygy
geggectggy
caggtgcatg
gggtaggttyg
agoccctaag
agagaceggce
aattaggttc

gtctacattt

aatatctctt tatcttttag atatggatag 6300
tatatatacg tgcttacata cgtgaagaaa 6360
atctcaacaa ataacgatag gcgtatatgt 6420
tatatacatg cttacataca tgaagaacac 6480
cataaacaaa aaggaggtgt atatgttget 6540
tacatgetta catagatgaa geaacatget 6600
aataaacaaa catgcttttt aattatcttg 6660
tatgtgtgga ttttaaatac ccagcatcat 6720
ttatttgett gagactgttt cttttgttga 6730
cag 6813
aaattcagcg tttgacgtgyg atgcaacaac &0
tegaagtttg cttbtgetaac gttttgagaa 120
cttacgtttg geacaatgta atgtageceg 180
agecggecte tttacgtttg gocacagttta 240
gtgtgagcecg gtcattgcaa agttattatg 300
agataatgta agcaaggcag caagctatat 360
ttgagatgaa gaagagaaaa taaacagcct 420
aaggectceet atttettaaa cegaattttg 480
tgggatagac catatatcaa cgggaaaggt 540
ctcactegat cetgtagetyg tecgatetge 600
cgggccccte ggtageogeyg gtcggaccegyg 660
cgtggectgt gegtgeatge gecataggte 720
tgcatggagt aggctttggt gectggtgcag 780
cgecaggtgag aggtgaggtyg catgetgace 840
teottgeatgt atgeagattt attettttag 900
taccgtagea ttttecatttt tatttgataa 960
azaaatattcg tctcgegatt tccaaccaaa 1020
aatgctctat acacgtatca caagattcaa 1030
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cgtgatgget
atcgtttaaa
catatgtgag
gagacgaatt
catattattt
tgaaattget
tcatttcect
gaatcatcta
tcetttttag
gggctacceg
gggctacege
agctagccct
caagtcagag
caggtacgag
ctctaccgtg
cacgcctgaa
gegraggata
atectgeteoeg
gtcggcococceg
tcgaaaaagqg
atcggatcat
tcgectacget
gtttatgaac
acgetggtte
coggggcatgg
cagtgttgac
tctecttage
aaagggaagt
cataaaaaca
cgctegtttg

actagacgta

actgtagcac
tttaggtaca
tgtteggata
tattgagtet
tgtgttgett
ttggaaaaat
gcttteocggee
gettetettt
gagagagctc
tgetecageoce
catgaggagg
ggcttegteg
aaagagagag
acggttgtcyg
ttegectgtt
aggttgcata
tgccagggta
cctgateecee
actgtgtcegg
aagtcggagt
tctececggee
gtctgetggg
ccgacacgtg
accgegtege
catcagcgge
gggacccgeoa
tctteteccet
aggacgtcecce
cacgccttgg
taacccctac

aggactttct
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tttttgaaaa
aaaaatataa
gtaataataa
aattaatcag
ggttgaaagt
tagaaaaaaa
cctetgtgta
tttgaggaga
atcececetttt
tecctacgge
aagaagaaga
attcectgget
aatgtatacg
gcgoccacaa
atggcaaatg
gtgcctatet
cggtecttgg
gggctettac
tcggggaaga
cagactatgt
tgtcattagg
ccgagtttet
gtcactatge
cegegeggga
gaacaggcac
taaaaggaga
ctttctctet
aggaagagaa
gagcacactc
tacaaacttt

gcccgaacca

aactttttge
gggtgtcaca
aataaattac
tcattageac
tggatttcaa
gaaaaaaaat
gaactattcg
gocagagage
atagttgaag
catgatttac
taaggagggg
tegtegetgy
tgtgectatct
tactgtttat
teggegecata
ggcatggect
tattacggtt
cgagcgggeg
gctgcaagea
ctccacctta
tatctgggte
gttgggaagc
tgcatactee
cggaatggga
ccggogtgga
aaaaaggccoce
gtgtaacctg
gggcggttea
acatcagaga
tagtgctagt

gtataaacat
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aactaaacaa
tegaatgtta
acaagtcectt
atggtgeatt
attgagttga
gaattteect
agttctcagg
cagattcaga
gcagcgacga
atggaaccceg
ctagaggaag
ttgaagggga
agtecttgttg
gtccagatge
caatactatt
ggtggcaccy
tgacttgage
tececeggteg
gaggtceogge
gccaggectt
ggcccgagag
gaggtccattyg
ctatacagcc
tgtcacgace
gctgtecgtyg
gacggtectg
ctcoctteocceet
ccactctaca
cttgggacct
aacacgagca

cgtgtcatct

ggcctgaggt
cacgagatat
agtaatccac
catgcatetg
atttgecattt
cectecttte
tegagtgetce
atagccagee
agccagcggg
ggettagete
aagaagagga
tgggctctta
cccacgetgt
atgtggcagg
tgggttctga
tccggecatgt
gccttacett
gtegtteococa
gtatceccega
ccggtegggg
gtgtgegttyg
gggacccegyg
gctgaccagt
cgetgaacge
tcaccatcta
gaagccttec
tcgtctataa
tggctataga
atcecctectct
gcagcgacga

aagcacacca

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940



tacgageccag
agctaatctt
aataatctag
gatctgaatg
ccatctgace
tagtatacat
aaatggceatt
aaaaacatat
gegtgegtte
tgtategtge
tcaagaagga
taaaatgttt
acaattgaaa
cttttttatg
tgteattete
attaatattt
caaacttatt
cacttatttt
ctagtaccta
attcatttaa
gaagtagtat
gtgaattgta
ttecgatccett
atcacgtttt
gtttgatttt
tttccaaaac
acaagtctaa
agacggcacg
tegagagtte
ccaagtccegt
ggcagcacag

cegttataaa

acgogcaata
tttgttttat
gtatttttta
ctgtggtcac
cgttttcaac
atctaactat
aacgatagec
attcatcgag
tcaagtttte
gattttttet
aataaaagaa
tggtgtgata
cgtctecacat
aatttcatct
gctegagaag
atagtacata
tgaagaaaca
agaatgtagg
tgtccacctt
tetectgttgt
gttagaggag
ttettttttg
ttttttggta
ggtggttttyg
agtttcagaa
gaccttatct
cggacaccaa
goocgagacgt
cgetccacct
ccegtteege

cacgggygat

tagccagece
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ctagaaattt
ttggtttecec
ttttatatgt
gagaatcgag
cattctagtg
tactcegtat
aataggegge
gcacctttat
tttettgeaa
ctetaggtgt
taatactgct
tctaaacegt
gactaaatga
aaattttecga
tctaacgett
attagtatca
aatgttgttc
gagtactecco
cacagcttgt
accttgtteg
tgaagtctac
accaaaggaa
aagcttgagce
atttctagec
gtccactttt
tegagtgttg
ccagcgaacc
tgacaccttg
ccgeatcacac
cacctgectec
tcetttecea

catcecctegt

actagteggt
tttgaaatct
tetatctgtt
tgtttcatgg
tttectgaget
atgagtgagt
taaattaata
gcaaccacat
attacatttt
gegtgactgt
gcctactttg
ctttaaagce
tataaggttg
gtgaaactat
taaactttaa
ttagatagat
atatatttct
tttgtgeege
gectagtace
gagataaaac
teoootttgeoe
tatacaacaa
ttctgtaaaa
tccacaataa
gtacgtgctc
taaaaaaaat
accagcgccg
gcgecggcaac
ctccacctee
tetecacacgg
ccgetoegte

ctctegtgtt
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aactcgaaac
tctaatttag
tgcattaatt
ccttaaaaca
atatcaatgg
tgttaaattt
gocatactet
agtcaacttc
ttttaaaaaa
gggagtaaca
aggatttcag
aattgctcaa
ctaaggtctt
taaatactaa
ccaaatatat
cgttgaatct
atatacgaat
tttgagtgte
tagactcttt
gactctgata
gcaaaaaggt
gaatgatgtc
atagagaaat
ctttggtttt
gtagagccta
gagccagttt
agccaagoga
ggcatctecte
acctecaccey
cacgaaaccg

cctttetett

gtteggagey

accgacatct
ctttcataga
ttgatcattt
ctogattatyg
tgcagcatgt
attcecaggty
aacagecteota
aacgtcgeott
aagtataatt
attttgaate
tatttttete
gattcatteca
tettgataag
ggttgctaag
acaagaaaat
attttcataa
accatagcga
gctttggeag
ctctgteecac
aagggacgaqg
aatcctaagt
atcatcatgc
catgggaaaa
actatttttt
aacaaaaggc
aacggegtoyg
agcagactgc
tggcccecte
gtageggttt
tecacggcacce
cctogeooge

cacacacaac

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3960

4020

4080

4140

4200

4260

4320

4380

4440

4500

4560

4620

4680

4740

4800

48460
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cogataeccea
accttetett
gtttttocat
gektttgeoga
taggctgtgg
ctgattgtta
ttteatgate
getagetacyg

gtttggtityg

atcaategat
ctetacacta
ggctgegagy
tttatagtcc
agtcgggtta
acttgctggg
tgotgtatet
tectgtgeac

gtttegtet
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ccocgettea
gatcggeggt
tacaatagat
ctttagatag
gatecgeget
aatcctggga
atccgtggta

ttaattgtea

<210> 64
<211>63
<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 64

aggtacggcyg
ccatggttag
¢tgatggegt
ttcgagateg
gttagggttc
tggttctage
tgatgttage

ggtcataatt

atectectee
ggcctgetag
tatgatggtt
gtgatccatyg
gtatatggag
tgttcegeag
etttgatatg

tttactatac

ctetetetet
tteegttect
aacttgteat
gttagtaccc
gcgagetgtt
atgagatcga
gttegategt

tttttttttg

4920
4980
5040
5100
5160
5220
5280
5340

5358

gatttggetg togttcoctaga tcagagtaga aactgtttea aactacctgt tggatttatt

aag

<210> 65
<211> 1391
<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 65

gtagcgtttyg
ggggcccacc
atgcagagca
gaatgeccagece
cacatctecg
gctggtgtgt
aaatttatta
ttcgaccteca
tataaatcat
attcataata
atacaacaaa

aaacaaaaat

gttcctggta
tgtccaaccg
atcgaatatt
atacaggaca
cttgeagect
gtattaacaa
tattcgtcag
tcagtcctgg
tggtgactta
gcaaatttgt
ccccteaaac

catgtatcat

tcgaatcata
tttggttgee
c¢tettgtgac
cegtactgag
cacecatecg
aagatccatt
tgctgcatat
cactatggaa
tettgettaa
gcaaatatat
attctettgt

catgtacatg

cacgcaccag
ggatcgaacg
getgtateat
cgtetgeaac
actcagacca
tgaccggage
gtactcatac
agtcattgta
ttttatttte
agaatctacyg
actgaaccat

taaccaaaca
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tgcatcttgg
agtccattca
ceagttegge
tetgeatece
gagecacacg
acatgcagct
ttgcatgatg
gtatagattt
ttattatgaa
tgaaattett
accattcegt

attaacacgc

atagccagct
agaccgaacc
aaaaaacacc
getcactget
gattactget
tggatggaaa
gttttattta
tttaatataa
atategttge
ggttggacca
acaaccatcce

accatcctat

60

63

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720
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tcagacttgt ctcatocata atctatccat ccaggatgat ccatoccatt catctatata 780
cacccaatca aacgctacct aaaatttgga tctgtatgtg tcacatatat cttaataaga 840
tggatggaaa tatctcttta tcttttagat atggataggt atatatgttyg ctgtgggttt 900
gttagttata tatatacgtg cttacatacg tgaagaaace tgetgetaca gtttaataat 960
tettgtteat cteaacaaat aacgatagge gtatatgtbtg ctgtgttttt tactggtact 1020
ttgttagata tatacatget tacatacatg aagaacacat gctacagtte azaaattett 1080
gttcatctca taaacaaaaa ggaggtgtat atgttgectgt gggttttact ggtactttat 1140
tagatatata catgcttaca tagatgaagc aacatgctgc tatggtgttt aataattatt 1200
gtttatctaa taaacaaaca tgctttttaa ttatcttgat atgtttggat gatggcatat 1260
gcageagecta tgtgtggatt ttaaatacce ageatcatga geoatgeatga ccctgectta 1320
gtatgecagtt atttgettga gactgtttet tttgttgata cteatecttt agtteggteca 1380
ctettetgea g 1381

<210> 66

<211> 4402

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 66
cacgtggtca ctatgctgceca tactccoctat acagecgetg accagtacge tggttcaccg &0
cgtogeoooge gogggacgga atgggatgtc acgacccgcet gaacgecocggg geatggecate 120
agcggegaac aggcacecgg cgtggagetg tcegtgtcac catctacagt gttgacggga 180
ccogecataaa aggagaaaaa aggeccgacyg gtcecoctggaag cottoctete cttageoteott 240
ctoccctettt ctetetgtgt aacetgetet tcccoetteogt ctataaaaag ggaagtagga 300
cgtoccagga agagaaggge ggttcaccac tectacatgge tatagacata aaaacacacg 360
ccttgggage acactcacat cagagacttg ggacctatcc ctctcectecget cgtttgtaac 420
ccctactaca aacttttagt gctagtaaca cgagcagcag cgacgaacta gacgtaagga 480
cttteotgece gaaccagtat aaacatcgtg tcatctaage acaccatacg ageocagacge 540
gcaatactag aaatttacta gteggtaact cgaaacaceg acatctaget aatetttttg 600
ttttatttgg ttteectttyg aaatctteta atttagettt catagaaata atetaggtat 660
tttttatttt atatgttcta tctgtttgeca ttaattttga tcatttgatc tgaatgctgt 720
ggtcacgaga atcgagtgtt tcatggcctt aaaacactcg attatgccat ctgacccgtt 780
ttcaaccatt ctagtgttte tgagctatat caatggtgca gcatgttagt atacatatct 340
aactattact cogtatatga gtgagttgtt aaatttatte caggtgaaat ggeattaaeg 900
atagcecaata ggeggetaaa ttaatageca tactetaaca getctaaaaa acatatatte 960



atcgaggeac
gttttctttc
ttttetctet
aaagaataat
gtgatatcta
tcacatgact
tcatctaaat
gagaagtcta
tacataatta
gaaacaaatg
tgtagggagt
caccttcaca
tgttgtacet
gaggagtgaa
tttttgacca
ttggtaaagc
gttttgattt
tcagaagtcec
ttatcttcega
caccaaccag
agacgttgac
ccaccteeoge
ttcegeocace
ggggattoct
cagccccatc
atcgatccceo
acactagatc
gegaggtaca
tagtcecettt
gggttagatc

gctgggaatc

ctttatgcaa
ttgcaaatta
aggtgtgegt
actgctgcct
aaccgtettt
aaatgatata
tttecgagtga
acgctttaaa
gtatcattag
ttgttcatat
actcectttg
gcttgtgcet
tgtteggaga
gtctactceec
aaggaatata
ttgagcttcet
ctagcctcca
acttttgtac
gtgttgtaaa
cgaaccacca
accttggege
atccacctec
tgcteocctcte
tteocecacoge
cctegtetet
getteaaggt
ggcggtccat
atagatctga
agatagttecg
cgegetgtta

ctgggatggt
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ccacatagtc
catttttttt
gactgtggga
actttgagga
aaagccaatt
aggttgctaa
aactattaaa
ctttaaccaa
atagategtt
atttctatat
tgcegetttg
agtacctaga
taaaacgact
tttgecegeaa
caacaagaat
gtaaaaatag
caataacttt
gtgetogtag
aaaaatgage
gogoeogagec
ggcaacggca
acctccacct
acacggcacyg
teocogtooett
cgtgttgtte
acggcgatcee
ggttagggcc
tggegttatg
agatcggtga
gggttecgtat

tctagetgtt

aacttcaacg
aaaaaaaagt
gtaacaattt
tttcagtatt
gectcaagatt
ggtctttett
tactaaggtt
atatatacaa
gaatctattt
acgaatacca
agtgtegett
ctectttetet
ctgataaaqgg
aaaggtaatc
gatgtcatca
agaaatcatg
ggttttacta
agcctaaaca
ccgtttaacyg
aagcgaagca
tetetectgge
ccaccggtgg
aaaccgtcac
tetettecte
ggagcgcaca
tcctecetet
tgctagttece
atggttaact
tccatggtta
atggaggcga

ccgecagatga

119

tcgettgegt
ataatttgta
tgaatcteaa
tttctctaaa
cattcaacaa
gataagcttt
gctaagtgtc
gaaaatatta
tcataacaaa
tagcgacact
tggecagetag
gtccacattc
gacgaggaag
ctaagtgtga
tcatgetteyg
ggaaaaatca
ttttttgttt
aaaggcettte
gegtogacaa
gactgcagac
cececteteoga
cggtttccaa
ggcaccggca
geocegecegt
cacaacccga
ctetetacet
gttcectgttt
tgtecatgett
gtaccctagg
gctgttctga

gatcgatttc

gcgttectecaa
tegtgegatt
gaaggaaata
atgttttggt
ttgaaacgtc
tttatgaatt
attectegete
atatttatag
cttatttgaa
tattttagaa
tacctatgte
atttaatcte
tagtatgtta
attgtattct
atcctttttt
cgttttggtg
gattttagtt
caaaacgacc
gtctaacgga
ggcacggccyg
gagttcoget
gteoecgtooccyg
gcacagcacyg
tataaatage
tcceccaatca
tetettetet
ttcecatggct
ttgegattta
ctgtggagtce
ttgttaactt

atgatctgct

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820



gtatctatcec
gtgrcacttaa
cgtoctgattt
ttattaaggt
agccagctgg
accgaaccat
aaaacaccga
tcactgcteca
ttactgectge
gatggaaaaa
tttatttatt
taatataata
ategttgeat
ttggaccaat
aaccatccaa
catcctattc
tctatataca
taataagatg
gtgggtttgt
ttaataatte
ctggtacttt
aaattettgt
tactttatta
taattattgt
tggcatatge
ctgoettagt

tteggteact

gtggtatgat
ttgtcaggte
ggctgteogtt
agcgtttggt
ggcccacctg
gcagagcaat
atgccogecat
catctecget
tggtgtgtgt
atttattata
cgacctcatc
taaatcattg
tcataatagce
acaacaaace
acaaaaatca
agacttgtct
cccaatcaaa
gatggaaata
tagttatata
ttgtteatet
gttagatata
tcatctecata
gatatataca
ttatctaata
agcagetatg
atgcagttat

cttetgeagg
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gttagcettt
ataattttta
ctagatcaga
tecctggtate
tccaaccgtt
cgaatattct
acaggacacce
tgccgeoetcea
attaacaaaa
ttecgtcagtg
agtcctggcea
gtgacttate
aaatttgtge
cctcaaacat
tgtatcatea
catccataat
cgctacctaa
tctetttate
tatacgtget
caacaaataa
tacatgetta
aacaaaaagqg
tgcttacata
aacaaacatg
tgtggatttt
ttgcttgaga

tg

<210> 67

<211> 2423

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 67

gatatggtte
ctatactttt
gtagaaactyg
gaatcataca
tggttgccgg
cttgtgacgce
gtactgageyg
cccatecgac
gatccatttg
ctgcatatgt
ctatggaaag
ttgecttaatt
aaatatatag
tectettgtae
tgtacatgta
ctatccatcc
aatttggatc
ttttagatat
tacatacgtg
cgataggegt
catacatgaa
aggtgtatat
gatgaagcaa
ctttttaatt
aaatacceag

ctgttteottt

gatcgtgecta
tttttggttt
tttcaaacta
cgcaccagtg
atcgaacgag
tgtatcatce
tetgecaacte
tcagaccaga
accggagcac
actcatactt
tcattgtagt
ttattttett
aatctacgtg
tgaaccatac
adcaaacaat
aggatgatcc
tgtatgtgte
ggataggtat
aagaaacctyg
atatgttget
gaacacatgo
gttgctagtag
catgctgcta
atcttgatat
catcatgage

tgttgatact

gctacgtect
ggtttggttt
cctgttggat
catcttggat
tccattcaag
agttcggecaa
tgecatccoege
gccacacgga
atgcagettg
gcatgatggt
atagattttt
attatgaaat
aaattettgg
cattecegtac
taacacgcac
atcccattca
acatatatct
atatgttgct
ctgetacagt
gtgtttttta
tacagttcaa
gttttactgyg
tggtgtttaa
gtttggatga
atgeatgace

catecctttag

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3960

4020

4080

4140

42Q0

42460

4320

4380

4402

cacgtggtea ctatgetgeca tactecctat acageegetg accagtacge tggtteacceg

120

60



cgtegoecge
agcggcgaac
ccogeataaa
ctcecetcottt
cgtceccagga
ccttgggage
ccctactaca
ctttetgece
gcaatactag
ttttatttgyg
tttttatttt
ggtcacgaga
ttcaaccatt
aactattact
atagccaata
atcgaggeac
gttttcttte
ttttectctet
aaagaataat
gtgatatcta
tcacatgact
tcatctaaat
gagaagtcta
tacataatta
gaaacaaatg
tgtagggagt
caccttcaca
tgttgtacct
gaggagtgaa
tttttgaceca

ttggtaaage

gcgggacgga
aggcacccgg
aggagaaaaa
ctctetgtgt
agagaagggc
acactcacat
aacttttagt
gaaccagtat
aaatttacta
tttecctttyg
atatgttcta
atcgagtgtt
ctagtgtttc
ccgtatatga
ggcggctaaa
ctttatgeaa
ttgcaaatta
aggtgtgegt
actgctgect
aaccogtettt
aaatgatata
tttegagtga
acgctttaaa
gtatcattag
ttgttecatat
actcectttyg
gettgtgeoct
tgttcggaga
gtctactccec
aaggaatata

ttgagcttet
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atgggatgtc
cgtggagety
aggcoecgacy
aacctgectct
ggttcaccac
cagagacttg
gctagtaaca
aaacatcgtyg
gtoggtaact
aaatcttcta
tctgtttgea
tecatggeett
tgagetatat
gtgagttgtt
ttaatagceca
ccacatagte
catttttttt
gactgtggga
actttgagga
aaageccaatt
aggttgctaa
aactattaaa
ctttaaccaa
atagatcgtt
atttctatat
tgcecgetttyg
agtacctaga
taaaacgact
tttgecgeaa
caacaagaat

gtaaaaatag

acgacccgct
tcecgtgtcac
gtococtggaaqg
tceceocecttegt
tctacatgge
ggacctatcc
cgagcagcag
tcatctaagc
cgaaacaccg
atttagcttt
ttaattttga
aaaacacteg
caatggtgra
aaatttatte
tactctaaca
aacttcaacg
aaaaaaaagt
gtaacaattt
tttcagtatt
gctcaagatt
ggtctttett
tactaaggtt
atatatacaa
gaatctattt
acgaatacca
agtgtcgett
ctcotttotet
ctgataaagg
aaaggtaatc
gatgtcatca

agaaatcatg

121

gaacgccggyg
catctacagt
ccttectete
ctataaaaag
tatagacata
ctecteocteget
cgacgaacta
acaccatacqg
acatctaget
catagaaata
tecatttgate
attatgecat
gecatgttagt
caggtgaaat
gctectaaaaa
tegettgegt
ataatttgta
tgaatctcaa
tttetectaaa
cattcaacaa
gataagcttt
gctaagtgte
gaaaatatta
tcataacaaa
tagegacact
tggecagetag
gtccacatte
gacgaggaag
ctaagtgtga
tecatgetteg

ggaaaaatca

gcatggeate
gttgacggga
cttagectett
ggaagtagga
aaadcacacg
cgtttgtaac
gacgtaagga
agoccagacge
aatctttttg
atctaggtat
tgaatgetgt
ctgaccegtt
atacatatct
ggcattaacg
acatatatte
gegtteteaa
tegtgcgatt
gaaggaaata
atgttttggt
ttgaaacgte
tttatgaatt
attetegete
atatttatag
cttatttgaa
tattttagaa
tacctatgte
atttaatctc
tagtatgtta
attgtattct
atcectttttt

cgttttggtg

120

130

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920
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122

gttttgattt ctagcctcca caataacttt ggttttacta ttttttgttt gattttagtt 1980
tcagaagtcc acttttgtac gtgetcgtag agcocctaaaca aaaggetttc caaaacgacce 2040
ttatcttcga gtgttgtaaa aaaaatgagce ccgtttaacg gogtocgacaa gtctaacgga 2100
caccaaccag cgaaccacca gogocgagec aagogaagea gactgeagac ggeacggeeg 2160
agacgttgac accttggege ggeaacggea tetoteotgge cecctetega gagttoceget 2220
ccaccteecge atccacctec acctcocacet ccaceggtgg cggtttcocaa gtecgteceg 2280
ttccgocace tgotcctcote acacggrcacg aaaccgtcac ggcaccggca gcacagcacg 2340
ggggattcct ttcccaccge tcogtcoctt tcotetteocte gococgeccogt tataaatage 2400
cagcccoccate cctogtctect cgt 2423
<210> 68
<211> 55
<212> ADN
<213> Miscanthus sinesis
<400> 68
gttgttegga gogcacacac aacecgatee ccaatcaate gatcococeget tcaag 55
<210> 69
<211> 1924
<212> ADN
<213> Miscanthus sinesis
<400> 69
gtacggegat cctectcect ctetcetetac cttetettet ctacactaga teggeggtee 60
atggttaggg cctgctagtt ccgttcetgt ttttcecatgg ctgecgaggta caatagatet 120
gatggegtta tgatggttaa cttgtcatge ttttgegatt tatagtecet ttagatagtt 180
cgagatcggt gatccatggt tagtacccta ggcectgtggag tegggttaga tcocgegetgt 240
tagggttcgt atatggaggc gagctgttct gattgttaac ttgctgggaa tcctgggatg 300
gttctagectg ttccgecagat gagatcgatt tcatgatctg ctgtatctat ccgtggtatg 360
atgttagecet ttgatatggt tecgatcgtge tagetacgte ctgtgeactt aattgtcagg 420
tcataatttt tactatactt tttttttggt ttggtttggt ttegtetgat ttggetgteg 480
ttetagatea gagtagaaac tgtttcaaac tacctgttgg atttattaag gtagegtttg 540
gttcctggta tcgaatcata cacgcaccag tgcatcttgg atagccagcet ggggcccacc 600
tgtccaaccg tttggttgec ggatcgaacg agtccattca agaccgaacc atgcagagca 660
atcgaatatt ctcttgtgac getgtatcat ccagttogge aaaaaacace gaatgoogec 720
atacaggaca cegtactgag cgtcetgeaac tetgeatece getcactget cacatetecg 780
cttgcegect cacecatceg actcagacca gagcocacacg gattactget getggtgtgt 840



gtattaacaa
tattcgtcag
tcagtectgg
tggtgactta
gcaaatttgt
cecctcoaaac
catgtatcat
ctcatccata
aacgctacct
tatctettta
tatatacgtg
ctcaacaaat
tatacatgect
taaacaaaaa
catgcttaca
taaacaaaca
tgtgtggatt
atttgettga

ggtyg

aagatccatt
tgectgcatat
cactatggaa
tettgettaa
gcaaatatat
attctettgt
catgtacatg
atctatccat
aaaatttgga
tettttagat
cttacatacg
aacgataggc
tacatacatg
ggaggtgtat
tagatgaage
tgetttttaa
ttaaatacee

gactgtttet
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tgaccggage
gtactcatac
agtecattgta
ttttattttc
agaatctacyg
actgaaccat
taaccaaaca
ccaggatgat
tectgtatgtg
atggataggt
tgaagaaacco
gtatatgttyg
aagaacacat
atgttgectgt
aacatgctge
ttatcttgat
agcatcatga

tttgttgata

acatgcaget
ttgecatgatg
gtatagattt
ttattatgaa
tgaaattett
accatteoegt
attaacacge
ccatcccatt
tcacatatat
atatatgttg
tgotgetaca
ctgtgttttt
gctacagtte
gggttttact
tatggtgttt
atgtttggat
geatgeatga

cteatecttt

tggatggaaa
gttttattta
tttaatataa
atatcgttge
ggttggacca
acaaccatcce
accatcctat
catctatata
cttaataaga
ctgtgggttt
gtttaataat
tactggtact
aaaaattctt
ggtactttat
aataattatt
gatggcatat

cectgoctta

agtteggtea

aaatttatta
ttcgacctca
tataaatcat
attcataata
atacaacaaa
aaacaaaaat
tcagacttgt
cacccaatca
tggatggaaa
gttagttata
tettgtteat
ttgttagata
gttcatctea
tagatatata
gtttatctaa
gqeagoageta
gqtatgecagtt

ctettetgea

<210>70

<211> 3426

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 70

gcaaccacat
attacatttt
gegtgactgt
gectactttyg
ctttaaagcc
tataaggttyg
gtgaaactat

taaactttaa

agtcaacttc
ttttaaaaaa
gggagtaaca
aggatttcag
aattgctcaa
ctaaggtctt
taaatactaa

ccaaatatat

aacgtcgctt
aagtataatt
attttgaate
tatttttete
gattcattca
tcttgataag
ggttgctaag

acaagaaaat

gogtgegttce
tgtatcgtge
tcaagaagga
taaaatgttt
acaattgaaa
cttttttatg
tgtcattcte

attaatattt

123

tcaagttttc
gattttttct
aataaaagaa
tggtgtgata
cgtctcacat
aatttcatct
gctcgagaag

atagtacata

tttcttgcaa
ctectaggtgt
taatactget
tctaaacegt
gactaaatga
aaattttcga
tctaacgett

attagtatea

900

960

1020

1080

1140

1200

12460

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1924

60

120

180

240

300

360

420

480



ttagatagat
atatatttct
tttgtgecege
gcetagtace
gagataaaac
teocctttgee
tatacaacaa
ttctgtaaaa
teccacaataa
gtacgtgeote
taaaaaaaat
accagogeocg
gcgoggcaac
ctecacoteo
tctecacacgg
cocgeteccgte
ctotegtgtt
aggtacggeg
ccatggttag
ctgatggegt
ttogagateg
gttagggttc
tggttctage
tgatgttage
ggtcataatt
cgttectagat
tggttcetgg
cctgtccaac
caatcgaata
ccatacagga
cgettgoege

gtgtattaac

cgttgaatet
atatacgaat
tttgagtgte
tagactcttt
gactctgata
gcaaaaaggt
gaatgatgte
atagagaaat
ctttggtttt
gtagagecta
gqagccegttt
agccaagega
ggcatctctc
accteocaceg
cacgaaacog
cctttotett
gttcoggageg
atcctecteco
ggcctgetag
tatgatggtt
gtgatccatyg
gtatatggag
tgttoogeag
ctttgatatg
tttactatac
cagagtagaa
tatcgaateca
cgtttgottyg
ttetecttgty
caccgtactg
ctcacccatc

aaaagatcca
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attttcataa
accatagcga
getttggeay
ctoetgtecac
aagggacgag
aatcectaagt
atcatcatge
catgggaaaa
actatttttt
aacaaaaggc
aacggcegtcyg
agcagactge
tggceccoecte
gtggceggttt
tcacggcacae
cctegeoege
cacacacaac
ctotetetot
tteocegttect
aacttgteat
gttagtaccce
gcgagetgtt
atgagatega
gttcgategt
tttttttttg
actgtttcaa
tacacgcacc
ccggatcgaa
acgctgtatce
agcgtectgea
cgactcagac

tttgacecgga

caaacttatt
cacttatttt
ctagtaccta
attcatttaa
gaagtagtat
gtgaattgta
ttcgatoctt
atcacgtttt
gtttgatttt
tttccaaaac
acaagtctaa
agacggeoacyg
tegagagttce
ccaagtcegt
ggcagcacag
cegttataaa
cogatecaca
accttetott
gttttteccat
gettttgega
taggcetagtgg
ctgattgtta
tttecatgatc
gctagetacyg
gtttggtttg
actacctgtt
agtgecatectt
cgagtccatt
atccagttcyg
actctgecatc
cagagccaca

gcacatgcag

124

tgaagaaaca
agaatgtagg
tgtccacctt
tctetgttgt
gttagaggag
ttetttttty
ttttttggta
ggtggttttyg
agtttcagaa
gaccttatet
cggacaccaa
gecgagacgt
cgctccacct
ceegttacge
cacgggggat
tageccagcce
atcaatogat
ctctacacta
ggctgcgagg
tttatagtoo
agtogggtta
acttgctggg
tgctgtatet
tectgtgoac
gtttcgtctg
ggatttatta
ggatagccag
caagaccgaa
gcaaaaaaca
ccgotcactg
cggattacty

cttggatgga

aatgttgtte
gagtactccc
cacagcttgt
accttgtteog
tgaagtctac
accaaaggaa
aagettgage
atttctagee
gteccactttt
tcgagtgttg
ccagcgaace
tgacaccttg
ccgcatccac
cacctgoteoe
tecttteocca
catccctcegt
ccecegettea
gateggeggt
tacaatagat
ctttagatag
gatcogoget
aatcctggga
atcegtggta
ttaattgtca
atttggctgt
aggtagcgtt
ctggggccea
ccatgcagag
ccgaatgeeg
ctcacatcte
ctgctggtgt

aaaaatttat

540

600

660

720

780

B840

900

9€0

1020

1080

1144Q

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

20440

2100

2160

2220

2280

234Q

2400



tatattcgtc
catcagtcct
attggtgact
tagcaaattt
aaccectcaa
atcatgtatce
gtctcatcca
caaacgctac
aatatctctt
tatatataeqg
atctcaacaa
tatatacatg
cataaacaaa
tacatgctta
aataaacaaa
tatgtgtgga
ttatttgett

cagqgtg

agtgctgcat
ggcactatgg
tatcttgett
gtgcaaatat
acattctett
atcatgtaca
taatctatce
ctaaaatttg
tatcttttag
tgcttacata
ataacgatag
cttacataca
aaggaggtgt
catagatgaa
catgcttttt
ttttaaatac

gagactgttt

<210> 71

<211> 1447

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 71

gcaaccacat
attacatttt
gcgtgactgt
gecctactttg
ctttaaagcc
tataaggttg
gtgaaactat
taaactttaa

ttagatagat

agtcaacttce
ttttaaaaaa
gggagtaaca
aggatttcag
aattgctcaa
ctaaggtcett
taaatactaa
ccaaatatat

cgttgaatct
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atgtactcat
aaagtcattg
aattttattt
atagaatcta
gtactgaacc
tgtaaccaaa
atccaggatg
gatctgtatg
atatggatag
cgtgaagaaa
gcegtatatgt
tgaagaacac
atatgttgct
gcaacatgct
aattatcttg
ccagcatcat

cttttgttga

aacgtegett
aagtataatt
attttgaatc
tatttttcte
gattcattca
tettgataag
ggttgectaag
acaagaaaat

attttcataa

acttgcatga
tagtatagat
tcttattatg
cgtgaaatte
ataccattcece
caattaacac
atccatccca
tgtcacatat
gtatatatgt
cetgetgeta
tgetgtgttt
atgetacagt
gtgggtttta
gctatggtgt
atatgtttgg
gagecatgeat

tactcatect

gegtgegtte
tgtatcgtge
tcaagaagga
taaaatgttt
acaattgaaa
cttttttatg
tgtcattete
attaatattt

caaacttatt
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tggttttatt
tttttaatat
aaatatcgtt
ttggttggac
gtacaaccat
gcaccatccet
ttcatctata
atcttaataa
tgctgtgggt
cagtttaata
tttactggta
tcaaaaatte
ctggtacttt
ttaataatta
atgatggcat
gacccetgeet

ttagtteggt

tcaagtttte
gattttttct
aataaaagaa
tggtgtgata
cgtctcacat
aattteatet
gctegagaag
atagtacata

tgaagaaaca

tattcgacct
aatataaatc
gcattcataa
caatacaaca
ccaaacaaaa
attcagactt
tacacccaat
gatggatgga
ttgttagtta
attecttgtte
ctttgttaga
ttgtteatet
attagatata
ttgtttatct
atgcagcagc
tagtatgeag

cactecttetg

tttcttgeraa
ctectaggtgt
taatactgct
tctaaaccgt
gactaaatga
aaattttega
tctaacgett
attagtatea

aatgttgttc

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3426

60

120

180

240

300

360

420

480

540



atatatttct
tttgtgcege
goctagtace
gagataaaac
tecctttgeoe
tatacaacaa
ttctgtaaaa
tccacaataa
gtacgtgete
taaaaaaaat
accagegecyg
gegeggoaac
ctccacctcee
toctoacacgg
cocgotocgte

ctetegt

atatacgaat
tttgagtgte
tagactcttt
gactctgata
geaaaaaggt
gaatgatgte
atagagaaat
ctttggtttt
gtagageccta
gagecegttt
agccaagcoga
ggcatctete
acctccaccg
cacgaaaccg

cctttctett

<210>72

<211> 2878

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 72

ctatatacga
getttgagtg
cctagactet
acgactctga
ccgcaaaaaq
aagaatgatg
aaatagagaa
aactttggtt
tegtagagee
atgagecccgt
cgagocaagc

acggcatctc

ataccatagce
tegotttgge
ttotetgtec
taaagggacy
gtaatcctaa
tcatcatcat
atcatgggaa
ttactatttt
taaacaaaag
ttaacggcgt
gaagcagact

tctggccece
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accatagocga
gctttggeag
ctctgtceoac
aagggacgag
aatcctaagt
atcateatge
catgggaaaa
actatttttt
aacaaaaggc
aacggegtog
ageagactge
tggeccccte

gtggcggttt

tcacggcace

ccteogocoge

gacacttatt
agcetagtace
acatteattt
aggaagtagt
gtgtgaattyg
gcttcgatcce
aaatcacgtt
ttgtttgatt
gcttteocaaa
cgacaagtet
gcagacggca

tctcgagagt

cacttatttt
ctagtaccta
attcatttaa
gaagtagtat
gtgaattgta
ttegateett
atcacgtttt
gtttgatttt
tttccaaaac
acaagtctaa
agacggcacy
togagagtte
ccaagtoecgt
ggcagcacag

ccgttataaa

ttagaatgta
tatgtecace
aatctetgtt
atgttagagg
tattcttttt
ttttttttgg
ttggtggttt
ttagtttcag
acgaccttat
aacggacacc
cggocgagac

tccgetccac

126

agaatgtagg
tgtccacctt
toctetgttgt
gttagaggag
ttettttttg
ttttttggta
ggtggttttg
agtttcagaa
gaccttatct
cggacaccaa
gecgagacgt
cgeteocacet
cocgttcooge

cacgggggat

tagccagoece

gggagtactce
ttcacagett
gtaccttgtt
agtgaagtet
tgaccaaagg
taaagcttga
tgatttctag
aagtccactt
cttecgagtgt
aaccagcgaa
gttgacacct

ctccgeatcoe

gagtactcce
cacagcttgt
accttgttcyg
tgaagtctac
accaaaggaa
aagettgage
atttctagee
gtccactttt
tecgagtgttyg
ccagegaace
tgacaccttg
ccgeatecac
cacctgcteoe
tcctttecea

catccectcegt

cctttgtgee
gtgactagta
cggagataaa
actecctttyg
aatatacaac
gcttctgtaa
cctccacaat
ttgtacgtge
tgtaaaaaaa
ccaccagage
tggocgeggea

acctccacct

600
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440

1447

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660

720



ccacctccac
ggcacgaaac
teccctttete
ttgttcggag
cgatectect
agggectget
gttatgatgg
cggtgatcoca
tegtatatgg
getgtteoge
gectttgata
tttttactat
atcagagtag
ggtatcgaat
accgtttggt
tattctettg
gacaccgtac
gectcacccea
acaaaagatc
tcagtgectge
ctggcactat
cttatecttge
ttgtgcaaat
aaacattctce
tcatcatgta
cataatctat
acctaaaatt
tttatetttt
cgtgettaca
aaataacgat

tgcttacata

cggtggeggt
cgtcacggca
ttectegece
cgcacacaca
ccctectectet
agttccgtte
ttaacttgte
tggttagtac
aggegagetyg
agatgagatc
tggttegate
actttttttt
aaactgttte
catacacgca
tgcecggateg
tgacgctgta
tgagcgtctyg
tcocgactcag
catttgaccyg
atatgtacte
ggaaagtcat
ttaattttat
atatagaatec
ttgtactgaa
catgtaacca
ccatecagga
tggatctgta
agatatggat
tacgtgaaga
aggegtatat

catgaagaac
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ttccaagtee
ccggcagcac
gecegttata
acccgatcce
ctaccttcte
ctgtttttce
atgcttttge
cctaggetgt
ttetgattgt
gatttcatga
gtgctageta
tggtttggtt
aaactacctg
ccagtgcatc
aacgagtcca
tcateccagtt
caactctgca
accagagcca
gagcacatge
atacttgecat
tgtagtatag
tttcttatta
tacgtgaaat
ccataccatt
aacaattaac
tgatccateoe
tgtgtcacat
aggtatatat
aacctgetge
gttgectgtgt

acatgetaca

gtccegttee
agcacggygy
aatagceage
caatcaatcg
ttctctacac
atggctgoga
gatttatagt
ggagtegggt
taacttgetyg
tctgetgtat
cgtectgtge
tggtttegte
ttggatttat
ttggatagcc
ttcaagaccyg
cggcaaaaaa
tccocgotcac
cacggattac
agcttggatg
gatggtttta
attttttaat
tgaaatatcg
tecttggttgg
cogtacaacc
acgcaccatc
cattcatcta
atatcttaat
gttgctgtgg
tacagtttaa
tttttactgg

gttcaaaaat

127

gccacctget
attecctttec
cccatcocte
atcccocgett
tagatcggeyg
ggtacaatag
ccectttagat
tagatcogeg
ggaatecctgg
ctatcogtgg
acttaattgt
tgatttgget
taaggtageg
agctggggee
aaccatgcag
caccgaatge
tgctcacatc
tgetgotggt
gaaaaaattt
tttattcgac
ataatataaa
ttgcatteat
accaatacaa
atccaaacaa
ctattcagac
tatacaccca
aagatggatg
gtttgttagt
taattottgt
tactttgtta

tettgtteat

cctctcacac
caccgctoeg
gtetetegtg
caaggtacgg
gtccatggtt
atctgatgge
agttcgagat
ctgttagggt
gatggtteta
tatgatgtta
caggtcataa
gtcgttctag
tttggttect
cacctgtecca
agcaatcgaa
cgccatacag
tccgettgec
gtgtgtatta
attatattcg
ctcatcagtce
tcattggtga
aatagcaaat
caaacccctce
aaatcatgta
ttgtctcatc
atcaaacget
gaaatatecte
tatatatata
tcatcteaac
gatatataca

ctecataaaca

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1320

1380

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580
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aaaaggaggt gtatatgttg
tacatagatg aagcaacatg
aacatgettt ttaattatet
gattttaaat acccagcatc
ttgagactgt ttocttttgtt
<210>73
<211> 899

<212> ADN
<213> Miscanthus sinesis

<400> 73

ctatatacga
getttgagtg
cctagactcet
acgactctga
cocgcaaaaag
aagaatgatg
aaatagagaa
aactttggtt
tegtagagee
atgagcccgt
cgagccaagc
acggcatcte
ccacctecac
ggcacgaaac

tecctttete

ataccatage
tegetttgge
ttetetgtec
taaagggacg
gtaatcctaa
tcatcatcat
atcatgggaa
ttactattit
taaacaaaag
ttaacggegt
gaagcagact
tctggeeceece
cggtggeggt
cgtcacggea

ttecctegece
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ctgtgggttt
ctgctatggt
tgatatgttt
atgagcatgc

gatactcatc

gacacttatt
agctagtace
acattcattt
aggaagtagt
gtgtgaattg
gcttcgatce
aaatcacgtt
ttgtttgatt
getttecaaa
cgacaagtct
gcagacggcea
tctecgagagt
tteccaagtece
coggeageac

gecegttata

<210> 74

<211> 2670

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 74
gtatgttaga ggagtgaagt ctactcccett
tgtattcttt tttgaccaaa ggaatataca
cctttttttt ggtaaagctt gagcttctgt

ttttggtggt tttgatttct agcctccaca

tactggtact
gtttaataat
ggatgatgge
atgaccctgc

ctttagttcg

ttagaatgta
tatgtecace
aatctctgtt
atgttagagg
tattcttttt
ttttttttgy
ttagtggttt
ttagttteag
acgaccttat
aacggacacc
cggccgagac
tcecgetcocac
gteoecegttee
ageacggggy

aatagccage

tgecgcaaaa
acaagaatga
aaaaatagag

ataactttgg

128

ttattagata
tattgtttat
atatgcagea
cttagtatge

gtcactctte

gggagtacte
ttecacagett
gtaccttgtt
agtgaagtct
tgaccaaagyg
taaagcttga
tgatttetag
aagtcecactt
ctteogagtgt
aaccagcgaa
gttgacacct
ctcecgeatce
geccacctget
attecetttee

ceccatecete

tatacatgct
ctaataaaca
gctatgtgtg
agttatttgce

tgcaggtyg

cetttgtgee
gtgectagta
cggagataaa
actccctttg
aatatacaac
gcttctgtaa
cctecacaat
ttgtacgtge
tgtaaaaaaa
ccaccagcge
tggcgeggea
acctccacct
cctetcacac
caccgeteoyg

gtetetegt

aggtaatcct aagtgtgaat
tgtcatcate atgecttegat
aaatcatggg aaaaatcacg

ttttactatt ttttgtttga

2640
2700
2760
2820

2878

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

899

60

120

180

240



ttttagtttc
aaacgacctt
ctaacggaca
cacggocgaqg
gttcocegetcea
cegtecogtt
acagcacggg
taaatagecca
cccaatcaat
tcttctectac
ccatggetge
gegatttata
gtggagtegg
gttaacttge
gatctgetgt
tacgtectgt
tttggtttcg
tgttggattt
tcttggatag
cattcaagac
ttecggoaaaa
catcocegetce
cacacggatt
gcagcttgga
atgatggttt
agatttttta
tatgaaatat
attcttggtt
ttecgtacaa
acacgcacca

cocatteate

agaagtccac
atcttegagt
ccaaccagcg
acgttgacac
acctecgeat
cogecaccty
ggattccttt
gocecatece
agatecooge
actagatcgyg
gaggtacaat
gteectttag
gttagateccg
tgggaatcct
atctatecgt
gcacttaatt
tetgatttgg
attaaggtag
ccagetgggg
cgaaccatga
aacaccgaat
actgctcaca
actgetgetg
tggaaaaaat
tatttattcyg
atataatata
cgttgeatte
ggaccaatac
ccatecaaac
tecctattcag

tatatacacc
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ttttgtacgt
gttgtaaaaa
aaccaccage
cttggegegy
ccacctccac
ctccteteac
cccaccgete
togtetcteg
ttcaaggtac
cggteocatgy
agatctgatg
atagttegag
cgetgttagyg
gggatggttc
ggtatgatgt
gtcaggteat
ctgtegttet
cghttggtte
cccacctgte
agagcaatcg
gocgocatac
tctecgettg
gtgtgtgtat
ttattatatt
acctcatcag
aatcattggt
ataatagcaa
aacaaacccc
aaaaatcatg
acttgtcteca

caatcaaacg

gctcgtagag
aaatgagccc
gcocgagocaa
caacggcate
cteccacetee
acggcacgaa
cgteecttte
tgttgttegy
ggegatecte
ttagggcety
goegttatgat
ateggtgate
gttogtatat
tagetgtteo
tagcetttga
aatttttact
agatcagagt
ctggtatcga
caacecgtttg
aatattetet
aggacaccgt
ccgectecaco
taacaaaaga
cgtcagtget
tcectggeact
gacttatctt
atttgtgcaa
tcaaacattc
tatcatcatg
tcecataatet

ctacctaaaa

129

cctaaacaaa
gtttaacggc
gcgaagcaga
tetetggeoece
accggtggeg
accgtcacgy
tcttectege
agcgcacaca
cteocctetet
ctagttcogt
ggttaacttyg
catggttagt
ggaggcgagce
gcagatgaga
tatggttcoga
atactttttt
agaaactgtt
atcatacacg
gttgccggat
tgtgacgetyg
actgagegtc
catccgactco
tecatttgac
gcatatgtac
atggaaagtc
gcttaatttt
atatatagaa
tcttgtactyg
tacatgtaac
atccatceag

tttggatetyg

aggctttecca
gtcgacaagt
ctgcagacgg
cctectocgaga
gtttecaagt
cacceggcagc
ccgecogtta
caaccogatce
cteotacctte
tectgbtttt
tcatgetttt
acccotagget
tgttotgatt
tegattteat
tcgtgetage
tttggtttgyg
tcaaactacc
caccagtgca
cgaacgagtc
tatcatecag
tgeaactetyg
agaccagagc
cggagecacat
tcatacttgc
attgtagtat
attttcttat
tetacgtgaa
aaccatacca
caaacaatta
gatgatcecat

tatgtgteac

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1980

2040

2100
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atatatctta
atgttgctgt
gctacagttt
gttttttact
cagttcaaaa
tttactggta
gtgtttaata
ttggatgatg
gcatgaccct

tectttagtt

ataagatgga
gggtttgtta
aataattctt
ggtactttgt
attcttgtte
ctttattaga
attattgttt
gcatatgcag
goccttagtat

cggtcactet

<210>75

<211> 691

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 75

gtatgttaga
tgtattcettt
cetttttttt
ttttggtggt
ttttagttte
aaacgacctt
ctaacggaca
cacggcegayg
gttecgetee
cogtecegtt
acagcacggg

taaatagcca

ggagtgaagt
tttgaccaaa
ggtaaagett
tttgatttet
agaagktccac
atcttcgagt
ccaaccagcyg
acgttgacac
acctecgeat
cegecaccety
ggattccttt

gccccatccce

<210> 76

<211> 2485

<212> ADN

<213> Miscanthus sinesis

<400> 76
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tggaaatatc
gttatatata
gttcatctca
tagatatata
atctcataaa
tatatacatg
atctaataaa
cagctatgtg
gcagttattt

tetgeaggtg

ctacteccett
ggaatataca
gagettetgt
agectcocaca
ttttgtacgt
gttgtaaaaa
aaccaccagc
cttggegegy
ccaccteocac
ctectetcac
cccaccgete

teogtcteteg

tctttatctt
tacgtgctta
acaaataacg
catgcettaca
caaaaaggag
cttacataga
caaacatgct
tggattttaa

gcttgagact

tgccgcaaaa
acaagaatga
aaaaatagaqg
ataactttgg
gctcgtagag
aaatgagccc
gccgagecaa
caacggcate
ctecacctee
acggcacgaa
cgtceccttte

t

ttagatatgg
catacgtgaa
ataggcgtat
tacatgaaga
gtgtatatgt
tgaagecaaca
ttttaattat
atacccagca

gtttecttttg

aggtaatcct
tgtecatcate
aaatcatggg
ttttactatt
cctaaacaaa
gtttaacggce
gcgaagcaga
tetetggece
acceggtggeg
acegtoacygg

tctteoctege

ataggtatat
gaaacctgct
atgttgctgt
acacatgcta
tgctgtgggt
tgetgetatg
cttgatatgt
tcatgagcat

ttgatactca

aagtgtgaat

atgettegat
aaaaatcacyg
ttttgtttga
aggctttcca
gtcgacaagt
ctgcagacgg
cetetegaga
gtttecaagt
caceggeage

ccgecccgtta

gtggttttga tttctagecct ccacaataac tttggtttta ctattttttg tttgatttta

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2670

60

1290

180

240

300

360

420

480

540

600

660

691

60

gtttcagaag tccacttttg tacgtgctecg tagagcctaa acaaaagget ttccaaaacg 120

130



accttatectt
ggacaccaac
cogagacgtt
gcteccaccte
ccgtteegee
acgggggatt
agccagcecec
tcaatcgatc
tctacactag
gctgegaggt
ttatagtececo
gtcegggttag
cttgetggga
gctgtatecta
cctgtgcact
tttegtetga
gatttattaa
gatagccagc
aagaccgaac
Cdaadaacac
cgctcactge
ggattactgc
ttggatggaa
ggttttattt
ttttaatata
aatateogttg
tggttggace
tacaaccatce
caccatocta
tcatctatat

tettaataag

cgagtgttgt
cagcgaacca
gacaccttgg
cgcateccace
acctgctcet
ccttteccac
atcecctegte
cccgettcaa
atoggeggte
acaatagatc
tttagatagt
atececgegetg
atcctgggat
tcecgtggtat
taattgtcag
tttggctgte
ggtagcgttt
tggggceccac
catgcagagc
cgaatgeccge
tcacatctce
tgetggtgtg
aaaatttatt
attcgaccte
atataaatca
cattcataat
aatacaacaa
caaacaaaaa
ttecagacttyg
acacccaatc

atggatggaa
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aaaaaaaatg
ccagcgecga
cgoggoaacy
tccacctcoca
ctcacacgge
cgetocegtee
tctecgtgttg
ggtacggcga
catggttagg
tgatggegtt
tecgagategg
ttagggtteg
ggttectaget
gatgttagcec
gtcataattt
gttctagate
ggttecctggt
ctgtccaace
aatcgaatat
catacaggac
gcttgecgee
tgtattaaca
atattcgtca
atcagtcctg
ttggtgactt
agcaaatttg
acccctcaaa
tcatgtatca
tectecatecat
aaacgctace

atatctettt

agcccgttta
gccaagcgaa
gcatctotet
cctccacogg
acgaaaccgt
ctttctctte
ttcggagege
tcctecteoce
geetgetagt
atgatggtta
tgatccatgg
tatatggagyg
gtteegeaga
tttgatatgg
ttactatact
agagtagaaa
atcgaatcat
gtttggttge
tctettgtga
accgtactga
tcacccatee
aaagatccat
gtgctgcata
gcactatgga
atcttgctta
tgcaaatata
cattetettg
tcatgtacat
aatctatececa
taaaatttgg

atecttttaga

131

acggcgtcga
gcagactgca
ggocccetct
tggeggttte
cacggcaccg
ctegeoocgce
acacacaacc
tctctetcta
tecgttoctyg
acttgtcatg
ttagtaccct
cgagetgtte
tgagatcgat
ttecgategtg
ttttttttgg
ctgtttcaaa
acacgcacca
cggatcgaac
cgctgtatca
gcgtcoctgcaa
gactcagacc
ttgaccggag
tgtactcata
aagtcattgt
attttatttt
tagaatctac
tactgaacca
gtaaccaaac
teccaggatga
atctgtatgt

tatggatagg

caagtctaac
gacggcacgyg
cgagagttoo
caagtccgte
gcagcacagc
cgttataaat
cgatcccecaa
ccttctectte
tttttceoatg
cttttgcgat
aggctgtgga
tgattgttaa
ttcatgatcet
ctagctacgt
tttggtttgg
ctacctgttg
gtgcatcttyg
gagtccatte
tccagttcogg
ctetgecatec
agagccacac
cacatgcagec
cttgcatgat
agtatagatt
cttattatga
gtgaaattct
taccatteeg
aattaacacg
tocateecat
gtcacatata

tatatatgtt

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1520

1980
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132

getgtgggtt tgttagttat atatatacgt gettacatac gtgaagaaac ctgetgetac 2040
agtttaataa ttettgttca tetcaacaaa taacgatagg cgtatatgtt getgtgtttt 2100
ttactggtac tttgttagat atatacatge ttacatacat gaagaacaca tgctacagtt 2160
caaaaattct tgttcatctc ataaacaaaa aggaggtgta tatgttgcectg tgggttttac 2220
tggtacttta ttagatatat acatgcttac atagatgaag caacatgctg ctatggtgtt 2280
taataattat tgtttatcta ataaacaaac atgcttttta attatcttga tatgtttgga 2340
tgatggeata tgcageaget atgtgtggat tttaaatace cageatcatg ageatgeatg 2400
accctgectt agtatgeagt tatttgettg agactgttte ttttgttgat actecatcectt 2460
tagtteggte actettetge aggtg 2485
<210> 77
<211> 506
<212> ADN
<213> Miscanthus sinesis
<400> 77
gtggttttga tttctagecct ccacaataac tttggtttta ctattttttg tttgatttta 60
gtttcagaag tccacttttg tacgtgctcg tagagcctaa acaaaagget ttccaaaacg 120
accttatctt cgagtgttgt aaaaaaaatg agecegttta acggegtega caagtctaac 180
ggacaccaac cagegaacca ccagoegoecga gocaagegaa geagactgea gacggcacgy 240
ccgagacgtt gacacettgg cgeggeaacg geatcetetet ggoccectet cgagagttec 300
gectecaccte cgcatccace tccaccteca ccocteocaccgg tggeggttte caaghtccgte 360
ccgtteccocgeoe acctgetect ctcacacgge acgaaaccgt cacggeaccyg gcagcacage 420
acgggggatt cctttcccac cgectecegteoe ctttetette ctegecocgee cgttataaat 480
agocagecee atcectegte tetegt 506
<210> 78
<211> 4079
<212> ADN
<213> Schizachyium scoparium
<400> 78
ctctatgcct gtgtcattgt gccagcccct acctctgtca atgttcaaga tccaaataag 60
agaatgggat agaccatata ttaatggtgt agtatgeate aagatctgaa tattatatga 120
gtgaattgat aaatttatte taggtgacat ggeocttaacg atggecagta cgtggttaaa 180
tcaatgaatc aatagocata ctetaatage tctaaaaaag gatatatatt tgtcgaggea 240
ctattatgca accacatagt caacttcaaa gccgcttgag tgcgttctaa aaaaaaaatt 300
tcttgtaaat tacgcttttc tcaaaaaaat tggatcatgc atttatttca ctctaggtgt 360



gegtgactac
gtctactttyg
atcgttatta
catcatatat
ttttgagtga
ttagaagggt
tttttataca
acacgacgct
tgtcaccgeg
cgegtttgga
tagtagagta
catcttataa
catcttctaa
aagcattgta
acgctecatge
aatttggetg
tetttetata
tttagggctc
agtaatttte
agccgaacta
tttaatattg
gecttecgatyg
tatgcaccaa
atgcactcac
cacccactca
tcageoetttt
tegegttega
ccctageact
aagagcccat
gctcaageta

atttectageccoc

gtgaataaca
aagatcacaa
aggtcaaatqg
aaggttgcta
aataataaaa
gaagtttact
aaaggagtat
ggcgettatg
tacatttggg
gecttttatag
aattataatt
tttatccaac
tttgtttaat
acaacgtgtt
catcecatate
taaagatggc
ttataatatt
actaaaactg
aatactaaga
accaaattta
taactgatte
atagagaatt
tgtgteaagt
ttagatatca
aatagttgtt
ctattgtagg
agcagcttct
catgtgagag
ataagecgttc
atctaaaaat

tccacaataa
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attttgaatec
tatctttcte
atcaagattc
aggtcttget
ttttaaagca
ccctctatec
atatcacaag
tggacgttaa
ttaggcgttt
tttgaaaagt
atcatacaac
tcaatacaac
ttgatacgag
tatgtatact
attcaacttt
attgatttca
gtttteatet
atatgtgggt
aacaacaaaa
agaaagcttt
aagctgagta
agagtgtaca
ctogetteaa
gtegtattaa
atatagtgaa
ttaagectta
tegtagattt
cctetggeaa
atgacttgta
agagaaatca

ttttagttta

tcagcaagga
ttagaatgtt
attcaacaat
tgacaaggta
atgttacaag
caaagatgta
attgatgtca
tecggtaatte
gttaaaggca
gacggttgta
aactctcaaa
aactatataqg
aacttgtctt
cttaatecatg
tgaategttt
taaatatgaa
attttecacce
tgtgcatege
tttggttttt
ttatatttgg
atagatgaga
aagacgcatc
attaactata
attgaacaaa
tacagtttac
attaaggete
tgcgagggaa
taggtettet
tatactctta
ggaacaaaga

cctttttttg
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aataaaagta
tctgtttgtt
tgaaacttct
tctetagtaa
agaagctctg
attctaagaa
tcgttatget
ttcattttat
ttgeccactca
aagatgagta
gtgggtgcac
gtgggtgeat
attggtacat
gtcatcagaa
actatacaat
aaataccaaa
cgtaaccttt
ataagaatca
ttttgtttgg
ccacataaga
tgagtgtgtt
gttacaatat
ttaaaagatg
ttacaagata
tettagtagt
ttacacaatt
ggctgecteg
catttttatt
gatectttttt
atcatgtttt

tttgatttta

taatacecget
atttaaaacc
cacatgatta
catctagttt
gagataaaag
tgacttaaat
taggccacgt
tttattttgt
aacaagcagc
agctgattat
gttagtccaa
gttggtcocaa
atatgatcca
gctaacacac
attattteta
ttgecacattt
aatttggtea
agaacccaga
tttegattat
aatgatatca
aggatgtgta
ttggacctta
ttggatcaac
ttggactatg
atatgtaagt
gtttecattat
gttttgeett
cacattettt
tgtgggtaaa

ggtggttttyg

attttagaag

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

15920

1980

2040

2100

2160

2220



ggtttatage
cggogtegac
aaggtcogaga
cceteotegag
atgctcaaaa
taggctcaaa
atctacattt
caat.ctgaaa
cegettecte
tcececaccget
caacttettt
aatcececcteg
ctecetecet
ctagttetgt
gatggttaat
tgggtggttg
tattagggtt
tctggtttge
ctgtttaaac
tatatecttgt
tgataaggtt
cataattttt
ttcgatctac
cttcatgatt
agatggattg
tgattttatt
ttacagttta
gttggtttta
attaataatt
cttggatgat

ttgggactgt

aggacttaaa
aagtctaacg
cgttgacacce
aattccgetce
gttggtgaaa
agatttgtct
aatactctat
cttttacgea
cteccagacg
ccttectttt
ccccaacete
tctecteccteg
ctetacetge
tcctgttttt
ttgtcatact
agatcggtga
cgtagatgga
agatgagaac
taatcecgtgyg
ttegttgegt
tgattgtget
agcatgtctg
ctgteggttt
aagatggagt
aagtatctct
ggttectttat
atagttettyg
ctggtactet
attettegte
gtcatatgeca

ttctttggtt
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atccaaaatg
gacaccaacc
tttggegega
caccgcctca
tcatttttat
cgtaaagtac
gaatgcgtca
acttgcatat
gcacgaaace
ccecttecateg
atettttgtt
cgagcctegt
tettetgtag
tttecatgge
cttgeggtct
tccatggtta
ttctgatgge
gatttcatca
tatgatgtta
aggttectgtt
agctacgtcc
tttttgtttg
attttattaa
tatatgggta
ttatctttta
tatatatatt
attatectaat
attagatagt
taataaaaag
gcagetattt

gataactcac

accattatect
catgaaccac
cacggcatgt
accggagacyg
ttggcaattt
attcaaacty
agagatttga
aaacagagcc
gtgacggcac
cccgcageta
cggagoacge
cgatccgcca
ateggeogace
tgcgaggtag
atgggtccct
gtaccctagt
tcagtaactyg
tctgetatat
gcctttgata
taaactaatc
tgtgcagecayg
atttegttgt
aatttggatc
ggttatacat
gttaggatag
catgettata
daacaaataa
actttgacat
catggttttt
gtgaattttt

cctgttgttt
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tcgagtaata
cageogccgadg
tggecatctec
gtttccaaaqg
gtgtccaact
tgtaattagt
tgtgacttta
caagtcecgtt
cggcageacyg
taaatagecca
acacaatceg
ttcaaggtac
ceatcecatgg
aatagatctg
ttaggtcatc
cagtggggtt
ggaatcctag
cttgtttegt
aggttgattt
cgtggtatga
ttaattgtca
ctgattaggc
cgtatgtgtyg
gtggetgtgg
attattatat
tacataaaaqg
ggataggtat
gaagcaacat
aattattttg
cggecgtate

ggtgatecctt

acccgtttaa
ccaagaactyg
ctotetggee
ttgtgettag
atagactaat
tattttattt
atgtgacgga
ccocgttecgtt
gggattcett
ccecogtocy
atcgatcccee
ggcgatcate
ttagggcectyg
atggcgttat
aatttaattt
ggatccgtge
gatggttcca
tgogtaggtt
catcatctge
tgttagcett
ggtcatacgt
tgtagatagt
tcacatatat
atcatgatta
atgttgectgt
caatgtgeta
atttgttget
cctgetatgg
atttgatata
ttcatattge

ctgcaggtg

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2540

3000

3060

3120

3180

3240

3300

3360

3420

3480

3540

3600

3660

3720

3780

3840

3900

3960

4020

4079
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<210>79

<211> 2831

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 79
ctctatgect gtgtcattgt gecageccet acctetgtea atgttcaaga tccaaataag 60
agaatgggat agaccatata ttaatggtgt agtatgecatc aagatcetgaa tattatatga 120
gtgaattgat aaatttattc taggtgacat ggecttaacyg atggocagta cgtggttaaa 180
tcaatgaatc aatagccata ctctaatagce tctaaaaaag gatatatatt tgtcgaggeca 240
ctattatgeca accacatagt caacttcaaa gceogettgag tgegttctaa azaaaaaaatt 300
tcttgtaaat tacgecttttc tcaaaaaaat tggatcatge atttatttca ctctaggtgt 360
gegtgactac gtgaataaca attttgaate tcagcaagga aataaaagta taataceget 420
gtctactttg aagatcacaa tatctttcete ttagaatgtt tetgtttgtt atttaaaacc 480
atcgttatta aggtcaaatg atcaagattce attcaacaat tgaaacttct cacatgatta 540
catcatatat aaggttgcta aggtcttgct tgacaaggta tctctagtaa catctagttt 600
ttttgagtga aataataaaa ttttaaagca atgttacaag agaagctctg gagataaaag 660
ttagaagggt gaagtttact ccctctatecc caaagatgta attctaagaa tgacttaaat 720
tttttataca aaaggagtat atatcacaag attgatgtca tegttatget taggecacgt 780
acacgacgct ggegettatg tggacgttaa tcggtaattc ttcattttat tttattttgt 840
tgtcacegeg tacatttggg ttaggegttt gttaaaggea ttgecactcea aacaageage 900
cgcgtttgga gecttttatag tttgaaaaghk gacggtigta aagatgagta agctgattat 960
tagtagagta aattataatt atcatacaac aactctcaaa gtgggtgcac gttagtccaa 1020
catcttataa tttatccaac tcaatacaac aactatatag gtgggtgcat gttggtccaa 1080
catecttotaa tttgtttaat ttgatacgag aacttgtett attggtacat atatgatcoea 1140
aagcattgta acaacgtgtt tatgtatact cttaatecatg gtcatecagaa getaacacac 1200
acgctecatge catcecatate attcaacttt tgaatcegttt actatacaat attattteta 1260
aatttggctg taaagatggc attgatttca taaatatgaa aaataccaaa ttgcacattt 1320
tctttctata ttataatatt gttttcatect attttcacce cgtaaccttt aatttggtca 1380
tttagggctc actaaaactg atatgtgggt tgtgcatcgc ataagaatca agaacccaga 1440
agtaattttc aatactaaga aacaacaaaa tttggttttt ttttgtttgg tttegattat 1500
agecgaacta accaaattta agaaagettt ttatatttgg cecacataaga aatgatatea 1560
tttaatattg taactgattce aagetgagta atagatgaga tgagtgtgtt aggatgtgta 1620
gcttocgatyg atagagaatt agagtgtaca aagacgcate gttacaatat ttggacctta 1680



tatgcaccaa
atgcactcac
cacccactca
tcagcectttt
tcgegttega
ccctagcact
aagageccecat
gctcaagcta
atttectagece
ggtttatagc
cggcgtcgac
aaggtcgaga
ccctetegag
atgctcaaaa
taggcectcaaa
atctacattt
caatctgaaa
cogottecte
tcecaceget

caacttettt

tgtgtecaagt
ttagatatca
aatagttgtt
ctattgtagg
agcagcttct
catgtgagag
ataagegtte
atctaaaaat
tccacaataa
aggacttaaa
aagtctaacg
cgttgacacc
aattecegete
gttggtgaaa
agatttgtct
aatactctat
cttttacgea
ctcccagacyg
cettoctttt

C
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ctegettcaa
gtegtattaa
atatagtgaa
ttaagcctta
tcgtagattt
cctctggecaa
atgacttgta
agagaaatca
ttttagttta
atccaaaatg
gacaccaacc
tttggcgoga
caccgectea
tcatttttat
cgtaaagtac
gaatgcgtca
acttgcatat
gcacgaaace

ccctteateg

attaactata
attgaacaaa
tacagtttac
attaaggctc
tgcgagggaa
taggtcttct
tatactcectta
ggaacaaaga
ccetttttttg
accattatct
catgaaccac
cacggcatgt
accggagacyg
ttggcaattt
attecaaactg
agagatttga
aaacagagcc
gtgacggcac

cecgeageta

ttaaaagatg
ttacaagata
tcttagtagt
ttacacaatt
ggctgeoctcg
catttttatt
gatctttttt
atcatgtttt
tttgatttta
tcgagtaata
cagcgccgag
tggcatctcc
gtttecaaag
gtgteccaact
tgtaattagt
tgtgacttta
caagtccgtt
cggcagcacyg

taaatagcceca

ttggatcaac
ttggactatg
atatgtaagt
gtttcattat
gttttgectt

cacattcttt

tgtgggtaaa

ggtggttttg

attttagaag
acccgtttaa
ccaagaactg
ctctetggec
ttgtgettag
atagactaat
tattttattt
atgtgacgga
ccgttoogtt
gggattcctt

cececgtecyg

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2831

<210> 80

<211> 95

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 80

cccaaceteca tettttgtte ggageacgea cacaatcega tegatcecea ateccctegt 60

ctoteoctege gagectegte gatcoegocat toaag 95

<210> 81

<211> 1153

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 81

136
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gtacggegat catccteocet cectetctace ctgetettet gtagategge gaccecateoco 60
atggttaggg cctgetagtt ctgttectgt ttttttteca tggetgegag gtagaataga 120
tctgatggeg ttatgatggt taatttgtca tactcttgeg gtctatgggt cocctttaggt 180
catcaattta attttgggtg gttgagatocg gtgatccatg gttagtacce tagtcagtgg 240
ggttggatce gtgctattag ggttcgtaga tggattcectga tggcoctcagta actgggaatce 300
ctaggatggt tecatetggt ttgeagatga gaacgattte atcatetget atatettgtt 360
tegttgegta ggttetgttt aaactaatee gtggtatgat gttagecttt gataaggttg 420
atttcatcat ctgctatate ttgtttegtt gegtaggtte tgtttaaact aatcegtggt 480
atgatgttag cctttgataa ggtttgattg tgctagctac gtoctgtgeca gocagttaatt 540
gtcaggtcat acgtcataat ttttagcatg tctgtttttg tttgattteog ttgtectgatt 600
aggctgtaga tagtttcgat ctacctgtog gtttatttta ttaazatttg gatccgtatg 660
tgtgtcacat atatcttcat gattaagatg gagttatatg ggtaggttat acatgtgget 720
gtggatcatg attaagatgg attgaagtat ctetttatct tttagttagg atagattatt 780
atatatgttg ctgttgattt tattggttcet ttattatata tattecatget tatatacata 840
aaagcaatgt gctattacag tttaatagtt cttgattatc taataaacaa ataaggatag 2900
gtatatttgt tgctgttggt tttactggta ctctattaga tagtactttyg acatgaagca 960
acatcctgct atggattaat aattattctt cgtctaataa aaagcatggt ttttaattat 1020
tttgatttga tatacttgga tgatgtcata tgcageaget atttgtgaat tttteggeeg 1080
tatecttecata ttgettggga ctgtttettt ggttgataac tecaccetgtt gtttggtgat 1140
cettetgeag gtg 1153
<210> 82
<211> 3281
<212> ADN
<213> Schizachyium scoparium
<400> 82
gtggacgtta atcggtaatt cttecatttta ttttattttg ttgtcacecge gtacatttgg 60
gttaggegtt tgttaaagge attgeocactc aaacaagecag cegegtttgg agettttata 120
gtttgasaag tgacggttgt aaagatgagt aagetgatta ttagtagagt aaattataat 180
tatcatacaa caactcectecaa agtgggtgca cgttagteca acatcttata atttatccaa 240
ctcaatacaa caactatata ggtgggtgea tgttggteca acatetteota atttgtbttaa 300
tttgatacga gaacttgtct tattggtaca tatatgatcc aaagcattgt aacaacgtgt 360
ttatgtatac tcttaatcat ggtcatcaga agctaacaca cacgctcatg ccatccatat 420
cattcaactt ttgaatcgtt tactatacaa tattatttct aaatttggct gtaaagatgg 480
cattgatttc atasatatga aaasataccaa attgcacatt ttetttetat attataatat 540



tgtttteate
gatatgtggg
aaacaacaaa
aagaaagctt
caagctgagt
tagagtgtac
tetegettea
agtcgtatta
tatatagtga
gttaagecott
ttecgtagatt
gectetggea
catgacttgt
atagagaaat
aattttagtt
aaatccaaaa
cggacaccaa
cetttggoge
tecacegect
datcattttt
ctogtaaagt
atgaatgcgt
caacttgcat
cggcacgaaa
ttocccttcat
teatecttttyg
cgcgagecte
gectettetgt
ttttteccatyg
ctcttgeggt
gatccatggt

gattctgatyg

tattttcace
ttgtgcateg
atttggtttt
tttatatttg
aatagatgag
aaagacgcat
aattaactat
aattgaacaa
atacagttta
aattaaggcet
ttgcgagygga
ataggteotte
atatactett
caggaacaaa
tacetttttt
tgaccattat
cccatgaace
gacacggeat
caaccggaga
atttggeaat
acattcaaac
caagagattt
ataaacagag
cogtgacgge
cgooogeage
tteggageac
gtecgateege
agatcggcga
gctgegaggt
ctatgggtcc
tagtacecta

gectcagtaac
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cogtaacett
cataagaatc
tttttgttrg
gcecacataag
atgagtgtgt
cgttacaata
attaaaagat
attacaagat
ctcttagtag
cttacacaat
aggectgecte
tcatttttat
agatcttttt
gaatcatgtt
tgtttgattt
cttcgagtaa
accagegecy
gttggcatet
cggtttcocaa
ttgtgtecaa
tgtgtaatta
gatgtgactt
cccaagteey
accggceagea
tataaatagc
gcacacaatc
cattcaaggt
ccccatecat
agaatagatc
ctttaggtca
gtecagtgggg

tgggaatcet

taatttggte
aagaacccag
gtttcgatta
aaatgatatc
taggatgtgt
tttggacctt
gttggatcaa
attggactat
tatatgtaag
tgtttcatta
ggttttgect
tcacattett
tttgtgggta
ttggtggttt
taattttaga
taaccegttt
agccaagaac
coctoetetgy
agttgtgett
ctatagacta
gttattttat
taatgtgacg
tteegtteeg
cggggattoc
cacececcegtce
cgategatcce
acggcgatca
ggttagggec
tgatggegtt
tcaatttaat
ttggatccgt

aggatggttc
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atttaggget
aagtaatttt
tagccgaact
atttaatatt
agcttcecgat
atatgcacca
catgcactcea
gcacccacte
ttecageoettt
ttogoegtteg
tccctageac
taagagecca
aagctecaage
tgatttectag
agggtttata
aacggcgtcg
tgaaggtega
cococteteg
agatgctcaa
attaggetcea
ttatcetacat
gacaatctga
ttecgetton
tttoccaceyg
cgcaacttcet
ccaatccect
tceteeoctee
tgctagttct
atgatggtta
tttgggtggt
gctattaggg

catctggttt

cactaaaact
caatactaag
aaccaaattt
gtaactgatt
gatagagaat
atgtgtcaag
cttagatate
aaatagttgt
tectattgtag
aagcagette
tcatgtgaga
tataagegtt
taatctaaaa
cctecacaat
gcaggactta
acaagtctaa
gacgttgaca
agaattcecege
aagttggtga
aaagatttgt
ttaatactet
aacttttacg
teotoecaga
ctocttectt
ttecccaacc
cgtectetect
ctctctacct
gttcectgttt
atttgtcata
tgagatcggt
ttcgtagaty

gcagatgaga

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460



acgatttcat
ggtatgatgt
gtaggttcetg
ctagctacgt
tgtttttgtt
ttattttatt
gttatatggg
ctttatettt
attatatata
tgattatcta
ctattagata
tctaataaaa
cagcagetat

ttgataacte

catctgctat
tagcctttga
tttaaactaa
cctgtgecage
tgatttegtt
aaaatttgga
taggttatac
tagttaggat
tteatgetta
ataaacaaat
gtactttgac
agcatggttt
ttgtgaattt

acceotgttgt

<210> 83

<211> 2033

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 83

gtggacgtta
gttaggcgtt
gtttgaaaag
tatcatacaa
ctcaatacaa
tttgatacga
ttatgtatac
cattcaactt
cattgatttc
tgtttteate
gatatgtggg
aaacaacaaa

aagaaagctt

atcggtaatt
tgttaaaggc
tgacggttgt
caactctcaa
caactatata
gaacttgtct
tcttaatcat
ttgaatcgtt
ataaatatga
tatttteace
ttgtgeateg
atttggtttt

tttatatttg
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atcttgtttce
taaggttgat
tcegtggtat
agttaattgt
gtctgattag
tcegtatgtg
atgtggetgt
agattattat
tatacataaa
aaggataggt
atgaagcaac
ttaattattt
tteggeegta

ttggtgatec

cttcatttta
attgccactc
aaagatgagt
agtgggtgea
ggtgggtgea
tattggtaca
ggtcatcaga
tactatacaa
aaaataccaa
ccgtaaccett
cataagaatce
tttttgtttg

gccacataag

gttgegtagy
ttcatcatct
gatgttagce
caggtcatac
gctgtagata
tgtcacatat
ggatcatgat
atatgttget
agcaatgtge
atatttgttg
atcctgetat
tgatttgata
tetteatatt

ttetgeaggt

ttttattttg
aaacaagcag
aagctgatta
cgttagteca
tgttggteca
tatatgatce
agctaacaca
tattatttct
attgcacatt
taatttggte
aagaacccag
gtttegatta

aaatgatatc
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ttctgtttaa
gctatatctt
tttgataagg
gtcataattt
gtttcgatct
atcttcatga
taagatggat
gttgatttta
tattacagtt
ctgttggttt
ggattaataa
tacttggatyg

gettgggact

g

ttgtcaccge
ccgegtttgg
ttagtagagt
acatcttata
acatcttcta
aaagcattgt
cacgctcatg
aaatttggct
ttctttctat
atttaggget
aagtaatttt
tagecegaact

atttaatatt

actaatcecgt
gtttegttge
tttgattgtyg
ttagcatgte
acctgtcggt
ttaagatgga
tgaagtatcect
ttggttottt
taatagttet
tactggtact
ttattctteg
atgtcatatg

gtttetttgg

gtacatttgg
agcttttata
aaattataat
atttatccaa
atttgtttaa
aacaacgtgt
ccatccatat
gtaaagatgg
attataatat
cactaaaact
caatactaag
aaccaaattt

gtaactgatt

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2940

3000

3060

3120

3180

3240

3281

60

120

180

240

300

360

420

4380

540

600

660

720

780



caagectgagt
tagagtgtac
tetegettea
agtcgtatta
tatatagtga
gttaagcctt
ttecgtagatt
gecteotggea
catgacttgt
atagagaaat
aattttagtt
aaatccaaaa
cggacaccaa
cctttggege
tecacegect
aatcattttt
ctogtaaagt
atgaatgcogt
caacttgeat
cggeacgaaa

tteecotteat

aatagatgag
aaagacgcat
aattaactat
aattgaacaa
atacagttta
aattaagget
ttgcgaggga
ataggtette
atatactcett
caggaacaaa
tacctttttt
tgaccattat
cccatgaace
gacacggcat
caacroggaga
atttggcaat
acattcaaac
caagagattt
ataaacagag
cegtgacgge

cgedogoage
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atgagtgtgt
cgttacaata
attaaaagat
attacaagat
ctcttagtag
cttacacaat
aggctgecte
tcatttttat
agatcttttt
gaatcatgtt
tgtttgattt
cttcgagtaa
accagegeog
gttggeatect
cggttteocaa
ttgtgtccaa
tgtgtaatta
gatgtgactt
cccaagtoeg
accggeagea

tataaatage

<210> 84

<211> 2294

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 84

gatattggac
tagktatatgt
aattgtttca
cteggtittyg
tattcacatt

ttttttgtgg

gttttggtgg

tatgcaccca
aagttcagee
ttattogegt
cottecectag
ctttaagage
gtaaagctca

ttttgattte

ctcaaatagt
ttttctattyg
tegaageage
cactcatgtyg
ceatataage
agctaatcta

tagccteocac

taggatgtgt
tttggacctt
gttggatcaa
attggactat
tatatgtaag
tgtttcatta
ggttttgect
tcacattett
tttgtgggta
ttggtggttt
taattttaga
taacccgttt
agccaagaac
cccteototgg
agttgtgett
ctatagacta
gttattttat
taatgtgacg
ttecegtteeg
cggggattee

cacccocogte

tgttatatag
taggttaage
ttaottegtag
agagectotyg
gttcatgact
aaaatagaga

aataatttta
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agcttcoeogat
atatgcacca
catgcactca
goaccecactc
ttcagecttt
ttecgegtteg
teocctageac
taagageccca
aagctcaage
tgatttctag
agggtttata
aacggeogteg
tgaaggtega
cococteteg
agatgotcaa
attaggctca
ttatctacat
gacaatctga
ttecgettee
ttteecaceg

cgcaacttet

tgaatacagt
cttaattaag
attttgegag
gcaataggte
tgtatatact
aatcaggaac

gtttaccttt

gatagagaat
atgtgtcaag
cttagatatce
aaatagttgt
tctattgtag
aagcagctte
tcatgtgaga
tataagegtt
taatctaaaa
cctccacaat
gcaggactta
acaagtctaa
gacgttgaca
agaattcege
aagttggtga
aaagatttgt
ttaatactct
aacttttacg
tccteccaga
ctecttectt

tte

840

900

960

1020

1080

11490

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1840

1920

1980

2033

ttactcttag
getcattacac
ggaaggetge
tteteatttt
ettagatett
aaagaatcat

ttttgtttga

60
120
180
240
300
360

420



ttttaatttt
taataacccg
cocgagccaag
tcteecctete
caaagttgtg
caactataga
ttagttattt
ctttaatgtg
cegttocegtt
geacggggat
agccaccecec
atccgatcoga
ggtacggega
catggttagg
atctgatgge
tcatcaattt
gggttggatce
cctaggatgg
ttegttgegt
gatttcatca
tatgatgtta
tgtcaggtca
taggctgtag
gtgtgtcaca
tgtggatcat
tatatatgtt
aaaagcaatg
ggtatattty
aacatcectge
ttttgatttyg

gtatctteat

agaagggttt
tttaacggcyg
aactgaaggt
tggeccecte
cttagatgcect
ctaattaggce
tatttatcta
acggacaatc
cocgttoceget
tcctttccca
gtcecgcaact
teccecaatec
tcatcctece
gectgetagt
gttatgatgg
aattttgggt
cgtgctatta
tteceatetgg
aggttetgtt
tctgetatat
geetttgata
tacgtcataa
atagtttega
tatatcttca
gattaagatg
gcetgttgatt
tgctattaca
ttgetgttgg
tatggattaa
atatacttygg

attgcttggg
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atagcaggac
tcgacaagtce
cgagacgttg
tcgagaattce
caaaagttgg
tcaaaagatt
catttaatac
tgaaactttt
tcctecteoce
cegotectte
tctttececca
cetogtetet
tcectetcta
toetgtteoctg
ttaatttgte
ggttgagatc
gggttegtag
tttgecagatg
taaactaatce
cttgtttegt
aggtttgatt
tttttageat
tetacetgte
tgattaagat
gattgaagta
ttattggtte
gtttaatagt
ttttactggt
taattattct
atgatgtcat

actgtttctt

ttaaaatceca
taacggacac
acacctttgg
cgetecaceg
tgaaatcatt
togtctegtaa
tctatgaatg
acgcaacttg
agacggcacyg
cttttcoectt
acctcatctt
cctegogage
cctgetette
ttttttttec
atactcttge
ggtgatcocat
atggattetg
agaacgattt
cgtggtatga
tgegtaggtt
gtgectageta
gtetgttttt
ggtttatttt
ggagttatat
tctetttate
tttattatat
tecttgattat
actctattag
tcgtctaata
atgcagcage

tggttgataa
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aaatgaccat
caacccatga
cgocgacacgyg
cctcaaccgy
tttatttgge
agtacattca
cgtcaagaga
catataaaca
aaaccgtgac
catecgeceocge
ttgttcggag
ctogtogate
tgtagatcgy
atggetgoga
ggtctatggg
ggttagtacc
atggetcagt
catcatctge
tgttagecett
ctgtttaaac
cgtectgtge
gtttgatttc
attaaaattt
gggtaggtta
ttttagttag
atattecatge
ctaataaaca
atagtacttt
aaaagcatgg
tatttgtgaa

ctcaccctgt

tatcttcgag
accaccagcy
catgttggca
agacggtttc
aatttgtgtc
aactgtgtaa
tttgatgtga
gagcccaagt
ggcaccggca
agctataaat
cacgcacaca
cgecattecaa
cgacceccate
ggtagaatag
tecetttagg
ctagtcagtg
aactgggaat
tatatecttgt
tgataaggtt
taatcegtgg
agcagttaat
gttgtctgat
ggatcegtat
tacatgtggc
gatagattat
ttatatacat
aataaggata
gacatgaage
tttttaatta
ttttteggece

tgtttggtga

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280



tcocctteotgea ggtg

<210> 85
<211> 1046
<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

<400> 85
gatattggac
tagtatatgt
aattgtttca
ctcggttttg
tattcacatt
ttttttgtgg
gttttggtgy
ttttaatttt
taataacccg
ccgagcocaag
tetecetete
caaagttgtg
caactataga
ttagttattt
ctttaatgtg
ccgttecgtt
geacggggat

agegaceooo

<210> 86
<211> 1795
<212> ADN

tatgeaccca
aagttcagcc
ttattcgegt
ccttcecctag
ctttaagage
gtaaagctca
ttttgattte
agaagggttt
tttaacggcg
aactgaaggt
tggeccecte
cttagatget
ctaattagge
tatttatcta
acggacaatc
ccgttccoget
tectttecca

gtecgeaact

<213> Schizachyium scoparium

<400> 86
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ctcaaatagt
ttttctattg
tcgaagecage
cactcatgtg
ccatataage
agctaatcta
tagectecac
atagcaggac
tcgacaagte
cgagacgttg
tegagaatte
caaaagttgyg
tcaaaagatt
catttaatac
tgaaactttt
tcctectece
cagetactte

tettte

tgttatatag
taggttaagc
ttettegtag
agagcctctg
gttcatgact
aaaatagaga
aataatttta
ttaaaatcca
taacggacac
acacctttgg
cgetecaceg
tgaaatcatt
tgtctegtaa
tctatgaatg
acgcaacttg
agacggcacyg

cttttecett
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tgaatacagt
cttaattaag
attttgcgag
gcaataggtc
tgtatatact
aatcaggaac
gtttacettt
aaatgaccat
caacccatga
cgcgacacgy
cctcaacegyg
tttatttgge
agtacattea
cgtcaagaga
catataaaca
aaaccgtgac

categecege

ttactettag
gctcttacac
ggaaggctge
ttctcatttt
cttagatctt
aaagaatecat
ttttgtttga
tatcttcgag
accaccagcog
catgttggca
agacggttte
aatttgtgte
aactgtgtaa
tttgatgtga
gagcccaagt
ggcaccggcea

agctataaat

2294

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

860

1020

1046
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gtogacaagt ctaacggaca ccaacdeatg aaccaccage goecgagecaa gaactgaagg 60
tecgagacgtt gacacetttg gegogacacg geatgttgge atetecctet ctggoccect 120
ctegagaatt cegoetecace goctcaacdeg gagacggttt ccazagttgt gettagatge 180
tcaaaagttg gtgaaatcat ttttatttgg caatttgtgt ccaactatag actaattagg 240
ctcaaaagat ttgtctcgta aagtacattc aaactgtgta attagttatt ttatttatet 300
acatttaata ctctatgaat gogtcaagag atttgatgtg actttaatgt gacggacaat 360
ctgaaacttt tacgcaactt gcatataaac agagcccaag tccgttoogt tcocegttcocege 420
ttcctectoe cagacggcecac gaaaccgtga cggcaccggce agcacgggga ttoctttcece 480
acegctectt cettttecet teategeceg cagetataaa tageocaccee cgtecgeaac 540
ttetttecee aaccteatet tttgttegga geacgeacac aatcegateg atecccaate 600
coctegtote tectogegag cotagtegat ¢ogecattea aggtacggeg atcatectee 660
ctececctectet acctgetcett ctgtagatcyg geogaccccat ccatggttag ggectgetag 720
ttctgttcct gtttttttte catggetgeg aggtagaata gatctgatgg cgttatgatg 780
gttaatttgt catactcttg cggtctatgg gtccctttag gtcatcaatt taattttggg 8440
tggttgagat cggtgatcca tggttagtac cctagteagt ggggttggat cegtgetatt 900
agggttegta gatggattet gatggetcag taactgggaa tectaggatg gttecatetg 960
gtttgcagat gagaacgatt teatcatcoctyg ctatatettg tttegttgeg taggttetgt 1020
ttaaactaat ccgtggtatg atgttagcct ttgataaggt tgatttcatc atctgetata 1080
tcttgttteog ttgegtaggt tcktgtttaaa ctaatceogtyg gtatgatgtt agectttgat 1140
aaggtttgat tgtgctaget acgtcctgtg cagcagttaa ttgtcaggtce atacgtcata 1200
atttttagea tgteotgtttt tgtttgattt cgttgtotga ttaggetgta gatagttteg 1260
atctacetgt cggtttattt tattaaaatt tggateogta tgtgtgtcae atatatette 1320
atgattaaga tggagttata tgggtaggtt atacatgtgg ctgtggatea tgattaagat 1380
ggattgaagt atctctttat cttttagtta ggatagatta ttatatatgt tgctgttgat 1440
tttattggtt ctttattata tatattcatg cttatataca taaaagcaat gtgctattac 1500
agtttaatag ttcttgatta tctaataaac aaataaggat aggtatattt gttgetgttg 1560
gttttactgg tactctatta gatagtactt tgacatgaag caacatcctg ctatggatta 1620
ataattatte ttegtcetaat aaaaageatg gtttttaatt attttgattt gatatacttg 1680
gatgatgtea tatgeageoag ctatttgtga atttttegge cgtatettea tattgettgg 1740
gactgtttct ttggttgata actcaccctg ttgtttggtyg atccttetge aggtg 1795

<210> 87

<211> 547

<212> ADN

<213> Schizachyium scoparium

143



<400> 87

gtogacaagt

togagacgtt

ctcgagaatt
tcaaaagttg
ctcaaaagat
acatttaata
ctgaaacttt
ttectacteon
accgctcectt

ttettte

ctaacggaca

gacacctttg

ccgctecace
gtgaaatcat
ttgtctcogta
¢totatgaat
tacgeaactt
cagacggeoac

ccttttcceot

<210> 88

<211> 3357

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 88

gtggecaget
gattattatt
cgteccaate
tgacgtggat
gagaaaatta
taatgtagtc
taggtttgge
cacegoaagt
agttatatga
agcgatoaaa
gagctttgge
gtagtacgta
ctatacatet
tgtteccetta
atagcatgtyg
gaggaacttt
aaagcagctyg
cgtagcagtt
gtaataattt

caatacattt

tttgttetag
aatctactat
aatcecaccag
gcaacaactg
aaccagcttt
cggcacggca
acaatttaat
taggatataa
catatggaat
tttatgctaa
tcataatcta
ctctectecogt
aaacataata
ttagatagac
aaceggotaa
tatgcaacca
ctgctttgtt
gtagcgagtg
taaatcteta

cteotaaaatyg
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ccaacceatyg

gocgogacacyg

gcctcaaccg
ttttatttgg
aagtacattc
gogtcaagag
gcatataaac
gaaaccgtga

tcatcgcocg

ttcaacggte
tgcagectaac
cagactcaca
cacaagatac
gaccaacaca
agttagactc
tgaatcogge
tatacaagag
ataagagaaa
gcgaagaaaa
aataattatg
tttttataag
ggaatatcaa
gagttgttta
attattagae
aatagtcaac
tcocgagagaa
tgtgagtaat
gaaggaagaa

ttttggtgaa

aaccaccage

gecatgttgge

gagacggttt
caatttgtgt
aaactgtgta
atttgatgtg
agagecdaagy
cggoacagge

cagctataaa

cgggecttee
ctcaaaagaa
ttattgatgg
catctacttt
tgagatgggc
tgtgtgtagt
atggcaagtt
caagtataca
atacggagta
gagaagataa
agagagtgygyg
ttgctttgat
gttcatgaag
gttttattgt
atacacgact
ttcaatgttg
gggacattct
aatttttcte
aaataatatt

gacatettta

144

goeogagocaa

atctccoctet

ccaaagttgt
ccaactatag
attagttatt
actttaatgt
tcogttocgt

ageacgggga

tagccaccocco

gggaacctaa
atgctetgea
aggaaattaa
gcttaatttg
gecttacgtt
gttatattag
agactgcagt
ataaagtgac
tataataagg
ataggttgaa
atcgaccaca
ttttttttat
gtegtgattt
agatgatata
ataaaaaatg
ctagagoggy
agttgatagc
tagtgtgtac
getacetact

aagctaattg

gaactgaagg

ctggecceocet

gcttagatgce
actaattagg
ttatttatct
gacggacaat
tocgttacge
ttocttteoce

cgtcogeaac

tgcactaatt
gttagttgte
attcageett
ctgatgtttt
tggoacaatg
coggectett
gtgagecggt
attagegtaa
tgaactgtat
aacttatagt
tattcatttt
atcaattttg
gcactaaata
gogettgeat
acattecttt
ctttaageoca
aaaacaaata
gagtatgcga
ttgaggatat

ttcaagatte

60

120

180

240

300

360

420

480

540

547

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

€40

900

960

1020

1080

1140

1200



aaccattggg
tcgttttgat
gatacattgg
tgctaaagtce
atcttaagaa
caggagtgaa
agtattggat
tttatatgac
ctatatttte
tagctaaact
aagtgacagg
ccaccagege
tttggcgcgy
ttecaagtee
gcgtggegga
acggeacgga
ctectteggt
cghcteccect
agectegteog
tggttaggge
agttctgttt
gacggttaaa
teggtgatec
ttcgtaggtyg
ggatggttct
cctaagtttc
ctagctacet
tgggtattgt
ctgotggatt
ggatggaaat

actggtactt

acgtctcaaa
tttattggta
atgaaccgaa
cttttcgaag
gtaatttgac
gccaacgtcg
aaagtcattec
aagtaataac
atagtatact
cgagatcgat
aggagcocagt
cgagccaate
catccatote
gtteogooeg
gcggagacga
acggaaccegt
ccteecteca
cgtgttattc
atcececgett
ctgetagate
cctgtttgte
ttcacatget
atggttagaa
gatgcgacct
agctggtteg
gtttaatctg
cctgtgeact
tcgattgagg
tattaaattt
atceoeottttt

agatactett

ES 2691941 T3

tgattagatc
catacatttt
aaaatcgaaa
ttceggetcet
tagagaagct
tatttagatc
caagatectta
attcatgatg
tatttaatgt
tcttataatt
ttaacggegt
ccaagcgaag
tecggoocoe
cettegeggt
cgaggtgagc
gacggeaceyg
tcataaatag
ggagcacaga
caaggtacgg
gtecteecte
gatggctgcg
cttgegattt
ccctaggegg
gttectggttg
cagatgagat
tccgtggtat
aaattatcag
tgtcgttcta
ggatctgtat
cttttagata

cgtttagata

ctataatact
gctatghtgtt
cgacttataa
aaatttttgg
tgaagagtat
tagatgetgt
gaaaattaaa
ccaattaagt
tataaatttt
aaaaataaac
cgacaagtot
ccgactgeag
tcttgagagt
tggacttgtt
cgtgggegtt
ggcageacyg
ccacecocect
cacaccccga
cgatcatect
cctacetgeg
aggtataata
atacgegaat
tggagtcggg
tttacttgtc
cgatttecatg
gatgttagcc
ctogtaattt
gatcagagta
gagtatcaca
ctgtttggta

tggatatgtt

145

cctacgtact
tagatataat
tttggatega
ataaaatttt
aatctcttaa
caggtagtga
gtatattaag
atcattagat
tataattttt
tgaaaaaaaa
aacggacace
acggecgaga
tecgococac
ceggtggege
cctectectg
gegggatteo
cccacecttet
tcceccaatce
ccctocectaa
atcegtggtt
gatetgatgg
cgatetggga
ttaaatecegt
agtatttagg
atctgctata
tttgatatge
ttagcatgce
ggaagactgt
tatatctcca
tagattttge

tacatgcaga

aaattataag
aatatgtcta
aaggagtatt
atgaaatact
ttttgtgecta
ggacggaggy
tttgattaaa
tcttecatcaa
tttataattt
tcacatgtte
aaccagcgaa
cgttgacacce
cggeggeggt
ctggeggate
ctectcteac
ttoceccacet
ttececcacet
tctectegey
ctecaatecg
cgegectget
cgtgeggtgt
ttgetegaga
gcetgttaggg
aatcctacta
tetttegttg
ttecgatcgtg
cttttttttt
ttcaaactac
taatttagat
tgtgggtttt

tacatgaage

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1380

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

24860

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880

2340

3000

3060
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aacatgctge tacagtttaa tatggatagg tgtatatgtt gttgtgggte ctttacttac 3120
atgettagat acatgaagca acatgetget acgtttaata attattgttt atctgatectg 3180
atttaaacaa acatgctttt taattgtecct gaaatgettg gatgatggea tatgecageag 3240
ctatgtgtgg attttaaata cccagcatga gcatgcatga ccctaactta gtatgcktghbt 3300
tatttgcttg acttttcttt tgttgatact cacccttttg tttgttgact cttgcag 3357

<210> 89

<211> 2218

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 89
gtggccaget tttgttctag ttcaacggtc cgggecttce gggaacctaa tgcactaatt &0
gattattatt aatctactat tgcagctaac ctcaaaagaa atgcectctgca gttagttgte 120
cgtcccaate aatccaccag cagactcaca ttattgatgg aggaaattaa attcagectt 180
tgacgtggat goaacaactg cacaagatac catotacttt gettaatttg ctgatgtttt 240
gagaaaatta aaccagettt gaccaacaca tgagatggge gecttacgtt tggeacaatg 300
taatgtagte cggeacggea agttagacte tgtgtgtagt gttatattag ceggectett 360
taggtttgge acaatttaat tgaatceogge atggeaagtt agactgcagt gtgageoggt 420
caccgcaagt taggatataa tatacaagag caagtataca ataaagtgac attagcegtaa 480
agttatatga catatggaat ataagagaaa atacggagta tataataagg tgaactgtat 540
agegatcaaa tttatgetaa gegaagaaaa gagaagataa ataggttgaa aacttatagt €00
gagetttgge teataatcta aataattatg agagagtggy ategaccaca tattcatttt 660
gtagtacgta ctetetedgt tttttataag ttgetttgat ttttttttat atcaattttg 720
ctatacatct aaacataata ggaatatcaa gttcatgaag gtegtgattt gcactaaata 780
tgttcecctta ttagatagac gagttgttta gttttattgt agatgatata gogettgecat 840
atagratgtg aaccggcectaa attattageoc atacacgact ataaaaaatg acatteocttt 3900
gaggaacttt tatgeaacea aatagtcaac tteaatgttg ctagageggyg ctttaageca 960
aaagcagotg ctgetttgtt tecgagagaa gggacattet agttgatage aaaacaaata 1020
cgtageagtt gtagegaghtg tgtgagtaat aatttttete tagtgtgtac gagtatgega 1080
gtaataattt taaatctcta gaaggaagaa aaataatatt gctacctact ttgaggatat 1140
caataccttt ctctaaaatg ttttggtgaa gocatcttta aagcectaattg ttcaagatte 1200
aaccattggg acgtctcaaa tgattagatc ctataatact cctacgtact aaattataag 1260
tegttttgat tttattggta catacatttt getatgtgtt tagatataat aatatgteta 1320
gatacattgg atgaaccgaa aaaatcgaaa cgacttataa tttggatega aaggagtatt 1380



tgctaaagte
atcttaagaa
caggagtgaa
agtattggat
tttatatgac
ctatatttte
tagctaaact
aagtgacagg
ccaccagcgc
tttggegegg
ttecaagtec
gegtggegga
acggcacgga

ctceoctteoggt

cttttcgaag
gtaatttgac
geccaacgtceg
aaagtcattc
aagtaataac
atagtatact
cgagatcgat
aggagccagt
cgagccaatce
catccatete
gttecgeceyg
goeggagacga
acggaaccgt

cctecccteca
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ttceggetcet
tagagaagct
tatttagate
caagatctta
attcatgatyg
tatttaatgt
tcttataatt
ttaacggegt
ccaagcgaaqg
tocggoceoec
cettegeggte
cgaggtgagce
gacggcaccg

tcataaatag

aaatttttgg
tgaagagtat
tagatgectgt
gaaaattaaa
ccaattaagt
tataaatttt
aaaaataaac
cgacaagtct
ccgactgeag
tettgagagt
tggacttgtt
cgtgggegtt
ggcagcacgg

ccaccecect

ataaaatttt
aatctcttaa
caggtagtga
gtatattaag
atcattagat
tataattttt
tgaaazaaaa
aacggacacc
acggccgaga
tocgeacocac
coggtggege
cetaetactyg
gcgggattec

cccaccttcet

atgaaatact
ttttgtgcta
ggacggagygg
tttgattaaa
tetteatecaa
tttataattt
tcacatgttc
aaccagcgaa
cgttgacacc
cggeggeggt
ctggoggate
ctoctetecac
ttoccececacct

ttccecac

144Q

1500

1550

1620

1680

1740

1800

1840

1920

1980

2040

2100

2140

2214

<210> 90

<211> 86

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 90

ctegtetece ctegtgttat tceggagcaca gacacaccce gatcccoccaat cetetecteg 60

cgagectegt cgatecoege tteaag 86

<210> 91

<211> 1053

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 91

147
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gtacggecgat catcctcect ccoctaactec aatccgtggt tagggectge tagategtee 60
teocteooota coctgegatece ghggttogog cotgetagtt ctgtttectg tttgtegatg 120
getgegaggt ataatagate tgatggogtg cggtgtgacg gttaaattca catgeoteottg 180
cgatttatac gcgaatcgat ctgggattge togagatcgg tgatccatgg ttagaaccet 240
aggceggtgga gtegggttaa atcegtgetg ttagggtteg taggtggatg cgacctgtte 300
tggttgttta cttgtcagta tttaggaatc ctactaggat ggttctaget ggttcgecaga 360
tgagatcgat ttcatgatet getatatett tegttgecta agtttegttt aatetgtecg 420
tggtatgatg ttagcctttg atatgcttcg atcgtgctag ctacctcctg tgcactaaat 480
tatcageteg taatttttag catgecettt tttttttggg tattgttega ttgaggtgte 540
gttctagatc agagtaggaa gactgtttca aactacctge tggatttatt aaatttggat 600
ctgtatgagt atcacatata tectecataat ttagatggat ggaaatatee ctttttettt 660
tagatactgt ttggtataga ttttgetgtg ggttttactg gtacttagat actettegtt 720
tagatatgga tatgtttaca tgcagataca tgaagcaaca tgetgetaca gtttaatatg 780
gataggtgta tatgttgttg tgggtocttt acttacatge ttagatacat gaagcaacat 840
gctgctacgt ttaataatta ttgtttatct gatctgattt aaacaaacat gctttttaat 900
tgtcctgaaa tgottggatg atggecatatyg cagcagetat gtgtggattt taaataccca 960
geatgageat geatgaccoet aacttagtat getgtttatt tgettgactt ttettttgbt 1020
gatactcace cttttgtttg ttgactettg cag 1053

<210> 92

<211> 3106

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 92

148



agctttgacc
acggcaagtt
tttaattgaa
atataatata
tggaatataa
tgctaagoga
aatctaaata
ctcogttttt
ataataggaa
atagacgagt
ggctaaatta
caaccaaata
tttgtttccg
cgagtgtgtg
tctctagaag
aaaatgtttt

ctcaaatgat

aacacatgag
agactctgtg
tcoggecatgg
caagagcaaqg
gagaaaatac
agaaaagaga
attatgagag
tataagttgc
tatcaagttc
tgtttagttt
ttagccatac
gtcaacttca
agagaaggga
agtaataatt
gaagaaaaat
ggtgaageca

tagatcctat
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atgggcgect
tgtagtgtta
caagttagac
tatacaataa
ggagtatata
agataaatag
agtgggatcg
tttgattttt
atgaaggtcg
tattgtagat
acgactataa
atgttgetag
cattctagtt
tttctectagt
aatattgcta
tctttaaage

aatactecta

tacgtttgge
tattageccgg
tgcagtgtga
agtgacatta
ataaggtgaa
gttgaaaact
accacatatt
ttttatatca
tgatttgcac
gatatagege
aaaatgacat
agegggettt
gatagcaaaa
gtgtacgagt
cctactttga
taattgttca

cgtactaaat

149

acaatgtaat
cctctttagg
gccggtcace
gegtaaagtt
ctgtatageg
tatagtgage
cattttgtag
attttgctat
taaatatgtt
ttgeatatag
tectttgagg
aagccaaaaqg
caaatacgta
atgcgagtaa
ggatatcaat
agattcaacc

tataagtegt

gtagtccggce
tttggcacaa
gcaagttagg
atatgacata
atcaaattta
tttggetecat
tacgtactct
acatctaaac
cccttattag
catgtgaace
aacttttatg
cagetgetge
gcagttgtag
taattttaaa
acctttctct
attgggacgt

tttgatttta

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
800
960

1020



ttggtacata
accgaaaaaa
tcgaagttce
tttgactaga
acgtcgtatt
tcatteeaag
aataacatte
tatacttatt
atcgattett
gccagtttaa
ccaatcccaa
catctcteeg
cgccogectt
agacgacgagyg
aaccgtgacy
coctocatcat
ttatteggag
ccgecttecaag
tagategtee
tttgteocgatg
catgetettg
ttagaacccot
cgacetgtte
ggttocgcaga
aatctgteeyg
tgcactaaat
ttgaggtgte
aaatttggat
ctttttettt
actectteogtt

gtttaatatg

cattttgeta
tegaaacgac
ggctctaaat
gaagcttgaa
tagatctaga
atecttagaaa
atgatgeccaa
taatgttata
ataattaaaa
cggcgtegac
gogaagccga
gccecctett
cgcggttgga
gtgagcegty
gcacegggea
aaatagccac
cacagacaca
gtacggecgat
teecteceta
gctgogaggt
cgatttatac
aggeggtgga
tggttgttta
tgagatcgat
tggtatgatg
tatcagcteg
gttctagatc
ctgtatgagt
tagatactgt
tagatatgga

gataggtgta
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tgtgtttaga
ttataatttg
ttttggataa
gagtataatc
tgetgteagg
attaaagtat
ttaagtatca
aatttttata
ataaactgaa
aagtctaacg
ctgcagacgg
gagagttccg
cttgttecgg
ggegttecte
gcacgggegyg
ccecctecca
ccoegateco
catcctcect
cctgegatac
ataatagatc
gcgaategat
gtegggttaa
cttgteagta
ttcatgatect
ttagectttg
taatttttag
agagtaggaa
atcacatata
ttggtataga
tatgtttaca

tatgttgttg

tataataata
gatcgaaagg
aattttatga
tottaatttt
tagtgaggac
attaagtttg
ttagattett
atttttetta
aaaaaatcac
gacaccaacc
ccgagacgtt
cocccaccgge
tggcgectygyg
cteocetgetec
gattcetteoe
cettettteoce
caatcetecte
ccctaactcc
gtggttegeg
tgatggegtg
ctgggattge
atcegtgetyg
tttaggaatce
goctatatett
atatgettcg
catgcocecttt
gactgtttca
tctecataat
ttttgctgtyg
tgeagataca

tgggtccttt

150

tgtetagata
agtatttget
aatactatct
gtgctacagg
ggagggagta
attaaattta
catcaactat
taattttagc
atgttcaagt
agcgaaccac
gacacctttg
ggeggtttee
cggatcgegt
toctcacacgg
ccacctetee
ccacectogte
ctogogagec
aatccgtggt
cetgetagtt
cggtgtgacg
tcgagateogg
ttagggtteg
ctactaggat
tegttgecta
ategtgetag
tttttttggg
aactacctgc
ttagatggat
ggttttactyg
tgaagcaaca

acttacatgc

cattggatga
aaagtccettt
taagaagtaa
agtgaagcca
ttggataaag
tatgacaagt
attttecatag
taaactcgag
gacaggagga
cagcgeccgag
gcgeggeatce
aagtccgttce
ggcggagcygg
cacggaacygyg
tteggtecte
teceootegtyg
tegtegateco
tagggcctgce
ctgtttectyg
gttaaattea
tgateocatgy
taggtggaty
ggttetaget
agtttegttt
ctacetocty
tattgttcga
tggatttatt
ggaaatatcc
gtacttagat
tgetgotaca

ttagatacat

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2640

2700

2760

2820

2880



gaagcaacat gctgotacgt
gctttttaat tgtcctgaaa
taaataccca gcatgagcat

ttettttgtt gatactcoace

<210> 93

<211> 1964

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 93

agctttgace
acggcaagtt
tttaattgaa
atataatata
tggaatataa
tgctaagega
aatctaaata
ctecgttttt
ataataggaa
atagacgagt
ggctaaatta
caaccaaata
tttgtttecg
cgagtgtgtyg
tetectagaag
aaaatgtttt
ctcaaatgat
ttggtacata
accgaaaaaa
tegaagticoe
tttgactaga
acgtegtatt
tcattccaag

aataacattc

aacacatgag
agactetgtg
tecggeatgg
caagagcaag
gagaaaatac
agaaaagaga
attatgagag
tataagttge
tatcaagtte
tgtttagttt
ttagccatac
gtcaacttca
agagaaggga
agtaataatt
gaagaaaaat
ggtgaageca
tagatcctat
cattttgcta
tcgaaacgac
ggctetaaat
gaagettgaa
tagatctaga
atcttagaaa

atgatgccaa
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ttaataatta ttgtttatct gatctgattt aaacaaacat 2940

tgcttggatg atggcatatg cagcagctat gtgtggattt 3000

gcatgaccct aacttagtat gcotgtttatt tgecttgactt 3060

cttttgtttg ttgactettyg caggtg

atgggcgeoct
tgtagtgtta
caagttagac
tatacaataa
ggagtatata
agataaatag
agtgggatcg
tttgattttt
atgaaggteg
tattgtagat
acgactataa
atgttgctag
cattctagtt
tttetetagt
aatattgeta
tetttaaage
aatactccta
tgtgtttaga
ttataatttg
ttttggataa
gagtataate
tgctgtecagyg
attaaagtat

ttaagtatca

tacgtttggce
tattagecgy
tgcagtgtga
agtgacatta
ataaggtgaa
gttgaaaact
accacatatt
ttttatatca
tgatttgeac
gatatagege
aaaatgacat
agogggettt
gatagcaaaa
gtgtacgagt
cotactttga
taattgttea
cgtactaaat
tataataata
gatcgaaagg
aattttatga
tettaatttt
tagtgaggac
attaagtttg

ttagattctt

151

acaatgtaat
cctetttagg
geeggteace
gegtaaagtt
ctgtatageyg
tatagtgagce
cattttgtag
attttgetat
taaatatgtt
ttgeatatag
tcctttgagy
aagccaaaaqg
caaatacgta
atgegagtaa
ggatatcaat
agattcaace
tataagtcgt
tgtctagata
agtatttgcect
aatactatet
gtgctacagg
ggagggagta
attaaattta

catcaactat

3106
gtagtccgge 60
tttggeacaa 120
gecaagttagg 180
atatgacata 240
atcaaattta 300
tttggctcat 360
tacgtactct 420
acatctaaac 480
ccettattag 540
catgtgaace 600
aacttttatg 660
cagctgetge 720
gcagttgtag 780
taattttaaa 840
acctttetet 200
attgggacgt 960
tttgatttta 1020
cattggatga 1080
aaagtccttt 1140
taagaagtaa 1200
agtgaagcca 1260
ttggataaag 1320
tatgacaagt 1380
attttcatag 1440



tatacttatt
atcgattectt
gccagtttaa
ccaatcccaa
catctectecy
cgocecogectt
agacgacgag
aaccgtgacy
cctecateoat
<210>94

<211> 1056
<212> ADN

taatgttata
ataattaaaa
cggegtegac
gcgaagccga
gcccectett
cgeggttgga
gtgagecegtyg
goaccgggcea

aaatagacac

<213> Sorghastrum nutans

<400> 94
gtacggcgat
tcccteccta
gctgegaggt
cgatttatac
aggcggtgga
tggttgttta
tgagatcgat
tggtatgatg
tatcagcteg
gttetagate
ctgtatgagt
tagatactgt
tagatatgga
gataggtgta
getgcotacgt
tgtectgaaa
geatgageat

gatactcacc

catcctecct
cctgcgatce
ataatagatc
gcgaatcgat
gtegggttaa
cttgtcagta
ttcatgatct
ttagcctttg
taatttttag
agagtaggaa
atcacatata
ttggtataga
tatgtttaca
tatgttgttg
ttaataatta
tgecttggatg
gcatgaccct

cttttgtttg
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aatttttata
ataaactgaa
aagtctaacg
ctgcagacgg
gagagttccg
cttgttcegy
ggegttecte

gcacgggcgg

caccctececa

ccctaactcce
gtggttcgeg
tgatggegtyg
ctgggattge
atcegtgetg
tttaggaatc
gctatatctt
atatgcttcg
catgcecttt
gactgtttca
tetecataat
ttttgctgtyg
tgcagataca
tgggtcecttt
ttgtttatcet
atggcatatg
aacttagtat

ttgactcttyg

atttttttta
aaaaaatcac
gacaccaacc
ccgagacgtt
ccccacegge
tggcgeetgg
ctectgetec
gattccttec

coettetttee

aatccgtggt
cctgctagtt
cggtgtgacyg
tcgagategg
ttagggtteg
ctactaggat
tcgttgecta
atcgtgctag
tttttttggg
aactacctge
ttagatggat
ggttttactg
tgaagcaaca
acttacatgc
gatcotgattt
cagcagctat
getgtttatt

caggtg

152

taattttage
atgttcaagt
agcgaaccac
gacacctttg
ggcggtttce
cggatecgegt
tetecacacgg
ccaccteteco

ccac

tagggcctge
ctgtttectg
gttaaattca
tgatccatgyg
taggtggatg
ggttctaget
agtttcgttt
ctacctecctg
tattgttega
tggatttatt
ggaaatatce
gtacttagat
tgctgctaca
ttagatacat
aaacaaacat
gtgtggattt

tgettgactt

taaactcgag
gacaggagga
cagcgoegag
gocgoggeatce
aagtccgttc
ggcgyagcygy
cacggaacygq

tteggtecte

tagatcgtcc
tttgtcgatg
catgetettg
ttagaaccct
cgacctgtte
ggttcgcaga
aatctgtccg
tgcactaaat
ttgaggtgtc
aaatttggat
ctttttettt
actcttcgtt
gtttaatatg
gaagcaacat
gcetttttaat
taaataeccea

ttettttgtt

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1320

1964

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1056
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153

<210> 95

<211> 2165

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 95
gattcaacca ttgggacgte tcaaatgatt agatcectata atactcctac gtactaaatt 60
ataagtegtt ttgattttat tggtacatac attttgetat gtgtttagat ataataatat 120
gtctagatac attggatgaa ccgaaaaaat cgaaacgact tataatttgg atcgaaagga 180
gtatttgcta aagtcctttt cgaagttccg gctctaaatt tttggataaa attttatgaa 240
atactatctt aagaagtaat ttgactagag aagcttgaag agtataatct cttaattttg 300
tgectacagga gtgaagecaa cgtegtattt agatctagat getgtceaggt agtgaggacg 360
gagggagtat tggataaagt cattecaaga teottagaaaa ttaaagtata ttaagtttga 420
ttaaatttat atgacaagta ataacattca tgatgocaat taagtatcat tagattette 480
atcaactata ttttcatagt atacttattt aatgttataa atttttataa ttttttttat 540
aattttagct aaactcgaga tcgattctta taattaaaaa taaactgaaa aaaaatcaca 600
tgttcaagtg acaggaggag ccagtttaac ggcgtcgaca agtctaacgg acaccaacca 660
goegaaccacd agogecgage caatcodcaag cgaagecgac tgeagacggce cgagacgttg 720
acacctttgg cgeggeatee atcteteoegg cccectettg agagtteoege cocaceggeg 780
geggttteca agtecgttee gecegectte geoeggttggace ttgttecggt ggegectgge 840
ggatcgegtg gcggagcgga gacgacgagg tgagcoccegtgg gegttoctcec tcctgetcet 900
ctcacacggc acggaacgga accgtgacgg caccgggcag cacgggceggg attccttcce 960
cacctctcet tcggtcctce ctccatcata aatagccacc cccctoccac cttcetttecce 1020
cacctegtet cecctegtgt tatteggage acagacacac ceccgatccee aatectetee 1080
tegegagect cgtegatece cgettceaagg tacggegate atecteccete cctaacteoca 1140
atecegtggtt agggectget agategtect ccocteeocctac ctgegateeg tggttegege 1200
ctgctagttc tgtttcctgt ttgtcgatgg ctgcecgaggta taatagatct gatggegtge 1260
ggtgtgacgg ttaaattcac atgctcttgc gatttatacyg cgaatcgatc tgggattget 1320
cgagatcggt gatccatggt tagaacccta ggcggtggag tcgggttaaa tccgtgetgt 1380
tagggttegt aggtggatge gaccetgttet ggttgtttac ttgtecagtat ttaggaatce 1440
tactaggatg gttctagetg gttegeagat gagatecgatt tecatgatetg ctatatettt 1500
cgttgectaa gtttegttta atctgteoegt ggtatgatgt tagectttga tatgettega 1560
tcgtgctage tacctcctgt gcactaaatt atcagctcgt aatttttage atgccctttt 1620
ttttttgggt attgttcgat tgaggtgtcg ttctagatca gagtaggaag actgtttcaa 1680



actacctgcet
tagatggatg
gttttactgg
gaagcaacat
cttacatget
atctgattta
agcagctatg
ctgtttattt

aggtyg

<210> 96

<211> 1023
<212> ADN
<213> Sorghastrum nutans

<400> 96

gattcaacca
ataagtcgtt
gtctagatac
gtatttgeta
atactatctt
tgctacagga
gagggagtat
ttaaatttat
atcaactata
aattttaget
tgttecaagty
gcgaaccacc
acacctttgg
gocggtttcca
ggategegtyg
ctecacacgge
cacctetect

cac

ggatttatta
gaaatatccc
tacttagata
getgetacag
tagatacatg
aacaaacatg
tgtggatttt

gcttgacttt

ttgggacgte
ttgattttat
attggatgaa
asagtectttt
aagaagtaat
gtgaagccaa
tggataaagt
atgacaagta
ttttcatagt
aaactcgaga
acaggaggag
agcgeogagco
cgcggcatce
agtccgttce
gcggagegga
acggaacgga

teggtectee
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aatttggatc
tttttetttt
ctcttegttt
tttaatatgg
aagcaacatyg
ctttttaatt
aaatacccag

tcttttgttg

tcaaatgatt
tggtacatac
cecgaaaaaat
cgaagttecg
ttgactagag
cgtcgtattt
cattccaaga
ataacattca
atacttattt
tecgattetta
ceagtttaac
caatcccaag
atctcteocgg
gcccgectte
gacgacgagyg
accegtgacgg

ctacateata

tgtatgagta
agatactgtt
agatatggat
ataggtgtat
c¢tgetacgtt
gtectgaaat
catgagcatg

atactcaccc

agatcctata
attttgctat
cgaaacgact
getctaaatt
aagcttgaag
agatctagat
tcttagaaaa
tgatgccaat
aatgttataa
taattaaaaa
ggegtogaca
cgaagccgac
cccectettg
geggttyggac
tgagecgtygg
caccgggcag

aatagecace

154

tcacatatat
tggtatagat
atgtttacat
atgttgttgt
taataattat
goettggatga
catgacccta

ttttgtttgt

atactcctac
gtgtttagat
tataatttgy
tttggataaa
agtataatct
gctgtcaggt
ttaaagtata
taagtatcat
atttttataa
taaactgaaa
agtctaacgyg
tgcagacggc
agagttccgce
ttgttccggt
gegttectee

cacgggegyg

ccectececac

ctccataatt
tttgetgtgg
gcagatacat
gggtccttta
tgtttatetg
tggecatatge
acttagtatg

tgactcttge

gtactaaatt
ataataatat
atcgaaagga
attttatgaa
cttaattttyg
agtgaggacy
ttaagtttga
tagattcttce
ttttttttat
aaaaatcaca
acaccaacca
cgagacgttg
cccaccggey
ggegeetgyge
tectgetect
attcettece

cttetttece

1740
1800
1860
1920
1580
2040
2100
2160

2165

60
120
180
240
300
360
420
480
540
€00
660
720
780
840
900
960

1020

1023
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155

<210> 97

<211> 1866

<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 97
gtgctacagg agtgaagcca acgtogtatt tagatctaga tgctgtcagg tagtgaggac &0
ggagggagta ttggataaag tcattccaag atcttagaaa attaaagtat attaagtttg 120
attaaattta tatgacaagt aatzacatte atgatgecaa ttaagtatea ttagattett 180
catcaactat attttcatag tatacttatt taatgttata aatttttata atttttttta 240
taattttage taaactcgag atcegattcott ataattaaaa ataaactgaa aaaaaatcac 300
atgttcaagt gacaggagga gccagtttaa cggegtcgac aagtctaacg gacaccaacce 360
agcgaaccac cagogocgag ccaatcccaa gogaagcocga ctgoagacgg cogagacgtt 420
gacacctttg gogeoggeate catctetcoog geccoctett gagagttcog coccaccgge 480
ggcggtttee aagtecgtte cgecegectt cgeggttgga cttgttecegy tggegectgg 540
cggategegt gucggagegy agacgacgag gtgageegtg gaegttecte ctectgetee 600
tetecacacgy cacggaacgyg aaccghtgacy geaccegggea geacgggegy gattecttee 660
ccacctctec ttcoggtecte cctccatcat aaatageocac ccccctcecca cettctttce 720
ccacctcocgte tccectegtg ttattecggag cacagacaca ccccgatcec caatcctete 730
ctecgeogagee tocgteogatce cegettcaag gtacggegat catcctcocet cectaactce 840
aatcegtggt tagggectge tagategteoe teccteccta cetgegatee gtggttegeg 900
cetgetagtt ctgttteoctg tttgtegaty goetgegaggt ataatagate tgatggegtg 960
cggtgtgacyg gttazattea catgetettyg cgatttatac gegaategat ctgggattge 1020
tcgagatcgyg tgatccatgg ttagaaccct aggoggtgga gtogggttaa atcegtgetg 1080
ttagggtteg taggtggatg cgacctgttce tggttgttta cttgtcagta tttaggaatce 1140
ctactaggat ggttctagct ggttcgcaga tgagatcgat ttcatgatct getatatett 1200
tegttgecta agtttegttt aatctgteocg tggtatgatg ttagoetttg atatgetteg 1260
ategtgotag ctacctectyg tgeactaaat tatcageteg taatttttag catgeccettt 1320
tttttttggy tattgttega ttgaggtgte gttetagate agagtaggaa gactgttteca 1380
aactacctge tggatttatt aaatttggat ctgtatgagt atcacatata tctccataat 1440
ttagatggat ggaaatatcc ctttttcttt tagatactgt ttggtataga ttttgetgtg 1500
ggttttactyg gtacttagat actcttcgtt tagatatgga tatgtttaca tgcagataca 1560
tgaagcaaca tgctgcotaca gtttaatatg gataggtgta tatgttgttg tgggtecttt 1620
acttacatge ttagatacat gaagcaacat geotgetacgt ttaataatta ttgtttatet 1680
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gatctgattt aaacaaacat getttttaat tgtectgaaa tgettggatg atggeatatg 1740

cagecagetat gtgtggattt taaataccca geatgageat geatgacect aacttagtat 1800

getgtttatt tgettgactt ttettttgtt gatactcace cttttgtttg ttgactettg 1860

caggty

<210> 98
<211>724
<212> ADN

<213> Sorghastrum nutans

<400> 98

gtgctacagg
ggagyggagta
attaaattta
catcaactat
taattttagc
atgttcaagt
agcgaaccac
gacacetttg
ggeggtttee
cggategegt
tctcacacgg
ccacctctec

ccac

<210> 99
<211> 2625
<212> ADN

agtgaagcca
ttggataaag
tatgacaagt
attttcatag
taaactcgag
gacaggagga
cagcgccgag
gegeggeate
aagtecegtte
ggcggagcegyg
cacggaacgg

ttcggtccte

acgtcgtatt
tecattcecaag
aataacatte
tatacttatt
atcgattctt
gccagtttaa
ccaatcccaa
catetetecg
cgcccegectt
agacgacgag
aaccgtgacg

cctccatcat

tagatctaga
atcttagaaa
atgatgccaa
taatgttata
ataattaaaa
cggcgtcgac
gocgaagccga
gcecectett
cgeggttgga
gtgagceegtyg
gocaccgggea

aaatagccac

tgctgtcagg
attaaagtat
ttaagtatca
aatttttata
ataaactgaa
aagtctaacg
ctgcagacgg
gagagttecg
cttgtteecqgg
ggcegttecte

gcacgyggcay

ccccctececa

tagtgaggac
attaagtttg
ttagattctt
atttttttta
aaaaaatcac
gacaccaacc
ccgagacgtt
ccecacegge
tggagaectgy
ctectgetec
gattccttce

ccttctttee

<213> Setaria italica

<400> 99

actgccgcega
ggagcagcga
caaagagetg
catctectaa
tteegetaac

gtagattgcc

cacgcctcac
tctggattggy
aaaagataag
tgacgeggty
cttaeggtea

aactgcctac

tggegggagy
agagaataga
gttgtgeggg
cecaagacca
ttgegectga

cgtgeccactce

gctoccgageg
ggaaagagag
ctgtggtgat
gtgeegegge
aagatgtcat

ttccatgeat

156

ctctetecee
ggaaaaggaqg
tagaggacca
acaccagegt
gtggegagge

gattgctccc

ggcggcogygc
agagatagcg
ctaatcecte
ctaagtgaac
ccecctetea

gtctatcccyg

1866

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

724

60

120

180

240

300

360



ttteoctcacaa
aaaaaggett
ttagaagett
tggegettge
cgggggtgaa
ctacagctgt
cttgtcataa
atcatcaaac
gogogogeta
ggttaacgoe
aagaatggaa
acatccaacg
gtggagcegg
tectgegegge
tggcggaaga
cttegattca
gaaagagacc
acgoggagga
caaggcacgc
caagacteag
togeggtteoo
tatagattca
gattatgtca
agttatttge
tcgaggattt
ttgecagaggce
ttgeotgtega
aatatatttt
agatgtgaaa
gtgatacatc
aacatgaggc

getattttgg

cagatagaca
atactaccag
ctactgoget
ttaatctegg
tggggetaaa
geccacgtgeg
tgecattacyg
gacgacgtce
gcggagcacy
agaaacagtg
gtatggagct
gccaacaget
cagtatgcge
tcgggacaac
aaggaatgge
cataacatgg
ggatccotect
gtcogtgegtyg
cacgacccgc
atcagattece
cagggacgcee
gttccttget
tatatctgeg
aatttgcgat
gtatgcggeg
tgggttectgt
ctagtttgtt
gecatgetttt
gtcacgtatt
tatctgattt
tagtttgatec

tgatcgtgte
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acagtaagca
tatactatca
tttatattat
cegtgetggt
getcagotge
gocgegeaaq
tggattacac
gotaggogac
gtcaggtgac
tttggecagyg
goetactgtgt
cgacgtgeoyg
cccagcacgg
ttgaaactgg
tegtagggge
gcctgaaget
cgtgaattet
gtccaacacg
ccocgececteg
gatcoccagt
tocggeotegt
ccgatcccaa
gtttgcaceg
ttgotegttt
tecggegetac
tatgtegtga
ttgatatcca
ggcctgttat
gggacaaatt
tttttggtct
atggtttagt

attttatttg

tcactaaage
accagcatge
agcetgtggac
cecatgettag
tegaggggece
ccgaagcaaqg
gtaactggee
gacacgggta
acgggcgteyg
gtatgaacat
aaatgccaag
gtcagcagag
ccgaggtggt
gccaccgect
coegggtagaa
ctaaaacgac
ggaaggocac
googygeggge
aggcataaat
tettococaa
cgoctogacag
tectggttgag
atctgaagec
gttgcocgecage
ctgcttaatce
tctaagaatc
tgtagtacaa
tettgccaac
gatggtttag
attggtgect
tcattgtgat

tgaatggaat

157

aagcatgtgt
cgtttttgaa
cegtggtaac
gcactaggea
gtgggetggt
cacgctgage
ctgtaactac
atgcacgcag
tgacgcttce
aacaaaaaat
caggaaactc
catcggaaca
ggtggccegt
cgtcgcaact
tegaagaatg
ggcceggteg
acgagagega
tgggcetgega
accctcceat
tecaccttgtyg
cgatctacge
atgttgctec
tagggtttot
gtagtttatg
acgccatgtg
tagattaggce
gttacttaaa
aagttgtcect
tgctatagtt
aacttatetg
taataatgta

cattgtatgt

agaaccttaa
gtatccagga
ctttetettt
gagatagage
ttocactage
cgttggacaqg
tegtteggee
ccacccagge
gagttgaagy
attcacacga
acgoccgeta
ctggtgattyg
ggccctgetg
cgcaaccegt
ttgegetggy
ccgegegatg
cccaccacey
cettaaccag
ccocgttgecg
gtctotegtyg
cocagcaagyg
gatgcgactt
cgagegacee
tttggagtaa
acgcggttac
tcagtegtte
atttaggtcc
ggtaaaaagt
ctatagttet
aaaatcatgg
tgatttagta

aaatgaagct

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280
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158

agttcagggg ttacgatgta gctggetttg tattctaaag getgctatta ttcatccatce 2340
gatttcacct atatgtaatc cagagetttt gatgtgaaat ttgtetgatc cttcactagg 2400
aaggacagaa cattgttaat attttggecac atctgtetta ttetcatecet ttgtttgaac 2460
atgttagcct gttcaaacag atactgttgt aatgtcctag ttatataggt acatatghbgt 2520
tctctattga gtttatggac ttttgtgtgt gaagttatat ttcattttge tcaaaactca 2580
tgtttgcaag ctttctgaca ttattctatt gttctgaaac agggt 2625

<210> 100

<211> 1492

<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 100
actgccgcega cacgcctcac tggcgggagg goctccgagceg ctctcectcoccece ggeggeoegge 60
ggagcagcga tctggattgg agagaataga ggaaagagag ggaaaaggag agagatageg 120
caaagagectg aaaagataag gttgtgeggg ctgtggtgat tagaggacca ctaatcecte 180
catctectaa tgacgeggtg cccaagacca gtgecgegge acaccagegt ctaagtgaac 240
ttecegetaac cttecggtea ttgeogectga aagatgteat gtggegagge ceeccctetea 300
gtagattgcc aactgcctac cgtgcoccactc ttccatgcat gattgcectcce gtctatcceg 360
tttctcacaa cagatagaca acagtaagca tcactaaagc aagcatgtgt agaaccttaa 420
aaaaaggctt atactaccag tatactatca accagcatgc cgtttttgaa gtatccagga 480
ttagaagett ctactgeoget tttatattat agetgtggac ceogtggtaac ctttetettt 540
tggegettge ttaatetegg cegtgetggt ccatgettag geactaggea gagatagage 600
cgggggtgaa tggggcetaaa getcagetge tegaggggee gtgggetggt tteocactage 660
ctacagctgt gccacgtgeg gccgcgcaag ccgaagcaag cacgctgage cgttggacag 720
cttgtcataa tgccattacg tggattacac gtaactggcc ctgtaactac togttcocggec 780
atcatcaaac gacgacgtcc gctaggcgac gacacgggta atgcacgcag ccacccagge 840
gegegegeta geggageacyg gteaggtgac acgggegteg tgacgettee gagttgaagg 900
ggttaacgee agaaacagtg tttggecagg gtatgaacat aacaaaaaat attcacacga 960
aagaatggaa gtatggaget gcoctactgtgt aaatgeocaag caggaaacte acgecegeta 1020
acatccaacyg gccaacagct cgacgtgccg gtcagcagag catcggaaca ctggtgattg 1080
gtggagccgg cagtatgcocgc cccagcacgg ccgaggtggt ggtggeccgt ggceccctgetg 1140
tctgcgecgge tcgggacaac ttgaaactgg gccaccgecct cgtcgcaact cgcaacccgt 1200
tggeggaaga aaggaatgge tegtagggge ccogggtagaa togaagaatg ttgegetggg 1260
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ctteogattea
gaaagagacc
acgeggagga

caaggcacgc

<210> 101
<211>127
<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 101

ES 2691941 T3

cataacatgg gcctgaagct ctaaaacgac ggcccggtcg
ggatcetect cgtgaattet ggaaggecac acgagagega
gtegtgegtyg gtecaacacg goeggeggge tgggotgega

cacgacccge ccocgeecteg aggcataaat acccteccat

cC

ccgegegatg 1320
cocaccaceg 1380

cettaaccag 1440

1492

cgttgeegea agactecagat cagatteocga teoceocagtte ttecccaate accttgtggt

ctctegtgte geggttocca gggacgcectc cggectegtog ctcgacageg atctoegecce

cagcaag

<210> 102
<211> 1006
<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 102

gtatagatte
tgattatgte
cagttatttg
atcgaggatt
cttgcagagg
cttgectgtcg
caatatattt
tagatgtgaa
tgtgatacat
gaacatgagg
agctattttg
tagttcaggg
cgatttcace
gaaggacaga
catgttagece
ttctctattg

atgtttgcaa

agttecttge
atatatctge
caatttgega
tgtatgcgge
ctgggttctg
actagtttgt
tgecatgettt
agtcacgtat
ctatectgatt
ctagtttgat
gtgatcgtgt
gttacgatgt
tatatgtaat
acattgttaa
tgttcaaaca
agtttatgga

gctttctgac

tecgatecca
ggtttgeace
tttgetegtt
gtcggegeta
ttatgtegtg
tttgatatcc
tggectgtta
tgggacaaat
ttttttggte
catggtttag
cattttattt
agctggettt
ccagagettt
tattttggea
gatactgttg
cttttgtgtg

attattctat

atetggttga
gatctgaage
tgttgegeag
cctgecttaat
atctaagaat
atgtagtaca
ttettgecaa
tgatggttta
tattggtgee
ttcattgtga
gtgaatggaa
gtattctaaa
tgatgtgaaa
catctgtett
taatgtecta
tgaagttata

tgttctgaaa

159

gatgttgete
ctagggttte
cgtagtttat
cacgccatgt
ctagattagg
agttacttaa
caagttgtee
gtgctatagt
taacttatet
ttaataatgt
tcattgtatg
ggctgctatt
tttgtetgat
atteteatee
gttatatagg

tttcattttg

cagggt

cgatgegact
tegagegace
gtttggagta
gacgcggtta
ctcagtcgtt
aatttaggtc
tggtaaaaag
tetatagtte
gaaaatcatg
atgatttagt
taaatgaagc
attcatccat
cctteactag
tttgtttgaa
tacatatgtg

ctcaaaactc

60

120

127

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1006



<210> 103
<211> 2625
<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 103
actgccgega
ggagcagcga
caaagagctg
catctcctaa
ttccgectaac
gtagattgcece
tttctcacaa
aaaaaggctt
ttagaagctt
tggcgettge
cgggggtgaa
ctacagetgt
cttgtcataa
atcatcaaac
gogogegeta
ggttaacgcc
aagaatggaa
acatecaacy
gtggageaegyg
tetgegegge
tggeggaaga
cttcgattca
gaaagagacc
acgcggagga
caaggcacge
caagactcag

tocgoggtteeo

cacgcctcac
tctggattgg
aaaagataag
tgacgeggtg
cttececggtca
aactgecctac
cagatagaca
atactaccag
ctactgeget
ttaatctcgg
tggggctaaa
gccacgtgeg
tgceattacyg
gacgacgtce
gcggagcacy
agaaacagtg
gtatggagcet
gecaacaget
cagtatgege
tegggacaac
aaggaatggce
cataacatgg
ggatcctcoet
gtegtgegty
cacgaccege
atcagattec

cagggacgoc
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tggegggagy
agagaataga
gttgtgeggg
cccaagacca
ttgegeectga
cgtgecactce
acagtaagca
tatactatca
tttatattat
cegtgetggt
gctcagectge
geogegeaag
tggattacac
gctaggogac
gtcaggtgac
tttggccagg
gctactgtgt
cgacgtgeceg
cocageacgy
ttgaaactgg
tegtagggge
gcctgaaget
cgtgaattct
gtecaacacg
ceegeccteyg
gatccecagt

tcocggetegt

gctccgageg
ggaaagagag
ctgtggtgat
gtgececgegge
aagatgtcat
ttccatgecat
tcactaaagc
accagcatgc
agctgtggac
ccatgcttag
tcgaggggcce
cogaageaag
gtaactggec
gacacgggta
acgggcgteg
gtatgaacat
aaatgccaag
gtcagcagag
cegaggtggt
gocacegect
cogggtagaa
ctaaaacgac
ggaaggccac
gecoggeggge
aggcataaat
tctteceocaa

cgctegacag

160

ctctecteece
ggaaaaggag
tagaggacca
acaccagcgt
gtggcgagge
gattgctece
aagcatgtgt
cgtttttgaa
ctgtggtaac
gcactaggeca
gtgggctggt
cacgctgage
ctgtaactac
atgcacgcag
tgacgecttcee
aacaaaaaat
caggaaacte
catcggaaca
ggtggecegt
cgtegeaact
tcgaagaatyg
ggcccggteg
acgagagcga
tgggetgega
acceotoccat
tcaccttgtg

cgatctcege

ggcggeeggc
agagatageg
ctaatccctc
ctaagtgaac
cceccctetea
gtctatccoeg
agaaccttaa
gtatccagga
ctttctcttt
gagatagagc
ttceocactage
cgttggacag
tegtteggec
ccaccocagyge
gagttgaagg
attcacacga
acgcccegeta
ctggtgattyg
ggecctgetg
cgecaacecegt
ttgegetggg
cogogegatyg
coccaccaccg
ccttaaccaqg
cecegttgeeg
gtetetegtyg

coccagcaagyg

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

200

260

1920

1080

1140

1200

1260

1329

1380

1440

1500

1560

1620



tatagattea
gattatgtea
agttatttge
tcgaggattt
ttgcagagge
ttgctgtcega
aatatatttt
agatgtgaaa
gtgatacate
aacatgaggc
gctattttgg
agttcagggg
gatttcacet
aaggacagaa
atgttagect
tctctattga

tgtttgcaag

gttecttget
tatatctgeg
aatttgcgat
gtatgeggoyg
tgggttctgt
ctagtttgtt
geatgetttt
gtcacgtatt
tatctgattt
tagtttgatc
tgatcgtgtc
ttacgatgta
atatgtaate
cattgttaat
gttcaaacag
gtttatggac

ctttctgaca
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ccgatceccaa
gtttgcaceg
ttgetegttt
tocggegcetac
tatgtcgtga
ttgatatcca
ggectgttat
gggacaaatt
tttttggtet
atggtttagt
attttatttg
getggctttg
cagagetttt
attttggeac
atactgttgt

ttttgtgtgt

ttattctatt

tetggttgag
atctgaagece
gttgogeage
ctgcttaatc
tctaagaatc
tgtagtacaa
tettgecaac
gatggtttag
attggtgect
tcattgtgat
tgaatggaat
tattctaaag
gatgtgaaat
atctgtetta
aatgtectag
gaagttatat

gttctgaaac

atgttgetec
tagggtttet
gtagtttatg
acgccatgtg
tagattaggce
gttacttaaa
aagttgtect
tgetatagtt
aacttatctg
taataatgta
cattgtatgt
gctgctatta
ttgtetgate
tteteatect
ttatataggt

ttcattttge

aggtg

gatgcogactt
cgagcgaccec
tttggagtaa
acgcggttac
tcagtcgttc
atttaggtcc
ggtaaaaagt
ctatagttet
aaaatcatgg
tgatttagta
aaatgaagct
ttcatccatc
c¢ttecactagg
ttgtttgaac
acatatgtgt

tcaaaactca

1680

1740

1800

1860

1820

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2625

<210> 104

<211> 1492

<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 104

161



actgccgcega
ggagcagcga
caaagagctg
catctecctaa
ttcegetaac
gtagattgce
tttctcacaa
aaaaaggctt
ttagaagctt
tggegettge

cgggggtgaa

ctacagctgt
cttgtecataa
atcatcaaac
gcgcgcgcta
ggttaacgec
aagaatggaa
acatccaacg
gtggagceqgg
tetgegegge
tggcggaaga
cttcgattca
gaaagagacc
acgcggagga

caaggcacgce

<210> 105
<211> 1006
<212> ADN

cacgecctcac
tctggattgg
aaaagataag
tgacgcggtg
cttceggtea
aactgccectac
cagatagaca
atactaccag
ctactgcgcet
ttaatctegg

tggggctaaa

gccacgtgeg
tgeccattacg
gacgacgtec
gcygagcacy
agaaacagtg
gtatggagct
gccaacaget
cagtatgege
tegggacaac
aaggaatgge
cataacatgg
ggatcctect
gtegtgegtyg

cacgaceege

<213> Setaria italica

<400> 105
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tggcgggagg
agagaataga
gttgtgcggg
cccaagacca
ttgegectga
cgtgcceacte
acagtaagca
tatactatca
tttatattat
ccgtgetggt

gctcagetge

gecgegeaag
tggattacac
gctaggegac
gtcaggtgac
tttggccagyg
gctactgtgt
cgacgtgecg
cecageacqgg
ttgaaactgg
tcgtagggge
gcctgaaget
cgtgaattct
gtccaacacyg

cecgeceoteg

gctcoccgageg
ggaaagagag
ctgtggtgat
gtgecegegge
aagatgtcat
ttecatgeat
tcactaaagc
accagcatgc
agctgtggac
ccatgcttag

tcgaggggec

ccgaagcaag
gtaactggec
gacacgggta
acgggcgtcg
gtatgaacat
aaatgccaag
gtecagcagag
cegaggtggt
gccaccgect
cogggtagaa
ctaaaacgac
ggaaggccac
gcecggeggge

aggcataaat
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ctctctecee
ggaaaaggag
tagaggacca
acaccagegt
gtggegagge
gattgctece
aagcatgtgt
cgtttttgaa
ctgtggtaac
gcactaggca

gtgggctggt

cacgctgage
ctgtaactac
atgcacgeag
tgacgcttec
aacaaaaaat
caggaaactc
categgaaca
ggtggecegt
cgtegeaact
tcgaagaatg
ggcccggteg
acgagagcga
tgggetgega

accctecocat

ggcggccggce
agagatagcg
ctaatccctc
ctaagtgaac
ccccctetea
gtctatceceg
agaaccttaa
gtatccagga
ctttctettt
gagatagagc

ttecactage

cgttggacag
tegtteggece
ccacecagyge
gagttgaagg
attcacacga
acgcccgeta
ctggtgattg
ggecctgetg
cgecaacecgt
ttgegetggg
cogogegatg
cccaccaccg
ccttaaccag

cc

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

200

9260

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1492



gtatagattce
tgattatgte
cagttatttg
atcgaggatt
cttgcagagg
cttgctgteg
caatatattt
tagatgtgaa
tgtgatacat
gaacatgagg
agctattttg
tagtteaggg

cgatttcacc

gaaggacaga
catgttagecce
ttctectattyg

atgtttgeaa

<210> 106
<211> 2167
<212> ADN

agttecttge
atatatctge
caatttgcga
tgtatgegge
ctgggttectg
actagtttgt
tgcatgecttt
agtcacgtat
ctatctgatt
ctagtttgat
gtgategtgt
gttacgatgt

tatatgtaat

acattgttaa
tgttcaaaca
agtttatgga

getttetgac

<213> Setaria italica

<400> 106

ES 2691941 T3

tccgatceca
ggtttgcace
tttgctegtt
gtcggegeta
ttatgtegtg
tttgatatcce
tggcctgtta
tgggacaaat
ttttttggtce
catggtttag
cattttattt
agetggettt

ccagagettt

tattttggca
gatactgttyg
cttttgtgtyg

attattetat

atctggttga
gatctgaagec
tgttgegecag
cctgcttaat
atctaagaat
atgtagtaca
ttcttgecaa
tgatggttta
tattggtgce
ttecattgtga
gtgaatggaa
gtattctaaa

tgatgtgaaa

catctgtett
taatgtccta
tgaagttata

tgttetgaaa

163

gatgttgecte
ctagggtttc
cgtagtttat
cacgccatgt
ctagattagg
agttacttaa
caagttgtcc
gtgctatagt
taacttatct
ttaataatgt
tcattgtatg
ggcetgetatt

tttgtctgat

attctcatecc
gttatatagg
tttcattttyg

cagqgtg

cgatgcgact
tocgagogace
gtttggagta
gacgcggtta
ctcagtcgtt
aatttaggte
tggtaaaaag
tctatagtte
gaaaatcatg
atgatttagt
taaatgaage
attecatccat

ccttcactag

tttgtttgaa
tacatatgtyg

ctcaaaactc

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1006



gecegtttttg
acctgtggta
aggcactagg
cegtgggety
agcacgctga
ccctgtaact
taatgcacgc
cgtgacgcett
ataacaaaaa
agcaggaaac
agcatcggaa
gtggtggece
ctcgtcgcaa
aatcgaagaa
acggcecggt
acacgagage
gctgggctgc
atacecctcecce
aatcaccttg
agegatetee
agatgttget
cetagggttt
gcgtagttta

tcacgccatyg

aagtatccag
acctttetet
cagagataga
gtttecacta
geegttggac
actcgttcgg
agccacccag
ccgagttgaa
atattcacac
tcacgeceeoge
cactggtgat
gtggcecctge
ctcgcaacce
tgttgegetg
egecgegega
gaccecaccac
gaccttaacc
atcccgttge
tggtctctcy
gcececageaa
eccgatgegac
ctegagegac
tgtttggagt

tgacgcggtt
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gattagaagc
tttggegett
gcegggggty
gectacaget
agcttgtcat
ccatcatcaa
gogogogoegc
ggggttaacg
gaaagaatgg
taacatccaa
tggtggagcce
tgtctgegeg
gttggcggaa
ggcttegatt
tggaaagaga
cgacgeggag
agcaaggcac
cgcaagactc
tgtcgcggtt
ggtatagatt
ttgattatgt
ceagttattt
aatcgaggat

acttgcagag

ttctactgceg
gcttaatcte
aatggggcta
gtgceacgtg
aatgccatta
acgacgacgt
tagcggagca
ccagaaacag
aagtatggag
cggecaacag
ggcagtatgc
gcteocgggaca
gaaaggaatg
cacataacat
cceggatecte
gagtegtgeyg
goccacgacce
agatcagatt
cccaggygacy
cagttcettyg
catatatcetyg
gcaatttgeg
ttgtatgcgg

gctgggttct
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cttttatatt
ggcegtgety
aagctcagct
cggecgcegea
cgtggattac
ccgctaggeg
cggtcaggtg
tgtttggeca
ctgctactgt
ctcgacgtge
gocccagcoac
acttgaaact
gctcgtaggy

gggectgaag

ctegtgaatt
tggtccaaca
gcccogecct
ccgatcccca
cctococggetc
cteecgatece
cggtttgeac
atttgetegt
cgtcocggcoget

gttatgtcgt

atagctgtgg

gtccatgett
gctogagggy
agccgaagcea
acgtaactgyg
acgacacggyg
acacgggcgt
gggtatgaac
gtaaatgcea
cggtcagceag
ggccgaggtyg
gggccaccge
gccogggtag
ctectaaaacyg
ctggaaggec
cggceggegy
cgaggcataa
gttcttccce
gtcgctcgac
aatctggttg
cgatctgaag
ttgttgegea
acctgcttaa

gatctaagaa

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440



tetagattag
aagttactta
acaagttgte
agtgctatag
ctaacttatc
attaataatg
atcattgtat
aggctgetat
atttgtetga
tattctcate
agttatatag

atttcatttt

acaggtyg

getecagtegt
aaatttaggt
ctggtaaaaa
ttctatagtt
tgaaaatcat
tatgatttag
gtaaatgaag
tattcateca
tecttcacta
ctttgtttga
gtacatatgt

gctcaaaact

<210> 107

<211> 1034

<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 107

gcegtttttg
acctgtggta
aggcactagg
cegtgggctg
agcacgcetga
ccetgtaact
taatgcacge
cgtgacgett
ataacaaaaa
agcaggaaac
ageateggaa
gtggtggece
ctegtegeaa

aatcgaagaa

aagtatccag
acctttctet
cagagataga
gtttccacta
gcegttggac
actegttegg
agccacecaq
ccgagttgaa
atattcacac
tcacgcecge
cactggtgat
gtggeccetge
ctegeaacee

tgttgogetyg
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tettgetgte
ccaatatatt
gtagatgtga
ctgtgataca
ggaacatgag
tagctatttt
ctagttecagyg
tegattteac
ggaaggacag
acatgttagc
gttctctatt

catgtttgceca

gattagaagc
tttggegett
gcegggggtg
gcctacaget
agcttgteat
ccatcatcaa
gegegegege
ggggttaacy
gaaagaatgg
taacatccaa
tggtggagece
tgtetgegeg
gttggeggaa

ggcttegatt

gactagtttyg
ttgcatgett
aagtcacgta
tctatctgat
gctagtttga
ggtgatcgty
ggttacgatg
ctatatgtaa
aacattgtta
ctgttcaaac
gagtttatgg

agctttctga

ttctactgeg
gcttaatete
aatggggecta
gtgccacgtg
aatgccatta
acgacgacgt
tagecggagea
ccagaaacag
aagtatggag
cggccaacaqg
ggcagtatge
gctegggaca
gaaaggaatg

cacataacat
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ttttgatate
ttggcectgtt
ttgggacaaa
tttttttgot
tcatggttta
tcattttatt
tagetggett
tecagagett
atattttgge
agatactgtt
acttttgtgt

cattattcta

cttttatatt
ggecgtgetg
aagctcagct
cggcegegea
cgtggattac
cegetaggeg
cggtcaggty
tgtttggcca
ctgctactgt
ctcgacgtge
gecocageac
acttgaaact
getegtagag

gggcctgaag

catgtagtac
attettgeca
ttgatggttt
ctattggtge
gttcattgtg
tgtgaatgga
tgtattectaa
ttgatgtgaa
acatctgtet
gtaatgtcct
gtgaagttat

ttgttctgaa

atagctgtgg
gtccatgett
gctegagggyg
agccgaagca
acgtaactgg
acgacacggy

acacgggegt

gggtatgaac
gtaaatgecca
cggtcagcaq
ggcegaggtyg
gggccaccge
gecagggtag

ctectaaaacy

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1320

1980

2040

2100

2160

2167

60

1290

180

240

300

360

420

48Q

54Q

600

660

720

780

840



acggoccggt
acacgagagc
getgggetge

ataccctccc
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cgecgegega tggaaagaga ccggatcecte ctegtgaatt ctggaaggec 900
gacccaccac cgacgceggag gagtegtgeg tggtccaaca cggcoeggegg 960

gaccttaace ageaaggeac gocacgaced gececdgeect egaggeataa 1020

<210> 108

<211> 1813

<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 108

cacgggtaat
gggegtegty
atgaacataa
atgeccaagea
cagcagagca
gaggtggtag
caccgccteg
gggtagaatce
aaaacgacgg
aaggccacac
cggcgggctyg
gcataaatac
ttcceccaatce
ctogacageg
tggttgagat
ctgaagacta
tgcgcagogt
gcttaatcac
taagaatcta
tagtacaagt
ttgecaacaa
tggtttagtg
tggtgcctaa

attgtgatta

atcec 1034
gcacgcagcoc accoaggoge gogcgctage ggagcacggt caggtgacac 60
acgcttecga gttgaagggg ttaacgecag aaacagtgtt tggeccagggt 120
caaaaaatat tcacacgaaa gaatggaagt atggagctge tactgtgtaa 180
ggaaactcac gccegetaac atccaacgge caacagcectcg acgtgeoeggt 240
tcggaacact ggtgattggt ggagccggeca gtatgecgceccc cagcacggee 300
tggcecogtgg ccoctgetgte tgcgeggctc gggacaactt gaaactggge 360
tcgcaactcg caacccgttg gocggaagaaa ggaatggctc gtaggggece 420
gaagaatgtt gegetggget tcgattcaca taacatggge ctgaagetet 480
cceggtegec gegegatgga aagagaccgg atcctectecg tgaattetgg 540
gagagcgacc caccaccgac gocggaggagt cgtgecgtggt ccaacacgge 600
ggctgcgace ttaaccagca aggcacgcca cgacccgcoce cgcocctcegag 660
cctoccatee cgttgeocgeca agactcagat cagattccga tcoccccagtte 720
accttgtggt ctectegtgte gocggttccocca gggacgeoctc cggcectegteg 780
ateteegeee cageaaggta tagatteagt tecttgetee gatcecaate 840
gttgctecga tgegacttga ttatgteata tatetgeggt ttgecacegat 900
gggttteteg agegacccag ttatttgeaa tttgegattt getegtttgt 960
agtttatgtt tggagtaatc gaggatttgt atgcggogtc ggocgctacct 1020
gccatgtgac gocggttactt gcagaggctg ggttcoctgtta tgtcogtgate 1080
gattaggctc agtcgttctt goctgtcgact agtttgtttt gatatccatg 1140
tacttaaaat ttaggtccaa tatattttge atgettttgg cetgttatte 1200
gttgtectqgyg taaaaaqgtag atgtgaaagt cacgtattgqg gacaaattga 1260
ctatagttet atagttetgt gatacatceta tetgattttt tttggtetat 1320
cttatctgaa aatcatggaa catgaggcta gtttgatcat ggtttagtte 1380
ataatgtatg atttagtagc tattttggtg atcgtgtcat tttatttgtg 1440
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10

aatggaatca
ttctaaaggce
tgtgaaattt
ctgtettatt
tgtectagtt
agttatattt

tctgaaacag

ttgtatgtaa
tgctattatt
gtctgatcct
ctecatcettt
atataggtac

cattttgete

gtg
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atgaagctag
catccatcga
tcactaggaa
gtttgaacat
atatgtgtte

aaaactcatg

ttcaggggtt
tttcacctat
ggacagaaca
gttagectgt
tctattgagt

tttgeaaget

acgatgtagc
atgtaatcca
ttgttaatat
tcaaacagat
ttatggactt

ttetgacatt

tggctttgta
gagcttttga
tttggcacat
actgttgtaa
ttgtgtgtga

attctattgt

<210> 109
<211> 680
<212> ADN

<213> Setaria italica

<400> 109

cacgggtaat
gggegtogty
atgaacataa
atgccaagca
cagcagagca
gaggtggtgy
caccgecteg
gggtagaatc
aaaacgacgqg
aaggccacac
cggegggety
gcataaatac
<210> 110

<211> 2634
<212> ADN

gcacgeagee
acgcttccga
caaaaaatat
ggaaactcac
teggaacact
tggecegtygy
togcaacteg
gaagaatgtt
cocecggtoegeo
gagagcgacc
ggctgegace

ccteecatee

<213> Setaria viridis

<400> 110

acccaggeoge
gttgaagggy
tcacacgaaa
gcocgctaac
ggtgattggt
coectgetgte
caaccegttg
gcgctggget
gcgcgatgga
caccaccgac

ttaaccagea

gegegetage
ttaacgccag
gaatggaagt
atccaacggce
ggageocggea
tgegeggete
gcggaagaaa
tcgattcaca
aagagaccygg
gcggaggagt

aggcacgeca

ggagcacggt
aaacagtgtt
atggagectge
caacagctcg
gtatgegece
gggacaactt
ggaatggete
taacatgggc
atccteccteg
cgtgegtggt

cgaccogece

caggtgacac
tggecagggt
tactgtgtaa
acgtgccggt

cagcacggee
gaaactggge
gtaggggece
ctgaagctct
tgaattctgg
ccaacacggc

cgecctegag

actgeccgega
ggagcagcga
caaagagctg

catcteoctaa

cacgcctecac tggegggagg gotccgageg ctcoctcocteoceo

tctggattgg agagaataga ggaaagagag ggaaaaggag

aaaagataag gttgtgcggg ctgtggtgat tagaggacca

tgacgeggty cccaagaceca gtgecgegge acaccagegt
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ggcggcocyggce
agagatagcqg
ctaatcccte

ctaagtgaac

1500
1560
1620
1680
1740
1800

1813

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
680

60
129
180

240



ttccgectaac
gtagattgce
tttctcacaa
aaaaaggctt
ttagaagctt
tggegettge
cgggggtgaa
ctacagctgt
cttgtcataa
atcatcaaac
gegegegceta
ggttaacgce
aagaatggaa
acatccaacg
ggtggageeyg
gtctgegegg
ttggeggaag
gettcocgatte
ggaaagagac
gacgcgygagyg
gcaaggcacyg
gcaagactca
gtcgoggtte
gtatagatte
tgattatgte
cagttgtttg
atcgaggatt
cttgcagagg
cagtcgttct
tttaggteoca
gtaaaaagta

tatagttctg

cttcocggtca
aactgcectac
cagatagaca
atactaccag
ctactgeget
ttaatectegg
tggggctaaa
gccacgtgeg
tgccattacg
gacgacgtce
gcggageacg
agaaacagtg
gtatggaget
gccaacaget
gcagtatgcg
ctegggacaa
aaaggaatgg
acataacatg
cggatoctec
agtcocgtgegt
ccacgacaecy
gatcagattce
ccagggacge
agttecttge
atatatctge
caatttgcga
tgtatgegge
ctgggttagt
tgectgtegac
atatattttyg
gatgtgaaag

tgatacatct
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ttgcgectga
cgtgcecacte
acagtaagca
tatactatca
tttatattat
ccgtgetggt
gctcagetge
gccgegcaag
tggattacag
gctaggegac
gtcaggtgac
tttggccagg
getactgtgt
cgacgtgecg
ccccagcacy
cttgaaactg
ctegtagggg
ggcctgaage
tegtgaatte
ggtccaacac
cctogeecte
cgatccccag
ctecggeteg
tcecgatccca
ggtttgeace
tttgctegtt
gteggegeta
gggttctgtt
tagtttgttt
catgottttyg
tcacgtattg

atctgatttt

aagatgtcat
tteccatgeat
tcactaaagc
accagcatge
agctgtggac
ccatgcttag
tecgaggggeo
ccgaagcaag
gtaactggcc
gacacgggta
acgggcgtcg
gtatgaacat
aaatgccaag
gtcagcagag
gcegaggtgg
ggccaccgec
coogggtaga
tctaaaacga
tggaaggeca
ggccggcggy
gaggcataaa
ttettoceea
tcgectcgaca
atctggttga
gatctgaage
tgttgegeat
cctgettaat
atgtegtgat
tgatatccat
goctgttatt
ggacaaattg

ttttggtcta
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gtggcgaggc
gattgctece
aagcatgtgt
cgtttttgaa
ctgtggtaac
gcactaggca
gtgggetggt
cacgctgage
ctgtaactac
atgcacgcag
tgacgcttee
aacaaaaaat
caggaaactac
acatcggaac
tggtggeccyg
tegtegeaac
atccaagaat
cggeceggte
cacgagageg
ctgggetgeg
tacecctecca
atcaccttgt
gegatcteoog
gatgttgcte
ctagggttte
cgtagtttat
cacgecatgt
ctaagaatct
gtagtacaag
cttgecaaca
atggttaagt

ttggtgececta

ccecctetea
gtctatececg
agaaccttaa
gtatccagga
ctttetettt
gagatagagc
tteocactage
cgttggacag
tecgtteggeco
ccacccaggc
gagttgaagg
attcacacga
acgcocegeta
actggtgatt
tggccctget
tegeaaceeg
gttgcgetgy
accgggogat
acgccaccace
accttaacca
teccogttgee
ggtetetegt
ccccagcaaqg
cgatgegact
tegagegace
gtttggagta
gacgeggtta
agattaggct
ttacttaaaa
agttgtectg
gctatagtte

acttatectga

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160



aaatcatgga
gatttagtag
aatgaagcta
tecatcceateg
ttcactagga
tgtttgaaca
catatgtgtt

caaaactcat

acatgaggct
ctattttggt
gttcaggggt
atttcaccta
aggacagaac
tgttagectg
ctctattgag

gtttgcaagc

<210> 111

<211> 1493

<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 111

actgcecgega
ggagcagcga
caaagagctg
catctectaa
ttcegetaac
gtagattgce
tttctcocacaa
aaaaaggctt
ttagaagctt
tggegettge
cgggggtgaa
ctacagetgt
cttgtcataa
atcatcaaac
gcgocgogecta
ggttaacgee
aagaatggaa

acatccaacyg

ggtggageey

cacgectcac
tctggattgg
aaaagataag
tgacgcggtyg
cttceggtea
aactgccetac
cagatagaca
atactaccag
ctactgcget
ttaatctegg
tggggctaaa
gccacgtgeg
tgccattacg
gacgacgtcc
gocggagcacyg
agaaacagtyg
gtatggagcet
gccaacaget

gcagtatgeg
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agtttgatca
gatcgtgtca
tatgatgtag
tatgtaatce
attgttaata
ttcaaacaga
tttatggact

tttctgacat

tggegggagyg
agagaataga
gttgtgcggg
cccaagacca
ttgegectga
cgtgcecacte
acagtaageca
tatactatca
tttatattat
cogtgotggt
gctecagetge
gocgegeaag
tggattacag
gctaggcgac
gtcaggtgac
tttggecagg
gctactgtgt
cgacgtgeeg

ccoccagceacy

tggtttagtt
tcttattegt
ctggctttgt
agagcttteg
ttttggecaca
tactgttgta
tttgtgtgtg

tattctattg

gctceogageg
Jggaaagagayg
ctgtggtgat
gtgcegegge
aagatgtcat
tteccatgeat
tcactaaage
accagcatgc
agctgtggac
ccatgettag
tegaggggece
ccgaageoaag
gtaactggce
gacacgggta
acgggegtoy
gtatgaacat
aaatgccaag
gtcagcagag

gcecgaggtgy
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cattgtgatt
gaatggaatc
attctaaagg
atgtgaaatt
tetgtettat
atgtcctagt
aagttatatt

ttctgaaaca

ctctcteece
ggaaaaggag
tagaggacca
acaccagcegt
gtggegagge
gattgctccce
aagcatgtgt
cgtttttgaa
ctgtggtaac
gcactaggca
gtgggctggt
cacgcetgage
ctgtaactac
atgcacgcaqg
tgacgcttec
aacaaaaaat
caggaaacte

acateggaac

tggtggeceg

aataatgtat
attgtatgta
ctgctattat
tgtctgatec
tatcatectt
tatataggta

tcattttgct

ggtg

ggegygccgygc
agagatagcg
ctaatccctc
ctaagtgaac
ccccctetea
gtctatcecg
agaaccttaa
gtatccagga
ctttctcttt
gagatagage
tteocactage
cgttggacag
tegttoggec
ccacccaggc
gagttgaagg
attcacacga
acgocegeta
actggtgatt

tggccectget

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2634

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140



10

gtctgegegy
ttggcggaag
gcttegatte
ggaaagagac
gacgcggagyg

gcaaggcacg

ctcgggacaa
aaaggaatgg
acataacatg
cggatcctcoe
agtogtgegt

ccacgacccg

<210> 112
<211>127
<212> ADN
<213> Setaria viridis

<400> 112
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cttgaaactg
ctogtagggg
ggcectgaage
togtgaattc
ggtccaacac

cctogeecte

ggccaccgee
ccecgggtaga
totaaaacga
tggaaggcca
ggccggcggy

gaggcataaa

tcgtegeaac
atccaagaat
cggoccggte
cacgagagcg
ctgggctgcyg

taccctccca

cgttgoegea agacteoagat cagattecga tecocagtte ttocecaate accttgtggt

ctetegtgte geggttecca gggacgecte cggetegteg ctegacageg atctecgeds

cagcaag

<210> 113

<211>1014

<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 113
gtatagattc
tgattatgtce
cagttgtttg
atcgaggatt
cttgcagagg
cagtcgttet
tttaggtcca
gtaaaaagta
tatagttetg
aaatcatgga
gatttagtag
aatgaagcta
tcatccatcg

ttecactagga

tgtttgaaca

catatgtgtt

caaaactcoat

agttecttge
atatatctgc
caatttgega
tgtatgegge
ctgggttagt
tagctgtcgac
atatattttg
gatgtgaaag
tgatacatet
acatgagget
ctattttggt
gttcaggggt
atttcaccta
aggacagaac

tgttageetg

ctetattgag

gtttgeaage

tocgatceceoca
ggtttgecacc
tttgctegtt
gteggegeta
gggttctgtt
tagtttgttt
catgettttyg
tcacgtattyg
atctgatttt
agtttgatca
gatcgtgteca
tatgatgtag
tatgtaatec
attgttaata

ttcaaacaga

tttatggact

ttteotgacat

atctggttga
gatctgaagc
tgttgcgcat
cctgettaat
atgtcgtgat
tgatatccat
gectgttatt
ggacaaattyg
ttttggteta
tggtttagtt
ttttatttgt
ctggetttgt
agagctttcg
ttttggeaca

tactgttgta

tttgtgtgtyg

tattetattg
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gatgttgetc
ctagggtttc
cgtagtttat
cacgecatgt
ctaagaatct
gtagtacaag
cttgeocaaca
atggttaagt
ttggtgeoota
cattgtgatt
gaatggaatc
attctaaagg
atgtgaaatt

tctgtettat

atgtectagt

aagttatatt

ttetgaaaca

tcgcaacceg 1200
gttgecgetgg 1260
accgggegat 1320
acccaccacc 1380
accttaacca 14490
tece 1493
60
120
127
cgatgegact 60
tcgagegace 120
gtttggagta 180
gacgeoggtta 240
agattaggct 300
ttacttaaaa 3460
agttgtectg 420
getatagtte 480
acttatotga 540
aataatgtat 600
attgtatgta 660
ctgctattat 720
tgtctgatcc 780
tetecatectt 840
tatataggta 900
teattttget 960
ggtg 1014



<210> 114
<211> 2634
<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 114

actgccgcega
ggagcagcga
caaagagctg
catctectaa
tteoggetaacg
gtagattgee
tttctcacaa
aaaaaggctt
ttagaagcectt
tggegettge
cgggggtgaa
ctacagetgt
cttgtcataa
atcatcaaac
gogegcegeta
ggttaacgee
aagaatggaa
acatecaacy
ggtggagoecyg
gtctgegoegg
ttggcggaag
gettegatte
ggaaagagac
gacgcggagy

gcaaggcacg

cacgcctcac
tctggattgy
aaaagataag
tgacgeggty
ctteogggtea
aactgcctac
cagatagaca
atactaccag
ctactgcget
ttaatetegg
tggggetaaa
gecacgtgeg
tgccattacy
gacgacgtcc
gcggagcacy
agaaacagtg
gtatggaget
gocaacaget
gcagtatgeyg
ctcgggacaa
aaaggaatgg
acataacatg
cggatectee
agtegtgegt

ccacgacccog
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tggegggagyg
agagaataga
gttgtgcggg
cccaagacea
ttgaegectga
cgtgecacte
acagtaagca
tatactatca
tttatattat
cegtgetggt
geteagetge
gecgegeaag
tggattacag
gctaggcgac
gtcaggtgac
tttggecagg
getactgtgt
cgacgtgocyg
ccccagcacg
cttgaaactg
ctcgtagggg
ggcctgaage
tegtgaatte
ggtccaacac

ccteogeecte

gctcocgagceg
ggaaagagag
ctgtggtgat
gtgeegegge
aagatgtcat
ttecatgeat
tcactaaagc
accagcatgc
agctgtggac
ceatgettag
tegaggggece
ccgaagcaag
gtaactggcc
gacacgggta
acgggcgteg
gtatgaacat
aaatgccaag
gtcagecagag
gccgaggtgy
ggcecaccgec
cccgggtaga
tctaaaacga
tggaaggeca

ggceggcegygyg

gaggcataaa
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ctctcteece
ggaaaaggag
tagaggacca
acaccagegt
gtggegagge
gattgctece
aagcatgtgt
cgtttttgaa
ctgtggtaac
gcactaggea
gtgggctggt
cacgetgage
ctgtaactac
atgcacgcag
tgacgcttce
aacaaaaaat
caggaaacte
acatcggaac
tggtggcecg
togtcgcaac
atccaagaat
cggeceggte
cacgagageg
ctgggetgeg

taccctcececa

ggcggecgge
agagatagcg
ctaatccctc
ctaagtgaac
ccccctetea
gtctateeeg
agaaccttaa
gtatccagga
ctttctettt
gagatagage
ttecactage
cgttggacag
tcgttcggece
ccacccaggc
gagttgaagyg
attcacacga
acgeocegeta
actggtgatt
tggccctget
tcgcaacccy
gttgegetgy
accgggegat
acccaccace
accttaacca

tccegttgece

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500



gcaagactca
gtcgeggttc
gtatagattc
tgattatgtc
cagttgtttg
ategaggatt
cttgcagagg
cagtcgttct
tttaggtcca
gtaaaaagta
tatagttctg
aaatcatgga
gatttagtag
aatgaagcta
tcatccatcg
ttecactagga
tgtttgaaca
catatgtgtt

caaaactcat

gatcagattc
ccagggacgc
agttccttge
atatatctge
caatttgega
tgtatgcgge
ctgggttagt
tgctgtegac
atatattttg
gatgtgaaag
tgatacatct
acatgagget
ctattttggt
gttcaggggt
atttcaccta
aggacagaac
tgttageetg
ctetattgag

gtttgcaagc
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cgatccccag
ctccggetcg
tccgatccca
ggtttgecacc
tttgetegtt
gteggegeta
gggttctgtt
tagtttgttt
catgcttttg
tcacgtattg
atectgatttt
agtttgatea
gatcgtgtca
tatgatgtag
tatgtaatcc
attgttaata
ttcaaacaga
tttatggact

tttctgacat

ttcttececa
tcgetcgaca
atctggttga
gatctgaage
tgttgegeat
cctgcettaat
atgtcgtgat
tgatatccat
gcctgttatt
ggacaaattg
ttttggteta
tggtttagtt
ttttatttgt
ctggetttgt
agagcttteg
ttttggeaca
tactgttgta
tttgtgtgtg

tattctattg

atcaccttgt
gcgatctcecg
gatgttgctc
ctagggttte
cgtagtttat
cacgcecatgt
ctaagaatct
gtagtacaag
cttgccaaca
atggttaagt
ttggtgecta
cattgtgatt
gaatggaatc
attctaaagqg
atgtgaaatt
tcetgtettat
atgtectagt
aagttatatt

ttctgaaaca

ggtctctcgt
ccccagcaag
cgatgcgact
tegagegace
gtttggagta
gacgcggtta
agattaggct
ttacttaaaa
agttgtcctg
gctatagtte
acttatctga
aataatgtat
attgtatgta
ctgctattat
tgtctgatec
teteateett
tatataggta
teattttget

gagt

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2100

2160

2220

2280

2340

2400

2460

2520

2580

2634

<210> 115
<211> 1014
<212> ADN
<213> Setaria viridis

<400> 115

172



gtatagatte
tgattatgtc
cagttgtttg
atcgaggatt
cttgcagagg
cagtcgttct
tttaggteca
gtaaaaagta

tatagttctg

aaatcatgga
gatttagtag
aatgaagcta
teatcoeateg
ttcactagga
tgtttgaaca
catatgtgtt
caaaactcat
<210> 116

<211> 2176
<212> ADN

agttecttge
atatatctgc
caatttgcga
tgtatgcgge
ctgggttagt
tgectgtegac
atatattttg
gatgtgaaag

tgatacatct

acatgaggct
ctattttggt

gttcaggggt

atttcaccta
aggacagaac
tgttagectg
ctctattgag

gtttgcaagc

<213> Setaria viridis

<400> 116

ES 2691941 T3

tecgatcoeca
ggtttgcacc
tttgectegtt
gtcggegceta
gggttetgtt
tagtttgttt
catgcttttg
tcacgtattg

atctgatttt

agtttgatca
gatcgtgtca
tatgatgtag
tatgtaatce
attgttaata
ttcaaacaga
tttatggact

tttctgacat

atctggttga
gatctgaagc
tgttgcgeat
cctgcecttaat
atgtcgtgat
tgatatccat
gcetgttatt
ggacaaattg

ttttggtcta

tggtttagtt
ttttatttgt
ctggctttgt
agagettteg
ttttggecaca
tactgttgta
tttgtgtgtg

tattctattg
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gatgttgcecte
ctagggtttc
cgtagtttat
cacgccatgt
ctaagaatct
gtagtacaag
cttgcecaaca
atggttaagt

ttggtgecta

cattgtgatt
gaatggaatc
attctaaagg
atgtgaaatt
tetgtettat
atgtcctagt
aagttatatt

ttctgaaaca

cgatgcgact
tcgagcgace
gtttggagta
gacgcggtta
agattaggcet
ttacttaaaa
agttgtectg
gctatagttc

acttatctga

aataatgtat
attgtatgta
ctgctattat
tgtetgatec
totcatectt
tatataggta
tcattttgcet

gagt

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

9260

1014



gecegtttttg
acctgtggta
aggcactagg
ccgtgggetg
agcacgctga
ccctgtaact
taatgeacge
cgtgacgett
ataacaaaaa
agcaggaaac
agacatcgga
ggtggtggce
cetegtegea
gaatccaaga
gacggcecgyg
cacacgagag
ggctgggety
aataccctec

caatcacett

aagtatccag
acctttctct
cagagataga
gtttccacta
gccgttggac
actcgttegg
agccacecag
ccgagttgaa
atattcacac
tcacgccege
acactggtga
cgtggecetyg
actogecaace
atgttgeget
tcacegggey
cgacccacca
cgaccttaac
catccogttg

gtggtetete
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gattagaagc
tttggcgett
geegggggty
goctacaget
agcttgtecat
ccatcatcaa
gogegegoege
ggggttaacyg
gaaagaatgg
taacatccaa
ttggtggage
ctgtctgeoge
cgttggegga
gggcttegat
atggaaagaqg
ccgacgegga
cagcaaggca
ccgcaagact

gtgtegeggt

ttctactgeg
gcttaatcte
aatggggcta
gtgeccacgtg
aatgccatta
acgacgacgt
tageggagea
ccagaaacag
aagtatggag
cggccaacag
cggcagtatg
ggctcgggac
agaaaggaat
tcacataaca
accggatect
ggagtcocgtge
cgccacgace
cagatcagat

tccecagggac
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cttttatatt
ggcegtgety
aagctcagct
cggecgogea
cgtggattac
ccgetaggeg
cggtcaggty
tgtttggeoca
ctgectactgt
ctcgacgtge
cgecccagcea
aacttgaaac
ggctegtagy

tgggectgaa

cctegtgaat
gtggtccaac
cgecteogecece
tcegatecece

gecteegget

atagctgtgg
gtccatgett
getaegagggy
agccgaagea
aggtaactgg
acgacacggg
acacgggegt
gggtatgaac
gtaaatgcca
cggtcagecag
cggcegaggt
tgggccaccyg
ggaecegggta
getetaaaac
tetggaagge
acggeccgygcy
tcgaggecata
agttcttece

cgtegetega

60

120

180

240

300

360

420

430

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140



cagegatete
gagatgttge
gectagggtt
atcgtagttt
atcacgccat
atctaagaat
atgtagtaca
ttettgecaa
tgatggttaa
tattggtgcc
ttcattgtga
gtgaatggaa
gtattctaaa
cgatgtgaaa
catectgtett
taatgtccta
tgaagttata

tgttctgaaa

cgececagea
tecgatgega
tetegagega
atgtttggag
gtgacgeggt
ctagattagg
agttacttaa
caagttgtec
gtgetatagt
taacttatct
ttaataatgt
tcattgtatg
ggctgetatt
tttgtetgat
attctcatee
gttatatagg

tttcattttg

caggtg
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aggtatagat
cttgattatg
cecagttgtt
taatcgagga
tacttgcaga
ctcagtcgtt
aatttaggte
tggtaaaaag
tctatagtte
gaaaatcatg
atgatttagt
taaatgaagc
attcatccat
cctteactag
tttgtttgaa
tacatatgtg

ctcaaaactc

teagttcett
teatatatet
tgcaatttge
tttgtatgeg
ggctgggtta
cttgectgtcg
caatatattt
tagatgtgaa
tgtgatacat
gaacatgagg
agctattttg
tagttcaggg
cgattteace
gaaggacaga
catgttagec
ttctctattg

atgtttgcaa

geteogatee
goeggtttgea
gatttgeteg
gcgteggege
gtgggttctyg

actagtttgt

tgcatgettt
agtcacgtat
ctatctgatt
ctagtttgat
gtgatcgtgt
gttatgatgt
tatatgtaat
acattgttaa
tgttcaaaca
agtttatgga

gctttctgac

caatetggtt
cogatectgaa
tttgttgege
tacctgectta
ttatgtcgtyg
tttgatatce
tggectgtta
tgggacaaat
ttttttggte
catggtttag
cattttattt
agctggcttt
ccagagettt
tattttggea
gatactgttg

cttttgtgty

attattctat

1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160

2176

<210> 117
<211> 1035
<212> ADN
<213> Setaria viridis

<400> 117

175
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geegtttttyg aagtatccag gattagaage ttectactgeg cttttatatt atagetgtgg 60
acctgtggta accttteotet tttggegett gettaatete ggocegtgetg gtecatgett 120
aggcactagg cagagataga gccgggggtg aatggggceta aagcoctcaget gectecgagggg 180
ccgtgggectg gtttccacta gectacaget gtgeccacgtg cggoccgegca ageccgaagcea 240
agcacgctga gccgttggac agecttgtcat aatgceccatta cgtggattac aggtaactgg 300
ccctgtaact actegttegg ceatcatcaa acgacgacgt cegetaggeg acgacacggg 360
taatgecacge agocaceocag gegeogogege tageggagea cggteaggtg acacgggegt 420
cgtgacgett cogagttgaa ggggttaacyg ccagaaacag tgtttggcca gggtatgaac 480
ataacaaaaa atattcacac gaaagaatgg aagtatggag ctgctactgt gtaaatgcca 540
agcaggaaac tcacgcccgc taacatccaa cggccaacag ctcgacgtge cggtcagcag 600
agacatcgga acactggtga ttggtggagc cggcagtatg cgccccagca cggecgaggt 660
ggtggtggece cgtggeccctg ctgtctgege ggctcgggac aacttgaaac tgggceccaccg 720
cctegtecgea actcgcaace cgttggogga agaaaggaat ggctcecgtagg ggecccgggta 730
gaatccaaga atgttgeget gggettegat tcacataaca tgggectgaa getctaaaac 840
gadggecegy tcacegggeg atggaaagag acceggatect ccetegtgaat tetggaagge 900
cadacgagag cgacdcecacca cogacgagga ggagtogtge gtggtcecaac acggecggeg 960
ggctgggetg cgaccttaac cagcaaggea cgeocacgace cgectcgeec togaggeata 1020
aataccctcc catcc 1035

<210> 118

<211> 1822

<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 118

176



cacgggtaat
gggcegtcgtg
atgaacataa
atgcecaagea
cagcagagac
cgaggtygty
ccaccgecte
cgggtagaat
taaaacgacg
gaaggcocaca
ceggegyget
ggcataaata
cttccccaat
goctogacage
ctggttgaga
tectgaagect
ttgegeateg
tgettaatca

gteogtgatet

atatccatgt
ctgttattct
acaaattgat
ttggtetatt
gtttagttea
ttatttgtga
ggetttgtat
agctttogat
ttggcacatc
ctgttgtaat
tgtgtgtgaa

ttetattgtt

gcacgcagcc
acgcttccga
caaaaaatat
ggaaactcac
atcggaacac
gtggecegty
gtecgeoaactc
ccaagaatgt
goceocggteac
cgagagcgac
gggctgegac
ccctoceate
caccttgtgg
gatctocgee
tgttgetecg
agggtttete
tagtttatgt
cgecatgtga

aagaatctag

agtacaagtt
tgccaacaag
ggttaagtge
ggtgectaac
ttgtgattaa
atggaatcat
tctaaagget
gtgaaatttg
tgtcttattc
gtectagtta
gttatattte

ctgaaacagg
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acccaggoge
gttgaagggg
tcacacgaaa
gcocgectaac
tggtgattgg
gcactgetgt
gcaaccegtt
tgcgectggge
cgggcgatgg
craccacoga
cttaaccage
cegttgeege
tctctegtgt
ccagcaaggt
atgcocgacttyg
gagcgacoca
ttggagtaat
cgeggttact

attaggcteca

acttaaaatt
ttgtcctggt
tatagttcta
ttatctgaaa
taatgtatga
tgtatgtaaa
gctattatte
tctgatectt
tcatccttty
tataggtaca

attttgotea

tg

gogegetage
ttaacgccag
gaatggaagt
atccaacgge
tggagccogge
ctgcgegget
ggcggaagaa
titcgattcac
aaagagaccg
cgeggaggag
aaggcacgee
aagactcaga
cgceggttcce
atagattcag
attatgtcat
gttgtttgea
cgaggatttyg
tgcagagget

gtogttettg

taggtccaat
aaaaagtaga
tagttetgtyg
atcatggaac
tttagtaget
tgaagctagt
atcecatcgat
cactaggaag
tttgaacatg

tatgtgttet

aaactcatgt
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ggagcacggt
aaacagtgtt
atggagctgc
caacagcteg
agtatgegec
cgggacaact
aggaatggct
ataacatggg
gatcctecte
togtgogtay
acgaccagec
tecagattcoeg
agggacgcct
tteccttgete
atatctgegg
atttgegatt
tatgeggegt
gggttagtgg

ctgtcgacta

atattttgca
tgtgaaagtc
atacatctat
atgaggetag
attttggtga

teaggggtta

ttcacctata
gacagaacat
ttagecctgtt
ctattgagtt

ttgeaagett

caggtgacac
tggccagggt
tactgtgtaa
acgtgeoggt
ccagoacgga
tgaaactggg
cgtaggggcc
cctgaagctc
gtgaattctg
tocaacacgyg
togeccotoga
atccccagtt
ccggotegte
cgatcccaat
tttgcacecga
tgetegtttg
cggegetace
gttetgttat

gtttgttttyg

tgcttttgge
acgtattggg
ctgatttttt
tttgatecatg
tegtgteatt
tgatgtaget
tgtaatccag
tgttaatatt
caaacagata
tatggacttt

tetgacatta

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

12Q0

1260

1320

1380

1440

1500

15460

1620

1680

1740

1300

13822
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<210> 119

<211> 681

<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 119
cacgggtaat geacgcagece acodaggoge gegegoetage ggageacggt caggtgacac 60
gggegtegtg acgettecga gttgaagggg ttaacgecag aaacagtgtt tggecagggt 120
atgaacataa caaaaaatat tcacacgaaa gaatggaagt atggagctgc tactgtgtaa 180
atgccaagca ggaaactcac gcccgctaac atccaacgge caacagctcg acgtgccggt 240
cagcagagac atcggaacac tggtgattgg tggagccgge agtatgcegcc ccagcacgge 300
cgaggtggtg gtggeccegtyg gecetgetgt ctgegegget cgggacaact tgaaactggg 360
ccacegecte gtegeaacte geaaccegtt ggocggaagaa aggaatgget cgtaggggee 420
cgggtagaat ccaagaatgt tgegetggge ttegattcac ataacatggg cctgaagete 480
taaaacgacg gcccggtcac cgggcgatgg aaagagaccg gatcctcctc gtgaattctg 540
gaaggccaca cgagagcgac ccaccaccga cgcggaggag togtgocgtgg tccaacacgg 600
ccggeggget gggctgcocgac cttaaccage aaggcacgcc acgacccegcec tcgccctcga 660
ggcataaata cectceecate o 681

<210> 120

<211> 1822

<212> ADN

<213> Setaria viridis

<400> 120
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cacgggtaat
gggcgtegty
atgaacataa
atgccaagca
cagcagagac
cgaggtggtg
ccacegecte
cgggtagaat
taaaacgacg
gaaggccaca
ceggeggget
ggcataaata
ctteceocaat
gcteogacage
ctggttgaga
tctgaagect
ttgecgecatceg
tgcttaatca
gtcgtgatct
atateccatgt
ctgttattct
acaaattgat
ttggtctatt
gtttagttca
ttatttgtga
ggctttgtat
agetttegat
ttggcacate
ctgttgtaat
tgtgtgtgaa

ttetattgtt

gcacgcagcc
acgecttecga
caaaaaatat
ggaaactcac
atcggaacac
gtggccegty
gtcgcaactc
ccaagaatgt
geecggteac
cgagagcgac
gggctgegac
ccectocceatce
caccttgtgg
gatctecegee
tgttgctecg
agggtttecte
tagtttatgt
cgccatgtga
aagaatctag
agtacaagtt
tgccaacaaqg
ggttaagtgc
ggtgcctaac
ttgtgattaa
atggaatcat
tectaaagget
gtgaaatttg
tgtocttatte
gtectagtta
gttatatttec

ctgaaacagyg
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acccaggcgce
gttgaagyggy
tcacacgaaa
gcccgectaac
tggtgattgg
goectgetgt
gcaaccegtt
tgegetggge
cgggegatygy
ccaccaccga
cttaaccagce
ccgttgocecge
totetegtgt
ccagcaaggt
atgecgacttyg
gagcgaccca
ttggagtaat
cgeggttact
attaggctca
acttaaaatt
ttgtcectggt
tatagttcta
ttatctgaaa
taatgtatga
tgtatgtaaa
gctattatte
tetgateett
tcatcoctttg
tataggtaca
attttgctca

gt

gcgecgetage
ttaacgccag
gaatggaagt
atccaacgge
tggagccgge
ctgcgegget
ggcggaagaa
ttegattcac
aaagagaccg
cgcggaggay
aaggcacgod
aagactcaga
cgeggtteoce
atagattcag
attatgtcat
gttgtttgca
cgaggatttg
tgcagaggct
gtegttcttg
taggteccaat
aaaaagtaga
tagttetgtg
atcatggaac
tttagtaget
tgaagctagt
atcocateogat
cactaggaag
tttgaacatg
tatgtgttect

aaactcatgt

179

ggagcacggt
aaacagtgtt
atggagetge
caacagctcg
agtatgcgece
cgggacaact
aggaatggct
ataacatggg
gatcctectt
tcogtgegtgg
acgaccoogec
tcagattcceg
agggacgect
ttecttgcte
atatctgcgyg
atttgecgatt
tatgcggeogt
gggttagtgg
ctgtcgacta
atattttgeca
tgtgaaagtc
atacatctat
atgaggctag
attttggtga
tcaggggtta
ttcacctata
gacagaacat
ttagectgtt
ctattgagtt

ttgcaagectt

caggtgacac
tggccagggt
tactgtgtaa
acgtgccggt
ccagcacgge
tgaaactggy
cgtaggggece
cctgaagcte
gtgaattetg
tccaacacgy
tegecectega
atccececagtt
ceggetegte
cgatcccaat
tttgcaccga
tgctegtttg
cggocgetace
gttctgttat
gtttgttttyg
tgecttttgge
acgtattggg
ctgatttttt
tttgatcatyg
tcgtgteoatt
tgatgtaget
tgtaatcocag
tgttaatatt
caaacagata
tatggacttt

tectgacatta

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1250

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1822



10

<210> 121
<211> 681
<212> ADN
<213> Setaria viridis

<400> 121

cacgggtaat
gggegtcegtyg
atgaacataa
atgccaagca
cagcagagac
cgaggtggtyg
ccaccgecte
cgggtagaat
taaaacgacg
gaaggccaca

ceggeggget

ggcataaata

gcacgcagee
acgcttecga
caaaaaatat
ggaaactcac
atcggaacac
gtggccegtg
gtcgcaacte
ccaagaatgt
gcecggteac
cgagagogac
gggcetgegac

cccteoceccate

<210> 122
<211> 1925
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 122

gtegtgecee
tatttttttt
aaacttcact
attatataac
ctectacagtt
ctatataata
ttttattcta
aataatttag
aagaaataaa
caacgccgte
aagcgaagea

ctecacegtt

tetetagaga
tgtcacactt
atatgaataa
tgaactgcta
ttatettttt
c¢ttecatecat
ttttagecte
atataaaata
aaaactaagg
gacgagtcta
gacggcacgg

ggacttgete
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acccaggege
gttgaagggg
tcacacgaaa
gccegetaac
tggtgattgyg
gccctgetgt
gcaacccgtt
tgegetggge
cgggegatygy
ccaccaccga
cttaaccage

C

taatgagecat
gtgtttgaag
tatagtctat
gacatggtct
agtgtgeatg
tttattagta
taaattaaga
gaataaaata
aaccattttt
acggacacca

catcetetgta

cgetgtegge

goegcgctage
ttaacgeccag
gaatggaagt
atccaacgge
tggagcecgge
ctgegegget
gygcggaagaa
ttcgattcac
aaagagacceyg
cgeggaggag

aaggecacgecd

tgcatgteta
tgcagtttat
agtattaaaa
aaaggacaac
tgttettttt
catccattta
aaacttaaac
aagtgactaa
cttgttccga
accagcgaac
getgectetg

atccagaaat

180

ggagcacggt
aaacagtgtt
atggagectge
caacagcteg
agtatgegec
cgggacaact
aggaatggct
ataacatggg
gatcectectt

tegtgegtgg

acgacecegec

agttataaaa
ctatctctat
taatatcaat
cgagtatttt
acttttgeaa
ctaaattttt
tctattttag
aaaataacta
gtagataatg
cagcagcgtc
gaccectete

tgegtggegy

caggtgacac

tggccagggt

tactgtgtaa
acgtgecggt
ccagcacgge
tgaaactggg
cgtaggggcece
cctgaagete
gtgaattetg
tecaacacqgg

tegecetega

aattaccaca
acatatattt
gttttagatyg
gacaacatga
atagcetteac
agtacatcta
ttttttattt
aatacctttt
acagcctgtt
gcgtogggeco
gagagtteocg

ageggeagac

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

681

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720



gtgageegge
cecacegete
ctetttecee
atccacccgt
ctaccttctce
catgtttgtg
gegacctgta
cctgggatgg
ttgeataggg
cgggtcatct
cgttctagat
tatgtatgtg
ctaggatagg
ttegettggt
tgtttcaaac
atagttacga
gggttttact
gtacctatct
gatgatggca
tatttgettyg

aggte

acggeaggcyg
cttegettte
aacctegtgt
cggcacctce
tagatcggeg
ttagatccgt
catcagacat
ctetageegt
tttggtttge
tttcatgttt
cggagtagaa
ccatacatct
tatacatgtt
tgtgatgatg
tacetggtgy
gtttaagatc
gatgcatata
attataataa
tatgeageag

gtactgttte
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gectectete
cettectege
tegtteggag
gcttcaaggt
tttcggtcca
gtttgtgtta
gttetgattg
teegeagacy
cettttectt
tttttggett
tactgtttca
tcatagttac
gatgcgggtt
tggtetggte
atttattaat
gatggaaata
catggcatat
acaagtatgt
ctatatgtgg

ttttgtegat

acggeaceygyq
cogeegtaat
cgegeacaca
acgccgctca
tggttaggge

gatccgtget

ctaacttgee
ggatcgattt
tatttcaata
ggttgtgatg
aactacctgg
gagtttaaga
ttactgatge
gggcggtegt
tttggatetg
tcgatctagg
gcagcatcta
tttataatta
atttttttag

geteoacectg

cagetacggy
aaatagacce
cacaaccaga
tcctectece
ccggtagtte
gctagatttc
agtgtttcte
catgaatttt
tatgeegtge
atgtggtctg
tggatttatt
tgatggatgg
atatacagaqg
tetagategy
tatgtgtgte
ataggtatac
ttcatatgect
ttttgatctt
cectgectte

ttgtttggtyg

ggatteettt
cctocacace
tetececcaa
cccectectet
tacttctgtt
gtacacggat
tttggggaat
ttttgttteg
acttgtttgt
gttgggeggt
aaaggatctg
aaatatcgat
atgetttttt
agtagaatac
atacatctte
atgttgatgt
ctaaccttga
gatatacttyg
atacgctatt

atacttetge

780

840

900

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920

1925

<210> 123
<211> 850
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 123

gtegtgecece
tatttttttt
aaacttcact
attatataac
ctctacagtt

ctatataata

tctectagaga
tgtcacactt
atatgaataa
tgaactgecta
ttatcttttt

cttecatocat

taatgagcat
gtgtttgaag
tatagtctat
gacatggtct
agtgtgcatg

tttattagta

tgcatgtcta
tgcagtttat
agtattaaaa
aaaggacaac
tgttcttttt

catcecattta

181

agttataaaa
ctatcteotat
taatatcaat
cgagtatttt
acttttgecaa

ctaaattttt

aattaccaca
acatatattt
gttttagatg
gacaacatga
atagcttcac

agtacatcta

60

120

180

240

300

360
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ttttatteta ttttagecte taaattaaga aaacttaaac teotattttag ttttttattt 420
aataatttag atataaaata gaataaaata aagtgactaa aaaataacta aatacctttt 480
aagaaataaa aaaactaagg aaccattttt cttgttecga gtagataatg acagectgtt 540
caacgccgtc gacgagtcta acggacacca accagcgaac cagcagogtce gogtcecgggec 600
aagcgaagca gacggcacgg catctctgta gcoctgcctctg gacccctcte gagagttccg 660
ctccaccgtt ggacttgectc cgectgtcgge atccagaaat tgcgtggegg agcggcagac 720
gtgageeogge acggeaggeg gectectete acggeacegg cagetacggg ggattecttt 780
cecacegete cttegettte cettectege cegecgtaat aaatagaccee cctcecacace 840
ctetttecce 850

<210> 124

<211>78

<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 124

aacctegtgt togtteggag cgegeacaca cacaaccaga tetecceccaa atecacceegt 60
cggeacctec getteoaag 78
<210> 125

<211> 997

<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 125

182
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gtacgccget catcctcocte cocccccocctet ctctacctte tctagatcgg cgttteggte 60
catggttagg gcccggtagt tctacttctg ttcatgtttg tgttagatecc gtgtttgtgt 120
tagatccgtg ctgctagatt tegtacacgg atgecgacctg tacatcagac atgttctgat 180
tgctaacttg ccagtgtttc tetttgggga atcectgggat ggetctagee gttcegeaga 240
cgggatcgat ttecatgaatt ttttttgttt cgttgecatag ggtttggttt goecttttec 300
tttatttcaa tatatgccgt gcacttgttt gtcocgggtcat cttttcatgt tttttttgge 360
ttggttgtga tgatgtggtc tggttgggeg gtcogttctag atcggagtag aatactgttt 420
caaactacct ggtggattta ttaaaggatc tgtatgtatg tgccatacat cttcatagtt 480
acgagtttaa gatgatggat ggaaatatcg atctaggata ggtatacatg ttgatgeggg 540
ttttactgat geatatacag agatgetttt ttttegettg gttgtgatga tgtggtetgg 600
tegggeggte gttetagate ggagtagaat actgtttcaa actacetggt ggatttatta 660
attttggatc tgtatgtgtg tcatacatct tcatagttac gagtttaaga tcgatggaaa 720
tatcgatcta ggataggtat acatgttgat gtgggtttta ctgatgcata tacatggcat 780
atgcagcatc tattcatatg ctctaacctt gagtacctat ctattataat aaacaagtat B840
gttttataat tattttgatc ttgatatact tggatgatgg catatgcagc agctatatgt 900
ggattttttt agccctgcocct tcatacgecta tttatttget tggtactgtt tettttgteg 960
atgectecacce tgttgtttgg tgatacttet geaggte 957

<210> 126

<211> 1925

<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 126

183



gtcgtgecee
tatttttttt
aaacttecact
attatataac
ctctacagtt
ctatataata
ttttattcta
aataatttag
aagaaataaa
caacgcegtce
aagcgaagca
ctccaccgtt
gtgagcegge
cocacegete
ctetttecee
atecaceegt
ctaccttcte
catgtttgtg
gogacctgta
ccetgggatgg
ttgeataggg
cgggtcatet

cgttctagat

tctectagaga
tgtcacactt
atatgaataa
tgaactgceta
ttatcttttt
cttcatccat
ttttagcecte
atataaaata
aaaactaagg
gacgagtcta
gacggcacgyg
ggacttgctc
acggcagygcyg
cttegettte
aacctegtgt
cggcacetee
tagatcggeg
ttagatccgt
catcagacat
ctetageegt
tttggtttge
ttteatgttt

cggagtagaa
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taatgagcat
gtgtttgaag
tatagtctat
gacatggtct
agtgtgecatg
tttattagta
taaattaaga
gaataaaata
aaccattttt
acggacacca
catctectgta
cgctgtecgge
gocctecetete
ccttectege
tegtteggag
gcttecaaggt
ttteggteca
gtttgtgtta
gttctgattg
teegeagacyg
cettttectt
tttttggett

tactgtttca

tgecatgtcta
tgcagtttat
agtattaaaa
aaaggacaac
tgttettttt
catccattta
aaacttaaac
aagtgactaa
cttgttecga
accagcogaac
getgectetg
atccagaaat
acggcaccgg
cogocgtaat
cgogoacaca
acgcegcetea
tggttaggge
gatcegtget
ctaacttgece
ggatcgattt
tatttecaata
ggttgtgatg

aactacctgg

184

agttataaaa
ctatctctat
taatatcaat
cgagtatttt
acttttgcaa
ctaaattttt
tectattttag
aaaataacta
gtagataatg
cagcagegte
gacccctete
tgegtggegg
cagctacgggy
aaatagacce
cacaaccaga
teotoctece
ceggtagtte
gctagattte
agtgtttete
catgaatttt
tatgeegtge
atgtggtetg

tggatttatt

aattaccaca
acatatattt
gttttagatg
gacaacatga
atagcttcac
agtacatcta
ttttttattt
aatacctttt
acagectgtt
gegtegggec
gagagttccg
agcggcagac
ggattccttt
cotocacaca
tcteececaa
coccdetetet
tacttctgtt
gtacacggat
tttggggaat
ttttgttteg
acttgtttgt
gttgggeggt

aaaggatctg

60

120

180

240

300

360

4290

480

540

600

660

720

78Q

840

900

960

1920

1080

1140

1200

1260

1320

1380



tatgtatgtg
ctaggatagg
ttecgettggt
tgtttcaaac
atagttacga
gggttttact
gtacctatct
gatgatggca
tatttgecttg

agggt

ccatacatct
tatacatgtt
tgtgatgatg
tacctggtgg
gtttaagatc
gatgeatata
attataataa
tatgcagcag

gtactgtttc

<210> 127
<211>997
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 127

gtacgceget
catggttagg
tagatccgtg
tgctaacttg
cgggatcgat
tttatttcaa
ttggttgtga
caaactacct
acgagtttaa
ttttactgat
tagggeggte
attttggatce
tategatcta
atgcagcatc
gttttataat
ggattttttt

atgectceacec

catccteete
gocoggtagt
ctgctagatt
ccagtgtttce
ttcatgaatt
tatatgcegt
tgatgtggte
ggtggattta
gatgatggat
gcatatacag
gttetagate
tgtatgtgtg
ggataggtat
tattcatatg
tattttgatc
agccctgect

tgttgtttgg
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tcatagttac
gatgcgggtt
tggtectggtce
atttattaat
gatggaaata
catggecatat
acaagtatgt
ctatatgtgg

ttttgtecgat

ccccecctet
tctacttcetg
tcgtacacgg
tctttgggga
ttttttgttt
gcacttgttt
tggttgggeg
ttaaaggatc
ggaaatatcg
agatgctttt
ggagtagaat
tcatacatet
acatgttgat
ctctaacctt
ttgatatact
tcatacgecta

tgatacttet

gagtttaaga
ttactgatgc
gggcggtegt
tttggatctg
tcgatctagg
gcagecatceta
tttataatta
atttttttag

gctcaccctg

ctctacctte
ttcatgtttyg
atgcgacctg
atcctgggat
cgttgeatag
gtcgggteat
gtcgttctag
tgtatgtatg
atctaggata
ttttcgettg
actgtttcaa
tecatagttac
gtgggtttta
gagtacctat
tggatgatgyg
tttatttgct

gcagggt

185

tgatggatgg
atatacagag
tctagatcgg
tatgtgtgte
ataggtatac
ttcatatget
ttttgatctt

ccctgeettce

ttgtttggtyg

tctagatcgg
tgttagatce
tacatcagac
ggctctagcc
ggtttggttt
cttttcatgt
atcggagtag
tgccatacat
ggtatacatg
gttgtgatga
actacctggt
gagtttaaga
ctgatgeata
ctattataat
catatgcagc

tggtactgtt

aaatatcgat
atgctttttt
agtagaatac
atacatcttce
atgttgatgt
ctaaccttga
gatatacttg
atacgctatt

atacttctge

cgttteggte
gtgtttgtgt
atgttctgat
gttccgcaga
gecettttee
tttttttgge
aatactgttt
cttcatagtt
ttgatgcggg
tgtggtctgy
ggatttatta
tegatggaaa
tacatggeat
aaacaagtat
agctatatgt

tcttttgtceg

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1925

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

g40

200

960

997



<210> 128
<211> 1974
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 128

gtegtgococe
tatttttttt
ctttacteta
atataaatga
tacagtttta
tatataatac
tatagactaa
ctaaaactet
gtgactaaaa
ttgtttegag
ccagcgaacc
ctgecctotgy
teocagaaatt
ctecteacgge
ctogacagoe
tcggagogea
caaggtacgc
ccatggttag
ttagatcegt
ttgetaactt
acgggatcga
tttatttcaa
cttggttgtyg
tcaaactacc
agttacgaat
cgggttttac
ctggttggge

gtgtatttat

tetetagaga
gteoacacttg
cgaataatat
acagttagac
totttttagt
ttecatceatt
tttttttagt
attttagttt
attaaacaaa
tagataatge
agcagcgtcg
accccteteg
gegtggegga
acecggcaget
gtaataaata
cacacacaca
cgctcatcct
ggcocggtag
getgetageg
gocagtgttt
ttteatgatt
tatatgccgt
atgatgtggt
tggtggattt
tgaagatgat
tgatgcatat
ggtegtteat

taattttgga
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taaagageat
tttgaagtge
aatctatagt
atggtctaaa
gtgcatgtgt
ttattagtac
acatctattt
ttttatttaa
tacccetttaa
cagcctgtta
cgtcgggeca
agagttcecge
gcggcagacy
acgggggatt
gacaceococt
accagatctc
ccececcocee
tteotacttot
ttegtacacg
ctetttgggyg
ttttttgttt
gcacttgttt
ctggttggge
attaattttg
ggatggaaat
acagagatge
tegttetaga

actgtatgtg

tgeatgteta
agtttatcta
actacaataa
ggacaattga
tctcettttt
atccatttag
tattectattt
taatttagat
gaaattaaaa
aacgccgtceg
agcgaagcag
tccaccgttg
tgagceggea
ccttteceac
ccacadekte
ccccaaatcco
tctctacett
gttcatgttt
gatgecgacct
aatcctggga
cgttgeatag
gtegggtcoat
ggtcgttota
gatctgtatg
atecgatctag
tttttgtteg
teggagtaga

tgtgtcatac

186

agttataaaa
tetttataca
tatcagtgtt
gtattttgac
tttttgcaaa
ggtttagggt
tagectcetaa
ataaaataga
aaactaagga
acgagtctaa
acggcacggc
gacttgctce
cggcaggegyg
cgetoectteg
tttecccaac
acccgtcggce
ctctagatecg
gtgttagatc
gtacgtcaga
tggetetage
ggtttggttt
cttttcatge
gatcggagaa
tgtgtgocat
gataggtata
cttggttgtyg
atactgttte

atcttcatag

aattaccaca
tatatttaaa
ttagagaatc
aacaggactc
tagcttcace
taatggtttt
attaagaaaa
ataaaataaa
aacattttte
cggacaccaa
atctectgtcg
gctgtcggea
cctectecte
ctttecette
ctegtgttgt
acctccgett
gogttcocggt
cgtgtttgtg
cacgttctga
cgttecgeag
geecttttec
ttttttttgt
gaattctgtt
acatattcat
catgttgatg
atgatgtggt
aaactacctg

ttacgagttt

60
120
180
240
300
360
420
480
540
€00
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620

1680
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aagatggatg gaaatatcga tctaggatag gtatacatgt tgatgtgggt tttactgatg 1740
catatacatg atggcatatg cagcatctat tcatatgctc taaccttgag tacctatcta 1800
ttataataaa caagtatgtt ttataattat tttgatcttg atatacttgg atgatggcat 1860
atgecagcage tatatgtgga tttttttage cctgecttea tacgetattt atttgettgg 1920
tactgtttet tttgtegatg cteaccetgt tgtttggtga tacttetgea ggte 1974
<210> 129
<211> 887
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana
<400> 129
gtcgtgeecee tctctagaga taaagagcat tgcatgtcta agttataaaa aattaccaca 60
tatttttttt gtcacacttg tttgaagtgc agtttatcta tctttataca tatatttaaa 120
ctttactcta cgaataatat aatctatagt actacaataa tatcagtgtt ttagagaatc 180
atataaatga acagttagac atggtctaaa ggacaattga gtattttgac aacaggacte 240
tacagtttta tetttttagt gtgeatgtgt tetecttttt tttttgeaaa tagettecace 300
tatataatac ttecatcecatt ttattagtac atccatttag ggtttagggt taatggtttt 360
tatagactaa tttttttagt acatctattt tattctattt tagcctctaa attaagaaaa 420
ctaaaactct attttagttt ttttatttaa taatttagat ataaaataga ataaaataaa 480
gtgactaaaa attaaacaaa taccctttaa gaaattaaaa aaactaagga aacatttttc 540
ttgtttegag tagataatge cagectgtta aacgecgteg acgagtcetaa cggacaccaa 600
ccagegaace ageagegteg cgtogggeoca agogaageag acggeacgge atctetgteg 660
ctgoctetgg acececteteg agagtteoege tecacegttg gacttgetee getgteggea 720
tccagaaatt gcgtggegga goggcagacyg tgagcoggcea cggcaggegyg cctcctceccte 780
ctctcacgge accggcagct acgggggatt cctttcccac cgectcocctteg ctttccctte 840
ctocgeccocgec gtaataaata gacaccccct ccacaccttce ttteccc 887
<210> 130
<211> 77
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana
<400> 130
aacctcgtgt tgttcggage gcacacacac acaaccagat ctcccccaaa tccacccgtce 60
ggcacctccg cttcaag 17

<210> 131

187
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188

<211>1010

<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 131
gtacgceget cateoctcecece cceccectete tacottotet agatcggegt tcecoggtecat 60
ggttagggce cggtagttet acttetgtte atgtttgtgt tagatcegtg tttgtgttag 120
atcegtgetyg ctagegtteg tacacggatg cgacctgtac gteagacacyg ttetgattge 180
taacttgeca gtgtttetet ttggggaate ctgggatgge totageegtt cegeagacgg 240
gatcgatttc atgatttttt ttgtttegtt geatagggtt tggtttgece ttttccettta 300
tttcaatata tgccocgtgcac ttgtttgteg ggtcatcttt tcatgetttt ttttgtettg 360
gttgtgatga tgtggtctgg ttgggcocggtc gttctagatc ggagaagaat tctgtttcaa 420
actacetggt ggatttatta attttggate tgtatgtgtg tgcoccatacat attcatagtt 480
acgaattgaa gatgatggat ggaaatateg atctaggata ggtatacatg ttgatgeggg 540
ttttactgat geatatacag agatgetttt tgttegettg gttgtgatga tgtggtetgg 600
ttgggeggte gttcattegt tctagatcgg agtagaatac tgtttcaaac tacctggtgt 660
atttattaat tttggaactg tatgtgtgtg tcatacatct tcatagttac gagtttaaga 720
tggatggaaa tatcgatcta ggataggtat acatgttgat gtgggtttta ctgatgeata 780
tacatgatgg catatgeage atetatteat atgetcotaac cttgagtace tatetattat 840
aataaacaag tatgttttat aattattttg atcttgatat acttggatga tggeatatge 900
agecagetata tgtggatttt tttagocetg cottcatacg ctatttattt gottggtact 960
gtttcttttg teogatgetca ccetghtgtt tggtgatact tcotgeaggte 1010

<210> 132

<211> 1974

<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 132

gtegtgcece tctctagaga taaagageat tgecatgbtcta agttataaaa aattaccaca 60

tatttttttt gtcacacttg tttgaagtgc agtttatcta tctttataca tatatttaaa 120

ctttactcta cgaataatat aatctatagt actacaataa tatcagtgtt ttagagaate 180

atataaatga acagttagac atggtctaaa ggacaattga gtattttgac aacaggacte 240

tacagtttta tetttttagt gtgcatgtgt tetecttttt tttttgecaaa tagettcacce 300

tatataatac ttcatccatt ttattagtac atccatttag ggtttagggt taatggtttt 360

tatagactaa tttttttagt acatctattt tattctattt tagecectctaa attaagaaaa 420

ctaaaactet attttagttt ttttatttaa taatttagat ataaaataga ataaaataaa 480



gtgactaaaa
ttgtttcgag
ccagcgaace
ctgectectgg
tccagaaatt
ctctcacgge
ctcgeccoccegece
tcggagcgca
caaggtacgc
ccatggttag
ttagatcegt
ttgctaactt
acgggatcga
tttatttcaa
cttggttgtg
tcaaactace
agttacgaat
cgggttttac
ctggttggge
gtgtatttat
aagatggatg
catatacatg
ttataataaa
atgcagcage

tactgtttct

<210> 133
<211>1010
<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 133

attaaacaaa
tagataatgc
agcagcgteg
acccceteteg
gegtggegga
accggecaget
gtaataaata
cacacacaca
cgctecatect
ggcceggtag
gctgetageg
gcecagtgttt
tttcatgatt
tatatgcegt
atgatgtggt
tggtggattt
tgaagatgat
tgatgecatat
ggtcgttcat
taattttgga
gaaatatcga
atggecatatg
caagtatgtt
tatatgtgga

tttgtcgatyg
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taccctttaa
cagecctgtta
cgteocgggeoca
agagttccge
gecggcagacy
acgggggatt
gacacccect
accagatctc
talalalalelalelulels)
ttectacttet
ttegtacacg
ctetttgggg
ttttttgttt
gcacttgttt
ctggttggge
attaattttg
ggatggaaat
acagagatge
tcgttctaga
actgtatgtg
tctaggatag
cagcatetat
ttataattat
tttttttage

ctcaccctgt

gaaattaaaa
aacgecgteg
agcgaagcag
tccaccgttyg
tgagccggca
ccttteoccac
ccacacctte
ccccaaatee
tctctacctt
gttcatgttt
gatgcgacct
aatcctggga
cgttgecatag
gtcgggtcat
ggtcgttcta
gatectgtatg
atcgatctag
tttttgttog
tcggagtaga
tgtgtcatac
gtatacatgt
tcatatgete
tttgatcttg
cetgeettea

tgtttggtga

189

aaactaagga
acgagtctaa
acggcacggce
gacttgctcce
cggcaggcygy
cgetectteg
tttccccaac
accegtogge
ctctagatcg
gtgttagatc
gtacgtcaga
tggectetage
ggtttggttt
cttttecatge
gatcggagaa
tgtgtgececat
gataggtata
cttggttgtyg
atactgtttc
atcttcatag
tgatgtgggt
taacettgag
atatacttgyg
tacgcotattt

tacttctygeca

aacatttttc
cggacaccaa
atctectgteg
getgteggea
cctecteete
cttteoectte
ctegtgttgt
accteccgett
gogttcocoggt
cgtgtttgtg
cacgttctga
cgtteoegeag
gocccttttee
ttttttttgt
gaattctgtt
acatattcecat
catgttgatg
atgatgtggt
aaactacctg
ttacgagttt
tttactgatyg
tacctateta
atgatggeat
atttgettagg

gagt

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1820

1974



gtacgeaget

ggttagggec

atccgtgctg

taacttgeca
gatecgattte
tttcaatata
gttgtgatga
actacctggt
acgaattgaa
ttttactgat
ttgggeggte
atttattaat
tggatggaaa
tacatgatgg
aataaacaag
agcagctata

gtttettttyg

catcctecee
cggtagttct

ctagcgttcg

gtgtttctet
atgatttttt
tgecegtgeac
tgtggtctyg
ggatttatta
gatgatggat
geatatacag
gttcattegt
tttggaactyg
tatcgatcta
catatgcagc
tatgttttat
tgtggatttt

tegatgetea

<210> 134
<211> 2008
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 134

ES 2691941 T3

cocecctete
acttctgttc

tacacggatg

ttggggaate
ttgtttegtt
ttgtttgteg
ttgggcggtce
attttggatc
ggaaatatcg
agatgetttt
tetagategg
tatgtgtgtg
ggataggtat
atctattcat
aattattttg
tttagecectyg

cectgttgtt

taccttetet
atgtttgtgt

cgacctgtac

ctgggatgge
geatagggtt
ggtcatettt
gttctagatc
tgtatgtgtg
atctaggata
tgttegettg
agtagaatac
teatacatet
acatgttgat
atgctctaac
atcttgatat
cectteatacg

tggtgatact

190

agateggegt

tagatccegtg

gtcagacacg

tetagecgtt
tggtttgece
tecatgetttt
ggagaagaat
tgccatacat
ggtatacatg
gttgtgatga
tgttteaaac
tecatagttac
gtgggtttta
cttgagtacc
acttggatga

ctatttattt

tetgeagggt

teeggtecat

tttgtgttag

ttctgattge

cogoagacgyg
ttttecttta
ttttgtettg
tctgtttcaa
attcatagtt
ttgatgegyy
tgtggtetgg
tacetggtgt
gagtttaaga
ctgatgcata
tatctattat
tggcatatge

gettggtact

60
120

180

240
300
360
420
480
540
€00
660
720
780
840
900
960

1010



gtegtgecee
tatttttttg
ttcactetac
tataaataaa
ttatcttttt
atacttcatc
ctaattttta
ctattttagt
aataaaacaa
tagataatga
agcagcgtcg
acccctctcg

gegtggegga

tetetagaga
tcacacttat
aaataatata
ctgctagaca
agtgtgcatg
cattttatta
gtacatcecat
tttttattta
atacccttta
caggctgttc
cgtcgggeca
agagttccge

gcggcagacg
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taaagagcat
ttgaagtgta
gtctataata
tggtctaaag
tgatctctct
gtacatccat
tttattettt
ataatttaga
agaaataaaa
aacgccgtcg
agcgaagcag
toccaccgttg

tgaggcggea

tgcatgteta
gtttatctat
ctaaaataat
gataattgaa
gtttttttty
ttaggattta
ttagtcteta
tataaaatga
aaactaagca
acgagtctaa
acggcacggc
gacttgctce

cggcaggcegyg

191

aagtataaaa
ctectatacat
attagtgttt
tattttgaca
caaatagctt
gggttgatgg
aattttttaa
aataaaataa
aacattttte
cggacaccaa
atctctgtag
gctgtcggea

ccetettecte

aattaccaca
atatttaaac
tagaggatca
atctacagtt
gacctatata
tttctataga
aactaaaact
attgactaca
ttgtttegag
ccagcgaacc
ctgcctectgg
tccagaaatt

c¢teteacgge

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780



accggcaget
gtaataaata
acacacacgc
ccgctcatec
ttagggececeg
atgtttgtga
caagctacct
gttacgagtt
gggttttact
ctggttggge
attaaaggat
atttattaaa
ggatggaaat
acagagatgce
atcggagtag
gtgtgeeata
ataggtatac
ctattcatat
ttattttgat
agcecctgect
ctgttgttgg

<210> 135
<211> 877
<212> ADN

acgggggatt
gacaccecect
aaccagatct
teccececece
gtagttctac
tgatgtggtce
ggtggattta
taagatgatg
gatgcatata
ggtegtteta
aaagggtegt
ggatctgtat
atcgatctag
tttttttcge
aatactgttt
catctteata
atgttgatgt
geteotaaccet
cttgatatac
tcatacgcta

gtgatacttc
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cctttcocac
ccacaccctc
ccocccaaate
cctctctcta
ttetgttcat
tggttgggeg
ttaattttgt
gatggaaata
cagagatgect
gateggagta
tetagategg
gtatgtgect
gataggtata
ttggttgtga
caaactacct
gttacgagtt
gggttttact
tgagtacceta
ttggatgatyg
tttatttget

tgcaggtc

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 135

cgectoetteg
tttcecccaac
cagccgtegg
ccttcteotag
gtttgtgtta
gtegttetag
atctgtatgt
tcgatctagg
tttttteteg
gaatactgtt
agtagaatac
acatctteoat
catgttgatg
tgatgtggtc
ggtggattta
taagatgatg
gatgcatata
tctattataa
gcatatgcag

tggtactgtt

192

ctttecettc
ctegtgtteg
cacctceget
atcggcgate
gagcaaacat
atcggagtag
gtgtgccata
ataggtatac
cttggttgtg
tcaaactace
tgtttcaaac
agttacgagt
cgggttttac
tggttgggcy
ttaattttgt
gatggaaata
catgatggcea
taaacaagta
cagctatatg

tecttttgtec

ctcgoeoocgee
ttcggagege
tcaaggtacg
cggtecatgg

gttcatgttc

gatactgttt
catcttcata
atgttgatgc
atgatatggt
tggtggattt

tacctggtgg

ttaagatgat
tgatgcatat
gtegttctag
atctttatgt
ttgatctagg
tatgeggeat
tgttttataa
tggatttttt

gatgctcacc

840

00

360

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1329

1380

2008



10

gtcgtgecce
tatttttttg
ttecactetac
tataaataaa
ttatcttttt
atacttcatc

ctaattttta

ctattttagt
aataaaacaa
tagataatga
agcagcgtcg
acccctctceg
gegtggegga
acecggcaget

gtaataaata

<210> 136
<211>78
<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 136

tctctagaga
tcacacttat
aaataatata
ctgetagaca
agtgtgeatg
cattttatta

gtacatccat

tttttattta
atacccttta
caggetgtte
cgtcgggcca
agagttccge
gcggcagacy
acgggggatt

gacacccectht

ES 2691941 T3

taaagagcat
ttgaagtgta
gtectataata
tggtctaaag
tgatetetet
gtacatccat

tttattcttt

ataatttaga
agaaataaaa
aacgecgteg
agcgaagcag
tccaccgttg
tgaggcggeca
cetttoocac

ccacacecte

tgcatgtcta
gtttatctat
ctaaaataat
gataattgaa
gttttttttg
ttaggattta

ttagtctcta

tataaaatga
aaactaagca
acgagtctaa
acggcacggc
gacttgctcc
cggcaggcgy
cgeteetteg

tttecee

aagtataaaa
ctctatacat
attagtgttt
tattttgaca
caaatagett

gggttgatgg

aattttttaa

aataaaataa
aacattttte
cggacaccaa
atctctgtag
gctgtcggea
cctetteete

ctttecette

aattaccaca
atatttaaac
tagaggatca
atctacagtt
gacctatata
tttctataga

aactaaaact

attgactaca
ttgtttegag
cecagegaace
ctgecectetgg
tccagaaatt
ctctcacgge

ctegecegee

aacctcgtgt teogttcggag cgcacacaca cgcaaccaga tctcccccaa atccagecogt

cggcacctcc gecttcaag

<210> 137
<211> 1053
<212> ADN

<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 137

193

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

877

60

78



gtacgccgcet
catggttagg
tgttcatgtt
tgtttcaage
tcatagttac
gatgegggtt
atggtctggt
gatttattaa
ggtggattta
atgatggatg
catatacaga
tetagategg

tatgtgtgtg

ctaggatagg
ggcatetatt
tataattatt
tttttagccece

tcaccctgtt

catcctcecece
gcccggtagt
tgtgatgatg
tacctggtgg
gagtttaaga
ttactgatge
tgggcggtoyg
aggataaagg
ttaaaggatc
gaaatatcga
gatgettttt
agtagaatac

ccatacatct

tatacatgtt
catatgetet
ttgatcttga

tgccttcata

gttgggtgat

<210> 138
<211> 2008
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana

<400> 138

ES 2691941 T3

cceccccctet
tctacttctg
tggtctggtt
atttattaat
tgatggatgg
atatacagag
ttctagatcg
gtcgttctag
tgtatgtatg
tetaggatag
ttegettggt
tgtttcaaac

tcatagttac

gatgtgggtt
aaccttgagt
tatacttgga
cgctatttat

acttctgcag

ctctacctte
ttcatgtttg
gggcggtegt
tttgtatetg
aaatatcgat
atgetttttt
gagtagaata
atcggagtag
tgcctacatc
gtatacatgt
tgtgatgatg
tacetggtgg

gagtttaaga

ttactgatge
acctatctat
tgatggeata
ttgcttggta

gtc

194

tctagatcgg
tgttagagca
tctagatcgg
tatgtgtgtg
ctaggatagg
tetegettgg
ctgtttcaaa
aatactgttt
ttcatagtta
tgatgegggt
tggtetggtt
atttattaat

tgatggatgg

atatacatga
tataataaac
tgecagcaget

ctgtttcttt

cgatccggtce
aacatgttca
agtaggatac
ccatacatet
tatacatgtt
ttgtgatgat
ctacctggtg
caaactacct
cgagtttaag
tttactgatg
gggeggtegt
tttgtatett

aaatattgat

tggeatatge
aagtatgttt
atatgtggat

tgtcecgatge

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1053



gtcgtgecce
tatttttttg
ttecactetac
tataaataaa
ttatcttttt
atacttcatc
ctaattttta
ctattttagt
aataaaacaa
tagataatga
agcagcgtcg
accecctctcg
gegtggegga
aceggcaget
gtaataaata
acacacacgc
ccgetcatce
ttagggcceg
atgtttgtga
caagetacet
gttacgagtt
gggttttact

ctggttggge

tctctagaga
tcacacttat
aaataatata
ctgctagaca
agtgtgcatg
cattttatta
gtacatcecat
tttttattta
atacccttta
caggctgttc
cgtcgggecca
agagttccge
geggeagacy
acgggggatt
gacaceccect
aaccagatet
tceccececec
gtagttctac
tgatgtggte
ggtggattta
taagatgatg
gatgcatata

ggtcgttcta
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taaagagcat
ttgaagtgta
gtctataata
tggtctaaag
tgatctectet
gtacatccat
tttattettt
ataatttaga
agaaataaaa
aacgcegtcg
agcgaagcag
tccacegttg
tgaggcggea
ccttteccac
ccacacccte
ccceccaaate
cctctecteta
ttctgttcat
tggttgggeg
ttaattttgt
gatggaaata
cagagatgcect

gatcggagta

tgcatgtcta
gtttatctat
ctaaaataat
gataattgaa
gttttttttg
ttaggattta
ttagtctcta
tataaaatga
aaactaagca
acgagtctaa
acggcacggc
gacttgectcc
cggoaggegy
cgetectteg
ttteececaac
cagccgtcgg
ccttectetag
gtttgtgtta
gtegttetag
atctgtatgt
tegatetagyg
tttttteteg

gaatactgtt

195

aagtataaaa
ctctatacat
attagtgttt
tattttgaca
caaatagctt
gggttgatgg
aattttttaa
aataaaataa
aacattttte
cggacaccaa
atctctgtag
gctgteggea
cctettecte
ctttecette
ctegtgtteg
caccteceoget
atcggegate
gagcaaacat
atceggagtag
gtgtgecata
ataggtatac

cttggttgtg

tcaaactacc

aattaccaca
atatttaaac
tagaggatca
atctacagtt
gacctatata
tttctataga
aactaaaact
attgactaca
ttgtttegag
ccagcgaace
ctgoctetgg
tccagaaatt
ctetecacgge
ctegecegec
tteggagege
tcaaggtacyg
cggtccatgg

gttcatgttc

gatactgttt
catcttecata
atgttgatge
atgatatggt

tggtggattt

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

260

1920

1080

1140

1200

1260

1320

1380
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196

attaaaggat aaagggtcgt tctagatcgg agtagaatac tgtttcaaac tacctggtgg 1440
atttattaaa ggatctgtat gtatgtgecct acatcttcat agttacgagt ttaagatgat 1500
ggatggaaat atcgatctaqg gataggtata catgttgatg cgggttttac tgatgeatat 1560
acagagatgc tttttttcge ttggttgbtga tgatgtggte tggttgggeg gtogttctag 1620
atcggagtag aatactgttt caaactacct ggtggattta ttaattttgt atctttatgt 1680
gtgtgccata catcttcata gttacgagtt taagatgatg gatggaaata ttgatctagg 1740
ataggtatac atgttgatgt gggttttact gatgcatata catgatggea tatgeggeat 1800
ctattecatat getetaacet tgagtaceta tetattataa taaacaagta tgttttataa 1860
ttattttgat cttgatatac ttggatgatyg geatatgecag cagetatatg tggatttttt 1920
agccctgect tcatacgeta tttatttget tggtactgtt tettttgteoe gatgetcace 1580
ctgttgttgy gtgatacttc tgcagggt 2008
<210> 139
<211> 1053
<212> ADN
<213> Zea mays subsp. Mexicana
<400> 139
gtacgocget catcctocoe ccoccoccctcet ctctacctte tcoctagatcgg cgatcceggte &80
catggttagg gcccgogtagt tctacttctg ttcatgtttyg tgttagagca aacatgttca 120
tgttcatgtt tgtgatgatg tggtctggtt gggeggtcogt totagatogg agtaggatac 180
tgtttecaage tacctggtgg atttattaat tttgtatctg tatgtgtgtg ccatacatet 240
tcatagttac gagtttaaga tgatggatgg aaatategat ctaggatagg tatacatgtt 300
gatgegggtt ttactgatge atatacagag atgetttttt tetegettgg ttgtgatgat 360
atggtctggt tgggeggtcg ttctagatceg gagtagaata ctgtttcaaa ctacctggtg 420
gatttattaa aggataaagyg gtcgttctag atcggagtag aatactgttt caaactacct 480
ggtggattta ttaaaggatc tgtatgtatg tgcctacatc ttcatagtta cgagtttaag 540
atgatggatg gaaatatoga totaggatag gtatacatgt tgatgegggt tttactgatg 600
catatacaga gatgettttt tteogettggt tgtgatgatg tggtoctggtt gggeoggtogt 660
tetagategg agtagaatac tgtttcaaac tacctggtgyg atttattaat tttgtatcett 720
tatgtgtgtg occatacatot tcatagttac gagtttaaga tgatggatgg aaatattgat 780
ctaggatagg tatacatgtt gatgtgggtt ttactgatge atatacatga tggcatatge 840
ggcatctatt catatgctct aaccttgagt acctatctat tataataaac aagtatgttt 800
tataattatt ttgatettga tatacttgga tgatggeata tgcageaget atatgtggat 9560
tttttagcce tgeccttcata cgctatttat ttgottggta ctgtttettt tgtecegatge 1020
tcaccctgtt gttgggtgat acttctgcag ggt 1053
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197

<210> 140

<211> 1635

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 140
ccaagtocaa atgtcoaatte ccottgaagat gatctatttt tatettttge attttgttat &0
ggaagtttge aaatagcaac aaatgetaag tcaatttgece aaagteotttg gagatgetet 120
tagtetataa ttgaacaata tttgtaaaat acaaaaaaaa atagtactat ttttatttta 180
aaaaattttt ggaagtaaac aaggccgagg atggggaaac ggaagtccaa cacgtogttt 240
tctaagttgg gotcaaaage ccatcacgga actgacctge tatgggtegyg aggagagege 300
gtccagatgg ttccagagge tggtggtggt gggccaaacyg cggaactccyg ccaccogecac 360
ggcctegtge gcaagegeag cgegtigocyg tgagecegtga cgtaaccecte cgttgeccac 420
gataaaaget ccacccdcga cocaggecee cagatttece ctacggacca ghtetoocece 480
gategeaate gegaattegt cgcaccateg geacgeagac gaacgaagea aggetctece 540
catcggectcg tcaaggtatg cgttccoctag atttgttcece ttocectetete ggtttgtcta 600
tatatatgeca tgtatggtecg attccecgate togtcogattce toggtttoge cttecegtacg 660
aagattcgtt tagattgttc atatgttctg ttgtgttacc agattgatcg gatcaacttg 720
atccagttat cttegetect cegattagat cegtttetat ttcagtatat atatactagt 780
atagtatcta gggttcacac tgttgaccga ctggttactt ggaattgate cgtgctgagt 840
tcagttgttyg cegtecataa aggecegtge tattgtotgt tectgaaacga aatectgtag 200
atttcttagg gttagtgttc aattcatcaa aaggttgatt agtgaattat caaatttgag 960
agggttaaat cattctcatc atgttgtctec gaatgtaatc ccaaagatat tatagactgt 1020
gtttcgattt gatggattga tttgtgtatc atctaaatca acaaggctaa gtcatcagtt 1080
catagaatea tgtttaggtt tecgttecaat agactagttt tatcaatata taaaattata 1140
agaagggtag ggtaaatcac gttgectcaa atgecateet gtatggtttg gttteaatte 1200
aattagtttg gttgattagg gtatgetetg gattaagatg gttaaatett cectageate 1260
ttcoctgoct atccttactt gatcegttte ggatatgttg gaagtacage gagettattt 1320
catgttgata gtgaccecctt tcagattata ctattgaata ttgtatgttt geocacttctg 1380
tatgttgaat tatcctgeta aattagcaat ggaattageca tattggcaat tggtatgeat 1440
ggacctaate aggacggaty tggttatgtt agtttcaatt cattgtcaat tecattgttea 1500
cetgegttag atatatatga tgatttttac gtgtagttca tagttettga gttttggate 1560
tttettatet gatatatget ttoctgtgce tgtgotttat tgtgtettac catgegattt 1620
ttgtectatge aggte 1635
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198

<210> 141

<211> 401

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 141

ccaagtccaa atgtcaattc ccttgaagat gatctatttt tatcttttge attttgttat 60
ggaagtttgc aaatagcaac aaatgctaag tcaatttgecc aaagtcetttg gagatgetct 120
tagtctataa ttgaacaata tttgtaaaat acaaaaaaaa atagtactat ttttatttta 180
aaaaattttt ggaagtaaac aaggceccegagyg atggggaaac ggaagtcecaa cacgtegttt 240
tetaagttgyg getcaaaage ccatcacgga actgacctge tatgggtegg aggagagege 300
gteocagatgg ttcecagagge tggtggtggt gggecaaacyg cggaactecg ccacegecac 360
ggcctogtge gcaagcecgecag cgegttgocg tgagccgtga c 401

<210> 142

<211> 154

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 142
gtaacccteoe gttgeccacg ataaaagctc caccceccgac cceggeccoce cgatttoccoe 60
tacggaccag tctccccecocg atcgecaateg cgaattegte gcaccatcgg cacgcagacg 120
aacgaagcaa ggctctccce atcggctcgt caag 154

<210> 143

<211> 1080

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 143
gtatgecgttc cctagatttg ttcectteoct ctecteggttt gtctatatat atgcatgtat 60
ggtcgattce cgatctegtc gattcteggt ttegeocttec gtacgaagat tegtttagat 120
tgttcatatg ttctgttgtg ttaccagatt gateggatca acttgatcca gttatcttcg 180
ctceteegat tagatcegtt teotatttecag tatatatata ctagtatagt atctagggtt 240
cacactgttg acegactggt tacttggaat tgatcegtge tgagtteagt tgttgecgte 300
cataaaggee cgtgetattg tetgttetga aacgaaatee tgtagattte ttagggttag 360
tgttcaattc atcaaaaggt tgattagtga attatcaaat ttgagagggt taaatcatte 420



teateatgtt
attgatttgt
aggtttoegt
atcacgttge
ttagggtatg
tacttgatcc
ccctttcaga
tgectaaatta
ggatgtggtt
tatgatgatt

atgectttcct

gtetegaatyg
gtatcatcta
tcaatagact
ctcaaatgec
cteotggatta
gtttoggata
ttatactatt
gcaatggaat
atgttagttt
tttacgtgta

gtgcctgtge
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taatcacaaa gatattatag actgtgttte

aatcaacaag

getaagtceat

cagttcatag

agttttatca atatataaaa ttataagaag

atcctgtatg gtttggtttc aattcaatta

agatggttaa atcttcccta gecatcttcce

tgttggaagt

acagcgagcet

tatttcatgt

gaatattgta tgtttgeocac ttetgtatgt

tageatattyg geaattggta tgeatggace

caattcattg
gttcatagtt

tttattgtgt

<210> 144

<211> 2067

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 144

cattaaaagt
ctogcactag
aatacgtacc
tetgaaaacyg
ctaattcatt
gaaaaacagt
gcacggtgct

attggggcge

ccoceceoceocgee
geagtocoet
ggategeace
aggaacctce
cgtcgtcocaa
aaccttaacc
atccaggcaa
aaatcetgtte

tegetegace

cattatgtge
ctgcgcatga
agcaccggcec
acgtgegetg
caataacagt
caaaataatt
atttgatctt
gggagtctgo
goecccacgte
tgggeggect
atatgggect
tegtggatte
gtccaacacyg
tccaaggcac
ggcgcagage
ctegteteoce

gegegattee

atgcgtegta
taaagccaca
atagaaaaagqg
cagaggtaaa
tatttagaaa
cgaccaacaa
ttaaaggaaa
cggacgacgc
gcagaaccgt
cacageactyg
cggeatcaga
cagaagecag
gcgggeggygce
gccaaggccoc
ctocagaccag
gtotegaeggt

gecogoteaa

tcaattecatt
cttgagtttt

cttaccatge

actaacatgg
agccaaaatt
tacattatta
tgtaatttte
atgtatagect
acagttaata
aagaggaata
gttocgtecg
ccgtgggtgg
ggotoacacy
aagacggggce
ccacgagaga
gggoggacgc
gcttctecca
attccgatca
tteoctactte

ggtatcaact

199

gtteacctge
ggatctttct

gatttttgte

atatgttget
aattattatyg
aaggtctaat
ggcactaaaa
cgctotaaaa
aggttecatta
gtcgtgggeg
aacggccogga
taatctggcc
tgagttttgt
cegtetggga
ceaccgacge
gtgggctygy
cccgacataa
atcacccata
coteggacge

cggttcacca

gatttgatgg
aatcatgttt
ggtagggtaa
gtttggttga
tgcctatcct
tgatagtgac
tgaattatee
taatcaggac
gttagatata
tatctgatat

tatgcaggtc

gcactatectc
ggtgagaata
ttggaaacag
ccattatcaa
aaacagttta
aatatataat
ccaggcggga
cccgacgagg
gggtacacca
tetgggette
tagaagagac
ggaggatact
ctaactgcct
atatccccece
agctccceoceco

ctecggeaag

480
540
600
660
720
780
840
900
360
1020

1080

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

200

960

ctocaateta 1020



cgtectgattt
gattatgttt
gatcgatege
tatatgcggce
ttttagaatc
ctccagtget
aaatatatect
gttttataga
cagtaatgcg
catggtgcag
gtttctacga
gcaataaact
ataataatte
cettecacag
ttecatetgtg
ctatggtagc
cttgctcaat

tttctttgtyg

agatgttact
atgcggtttg
gatctgtgat
atcgcgatct
aaataaagct
atattcacat
catgatttta
ccttgtggea
agactggtcet
ttcctagtga
tccttatcat
gctgtataat
attattctac
gacttgetgt
ctaataattt
ctgtaaaatc
tgcaaatcat

tttgattgaa
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tecatetatyg
cactgetetg
ttcgttgege
gacgcggttg
gttcecttace
tgtttgaggc
gaggcaccta
tggectecttt
atgggtgett
ttacgaacaa
tttacttctg
atcagtaaca
ttgaaaatga
ttgtttgttt
ttttgeatat
tattgtaata
atctccactt

acaggtg

tctaatttag
gaaactggaa
cttgtgtatg
ctttgtagag
gtagatgttt
ttgagttttg
ttgggaaagy
gttctatggg
tgaccagtaa
caatttggta
aatgaattta
aactgctatt
tettaggeet
tttgtaatec
ataagtttat
acatattagt

aaagcacatg

atgttactce
tectagggttt
cttggagtga
gctgggggte
cctacatgtt
tcgatcagtg
tagatggtte
tgctttattt
tgcgagacta
gctcagttca
tttatttaag
actagtaaat
ttttatgegg
ctegetggga
agttctcatt
cagccataca

tttgcaagcet

gatgegattg
cgagtgattt
tctaggettg
taggctgtga
ctgtccagta
gtcatgagaa
cgttttacat
tcetgaataa
gttatttgat
ttcagcattyg
atattacagt
gcctagattc
tceectacgeat
cgcagaatgg
attcatgtgg
tctgttccaa

ttctgacaag

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

1920

1980

2040

2067

<210> 145
<211> 855
<212> ADN
<213> Sorghum bicolor

<400> 145

cattaaaagt
ctcgecactag
aatacgtacc
tcetgaaaacy
ctaattecatt
gaaaaacagt
gcacggtgcet
attggggcge

ccoccocegec

cattatgtgc
ctgegeatga
agcaccggee
acgtgegetg
caataacagt
caaaataatt
atttgatctt
gggagtctge

gecccacgte

atgcgtcgta
taaagccaca
atagaaaaag
cagaggtaaa
tatttagaaa
cgaccaacaa
ttaaaggaaa
cggacgacgc

gcagaaccegt

actaacatgg
agccaaaatt
tacattatta
tgtaatttte
atgtataget
acagttaata
aagaggaata
gttcecgtcecg

cegtgggtygg

200

atatgttgcect
aattattatg
aaggtctaat
ggcactaaaa
cgctoetaaaa
aggttcatta
gtcgtgggeg
aacggccgga

taatetggee

gcactatctc
ggtgagaata
ttggaaacag
ccattatcaa
aaacagttta
aatatataat
ccaggcggga
cccgacgagg

gggtacacca

60

120

180

240

300

360

420

480

540
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googtocedt tgggeggect cacageactyg ggoetcacacyg tgagttttgt tetgggette 600
ggatcgeace atatgggeoet cggeatcaga aagacgggge ceogtctggga tagaagagac 660
aggaacctee tegtggatte cagaagocag ccacgagoga ccaccgacge ggaggatact 720
cgtcgtccaa gtccaacacg gogggcggge gggcggacgce gtgggcetggg ctaactgecet 780
aaccttaacc tccaaggcac gccaaggcocc gocttctcoca cccgacataa atatcocccce 840
atccaggcaa ggcgc 855

<210> 146

<211> 136

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 146

agagectcoag accagattec gatcaatcac ccataagetce cecccaaate tgtteoctegt 60

ctecegtete goeggtttect acttecctey gacgoctecyg goaagteget cgacegegeg 120

201

attccgecog ctcaag 136

<210> 147

<211> 1076

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 147
gtatcaactc ggttcaccac tccaatctac gtctgattta gatgttactt ccatctatgt 60
ctaatttaga tgttacteceg atgegattgg attatgttta tgoggtttge actgetetgg 120
aaactggaat ctagggttte gagtgatttg ategateogeg atctgtgatt tegttgegee 180
ttgtgtatge ttggagtgat ctaggettgt atatgeggea tegegatctg acgeggttge 2490
tttgtagagg ctgggggtct aggctgtgat tttagaatca aataaagcetg ttccttacceg 300
tagatgtttce ctacatgttc tgtccagtac teccagtgeta tattcacatt gtttgagget 360
tgagttttgt cgatcagtgg tcatgagaaa aatatatcto atgattttag aggoaoctat 420
tgggaaaggt agatggttee gttttacatg ttttatagac cttgtggeoat ggeotoctttg 480
ttetatgggt getttatttt c¢ctgaataac agtaatgega gactggtcocta tgggtgettt 540
gaccagtaat gegagactag ttatttgatc atggtgcagt teoctagtgat tacgaacaac 600
aatttggtag ctcagttcat tcagecattgyg tttctacgat ccttatcatt ttacttetga 660
atgaatttat ttatttaaga tattacagtg caataaactg ctgtataata tcagtaacaa 720
actgctatta ctagtaaatg cctagattca taataattca ttattctact tgaaaatgat 780
cttaggectt tttatgeggt coctacgeate cttecacagg acttgetgtt tgtttgtttt 840
ttgtaatcee tegetgggac geoagaatggt teatctgtge taataatttt tttgeatata 900
taagtttata gttctcatta ttcatgtggc tatggtagcc tgtaaaatct attgtaataa 9260
catattagtc agccatacat ctgttccaac ttgctcaatt gcaaatcata tctcoccactta 1020
aagcacatgt ttgcaagett tctgacaagt ttetttgtgt ttgattgaaa caggtg 1076

<210> 148



<211> 2067
<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 148

cattaaaagt
ctcgcactag
aatacgtace
tetgaaaacy
ctaatteatt
gaaaaacagt
gcacggtgcet
attggggcge
coococegee
geegtoccct
ggategeoace
aggaacctcc
cgtcgtccaa
aaccttaacc
atccaggcaa
aaatectgtte
tegetegace
cgtctgattt
gattatgttt
gatcgatcge
tatatgegge
ttttagaate
ctecagtget

aaatatatct

cattatgtgc
ctgcgecatga
agcaccggece
acgtgegetg
caataacagt
caaaataatt
atttgatctt
gggagtcotge
gececacgte
tgggeggect
atatgggeoct
tcgtggattce
gtccaacacy
tccaaggcac
ggcgcagage
c¢tegtetece
gegegattee
agatgttact
atgcggtttg
gatctgtgat
atcegegatet
aaataaagct
atattecacat

catgatttta
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atgcgtcgta
taaagccaca
atagaaaaag
cagaggtaaa
tatttagaaa
cgaccaacaa
ttaaaggaaa
cggacgacgc
gcagaaccegt
cacagcactyg
cggcatcaga
cagaagccag
gocgggoggygc
gccaaggccc
cteocagaccag
gtetegeggt
goccgetcaa
tccatctatg
cactgctctg
ttegttgege
gacgeggtty
gttceettace
tgtttgagge

gaggcaccta

actaacatgg
agccaaaatt
tacattatta
tgtaatttte
atgtataget
acagttaata
aagaggaata
gttcecgtecg
cegtgggtagg
ggcteacacy
aagacggggce
ccacgagcga
gggcggacgce
gcttecteocca
attcocgatca
ttectactte
ggtatcaact
tctaatttag
gaaactggaa
cttgtgtatg
ctttgtagag
gtagatgttt
ttgagttttg

ttgggaaagg

202

atatgttgcect
aattattatg
aaggtctaat
ggcactaaaa
cgctoetaaaa
aggttcatta
gtcgtgggeg
aacggccgga
taatetggee
tgagttttgt
cegtetggga
ccaccgacgc
gtgggctggg
cccgacataa
atcacccata
cctaggacge
cggttcacea
atgttactcc
tctagggttt
cttggagtga
getgggggte

cctacatgtt
tegatcagty

tagatggtte

gcactatctc
ggtgagaata
ttggaaacag
ccattatcaa
aaacagttta
aatatataat
ccaggcggga
cccgacgagg
gggtacacca
tetgggette
tagaagagac
ggaggatact
ctaactgcct
atatcecccecce
agcteocacce
ctaeggoaag
ctcocaatcta
gatgcgatty
cgagtgattt
tctaggetty
taggcetgtga
ctgtecagta
gtcatgagaa

cgttttacat

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
800
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380

1440



gttttataga
cagtaatgcg
catggtgecag
gtttctacga
gcaataaact
ataataattc
cettecacag
tteatetgtg
ctatggtage
cttgctcaat

tttcotttgtyg

ccttgtggea
agactggtcet
ttectagtga
tcecttatcat
gctgtataat
attattctac
gacttgetgt
ctaataattt
ctgtaaaate
tgcaaatcat

tttgattgaa

<210> 149

<211> 1076

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 149

gtatcaacte
ctaatttaga
aaactggaat
ttgtgtatge
tttgtagagg
tagatgttte
tgagttttgt
tgggaaaggt
ttctatgggt
gaccagtaat
aatttggtag
atgaatttat
actgctatta
cttaggcctt
ttgtaatcec
taagtttata

catattagte

aagoacatgt

ggttcaccac
tgttactceg
ctagggtttc
ttggagtgat
ctgggggtet
ctacatgtte
cgatcagtgg
agatggttcc
gctttatttt
gegagactag
cteagtteat
ttatttaaga
ctagtaaatg
tttatgeoggt
tegetgggac
gtteteatta

agecatacat

ttgcaagett
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tggetecttt
atgggtgett
ttacgaacaa
tttacttctg
atcagtaaca
ttgaaaatga
ttgtttgttt
ttttgeatat
tattgtaata

atcteocactt

acagggt

tccaatctac
atgecgattgg
gagtgatttg
ctaggcttgt
aggetgtgat
tgtecagtac
tcatgagaaa
gttttacatg
cctgaataac
ttatttgate
tecagcattagg
tattacagtyg
cctagattca
cctacgcatc
gcagaatggt
tteatgtgge

ctgttecaac

totgacaagt

gttctatggg
tgaccagtaa
caatttggta
aatgaattta
aactgctatt
tcttaggect
tttgtaatec
ataagtttat
acatattagt

aaagcacatg

gtectgattta
attatgttta
atcgatcgeg
atatgecggca
tttagaatca
tececagtgeta
aatatatctc
ttttatagac
agtaatgcga
atggtgecagt
tttetacgat
caataaactyg
taataattca
cttccacagyg
tcatctgtge
tatggtagee

ttgetcaatt

ttetttgtgt

203

tgetttattt
tgcgagacta
gctcagttea
tttatttaag
actagtaaat
ttttatgcag
ctegetggga
agttctcatt
cagcecataca

tttgcaaget

gatgttactt
tgecggtttge
atctgtgatt
tcgogatcetg
aataaagctg
tattcacatt
atgattttag
cttgtggecat
gactggtcta
toectagtgat
cottateatt
ctgtataata
ttattctact
acttgctgtt
taataatttt
tgtaaaatet

geaaatcata

ttgattgaaa

tcocctgaataa 1500
gttatttgat 1560
ttcagcattg 1620
atattacagt 1680
gcctagattc 1740
tcctacgecat 1800
cgeagaatgyg 1860
attcatgtgg 1920
tetgttecaa 1980
ttctgacaag 2040
2067
ccatctatgt 60
actgctetgg 120
tegttgegee 180
acgeggttge 240
ttoettaceg 300
gtttgagget 360
aggcacctat 420
ggctcctttg 480
tgggtgettt 540
tacgaacaac 600
ttacttetga 660
tecagtaacaa 720
tgaaaatgat 780
tgtttgtttt 840
tttgcatata 900
attgtaataa 960
tetecactta 1020
cagagt 1076
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204

<210> 150

<211> 2003

<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 150
agaagtaaaa aaaaagttcg tttcagaatc ataaaggtaa gttaaaaaaa gaccatacaa 60
aaaagaggta tttaatgata aactataatc cagaatttgt taggatagta tataagaata 120
agaccttgtt tagtttcaaa aaaatttgca aaattttcca gattcctegt cacatcaaat 180
ctttagaggt atgcatggag tattaaatat agacaagacc taaataagaa aacatgaaat 240
gttcacgaaa aaaatcaagc caatgcatga tcgaagcaaa cggtatagta acggtgttaa 300
cctgatccat tgatctttgt aatctttaac ggccacctac cgecgggcage aaacggegte 360
ccccteocteg atatctcocege ggeggeoctcet ggottttteoc goggaattge gegghtgggga 420
cggattccac gagaccgcaa cgcaaccgcee tctcogeceget gggecccaca ccgecteoggtg 480
cegtagoecg tageocetecacyg ggattettte toecteoctec cecogtgtata aattggettc 540
atccecctece tgectcatec atccaaatce cactecccaa tececatcecg tcggagaaat 600
tcatcgaagec gaagcgaage gaatcctccc gatcctctca aggtacgega gttttegaat 660
cccctccaga cccoctcogtat gettteocctg ttegtttteg tcogtagegtt tgattaggta 720
tgctttecet gttegtgtte gtcgtagggt tegattaggt cgtgtgagge catggectge 780
tgtgataaat ttatttgttg ttatatcegga tetgtagteg atttgggggt cgtggtgtag 840
atcegeggge tgtgatgaag ttatttggtg tgattgtget cgegtgatte tgegegttga 900
getegagtag atetgatggt tggacgaceg attggttegt tggetggetg egetaaggtt 960
gggctggget catgbtgegt tcgeotgttge gegtgattcoe goggatggac ttgegettga 1020
ttgccgeocag atcacgttac gattatghbga ttteogtttgg aactttttag atttgtaget 1080
tctgcttatt atatgacaga tgcgectact gectcatatge ctgbggtaaa taatggatgg 11440
ctgtgggtca aactagttga ttgtcgagte atgtateata tacaggtgta tagacttgeg 1200
tetaattgtt tgeatgttge agttatatga tttgttttag attgtttgtt ccacteatet 1260
aggctgtaaa agggacacta cttattaget tgttgtttaa tetttttatt agtagattat 1320
attggtaatg ttttactaat tattattatg ttatatgtga cttctgectca tgcctgatta 1380
taatcataga tcactgtagt tgattgttga atcatgtgtc aaatacccgt atacataaca 14440
ctacacattt gcttagttgt ttccttaact catgcaaatt gaacaccatg tatgatttge 1500
atggtgetgt aatgttaaat actacagtce tgttggtact tgtttagtaa gaatetgett 1560
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catacaacta tatgctatgc ctgatgataa tcatatatct ttgtgtaatt aataattagt 1620
tgactgttga ataatgtatc gagtacatac catggcacaa ttgcttagtc acttccttaa 1680
ccatgcatat tgaactgacc ccttcatgtt ctgctgaatt gttctattct gattagacca 1740
tacatcatgt attgcaatct ttatttgeaa ttgtaatgta atggttcggt tctcaaatgt 1800
taaatgetat agttgtgeta ctttcetaatg ttaaatgeta tagetgtget acttgtaaga 1860
tetgetteat agtttagtta aattaggatg atgagetttg atgetgtaac tttgtttgat 1920
tatgttcata gttgatcagt ttttgtitaga ctcacagtaa cttatggtect cactcttett 1980
ctggtctttg atgtttgcag cgg 2003
<210> 151
<211> 565
<212> ADN
<213> Sorghum bicolor
<400> 151
agaagtaaaa aaaaagttcg tttcagaate ataaaggtaa gttaaaaaaa gaccatacaa 60
aaaagaggta tttaatgata aactataate cagaatttgt taggatagta tataagaata 120
agaccttgtt tagtttcaaa aaaatttgea aaatttteca gattectegt cacatcaaat 180
ctttagaggt atgcatggag tattaaatat agacaagacc taaataagaa aacatgaaat 240
gttcacgaaa aaaatcaagc caatgcatga tcgaagcaaa cggtatagta acggtgttaa 300
cctgatccat tgatctttgt aatctttaac ggccacctac cgecgggcage aaacggegtc 360
cecctecteg atatetecge ggoggectet ggetttttee geggaattge geggtgggga 420
cggatteocac gagaccgeaa cgcaadeged totegeoget gggecccaca cegeteggtg 480
cegtageceyg tagecteacyg ggattettte tecetectee ccegtgtata aattggette 540
atcccctocce tgocctcatcce atcca 565
<210> 152
<211> 77
<212> ADN
<213> Sorghum bicolor
<400> 152
aatcccactc cccaatccca tcecgtegga gaaattcatce gaagogaagce gaagogaatc 60
ctacegatee totcaag 77
<210> 153
<211> 1361
<212> ADN

<213> Sorghum bicolor

<400> 153

205
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gtacgcgagt
gtagegtttg
tgtgaggcea
ttgggggtcg
cgtgattctg
gctggctgeg
ggatggactt
ctttttagat
gtggtaaata
caggtgtata
tgtttgttce
tttttattag
tatgeteatg
atacecgtat
acacecatgta
tttagtaaga
gtgtaattaa
gcttagtcac
tctattetga
ggtteggtte
gotgtgetac
gctgtaactt

tatggtctca

<210> 154
<211> 1812
<212> ADN

tttcgaatcc
attaggtatg
tggectgetg
tggtgtagat
cgegttgage
ctaaggttgg
gcgettgatt
ttgtagctte
atggatggcet
gacttgcgtc
actcatctag
tagattatat
cctgattata
acataacact
tgatttgeat
atctgectteca
taattagttg
ttecttaacc
ttagaccata
tcaaatgtta
ttgtaagate
tgtttgatta

ctettettet

<213> Secuencia artificial

<220>

<221> misc_feature
<222>(1)..(1812)
<223> Secuencia codificante optimizada por codén.

<400> 154

atggtecgte ctgtagaaac cccaaccegt gaaatcaaaa aactecgacgg cctgtgggea

ttecagtetgg ategegaaaa ctgtggaatt gatcagegtt ggtgggaaag cgegttacaa

ES 2691941 T3

cctccagace
ctttcecectgt
tgataaattt
cegegggcetg
tcgagtagat
gctgggectca
gcegcecagat
tgecttattat
gtgggtcaaa
taattgtttg
gctgtaaaag
tggtaatgtt
atcatagate
acacatttge
ggtgetgtaa
tacaactata
actgttgaat
atgcatattg
catcatgtat
aatgctatag
tgctteatag
tgttcatagt

ggtctttgat

cctcgtatge
tcgtgttegt
atttgttgtt
tgatgaagtt
ctgatggttg
tgttgegtte
cacgttacga
atgacagatg
ctagttgatt
catgttgcag
ggacactact
ttactaatta
actgtagttg
ttagttgttt
tgttaaatac
tgctatgect
aatgtatcga
aactgaccecc
tgcaatettt
ttgtgctact
tttagttaaa
tgatcagttt

gtttgcageg

206

ttteccetgtt
cgtagggttc
atatcggatc
atttggtgtg
gacgaccgat
goetgttgege
ttatgtgatt
cgoctactge
gtecgagteat
ttatatgatt
tattagcttg
ttattatgtt
attgttgaat
ccttaactea
tacagteetg
gatgataatc
gtacatacca
ttcatgttct
atttgecaatt
ttctaatgtt
ttaggatgat
ttgttagact

g

cgttttegtce
gattaggtcg
tgtagtcgat
attgtgctcg
tggttegttyg
gtgattccge
teogtttggaa
tcatatgeocet
gtatcatata
tgttttagat
ttgtttaatc
atatgtgact
catgtgtcaa
tgcaaattga
ttggtacttg
atatatcttt
tggcacaatt
gctgaattgt
gtaatgtaat
aaatgctata
gagcotttgat

cacagtaact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

260

1920

1080

1140

1200

1260

1320

1361

60

120



gaaagoccggg

cgtaattatg
ggccagegta
aatcaggaag
tatgttattg
cagactatcc
ttecatgatt
aacacctggg
tctgttgact
caacaggtgg
ctctggeoaac
gagtgtgata
ttectgatta
ttgegtggea
attggggecea
gcagatgaac
ttaggcattg
aacggggaaa
aaccaceocaa
gcacgggaat
atecacctgeg
gatgtgctgt
gcagagaagg
atcatcaccyg
tggagtgaag
agegecgteg
ttgoegegttg
gcttttectge

ggcaaacaat

<210> 155
<211> 2001
<212> ADN

caattgctgt
cgggcaacgt
tcgtgetgeg
tgatggagca
ccgggaaaag
cgccgggaat
tctttaacta
tggacgatat
ggcaggtggt
ttgcaactgg
cgggtgaagyg
tctaccecget
accacaaacc
aaggattcga
actectaceg
atggcatcgt
gtttcgaage
ctcagcaagce
gegtggtgat
atttegegece
tecaatgtaat
gcctgaaceg
tactggaaaa
aatacggcgt
agtatecagtg
teggtgaaca
geggtaacaa
tgcaaaaacy

ga

ES 2691941 T3

gccaggceagt
ctggtatcag
tttecgatgeg
tcagggegge
tgtacgtatec
ggtgattace
tgecggaatce
caccgtggtg
ggccaatggt
acaaggcact
ttatctctat
tcgegtegge
gttetacttt
taacgtgetg
tacctegeat
ggtgattgat
gggcaacaag
gcacttacag
gtggagtatt
actggeggaa
gttetgegac
ttattacgga
agaacttctg
ggatacgtta
tgecatggetg
ggtatggaat
gaaagggate

ctggactgge

tttaacgatc
cgcgaagtcet
gtcactcatt
tatacgcecat
accgtttgtg
gacgaaaacqg
catcgcagceg
acgcatgteg
gatgtcageg
agcgggactt
gaactgtgecg
atccggtcag
actggetttg
atggtgecacg
taccecttacg
gaaactgctg
ccgaaagaac
gcgattaaag
gccaacgaac
gcaacgegta
gctecacaceg
tggtatgtcc
gectggeagy
gcocogggetge
gatatgtate
ttegecgatt
tteactegeqg

atgaactteg

207

agttcgccga
ttataccgaa
acggcaaagt
ttgaageccga
tgaacaacga
gcaagaaaaa
taatgctceta
cgcaagactg
ttgaactgeg
tgcaagtggt
tcacagccaa
tggcagtgaa
gtegtcatga
accacgcatt
ctgaagagat
ctgtcggett
tgtacagcga
agctgatage
cggatacceg
aactecgacce
ataccatcag
aaagcggcga
agaaactgca
actcaatgta
acegegtett
ttgegacete
accgeaaace

gtgaaaaacc

tgcagatatt
aggttgggca
gtgggtcaat
tgtcacgeeg
actgaactgg
gcagtcttac
caccacgeeyg
taaccacgeg
tgatgcggat
gaatccgcac
aagccagaca
gggcgaacay
agatgeoggac
aatggactgg
getegactgg
taacctctct
agaggcaqgtc
gogtgacaaa
tecegeaaggt
gacgegteeqg
cgatetettt
tttggaaacy
tcagccgatt
caccgacatqg
tgategegte
gcaaggeata
gaagtcggeg

gcagcaggyga

180

240

300

360

4290

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1812
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<213> Secuencia artificial

<220>

<221> misc_feature

<222> (1)..(2001)

<223> Secuencia codificante quimérica con intrén procesable.

208

<400> 155
atggteegte ctgtagaaac cecaaceegt gaaatcaaaa aactegacgg coctgtgggea 60
ttcagtetgyg atcegegaaaa ctogtggaatt gatcagegtt ggtgggaaag cgegttacaa 120
gaaagccggyg caattgctgt geocaggcagt tttaacgatc agttegecga tgecagatatt 180
cgtaattatyg cgggcaacgt ctggtatcag cgegaagtct ttataccgaa aggttgggea 240
ggccagegta togtgetgeg tttcgatgeg gtcactcatt acggcaaagt gtgggtcaat 300
aatcaggaag tgatggagea tecagggegge tatacgecat ttgaagecga tgtcacgeeg 360
tatgttattg cogggaaaag tgtacgtaag tttotgette tacetttgat atatatataa 420
taattatcat taattagtag taatataata tttcaaatat ttttttcaaa ataaaagaat 480
gtagtatata gcaattgectt ttctgtagtt tataagtgtyg tatattttaa tttataactt 540
ttoctaatata tgaccaaaat ttgttgatgt gcaggtatca ccegtttgtgt gaacaacgaa 600
ctgaactggc agactatccc gecocgggaaty gtgattaccyg acgaaaacgg caagaaaaag 660
cagtettact tecatgattt ctttaactat geeggaatece ategeagegt aatgetetac 720
accacgccga acacctgggt ggacgatate acegtggtga cgeatgtege geaagactgt 780
aaccacgegt ctgttgactg geaggtggtyg gecaatggtg atgtcagegt tgaactgegt 840
gatgeggate aacaggtggt tgcaactgga caaggcacta gogggacttt gecaagtggtg 900
aatccgeacce tctggcaace gggtgaaggt tatctctatg aactgtgogt cacagccaaa 960
agocagacayg agtgtgatat ctacccgett cgegteggea tccoggtcagt ggecagtgaag 1020
ggegaacagt teoctgattaa ccacaaaceg ttetacttta ctggetttbgg tegteatgaa 1080
gatgeggact tgegtggeaa aggattegat aacgtgetga tggtgcacga ccacgeatta 1140
atggactgga ttggggecaa ctectaceogt acctegeatt acccttacge tgaagagatg 1200
ctogactggy cagatgaaca tggcatcgtg gtgattgatyg aaactgetge tgteggettt 1260
aacctctett taggcattgg tttcgaageog ggcaacaage cgaaagaact gtacagcecgaa 1320
gaggcagtca acggggaaac tcagcaagog cacttacagyg cgattaaaga gotgatageg 1380
cgtgacaaaz accacccaag ogtggtgatg tggagtattg ccaacgaace ggataccegt 1440
cecgeaaggty cacgggaata tttegegeca ctggeggaag caacgegtaa actegacceg 1500
acgegtecga toacctgegt caatgtaatg ttetgegacy chcacaccga taccatcage 1560
gatctctttyg atgtgetgtg cctgaaccgt tattacggat ggtatgtcca aageggegat 1620
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ttggaaacgy
cagccgatta
accgacatgt
gategegtea

caaggcatat

ES 2691941 T3

cagagaaggt actggaaaaa

tcatcaccga atacggcgtg
ggagtgaaga gtatcagtgt
gegaegtaegt ¢ggtgaacag

tgogogttgyg cggtaacaag

cttttetget

aagtcggegyg gcaaaaacgoe

cagcagggag gcaaacaatg a

<210> 156
<211> 1653

<212> ADN
<213> Secuencia artificial

<220>
<221> misc_feature
<222> (1)..(1653)

<223> Secuencia codificante optimizada por codén.

<400> 156

gaacttctgg
gatacgttag
gcatggctgg
gtatggaatt
aaagggatct

tggactggea

209

cctggcagga
ccgggetgeca
atatgtatca
tegecgattt
teactegega

tgaacttegg

gaaactgcat 1680
ctcaatgtac 1740
ccgegtettt 1800
tgogaccteg 1860
ccgcaaaceg 1920
tgaaaaaccg 1980

2001
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atggaagacyg ccaaaaacat aaagaaagge ceggcegecat tetatectet agaggatgga 60
accgetggag agcaactgea taaggetatg aagagatacg ccectggttec tggaacaatt 120
gcttttacag atgcacatat cgaggtgaac atcacgtacg cggaatactt cgaaatgtcce 180
gttcggttgg cagaagctat gaaacgatat gggctgaata caaatcacag aatcgtcgta 240
tgcagtgaaa actctcttca attctttatg ceggtgttgg gocgegttatt tateggagtt 300
gecagttgege ccgogaacga catttataat gaacgtgaat tgetcaacag tatgaacatt 360
tegeagocta cegtagtgtt tgttteocaaa aaggggttge aaaaaatttt gaacgtgeaa 420
aaaaaattac caataatcca gaaaattatt atcatggatt ctaaaacgga ttaccaggga 480
tttcagtcga tgtacacgtt cgtcacatct catctaccte ccggttttaa tgaatacgat 540
tttgtaccag agtcctttga tcgtgacaaa acaattgcac tgataatgaa ttcctectgga 600
tctactgggt tacctaaggg tgtggccctt cocgcatagaa ctgocctgegt cagattcteg 660
catgecagag atcctatttt tggeaatcaa atcattecgg atactgegat tttaagtgtt 720
gtteocattec atcacggttt tggaatgttt actacacteg gatatttgat atgtggattt 780
cgagtegtet taatgtatag atttgaagaa gagetgtttt tacgatcecet tecaggattac 840
aaaattcaaa gtgcgttgct agtaccaacc ctattttcat tcttcgccaa aagcactctg 900
attgacaaat acgatttatc taatttacac gaaattgcectt ctgggggcge acctcttteg 960
aaagaagtcg gggaagcggt tgcaaaacgce ttccatctte cagggatacg acaaggatat 1020
gggctcactyg agactacate agcetattetg attacacceg agggggatga taaaceggge 1080
gcggtcggta aagttgttcc attttttgaa gocgaaggttg tggatctgga taccgggaaa 1140
acgctgggceg ttaatcagag aggcgaatta tgtgtcagag gacctatgat tatgtceccggt 1200
tatgtaaaca atccggaagc gaccaacgcc ttgattgaca aggatggatg gcetacattct 1260
ggagacatag cttactggga cgaagacgaa cacttettea tagttgaceg cttgaagtet 1320
ttaattaaat acaaaggata tcaggtggee cecgetgaat tggaatcegat attgttacaa 1380
cadcoccaaca tettecgacge gggegtggea ggtetteceg acgatgacge cggtgaactt 1440
cccgecgeeg ttgttghittt ggagcacgga aagacgatga cggaaaaaga gatcgtggat 1500
tacgtcgcca gtcaagtaac aaccgcgaaa aagttgcgcg gaggagttgt gtttgtggac 1560
gaagtaccga aaggtcttac cggaaaactc gacgcaagaa aaatcagaga gatcctcata 1620
aaggccaaga agggeggaaa gtccaaattg taa 1653

<210> 157

<211> 936

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

210



10

15

<220>

<221> misc_feature

<222> (1)..(936)

ES 2691941 T3

<223> Secuencia codificante optimizada por codén.

<400> 157

atggctteca
tgggcteget
aagcacgccg
aggcacgtcg
atgggtaagt
ctcacegett
tggggggett
gteoecatgetg
gaggatatcg
ttcgtcgaga
gcctacctgg
cgegagateoco
aacgcctace

ttetttteca

gtgaagggcc

agettegtgg

<210> 158
<211> 253
<212> ADN

aggtgtacga
gcaagcaaat
agaacgccgt
tgcctcacat
ccggcaagag
ggttegaget
gtetggectt
agagtgtegt
ccctgatcaa
ccatgctcce
agccattcaa
ctetegttaa
ttegggecag
acgctattgt

tccacttcag

agegegtget

cccocegagceaa
gaacgtgetyg
gatttttctg
cgagccegtg
cgggaatgge
gctgaaccett
tcactactee
ggacgtgate
gagcgaagag
aagcaagatc
ggagaagggc
gggaggcaag
cgacgatctg
cgagggaget

ccaggaggac

gaagaacgaqg

<213> Agrobacterium tumefaciens

<400> 158

gatcgttcaa
atgattatca
atgacgttat
gcgatagaaa
atgttactag

<210> 159
<211> 210
<212> ADN

cgcaaacgea
gactecttea
catggtaacg
gctagatgca
tcatatcgcc
ccaaagaaaa
tacgagecacce
gagtectggy
ggcgagaaaa
atgcggaaac
gaggttagac
ccegacgteg
cctaagatgt
aagaagttec

gctccagatg

cagtaa

acatttggca ataaagtttc
tataatttct gttgaattac
ttatgagatg ggtttttatg
acaaaatata gcgcgcaaac

ate

ttaagattga atcctgttge
gttaagcatg taataattaa
attagagtcc cgcaattata

taggataaat tatcgcgegce

<213> Triticum aestivum

211

tgatcactgg
tcaactacta
ctgcctcecag
tcatccctga
tcctggatca
tecatctttgt
aagacaagat
acgagtggeoe
tggtgcttga
tggagcctga
ggcctaccct
tecagattgt
teatcgagte
ctaacacega

aaatgggtaa

gocctecagtgg
tgattcegag
ctacctgtgg
tctgatcgga
ctacaagtac
gggccacgac
caaggccatc
tgacatecgag
gaataacttc
ggagttcgct
ctcctggect
ccgcaactac
cgacccetggyg
gttegtgaag

gtacatcaag

cggtettgeg
catgtaatgc
catttaatac

ggtgtcatct

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

200

936

60

129

180

249

253



10

15
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<400> 159

ctgcatgegt ttggacgtat gctcattcag gttggagcca atttggttga tgtgtgtgeg &80

agttecttgeg agtctgatga gacatcetetg tattghtgttt ctttececcag tgttttetgt 120

acttgtgtaa teggetaate geocaacagat toggegatga ataaatgaga aataaattgt 180

tetgattttg agtgcaaaaa aaaaggaatt

<210> 160
<211> 300
<212> ADN
<213> Oryza sativa

<400> 160

attaatcgat cctccgatcc cttaattacc ataccattac
tatatataaa ccctttcocgeca cgtacttata ctatgttttg
aacgategat ctatcactga tatgatatga ttgatccate
ttatttgtat accgtcaaat aaaagtttet tecacttgtg

totecatgaac ¢ctatatata actagtttaa tttgetgtea

<210> 161

<211> 1204

<212> ADN

<213> Secuencia artificial

<220>
<221> misc_feature
<222> (1)..(1204)

<223> Grupo de elementos de expresion reguladores de la transcripcion quimérico.

<400> 161

212

accatgcatc
tcatacatat
agectgatet
ttaataatta

attgaacatg

210

aatatccata 60
atatgtgtecg 120
ctgtatettg 180
gotactetea 240

atgatcgatg 300
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213

ggtcegattg agacttttca acaaagggta atatceggaa acctectcgg attcecattge 60
ccagctatct gtcactttat tgtgaagata gtggaaaagg aaggtggctc ctacaaatge 120
catcattgcg ataaaggaaa ggccatcgtt gaagatgcct ctgccgacag tggtcccaaa 180
gatggaccce cacccacgag gagcatcgtg gaaaaagaag acgttccaac cacgtcttca 240
aagcaagtgg attgatgtga tggtccgatt gagactttte aacaaagggt aatatccgga 300
aacctceteg gattcecattg cccagectate tgtcacttta ttgtgaagat agtggaaaag 360
gaaggtggcet cctacaaatg ccatcattge gataaaggaa aggccatcgt tgaagatgece 420
tctgeocgaca gtggtcocccaa agatggacce ccacccacga ggageatcogt ggaaaaagaa 480
gacgttccaa ccacgtcttc aaagcaagtg gattgatgtg atatctccac tgacgtaagg 540
gatgacgcac aatcccacta tccttcgcaa gacccttcecct ctatataagg aagttcattt 600
catttggaga ggacacgetg acaagcectgac tetageagat cctctagaac catettcecace 660
acactcaage cacactattg gagaacacac agggacaaca caccataaga tccaagggag 720
gectecgeeg cegecggtaa ccacecegec cctetectet ttetttetee gttttttttt 780
ceogtctcoggt cteogatcttt ggeocttggta gtttgggtgg gcgagaggeg gottogtgeg 840
cgcccagatc ggtgogocggyg aggggceggga tctogogget ggggctcoctcog coggogtgga 900
teocecggeccogg atctogoggg gaatgggget ctcoggatgta gatctgegat ccogoogttght 960
tgggggagat gatggggggt ttaaaattte cgeegtgeta aacaagatea ggaagagggg 1020
aaaagggcac tatggtttat atttttatat atttetgetg cttegteagg cttagatgtg 1080
ctagatettt ctttettett tttgtgggta gaatttgaat cceecteageat tgttecategg 1140
tagtttttct tttcatgatt tgtgacaaat gcagcocctcgt gcggagettt tttgtaggta 1200
gaag 1204

<210> 162

<211> 1396

<212> ADN

<213> Oryza sativa

<400> 162
tcgaggtcat tcatatgectt gagaagagag tcgggatagt ccaaaataaa acaaaggtaa 60
gattacctgg tcaaaagtga aaacatcagt taaaaggtgg tataaagtaa aatatcggta 120
ataaaaggtg gcccaaagtg aaatttactc ttttctacta ttataaaaat tgaggatgtt 180
tttgteoggta ctttgatacyg tecatttttgt atgaattggt ttttaagttt attogetttt 240
ggaaatgecat atctgtattt gagtegggtt ttaagttegt ttgettttgt aaatacagag 300
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ggatttgtat
aaaaatatat
cccgttgcag
catttacaaa
aagcecagec
tccacaccec
aaaaaaaaga
ccggaaacgc
gaaacgcece
taccacecacce
tacccectea
teteegtttt
aggcggcttc
cgcocccgtg
atccgecgtt
caggaagagy
ggcttagatg
ttgttecateg

tttttgtagg

<210> 163
<211> 1446
<212> ADN

aagaaatatc
attcaggcga
cgcatgggta
aacaacccect
caacccaace
cccactatca
aagaaaaaaa
gaggaggatc
ccatcgccac
accaccacca
cecteegeeyg
tttttecgte
gtgccgecca
gatccggccc
gttggggccy

ggaaaaggge

tgectagatet
gtagttttte

tagaag

<213> Secuencia artificial

<220>

<221> misc_feature

<222> (1)..(1446)
<223> Grupo de elementos de expresion reguladores de la transcripcion quimérico.

<400> 163

ES 2691941 T3

tttagaaaaa
attctcacaa
ttttttctag
aaagttecta
caacccagec
ccgtgagttg
agaaaaagaa
gcgagecage
tatatacata
cctcoccacete
ccgeegegee
teggtetega
gatcggtgeg
ggatctcgcg
atgatggggc
actatggttt
ttetttette

tttteatgat

cccatatgcet
tgaacaataa
taaaaataaa
aagcccaaaqg
caccccagte
tecgeracgcea
aaaacagcag
gacgaggccg
ccccceecte
ctoecceeccte
ggtaaccace
tetttggect
cggyaggygc
gggaatgagy
ccttaaaatt
atatttttat

tttttgtggg

tegtgacaaa

214

aatttgacat
taagattaaa
agataaactt
tgctatcecac
cagccaactg
ccgecacgtet
gtgggtccgg
goccteocete
tcecteccate
gctgecggac
ccegeccetet
tggtagtttg
gggatctcge
ctctcggatg
tccgecogtge
atatttetge
tagaatttaa

tgecageeteg

aatttttgag
atagctttec
agactcaaaa
gatccatage
gacaatagte
cgcagccaaa
gtegtggggg
cgcttccaaa
cccccaacce
gacgagctce
cctetttett
ggtgggegag
ggctggetet
tagatctgcyg
taaacaagat
tgcttegtea

teceteagea

tgeggacgtt

360

420

480

540

600

660

720

780

B840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1396
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ggtecgattg
ccagctatct
catcattgcg
gatggacccc
aagcaagtgg

aacctecteg

gaaggtgget
tetgocgaca
gacgttccaa
gatgacgcac
catttggaga
tcactccgece
ttgetgagag
tgattacttg
tagaacctac
cacatgttgg
ttecatactac
gttcgtetge
gtgetgttaa
tetetgetee
gtetgaagaa
aaatttaaaa
atctaccaac
cctagtgttg
aagcgg

<210> 164
<211> 675
<212> ADN

agacttttea
gtcactttat
ataaaggaaa
cacccacgag
attgatgtga

gattccattg

cctacaaatyg
gtggtcccaa
ccacgtette
aatcccacta
ggacacgctg
ctctgecttt
tggtttaget
cegtectttg
acagcaatac
tgttataggg
atgggtcaat
agagcttatt
attgttaacg
tttattgtga
ataagtactg
ataaagagtt

tgacactata

accagtgtta

<213> Secuencia artificial

<220>

<221> misc_feature

<222> (1)..(675)

<223> Grupo de elementos de expresion reguladores de la transcripcion quimérico.

<400> 164

ES 2691941 T3

acaaagggta
tgtgaagata
ggccatogtt
gagcatcgty
tggtecgatt

cocagetate

ccateattge
agatggacce
aaagcaagtg
tccttcgeaa
acaagctgac
gttactgcca
ggatctagaa
tagcagcaaa
gagaaatgtg
cacttggatt
agtataggga
atttgccaaa
cetgaaggaa
ccataagtca
acagtatttt
tcctttttgt
ttgctteotet

ctcacatagt

atatcecggaa
gtggaaaagg
gaagatgcct
gaaaaagaag
gagactttte

tgtecacttta

gataaaggaa
ccaceocacga
gattgatgtg
gacccttect
tctagcagat
cgtttctctg
ttacactcetg
atatagggac
taatttggtyg
cagaagtttg
ttcatattat
attagatatt
taaatataaa
agatcagatg
gatgeattga
tgctctcett
ttacatacgt

ctttgctcat

215

acctectegg
aaggtggctc
ctgccgacag
acgttccaac
aacaaagggt

ttgtgaagat

aggeocategt
ggagcategt
atatctecac
ctatataagg
ctaccgtctt
aatgctctct
aaategtgtt
atggtagtac
cttageggta
ctgttaattt
aggcgatact
cctattctgt
tgacgaaatt
cacttgtttt
totgottgtt
acctcctgat
atcttgctcg

ttcattgtaa

attecattge
ctacaaatgc
tggtcccaaa
cacgtcttca
aatatcegga

agtggaaaag

tgaagatgec
ggaaaaagaa
tgacgtaagg
aagttcattt
cggtacgcge
tgtgtggtga
ctgectgtge
gaaacgaaga
tttatttaag
aggcacaggc
ataataattt
ttttgtttgt
ttgatgttta
aaatattgtt
tgttgtaaca
ggtatctagt
atgccttcte

tgcagatacc

60
120
180
240
300
360

420
480
540
600
660
720
780
840
200
260
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440

1446
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accgtectteg
tgectetettg

atcgtgttct

ggtecgatgt
cccagcectate
ccatcattge
agatggacce

aaagcaagtg

gaaacctect

aggaaggtgg
cctoctgoccga
aagacgttcc
gggatgacge
ttcatttgga

gacaacacac

<210> 165
<211> 804
<212> ADN
<213> Zea mays

<400> 165

gagacttttc
tgtcacttta
gataaaggaa
ccacccacga
gattgatgtg

cggattecat

ctcctacaaa
cagtggtecce
aaccacgtct
acaatcecac
gaggaaccat

cataa

gtacgegetce

tgtggtgatt

gcctgtgetg

ggtagtacga
tagcggtatt
gttaatttag
gocgatactat
tatteotgttt
acgaaatttt
cttgttttaa
tgcttgtttg
ctectgatgg
cttgetegat

cattgtaatg

<210> 166
<211>623
<212> ADN
<213> Virus del mosaico de la coliflor

<400> 166

aacgaagata
tatttaagca
gcacaggett
aataatttgt
ttgtttgtgt
gatgtttatc
atattgttgt
ttgtaacaaa
tatectagtat
gecttetece

cagataccaa

ES 2691941 T3

aacaaagggt
ttgtgaagat
aggccatcgt
ggagcatcgt
atggtcegat

tgececageta

tgccatcatt
aaagatggac
tcaaagcaag
tatecttege

cttecacaca

actcegeccet
gctgagagtg
attacttgcc
gaacctacac
catgttggtg
catactacat
tegtetgeag
getgttaaat
tctgctectt
ctgaagaaat
atttaaaaat
ctaccaactg
tagtgttgac

gcgg

aatatcegga
agtggaaaag
tgaagatgce
ggaaaaagaa

gtgagacttt

tctgtcactt

gcgataaagg
ccccacccac
tggattgatg
aagaccette

cteaagecac

ctgectttgt
gtttagectgg
gtcctttgta
agcaatacga
ttatagggca
gggtcaatag
agcttattat
tgttaacgee
tattgtgacc
aagtactgac
aaagagtttc
acactatatt

cagtgttact

216

aacctecteg
gaaggtggct
tctgccgaca
gacgttccaa
tcaacaaagqg

tattgtgaag

aaaggccatc
gaggageatc
tgatatctec
ctetatataa

actattggag

tactgeocacg
atctagaatt
gcagcaaaat
gaaatgtgta
cttggattca
tatagggatt
ttgcecaaaat
tgaaggaata
ataagtcaag
agtattttga
ctttttgttg
gettetettt

cacatagtet

gatteccattg
cctacaaatg
gtggtcccaa
ccacgtette
gtaatatceg

atagtggaaa

gttgaagatg
gtggaaaaag
actgacgtaa

ggaagttecat

aacacacagg

tttetetgaa
acactctgaa
atagggacat
atttggtgct
gaagtttgct
catattatag
tagatattce
aatataaatg
atcagatgca
tgcattgatc
ctctecttac
acatacgtat

ttgeteattt

60

129

180

240

300

360

420

480

540

600

660

675

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

g04
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217

ggtccgatgt gagacttitc aacaaagggt aatatcecgga aacctcctcg gattccattg 60
cccagetate tgtcacttta ttgtgaagat agtggaaaag gaaggtggcet cctacaaatg 120
ccatcattge gataaaggaa aggcocatcgt tgaagatgoe tcoctgococgaca gtggtcoccaa 180
agatggacce ccacccacga ggagcategt ggaaaaagaa gacgttecaa ccacgtotte 240
aaagcaagtg gattgatgtg atggtecgat gtgagacttt tcaacaaagg gtaatatecg 300
gaaacctect cggattccat tgeoccageta tetgtcactt tattgtgaag atagtggaaa 360
aggaaggtgg ctcctacaaa tgocatcatt gegataaagg aaaggccatce gttgaagatg 420
cctctgeocga cagtggtcoce aaagatggac ccoccacccac gaggagcatc gtggaaaaag 480
aagacgttcc aaccacgtct tcaaagcaag tggattgatg tgatatctcc actgacgtaa 540
gggatgacge acaatcccac tatcettege aagacccette ctetatataa ggaagtteat 600
tteatttgga gaggacacge tga 623
<210> 167
<211>8
<212> ADN
<213> Virus del mosaico de la coliflor
<400> 167 acacgctg 8
<210> 168
<211>1790
<212> ADN
<213> Coix lacryma-jobi
<400> 168
gtgatgttca agatattgta atggtgttta ttttetatca aatagecata aaatgatata 60
caaaatgtta ttcatgattg atcctagtta cattcaaagt attaaatage ttgcagatag 120
taaatagaca gtcattgtat aacctgtttt tttgactgtc tatgttcagt teccaagaact 130
tacagacaag aggttatgtg tagattgaac gtgcccttga cggcatccaa ctagcgaacc 240
acgagggaag cagatggtgg cegttgaggg getgttgacg caaageatct cteteggetg 300
ctctocgaaag ctecattgeg ggtggeggte tggtggeacc aggaaattge gtgagcocaag 360
gegggetegt cteggtetcea caacacggea cgaaacegtc acggcacacyg gcaccaggat 420
ttcecttcocee teococtgoeg tteotoctcecat cataaatage cacccoctoce teogectottt 4380
tccccaacte atctgttctt cgtctcacac agccagatce caatccctct cctegegaac 540
tteogtegate teoccttococt cgoctogett caaggtacgg cgatcatcct coceogetttce 600
ctectectee tetagatgta gtacggagta cttgecatea tgeatcatge tacatcacge 660
tegtgegage tetgggtect cgatetggga acggaactgt gggatgetge tegtgegatt 720
tattattggyg gatetgggtt ctegatetgg gaacggaact gtgggatget getegtgega 780
tttattatty gggatctggg ttctogatct gggaacggaa ctgtgggatyg cttgtaggca 840
ggtcggagat gggtcggatc gttgcttagg gttocgatctg ctogtggttt tettttaate 900



cctgatgeat
atatacttaa
gaccagtttt
tagaatcatt
tactacgttc
tctgecatgtg
tatetgetgg
taccatgatg
agttttttec
caccatggca
cacgcattgt
ttagaaaaca
tgatctacct
attetgtgge

ggtetactge

gatttategg
cctegatetyg
getgtttttg
ttatgaacta
atagttgata
tggtagcata
tttattaaat
gattaateta
agattaaaat
ttgtccagta
ccagttattt
tatgcagcca
atctttattt
gtectacatgt

tatatgetta

ES 2691941 T3

tcatectatt
gttegatgtt
gtatggttgt
actgctggtce
cagtatgtat
taatgttcat
ttggatcetge
tactteotgat
acagcatgea
atagtaatga
tgttccatat
ctgtttgata
tgtatgtact
tgagettgea

cecttttgtt

agatggaacc
cetggetagg
gatgecegte
ttattaaatc
gaactagttg
aatacaattg
ttgtggtaaa
gtatatgetg
tatttgctaa
atttttttgt
gcattgtect
atgctttage
tgggtagtgg
tatatgtttg

tggetaattt

agtagggtga
cttgtgegte
caaatatgac
tagatctgca
ctggtcgtat
atacagtatg
aaatatgttt
cagttttctg
getetgggeg
ttgcctgatg
gttttgttgg
atctgcctgt
catgttgeta

ttgtecttet

tcaggtgeag

ctetgateeg
tgtttegtea
taagcgagtg
tacgttgatyg
taattttgga
atgtatgaac
tttatatagt
ctgaggetgt
tgtgaacgee
tgggagaaaa
atatgcatgc
tgaacatgca
gttttecttg

tttectectt

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1790

<210> 169

<211> 481

<212> ADN

<213> Coix lacryma-jobi

<400> 169

gtgatgttea
caaaatgtta
taaatagaca
tacagacaag
acgagggaag
ctotegaaag
gegggetegt

tteocttecee

agatattgta
ttcatgattg
gtcattgtat
aggttatgtg
cagatggtgg
cteecattgeg
cteggtetea

tecectgeeg

atggtgttta
atcctagtta
aacctgtttt
tagattgaac
ccgttgaggg
ggtggeggte
caadadggea

ttetecteat

ttttctatea
cattcaaagt
tttgactgtc
gtgcccttga
gctgttgacy
tggtggeace
dgaaacegte

cataaatage

aatagecata
attaaatage
tatgttcagt
cggcatccaa
caaagcatct
aggaaattge
acdggeacacy

caccecctee

aaatgatata
ttgecagatag
tccaagaact
ctagcgaacc
ctcteggetyg
gtgagccaag
geaccaggat

tegectettt

60
120
180
240
300
360
420

480

t 481

<210> 170

<211> 93

<212> ADN

<213> Coix lacryma-jobi

<400> 170

218
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219

cocccaactca tetgttottec gtctcacaca gccagatcoc aatccctcte ctogcegaact 60

tcgtcgatet ceocctteoccte goctegette aag 93

<210> 171

<211> 1216

<212> ADN

<213> Coix lacryma-jobi

<400> 171
gtacggecgat catcctcecg ctttecectec tectocecteta gatgtagtac ggagtacttg 60
ccatcatgeca tecatgectaca tcacgecteogt gogagetcetg ggtectegat ctgggaacgg 120
aactgtggga tgectgctcgt geogatttatt attggggatc tgggttcteg atcetgggaac 180
ggaactgtgg gatgctgete gtgegattta ttattgggga totgggttect cgatctggga 240
acggaactgt gggatgcttg taggeaggtc ggagatgggt cggatcegttg cttagggtte 300
gatctgeteg tggttttett ttaatcecetg atgcatgatt tatcggtcat cctattagat 360
ggaaccagta gggtgactct gatccgatat acttaaccte gatctggttc gatgttcocctg 420
gctaggettg tgegtetgtt tegtcagace agttttgetg tttttggtat ggttgtgatg 480
ccegtcoccaaa tatgactaag cgagtgtaga atcattttat gaactaactg ctggtcttat 540
taaatctaga tetgecatacg ttgatgtact acgttecatag ttgatacagt atgtatgaac 600
tagttgetgg tegtattaat tttggatetg catgtgtggt ageatataat gttcataata 660
caattgatac agtatgatgt atgaactatc tgctggttta ttaaatttgg atctgcttgt 720
ggtaaaaaat atgtttttta tatagttacc atgatggatt aatctatact tctgatgtat 780
atgctgcagt tttctgectga ggctgtagtt ttttccagat taaaatacag catgcatatt 840
tgetaagete tgggegtgtg aacgeccace atggeattgt ccagtaatag taatgaattt 900
ttttgtttge ctgatgtggg agaaaacacg cattgtecag ttattttgtt ccatatgeat 960
tgteetgttt tgttggatat geatgettag aaaacatatg cagecactgt ttgataatge 1020
tttagcatct gocctgttgaa catgecatgat ctacctatcet ttattttgta tgtacttggg 1080
tagtggcatg ttgctagttt tcoccttgatte tgtggegtet acatgttgag cttgcatata 1140
tgtttgttgt ccttetttte ctecttggte tactgectata tgettaccet tttgtttgge 1200
taatttteag gtgeag 1216
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REIVINDICACIONES

1. Una molécula de ADN recombinante que comprende una secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste
en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heteréloga.

2. La molécula de ADN recombinante de la reivindicacion 1, en la que dicha secuencia de ADN tiene al menos un 95
por ciento de identidad de secuencia con la secuencia de ADN de la SEQ ID NO: 16 o 18.

3. La molécula de ADN de la reivindicacion 1, en la que la molécula de ADN transcribible heteréloga es un gen de
interés agronomico.

4. La molécula de ADN recombinante de la reivindicacion 2, en la que el gen de interés agronémico confiere
tolerancia a herbicidas en plantas.

5. La molécula de ADN recombinante de la reivindicacion 2, en la que el gen de interés agronémico confiere
resistencia a plagas en plantas.

6. Una construccion que comprende la molécula de ADN recombinante de la reivindicacion 1.

7. Una célula vegetal transgénica que comprende una molécula de ADN recombinante que comprende una
secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heteréloga.

8. La célula vegetal transgénica de la reivindicacion 7, en la que dicha célula vegetal transgénica es una célula
vegetal monocotiledénea.

9. La célula vegetal transgénica de la reivindicacion 7, en la que dicha célula vegetal transgénica es una célula
vegetal dicotiledénea.

10. Una planta transgénica, o parte de la misma, que comprende una molécula de ADN recombinante que
comprende una secuencia de ADN seleccionada del grupo que consiste en:

a) una secuencia de ADN que comprende la SEQ ID NO: 17;

b) un fragmento que comprende al menos 50 nucledtidos contiguos de la SEQ ID NO: 17, en el que el fragmento
tiene actividad reguladora de genes; y

c) una secuencia de ADN que comprende al menos un 90 % de identidad de secuencia con la secuencia de ADN
de la SEQ ID NO: 16 o 18, cuya secuencia de ADN tiene actividad reguladora de genes;

en la que dicha secuencia de ADN esta unida operativamente a una molécula de ADN transcribible heterologa.

11. Una planta de progenie de la planta transgénica de la reivindicacion 10, en la que la planta de progenie
comprende dicha molécula de ADN recombinante.

12. Una semilla transgénica de la planta transgénica de la reivindicacion 10, en la que la semilla comprende dicha
molécula de ADN recombinante.

13. Un procedimiento para expresar una molécula de ADN transcribible que comprende obtener una planta
transgénica de acuerdo con la reivindicacién 10 y cultivar dicha planta, en la que se expresa la molécula de ADN
transcribible.

14. Un procedimiento para producir una planta transgénica que comprende:

a) transformar una célula vegetal con la molécula de ADN recombinante de la reivindicacion 1 para producir una
célula vegetal transformada; y
b) regenerar una planta transgénica a partir de la célula vegetal transformada.
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Configuracion 1 de casete de expresion
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