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REIVINDICACIONES

1. Una planta de arroz que comprende en su genoma al menos una copia de un polinucleétido de subunidad grande
de acetohidroxiacido sintasa del arroz (AHASL1) que codifica una proteina AHASL1 resistente a herbicida,
comprendiendo dicha proteina AHASL1 resistente a herbicida un aspartato o una valina en la posicién de
aminoacido 179 o posicion equivalente, en donde dicha planta tiene mayor resistencia a al menos un herbicida en
comparacién con una planta de arroz de tipo silvestre.

2. La planta de arroz de la reivindicaciéon 1, en donde dicha proteina AHASL1 resistente a herbicida comprende una
valina en la posicién de aminoacido 179 o posicién equivalente.

3. La planta de arroz de la reivindicacién 1 o 2, en donde dicha proteina AHASL1 resistente a herbicida comprende
la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2.

4. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-3, en donde dicho polinucleétido de AHASL1 del
arroz comprende la secuencia de nucleétidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o0 3.

5. La planta de arroz de la reivindicacion 1 o 2, en donde dicha proteina AHASL1 resistente a herbicida comprende
ademas al menos un miembro seleccionado del grupo que consiste en:

(a) una treonina en la posicién de aminoacido 96 o posicion equivalente;

(b) una alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, glutamina o serina en la posiciéon de aminoacido
171 o posicién equivalente;

(c) una leucina en la posicion de aminoacido 548 o posicion equivalente; y

(d) una asparagina, treonina, o fenilalanina en la posicién de aminoacido 627 o posicion equivalente.

6. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-5, en donde dicha planta es transgénica.
7. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-5, en donde dicha planta no es transgénica.

8. Una semilla de la planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, en donde dicha semilla
comprende en su genoma al menos una copia de dicho polinucleétido de AHASLA1.

9. Una planta de arroz que comprende las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta de arroz con
Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262.

10. La planta de arroz de la reivindicaciéon 9, en donde dicha planta de arroz:

(a) tiene el Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;

(b) es un descendiente de la planta con el Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;

(c) es un derivado mutante, recombinante o modificado genéticamente de la planta con el Nimero de Referencia
del NCIMB NCIMB 41262, o de cualquier descendiente de la planta con el Nimero de Referencia del NCIMB
NCIMB 41262; o

(d) es un descendiente de al menos una de las plantas de (a)-(c).

11. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-10, en donde dicha planta tiene resistencia
potenciada a al menos un herbicida seleccionado del grupo que consiste en herbicidas de imidazolinona, herbicidas
de sulfonilurea, herbicidas de triazolopirimidina, herbicidas de pirimidiniloxibenzoato y herbicidas de sulfonilamino-
carboniltriazolinona.

12. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-11, en donde dicha planta es transgénica.
13. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-11, en donde dicha planta no es transgénica.

14. Una semilla de la planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 9-13, en donde dicha semilla
comprende las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta con el Nimero de Referencia del NCIMB
NCIMB 41262.

15. Un método para combatir las malas hierbas en la proximidad de una planta de arroz, comprendiendo dicho
método aplicar una cantidad eficaz de un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de
triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o
mezclas de los mismos a las malas hierbas y a la planta de arroz, en donde dicha planta de arroz se selecciona del
grupo que consiste en

(a) una planta de arroz que comprende en su genoma al menos una copia de un polinucleétido de AHASL1 que
codifica una proteina AHASL1 resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina AHASL1 resistente a
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herbicida un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posiciéon equivalente, en donde dicha
planta tiene mayor resistencia a al menos un herbicida en comparacion con una planta de arroz de tipo silvestre;
(b) una planta de arroz que comprende las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta con el Numero
de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;

(c) la planta de arroz con el Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;

(d) una planta de arroz que es un descendiente de la planta con el Numero de Referencia del NCIMB NCIMB
41262, comprendiendo dicho planta de arroz las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta con el
Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;

(e) es un derivado mutante, recombinante o modificado genéticamente de la planta con el Numero de Referencia
del NCIMB NCIMB 41262, o de cualquier descendiente de la planta con el Nimero de Referencia del NCIMB
NCIMB 41262, comprendiendo dicha planta de arroz las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta
con el Numero de Referencia del NCIMB NCIMB 41262; y

(f) una planta de arroz que es un descendiente de al menos una de las plantas de arroz de (b)-(e),
comprendiendo dicha planta de arroz las caracteristicas de resistencia a herbicida de la planta con el NUmero de
Referencia del NCIMB NCIMB 41262.

16. El método de la reivindicacién 15, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que
consiste en: acido [2-(4-isopropil-4-metil-5-ox0-2-]imidazolin-2-il)nicotinico, acido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxilico, acido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotinico, acido 2-(4-
isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)}-nicotinico, acido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-
il)-5-metilnicotinico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo, [2-(4-]isopropil-
4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo, y mezcla de los mismos.

17. El método de la reivindicacion 15, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste
en: clorsulfurén, metilo de metsulfurén, metilo de sulfometuron, etilo de clorimurdn, metilo de tifensulfurén, metilo de
tribenurén, metilo de bensulfurén, nicosulfurén, metilo de etametsulfurén, rimsulfurén, metilo de triflusulfurén,
triasulfurén, metilo de primisulfurén, cinosulfurén, amidosulfurén, fluzasulfurén, imazosulfurén, etilo de
pirazosulfurén, halosulfurén y mezclas de los mismos.

18. Una molécula polinucleotidica aislada que comprende una secuencia de nucleétidos seleccionada del grupo que
consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) la secuencia de nucledtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucién de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y

(e) una secuencia de nucledtidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de
nucledtidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucledtidos expuestas en (a)-(d).

19. Un casete de expresion que comprende un promotor unido operativamente con la molécula polinucleotidica de la
reivindicacion 18.

20. El casete de expresion de la reivindicacion 19, en donde dicho promotor es capaz de conducir la expresion
génica en una bacteria, una célula fingica, una célula animal o una célula vegetal.

21. Una célula hospedadora no humana transformada con el casete de expresion de la reivindicacion 19 o 20.

22. La célula hospedadora de la reivindicacion 21, en donde dicha célula hospedadora se selecciona del grupo que
consiste en una bacteria, una célula fungica, una célula animal y una célula vegetal.

23. Un vector de transformacion que comprende un gen de interés y un gen marcador seleccionable, comprendiendo
dicho gen marcador seleccionable un promotor unido operativamente con una secuencia de nucleétidos, en donde
dicho promotor conduce la expresion en una célula hospedadora y dicha secuencia de nucledétidos se selecciona del
grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;
(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
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resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.

24. El vector de transformacién de la reivindicacion 23, en donde dicho promotor es expresable en una célula
vegetal.

25. El vector de transformacioén de la reivindicaciéon 23 o 24, en donde dicho promotor es un promotor constitutivo.

26. El vector de transformacion de una cualquiera de las reivindicaciones 23-25, en donde dicho gen marcador
seleccionable comprende ademas una secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

27. El vector de transformacion de la reivindicacion 23, en donde dicho promotor es expresable en una bacteria o
una levadura.

28. Una célula hospedadora no humana que comprende el vector de transformacién de una cualquiera de las
reivindicaciones 23-27.

29. Una planta transformada que comprende incorporada de forma estable en su genoma una construccion
polinucleotidica que comprende una secuencia de nucleétidos unida operativamente con un promotor que conduce
la expresion en una célula vegetal, en donde dicha secuencia de nucleétidos se selecciona del grupo que consiste
en:

(a) la secuencia de nucleétidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicion equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y

(e) una secuencia de nucledtidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de
nucledtidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucledtidos expuestas en (a)-(d).

30. La planta transformada de la reivindicacion 29, en donde dicho promotor se selecciona del grupo que consiste en
promotores constitutivos y promotores con preferencia tisular.

31. La planta transformada de la reivindicacién 29 o 30, en donde dicha construccién polinucleotidica comprende
ademas una secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

32. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-31, en donde la actividad de AHAS de dicha
planta transformada aumenta en relacién con una planta no transformada.

33. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-32, en donde la resistencia de dicha planta
transformada a al menos un herbicida aumenta en comparacién con una planta no transformada.

34. La planta transformada de la reivindicacién 33, en donde dicho herbicida es un herbicida de imidazolinona.

35. La planta transformada de la reivindicacion 35, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del
grupo que consiste en: acido [2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-]imidazolin-2-il)nicotinico, acido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-
oxo-2-imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxilico, acido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotinico,
acido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotinico, acido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-5-metilnicotinico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo y
[2-(4-]isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo.

36. La planta transformada de la reivindicacién 33, en donde dicho herbicida es un herbicida de sulfonilurea.
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37. La planta transformada de la reivindicacion 36, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo
que consiste en: clorsulfurén, metilo de metsulfuron, metilo de sulfometurén, etilo de clorimurén, metilo de
tifensulfurén, metilo de tribenurdn, metilo de bensulfurén, nicosulfuron, metilo de etametsulfurdn, rimsulfurén, metilo
de triflusulfurén, triasulfurén, metilo de primisulfurdn, cinosulfurén, amidosulfurén, fluzasulfurén, imazosulfurén, etilo
de pirazosulfurén, halosulfuron y mezclas de los mismos.

38. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-37, en donde dicha planta transformada es
una dicotiledénea o una monocotiledénea.

39. La planta transformada de la reivindicacion 38, en donde dicha dicotiledonea se selecciona del grupo que
consiste en girasol, soja, algodén, Brassica spp., tabaco, patata, remolacha azucarera, alfalfa, cartamo y cacahuete.

40. La planta transformada de la reivindicacién 38, en donde dicha monocotiledénea se selecciona del grupo que
consiste en trigo, arroz, maiz, cebada, centeno, avena, triticale, mijo y sorgo.

41. Una semilla transformada de la planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-40.

42. Una célula vegetal transformada que comprende incorporada de forma estable en su genoma una construccion
polinucleotidica que comprende una secuencia de nucleétidos unida operativamente con un promotor que conduce
la expresion en una célula vegetal, en donde dicha secuencia de nucleétidos se selecciona del grupo que consiste
en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicion equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y

(e) una secuencia de nucledtidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de
nucledtidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucledtidos expuestas en (a)-(d).

43. Un método para aumentar la actividad de AHAS resistente a herbicida en una planta que comprende transformar
una célula vegetal con una construccion polinucleotidica que comprende una secuencia de nucledtidos unida
operativamente con un promotor que conduce la expresion en una célula vegetal y regenerar una planta
transformada a partir de dicha célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucleétidos se selecciona
del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;

en donde la actividad de AHAS resistente a herbicida aumenta en dicha planta o al menos una parte de la misma, en
comparacién con una planta no transformada.

44. Un método para producir una planta resistente a herbicida que comprende transformar una célula vegetal con
una construccién polinucleotidica que comprende una secuencia de nucleétidos unida operativamente con un
promotor que conduce la expresion en una célula vegetal y regenerar una planta transformada a partir de dicha
célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucleétidos se selecciona del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;
(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
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(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;

en donde dicha planta transformada tiene resistencia aumentada a al menos un herbicida en relacién con la
resistencia de una planta no transformada a dicho herbicida.

45. El método de la reivindicacion 44, en donde dicho promotor se selecciona del grupo que consiste en promotores
constitutivos y promotores con preferencia tisular.

46. El método de la reivindicacion 44 o 45, en donde dicha construccién polinucleotidica comprende ademas una
secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

47. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-46, en donde la actividad de AHAS de dicha planta
transformada aumenta en relacién con una planta no transformada.

48. ElI método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-47, en donde dicho herbicida es una herbicida de
imidazolinona.

49. El método de la reivindicacion 48, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que
consiste en: acido [2-(4-isopropil-4-metil-5-0x0-2-]imidazolin-2-il)-nicotinico, acido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxilico, acido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotinico, acido 2-
(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotinico, acido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-
2-il)-5-metilnicotinico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo y [2-(4-
lisopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo.

50. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-47, en donde dicho herbicida es un herbicida de
sulfonilurea.

51. El método de la reivindicacion 50, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste
en: clorsulfurén, metilo de metsulfurén, metilo de sulfometurodn, etilo de clorimurdn, metilo de tifensulfurén, metilo de
tribenurén, metilo de bensulfurén, nicosulfurén, metilo de etametsulfurén, rimsulfurén, metilo de triflusulfurén,
triasulfurén, metilo de primisulfurén, cinosulfurén, amidosulfurén, fluzasulfurén, imazosulfurén, etilo de
pirazosulfurén, halosulfurén y mezclas de los mismos.

52. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-51, en donde dicha planta transformada es una
dicotiledonea o una monocotiledonea.

53. El método de la reivindicacion 52, en donde dicha dicotiledénea se selecciona del grupo que consiste en girasol,
soja, algodon, Brassica spp., tabaco, patata, remolacha azucarera, alfalfa, cartamo y cacahuete.

54. El método de la reivindicacion 52, en donde dicha monocotiledénea se selecciona del grupo que consiste en
trigo, arroz, maiz, cebada, centeno, avena, triticale, mijo y sorgo.

55. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-54, en donde dicha célula vegetal comprende resistencia
a al menos un herbicida, antes de dicha etapa de transformacion.

56. Un método para potenciar la tolerancia a herbicida en una planta tolerante a herbicida que comprende las etapas
de transformar una planta tolerante a herbicida con una construccion polinucleotidica que comprende una secuencia
de nucledtidos unida operativamente con un promotor que conduce la expresion en una célula vegetal y regenerar
una planta transformada a partir dicha célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucledtidos se
selecciona del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucleotidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucledtidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucién de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
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aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;

en donde la tolerancia a herbicida de dicha planta tolerante a herbicida aumenta en dicha planta en comparacién con
una planta tolerante a herbicida no transformada.

57. El método de la reivindicacién 56, en donde dicha planta tolerante a herbicida comprende una proteina de
AHASLA1 tolerante a herbicida, antes de dicha etapa de transformacion.

58. El método de la reivindicacion 56 o 57, en donde dicha planta tolerante no se ha modificado genéticamente para
expresar dicha proteina de AHASL1 tolerante a herbicida.

59. El método de la reivindicacion 56 o 57, en donde dicha planta tolerante se ha modificado genéticamente para
expresar dicha proteina de AHASL1 tolerante a herbicida.

60. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 56-59, en donde dicha planta tolerante a herbicida es una
planta tolerante a imidazolinona, antes de dicha etapa de transformacion.

61. Un método para seleccionar una célula vegetal transformada que comprende las etapas de:

transformar una célula vegetal con el vector de transformacion vegetal,

exponer dicha célula vegetal transformada a al menos un herbicida a una concentracion que inhibe el crecimiento
de una célula vegetal no transformada, e

identificar dicha célula vegetal transformada por su capacidad para crecer en presencia de dicho herbicida;

en donde dicho vector de transformacion vegetal comprende un gen marcador seleccionable que comprende un
promotor y una secuencia de nucleétidos unida operativamente, dicho promotor conduce la expresion en una
célula vegetal y dicha secuencia de nucledétidos se selecciona del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;

(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucleotidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la
SEQ ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la
alanina en la posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la
posicion de aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina,
arginina, isoleucina, glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posiciéon de aminoacido 548 o posicion
equivalente se sustituye con leucina y (iv) la serina en 627 o posicién equivalente se sustituye con
asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicion
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.

62. El método de la reivindicacion 61, en donde dicho herbicida es un herbicida de imidazolinona, un herbicida de
sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-
carboniltriazolinona o mezcla de los mismos.

63. El método de la reivindicacion 61 o 62, en donde dicho vector de transformacion vegetal comprende ademas al
menos un gen de interés.

64. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 61-63, que comprende ademas la etapa de generar una
planta transformada a partir de dicha célula vegetal transformada.

65. Un método para combatir malas hierbas en la proximidad de una planta transformada, comprendiendo dicho
método aplicar una cantidad eficaz de un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de
triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o
mezcla de los mismos a las malas hierbas y a la planta transformada, en donde dicha planta transformada tiene
mayor resistencia al herbicida de imidazolinona en comparacion con una planta no transformada, y la planta
transformada comprende en su genoma al menos un casete de expresion que comprende una secuencia de
nucledtidos unida operativamente a un promotor que conduce la expresion génica en una célula vegetal, dicha
secuencia de nucledtidos seleccionada del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 0 3;
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(b) una secuencia de nucleodtidos que codifica la secuencia de aminoacidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(c) una secuencia de nucleétidos que codifica una proteina variante que comprende actividad de AHAS
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteina variante ademas la secuencia de aminoacidos de la SEQ
ID NO: 2 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la
posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posicion de
aminoacido 171 o posicion equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina,
glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o posicidon equivalente se sustituye con
leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y

(d) un fragmento de la secuencia de nucleétidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posicion de aminoacido 179 o posicién
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.

66. El método de la reivindicacion 65, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que
consiste en: acido [2-(4-isopropil-4-metil-5-ox0-2-]imidazolin-2-il)nicotinico, acido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxilico, acido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotinico, acido 2-
(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotinico, acido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-
2-il)-5-metilnicotinico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo, [2-(4-
lisopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo, y mezcla de los mismos.

67. El método de la reivindicacion 65, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste
en: clorsulfurén, metilo de metsulfurén, metilo de sulfometurodn, etilo de clorimurdn, metilo de tifensulfurén, metilo de
tribenurén, metilo de bensulfurén, nicosulfurén, metilo de etametsulfurén, rimsulfurén, metilo de triflusulfurén,
triasulfurén, metilo de primisulfurén, cinosulfurén, amidosulfurén, fluzasulfurén, imazosulfurén, etilo de
pirazosulfurén, halosulfurén y mezclas de los mismos.

68. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 65-67, en donde dicha planta es una dicotiledénea o una
monocotiledonea.

69. El método de la reivindicacion 68, en donde dicha dicotileddnea se selecciona del grupo que consiste en girasol,
alfalfa, Brassica, soja, algodon, cartamo, cacahuete, tabaco, tomate y patata.

70. El método de la reivindicacion 68, en donde dicha monocotiledénea se selecciona del grupo que consiste en
trigo, triticale, maiz, arroz, sorgo, centeno y mijo y cebada.

71. Un polipéptido aislado que comprende una secuencia de aminoacidos seleccionada del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucledtidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;

(b) la secuencia de nucledtidos codificada por la secuencia de nucledtidos expuesta en las SEQ ID NO: 1 o 3;

(c) la secuencia de aminoacidos de la SEQ ID NO: 5 con al menos una sustitucion de aminoacido seleccionada
del grupo que consiste en (i) la alanina en la posicion de aminoacido 96 o posicion equivalente se sustituye con
treonina, (ii) la prolina en la posicion de aminoacido 171 o posicién equivalente se sustituye con alanina, treonina,
histidina, leucina, arginina, isoleucina, glutamina o serina, (iii) el triptéfano en la posicion de aminoacido 548 o
posicion equivalente se sustituye con leucina y (iv) la serina en 627 o posicion equivalente se sustituye con
asparagina, treonina o fenilalanina, en donde dicho polipéptido comprende actividad de AHAS resistente a
herbicida; y

(d) un fragmento de la secuencia de aminoacidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento
comprende actividad de AHAS resistente a herbicida y un aspartato o una valina en la posiciéon de aminoacido
179 o posicién equivalente.

72. Un método para producir una planta resistente a herbicida que comprende cruzar una primera planta que es
resistente a un herbicida con una segunda planta que no es resistente al herbicida, en donde la primera planta es la
planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13 y 29-40.

73. El método de la reivindicacién 72 que comprende ademas seleccionar una planta descendiente que es resistente
a herbicida.

74. Una planta resistente a herbicida producida por el método de la reivindicacién 72 o 73.

75. Una semilla de la planta de la reivindicaciéon 74, en donde dicha semilla comprende las caracteristicas
resistentes a herbicida de la primera planta.

76. Un método para aumentar la resistencia a herbicida de una planta que comprende cruzar una primera planta con
una segunda planta, en donde la primera planta es la planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-
40y 74.

77. El método de la reivindicacién 76 que comprende ademas seleccionar una planta descendiente que comprende
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mayor resistencia a herbicida en comparacion con la resistencia a herbicida de dicha segunda planta.
78. Una planta producida por el método de la reivindicacién 76 o 77.

79. Una semilla de la planta de la reivindicacion 78, en donde dicha semilla comprende la mayor resistencia a
herbicida.

80. Una semilla de la planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-40, 74 y 78, en donde dicha
semilla se trata con un herbicida inhibidor de AHAS.

81. La semilla de la reivindicacion 81, en donde dicho herbicida inhibidor de AHAS se selecciona del grupo que
consiste en un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un
herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o mezcla de los mismos.

82. Un método para combatir la vegetacion no deseada que comprende poner en contacto una semilla de la planta
de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-40, 74 y 78 antes de sembrar y/o después de la
pregerminacion con un herbicida inhibidor de AHAS.

83. El método de la reivindicacion 81, en donde dicho herbicida inhibidor de AHAS se selecciona del grupo que
consiste en un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un
herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o mezcla de los mismos.



SEQ ID NO:1
OsAHASLL .l
OsAHASL1 .2
OsAHASL]. .4
OsAHASL1.6
ZMAHASLL
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASLI.1
OsAHASL1 .2
OsAHASL1 .4
OsAHASL1.6
ZmAHASLL
2mAHAST2
OsAHASL2
ACAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHABL1 .1
OsAHASLI. 2
OsAHASL1 .4
OsAHABL1.6
ZmAHAST1
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHABL1.2
OsAHASL] .4
OsAHASLL .6
ZMAHAST1
ZmMAHASL2
OsAHASLZ2
AtAHASL

.

CCCACTCCET
CCCACTCCGT

P I

ATGEECGECGEGE

651

<. CCCAC
... .. CCCAC
CACCACCCAC
CACCACCCAC
GACAGCCGCC
GACAGCCG.C
CGCCTCACTC
CACCAARAC.C

701

CCGCCECCGC
CcCcaCcaecac
CCGCCECCal
CCGCCGECCal
CC@CcGeeae
TCACCGGECGC
TCACTGEECAEC
GGGECAAGTGC
TTCTCCCTCC

751

GTCTT.TCCC
GTCTT. TCCC
GTCTIT.TCCC
GTCCT.TCCC
GTCCT. TCCC
TTGeeC. .. .C
CTeEC. .. . .C
CGCQT. . .GC
CCGCCGCEGT
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....CCCARA
GCCRGETECC
GTC.CETGEGC

LR}

PR

CRACARCARC

LR

CATGGCTACG
CATGGCTACG
ATGGCTACG
CATG@GCTACG
CATGGCTACE
CGCRACCATG
CGCAACCATG
TCCGTCTCCG
ATCTCCTTCC

GACGGCCAAG
GACGGCCAAG
GACGGCCAAG
GACGGCCAAG
GACGGCCAAG
CACTACCGCT
CACTACCGCT
AACGECGACG
CATTCTCCCT

GCTCGAGGCC
GCTCGAGGCC
GCTCGAGGCC
GCTCGAGGCC
GCTCGEAGGCC
ACCCAGCECG
ACCCGECCBCG
ACCCGCGACA
ATCAAATCCA

10

kb b e om e e

CCCAGARACC

....... .o

ACCCTCCC
ACCCACCCCA

AQCGCCACGE
ACCGCCELEG
ACCECCaCas
ACCECCacae
ACCGCCGCaG
GCCACCGCCO
GCCACCGCCG
AC,@CCGCCE
TCCTCCARAT

ACCGGCCETA
ACCGGCCGTA
ACCGEGECCETA
ACCGGECCGTA
ACCGOCCGTA
ACGCCCAAGT
GCCCCCAAGE
CGACAGGGAT
ARACCCCARC

GG . GTGRAEGGE
GG . 8TGCGGG
GE . GTGEEGGEE
GG . GTGEGAG
GGE. ETGGGEG
cC.CTC...G
CC.CTC...G@
GC. CECCETC
GCTCTCCCTC

CTCGCCGCCa
CTCECCGCCE
AGCCCTCGECE
ARCCCTCGCG
ATGGCTGECCG
TCTTCTTCGA

CC. .GCBGCC
CC. .@leeec
CC. . GCeace
CC..@leace
CC..@reece
CC. .ACCGCC
CC. .GCCaCa
CTAAGCTGCC
CACCATTACC

AGAACCACCA
AGARACCACCA
AGAACCACCA
AGAACCACCA
AGAACCACCA
CGQAGGCGCCG
CGAGGCGECCa
CETCCACGCG
AAATCATCCT

CGECEECGET
CGGCGECGEGET
CGGCGEGECGEET
CGECGECRGT
CGGELGECGEET
CCGCGCCCAT
CCGCQCCCAT
CCACGCGCGA
CTCCATCTCC

coelceecec
CCECCECCGC
CCGCCTCCGA
CCGCCTCCEA
CCGCCECCEC
TCTCCTTICTC

700
GCCACCTTGT
GCCACCTTGT
GCCACCTTGT
GCCGCCCTGET
GCCGCCCTGT
GCCECCECae
TCTACCGCGC
CARACCGGGA
ARTCTCCAGA

750
GCGACACCAC
GCGACACCAC
GCGACACCARC
GCGACACCAC
GCGACACCAC
AGCCCACCAC
GGCGCACCTC
TGEGATGCTGEC
CCTCCTCCCE

80O
CAGGTGCTCG
CAGGTGCTCG
CRGGTACTCG
CAGGTGCTCG
CAGGTGCTCG
CAGETGECTCA
CAGGTGCTCA
GAGETGCTCG
GCCGTGCTCA



SEQ ID NO:1
OsAHASL1 .1
OsAHARD1 .2
Os2HASDL1 . 4
OsRAHASL1.6
ZmAHAST1
ZmMAHASLZ
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHAST1 .2
OsAHASLLI. 4
OsAHASL1 .6
ZmAHAST1
2mAHASLZ
OsAHASLZ2
AtAHASL

SEQ ID HO:1
OsAHASL1 .1
OsAHASL1.2
OsAHASL1. 4
OsAHASTI.é6
ZMAHASL1
ZmMAHASL2
OsAHASL2
ACAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHAST1.1
OsAHASLI.Z2
OsAHABLL.4
OsAHASL1. 6
ZmAHASLL
ZmAHASL2
OsAHASLZ
AtAHASL

QTaCaECacac
CCCGAAACAT

201

GGACATCCTC
QOACATCCTC
GGACATCCTC
GGACATCCTC
GGACATCCTC
CGACATCCTC
CEACATCCTC
GGACATCGTC
TGATATCCTC

951

CCTRACCCGGGE
CCTACCCGGEG
CCTACCCGERG
CCTACCCGEGG
CCTACCQGGE
CCTACCCCGG
CCTACCCCGG
AGTACCCGGG
CTTACCCTGG

1001

CCGETCATCA
CCGGTCATCA
CCGETCATCA
CCGGTCATCA
CCGGTCATCA
CCCGTCATCG
CCCGTCATCG
CCGGETCGATCC
TCCTCAATCC
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.GCTCCEECC
.GCTCCEECC
. GCTCCEECC
. BCTCCGECC
.GCTCCGGCC
. BCTACETCC
LGCTCCEECC
CEGETCCGGAC
TCATCTCCCG

GTGGAGGCGC
GTEGAGGCGC
GTGGAGGECGC
GTGEGAGGCGC
GTEGAGGCGC
GTCGRAGECTC
GTCGAGTLCC
GTCGAGGCGC
GTCGAAGCTT

CEGCaCeTCC
CEELCECETCC
CEGCGCETCC
CEGCECETCC
CEGECaCeTCeC
CGGCGCATCC
CGEGCRCETCC
CGGCGCGTCA
AQGTGCATCAR

CCAACCACCT
CCAACCACCT
CCAACCACCT
CCRACCACCT
CCRACCACCT
CCAACCACCT
CCAACCACCT
GCAACCACCT
GTAACGTCCT

11

FIGURA 1 (continuacion)

GTGEGGGECCE
GTGGGEGECCa
GTGGGEGCCE
GTEGEGEGCCE
GTGEGEEECCG
GTEEEECCCC
GTCEGGECCCT
GCGGGCGECCC
ATTCGCTCCA

TGCGAGCGGETG
TGGAGCGGETG
TGGAGCGGETG
TEGAGCEETG
TGEEAGCEGTd
TCGAGCGCTG
TCGAGCLGCTG
TGEAGCGETG
TAGAACGTCA

ATGGAGATCC
ATGGAGATCC
ATG3AGATCC
ATGGAGATCC
ATGGAGATCC
ATGGAGATCC
ATGGAGATCC
ATGGAGATCC
ATQGAGATTC

CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
CTTCCGCCAC
GCTCCGCCAC
TCCTCETCAC

GCCGAGCCCC
GCCGAGCCCC
GCCGAGCCCC
GCCGAGCCCC
GCCBAGCCCC
ARCGAGCCCC
ACCGEATCCCC
ATGGGGCAGC
GATCARACCCC

CGRCGETCRGC
CeeCeTCaaC
CBGECGTCAGC
CeECETCAGC
COGCETCAGC
TGGCETCCAT
CEGCETCCGL
CGECETCCGC
AGGCETAGARA

ACCAGGCGECT
ACCAGGCGCT
ACCAGGCGCT
ACCAGGCGCT
ACCAGGCOGCT
ACCAGGCACT
ACCAGGCACT
ACCAGGCGECT
ACCAAGCCTT

GAGCAGGAECE
GAGCAGGGCG
GAGCAGGEACG
GAGCAGGGECG
GAGCAGGGECE
GAACAAGGCG
GAGCRAGGGG
GAGCAGGGLEG
GAACRAGGAG

900
GCARGEGCEC
GCAAGGGCGC
GCAAGGECEC
GCRAGGGCGC
GCAAGGECGC
GCAAGGECTC
GCAAGGECGC
GGAAGGGCGC
GCAARGGCGC

950
GRCETGTTCG
GACGTGTTCG
GACGTGTTCG
GACGTGTTCG
GACGTATTCG
GACGTCTTCG
GACGTCTTCG
GACGTGTTCS
ACCGTATTCG

1600
GACGCGCTCC
GACQCGCTCC
QRCGCGCTCC
GRCGCGCTCC
GACGCGCTCC
CACCCQ@CTCC
CRCCCQCTCC
GACGCGGTCG
ARCCCGCTCT

1050
AGGCGTTCGC
RGGECETTCEC
BAGQECATTCGC
AGGCGETTCGC
AGGCGTTCGC
AGGCCTTCGC
RAGGCCTTTGC
AGACCTTCGC
GTATATTCGC



SEQ ID NO:1
OBAHASL1.1
OsAHASDL1.2
Os2HASL1 . 4
OsAHASLL. 6
ZmAHASL]
ZmAHASL2
OsRAHASL2
AtAHAST

SEQ ID MNO:1
OsAHASLI. 1
OsAHASL1. 2
OsAHASL] . 4
OsAHASLL .6
ZmAHASLI
ZMAHASL2
Oz AHAST.2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHAST1.1
OsAHASL1.2
OsAHASL1 .4
OsAHAST. 6
ZMABAST1
ZmMAHASLZ2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NG:1
OsAHASTL .1
OsAHASL1.2
OsAHASL].4
OsAHASL1.6
ZmAHAST:1
ZAHAST2
OsAHASL2
AtAHASL

1051

GGCGETCCCEGG
GGCETCCEGGE
GGCETCCGCE
GGCETCCEGG
GGCETCCEGG
CGCCTCCGECG
GGCCTCCGGC
GECATCCGEG
AGCAGAAGCA

1101

CCTCCGGCCT
CCTCCEGECCC
CCTCCGGCCC
CCTCCEGCCC
CCTCCBGCCC
CCTCCGGCCC
COTCCRECCC
CCTCCEECCC
CTTCAGGETCC

1151

CTCGACTCCG
CTCCACTCCG
CTCGACTCCG
CTCGACTCCG
CTCGACTCCG
CTCGACTCCG
CTCGATTCCG
CTCGACTCCG
TTAGATACGTG

1201

GATCGGCACC
GATCGGCACC
GATCGGCACC
GATCGGCACC
GATCGGCACC
GATTCGGCACC
GATTGGCACC
GATCGGCACC
GATTGGTACA

ES 26925

TACGCGCCCG
TACGCGCGCG
TACACGCECG
TACGCGCECG
TACGCGCGCG
TACGCGCGCT
TACGCGCGCT
TACACGCGCT
TACGCTCGAT

CEGEECAACT
CGEGEGGCAACC
CGGGGCARACC
CGGGGCAACC
CGGEGCAACC
CGECGECCACC
CeGRCGCCACC
GGECAECCACC
CGGAGCTACA

TCCCGATGGT
TCCCGATGGT
TCCCBATGGT
TCCCGATGEGT
TCCCGATEGT
TCCCCATGEGT
TCCCCATGGT
TCCCECTCET
TTCCTCTTGT

GACGRCTTCC
GACGCCTTCC
GACGCCTTCC
GACGQCTTCC
GACGCCTTCC
GACGCCTTTC
GACGCCTTCC
GACGCETTCC
GATGCGTTTC

12

94 T1

FIGURA 1 (continuacion)

CeTCCGaCCa
CGTCCGECCE
CETCCGRCCa
CeTCCaeCCa
COTCCGECCE
CCTCEEGECCE
CCTCGGECCE
CETCAEGEECa
CCTCAGGTAR

ARCCTCGTGT
AACCTCGETGET
AACCTCGTGT
AACCTCGETGT
ARCCTCQTGT
AACCTAGTCT
ARCCTTGETCT
AACCTCGTGET
ARTCTCGETTA

CGCCATCACG
CGCCATCACG
CGCCATCACG
CGCCATCACG
CGCCATCACG
CGCCATCACG
CGCCATCACSG
CGCCATCACG
AGCAATCACA

AGGAGACGCC
AGGAGRCGCC
AGGAGACGCC
AGGAGACGCC
AGGAGACGCC
AGGAGACGCC
AGGAGACGCC
AGGAGACGCC
AMGAGACTCC

CGTCEEGEAETC
CETCEEAEGETC
CGTCEEEETC
CGTCGGGETC
CETCOGGEGETC
CETTGECAETC
CETCEGCGETC
GCCEEECETC
ACCAGGTATC

CCGCBCTCGEC
CCECECTCGC
CCQCGCTCGC
CCBCECTCGC
CCECECTCGC
CTGCECTCGC
CCECECTCRC
CCGCECTCGC
GCEGATTAGC

GGCCAGGETCC
GECCRGETCC
GGCCAGGETLCC
GGCCAGGTLCC
GBCCAGGTCC
GGACAGGTGC
GGACAGGATGC
GGECAGGECCC
GGACAAGTCC

CATAGTCEAG
CATAGTCGAG
CATAGTCGAG
CATAGTCGAG
CATAGTCGAG
CATCGTCGAG
CATCGTCGAG
CATCGTCGAG
GATTGTTGAG

1100
TECETCGCCA
TGCETCGCCA
TGCETCGCCA
TGCGTCGCCA
TECITCGCCA
TGCATCGCCA
TGCATCGCCA
TGCGTCGCCA
TGTATAGCCA

1150
CGACGCGCTG
CEACGCGCTE
CGARCGCGCTG
CGACGCGCTG
CGACGCGCTE
AGACGCATTG
CEACGCGCTE
CGACGCCCAC
CGATACGTTG

1200
CCCQCCGCAT
CCCECCBCAT
CCCGCCGCAT
CCCGCCGCAT
CCCQCCGCAT
CQCGACGCAT
CGCQACGCAT
CGCRCCGCAT
CTCETCGTAT

1250
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
GTCACCCGCT
TTCACCCGCT
GTARCGCGTT



SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASLL. 2
OsAHASL1 .4
OsAHASLL. 6
ZmAHASTL.1
ZmAHASLZ
OsAHASL2
ALAHAST,

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASL1.2
OsAHASL1.4
OsAHASL1 .6
ZMAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASL2
ACAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASL1.2
OsAHASL1. 4
OsAHASL1.6
2MAHASL1
ZmAHASLZ
OsAHAST.2
ACAHAST

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OSAHASLI .2
OsAHASL1 . 4
OsAHASLL. 6
ZmAHASL1
ZMAHASL2
Os2HASLZ
AEAHAST

1251

CCATCACCARA
CCATCACCAA
CCATCACCAR
CCATCACCAA
CCATCACCAA
CCATCACCAA
CCATCACCAR
CCATCACCAA
CGATTACGRR

1301

GTCATACAGG
GTCATACAGGE
GTCATACAGG
GTCATACAGG
GTCATACAGG
GTCOTGCAGG
GTCGTGCAGG
GTCATCAACG
ATTATTGAGG

1351

GCTGEETCGAC
GCTGGTCGAC
GCTGGTCGAC
GBCTGGATCGAC
GCTGGTCGAC
GCTTGTTGAC
GCTTGTCGAC
GCTCGTCGAC
TTTGGTTGAT

1401

GGGACACCTC
GGEACACCTC
GGGACACCTC
GGGACACCTC
GGEACACCTC
GGGACACGCC
GEGACAAGCC
GGGACGCECC
GGGAACAGGC

ES 2692 594 T1

GCACAATTAC
GCACAATTAC
GCACAATTAC
GCACAATTAC
GCACAATTAC
GCACAACTAC
GCACARACTAC
GCACAACTAC
GCATAACTAT

AAGCCTTCTT
AAGCCTTCTT
AAGCCTTCTT
AAGCCTTCTT
ARGCCTTCTT
AGGCCTTCTT
AGGCTTTCTT
AGGCCTTCTT
AAGCTTTCTT

ATCCCCAAGG
ATCCCCRAAGG
ATCCCCAAGG
ATCCCCAAGG
ATCCCCAAGG
ATCCCCARGG
ATCCCCRAGG
ATCCCCRRAGC
GTTCCTAAAG

GATGAATCTA
GATGAATCTA
GATGAATCTA
GATGAATCTA
GATGAATCTA
CATQAGTCTG
CATQAGTCTG
GATGCGCCTC
TATGAGLTTA

FIGURA 1 (continuacion)

CTTGTCCTTG
CTTGTCCTTG
CTTGTCCTTG
CTTATCCTTG
CTTGTCCTTG
CTGGTCCTCG
CTGGTCCTCG
CTAATCCTCG
CTTGTGATGG

CCTCGCGTCC
CCTCGCETCC
cercacaTee
CCTCGCGTCC
CCTCGCGETCC
CCTCGCATCC
CCTCGCCTCC
CCTCECGTCC
TTTAGCTACT

ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCA
ACATCCAGCR
ATATTCAACA

CCEEGETACA
CCGGGGTACA
CCOGAGTACA
CCAGGGTACA
CCAGGGTACA
CCTGGGTACA
CCTGGATACA
CCEEGETACA
CCTGGTTATA

13

ATGTGEGAGGA
ATGTGCAGGA
ATGTGEGAGGA
ATGTGGAGGA
ATGTGGAGGA
ACGTCGACCA
ACGTCGACGA
ACGTCGACGA
ATGTTGAAGA

TCGEGECCATC
TCGEEECCATC
TCGEGECCGETC
TCGERECCATC
TCGGGCCGTC
TCTEGTCGECC
TCTGETCGAC
ACGGETCGCC
TCTGGTAGAC

GCAGATGECT
GCAGATGGECT
GCAGATGGCT
GCAGATGGECC
GCAGATGGCC
GCAGATGGECG
GCAGATGGCG
GCAGATGGCC
LCAGCTTGCG

TTGCACGCCT
TTECACGCCT
TTGCACGCCT
TCGECACGCCT
TCGCACGCCT
TCGCGCGCCT
TTGCECECCT
TCTCCCEGCT
TGTCTARGGAT

1300
CATCCCCCGC
CATCCCCCGC
CATCCCCCGC
CATCCCCCEC
CATCCCCCGC
CATCCCCCGEC
CATCCCCCGC
CATCCCCCGC
TATCCCTAGG

1350
CTGGCCCGET
CTGECCCGEET
CTGECCCGAET
CTGECCUGGET
CTGGCCCAGT
CEEEECCEaET
CEEGEGECCEET
CCGGECCCEGT
CTEGACCTGT

1400
GTGCCAGTCT
GTGCCAGTCT
GTGCCAGTCT
GTGCCGGTCT
GTGCCGGETCT
GTGCCGGCCT
GTGCCTETCT
GTGCCGTCCT
ATTCCTARTT

14590
GCCCRAGCCA
GCCCAAGCCA
GCCCAAGCCA
GCCCARAGCCA
GCCCAAGCCA
TCCCARGCCT
TCCCARGCCC
GCCQAAGCCG
GCCTRARCCT



SEQ ID NO:1
OsAHASLI.1
OsAHASL1.2
OsAHASLI . 4
OsAHASL1 .6
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHAST,

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
CsAHASL1. 2
OsAHASL1. 4
OsAHASL1.6
ZMAHASL]
2mAHASL2
OsAHASL2
AtAHASTL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
Os2AHASL1.2
OsAHASLL .4
OsAHASL1.6
ZmMAHAST],
ZMAHAST2
OsAHASL2
AtAHAST

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHAEBL1.Z2
OsAHASD1 .4
OsAHASL1.6
ZmAHASL]
ZmAHAST,2
OsAHASL2
AtAHAST

1451

CCCGCGACAG
CCCGCGACAG
CCCGCGACAG
CCCGCGACAG
CCCGCGACAG
CCCGCGACTG
CCTGCGACTE
CCEGECCGCCA
CCGGAAGATT

1501

GCGCCCGATT
GCGECCCGATT
GCGCCCGATT
GCGCCCGATT
GCGCCCGATT
GCGCCCTAETT
GCGCCCTGTT
GAGGECCCGETC
GAAGCCTGTG

1551

TGCGCCAETT
TGCGCCGETT
TGCGCCGETT
TGCGCTGGTT
TGCGCTAETT
TETGCCGCTT
TGCGACGCTT
TECGGCGCTT
TEGATAGGTT

1601

GGCCTCGGCA
GGCCTCGGCA
GGCCTCGGCA
GGCCTCGGCA
GOCCTCGECA
GECCTTGGCA
GGCCTCAGCA
GGCATCGGGA
GGEGCTGEEGAT

ES 26925

AATTGECTTGA
AATTGCTTGA
AATTGCTTGA
AATTGCTTGA
AATTGCTTGA
BATTTCTTGA
AGTTGCTTGA
ACCTGCTCGA
CTCATTTGGA

CTCTATGTCG
CTCTATGTCG
CTCTATGTCG
CTCTATETCG
CTCTATGTCG
CTTTATGETTG
CTTTATGETTG
CTCTACGTCG
TTGTATGTTG

TGTTGAGCTG
TGTTGAGCTG
TETTGAGCTG
TETTGAGCTG
TETTGAGCTG
TGTGGAGTTG
TGETGGAGCTS
CGTGGAGCTG
TETTGAGCTT

ATTTCCCCAG
ATTTCCCCAG
ATTTCCCCAG
ATTTCCCCAG
ATTTCCCCAG
ACTTCCCCAG
ACTTCCCCAG
ACTTCCCCAG
CTTATCCTTG

14

94 T1

FIGURA 1 (continuacion)

GCAGGTCTTG
GCAGGTCTTE
GCAGGTCTTG
GCAGGTCTTG
GCRGGETCITE
GCAGETGCTG
GCAGGETECTG
CGAAGTCATC
GCAGATTGTT

GTGEGTGGCTG
GTGETGGCTG
GTEETGGCTA
GTGGTGGCTG
GTGGTGGCTG
GCAGTGGCTG
GCGETGGCTG
GCGGCGGETE
GTGETGGTTG

ACCGGCATCC
ACCGGCATCC
ACCGGCATCC
ACTGGTATCC
ACTGGATATCC
ACTGGAATCC
ACTGGAATCC
ACGGECATCC
ACGGGGATCC

TGATGATCCG
TGATGATCCG
TG@ATGATCCG
TGACGACCCG
TGACGACCCG
CGACGACCCA
CGACGACCCA
CGACGARCCCE
TGATGATGAG

CETCTGGTTG
CETCTGGTTG
CGTCTGGTTG
CETCTGGTTG
CETCTEETTG
CGTCTTGTTG
CGTCTTGTTG
CGCCTCGTCG
AGGTTGATTT

CTCTECATCT
CTCTECATCT
CTCTGCATCT
CTCTGCATCT
CTCTGACATCT
TGCAGCATCA
CGCAGCATCT
CTCCGCGTCG
TTTGAATTCT

CAGTTACAAC
CAGTTACAAC
CAGTTACAAC
CAGTTACRAC
CAGTTACAAC
CAGTCACBRAC
CGETCACAAC
CGGETGACGAC
CTGTTGCCAG

TTGTCCCTGC
TTGTCCCTGC
TTGTCCCTGC
TTGTCCCTEC
TTETCCCTGEC
CTGTCACTGC
CTETCTCTGC
CTCTCGCTGC
TTGTCGTTAC

1500
GCGAGTCACG
GCGAGTCALG
GCGAGTCACG
GCCGAGTCACG
GCERGTCACG
GTGAATCACG
GTGAATCCCG
GCGACGCCGA
CTGAGTCTAA

1550
GGTGATGAAT
GGETGATGAAT
GGTGATGAAT
GGTGACGAAT
GGTGACGAAT
GETGAGGAGT
GGTGAGGAGT
GGCTACGAGC
AGCGATGAAT

1600
CACTCTGATG
CACTCTGATG
CACTCTGATG
CACTCTGATG
CACTCTGATG
TACTCTTATG
TACTCTTATG
CACCCTCATG
TACGTTGATGE

1650
GCATECTTGG
GCATGCTTCG
GCATGCTTGG
GCATGCTTGEG
GCATGCTTGG
GCATGCTTGG
GCATGCTAGG
GGATGCTCGG
ATATGCTTGG



SEQ ID NO:1
OsAHASL. 1
OsAHASL1.2
OsAHASLL. 4
OsAHASL1.6
ZMAEASL]
ZmAHASL2
CsAHASL2
AtAHAST

S8EQ IBE NO:1
OsAHASLI.1
OsSAHASL1, 2
OsAHASL1.4
OsAHASLL1.6
ZmAHASL1
2MAHASL2
OsAHABLZ
AEAHAST

SEQ ID NO:1
OSAHASL1.1
OSAHASL1.2
OSAHASL1.4
COsAHASL1. 6
ZmMAHASLL
ZMAHAST2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHAELL .1
OsAHASTL .2
OsAHASD1 . 4
OsAHASL1 .6
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASLZ
AEAHAST

1651

GATGCATGEGC
GATGCRTGGC
GATGCATGGC
GATGCRATGGC
GATGCATGEGC
TATGCATGGC
TATGCATGGC
GATGCATGGC
AATGCATGGG

1701

TGCTTGCATT
TGCTTGCATT
TGCTTGCATT
TGCTTGCGTT
TGCTTECETT
TGCTTGCATT
TGCTTGCACT
TCCTCGCGECT
TGTTEGCETT

1751

GCTTTTGCAA
GCTTTTGECAA
GCTTTTGECAA
GCTTTTGCAA
GCTTTTGCAA
GCTTTTGCAG
GCTTTTGCAA
GCGTTCGCGA
GCTTTTGCTA

1801

GATTGGAAAG
GATTGGARAG
GATTGGAAAG
GATTGGARAG
GATTGGAAAG
GATTGGCAAG
GATTGGCAAG
GCTCGGGAAG
GATTGGGAAG

ES 2692 594 T1

ACGGTGTACG
ACGGTGTACG
ACGUETGTACG
ACGGTGTACG
ACGGTGTALG
ACAGTGTATG
ACGOTGTATG
ACTGTGTACG
ACGGETGTATGC

TGGCGTGCGE
TGEGCETECEGE
TGGCATECGGE
TGEGETGETGCGE
TGOTGETGCGE
TEGTETGCGEGE
TGEOTGTGCGE
CEECETGCGC
TEEEETGAGE

GCAGGGECCAA
GCAGGGCCAA
GCAGGGCCAA
GCAGGGCCAA
GCAGEGCCARA
GCAGAGCTAA
GCAGGGCTAA
GCAGQGCCAA
CGTAGGGCTARA

ARCAAGCAAC
AACAAGCAAC
AACAAGCAMNC
ARCARGCARAC
AACAAGCAAC
AACAAGCAGC
BAACRAGCAGC
AACAAGCAGC
AATARAGACTC

15

FIGURA 1 (continuacion)

CAAATTATGC
CAAATTATGC
CARATTATGC
CABATTATGEC
CAARATTATGC
CABRATTATGC
CAAATTATGC
CCAACTACGC
CGAATTACGC

TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTTGATGATC
TTCGACGACC
TTTGATGATC

GATTETGCAC
GATTGTGCAC
GATTGTSCAC
GATTGTGCAC
GATTGTGCAC
GATTGTGCAC
GATTGTGCAC
GATCGTGCAC
GATTGTTCAT

CACATGTGTC
CACATGTGETC
CACATGTGTC
CACATGTGTC
CACATGTGTC
CACATGTGTC
CRCATGTGTC
CGCACGTCTC
CTCATGTGTC

GGTGGATAAG
GGTGGATAARG
GGTGGATAAG
CGTGGATAAG
CGTGGATAAG
AGTGGATAAG
AGTGEATARLG
CGTCGACAAC
TGTGRAGCAT

GTGTGACAGS
GTGETGACAGE
GTGETGACAGG
GTGTCACAGG
GTGTGACAGG
GTGTGACAGG
GTGTGACAGG
GCETCACCGE
GCGTCACGGG

ATTGACATTG
ATTGACATTG
ATTGACATTG
ATTGACATTG
ATTGACATTG
ATTGATATTG
GTTGATATTG
GTCQRACATCG
ATTGATATTS

AATTTGECGCR
AATTTGCGCA
ARTTTQCGCA
AATTTGCGCA
AATTTGCGCA
CATCTGTGCA
CATCTGTGCA
CATCTGCECC
TETETGTEGT

1700
GCTGACCTGET
GCTGACCTGET
GCTGACCTGT
GCTGACCTGT
GCTGACCTGT
GCCGATCTST
GCCGATCTGET
GCCGACCTCC
AGTGATTTGT

1750
GAMAATTGAS
GARAAATTGAG
GAAAATTGAG
CAARATTGAG
GAAAATTGAG
GARARTTGAG
GAAGATTGAG
CRARGTCGAG
TAAGCTTGAG

1500
ATCCAGCGGA
ATCCAGCGGA
ATCCAGCGGA
ATCCAGCAGA
ATCCAGCAGA
ATCCTGCTGA
ATCCGGECTGA
ACCCGTCGGA
ACTCTGCTGA

1850
GATGTTAAGC
GATGTTAAGC
GATGTTAAGC
CATGTTARAGC
GATGTTAAGC
GATGTTAAGC
GATGTTARGC
GACGTCAAGC
GAT@TCARGC



SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASL1.2
OsAHASL1 . 4
OsAHASLI.6
ZMAHASTT
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASLL. 1
OsAHASLL .2
OsAHASLD1 . 4
OsAHASLL. &
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASLZ
AtAHAST

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASL1 .2
OsAHASL] . 4
OsAHASL1 .6
ZMAHASL1
ZMAHASTL2
OsAHASLZ
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASLI, 1
QOsBHASL1. 2
OsAHASLL ., 4
OgBAHASLL. 6
ZmAHASLI
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

i851

TTGCTTTACA
TTGCTTTACA
TTGCTTTACAR
TTGCTTTACA
TTGCITTACE
TTGCTTTGCA
TTGCTTTGCA
TCECCCTGCR
TGGCTTTGCA

1901

ACAAGTT. ..
ACAAGTT. ..
ACAAGTT. ..
ACAAGTT. ..
ACAAGTT. ..
ARGAGCT. ..
ARGAGCT. ..
GCGECGCARGA
TTAAGCT. ..

1951

GAAGAGGGAC
GAAGAGGGAG
GAAGAGGGAG
GAAGAGGGAG
GAAGAGGGAG
ARAGAGGGAG
GAAGAGGGAA
GAAGGTCGAG
GAAACAGAAG

2001

CGCAATATGC
CGCAATATGC
CECAATATGC
CGCAATATGC
CGCAATATGC
CACAATATGC
CACAATATGC
CECAGTACGC
CACAGTATGC

ES 2692 594 T1

GGGCTTGAAT
GGGCTTGAAT
GEGCTTGAAT
GGGCTTGAAT
GGGCTTGAAT
GGGCATGAAT
GGGCATGAAT
GGGCATGRAC
AGGGATGAAT

. . CTE.ATTT
. LCTE.ATTT
. . CTG.ATTT
.. CTG.ATTT
. CTG.ATTT
.. TTG.ACTT
.. TTG . ACTT
ACCTCGATTT
...TG.ATTT

TTTCCTCTGG
TTTCCTCTGG
TTTCCTCTGG
TTTCCTCTGG
TTTCCTCTGE
TTTCCCCTTG
TTCCCCCTTGE
TTCCCACTGG
TTTCCGTTGA

TATTCAGGTG
TATTCAGGETG
TATTCAGGTG
CATTCAGGTG
CATTCAGGTG
TATTCAGGTT
TATTCAGGTT
CATCCAGGETG
GATTAAGGTC

FIGURA 1 (continuacion)

GCTCTGCTAG
GCTCTGCTAG
GCTCTGCTAG
GCTCTGCTAC
GCTCTGCTAC
ACTCTTCTGG
GCTCTTCTTG
GCGATGCTGGE
ARAGGTTCTTG

TAGTGCETGG
TAGTGCGTGG
TAGTGCCTCG
TAGTGCATGG
TAGTGCATGEG
CGECTCATGG
TGGCTCATGEG
CAGCGECETEG
TGGAGTTTGG

GGTACAAGAC
GGTACAAGAC
GETACAACGAC
GGTACARAMC
GGTACABRAAC
GATATAAAAT
GGTATAAAAC
GCTACAGAAC
GCTTTAAGAC

CTGGATGARGC
CTGGATGAGC
CTGGATGAGC
CTGGATGRGC
CTEGATGAGC
CTTGATGAGT
CTTGATGAGC
CTCGACGAGG
CTTGATGAGT

16

ACCA...GAG
ACCA...GAG
ACCA...GAG
AACA. . . GAG
AACA...GAG
AAGG. . L AAG
RAAGG, . .RAG
AAGAACAGAG
AGAA.CCGAG

CACAATGAGT
CACAATGAGT
CACAATGAGT
CACAATGAGT
CACAATGAGT
CATGATGAAT
AACGATGAGT
CGCTCGGAGC
AGGAATGAGT

TTTTGGTGAR
TTTTGGTGAA
TTTTGGTGAA
TTTTGGTGAA
TTTTGGTGAA
CTTCAATGAG
ATCTAATGAG
GTTCGGCGAG
GTTTGGGGRA

TGACGAAAGG
TGACGAARGGE
TGACGAAAGS
TCACQARAGG
TGACGAAAGE
TGACGAAGCG
TGRCGARAGG
TCACCAACGG
TGACTGATGG

1200
CACAACAAAG
CACAACARMAG
CACAACAAARG
CACAACAAAG
CACAACAAAG
CACATCAAMG
CACATCABAG
CGCCECCEC
CTGAGGAGC.

1956
TGGACCAGCA
TGGACCAGCA
TGGACCAGCA
TGGACCAGCA
TGGACCAGCA
TGGATCAGCA
TGGATCAGCA
TGGAGAAGAA
TGAACGTACA

20060
GAGATCCCAC
GAGATCCCAC
GAGATCCCAC
GAGATCCCAC
GAGATCCCAC
GAAATCCAGC
GAGATCCAGC
GAGATCCCGC
GCTATTCCTC

2050
GGREGCAATC
GGAGGCARATC
GGRAGGCAATC
TGAGGCRATC
TGAGGCAATC
GGAGGCCATC
CGAGGCCATC
GGAGGCCATC
ARARGCCATA



SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASLL .2
CsAHASL1.4
OsAHASLI . &
ZmAHASL.]
ZmAHASLZ2
OsAHASLZ
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASD1 .1
OsAHASLI.2
OsAHASL1. 4
OsAHASD1 .6
ZmAHASL
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NGC:1
OsAHASLL. 1
OsAHASL1.2
OsAHASLL. 4
" OsAHASL1.6
ZMAHASL1
ZmMAHASL2
OsAHASL2
AtAHAST

SEQ ID NO:1l
OsAHASL1 .1
OsAHASL1.2
OsAHASLY . 4
OsAHASL1.6
ZmAHASD1
ZmMAHASL?2
OsAHASL2
ACAHASL

ES 2692 594 T1

FIGURA 1 (continuacion)

2051

ATCGCTACTG
ATCGCTACTG
ATCGCTACTG
ATCGCTACTG
ATCGCTACTG
ATTGCCACAG
ATCGEGCACRG
GTCECCALEG
ATARGTACTG

2101

CTACAAGCGG
CTACAAGCGG
CTACARGQCGG
CTACRRGCGG
CTACRAGCGGE
TTACAAGCGG
TTACARGCGG
CTACAGGAGS
TTACAAGRAG

2151

GATTTGGGCT
GATTTGGEGCT
GATTTGGGCT
GATTTGEGCT
GATTTGGGCT
GATTTGGTTT
GATTTGGTTIT
GCTTCGEGCCT
GTTTTGGACT

2201

ACAGTTGCTTS
ACAGTTGTITG
ACAGTTGTTC
RACAGTTGTTG
ACAGTTGTTG
ACTGTTGETTG
ACTGTTGTTG
ACCETGGTCG
ATAGTTCTGG

GTETTGEACA
GTATTGGACA
GTGTTGGACA
GTGTTGEGCA
GTGTTGGGCA
GTGTTGGGCA
GTGTTGGGECA
GOGTCGGEGCA
GTETCGGECA

CCACGGCAGT
CCACGGCAGT
CCACGGCAGT
CCACGGCAGT
CCRACGCCAGT
CCAAGGCAGT
CCAAGCCAGT
CCCAGGCAGT
CCAAGGCAGT

GCCTGCTGCA
GCCTGCTGCA
GCCTGCTGCA
GCCTGCTQCA
GCCTCGCTGCA
GCCRGCTGECT
GCCEGCTGCT
GCCTGCCGLC
TCCTGCTECC

ATATTGATGG
ATATTGATGG
ATATTGATGG
ATATTGATGG
ATATTGATGG
ACATCGACGG
ACATCGATGGE
ACATCGACGG
ATATTGACGG

17

GCACCAGATG
GCACCAGATG
GCACCAGATG
GCACCAGATG
GCACCACGATG
QCACCAGATG
GCACCAGATG
GCACCAGATG
ACATCARAATG

GGCTETCTTC
GGCTGTCTTC
GGCTGETCTTC
GGCTGETCTTC
GGCTGTCTTC
GGCTGTCTTC
GETTGTCTTC
GGCTCTCGTC
GGCTATCATC

GCTGETGCTT
GCTGGETGCTT
GCTGGTGCTT
GCTEETGCTT
GCTGGTGCTT
GCTGGTGOTG
GCTGETGCTT
GCCGEGCECCG
ATTEGAGCET

GGATGGTAGC
GGATGGTAGC
GGEATGGTAGC
GGATGGETAGC
GGATGGTAGC
AGATGGETAGC
AGATGGTAGC
CGACGGCAGC
AGATGGRAGC

TGGECEGCAC
TGGEGCEGCALC
TEEGCEGECAC
TGEEGCGGCAC
TGEGCGGCAC
TGGEGCGGCAC
TGGGCEGTAC
TGEQCCACGC
TEEACEECEC

GGCTRETCTG
GGCTGGTCTG
GGCTGETCTG
GGCTGGETCTG
GECTGETCTG
AGCTAEQTCTT
AGCTGGTCTT
CECCGEGECTS
AGGAGGCCTT

CTGTGGECTAA
CTGTGGCTAA
CTGTGGCTAA
CTGTGGCTAA
CTETGGCTAR
CTGTGGCCAR
CTGTEGECCAA
CGETGGCCAAR
CIGTTGCTAR

TTCCTCATGA
TTCCTCATGA
TTCCTCATGA
TTCCTCATGA
TTCCTCATGA
TTCCTCATGA
TTTCTCATGA
CTCCTGATGA
TTTATAATGA

2100
AATATTACAC
AATATTACAC
AATATTACAC
AATATTACAC
AATATTACAC
AGTATTACAC
AGTACTACAC
AGCACTACAC
AGTTCTACAR

2150
GGCECAATGE
GGCGCAATGG
GGCGCAATGG
GGCGCARATGG
GGCGCAATGG
GGGEECTATGSE
GGGGCTATGG
GECGCCATGG
GGAGCTATGG

2200
CCCAGGTGTC
CCCAGGTETC
CCCAGGTGTC
CCCAGGTGATC
CCCAGGTGTC
CCCAGGTGTC
CCCAGGIGTT
CCCBGGCGCC
CCCTGATGCA

2250
ACATTCAGGA
ACATTCAGGA
ACATTCAGGA
ACATTCAGGA
ACATTCAGGA
ACATTCAGGA
ACGTTCAGGA
ACATCCAGGA
ATGTGCAAGA



SEQ I NO:1
OsAHASL1.1
OsAHASLI1.2
OsAHASLL .4
OsAHAEL1.6
ZmAHAST1
ZmAHAST2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1. 1
OsAHASD] .2
OsAHASL1.4
OsAHASL1.6
ZMAHAST1
ZmMAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHAST,] .1
OsAHASL:1.2
OsAHASLL .4
OsAHASL1.6
ZMAHASLI
ZmMAHASTL2
OsAHAST2
AtAHASL

SEQ ID NO:1l
OsAHASD1.1
OsAHASLL.2
OsAHASL1 . 4
OsAHASL1.6
ZmAHASL1
ZAHASLZ
OsAHASLZ
ACAHASL

2251

GTTGEGECATTG
GTTGGECATTG
GTTGGCATTG
GCTGGECATTG
GCTGECATTGE
GCTAGCTATG
GCTAGCTATG
GCTCGCCATG
GCTGGCCACA

2301

ACARACCARBCA
ACRACCARCA
ACAACCARCA
ACAACCAACA
ACAACCAACA
ACRACCAGCA
ACAACCAGCA
ACAACCAGCA
ACAARCCAGCA

2351

GCRAATAGGG
GCAAMATAGGG
GCAAATAGGG
GCEAATAGGG
GCGAATAGGG
GCCAATAGAG
GCCAACAGAG
GCCAACAGGG
GCTAACCGAG

2401

TGAGATATAT
TGAGATATAT
TGAGATATAT
CGAGATATAT
CGAGATATAT
TGAGATATAT
TGAGATATAT
CQAGGTGTAC
CGAGATATTC
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ATCCGCATTG
ATCCGCATTG
ATCCGCATTG
ATCCGCATTG
ATCCGCATTG
ATCCGTATTG
ATCCGARATTG
GTCCGCETCG
ATCCGTGTAG

TTTGGGTATE
TTTGGETATG
TTTGGCTATE
TTTGGGTATE
TTTEGETATE
CCTCGGGATG
CCTEGGGATE
CCTGGGCATG
TCTTGGCATG

CGCATACATA
CGCATACATA
CGCATACATA
CGCATACATA
CGCATACATA
CACACACATT
CGCACACATA
CECACACCTA
CTCACACATT

CCAGATTTTG
CCAGATTTTG
CCAGATTTTG
CCAGATTTTG
CCAGATTTTG
CCAGATTTTG
CCAGQGATTTCG
CCGGACTTCG
CCGALCATGT

18

FIGURA 1 (continuacion)

AGAACCTCCC
AGRACCTCCC
AGAACCTCCC
AGAACCTCCC
AGRACCTCCC
AGAACCTCCC
AGAACCTCCC
AGGACCTGCC
AGCAACTTCC

GTTGTGCAAT
GTTGTGCAAT
GTTATGCAAT
GTGGTGCAAT
GTGGTGCAAT
GTGGTGCAGT
GTEGTGCAGT
GTGGTGCAGT
GTTATGCAAT

CTTGGGCAAC
CTTGGECAAC
CTTGGGCARAC
CTTGGGCAAC
CTTGGGCAAC
CTTGGGARAC
CTTGGGARAC
CCTCGGECAAC
TCTCGGGGAT

TGACTATTGC
TGACTATTGEC
TGACTATTGC
TGACTATTGC
TGACTATTGC
TGECAATTGC
TGACGATCGC
TGACGATCGC
TECTEITIGC

GGETGRAGGTG
GCOTGAAGGTG
GGTGRAAGGETG
TGETGAACGGETG
TETGAAGGTG
BAGTCAAGETC
GGTEAAGGETC
GGTGAAGGTG
AGTGAARGATA

GEGAGGATAG
GOGAGGATAG
GGGAGGATAG
GGGAGGATAG
TGGAGGATAG
GGGAGGACAG
GGGAGGACAG
GGGAGGACAG
GGGAAGATCG

cCEa. . ...,
CCAG......
CCGECGGCGEA
CCGGE. . ....

TAAAGGGETTC
TAARAGGETTC
TARAGGETTC
TARGGGETTC
TAAGGGETTIC
TARAGGGETTC
CAARGGGETTC
CGGAGGCTTC
BGCAGCTTGC

2300
ATGETGTTGA
ATGETGTTGA
ATGETGTTCA
ATGATGTTCA
ATGETGITCGA
TTTGTGSCTAA
TTTETGCTAA
ATGGTGCTGA
CTCTTATTAA

2350
GTTTTACARG
GTTTTACAAG
GTTTTACAAG
GTTTTACAAG
GTTTTACARG
GTTCTATARG
GTTCTATARG
GTTCTACQAC
GTTCTACAAG

2400
AATGTGAGAG
AATGTGAGAG
BATGTGAGAG
AATGTGAGAG
AATGTGAGAG
AGRACGARAG
AGAATGARAG
ACGGCGECAG
CTCAGGAGGA

2450
AATATTCCTG
AATATTCCTG
AATATTCCTG
ARTATTCCTG
AATATTCCTG
AACATTCCAG
AACATTCCAG
GECATCCCEG
GGGATTCCAG



SEQ ID NC:1
OsAHASL1.1
OsAHAEL1 .2
OsSAHASLL. 4
OsAHABL1.6
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASLZ
AtAHASL

SEQ IP NO:1
OsAHASLI.1
OsAHASL1.2
OsAHASLL. 4
OgAHASL1.6
ZmAHAST]
2MAHASLZ
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID HO:1
OsAHASLL.1
OsAHASL]1 .2
OsAHASLL1 . 4
OsAHASL1 .6
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASLZ2
ACAHASL

SEQ ID NO:1
OsAHASL1.1
OsAHAST1.2
OsAHASL1.4
OsBHASL1.6&
ZmAHASL1
ZMAHASL2
OCsAHRSIZ
AtAHASL

2451

CAGTCCGETET
CAGTCCOTGT
CAGTCCQETCT
CAGTCCGETGT
CAGTCCGETGT
CAGTCCGTGT
CGETCCETGT
CEACCCGECET
CGGCGAGGET

2501

CTCGATACCC
CTCGATACCC
CTCGATACCC
CTCEAGACTC
CTCGAGRCTC
CTTGAGGCTC
CTCGAGRCTC
ATGECGECEC
CTGGATACAC

2551

GCATGTGCTC
GCATGTGCTG
GCATGTGCTG
GCATATGCTG
GCATGTGCTG
GCATGTGTTG
GCATGTGTTG
GCACGTGCTG
ACATGTGTTG

2601

TGGATGGTGA
TGGATGGTGA
TGGATGETGA
TGEATGGTGA
TGGATGGETGA
TGGEATGETGA
TCGATGETGA
TCGACGGTGA
CGGAAGGAGR
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AACAARGAMG
ARCAAAGARG
AACRAADGAAG
AACARDGAAG
AACARDGAAG
GACAARAGAAG
GACAAAGAAG
GACGAGGAAG
GACAARGARDL

CAGGGCCATA
CRGGGCCATA
CAGGGCCATA
CAGGGCCATA
CAGGGCCATA
CAGGGCCGTA
CRGGGCCGTA
CGEGGECCGTA
CAGGACCTTA

CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCTATGATCC
CCGATGATCC
CCGATGATCC

TGGCAGGACT
TGECAGGACT
TGECAGGACT
TGECAGGACT
TGGCAGGACT
TGGCAGGACT
TGEGCAGGACT
TGGCCGGAAT
TGGCCGCATT
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FIGURA 1 (continuacion)

AGTGAAGTCC
AGTGRAGTCC
AGTGAAGTCC
AGTGAAGTCC
AGTGAAGTCC
AGUGAAGTCC
AACGRAGTCC
GGECGAGGTCC
GCAGATCTCC

CTTGTTGCGAT
CTTGTTGGAT
CTTIGTTGGAT
CTTGTTGGAT
CTTGTTGGAT
CCTCTTGEGAT
CCTCTTGGAT
CCTGCTGGAC
CCT@TTGGEAT

CAAGTGGEGGG
CRAAGQTGGGEGE
CAAGTGEGEG
CAAGTGGGGE
CAATTGGGGEG
CTAGTGETGG
CTAGTGAETEG
CCAGCAATGG
CGAGTGITGG

GTGTATTAAT
GTGTATTAAT
GTGTATTAAT
GTGTATTAAT
GTGTATTAAT
GTGTATTGAT
GTGTACTGAT
TCGTATTAG.
AAATRCTGA.

GTGCCGCCAT
GTGCCGCCAT
GTGCCGCCAT
GTGCCGCCAT
GTGCCCGCCAT
ATGCAGCAAT
GCGCAGCGAT
GCECCECCaET
GAGAAGCTAT

ATCATCGETCC
ATCATCGTCC
ATCATCGETCC
ATCATCGTCC
ATCATCAETCC
ATAATCGTCC
ATAATCGTCC
GTCGTCGTGC
GTGATTTGTC

CGCATTCARAG
CGCATTCAAG
CGCATTCARG
CGCATTCAAG
CGCATTCARG
GGCTTTCAAG
GGCTTTCAAG
CGCTTTCARG
CACTTTCAAC

CTATA.ATCT
CTATA.ATCT
CTATA.ATCT
CTATA.ATCT
CTATA.ATCT
CCGTTGA.CT
CTAAAATCCA

P

P T

2500
CARGARGRATG
CRAGAAGATG
CAAGARGRTG
CAAGRAGATG
CAAGAAGATG
CAAGAAGATG
LAAGAAGATG
CGAGGAGATG
TCAGACAATG

2550
CACACCAGGA
CACACCAGGA
CACACCAGGA
CGCACCAGGA
CECACCAGGA
CGCACCAGGR
CACACCAGGA
CTCACCAGGA
CECACCARGA

2600
GACATGATCC
GACATGATCC
GACATGATCC
GACATGATCC
GACATGATCC
GATATGATCC
GATATGATCC
GACATTATCG
GATGTCATAA

2650
GTATGTTGGC
GTATGTTGGC
GTATGTTGGC
GTATGTTGGC
GTATGETTGGEC
GCAGGTCGAC
GCAARGCAACT

R

P T I R



SEQ ID NO:2
OsAHAST1 .1
OsBHASL1 .2
OsAHASL] . 4
OsAHASL1.6
ZMAHASL]
ZMAHASLZ
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID MNO:2
OsAHASL1 .1
OsAHASL1 .2
OsAHAST . 4
OsAHASL1.6
2MAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASLZ
AtAHASL

SEQ ID NO:2
OsAHAST] .1
OsAHASL1.2
OsAHASLY . 4
OsAHASLI .6
ZmAHAST.1
Z2mMAHASL2
OsRHASLZ
AtAHASL

SEQ ID NO:2
OsAHAST.1.1
OsAHASL1 .2
OsAHASL1 .4
OsAHASL1.6
ZmAHASL]
ZmAHAST.2
OsAHASL2
AtAHAST,

1

.+ MATTAR
.MATTAA
MATTAA
JMATTAA
....MATTAR
.. .MATAAT

+MATARAR

JMAAATT

RRPTRERC. .
555RRRGIKS

101

REKGADILVEA
RKGADILVEA
RKGADILVEA
REKGADILVEA
REKGADILVEA
REGSDILVEA
REKGADILVES
RKGADIVVEA
RKGADILVEA

151

EAFAASGYAR
EAFAASGYAR
EAFAASGYAR
EAFAASGYAR
EAFAASGYAR
BAFAASAYAR
EAFAASGYAR
EAFAASGYAR
GVFAAREGYAR
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FIGURA 2

AAAATLSAAR TAKTGRKNHQ RHHVFPARGR VGABA.....
ARAATLSARA TAKTGRKNHQ RHHVFPARGR VGARA.....
AAAATLSAAA TAKTGREKNHQ RHHVFFARGR VGARA,. ....
BAARRATSAMAA TAKTGREKNHQ RHHVLPARGR VGAAA.....
ARARAT,SAMAA TAKTGRENHQ RHHVLPARGR VGRAA.....
ARARLT GATTATPKSR RRAHHLATRR ALAAP.....

ASTALT GATTAAPKAR RRAHLLATRR ALAAP.....

AASLSVSDARA AKLPKPGGQV QRRRDRDRPR VDAAACTRDS

TTITTSSSISF

R N

S5PSSISAVL:

LERCGVSDVF
LERCGVEDVF
LERCGVSDVF
LERCGVSDVF
LERCGVSDVF
LERCGVYRDVF
LERCGYRDVF
LERCGVRDVF
LERQGVETVF

ASGRVYGVCVA
ASGRVGVCVA
ASGRVGVCVA
ASGRVGEVCVA
ASGRVGVCVA
SSGRVGVCIA
SEGRVGVCIA
SSCGRPGVCVA
S8GKPGICIA

STEPSPSSSK

. VRCSAVSERV
. VRCBAVSPV
JVRCSAVSPV
. VRCSAVSPV
. VRCSAVSPV
. IRCSALSRA
.IRCSAASPA
STTVSLAATA
NTTTNVTTTP

AYPGGASMET
AYPGEGASMET
AYPGEGASMETL
AYPGGASMET
AYPGGASMET
AYPGEGASMET
AYPGGASMET
EYPGGASMET
AYPGGASMEI

TSGEPGATNLV
TSGPGATNLV
TSGPGATNLV
TSGPCGATNLV
TSCGPGATNLV
TEGPGATNLV
TSGPGATNLV
TSGPGATNLV
TSGEPGATNLY

20

SPLPISRFEL

TPPSPAPPAT
TPPSPAPPAT
TPPSPAPPAT
TEFPSPAPPAT
TEPSPAPPAT
TPT. .APPAT
MPM. .APFAT
TATTATPVRA
SPTKPTKPET

HOALTRSPVI
HQALTRSEVI
HOALTRSPVL
HOALTRSPVL
HOALTRSPVI
HOALTRSPVI
HOALTRSPVI
HOALTRSFVI
HOALTRSSST

SALADATLDS
SALADALLDS
SALADATLDS
SALADATLDS
SALADATLDS
SALADATLLDS
SALADALLDS
SALADAHLDS
SGLADALLDS

PFSLNPNESS

100
PLRPWGPAEP
PLRPWGPAEP
PLEPWGPAEP
PLRPWGPAEP
PLRPWGPAEP
PLRPWGENEPR
PLRPWGPTDP
PVRTRAPMGQ
FISRFAPDQP

150
TNHLFRHEQG
TNHLFRHEQG
TNHLFRHEQG
TNHLFRHEQG
TNHLFRHEQG
ANHLFRHEQG
ANELFRHEQG
RNHLLEHEQG
ENVLPRHEQG

200
VPMYATITGQOV
VPMVAITGQV
VEMVAITGEQV
VPMVAITGQV
VPMVAITGOV
VPMVAITGQY
VEMVAITGOV
VPLVAITGQA
VPLVAITGQV



SEQ ID NO:2
OsAHASL1.1
OsAHAST1.2
OsAHASL1. 4
OsAHASL1. &
2maAHASL1
ZmAHASLZ2
OsAHASL2
ACAHASIL

SEQ ID NO:2
OsRHASL1.1
OSAHASL1.2
OsAHASL . 4
OSAHASLL .6
ZMAHAST1
ZmAHASL?2
OsRHASL2
" AtAHASL

SEQ ID NO:2
OsAHASLL, 1
OsAHASL1.2
-OBAHASL1.4
OsAHASLL. 6
ZmAHASL1
ZmAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

SEQ ID NO:2
OSBHASL1.1
OSRHASL] .2
OsAHASLL. 4
OsAHASLL.6
ZMAHAST1
ZMAHASL2
OsSAHASL2
AtAHASI,

201
PRRMIGTD[YF
PRRMIGTDAF
PRRMIGTDAF
PRRMIGTDAF
PRRMIGTDAF
PRRMIGTDAF
PRERMIGTDAF
PRRMIGTDAF
PRRMIGTDAF

251

PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDIPK
PGPVLVDVPK

301

GESRRPILYV
GESRRPILYV
GESRRPILYV
GESRRPILYV
GESRRPILYV
GESRRPVLYV
GESRRPVLYV
GDAERPVLYV
SESKKPVLYV

351

RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHGTVY
RMLGMHEGTVY
HMLGMHGTVY
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QETPIVEVTR
QETPIVEVTR
QETPIVEVTR
QETPIVEVTIR
QETPIVEVTIR
QETPIVEVTR
QETPIVEVTR
QETPIVEFTR
QETPIVEVTR

DIQQOMAVEV
DIQOOMAVEV
DIQOQMAVPY
DIQQOMAVDV
DIQQQMAVEV
DIQQOMAVPA
DIQQOMAVPY
DIQOOMAVES
DIQQOLAIPN

GGGECSASGDE
GEGCSASGDE
GGGCSASGDE
GGGCSASGDE
GGGCSASGDE
GCQGCAASGEE
GGGCAASGEE
GEGCSASGYE
GGECLNSSDE

ANYAVDEADL
ANYAVDEKADL
ANYAVDKADL:
ANYAVDEADL
ANYAVDKADL
ANYAVDKADL
ANYAVDKADL
ANYAVDNADL
ANYAVEHSDL

21

FIGURA 2 (continuacion)

SITEHNYLVL
SITKHNYLVL
SITKHNYLVL
SITEHNYLVL
SITKHNYLVL
SITKHNYLVL
SITFHNYLVL
SITEKHNYLIL
SITKHNYLVM

WDTSMNLPGY
WDTSMNLPGY
WDTSMNLPGEY
WDTSMNLPGY
WDTSMNLPGY
WDTPMSLPGY
WDOKPMSLPGY
WDAPMRLPGY
WEQAMRLPGY

LRREFVELTGI
LRRFVELTGI
LRRFVELTGI
LRWFVELTGI
LRWFVELTGI
LCRFVELTGI
LRRFVELTGI
LRRFVELTGI
LGRFVELTGI

LLAFGVRFDD
LLAFGVRFDD
LLAFGVRFDD
LLAFGVRFDD
LLAFGVRFDD
LLAFGVRFDD
LLAT.GVRFDD
LLALGVRFDD
LLAFGVREFDD

DVEDIPRVIQ
DVEDIPRVIQ
DVEDIPRVIQ
DVEDIPRVIQ
DVEDIPRVIQ
DVEDIPRVVY
DVDDIPRVV(Q
DVDDIPRVIN
DVEDIPRIIE

IARL.PKPPAT
IARLPKPPAT
IARLPKPPAT
IARLPKPPAT
IARLPKPPAT
IARLPKPPAT
IARLPKPPAT
ISRLPKPPAL
MSEMPKPPED

PVTTTLMGLG
PVTTTLMGLG
PVTTTLMGLG
PVTTTLMGLG
PVTTTLMGLG
PVTTTLMGLG
PVITTLMGLG
PVTTTLMGIG
PVASTLMGLG

RVTGKIEAFA
RVTGKIEAFA
RVIGKIGAFA
RVTGKIEAFA
REVTGKIEAFA
RVIGKIEAFA
RYTGKIEAFA
RVTGKVEAFA
RVTGKLEAFA

250
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASSGR
EAFFLASTGR
EAFFLATSGR

300
ELLEQVLRLV
ELLEQVLRLV
ELLEQVLRLV
ELLEQVLRLV
ELLEQVLRLV
EFLEQVLRLY
ELLEQVLRLV
NLLBDEVIRLV
SHLEQIVRLI

350
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLSL
NFPSDDPLEL
SYPCDDELSL

400
SRAKIVHIDI
SRAKIVHIDI
SRAKIVHIDI
SEAKIVHIDI
SRAKIVHIDI
GRAKIVHIDI
SRAKIVHVDI
SRAKIVHVDI
SRAKIVHIDT



SEQ ID NO:2
OsAHASLL.1
OsAHAST1.2
OsAHASLL . 4
OsAHASL1. 6
ZmAHAST1
ZMAHASL2
OsAHASLZ2
ACAHASL

SEQ ID NO:2
OsAHASLI.1
OsAHASL1.2
OsAHASTL1 . 4
OsAHASLL1. 6
ZmAHASL]
ZmAEASL2
OsAHASLZ
AtAHAST

SEQ ID NO:2
OsAHASLL.1
OsAHASLL. 2
OsAHAST1 .4
OsAHASLL .G
ZmAHASL1
ZmAHAST2
CsAHASL2
AEAHASL

SEQ ID MNO:2
OsAHASLI .1
OgAHASLL . 2
OsAHASL1 .4
OsAHASL1.6
2mAHASL]
ZMAHASL2
OsAHASL2
AtAHASL

401

DPAEIGENKQ
DPAEIGKNKQ
DPAEIGEKNEKQ
DPAEIGEKNKQ
DPAEIGENKQ
DPARTGENKQ
DPAEIGENEQ
DPSELGENKQ
DSABIGKNKT

451

LDOQKREFFPL
LDQQKREFPL
LDQQKREFPL
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PHVEICADVK
PHVSICADVK
DPHVSICADVK
PHVSICADVK
PHVSICADVK
PHVSICADVK
PHVSICADVK
PHVSICADVK
PHVSVCGDVK

GYKTFGEEIP
GYKTFGEEIPR
GYKTFGEEIP

LDQOKREFPL
LDOQKREFPL
LDOQOKREFPL
LDOQKREFPL
LEKKKVEFPL
DNVOKQKFPL

501

QYYTYKRPRQ
QYYTYKRPRQ
QYYTYEKRPRQ
QYYTYKRPRQ
QYYTYKRPROQ
OYYTYERPRQ
QYYTYKRPRQ
QHYTYRRPRQ
QFYNYKKPRQ

581

NIQELALIRI
NIQELALIRT
NIQELALIRI
NIQELALIRI
NIQELALIRI
NIQELAMIRI
NVQELAMIRI
NIQELAMVEV
NVQELATIRV

GYKTFGEEIFR
GYKTFGEEIP
GYKIFNEEIQ
GYKTSNEEIQ
GYRTFGEEIP
SFEKTFGEALP

WLSSAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSESAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSSAGLGAM
WLSSGCLGAM

ENLPVEVMVL
ENLPVKVMVL
ENLPVEVMVL
ENLPVEVMVL:
ENLPVEVMVL,
ENLEVEVFVL
ENLRVEVFVL
EDLPVEVMVL
ENLPVKVLLL

FIGURA 2 (continuacion)

LALQGLNALL
LALQGLNALL
LALQGLNALL
LATQGLNALL
LATLOGLNALL
LALGGMNTL.L
LATOGEMNALL
LALQGMNAML
LATLQOEMNEVL

POYATQVIDE
POYATOVLDE
POYAIQVLDE
PQYATQVLDE
POQYATQVIDE
POYATIQVILDE
EQYATQVIDE
POYATQVLDE
POYATKVLDE

GFGLPAAAGA
GFGLPARAGA
GFG@LPARRGA
GFGLPAAAGA
GFGLPARARGA
GFGLPARAAGA
GPFGLPARAGA
GFGLPARAGA
GPELPAATGA

NHQHLGMYVQ
NNQHLGMVVQ
NNQHLGMVVQ
NNQHLGEMVVQ
NNQHLGMVVQ
NNQHLGMVVQ
NNGHLGMVVQ
NNQHLGMVVQ
NNQHLGMVMQ

22

D...QSTTKT
D...Q8TTKT
D...QS8TTKT
Q...Q8TTKT
Q...08TTKT
E...G8TSKK
E...GSTSKK
EEQSAARARK
E. . .NRAEEL

LTKGEATIAT
LTEKGEATIAT
LTKGEAIIAT
LTKGEAIIAT
LTKGEATIIAT
LTKGEATIAT
LTKGEATIIGT
VINGEAIVAT
LTDGKAIIST

SVANPGVTVV
SVANPGVTVV
SVANPGVTVV
SVANPGVTVV
SVANPGVIVV
AVANPGVTVV
SVANPGVTVV
AVANPGATVV
SVANPDAIVV

WEDRFYKANR
WEDRFYKANE
WEDRFYKANR
WEDRFYKANR
LEDRFYKANR
WEDRFYKANR
WEDRFYKANR
WEDRFYDANR
WEDRFYKANR

450
SSDFSAWHNE
S5DFSAWHNE
SSDFSAWHNE
SSDFSAWHNE
SSDFSAWHNE
SFDFGSWHDE
SFDFGSWNDE
NLDFSAWRSE
KLDFGVHRNE

500
GVGQHOMWAR
GVGOHOMWARD
GVGOHOMWAA
GVGQHOMWAR
GVEQHOMWAR
GVGCHOMWAA
GVGQHOMWAR
GVGCHQMWAT
GVGOHOMWAR

550
DIDGDGSFLM
DIDGDGSFLM
DIDGDGSFLM
DIDGDGSFLM
DIDGDGSELM
DIDGDGSFLM
DIDGDGSFL.M
DIDGDGESLLM
DIDGDGSFIM

600
AHTYLGHNPD. .
AHTYLGNP. .
AHTYLGNP. .
RAHTYLGNP. .
AHTYLGNP. .
AHTFLGNP, .
AHTYLGNP. .
AHTYLGNPAR
AHTFLGDP. .



SEQ ID NO:2
OsAHASTI .1
OsAHASLL.2
OsAHASLI. 4
OsAHAST:1 .6
ZmAHASL1
ZMAHASL2
OsAHASL2
ACAHASL

SEQ ID NO:2
OsAHASL1.1
OsAHASD1 .2
OsAHASL1.4
Os2HASD1. &
ZmAHASLI
ZmAHASL2
OsAHASL2
AERHASL

601

ECESEIYPDF
ECESEIYPDF
ECESEIYPDF
ECESEIYPDF
ECESEIYPDF
ENESEIYPDF
ENESEIYPDF
NGGGEVYPDF
AQEDEIFPHM

651

PHQEHVLPMI
PHQEHVLPMI
PHOEHVL.PMI
FHOEHVLPMI
PHQEHVLPMI
PHQEHVLPMI
PHQEHVLPMT
PHOEHVLPMI
PHOEHVLPMY

ES 2692 594 T1

VTIAKGFNIP
VTIAKGFNIP
VTIAKGFNIP
VTIAKGFNIP
VTIAKGFNIP
VAIAKGFNIP
VTIAKGFNIFP
VTIAGGFGIP
LLFAAACGIP

PSGGAFKDMI
PSGGAFKDMI
PSGGAFKDMI
PSGGAFEKDMI
PIGGAFKDMI
PSGGAFKDMI
PSGGAFKDMI
PSNGAFKDII
PSGGTEFNDVI

23

FIGURA 2 (continuacion)
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