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REIVINDICACIONES

1. Una planta de arroz que comprende en su genoma al menos una copia de un polinucleótido de subunidad grande 
de acetohidroxiácido sintasa del arroz (AHASL1) que codifica una proteína AHASL1 resistente a herbicida, 
comprendiendo dicha proteína AHASL1 resistente a herbicida un aspartato o una valina en la posición de 5
aminoácido 179 o posición equivalente, en donde dicha planta tiene mayor resistencia a al menos un herbicida en 
comparación con una planta de arroz de tipo silvestre.

2. La planta de arroz de la reivindicación 1, en donde dicha proteína AHASL1 resistente a herbicida comprende una 
valina en la posición de aminoácido 179 o posición equivalente.10

3. La planta de arroz de la reivindicación 1 o 2, en donde dicha proteína AHASL1 resistente a herbicida comprende 
la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2.

4. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-3, en donde dicho polinucleótido de AHASL1 del 15
arroz comprende la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3.

5. La planta de arroz de la reivindicación 1 o 2, en donde dicha proteína AHASL1 resistente a herbicida comprende 
además al menos un miembro seleccionado del grupo que consiste en:

20
(a) una treonina en la posición de aminoácido 96 o posición equivalente;
(b) una alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, glutamina o serina en la posición de aminoácido 
171 o posición equivalente;
(c) una leucina en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente; y 
(d) una asparagina, treonina, o fenilalanina en la posición de aminoácido 627 o posición equivalente.25

6. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-5, en donde dicha planta es transgénica.

7. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-5, en donde dicha planta no es transgénica.
30

8. Una semilla de la planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, en donde dicha semilla 
comprende en su genoma al menos una copia de dicho polinucleótido de AHASL1.

9. Una planta de arroz que comprende las características de resistencia a herbicida de la planta de arroz con 
Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262.35

10. La planta de arroz de la reivindicación 9, en donde dicha planta de arroz:

(a) tiene el Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;
(b) es un descendiente de la planta con el Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;40
(c) es un derivado mutante, recombinante o modificado genéticamente de la planta con el Número de Referencia 
del NCIMB NCIMB 41262, o de cualquier descendiente de la planta con el Número de Referencia del NCIMB 
NCIMB 41262; o
(d) es un descendiente de al menos una de las plantas de (a)-(c).

45
11. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-10, en donde dicha planta tiene resistencia 
potenciada a al menos un herbicida seleccionado del grupo que consiste en herbicidas de imidazolinona, herbicidas 
de sulfonilurea, herbicidas de triazolopirimidina, herbicidas de pirimidiniloxibenzoato y herbicidas de sulfonilamino-
carboniltriazolinona.

50
12. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-11, en donde dicha planta es transgénica.

13. La planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 1-11, en donde dicha planta no es transgénica.

14. Una semilla de la planta de arroz de una cualquiera de las reivindicaciones 9-13, en donde dicha semilla 55
comprende las características de resistencia a herbicida de la planta con el Número de Referencia del NCIMB 
NCIMB 41262.

15. Un método para combatir las malas hierbas en la proximidad de una planta de arroz, comprendiendo dicho 
método aplicar una cantidad eficaz de un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de 60
triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o 
mezclas de los mismos a las malas hierbas y a la planta de arroz, en donde dicha planta de arroz se selecciona del 
grupo que consiste en

(a) una planta de arroz que comprende en su genoma al menos una copia de un polinucleótido de AHASL1 que 65
codifica una proteína AHASL1 resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína AHASL1 resistente a 
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herbicida un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición equivalente, en donde dicha 
planta tiene mayor resistencia a al menos un herbicida en comparación con una planta de arroz de tipo silvestre;
(b) una planta de arroz que comprende las características de resistencia a herbicida de la planta con el Número 
de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;
(c) la planta de arroz con el Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;5
(d) una planta de arroz que es un descendiente de la planta con el Número de Referencia del NCIMB NCIMB 
41262, comprendiendo dicho planta de arroz las características de resistencia a herbicida de la planta con el 
Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262;
(e) es un derivado mutante, recombinante o modificado genéticamente de la planta con el Número de Referencia 
del NCIMB NCIMB 41262, o de cualquier descendiente de la planta con el Número de Referencia del NCIMB 10
NCIMB 41262, comprendiendo dicha planta de arroz las características de resistencia a herbicida de la planta 
con el Número de Referencia del NCIMB NCIMB 41262; y
(f) una planta de arroz que es un descendiente de al menos una de las plantas de arroz de (b)-(e), 
comprendiendo dicha planta de arroz las características de resistencia a herbicida de la planta con el Número de 
Referencia del NCIMB NCIMB 41262.15

16. El método de la reivindicación 15, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que 
consiste en: ácido [2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-]imidazolin-2-il)nicotínico, ácido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxílico, ácido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotínico, ácido 2-(4-
isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotínico, ácido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-20
il)-5-metilnicotínico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo, [2-(4-]isopropil-
4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo, y mezcla de los mismos.

17. El método de la reivindicación 15, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste 
en: clorsulfurón, metilo de metsulfurón, metilo de sulfometurón, etilo de clorimurón, metilo de tifensulfurón, metilo de 25
tribenurón, metilo de bensulfurón, nicosulfurón, metilo de etametsulfurón, rimsulfurón, metilo de triflusulfurón, 
triasulfurón, metilo de primisulfurón, cinosulfurón, amidosulfurón, fluzasulfurón, imazosulfurón, etilo de 
pirazosulfurón, halosulfurón y mezclas de los mismos.

18. Una molécula polinucleotídica aislada que comprende una secuencia de nucleótidos seleccionada del grupo que 30
consiste en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) la secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 35
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 40
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y
(e) una secuencia de nucleótidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de 45
nucleótidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucleótidos expuestas en (a)-(d).

19. Un casete de expresión que comprende un promotor unido operativamente con la molécula polinucleotídica de la 
reivindicación 18.

50
20. El casete de expresión de la reivindicación 19, en donde dicho promotor es capaz de conducir la expresión 
génica en una bacteria, una célula fúngica, una célula animal o una célula vegetal.

21. Una célula hospedadora no humana transformada con el casete de expresión de la reivindicación 19 o 20.
55

22. La célula hospedadora de la reivindicación 21, en donde dicha célula hospedadora se selecciona del grupo que 
consiste en una bacteria, una célula fúngica, una célula animal y una célula vegetal.

23. Un vector de transformación que comprende un gen de interés y un gen marcador seleccionable, comprendiendo 
dicho gen marcador seleccionable un promotor unido operativamente con una secuencia de nucleótidos, en donde 60
dicho promotor conduce la expresión en una célula hospedadora y dicha secuencia de nucleótidos se selecciona del 
grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;65
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
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resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 5
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.

10
24. El vector de transformación de la reivindicación 23, en donde dicho promotor es expresable en una célula 
vegetal.

25. El vector de transformación de la reivindicación 23 o 24, en donde dicho promotor es un promotor constitutivo.
15

26. El vector de transformación de una cualquiera de las reivindicaciones 23-25, en donde dicho gen marcador 
seleccionable comprende además una secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

27. El vector de transformación de la reivindicación 23, en donde dicho promotor es expresable en una bacteria o 
una levadura.20

28. Una célula hospedadora no humana que comprende el vector de transformación de una cualquiera de las 
reivindicaciones 23-27.

29. Una planta transformada que comprende incorporada de forma estable en su genoma una construcción 25
polinucleotídica que comprende una secuencia de nucleótidos unida operativamente con un promotor que conduce 
la expresión en una célula vegetal, en donde dicha secuencia de nucleótidos se selecciona del grupo que consiste 
en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;30
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 35
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 40
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y
(e) una secuencia de nucleótidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de 
nucleótidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucleótidos expuestas en (a)-(d).

30. La planta transformada de la reivindicación 29, en donde dicho promotor se selecciona del grupo que consiste en 45
promotores constitutivos y promotores con preferencia tisular.

31. La planta transformada de la reivindicación 29 o 30, en donde dicha construcción polinucleotídica comprende 
además una secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

50
32. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-31, en donde la actividad de AHAS de dicha 
planta transformada aumenta en relación con una planta no transformada.

33. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-32, en donde la resistencia de dicha planta 
transformada a al menos un herbicida aumenta en comparación con una planta no transformada.55

34. La planta transformada de la reivindicación 33, en donde dicho herbicida es un herbicida de imidazolinona.

35. La planta transformada de la reivindicación 35, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del 
grupo que consiste en: ácido [2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-]imidazolin-2-il)nicotínico, ácido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-60
oxo-2-imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxílico, ácido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotínico, 
ácido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotínico, ácido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-5-metilnicotínico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo y 
[2-(4-]isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo.

65
36. La planta transformada de la reivindicación 33, en donde dicho herbicida es un herbicida de sulfonilurea.
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37. La planta transformada de la reivindicación 36, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo 
que consiste en: clorsulfurón, metilo de metsulfurón, metilo de sulfometurón, etilo de clorimurón, metilo de 
tifensulfurón, metilo de tribenurón, metilo de bensulfurón, nicosulfurón, metilo de etametsulfurón, rimsulfurón, metilo 
de triflusulfurón, triasulfurón, metilo de primisulfurón, cinosulfurón, amidosulfurón, fluzasulfurón, imazosulfurón, etilo 
de pirazosulfurón, halosulfurón y mezclas de los mismos.5

38. La planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-37, en donde dicha planta transformada es 
una dicotiledónea o una monocotiledónea. 

39. La planta transformada de la reivindicación 38, en donde dicha dicotiledónea se selecciona del grupo que 10
consiste en girasol, soja, algodón, Brassica spp., tabaco, patata, remolacha azucarera, alfalfa, cártamo y cacahuete.

40. La planta transformada de la reivindicación 38, en donde dicha monocotiledónea se selecciona del grupo que 
consiste en trigo, arroz, maíz, cebada, centeno, avena, triticale, mijo y sorgo.

15
41. Una semilla transformada de la planta transformada de una cualquiera de las reivindicaciones 29-40.

42. Una célula vegetal transformada que comprende incorporada de forma estable en su genoma una construcción 
polinucleotídica que comprende una secuencia de nucleótidos unida operativamente con un promotor que conduce 
la expresión en una célula vegetal, en donde dicha secuencia de nucleótidos se selecciona del grupo que consiste 20
en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 25
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 30
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina;
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida; y
(e) una secuencia de nucleótidos que es completamente complementaria de al menos una secuencia de 35
nucleótidos seleccionada del grupo que consiste en las secuencias de nucleótidos expuestas en (a)-(d).

43. Un método para aumentar la actividad de AHAS resistente a herbicida en una planta que comprende transformar 
una célula vegetal con una construcción polinucleotídica que comprende una secuencia de nucleótidos unida 
operativamente con un promotor que conduce la expresión en una célula vegetal y regenerar una planta 40
transformada a partir de dicha célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucleótidos se selecciona 
del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;45
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 50
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;55

en donde la actividad de AHAS resistente a herbicida aumenta en dicha planta o al menos una parte de la misma, en 
comparación con una planta no transformada.

44. Un método para producir una planta resistente a herbicida que comprende transformar una célula vegetal con 60
una construcción polinucleotídica que comprende una secuencia de nucleótidos unida operativamente con un 
promotor que conduce la expresión en una célula vegetal y regenerar una planta transformada a partir de dicha 
célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucleótidos se selecciona del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;65
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
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(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 5
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;10

en donde dicha planta transformada tiene resistencia aumentada a al menos un herbicida en relación con la 
resistencia de una planta no transformada a dicho herbicida.

45. El método de la reivindicación 44, en donde dicho promotor se selecciona del grupo que consiste en promotores 15
constitutivos y promotores con preferencia tisular.

46. El método de la reivindicación 44 o 45, en donde dicha construcción polinucleotídica comprende además una 
secuencia dirigida a cloroplastos unida operativamente.

20
47. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-46, en donde la actividad de AHAS de dicha planta 
transformada aumenta en relación con una planta no transformada.

48. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-47, en donde dicho herbicida es una herbicida de 
imidazolinona.25

49. El método de la reivindicación 48, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que 
consiste en: ácido [2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-]imidazolin-2-il)-nicotínico, ácido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxílico, ácido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotínico, ácido 2-
(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotínico, ácido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-30
2-il)-5-metilnicotínico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo y [2-(4-
]isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo.

50. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-47, en donde dicho herbicida es un herbicida de 
sulfonilurea.35

51. El método de la reivindicación 50, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste 
en: clorsulfurón, metilo de metsulfurón, metilo de sulfometurón, etilo de clorimurón, metilo de tifensulfurón, metilo de 
tribenurón, metilo de bensulfurón, nicosulfurón, metilo de etametsulfurón, rimsulfurón, metilo de triflusulfurón, 
triasulfurón, metilo de primisulfurón, cinosulfurón, amidosulfurón, fluzasulfurón, imazosulfurón, etilo de 40
pirazosulfurón, halosulfurón y mezclas de los mismos.

52. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-51, en donde dicha planta transformada es una 
dicotiledónea o una monocotiledónea.

45
53. El método de la reivindicación 52, en donde dicha dicotiledónea se selecciona del grupo que consiste en girasol, 
soja, algodón, Brassica spp., tabaco, patata, remolacha azucarera, alfalfa, cártamo y cacahuete.

54. El método de la reivindicación 52, en donde dicha monocotiledónea se selecciona del grupo que consiste en 
trigo, arroz, maíz, cebada, centeno, avena, triticale, mijo y sorgo.50

55. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 44-54, en donde dicha célula vegetal comprende resistencia 
a al menos un herbicida, antes de dicha etapa de transformación.

56. Un método para potenciar la tolerancia a herbicida en una planta tolerante a herbicida que comprende las etapas 55
de transformar una planta tolerante a herbicida con una construcción polinucleotídica que comprende una secuencia 
de nucleótidos unida operativamente con un promotor que conduce la expresión en una célula vegetal y regenerar 
una planta transformada a partir dicha célula vegetal transformada, en donde dicha secuencia de nucleótidos se 
selecciona del grupo que consiste en:

60
(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 65
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 
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aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 5
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida;

en donde la tolerancia a herbicida de dicha planta tolerante a herbicida aumenta en dicha planta en comparación con 
una planta tolerante a herbicida no transformada.

10
57. El método de la reivindicación 56, en donde dicha planta tolerante a herbicida comprende una proteína de 
AHASL1 tolerante a herbicida, antes de dicha etapa de transformación.

58. El método de la reivindicación 56 o 57, en donde dicha planta tolerante no se ha modificado genéticamente para 
expresar dicha proteína de AHASL1 tolerante a herbicida.15

59. El método de la reivindicación 56 o 57, en donde dicha planta tolerante se ha modificado genéticamente para 
expresar dicha proteína de AHASL1 tolerante a herbicida.

60. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 56-59, en donde dicha planta tolerante a herbicida es una 20
planta tolerante a imidazolinona, antes de dicha etapa de transformación.

61. Un método para seleccionar una célula vegetal transformada que comprende las etapas de:

transformar una célula vegetal con el vector de transformación vegetal,25
exponer dicha célula vegetal transformada a al menos un herbicida a una concentración que inhibe el crecimiento 
de una célula vegetal no transformada, e
identificar dicha célula vegetal transformada por su capacidad para crecer en presencia de dicho herbicida;
en donde dicho vector de transformación vegetal comprende un gen marcador seleccionable que comprende un 
promotor y una secuencia de nucleótidos unida operativamente, dicho promotor conduce la expresión en una 30
célula vegetal y dicha secuencia de nucleótidos se selecciona del grupo que consiste en:

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 35
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la 
SEQ ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la 
alanina en la posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la 
posición de aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, 
arginina, isoleucina, glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición 40
equivalente se sustituye con leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con 
asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.45

62. El método de la reivindicación 61, en donde dicho herbicida es un herbicida de imidazolinona, un herbicida de 
sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-
carboniltriazolinona o mezcla de los mismos.

50
63. El método de la reivindicación 61 o 62, en donde dicho vector de transformación vegetal comprende además al 
menos un gen de interés.

64. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 61-63, que comprende además la etapa de generar una 
planta transformada a partir de dicha célula vegetal transformada.55

65. Un método para combatir malas hierbas en la proximidad de una planta transformada, comprendiendo dicho 
método aplicar una cantidad eficaz de un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de 
triazolopirimidina, un herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o 
mezcla de los mismos a las malas hierbas y a la planta transformada, en donde dicha planta transformada tiene 60
mayor resistencia al herbicida de imidazolinona en comparación con una planta no transformada, y la planta 
transformada comprende en su genoma al menos un casete de expresión que comprende una secuencia de 
nucleótidos unida operativamente a un promotor que conduce la expresión génica en una célula vegetal, dicha 
secuencia de nucleótidos seleccionada del grupo que consiste en:

65
(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 1 o 3;
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(b) una secuencia de nucleótidos que codifica la secuencia de aminoácidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(c) una secuencia de nucleótidos que codifica una proteína variante que comprende actividad de AHAS 
resistente a herbicida, comprendiendo dicha proteína variante además la secuencia de aminoácidos de la SEQ 
ID NO: 2 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada del grupo que consiste en (i) la alanina en la 
posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con treonina, (ii) la prolina en la posición de 5
aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina, histidina, leucina, arginina, isoleucina, 
glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o posición equivalente se sustituye con 
leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con asparagina, treonina o fenilalanina; y
(d) un fragmento de la secuencia de nucleótidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
codifica un polipéptido, que comprende un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 179 o posición 10
equivalente y actividad de AHAS resistente a herbicida.

66. El método de la reivindicación 65, en donde dicho herbicida de imidazolinona se selecciona del grupo que 
consiste en: ácido [2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-]imidazolin-2-il)nicotínico, ácido 2-(4-isopropil)-4-metil-5-oxo-2-
imidazolin-2-il)-3-quinolincarboxílico, ácido [5-etil-2-(4-isopropil-4-metil-]-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-nicotínico, ácido 2-15
(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-5-(metoximetil)-nicotínico, ácido 2-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-
2-il)-5-metilnicotínico y una mezcla de 6-(4-isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-m-toluato de metilo, [2-(4-
]isopropil-4-metil-5-oxo-2-imidazolin-2-il)-p-toluato de metilo, y mezcla de los mismos.

67. El método de la reivindicación 65, en donde dicho herbicida de sulfonilurea se selecciona del grupo que consiste 20
en: clorsulfurón, metilo de metsulfurón, metilo de sulfometurón, etilo de clorimurón, metilo de tifensulfurón, metilo de 
tribenurón, metilo de bensulfurón, nicosulfurón, metilo de etametsulfurón, rimsulfurón, metilo de triflusulfurón, 
triasulfurón, metilo de primisulfurón, cinosulfurón, amidosulfurón, fluzasulfurón, imazosulfurón, etilo de 
pirazosulfurón, halosulfurón y mezclas de los mismos.

25
68. El método de una cualquiera de las reivindicaciones 65-67, en donde dicha planta es una dicotiledónea o una 
monocotiledónea.

69. El método de la reivindicación 68, en donde dicha dicotiledónea se selecciona del grupo que consiste en girasol, 
alfalfa, Brassica, soja, algodón, cártamo, cacahuete, tabaco, tomate y patata.30

70. El método de la reivindicación 68, en donde dicha monocotiledónea se selecciona del grupo que consiste en 
trigo, triticale, maíz, arroz, sorgo, centeno y mijo y cebada.

71. Un polipéptido aislado que comprende una secuencia de aminoácidos seleccionada del grupo que consiste en:35

(a) la secuencia de nucleótidos expuesta en la SEQ ID NO: 2;
(b) la secuencia de nucleótidos codificada por la secuencia de nucleótidos expuesta en las SEQ ID NO: 1 o 3;
(c) la secuencia de aminoácidos de la SEQ ID NO: 5 con al menos una sustitución de aminoácido seleccionada 
del grupo que consiste en (i) la alanina en la posición de aminoácido 96 o posición equivalente se sustituye con 40
treonina, (ii) la prolina en la posición de aminoácido 171 o posición equivalente se sustituye con alanina, treonina,
histidina, leucina, arginina, isoleucina, glutamina o serina, (iii) el triptófano en la posición de aminoácido 548 o 
posición equivalente se sustituye con leucina y (iv) la serina en 627 o posición equivalente se sustituye con 
asparagina, treonina o fenilalanina, en donde dicho polipéptido comprende actividad de AHAS resistente a 
herbicida; y45
(d) un fragmento de la secuencia de aminoácidos de una cualquiera de (a) a (c), en donde dicho fragmento 
comprende actividad de AHAS resistente a herbicida y un aspartato o una valina en la posición de aminoácido 
179 o posición equivalente.

72. Un método para producir una planta resistente a herbicida que comprende cruzar una primera planta que es 50
resistente a un herbicida con una segunda planta que no es resistente al herbicida, en donde la primera planta es la 
planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13 y 29-40.

73. El método de la reivindicación 72 que comprende además seleccionar una planta descendiente que es resistente 
a herbicida.55

74. Una planta resistente a herbicida producida por el método de la reivindicación 72 o 73.

75. Una semilla de la planta de la reivindicación 74, en donde dicha semilla comprende las características 
resistentes a herbicida de la primera planta.60

76. Un método para aumentar la resistencia a herbicida de una planta que comprende cruzar una primera planta con 
una segunda planta, en donde la primera planta es la planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-
40 y 74.

65
77. El método de la reivindicación 76 que comprende además seleccionar una planta descendiente que comprende 
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mayor resistencia a herbicida en comparación con la resistencia a herbicida de dicha segunda planta.

78. Una planta producida por el método de la reivindicación 76 o 77.

79. Una semilla de la planta de la reivindicación 78, en donde dicha semilla comprende la mayor resistencia a 5
herbicida.

80. Una semilla de la planta de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-40, 74 y 78, en donde dicha 
semilla se trata con un herbicida inhibidor de AHAS.

10
81. La semilla de la reivindicación 81, en donde dicho herbicida inhibidor de AHAS se selecciona del grupo que 
consiste en un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un 
herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o mezcla de los mismos.

82. Un método para combatir la vegetación no deseada que comprende poner en contacto una semilla de la planta 15
de una cualquiera de las reivindicaciones 1-7, 9-13, 29-40, 74 y 78 antes de sembrar y/o después de la 
pregerminación con un herbicida inhibidor de AHAS.

83. El método de la reivindicación 81, en donde dicho herbicida inhibidor de AHAS se selecciona del grupo que 
consiste en un herbicida de imidazolinona, un herbicida de sulfonilurea, un herbicida de triazolopirimidina, un 20
herbicida de pirimidiniloxibenzoato y un herbicida de sulfonilamino-carboniltriazolinona, o mezcla de los mismos.
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