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DESCRIPCION
Cepas de Faecalibacterium prausnitzii para tratar y prevenir el dolor gastrointestinal
Campo de la invencion

La presente invencion se refiere a cepas de Faecalibacterium prausnitzii para usar en el tratamiento y prevencion de
dolor abdominal visceral en un individuo, en particular dolor gastrointestinal de origen no inflamatorio.

La presente invencién también se refiere a una composicién, en particular una composicién oral, que comprende cepas
de Faecalibacterium prausnitzii especificas, asi como nuevas cepas de Faecalibacterium prausnitzii en si.

Técnica anterior

El dolor abdominal visceral, y en particular el dolor gastrointestinal, es un trastorno muy comuan que afecta a millones
de personas todos los afos en todo el mundo y es una causa principal de las visitas de los pacientes a los centros
médicos. El dolor abdominal esta presente en las entrevistas en 75% de los estudiantes adolescentes por lo demas
sanos (Hyams et al. J. Pediatr. 1996; 129:220) y en aproximadamente la mitad de todos los adultos (Heading; Scand
J Gastroenterol Suppl. 1999; 231:3).

Dicho dolor visceral puede tener diferentes origenes tales como enfermedad péptica, pancreatitis en alcoholicos,
enfermedad intestinal inflamatoria, apendicitis, visceras rotas, vélvulo agudo o incluso gastritis, célico biliar,
gastroenteritis, rotura esplénica, laceracion hepatica o rotura del intestino delgado.

Sin embargo, los trastornos gastrointestinales, en particular trastornos gastrointestinales no inflamatorios, y mas en
particular el sindrome del intestino irritable (Sll), son las razonas mas frecuentes para el dolor abdominal visceral en
un individuo.

El Sll es una de las 25 patologias reconocidas mas ampliamente extendida del tracto gastrointestinal. En los EE. UU.
y en los cinco primeros paises europeos (Francia, Alemania, Reino Unido, Espana e ltalia), en 2009 el SlI afectaba a
mas de 24 millones de personas. El Sll explica de 40 a 60% de las derivaciones a ambulatorios de gastroenterologia
(Jones et al., Gut 2000; 47(Suppl 2): ii1-ii19).

Los subgrupos de pacientes de Sll se han definido basandose en el habito intestinal predominante: estrefimiento
predominante (SII-E), diarrea predominante (SlI-D) o que alterna entre 25 los dos (SlI-A). La definicion y los criterios
de diagnéstico para el Sll se han formalizado en los "Criterios de Roma" (Drossman et al. 1999, Gut 45:Suppl II: 1-81).

Se cree que la fisiopatologia del Sll implica alteraciones en el eje cerebro-intestino. Sin embargo, los mecanismos por
los cuales estos cambios conducen al Sll siguen estando poco comprendidos.

El SlI se caracteriza en particular por una hipersensibilidad colénica. Esta sensibilidad al dolor se estudia normalmente
usando la variacion de la distensién con baldn en el recto, un procedimiento en el que se inserta un bal6n en el recto
y se infla lentamente. Esta queja comun es una caracteristica importante debido a su impacto significativo en la calidad
de vida de un paciente y a la falta de terapias eficaces.

Sin embargo, los tratamientos actuales para el Sl y el dolor abdominal visceral son decepcionantes.

Por lo tanto, son necesarias nuevas sustancias, en particular probiéticos o composiciones para el tratamiento y/o
prevencion del dolor abdominal visceral, en particular dolor gastrointestinal, en un individuo.

También se necesitan nuevas sustancias, en particular probiéticos, o composiciones para prevenir y/o tratar el dolor
abdominal visceral en un individuo que padece un trastorno gastrointestinal no inflamatorio, en particular un sindrome
de intestino irritable (SlI).

Mas en particular, se necesitan en la técnica anterior nuevas sustancias, en particular probiéticos, o composiciones
que sean capaces de disminuir la sensibilidad de nociceptores en el tracto gastrointestinal de un individuo, en particular
en individuos que padecen una hipersensibilidad colénica.

Resumen de la invencién

La presente invencion se dirige a proporcionar nuevas sustancias, en particular probidticos, y composiciones para
tratar y/o prevenir el dolor abdominal visceral en un individuo, mas en particular el dolor gastrointestinal de origen no
inflamatorio.

De acuerdo con los resultados experimentales de los autores de la invencion, cepas especificas de Faecalibacterium
prausnitzii (F. prausnitzii), que pertenecen a tres filogrupos particulares previamente descritos (Lopez-Siles et al.,
2012), tienen la capacidad inesperada de disminuir el dolor abdominal visceral en un individuo. Como se ilustra en los
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ejemplos y se describe con mas detalle, los autores de la invencion han demostrado que las cepas de F. prausnitzii
fuera de estos filogrupos, tales como la cepa CNCM 1-4541, no tienen dichas propiedades ventajosas.

Las propiedades de las cepas de F. prausnitzii de la invencion se han demostrado en los ejemplos de los autores de
la invencién en dos modelos diferentes: un modelo de ratén de hipersensibilidad colonica (CHS) de separacion
maternal neonatal (NMS) y un modelo de rata de estrés por restriccion parcial (PRS).

Las cepas de acuerdo con la invencién son capaces mas particularmente de disminuir la sensibilidad de nociceptores
en el tracto gastrointestinal de un individuo y por consiguiente prevenir y/o reducir la hipersensibilidad col6nica de
dicho individuo.

Por consiguiente, el presente texto describe una cepa bacteriana de la especie Faecalibacterium prausnitzii
seleccionada de una cepa bacteriana que pertenece a uno de los filogrupos |, Il y Il de acuerdo con el presente texto,
para usar en el tratamiento y/o prevencion del dolor abdominal visceral en un individuo.

Estas cepas identificadas por los autores de la invencion son, por lo tanto, probiéticos que se pueden usar para los
fines indicados antes.

De acuerdo con un primer objeto, la presente invencion se refiere a una cepa bacteriana depositada en la CNCM, con
el nimero de acceso 1-4573, para usar en el tratamiento y/o prevencion del dolor abdominal visceral en un individuo.

Un individuo de acuerdo con la invencion es un mamifero, en particular un ser humano.
El dolor abdominal visceral es dolor asociado con 6rganos del abdomen del individuo.
El dolor abdominal visceral es en particular un dolor gastrointestinal, en particular un dolor de colon.

Una cepa bacteriana de la especie Faecalibacterium prausnitzii de acuerdo con la presente invencion, es diferente de
la cepa A2-165.

Las cepas bacterianas descritas en el texto se seleccionan del grupo que consiste en cepas bacterianas depositadas
en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544, 1-4540, 1-4574, 1-4543, 1-4575, 1-4573, 1-4644 y 1-4546, y en
particular la cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso 1-4573.

De acuerdo con una realizacion, el dolor visceral de acuerdo con la invencién es causado por un trastorno
gastrointestinal, en particular un trastorno gastrointestinal no inflamatorio.

Un trastorno gastrointestinal de la invencidon, en particular de acuerdo con esta realizaciéon, puede ser una
hipersensibilidad gastrointestinal, en particular una hipersensibilidad colénica, y preferiblemente es un sindrome del
intestino irritable, en particular un sindrome del intestino irritable de tipo alternante.

En particular, dicho trastorno gastrointestinal de acuerdo con la invencion se puede seleccionar del grupo que consiste
en Sll y estrefiimiento.

De acuerdo con otra realizacién, una cepa bacteriana para usar de acuerdo con la invencion esta comprendida en una
composicién que comprende un medio fisiolégicamente aceptable, preferiblemente en una composicion oral, y lo mas
preferiblemente en un complemento alimenticio.

Por lo tanto, el presente texto describe una composicion que comprende, en un medio fisiologicamente aceptable, al
menos una cepa bacteriana de Faecalibacterium prausnitzii seleccionada del grupo que consiste en cepas bacterianas
depositadas en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544, 1-4540, 1-4574, 1-4543, 1-4575, 1-4573, 1-4644 y |-
4546.

De acuerdo con otro objeto, la presente invencion se refiere a una composicion que comprende, en un medio
fisiolégicamente aceptable, al menos una cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso |-4573.

De acuerdo con la invencién, dicha cepa bacteriana de Faecalibacterium prausnitzii es la cepa bacteriana depositada
en la CNCM con los nimeros de acceso |-4573.

La expresién "medio fisiol6gicamente aceptable” se entiende que significa un medio que es compatible con el
organismo del individuo al que se pretende administrar dicha composicion. Puede ser por ejemplo cualquier disolvente
no toxico tal como agua. En particular, dicho medio es compatible con una administracién oral.

Una composicién de la invencion preferiblemente es para la via oral y en particular en forma de un complemento
alimenticio.
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Una composicion de la invencién para la via oral se puede seleccionar del grupo que consiste en un producto
alimenticio, una bebida, un producto farmacéutico, un producto nutracéutico, un aditivo alimentario, un complemento
alimenticio y un producto lacteo. En particular puede ser un complemento alimenticio.

Los autores de la invencion también han identificado nuevas cepas de Faecalibacterium prausnitzii que tienen las
capacidades especificas descritas previamente.

Por consiguiente, el presente texto también describe una cepa bacteriana aislada seleccionada del grupo que consiste
en cepas bacterianas depositadas en la CNCM con los niumeros de acceso 1-4542, 1-4544, 1-4540, 1-4574, 1-4543, 1-
4575, 1-4573, 1-4644 y 1-4546.

Un objeto adicional de la invencion consiste en una cepa bacteriana aislada depositada en la CNCM con el nimero
de acceso 1-4573.

De acuerdo con la invencion, dicha cepa bacteriana es la cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de
acceso 1-4573.

Como se demuestra en los ejemplos, una cepa de Faecalibacterium prausnitzii de la invencién no tiene impacto
negativo en un individuo que no padece dolor abdominal visceral de acuerdo con la invencion, y por lo tanto es
totalmente segura para usar.

Leyendas de las figuras

La figura 1A ilustra la variacién de la respuesta visceromotora (VMR - mV/s) de un colon dependiendo del volumen de
distension (ul) de un balén insertado en el recto e inflado lentamente, en ratones no manipulados (NH) (lineas
normales) o de separacion maternal (MS) (lineas en negrita) previamente tratados con PBS (lineas de puntos) o con
bacterias CNCM 1-4573 (lineas completas) de acuerdo con la invencién.

La figura 1B ilustra la variacién de la respuesta visceromotora (VMR - mV/s) de un colon dependiendo del volumen de
distension (ul) de un balén insertado en el recto e inflado lentamente, en ratones no manipulados (NH) (lineas
normales) o de separacion maternal (MS) (lineas en negrita) previamente tratados con PBS (lineas de puntos) o con
bacterias CNCM 1-4541 (lineas completas) fuera de la invencién.

La figura 2 ilustra 35 cepas de Faecalibacterium prausnitzii y su distribucion en o fuera de los tres filogrupos descritos
en el texto.

Para fines ilustrativos, las cepas de Faecalibacterium prausnitziifCNCM |-4541 (SEQ ID NO: 16) y S13E3 (SEQ ID NO:
17) estan fuera de los tres filogrupos descritos. EI método para obtener dicha distribucién se describe con mas detalle
a continuacion.

La figura 3A ilustra el efecto de la cepa de F. prausnitzii CNCM 1-4573 en el nimero de calambres abdominales/5
minutos en modelos de rata de estrés por restriccion parcial (PRS) (PRS-4573 - linea continua con barras; n = 12
ratas) o basal (Basal-4573 - lineas continuas con circulos; n = 12 ratas) en comparacion con ratas PRS o basales
tratadas con PBS (respectivamente PRS-PBS - lineas de puntos con barras y Basal-PBS - linea de puntos con circulos;
n = 18 ratas por grupo), dependiendo del volumen de distension (ml) generado con un catéter de embolectomia arterial
introducido en el recto de ratas.

La figura 3B ilustra el efecto de la cepa de F. prausnitzii CNCM |-4541 fuera de la invencién, en el nimero de calambres
abdominales/5 minutos en modelos de ratas de estrés por restriccion parcial (PRS) (PRS-4573 - linea con barras
continua; n = 12 ratas) o basal (Basal-4573 - lineas continuas con circulos; n = 12 ratas) en comparacién con ratas
PRS o basales tratadas con PBS (respectivamente PRS-PBS - lineas con barras de puntos y Basal-PBS - linea de
puntos con circulos; n = 18 ratas por grupo), dependiendo del volumen de distensién (ml) generado con un catéter de
embolectomia arterial introducido en el recto de las ratas.

Descripcion detallada de la invencion

Los autores de la presente invencién han llevado a cabo una gran cantidad de trabajo con el fin de identificar la
capacidad de cepas especificas de Faecalibacterium prausnitzii para tratar y/o prevenir el dolor abdominal visceral, y
en particular el dolor gastrointestinal, en un individuo.

Los autores de la invencién de hecho han determinado de forma inesperada que cepas de Faecalibacterium prausnitzii
que pertenecen a tres filogrupos definidos mas adelante presentan la capacidad de disminuir la sensibilidad de
nociceptores en el tracto gastrointestinal de un individuo.
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Las cepas bacterias del presente texto pueden prevenir y/o reducir el dolor abdominal visceral, en particular el dolor
gastrointestinal, en un individuo, en particular en un individuo que padece un trastorno gastrointestinal no inflamatorio,
y en particular una hipersensibilidad colénica, tal como el SlI.

Se demuestra en la presente memoria que las cepas bacterianas del texto son en particular capaces de reducir la
respuesta visceromotora (VMR) de un colon cuando un balén insertado en el recto se infla lentamente en un modelo
de ratdn de Sll pretratado con una cepa bacteriana de la invencién. Dicha VMR es devuelta a una intensidad normal,
puesto que el nivel de VMR observado después de administracion de una cepa de acuerdo con la invencion, es similar
a la VMR observada en ratones que no padecen hipersensibilidad col6nica.

Cepas de Faecalibacterium prausnitzii

F. prausnitzii es un miembro principal del filo Firmicutes y es parte de las bacterias comensales mas abundantes en la
microbiota del intestino grueso humano sano.

F. prausnitzii es una bacteria extremadamente sensible al oxigeno (EOS) y por lo tanto es dificil de cultivar, incluso en
condiciones anaerobias (Duncan et al. 2002, Int. J. Syst. Evol. Microbiol. 52(Pt 6): 2141-6 y Lopez-Siles et al. Appl.
Environ Microbiol. 2012 Jan;78(2):420-8). F. prausnitzii se conoce en particular como una de las bacterias productoras
de butirato mas abundantes en el tracto gastrointestinal humano, siendo el acido graso de cadena corta butirato muy
importante en la fisiologia del intestino, funciones sistémicas y efectos beneficiosos para la salud humana (Macfarlane
y Macfarlane (2011), J. Clin. Gastroenterol. 45 Suppl: S120-7).

F. prausnitzii también se conoce por tener efectos antiinflamatorios y protectores en modelos murinos de colitis aguda
y cronica, es decir, en trastornos inflamatorios (Martin et al., Inflamm Bowel Dis. 2014 Mar;20(3):417-30 y Sokol et al.,
Proc Natl Acad Sci USA. 2008 Oct 28;105(43):16731-6).

Recientemente se ha descrito una menor prevalencia y abundancia de F. prausnitzii en trastornos intestinales no
inflamatorios. Se ha observado de hecho una correlacion negativa entre la abundancia de bacterias F. prausnitzii y
sintomas de SlI, en particular en Sll de tipo alternante.

Las evidencias que surgen sugieren que la perturbacion de la microbiota gastrointestinal, y en particular la disbiosis,
tienen una funcién en la fisiopatologia del Sl (Ringel y Maharshak, Am. J. Physiol. Gastrointest. Liver Physiol. 2013
Oct 15; 305(8): G529-41).

La capacidad de las cepas de F. prausnitzii del texto para prevenir el dolor abdominal visceral, y en particular el dolor
gastrointestinal, en un individuo, es especifica de las cepas identificadas por los autores de la invencion, y que
constituyen los tres filogrupos descritos.

Dicha actividad antinociceptiva especifica se ilustra en los ejemplos, en donde se ha llevado a cabo un ensayo
comparativo con una cepa de F. prausnitzii que no es parte de los tres filogrupos descritos, es decir, la cepa CNCM I-
4541. Como se demuestra en estos ejemplos, esta cepa no tiene la actividad antinociceptiva de las cepas de la
invencion.

Método para obtener los filogrupos descritos

Los autores de la invencion han clasificado las cepas de Faecalibacterium prausnitzii aisladas en tres filogrupos
ilustrados en la figura 2 de acuerdo con las secuencias del ARNr 16S.

Se obtuvieron o se determinaron las secuencias génicas del ARNr 16S de longitud completa de cada cepa y se
compararon entre si.

Las secuencias del ARNr 16S de 17 cepas de F. prausnitzii se indican como secuencias de SEQ ID NO: 1 a 17.

Se extrajo el ADN de colonias aisladas de las diferentes cepas de F. prausnitzii por lisis alcalina en 50 pl de NaOH 0,5
M durante 30 min y se afiadieron 50 pl de Tris 1 MapH 7 y 100 pl de H20.

Las secuencias de ARNr 16S se amplificaron y los productos de la PCR se purificaron con gel Wizard SV. Se usé el
sistema de PCR Clean-Up (Promega) para obtener secuencias génicas de ARNr 16S parciales bidireccionales usando
cebadores. Todas las secuencias de ADN se confirmaron por secuenciacion (Eurofins MWG Operon, Ebersberg,
Alemania).

Se llevé a cabo el alineamiento de miltiples secuencias con agrupacion jerarquica para la construccion de longitud
completa de la secuencia génica del ARNr 16S (http://multalin.toulouse.inra.fr/multalin) (COrpet F., Nucleic Acids Res.
1988;16:10881-10890).
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El analisis filogenético del gen del ARNr 16S se llevd a cabo usando el paquete de programas MEGA6
(http://www.megasoftware.net/). La historia evolutiva se infiri6 usando el método de unién de vecinos (Neighbor-
Joining) (Saitou N. y Nei M., Mol Biol Evol. 1987;4:406-425).

El arbol 6ptimo con la suma de la longitud de ramas = 0,24930207 se muestra en la figura 2. El porcentaje de arboles
replicados en los taxones asociados agrupados entre si en la prueba (500 réplicas) de arranque se muestra cerca de
las ramas (Zharkikh A. y Li WH, Mol Phylogenet Evol. 1995; 4:44-63).

El arbol esta dibujado a escala, con longitudes de ramas en las mismas unidades que las de las distancias evolutivas
usadas para inferir el arbol filogenético. Las distancias evolutivas se computaron usando el método de maxima
verosimilitud compuesto (Tamura et al., Proc Natl Acad Sci USA. 2004;101:11030-11035) y estan en las unidades del
numero de sustituciones de bases por sitio.

El analisis implicaba 35 secuencias de nucledétidos. Las posiciones de codones incluidas eran 12+22+32+no codificante.
Se eliminaron todas las posiciones que contenian huecos y datos ausentes.

Habia un total de 1091 posiciones en el conjunto de datos final.

Se usd Eubacterium desmolans para enraizar el arbol (SEQ ID NO: 18). En la secuencia SEQ ID NO: 18, "n" se usa
para representar cualquier nucleétido ambiguo.

Con el fin de verificar si una cepa de F. prausnitzii dada se puede clasificar en uno de los filogrupos | a lll, es necesario
comparar su secuencia de ARNr 16S mediante el paquete de programas MEGA6 descrito en lo que antecede,
directamente con la de la presente invencion.

De acuerdo con una realizacion, se selecciona una cepa bacteriana descrita del filogrupo |.

Las cepas bacterianas que pertenecen al filogrupo | se puede representar por las cepas que consisten en:
- cepas bacterianas depositadas en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544 y 1-4540; y

- cepas bacterianas de referencia HTF-75H, S13A7, S3G1, L2-15, L2-39, L2-61 y L2-6.

Preferiblemente, se selecciona una cepa bacteriana que pertenece al filogrupo | del grupo que consiste en cepas
bacterianas depositadas en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544 y |-4540.

De acuerdo con una realizacion, se selecciona una cepa bacteriana descrita del filogrupo 1.

Las cepas bacterianas que pertenecen al filogrupo Il se pueden seleccionar por ejemplo del grupo que consiste en
cepas bacterianas de referencia HTF-60C, HTF-1, HTF-E, HTF-C, HTF-A, HTF-B y HTF-F.

De acuerdo con una realizacion, se selecciona una cepa bacteriana descrita del filogrupo IIl.
Las cepas bacterianas que pertenecen al filogrupo Ill se puede representar por las cepas que consisten en:

- cepas bacterianas depositadas en la CNCM con los numeros de acceso 1-4574, 1-4543, 1-4575, 1-4573, 1-4644 y |-
4546;y

- cepas bacterianas de referencia S3C12, S9G3, S9D8, S3L/3, S4L/4, M21/2 y S10H3,
con la condicion de que la cepa bacteriana es diferente de la cepa bacteriana A2-165.

Preferiblemente, se selecciona una cepa bacteriana que pertenece al filogrupo Il del grupo que consiste en cepas
bacterianas depositadas en la CNCM con los numeros de acceso 1-4574, 1-4543, 1-4575, 1-4573, 1-4644 y 1-4546.

Las cepas bacterianas de referencia ATCC 27768, A2-165, L2-15, L2-39, L2-6, L2-61, M21/2, S3L/3, S4L/4, HTF-A,
HTF-B, HTF-C, HTF-E, HTF-F, HTF-I, HTF-60C y HTF-75H se pueden obtener como se indica en Lopez-Siles et al.,
Appl. Environ. Microbiol. 2012, 78(2):420.

En una realizacion, se selecciona una cepa bacteriana descrita de los filogrupos | y/o Ill. Mas en particular, se
selecciona una cepa bacteriana descrita de los filogrupos | y/o 1l con la con la condicion de que la cepa bacteriana es
diferente de la cepa bacteriana A2-165.

De acuerdo con una realizacién, se selecciona una cepa bacteriana descrita del grupo que consiste en cepas
bacterianas depositadas en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544, 1-4540, 1-4574, 1-4543, 1-4575, 1-4573,
1-4644 y 1-4546.

La cepa bacteriana de la invencién es la cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso 1-4573.
6
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Los autores de la invencidon también han identificado nuevas cepas de Faecalibacterium prausnitzii que tienen las
capacidades especificas descritas previamente.

Por consiguiente, el presente texto describe ademas una cepa bacteriana aislada seleccionada del grupo que consiste
en cepas bacterianas depositadas en la CNCM con los nimeros de acceso 1-4542, 1-4544, 1-4540, 1-4574, 1-4543, 1-
4575, 1-4573, 1-4644 y 1-4546.

La cepa bacteriana de la invencién es la cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso 1-4573.

Una dosis diaria adecuada de una cepa bacteriana de acuerdo con la invencion es de 10 a 102 unidades formadoras
de colonia (ufc), mas preferiblemente de 107 a 10'" ufc como un medicamento, por ejemplo, como una dosis diaria
equivalente a 1010 ufc.

Una cepa de Faecalibacterium prausnitzii de la invencién es para usar en el tratamiento y/o prevencion del dolor
abdominal visceral en un individuo.

Las cepas del texto son probidticos cuya actividad se encuentra en el intestino. Una bacteria probiética de acuerdo
con el texto indica una bacteria que ingerida viva en cantidades adecuadas puede ejercer efectos beneficiosos en la
salud humana.

Por consiguiente, es necesario administrar estas cepas vivas al intestino.

Estas cepas bacterianas del texto se pueden administrar al intestino de un individuo que se va a tratar de diferentes
formas, es decir, por la via oral, rectal o parenteral. Una bacteria de acuerdo con el texto se administra preferiblemente
por la via oral o rectal, mas preferiblemente por la via oral.

De acuerdo con una realizacién preferida, una cepa bacteriana de la invencion estd comprendida en una composicion
que comprende un medio fisioldgicamente aceptable. Dicha composicién preferiblemente es para la via oral y en
particular en forma de un complemento alimenticio.

Composiciones

La presente invencion se refiere ademas a una composicién que comprende, en un medio fisiolégicamente aceptable,
al menos una cepa bacteriana de Faecalibacterium prausnitzii de la invencion.

Mas en particular, de acuerdo con una realizacion, la presente invencion se refiere a una composicion que comprende,
en un medio fisiolégicamente aceptable, al menos una cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de
acceso 1-4573.

Una composicién de acuerdo con la invencion comprende al menos una cepa bacteriana depositada en la CNCM con
el nimero de acceso 1-4573.

Una composicion de acuerdo con la invencion esta destinada al tracto gastrointestinal, en particular el intestino.

Por consiguiente, una composicién de acuerdo con la invencién se selecciona de una composicion oral, rectal o
parenteral. Una composicion de la invencion es preferiblemente una composicién oral o rectal, méas preferiblemente
una composicion oral.

De acuerdo con una realizacion, una composicion de la invencién es una composicion oral, es decir, esta destinada a
la administracion oral a un sujeto.

Dicha composicion puede estar en forma de una suspension, comprimido, pildora, capsula, granulado o polvo.

La composicion de acuerdo con la invencién para la via oral se puede seleccionar del grupo que consiste en un
producto alimenticio, una bebida, un producto farmacéutico, un producto nutracéutico, un aditivo alimentario, un
complemento alimenticio o un producto lacteo, y en particular es un complemento alimenticio.

De acuerdo con una realizacion preferida, una composicion de acuerdo con la invencién es un complemento
alimenticio.

El complemento alimenticio para la administracion oral puede estar presente en cépsulas, capsulas de gelatina,
capsulas blandas, comprimidos, comprimidos recubiertos de azlcar, pildoras, pastas, pastillas, chicles, soluciones o
emulsiones bebibles, un jarabe o un gel.

Ventajosamente, una composicion de acuerdo con la invencion, destinada a la administracién oral, se puede
proporcionar con un recubrimiento resistente al jugo gastrico, para asi asegurar que la cepa bacteriana de la invencién
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comprendida en dicha composicion puede pasar a través del estbmago sin danarse. Por lo tanto, la liberacién de la
cepa bacteriana puede tener lugar la primera vez en el tracto intestinal superior.

Un complemento alimenticio de acuerdo con la invencion también puede incluir un edulcorante, un estabilizante, un
antioxidante, un aditivo, un agente aromatizante y/o un colorante.

La formulacién del mismo se lleva a cabo mediante los métodos habituales para producir comprimidos recubiertos de
azUcar, capsulas de gel, geles, hidrogeles para la liberaciéon controlada, emulsiones, comprimidos o capsulas.

Una composicion de acuerdo con la invencion también puede estar en forma de una composicion nutricional.

Una composicién nutricional de acuerdo con la invencién esta en forma de un yogur, una barrita de cereales, unos
cereales de desayuno, un postre, un alimento congelado, una sopa, una comida para mascotas, una suspension
liquida, un polvo, un comprimido, un chiche o un caramelo.

En una realizacion adicional de la invencién, una composicion que contiene una cepa bacteriana se administra por via
intrarrectal.

Una administracion rectal tiene lugar preferiblemente en forma de un supositorio, enema o espuma.

Una composicién de acuerdo con la invencién contiene una cantidad de cepas bacterianas de la invencion equivalente
a entre 103 y 102 ufc/g (en peso seco), mas preferiblemente entre 106 y 10° ufc/g.

Una composicién de acuerdo con la invenciéon puede comprender ademas al menos uno de: antioxidantes, aceites de
pescado, DHA, EPA, vitaminas, minerales, fitonutrientes, proteina, grasa, probiéticos y combinaciones de los mismos.

El presente texto describe ademas el uso de al menos una cepa bacteriana de las especies Faecalibacterium
prausnitzii seleccionadas de una cepa bacteriana que pertenece a al menos uno de los filogrupos |, Il y lll, para el
tratamiento y/o prevencién del dolor abdominal visceral en un individuo.

El presente texto también se refiere al uso de una composicién, preferiblemente una composicion oral, que comprende,
en un medio fisiol6gicamente aceptable, al menos una cepa bacteriana de las especies Faecalibacterium prausnitzii
seleccionadas de una cepa bacteriana que pertenece a al menos uno de los filogrupos |, Il y Ill, para el tratamiento y/o
prevencion del dolor abdominal visceral en un individuo.

La invencién se describird a continuacién con mas detalle usando los siguientes ejemplos que se dan solo con fines
ilustrativos.

Todas las referencias a porcentajes son porcentajes en peso salvo que se exponga lo contrario.
Ejemplos

Se ha ensayado la capacidad de cepas de F. prausnitzii para tener un impacto directo sobre el dolor visceral, y mas
en particular sobre la hipersensibilidad colénica.

Aislamiento de cepas bacterianas y condiciones de crecimiento

Las cepas de F. prausnitzii aisladas usadas en el presente ejemplo son todas de origen fecal humano de pacientes
sanos. Dichos aislados se obtuvieron de la dilucién contable mas alta de muestras fecales humanas en Roll-tubes de
medio M2GSC anaerobio como se describe en Lopez-Siles et al. (Appl. Environ Microbiol. 2012; 78:420-428).

Se cultivaron aislados de cepas de F. prausnitzii en medio LYBHI (medio de infusion de cerebro-corazén
complementado con extracto de levadura al 0,5%) (Dyfco, Detroit, EE. UU.) complementado con celobiosa 1 mg/ml
(Sigma-Aldrich Chemie Gmbh, Buchs, Suiza), maltosa 1 mg/ml (Sigma-Aldrich) y cisteina 0,5 mg/ml (Sigma-Aldrich) a
37°C en camara anaerobia.

A. En una primera serie de ensayos, se usa un modelo de hipersensibilidad coldnica (CHS) de separacién maternal
neonatal (NMS).

a. Modelo de ratén CHS NMS
Se han adquirido ratones C57B1/6J gestantes en Janvier laboratories (Le Genest Saint Isle, Francia).

Después del nacimiento, se aislaron los C57B1/6J de tipo natural de sus madres de D2 a D14, tres horas al dia, de 9
a.m. a 12 a.m. A la edad de nueve semanas, los ratones macho se trataron por via oral cada dia durante nueve dias
con 200 pl de 10x10'° UFCG/ml de:
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- la cepa CNCM 1-4573 de acuerdo con la invencion;

- la cepa CNCM 1-4541 fuera de la invencién; o

- PBS como control.

Todos los experimentos se llevaron a cabo el ultimo dia del tratamiento en D10.

Se administr6 el mismo tratamiento de bacterias a ratones que no eran CHS NMS como control.

El tratamiento de los NMS inducia una mayor respuesta visceromotora (VMR) en ausencia de cualquier alteracion
significativa en la integridad macroscopica de la pared intestinal o inflamacion de la mucosa colénica (Coutinho et al.
(2002), Am. J. Physiol. Gastrointest. Liver Physiol. 282(2): G307-16).

Como se describe en Christianson et al. 2007 (Nat Protoc 2(10): 2624-31), la sensibilidad colénica se evalud
cuantificando la respuesta visceromotora con registros de electromiografia (EMG) abdominal en respuesta a la
distensién colorrectal.

Los autores de la invencién también validaron este modelo como no inflamatorio comprobando el patrén de citoquinas,
midiendo los 13 tipos de citoquinas en muestras de suero de ratones estresados (MS: separacion maternal) y no
estresados (NH: no manipulados).

Se observo que no habia diferencias en el patrén de citoquinas inducido por el estrés crénico.

Ademas, la NMS no induce cambios en el dafio macroscépico coldnico, pérdida de epitelio arquitecténico, agotamiento
de células calciformes, edema/ulceracion o infiltrados de células inflamatorias.

Ademas, la NMS no induce cambios en el peso corporal, peso y longitud del colon y en el peso del bazo cuando se
comparan los ratones estresados (MS) con el grupo de control (PBS).

b. Andlisis estadistico

El analisis estadistico se completé usando el programa GraphPad (GraphPad Software, La Jolla, CA, EE. UU.). Todos
los datos se expresaron como media +/- EEM.

Los ratones MS que presentaban valores de VMR menores que la media menos dos EEM para todos los voliumenes
de distensién se consideraron como no sensibilizados y se excluyeron del analisis.

Para el andlisis de la VMR en la validacién del modelo, se usé un ANOVA de doble via (Volumen y Tratamiento)
seguido de prueba a posteriori de Bonferroni para comparaciones multiples.

P<0,05 se consideré estadisticamente significativo.
c. Resultados
Los resultados obtenidos se presentan en las figuras 1A'y 1B.

Como puede verse en la figura 1A, los ratones de separacién maternal (MS) de control, a los que se administr6é solo
PBS, presentan una VMR alta, dos veces mayor que la VMR de los ratones no manipulados (NH), tratados con
bacterias CNCM 1-4573 o solo con PBS.

Lo que es mas importante, se puede ver que los ratones MS a los que se administraron bacterias CNCM [-4573 de la
invencion tienen una VMR estadisticamente similar a la de los ratones NH, a lo largo de todo el crecimiento del volumen
de distension.

Al contrario, en la figura 1B, no hay diferencia estadistica entre los resultados obtenidos con ratones MS tratados solo
con PBS o tratados con bacterias CNCM 1-4541.

El tratamiento basado en la administracién de la cepa de F. prausnitzii CNCM 1-4573 de acuerdo con la invencion,
conduce a una disminucion especifica y significativa de la VMR en los ratones ensayados, asi como a una prevencion
del aumento de la VMR.

Al contrario, los tratamientos basados en los ensayos de control (ratones NH) y en la administracion de la cepa de F.
prausnitzii CNCM 1-4541 no presentan efecto en la VMR de todos los ratones ensayados.

Los presentes resultados demuestran claramente que las cepas de F. prausnitzii de acuerdo con la invencion tienen
un efecto beneficioso especifico e inesperado en el dolor abdominal visceral.
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B. En una segunda serie de ensayos, se us6 un modelo de rata de estrés por restriccion parcial (PRS).
a. Modelo de rata de estrés por restriccion parcial (PRS)

La preparacion animal se llevé a cabo como se ha descrito previamente en Ait-Belgnaoui et al.; Gut 55, 1090-1094
(2006).

Brevemente, con anestesia general inducida por administracion i.p. de acepromazina 0,6 mg/kg (Calmivet, Vetoquinol,
Lure, Francia) y ketamina 120 mg/kg (Imalgene 1000, Merial, Lyon, Francia), ratas Wistar hembra (Rosztéczy, A. et
al.; Neurogastroenterol. Motil. Off. J. Eur. Gastrointest. Motil. Soc. 15, 679-686 (2003)) se equiparon con tres grupos
de tres electrodos de hilo de NiCr (60 cm de longitud, 80 nm de diametro) implantados en el musculo oblicuo externo
abdominal, 2 cm por encima del ligamento inguinal.

Los electrodos se exteriorizaron a nivel del cuello mediante un tubo de vidrio unido a la piel.

Durante los diez dias previos al estrés, se administrd por via intragastrica diariamente, 1 ml de + 1x10° UFC o PBS.
Los grupos de estudio eran como sigue:

- la cepa CNCM 1-4573 de acuerdo con la invencion;

- la cepa CNCM 1-4541 fuera de la invencién; o

- PBS como control.

Todas las sesiones de estrés se llevaron a cabo en el mismo momento del dia (entre las 10 am y las 12 pm) para
minimizar cualquier influencia de los ritmos circadianos. Los estreses se llevaron a cabo usando el modelo de estrés
de restriccion parcial por envoltura que es un estresante no ulcerogénico suave (Williams, C. L et al.; Am. J. Physiol.
253, G582-586 (1987)).

Los animales se anestesiaron ligeramente (como se ha descrito previamente en Lee B. et al.; J. Neurogastroenterol.
Motil. 17, 252-266 (2011), con éter etilico y sus paletillas, las extremidades anteriores superiores y el tronco toracico
se envolvieron con un arnés de limitacién de cinta de papel para restringir, pero no para evitar, los movimientos del
cuerpo.

Las ratas se pusieron en sus jaulas durante 2 h.
b. Distension rectal o colorrectal y medicion de la hipersensibilidad colénica

La sensibilidad colénica de las ratas inducida por PRS se evalué cuantificando la respuesta eléctrica mediante un
electroencefalografo Reega Mini-hui (ALVAR, Francia) y se expres6 como el niumero de calambres abdominales para
un periodo de cinco min (como se ha descrito previamente en Eutamene, H. et al.; J. Physiol. 506 (Pt 1), 245-252
(1998)).

Brevemente, las ratas se habituaron a estar en tineles de polipropileno (diametro de 7 cm, longitud de 20 cm) varios
dias antes de la distension colorrectal (CRD) con el fin de minimizar el registro de artefactos.

La CRD se llevé a cabo con un catéter de embolectomia arterial (Fogarty; Edwards Laboratoire, Inc., Santa Ana, CA,
EE. UU.) introducido en el recto (1 cm desde el ano) y fijado en la base de la cola.

La distension del colon se llevé a cabo conectando el catéter con una jeringa y con inyecciones consecutivas de
diferentes volumenes (0,4, 0,8, 1,2 ml) con un intervalo de 5 minutos.

Cada animal se grabé dos dias antes del estrés (medicidn basal) y justo después del PRS (medicién de estrés).
c. Analisis estadistico

El analisis estadistico se completd usando el programa GraphPad (GraphPad Software, La Jolla, CA, EE. UU.).
Los resultados se presentan como medias + EEM.

Las diferencias en el nimero de calambres abdominales durante 5 minutos frente a los volumenes de CRD graduales
se analizaron usando un andlisis de ANOVA de doble via (Tratamiento, Volumen) seguido de prueba a posteriori de
Bonferroni para comparaciones multiples.

Un valor p menor de 0,05 se considerd significativo.
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d. Resultados

Para determinar si las cepas de F. prausnitzii CNCMI-4541 (fuera de la invencion) y CNCMI-4573 (de acuerdo con la
invencion) son capaces de prevenir los sintomas generados por estrés agudo en la sensibilidad visceral, ambas se
ensayaron en un modelo de estrés por restriccion parcial (PRS).

El PRS aument6 el nimero de calambres abdominales en respuesta a la CRD de una forma dependiente del volumen
(figuras 3A 'y 3B).

En ratas estresadas tratadas con PBS, las distensiones con cualesquiera volimenes aumentaban significativamente
el numero de contracciones abdominales en comparacion con animales no estresados (p<0.01) (figuras 3A y 3B).

El tratamiento con la cepa de F. prausnitzii CNCM [-4573 prevenia esta hipersensibilidad visceral inducida por estrés
hasta 0,8 ml de volumen de distension (p<0,001) (Figura 3A).

En condiciones basales, no se observé diferencia en la VMR a la CRD entre los diferentes tratamientos (figura 3A).
En cambio, la cepa de F. prausnitzii CNCM 1-4541 no mostrd un efecto protector (figura 3B).

En conclusién, parece que una cepa de F. prausnitzii de acuerdo con la invencién previene la hipersensibilidad visceral
en un modelo de estrés por restriccion parcial (PRS).

SEQ ID NO: 1: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM [-4540

AGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGCGCCTAACACA
TGCAAGTCGAACGAGTGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGG
TGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGAC
TGCTAATACCGCATAAGCCCACGGCTCGGCATCGAGCAGAGGGAAAAGGAGTGA
TCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCAC
CAAGGCGACGATCGGTAGCCGGACTCGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGA
GACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGG
GAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAC
TCCTGTTGTTGGGGAAGATAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACT
ACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTG
GGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGGAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTC
AACCCATAAACTGCTTTCAAAACTGTTITTTCTTCGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGA
ATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAA
GGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAAC
AGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAG
GATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTAC
GACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAG
TATGTGGTTTAATTCCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCCTT
GACAGACATAGAAATATGTATTCTCTTCGGAGCAAGGAGACAGGTGGTGCATGG
TTGTCGTCAGCTCGTGTCGTCGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACC
CTTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACG
GAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTITATGACTTGGGCTACACA
CGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAAC
TCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCG
GAATTGCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTG
TACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTA
ACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAA
CAAGGTAGCCGT
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SEQ ID NO: 2: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM [-4542

AGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGCGCCTAACACA
TGCAAGTCGAACGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGH
TGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGAC
TGCTAATACCGCATAAGCCCACGGGTCGGCATCGACCAGAGGGAAAAGGAGCAA
TCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCAC
CAAGGCAACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGA
GACGCGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGG
GAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAC
TCCTGTTGTTGGGGAAGATAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACT
ACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTG
GGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTC
AACCCATAAACTGCTTTCAAAACTGTTITITCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGA
ATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAA
GGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAAC
AGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGGTTACTAGGTGTTGGAG
GATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTAC
GACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAG
TATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCCTT
GACAGACATAGAAATATGTAATCTCTTCGGAGCAAGGAGACAGGTGGTGCATGG
TTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACC
CTTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACG
GAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACA
CGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAAC
TCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCG
GAATTGCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTG
TACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTA
ACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAA
CAAGGTAGCCGT
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SEQ ID NO: 3: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S3C12

GCCGAGAGAGCGAGCTTGCTTTCTCCGAGCGAGTGGCGAACGGGTOAGTAA
CGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAAT
ACCGCATAAGCCCACGGCCCGGCATCGGGCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTT
TGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGCG
ACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGG
CCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCC
TGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTG
TTGAGGAAGATAATGACGGTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCA
GCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAA
GGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATG
AACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGG
TGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCT
ACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAG
ATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACC
CCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAA
GGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGT
TTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGGTTC
TGGAAACAGAACTTTCCTTCGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCA
GCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTC
AGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGG
TGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTAC
AATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAA
CAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGC
TAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTCGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACAC
CGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAA
GGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTA
G
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SEQ ID NO: 4: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S3G1
AGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGGTGAGTA
ACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAA
TACCGCATAAGCCCACGGTGCCGCATGGCACAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCT
TTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGC
GACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACG
GCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACC
CTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTT
GTTGGGGAAGATAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCC
AGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAA
AGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTCAACCCAT
AAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCG
GTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCC
TACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTA
GATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGAC
CCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCA
AGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGG
TTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCCTTGACAGGC
ATAGAAATATGTTTTCTCTTCGGAGCAAGGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTC
AGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACCGAGCGCAACCCTTATGGT
CAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAG
GTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTA
CAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAA
ACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTG
CTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACA
CCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCA
AGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAG
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SEQ ID NO: 5: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM [-4574
CGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAG
GGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGCATAAGCCCACAGGTCGGCAT
CGACCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGC
TAGTTGGTGAGGTAATGGCCCACCAAGGCAACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGG
TTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCA
GTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGG
AAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAGGAAGATAATGACGGTACTC
AACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCOGCGGTAAAACGTAGGTCA
CAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGT
TGGAAGTGAAATCTATGGGCTCAACCCATAAACTGCTTTCAAAACTGTTTITTCTTG
AGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATC
GGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGC
TCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAA
CGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAAT
AAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACG
GGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAAC
CTTACCAAGTCTTGACATCCTGTGACGATGCTGGAAACATGTTTTTCCTTCGGAAC
GCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTA
AGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTACTGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGC
AGGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGC
CCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAA
GACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCT
GCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACG
GTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGG
GGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTG
GTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAGCC
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SEQ ID NO: 6: Secuencia del ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM [-4543
CGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCAATCGAGTGGCGAACGGGTGAGT
AACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTA
ATACCGCATAAGCCCACAGGTCGGCATCGACCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGC
TTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCACCAAGG
CAACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACAC
GGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAAC
CCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGT
TGTTGAGGAAGATAATGACGGTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGC
CAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTA
AAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTCAACCCA
TAAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCC
GGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGC
CTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCCGAAAGCTGTGGGTAGCAAACAGGATT
AGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGA
CCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGC
AAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTG
GTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGTGACGAA
CCTGGAAATATGTTTTTCCTTCGGAACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGT
CAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTACTG
TCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCAGGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAA
GGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACT
ACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGA
AACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATT
GCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACAC
ACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGC
AAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTACAG
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SEQ ID NO: 7: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S9D8
AGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGCGCCTAACACA
TGCAAGTCGAACGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGG
TGAGTAACGCGTGGGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGAC
TGCTAATACCGCATAAGCCCACGACCTGGCATCGGGTTCGAGGGAAAAGGAGCAA
TCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCAC
CAAGGCAACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGA
GACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGG
GAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAC
TCCTGTTGTTGAGGAAGATAATGACGGTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTA
CGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGG
GTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCA
ACCCATGAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAA
TTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAG
GCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACA
GGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGG
ATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACG
ACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGT
ATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCG
ACGGTGCTGGAAACAGTGCTTTCCTTCGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTT
GTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCT
TATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGA
GGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACG
TACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTC
AGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGG
AATTGCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGT
ACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAA
CCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAAC
AAGGTAGCCGT
SEQ ID NO: 8: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S9G3
GCATGCTCGAGCGGCCGCCAGTGTGATGGATATCTGCAGAATTCGCCC
TTAGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGCGCCTAACACATGCAA
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GTCGAACGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGGTGAGT
AACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTA
ATACCGCATAAGCCCACGACCCGGCATCGGGTAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGC
TTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGG
CGACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACAC
GGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAAC
CCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGT
TGTTGAGGAAGATAATGACGGTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGC
CAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTA
AAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCA
TGAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCC
GGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGC
CTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATT
AGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGA
CCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGC
AAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTG
GTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGGT
TCTGGAAACAGAACTTTCCTTCGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGT
CAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGG
TCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAA
GGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTITATGACTTGGGCTACACACGTACT
ACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGA
AACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATT
GCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACAC
ACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGC
AAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGG
TAGCCGTAAGGGCGAA
SEQ ID NO: 9: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM |-4644
GCATCGGGCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCCTCGC
GTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCACCAAGGCGACGATCGGTAGCCUG
GACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACG
GGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGC
CGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAGGAAGATAAT
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GACGOTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAA
ACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGG
GAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATGAACTGCTTTCAAAA
CTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAAT
GCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCAACT
GACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTC
CACACTGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCA
GTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAA
AGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTITAATTCGACGCA
ACGCCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGCACATAGAAATATGTGT
TTCCTTCGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGA
GATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTTACTACGCAA
GAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTC
AAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTAAAC
AAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCAGTTC
GGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACCGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCAGAT
CAGCATGCTGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCA
TGAGAGCCGOGGOGGACCCGAAGTCGCGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCCGCCG
AAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAG
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SEQ ID NO: 10: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM |-4544
CGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGGTGAG
TAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCT
AATACCGCATAAGCCCACGGGTCGGCATCGACCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCG
CTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAG
GCAACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACA
CGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAA
CCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTG
TTGTTGGGGAAGATAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTG
CCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTA
AAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTCAACCCA
TAAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCC
GGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGC
CTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCCGAAAGCTGTGGGTAGCAAACAGGATT
AGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGA
CCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGC
AAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTG
GTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCCTTGACAGA
CATAGAAATATGTAATCTCTTCGGAGCAAGGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGT
CAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGG
TCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAA
GGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACT
ACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGA
AACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATT
GCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACAC
ACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGC
AAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAG
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SEQ ID NO: 11: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S10H3
GAGCGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAA
GAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGCATAAGCCCACGACCCGG
CATCGGGTAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATT
AGCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCACCAAGGCGACGATCGGTAGCCGGACTGAG
AGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCA
GCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGG
AGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAGGAAGATAATGACGGTA
CTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGG
TCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACA
AGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATGAACTGCTTTCAAAACTGTTTTT
CTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGA
TATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTG
AGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACTGT
AAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACAC
AATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTG
ACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAG
AACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGCACATAGAAATATGTGTTTCCTTCG
GGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGG
GTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTC
TGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATC
ATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAA
GCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCA
GGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCAGATCAGCATGC
TGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCC
GGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAA
ACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAG
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SEQ ID NO: 12: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S13A7
AGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGGTCGAGTAACGCGTGAGGA
ACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGCAAACGACTGCTAATACCGCATAAG
CCCACGGGTCGGCATCGACCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCC
TCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGCGACGATCGGTA
GCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCC
TACGGGAGGCAGCAGTGCGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCG
ACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGGGGAAGA
TAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGG
TAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAG
GCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCTATGGGCTCAACCCATAAACTGCTTTCA
AAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGG
AATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTCGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCA
ACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTA
GTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCC
GCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACT
CAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGAC
GCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCCTTGACAGACATAGAAATATG
TATTCTCTTCGGAGCAAGGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCG
TGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTITACTACG
CAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGAC
GTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTA
AACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCA
GTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGT
GGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCAC
ACCATCGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCC
GCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAG
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SEQ ID NO: 13: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM 1-4575
ATCGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAG
AGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGCATAAGCCCACGGCTCGGC
ATCGAGCAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGATTA
GCTAGTTGGTGAGGTAATGGCCCACCAAGGCGACGATCGGTAGCCGGACTGAGA
GGTTGAACGGCCACATTCGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAG
CAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGA
GGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAGGAAGATAATGACGGTAC
TCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGT
CACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGCGATCAA
GTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATGAACTGCTITCAAAACTGATTGTC
TTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGAT
ATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGA
GGCTCCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGCGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGT
AAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACAC
AATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTG
ACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAG
AACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGATGCTAGAAATAGTATTTTCCTTCGG
GACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGG
TTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCT
GGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCA
TGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAG
CAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAG
GCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCAGATCAGCATGCT
GCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCG
GGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAA
CTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGTAGCCGTC
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SEQ ID NO: 14: Secuencia del ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM |-4573
GAGAGAGCTTGCTTTCTCAAGCGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGT
GAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGCACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGC
ATAAGCCCACGACCCGGCATCGGGTAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGA
TGGCCTCGCGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGCGACGAT
CGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAG
ACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATG
CAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAG
GAAGATAATGACGGTACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGC
CGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAG
CGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATGAACTG
CTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAG
CGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGG
GCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACC
CTGGTAGTCCACACTGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTC
AGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTT
GAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAA
TTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGGTGCTGGA
AACAGTGCTTTCCTTCGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTC
GTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTT
ACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGG
GATGACGTCAAATCATCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATG
GCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAAC
GTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGT
AATCGCAGATCAGCATGCTGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCC
CGTCACACCATGAGAGCCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAG
GACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAG
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SEQ ID NO: 15: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM |-4546
CAAGCGAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAA
AGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGCATAAGCCCACGACCCG
GCATCGGGTAGAGGGAAAAGGAGCAATCCGCTTTGAGATGGCCTCGCGTCCGAT
TAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGCGACGATCGGTAGCCGGACTGA
GAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGC
AGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTG
GAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAACTCCTGTTGTTGAGGAAGATAATGACGGT
ACTCAACAAGGAAGTGACGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAG
GTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGAC
AAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTCAACCCATGAACTGCTTTCAAAACTGTTTT
TCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAG
ATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCT
GAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACT
GTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAAC
ACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAAT
TGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGA
AGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGCGACGCACATAGAAATATGTGTTTCCTT
CGGGACGCAGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTT
GGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGAC
TCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCA
TCATGCCCTTTATGACTTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAG
AAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTG
CAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCAGATCAGCAT
GCTGCGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAG
CCGGGGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTAACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTA
AAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAACAAGGGTAG
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SEQ ID NO: 16: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii CNCM [-4541
AGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGCGCCTAACACA
TGCAAGTCGAACGAGCGAGAGAGAGCTTGCTTTCTCGAGCGAGTGGCGAACGGG
TGAGTAACGCGTGAGGAACCTGCCTCAAAGAGGGGGACAACAGTTGGAAACGAC
TGCTAATACCGCATAAGCCCACGACCCGGCATCGGGTTCGAGGGAAAAGGAGCAA
TCCGCTTTGAGATGGCCTCGUGTCCGATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCCCAC
CAAGGCGACGATCGGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACGGCCACATTGGGACTGA
GACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGAATATTGCACAATGGGG
GAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAAGAAGGTCTTCGGATTGTAAAC
TCCTGTTGTTGGGGAAGATAATGACGGTACCCAACAAGGAAGTGACGGCTAACT
ACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGTCACAAGCGTTGTCCGGAATTACTG
GGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGGAAGACAAGTTGGAAGTGAAATCCATGGGCTT
AACCCATGAACTGCTTTCAAAACTGTTTTTCTTGAGTAGTGCAGAGGTAGGCGGA
ATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATCGGGAGGAACACCAGTGGCGAA
GGCGGCCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGCTCGAAAGTGTGGGTAGCAAAC
AGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACACCGTAAACGATGATTACTAGGTGTTGGAG
GATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAATAAGTAATCCACCTGGGGAGTAC
GACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGGGGGCCCGCACAAGCAGTGGAG
TATGTGGTTTAATTCGACGCAACGCGAAGAACCTTACCAAGTCTTGACATCCTGT
GACAGACGTAGAAATACGTTCTTCCTTCGGGACACAGAGACAGGTGGTGCATGGT
TGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCC
TTATGGTCAGTTACTACGCAAGAGGACTCTGGCCAGACTGCCGTTGACAAAACGG
AGGAAGGTGGGGATCGACGTCAAATCATCATGCCCTTITATGACTTGGGCTACACAC
GTACTACAATGGCGTTAAACAAAGAGAAGCAAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACT
CAGAAACAACGTCCCAGTTCGGACTGCAGGCTGCAACTCGCCTGCACGAAGTCG
GAATTGCTAGTAATCGTGGATCAGCATGCCACGGTGAATACGTTCCCGGGCCTTG
TACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGGGGGCGACCCGAAGTCGGTAGTCTA
ACCGCAAGGAGGACGCCGCCGAAGGTAAAACTGGTGATTGGGGTGAAGTCGTAA
CAAGGTAGCCGT
SEQ ID NO: 17: Secuencia de ARNr 16S de F. prausnitzii S13E3
TTAGTGGCGAACGGGTGAGTAACGCGTGAGTAACCTGCCCTGGAGTGG
GGGACAACAGTTGGAAACGACTGCTAATACCGCATAAGCCCACGGCCCGGCATC
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GGGCTGCGOGGAAAAGGATTTATTCGCTTCAGGATGGACTCGCGTCCAATTAGCTA
GTTGGTGAGGTAACGGCCCACCAAGGCGACGATTGGTAGCCGGACTCGAGAGGTT
GAACGGCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGT
GGGGGATATTGCACAATGGGGGAAACCCTGATGCAGCGACGCCGCGTGGAGGAA
GAAGGTTTTCGGATTGTAAACTCCTGTCGTTAGGGACGAATCATGACGGTACCTA
ACAAGAAAGCACCGGCTAACTACGTGCCAGCAGCCGCGGTAAAACGTAGGGTGC
AAGCGTTGTCCGGAATTACTOGGGTGTAAAGGGAGCGCAGGCGGACCGGCAAGTT
GGAAGTGAAAACCATGGGCTCAACCCATGAATTGCTTTCAAAACTGCTGGCCTTG
AGTAGTGCAGAGGTAGGTGGAATTCCCGGTGTAGCGGTGGAATGCGTAGATATC
GGGAGGAACACCAGTGGCGAAGGCGACCTACTGGGCACCAACTGACGCTGAGGC
TCGAAAGCATGGGTAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCATGCCGTAAA
CGATGATTACTAGGTGTTGGAGGATTGACCCCTTCAGTGCCGCAGTTAACACAAT
AAGTAATCCACCTGGGGAGTACGACCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACG
GGGGCCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGAAGCAACGCGAAGAAC
CTTACCAGGTCTTGACATCCGATGCATAGTGCAGAGATGCATGAAGTCCTTCGGG
ACATCGAGACAGGTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGT
TAAGTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTATTGCCAGTTACTACGTAAGAGGACTCTG
GCGAGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCAT
GCCCTTTATGACCTGGGCTACACACGTACTACAATGGCGTTTAACAAAGAGAAGC
AAGACCGCGAGGTGGAGCAAAACTCAGAAACAACGTCTCAGTTCAGATTGCAGG
CTGCAACTCGCCTGCATGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGCCG
CGGTCGAATACGTTCCCGGGCCTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGG
GGGGACCCGAAGTCGGTAGTCTA
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SEQ ID NO: 18: Secuencia de ARNr 16S de Eubacterium desmolans ATCC 43058
TTTTTAGAGAGTTTGATCCTGGCTCAGGATNAACGCTGGCGGCGTGCC
TAACACATGCAAGTCGAACGGAGTTATTTTGGAAATCTCTTCGGAGATGGAATTC
ATAACTTAGTGGCGGACGGGTGAGTAACGCGTGAGCAATCTGCCTTTAGGTGGGG
GATAACAGTCGGAAACGGCTGCTAATACCGCATAATACGTTTTGGGGGCATCCTT
GAAACGTCAAAGATTTATTGCCTTTAGATGAGCTCGCGTCTGATTAGCTGGTTGG
CGGGGNAACGGCCCACCAAGGCGACGATCAGTAGCCGGACTGAGAGGTTGAACG
GCCACATTGGGACTGAGACACGGCCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTGGGGA
ATATTGCGCAATGGGGGAAACCCNGACGCAGCAACGCCGCGTGATTGAAGAAGG
CCTTCGGGTTGTAAAGATCTTTAATCAGGGACGAATTTTGACGGTACCTGAAGAA
TAAGCTCCGGCTAACTACCGTGCCAGCAGCCGCGGTAATACGTAGGGAGCAAGCG
TTATCCGGATTTACTGGGTGTAAAGGGCGCGCAGNCGGGNCGGCAAGTTGGGAG
TGAAATCNGGGGGCTTAACCCCCGAACTGCTTTCAAAACTGCTGGTCTTGAGTGA
TGGAGAGGCAGGCGGAATTCCGTGTGTAGCGGTGAAATGCGTAGATATACGGAG
GAACACCAGTGGCGAAGGCGGCCTGCTGGACATTAACTGACGCTGAGGCGCGAA
AGCGTGGGGAGCAAACAGGATTAGATACCCTGGTAGTCCACGCCGTAAACGATG
GATACTAGGTGTGGGAGGTATTGACCCCTTCCGTGCCGCAGTTAACACAATAAGT
ATCCCACCTGGGGAGTACGGCCGCAAGGTTGAAACTCAAAGGAATTGACGNNNG
CCCGCACAAGCAGTGGAGTATGTGGTTTAATTCGAANNAACGCGAAGAACCTTA
CCAGGNCTTGACATCCCGGTGACCGTCCTAGAGATAGGACTTNCCTTCGGGNCAA
CGGTGACAGNTGGTGCATGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGNTTAA
GTCCCGCAACGAGCGCAACCCTTACGGTTAGTTGATACGCAAGATCACTCTAGCC
GGACTGCCGTTGACAAAACGGAGGAAGGTGGGGACGACGTNNAATCATCATGCC
CCNTATGACCTGGGCTACACACGTACTACAATGGCAGTCATACAGAGGGAAGCA
AAATCGCGAGGTGGAGCAAATCCCTAAAAGCTGTCCCAGTTCAGATTGCAGGCTG
CAACCCGCCTGCATGAAGTCGGAATTGCTAGTAATCGCGGATCAGCATGCCGCGG
TGAATACGTTCCCGGGNNTTGTACACACCGCCCGTCACACCATGAGAGCCGTCAA
TACCCGAAGTCCGTAGCCTAACCGCAAGGGGGGCGCGGCCGAAGGTAGGGGTGG
TAAT
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<150> EP14306803.9

<151>2014-11-13

<160> 18

<170> BiSSAP 1.3

<210> 1
<211> 1474
< 212> ARN

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 1

agagtttgat
gagtgagaga
cctgcocctcaa
ctecggeateg
gctagttggt
acggccacat
ttgcacaatg
tgtaaactcc
tacgtgceag
aaagggagcg
tgctttcaaa
tggaatgegt
gacgctgagg
gtaaacgatg
aagtaatcca
cgcacaagca
tgacatccct
catggttgte
cttatggtca
aggtggggat
tggcgttaaa
agttcggact
cagcatgcea
gccgggggga

ggtgattggg
<210>2

cctggetcag
gagcttgett
agagggyggac
agcagaggga
gaggtaatgg
tgggactgag
ggggaaacca
tgttgttggg
cagcegeggt
caggcgggga
actgtttttc
agatatcggg
ctcgaaagtg
attactaggt
cctggggagt
gtggagtatg
tgacagacat
gtcagetegt
gttactacge
gacgtcaaat
caaagagaag
gcaggctgca
cggtgaatac
cccgaagteg

gtgaagtegt

gacgaacgcet
tetegagega
aacagttgga
aaaggagtga
cccaccaagqg
acacggecca
tgatgcageyg
gaagataatg
aaaacgtagg
gacaagttgg
ttgagtagtg
aggaacacca
tgggtagcaa
gttggaggat
acgaccgcaa
tggtttaatt
agaaatatgt
gtegtgagat
aagaggactce

catcatgcec
caagaccgcg
actcgeootge
gtteceeggge
gtagtctaac

aacaaggtag

ES 2779 409 T3

ggcggcgege
gtggcgaacy
aacgactgct
tcecgetttga
cgacgategg
gactectacg
acgcecgegtyg
acggtaccca
tcacaagegt
aagtgaaatc
cagaggtagg
gtggcgaagg
acaggattag
tgaccccttce
ggttgaaact
cgacgcaacg
attctcttcg

gttgggttaa

tggccagact
tttatgactt
aggtggagca
acgaagtcgg
cttgtacaca
cgcaaggagyqg

cegt

ctaacacatg
ggtgagtaac
aataccgecat
gatggecteg
tagcoggact
ggaggcagea
gaggaagaag
acaaggaagt
tgtccggaat
tatgggctea
cggaattccc
cggectactg
ataccctggt
agtgccgcag
caaaggaatt
cgaagaacct
gagcaaggag
gteccogeaac
gecgttgaca
gggctacaca
aaactcagaa
aattgctagt
ccgeecgtea

acgccgecga

29

caagtcgaac
gegtgaggaa
aagcccacgg
cgtccgatta
gagaggttga
gtggggaata
gtetteggat
gacggctaac
tactgggtgt
acccataaac
ggtgtagcgg
ggcaccaack
agtccacacc
ttaacacaat
gacgggggcc
taccaagtct
acaggtggtg
gagcgcaace
aaacggagga
cgtactacaa
acaacgtccc
aatcgtggat
caccatgaga

aggtaaaact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

S00

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1474
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<211> 1474
<212> ARN

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 2

agagtttgat
gagcgagaga
cctgectcaa
gtecggecateg
gctagttggt
acggccacat
ttgcacaatg
tgtaaactee
tacgtgccag
aaagggagcyg
tgectttcaaa
tggaatgcgt
gacgctgagg
gtaaacgatg
aagtaatcca
cgcacaagca
tgacatccct
catggttgte
cttatggtca
aggtggggat
tggegttaaa
agttcggact
cagcatgeca
gccgggggga
ggtgattggg
<210> 3

<211> 1408
< 212> ARN

cctggctcag
gagecttgcett
agagggggac
accagaggga
gaggtaatgg
tgggactgag
ggggaaaccc
tgttgttggy
cagccgeggt
caggegggaa
actgttttte
agatatcggg
ctcgaaagtg
gttactaggt
cctggggagt
gtggagtatg
tgacagacat
gteagetegt
gttactacge
gacgtcaaat
caaagagaaqg
gcaggctgca
cggtgaatac
cccgaagteg

gtgaagtcgt

gacgaacgct
tectcgagega
aacagttgga
aaaggagcaa
cccaccaagg
acgcggccca
tgatgcagcg
gaagataatg
aaaacgtagg
gacaagttgg
ttgagtagtg
aggaacacca
tgggtagcaa
gttggaggat
acgaccgcaa
tggtttaatt
agaaatatgt
gtaegtgagat
aagaggactc
catcatgeec
caagaccgeg
actcgeetge
gttceceggge
gtagtctaac

aacaaggtag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 3

ES 2779 409 T3

ggcggegegce
gtggcgaacg
aacgactgcet
toccgetttga
caacgatcgg
gactcctacg
acgccgegtg
acggtaccca
tcacaagegt
aagtgaaatc
cagaggtagg
gtggcgaagg
acaggattag
tgaccccttce
ggttgaaact
cgacgcaacqg
aatctcttcg
gttgggttaa
tggccagact
tttatgactt
aggtggagca
acgaagtegg
cttgtacaca
cgcaaggagyg

ccgt

ctaacacatg
ggtgagtaac
aataccgcat
gatggecteg
tagceggact
ggaggcagca
gaggaagaag
acaaggaagt
tgtccggaat
tatgggcetea
cggaattcece
cggecctactg
ataccectggt
agtgccgeag
caaaggaatt
cgaagaacct
gagcaaggag
gteaageaac
gccgttgaca
gggctacaca
aaactcagaa
aattgectagt
ccgeecgtcea

acgcogecoga

30

caagtcgaac
gcgtgaggaa
aagcccacgg
cgtcegatta
gagaggttga
gtggggaata
gtcttcggat
gacggctaac
tactgggtgt
acccataaac
ggtgtagegg
ggcaccaact
agtccacace
ttaacacaat
gacgggggec
taccaagtct
acaggtggtg
gagcgcoaace
aaacggagga
cgtactacaa
acaacgtcce
aatcgtggat
caccatgaga

aggtaaaact

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

S00

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1440

1474



gcgagagaga
tgecctcaaag
cggcatcggg
tagttggtga
ggecacattg
gcacaatggg
taaactcectg
cgtgccagca
agggagogea
ctttcaaaac
gaatgcgtag
cagetgagget
aaacgatgat
gtaatccacc
cacaagcagt
acatcctgeg
tggttgtegt
tatggtcagt
gtggggatga
gegttaaaca
tteggactge
gcatgecacg
cggggggace
tgattggggt
<210> 4

< 211> 1405
<211> ARN

gottgettte
agggggacaa
cagagggaaa
ggtaacggoo
ggactgagac
ggaaaccctyg
ttgttgagga
gccgcggtaa
ggcgggaaga
tgtttttett
atatcgggag
cgaaagtgtyg
tactaggtgt
tggggagtac
ggagtatgtg
acggttctgg
cagctcgtgt
tactacgcaa
cgtcaaatca
aagagaagca
aggctgcaac
gtgaatacgt
cgaagtcggt

gaagtcgtaa

tocgagegagt
cagttggaaa
aggagcaatc
caccaaggceqg
acggecccaga
atgcagogac
agataatgac
aacgtaggtc
caagttggaa
gagtagtgeca
gaacaccagt
ggtagcaaac
tggaggattg
gaccgcaagg
gtttaattceg
aaacagaact
cgtgagatgt
gaggactctg
tcatgceoctt
agaccgegag
tegoctgeac
tocogggect
agtctaaccyg

caaggtag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 4

ES 2779 409 T3

ggcgaacggyg
cgactgctaa
cgctttgaga
acgatcggta
ctoctacggg
gccgegtgga
ggtactcaac
acaagcgttg
gbgaaateca
gaggtaggcg
ggcgaaggcyg
aggattagat
accccttcag
ttgaaactca
acgcaacgcg
ttccttecggg
tgggttaagt
gccagactge
tatgacttgg
ghtggagcaaa
gaagtcggaa
tgtacacacc

caaggaggac

tgagtaacge
taccgeataa
tggectegeg
gocggactga
aggcagcagt
ggaagaaggt
aaggaagtga
tccggaatta
tgggctcaac
gaattccegg
gcctactggg
accctggtag
tgcecgecagtt
aaggaattga
aagaacctta
acgcagagac
cccgcaacga
cgttgacaaa
gctacacacg
actcagaaac
ttgctagtaa
geeogtcaca

gocgocgaaqg

31

gtgaggaacc
goecacgged
tcegattage
gaggttgaac
ggggaatatt
ctteggattg
cggctaacta
ctgggtgtaa
ccatgaactyg
tgtageggtg
caccaactga
tocacaccegt
aacacaataa
cgggggcceg
ccaagtcttg
aggtggtgca
gcgcaaccct
acggaggaag
tactacaatg
aacgteoccag
tcgtggatca
ccatgagage

gtaaaactgg

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

800

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1408



agcgagagag
ctgcectcaaa
geegcecatgge
ctagttggtyg
cggoecacatt
tgecacaatgg
gtaaactect
acgtgcecage
aagggagcgc
gcetttcaaaa
ggaatgegta
acgctgaggc
taaacgatga
agtaatccac
gcacaagcag
gacatccctt
atggttgtcg
ttatggtcag
ggtggggatg
ggegttaaac
gttcggactg
agcatgcecac
cecggggggac
gtgattgggyg
<210>5

<211> 1385
<211> ARN

agcttgettt
gagggggaca
acagagggaa
aggtaacgge
gggactgaga
gggaaaccct
gttgttgggg
ageegoeggta
aggcgggaag
ctgtttttet
gatatcggga
tcgaaagtgt
ttactaggtg
ctggggagta
tggagtatgt
gacaggcata
tcagctcgtg
ttactacgca
acgtcaaatc
aaagagaagc
caggctgcaa
ggtgaatacg
ccgaagtegg

tgaagtcogta

ctcgagegag
acagttggaa
aaggagcaat
ccaccaagge
cacggcccag
gatgcagecga
aagataatga
aaacgtaggt
acaagttgga
tgagtagtge
ggaacaccag
gggtagcaaa
ttggaggatt
cgaccgcaag
ggtttaattc
gaaatatgtt
tcgtgagatg
agaggactct
atcatgcecct
aagaccgcga
ctegectgea
tteccegggee
tagtctaace

acaag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 5
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tggcgaacgg
acgactgcta
cogetttgag
gacgatoggt
actcctacgg
cgcegegtgg
cggtaceocaa
cacaagegtt
agtgaaatct
agaggtagge
tggegaagge
caggattaga
gacccacttoa
gttgaaactc
gacgcaacgc
ttctettegg
ttgggttaag
ggccagactg
ttatgacttg
ggtggagcaa
cgaagtcegga
ttgtacacac

gcaaggagga

gtgagtaacg
ataccgecata
atggcoctege
ageeggactg
gaggcagcag
aggaagaagqg
caaggaagtyg
gtecggaatt
atgggctcaa
ggaattcoog
ggectactgyg
taccctggta
gtgcageagt
aaaggaattg
gaagaacctt
agcaaggaga
tccecgcaacg
ccgttgacaa
ggctacacac
aactcagaaa
attgctagta
cgcecgteac

cgcegecgaa

cgtgaggaac
agcccacggt
gtcogattag
agaggttgaa
tggggaatat
totteggatt
acggctaact
actgggtgta
cccataaact
gtgtageggt
gcaccaactyg
gtccacaccg
taacacaata
acgggggccc
accaagtctt
caggtggtge
agcgcaaccc
aacggaggaa
gtactacaat
caacgtccca
atcgtggatec
accatgagag

ggtaaaactg

cgagtggcga acgggtgagt aacgcgtgag gaacctgcect caaagagggy gacaacagtt

32

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780

840

900

960

1020

1080

1140

1200

1260

1320

1380

1405

60



ggaaacgact
caatccgectt
aggcaacgat
ccagactecct
gocgacgecge
atgacggtac
aggtcacaag
tggaagtgaa
gtgcagaggt
ccagtggega
caaacaggat
gattgaccee
caaggttgaa
attcgacgeca
tgtttttecot
gatgttgggt
ctotggcagg
ccctttatga
gcgaggtgga
tgecacgaagt
ggccttgtac
aaccgcaagyg
tagecce

<210> 6

< 211> 1405
<211> ARN

gctaataccg
tgagatggcc
cggtagccgg
acgggaggcea
gtggaggaag
tcaacaagga
cgbtgtecgyg
atctatggge
aggcggaatt
aggecggecta
tagataccet
tteagtgeeg
actcaaagga
acgcgaagaa
taggaacgea
taagtccege
actgcogttg
cttgggetac
gcaaaactca
cggaattget
acaccgeccg

aggacgeege

cataagccca
tcgcgtccga
actgagaggt
gcagtgggga
aaggtctteg
agtgacgget
aattactggyg
tcaacccata
ccecggtgtag
ctgggcacca
ggtagtccac
cagttaacac
attgacgggg
ccttaccaag
gagacaggty
aacgagcgca
acaaaacgga
acacgtacta
gaaacaacgt
agtaatogtg
tcacaccatg

cgaaggtaaa

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 6

cgagcgagag
acctgcactea
ggtcggeatc
agctagttgg

aacggccaca

agagcttgcect
aagaggggga
gaccagaggyg
tgaggtaatg

ttgggactga

ttctcaatceg
caacagttgg
aaaaggagca
goccaccaag

gacacggeco
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caggtcggca
ttagctagtt
tgaacggcca
atattgcaca
gattgtaaac
aactacgtge
tgtaaaggga
aactgettte
cggtggaatg
actgacgctg
accgtaaacg
aataagtaat
goccogoacaa
tcttgacate
gtgcatggtt
acccttactg
ggaaggtggg
caatggegtt
cecagttegy
gatcageatg
agagecgggyg

actggtgatt

agtggcgaac
aaacgactge
atccgctttg
geaacgateg

agactecctac

tcgaccagag
ggtgaggtaa
cattgggact
atgggggaaa
tcetgttgtt
cagcagccge
gcgcaggegyg
aaaactgttt
cgtagatatc
aggctcgaaa
atgattacta
ccacctgggg
gcagtggagt
ctgtgacgat
gtegteaget
tcagttacta
gatgacgtca
aaacaaagag
actgcagget
ccacggtgaa
ggaccacgaag

ggggtgaagt

gggtgagtaa
taataccgca
agatggecctc
gtagcoggac

gggaggcage

33

ggaaaaggag
tggcccacca
gagacacggc
ccctgatgea
gaggaagata
ggtaaaacgt
gaagacaagt
ttettgagta
gggaggaaca
gtgtgggtag
ggtgttggag
agtacgaceg
atgtggttta
getggaaaca
cgtgtegtga
cgcaagagga
aatcatcatg
aagcaagacca
gcaactegec
tacgtteeeg
toggtagtet

egtaacaagyg

cgcgtgagga
taagcccaca
gcgtcegatt
tgagaggttg

agtggggaat
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180
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420
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attgcacaat
ttgtaaactc
ctacgtgcca
taaagggagc
ctgctttcaa
gtggaatgcg
tgacgctgag
cgtaaacgat
taagtaatce
ccgcacaage
ttgacatecct
gcatggttgt
ccttactgte
aaggtgggga
atggegttaa
cagttcggac
tcageatgee
agccgggggy
tggtgattgg
<210>7

< 211> 1474
<211> ARN

gggggaaacc
ctgttgttga
gcagecgegg
gcaggcggga
aactgttttt
tagatatcgg
gctcgaaagt
gattactagg
acctggggag
agtggagtat
gtgacgaacc
cgbcageteg
agttactacg
tgacgtcaaa
acaaagagaa
tgcaggctge
acggtgaata
accegaagte

ggtgaagteg

ctgatgecage
ggaagataat
taaaacgtag
agacaagttg
cttgagtagt
gaggaacacc
gtgggtagea
tgttggagga
tacgaccgea
gtggtttaat
tggaaatatg
tgtaegtgaga
caagaggact
tcatcatgee
gcaagacaege
aactcgectg
cgttcceggy
ggtagtctaa

tacag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 7

agagtttgat
gagcgagaga
cctgcctcaa
cctggeateg
gctagttggt
acggccacat
ttgcacaatg
tgtaaactcc

tacgtgecag

cctggctcag
gagettgett
agagggggac
ggttgaggga
gaggtaatgg
tgggactgag
ggggaaacec
tgttgttgag

cageegegat

gacgaacget
toetegagega
aacagttgga
aaaggagcaa
cccaccaagg
acacggccca
tgatgcageg
gaagataatg

aaaacgtagg

ES 2779 409 T3

gacgccgegt
gacggtactc
gtcacaagcyg
gaagtgaaat
gcagaggtag
agtggcgaag
aacaggatta
ttgacccctt
aggttgaaac
tcgacgcaac
tttttectte
tgttgggtta
ctggcaggac
ctttatgact
gaggtggage
cacgaagtcg
ccttgtacac

ccgcaaggag

ggcggcgegco
gtggcgaacyg
aacgactgct
toegetttga
caacgatcgg
gactcctacg
acgccgegtg
acggtactca

tcacaagegt

ggaggaagaa
aacaaggaag
ttgtceggaa
ctatgggctce
gcggaattce
gcggcctact
gataccctgg
cagtgccgca
tcaaaggaat
gocgaagaacc
ggaacgcaga
agteccgeaa
tgcegttgac
tgggctacac
aaaactcaga
gaattgctag
accgocegte

gacgccogeog

ctaacacatg
ggtgagtaac
aataccgcat
gatggacteg
tagccggact
ggaggcagcea
gaggaagaag
acaaggaagt

tgtceggaat

34

ggtcttcgga
tgacggctaa
ttactgggtyg
aacccataaa
cggtgtageg
gggcaccaac
tagtccacac
gttaacacaa
tgacggggge
ttaccaagtc
gacaggtggt
cgagegcaac
aaaacggagy
acgtactaca
aacaacgtcoce
taatcgtgga
acaccatgag

aaggtaaaac

caagtcgaac
gcgtggggaa
aagcccacga
cgtocegatta
gagaggttga
gtggggaata
gtcttcggat
gacggctaac

tactgggtgt

360

420
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540
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aaagggagcg
tgetttcaaa
tggaatgegt
gacgctgagy
gtaaacgatyg
aagtaatcca
cgcacaagca
tgacatcctg
catggttgtc
cttatggtca
aggtggggat
tggcgttaaa
agttcggact
cagcatgeca
gcegggggga
ggtgattggg
<210> 8

<211> 1533
< 212> ARN

caggcgggaa
actgttttte
agatatcggy
ctegaaagty
attactaggt
cctggggagt
gtggagtatg
cgacggtgcet
gtcagctcgt
gttactacge
gacgtcaaat
caaagagaag
gcaggctgca
cggtgaatac
coegaagteg

gtgaagtegt

gacaagttgg
ttgagtagtyg
aggaacacca
tgggtageaa
gttggaggat
acgaccgcaa
tggtttaatt
ggaaacagtg
gtcgtgagat
aagaggacta
catcatgcecc
caagacogeg
actcgcctge
gttceeggge
gtagtctaac

aacaaggtag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 8

gcatgctcga
cctggctcag
gagcttgett
agagggggac
ggtagaggga
gaggtaacgg
tgggactgag
ggggaaaccc
tgttgttgag
cagccogeggt
caggcgggaa

actgttttte

gocggecgeca
gacgaacgct
tctecgagega
aacagttgga
aaaggagcaa
cccaccaagg
acacggccca
tgatgcagcyg
gaagataatg
aaaacgtagg
gacaagttgg

ttgagtagtg

gtgtgatgga
ggcggcgege
gtggcgaacg
aacgactget
tcegetttga
cgacgatcgg
gactcctacg
acgccgcogtg
acggtactca
tecacaagegt
aagtgaaate

cagaggtagg

ES 2779 409 T3

aagtgaaatc
cagaggtagg
gtggcgaagyg
acaggattag
tgaccectte
ggttgaaact
cgacgcaacg
cttteoctteg
gttgggttaa
tggecagact
tttatgactt
aggtggagca
acgaagtcgg
cttgtacaca
cgcaaggagyg

cegt

tatctgcaga
ctaacacatg
ggtgagtaac
aataccgcat
gatggccteg
tagccggact
ggaggcagca
gaggaagaag
acaaggaagt
tgtccggaat
catgggetea

cggaattece

catgggetca
cggaattcce
cggectactyg
ataccctggt
agtgcegeag
caaaggaatt
cgaagaacct
ggacgcagag
gtceccecgeaac
gecgttgaca
gggctacaca
aaactcagaa
aattgctagt
ccgecegtea

acgoogecga

attcgecctt
caagtcgaac
gcgtgaggaa
aagccecacga
cgtccgatta
gagaggttga
gtggggaata
gtcttcggat
gacggctaac
tactgggtgt
acccatgaac

ggtgtagegg

35

acccatgaac
ggtgtagogy
ggceaccaact
agtccacace
ttaacacaat
gacgggggece
taccaagtct
acaggtggtg
gagcgcaacce
aaacggagga
cgtactacaa
acaacgtecece
aatcgtggat
caccatgaga

aggtaaaact

agagtttgat
gagcgagaga
cctgecctcaa
cccggeateg
gctagttggt
acggccacat
ttgcacaatg
tgtaaactcc
tacgtgccag
aaagggagcg
tgettteaaa

tggaatgegt
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agatatcggg
ctcgaaagtg
attactaggt
cctggggagt
gtggagtatg
cgacggttct
gtecagctegt
gttactacge
gacgtcaaat
caaagagaag
geaggetgca
cggtgaatac
cccgaagteg
gtgaagtegt
<210>9

< 211> 1286
< 212> ARN

aggaacacca
tgggtagcaa
gttggaggat
acgaccgcaa
tggtttaatt
ggaaacagaa
gtegtgagat
aagaggactc
catcatgeee
caagaccgeg
actegeoctge
gtteoeocggge
gtagtctaac

aacaaggtag

gtggcgaagg
acaggattag
tgacccctte
ggttgaaact
cgacgcaacg
ctttecctteg
gttgggttaa
tggccagact
tttatgactt
aggtggagca
acgaagtegyg
cttgtacaca
cgcaaggagqg

cogtaaggge

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400>9

gcatcgggea
gttggtgagg
ccacattggg
acaatggggg
aactecotgtt
tgecageage
ggagcgcagyg
ttcaaaactg
atgegtagat
ctgaggceteg
acgatgatta
aatccacctg
caagcagtgg

atcctgegac

gagggaaaaq
taatggcceoa
actgagacac
aaaccctgat
gttgaggaag
cgeggtaaaa
cgggaagaca
tttttettga
atcgggagga
aaagtgtggg
ctaggtgttg
gggagtacga
agtatgtggt

gcacatagaa

gagcaatceg
ccaaggeogac
ggcccagact
gcagcgacgc
ataatgacgg
cgtaggteac
agttggaagt
gtagtgcaga
acaccagtgg
tagcaaacayg
gaggattgac
ccgcaaggtt
ttaattagac

atatgtgttt

ES 2779 409 T3

cggoectactyg
ataccctggt
agtgccgcag
caaaggaatt
cgaagaacct
ggacgcagag
gteecgeaac
gecgttgaca
gggctacaca
aaactcagaa
aattgectagt
cogacegtcaa
acgccgocga

gaa

ctttgagatg
gatoggtage
cctacgggag
cgcgtggagyg
tactcaacaa
aagogttgte
gaaatccatg
ggtaggcgga
cgaaggogge
gattagatac
ceecttecagtg
gaaactcaaa
gcaacgogaa

cettegggac

ggcaccaact
agtccacacc
ttaacacaat
gacgggggcc
taccaagtct
acaggtggtyg
gagcgcaace
aaacggagga
cgtactacaa
acaacgtecc
aategtggat
caccatgaga

aggtaaaact

gecctegegte
cggactgaga
gcagcagtgg
aagaaggtct
ggaagtgacyg
cggaattact
ggctcaacec
attceceggtg
ctactgggea
cotggtagte
ccgeagttaa
ggaattgacg
gaacdttacce

gcagagacag

36

gacgctgagyg
gtaaacgatg
aagtaatcca
cgcacaagca
tgacatcctg
catggttgtc
cttatggtca
aggtggggat
tggecgttaaa
agtteggact
cageatgeoca
gccgggggga

ggtgattggg

cgattagcta
ggttgaacgg
ggaatattge
tcggattgta
gctaactacg
gggtgtaaag
atgaactgct
tagcggtgga
ccaactgacg
cacactgtaa
cacaataagt
ggggeccgea
aagtcttgac

gtggtgcatyg
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gttgtcgtca
tggtcagtta
ggggatgacg
gttaaacaaa
cggactgcag
atgctgeggt
gggggacccg
attggggtga
<210> 10

< 211> 1407
< 212> ARN

gctegtgteg
ctacgcaaga
tcaaatcatc
gagaagcaag
gctgcaactce
gaatacgttc
aagteggtag

agtcgtaaca

tgagatgttg
ggactctgge
atgcccttta
accgcgaggt
gcctgecacga
cogggectty
tctaacegea

aggtag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 10

cgagcgagag
acctgectea
ggteggeata
agctagttgg
aacggccaca
attgcacaat
ttgtaaactc
ctacgtgecca
taaagggage
ctgctttcaa
gtggaatgcg
tgacgctgag
cgtaaacgat
taagtaatcc
ccgcacaage
ttgacatccc
gcatggttgt
ccttatggte

aaggtgggga

atggcgttaa

agagecttget
aagaggggga
gaccagaggg
tgaggtaacg
ttgggactga
gggggaaace
ctgttgttgg
gcagecgegyg
gcaggcggga
aactgttttt
tagatatcgg
gctcgaaagt
gattactagg
acctggggag
agtggagtat
ttgacagaca
cgbcageteg
agttactacg
tgacgtcaaa

acaaagagaa

ttetcgageg
caacagttgg
aaaaggagca
gecccaccaag
gacacggccc
ctgatgcage
ggaagataat
taaaacgtag
agacaagttyg
cttgagtagt
gaggaacace
gtgggtagca
tgttggagga
tacgaccgeca
gtggtttaat
tagaaatatg
tgtagtgaga
caagaggact
tcatecatgeoe

gcaagaccege

ES 2779 409 T3

ggttaagtce
cagactgeeg
tgacttgggc
ggagcaaaac
agtcggaatt
tacacaccge

aggaggacgc

agtggcgaac
aaacgactge
atccogetttg
gcaacgateg
agactcctac
gacgccgegt
gacggtaccc
gtcacaageqg
gaagtgaaat
gcagaggtag
agtggcgaag
aacaggatta
ttgacccett
aggttgaaac
tcgacgcaac
taatctcttc
tgttgggtta
ctggeocagac
ctttatgact

gaggtggage

cgcaacgagc
ttgacaaaac
tacacacgta
tcagaaacaa
gctagtaatce
cogtcacace

cgecgaaggt

gggtgagtaa
taataccgea
agatggecta
gtagceggac
gggaggcagce
ggaggaagaa
aacaaggaag
ttgtocggaa
ctatgggete
geggaatteo
goggectact
gataccetgg
cagtgcegea
tcaaaggaat
gcgaagaace
ggagcaagga
agtccegeaa
tgecogttgac
tgggctacac

aaaactcaga

37

gcaaccctta
ggaggaaggt
ctacaatggc
cgtcccagtt
gcagatcage
atgagageeg

aaaactggtg

cgegtgagga
taagcccacg
gegtcocgatt
tgagaggttg
agtggggaat
ggtcttcgga
tgacggctaa
ttactgggtg
aacccataaa
cggtgtageg
gggcaccaac
tagtccacac
gttaacacaa
tgacgggggce
ttaccaagtc
gacaggtggt
agagogeaac
aaaacggagyg
acgtactaca

aacaacgtcc
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ES 2779 409 T3

cagttcggac tgcaggctge aactcgcocctg cacgaagtceg gaattgctag taatcgtgga

tcagecatgee acggtgaata cgttecceggg cettgtacac acegeccegte acaccatgag

agccgggggg acccgaagtc ggtagtctaa ccgcaaggag gacgccgccg aaggtaaaac

tggtgattgg ggtgaagtcg taacaag

<210> 11
<211>1382
< 212> ARN

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 11
gagcgagtgg
gttggaaacg
gagcaatccg
ccaaggcgac
ggoccagact
gceagegacgce
ataatgacgg
cgtaggtcac
agttggaagt
gtagtgcaga
acaccagtgg
tagcaaacag
gaggattgac
ccgcaaggtt
ttaattcgac
atatgtgttt
tgagatgttg
ggactctgge
atgcccttta
accgcgaggt
gcctgcacga
ccgggecttg
tctaacegea
ag

<210> 12
<211> 1395

cgaacgggtyg
actgctaata
ctttgagatg
gatcggtagce
cctacgggag
egegtggagg
tactcaacaa
aagcgttgtc
gaaatccatg
ggtaggcgga
cgaaggegge
gattagatac
cccttecagtg
gaaactcaaa
gcaacgcgaa
ccttegggac
ggttaagtce
cagactgccg
tgacttgggce
ggagcaaaac
agtcggaatt

tacacaccgc

aggaggacge

agtaacgcgt
ccgcataage
gecctegegte
cggactgaga
gcagcagtgg
aagaaggtct
ggaagtgacg
cggaattact
ggctcaaccce
attccecggtg
ctactgggea
cctggtagte
cegcagttaa
ggaattgacyg
gaaccttacce
gcagagacag
cgeaacgage
ttgacaaaac
tacacacgta
tcagaaacaa
gctagtaatc
ccgtcacace

cgocgaaggt

gaggaacctg
ccacgacccg
cgattagcta
ggttgaacgg
ggaatattge
teggattgta
getaactacyg
gggtgtaaag
atgaactget
tagcggtgga
ccaactgacg
cacactgtaa
cacaataagt
ggggaccgaa
aagtcttgac
gtggtgcatg
gcaaccctta
ggaggaaggt
ctacaatggc
cgtocccagtt
gcagatcagc
atgagagccg

aaaactggtg

cctcaaagag
gcatcgggta
gttggtgagg
ccacattggg
acaatggggg
aactectgtt
tgccageage
ggagcgcagyg
ttcaaaactg
atgcgtagat
ctgaggeteg
acgatgatta
aatccacctg
caagcagtgg
atcctgegac
gttgtegtea
tggtcagtta
ggggatgacg
gttaaacaaa
cggactgcag
atgctgeggt
gggggacccg

attggggtga

38

ggggacaaca

gagggaaaag

taatggccca
actgagacac
aaaccctgat
gttgaggaag
cgeggtaaaa
cgggaagaca
tttttettga
atcgggagga
aaagtgtggg
ctaggtgttg
gggagtacga
agtatgtggt
gcacatagaa
gcetagtgteg
ctacgcaaga
tcaaatcatc
gagaagcaag
gctgcaactc
gaatacgttc
aagtcggtag

agtegtaaca
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10

<212> ARN

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 12

agecttgettt
gagggggaca
ccagagggaa
aggtaacgge
gggactgaga
gggaaacccet
gttgttgggy
ageccgeggta
aggcgggaag
ctgtttttet
gatatcggga
tcgaaagtgt
ttactaggtg
ctggggagta
tggagtatgt
gacagacata
tcagctcgtg
ttactacgca
acgtcaaatc
aaagagaagc
caggctgcaa
ggtgaatacg
ccgaagtegy
tgaagtegta
<210> 13

<211>1390
< 212> ARN

ctecgagegag
acagttggaa
aaggagcaat
ccaccaagge
cacggcccay
gatgecagega
aagataatga
aaacgtaggt
acaagttgga
tgagtagtgce
ggaacaccag
gggtagcasaa
ttggaggatt
cgaccgcaag
ggtttaattc
gaaatatgta
tcgtgagatg
agaggactct
atcatgcect
aagaccgcga
ctcgectgea
ttccecgggece
tagtctaace

acaaqg

tggcgaacgg
acgactgcta
cogoetttgag
gacgatcggt
actcctacgg
cgeegegtgy
cggtaccacaa
cacaagagtt
agtgaaatct
agaggtaggc
tggcgaagge
caggattaga
gaccecttea
gttgaaacte
gacgcaacgc
ttctcttegg
ttgggttaag
ggccagactg
ttatgacttg
ggtggagcaa
cgaagtcgga
ttgtacacac

gcaaggagga

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 13

ES 2779 409 T3

gtgagtaacg
ataccgcata
atggectege
agecggactyg
gaggcagcag
aggaagaagg
caaggaagtg
gtcaggaatt
atgggctcaa
ggaattcceg
ggcctactgg
taccctggta
gtgcecgeagt
aaaggaattyg
gaagaacctt
agcaaggaga
tcccgecaacyg
ccgttgacaa
ggctacacac
aactcagaaa
attgctagta
cgcccgtcac

cgecgecgaa

cgtgaggaac
agcccacggg
gtecgattag
agaggttgaa
tggggaatat
tetteggatt
acdggctaact
actgggtgta
cccataaact
gtgtagcggt
gcaccaactg
gtccacaccyg
taacacaata
acgggggccc
accaagtctt
caggtggtge
agcgcaaccc
aacggaggaa
gtactacaat
caacgtccca
atcgtggatc
accatgagag

ggtaaaacty

ctgectcaaa
teggoatega
ctagttggtg
cggecacatt
tgcacaatgyg
gtaaactect
acgtgecage
aagggagege
gctttcaaaa
ggaatgcgta
acgctgagge
taaacgatga
agtaatccac
gcacaagcag
gacatccctt
atggttgteg
ttatggtcag
ggtggggaty
ggcgttaaac
gttcggactg
agcatgccac
ccggggggac

gtgattgggyg

atcgagtgge gaacgggtga gtaacgegtg aggaacctge ctcaaagagy gggacaacag
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ttggaaacga
agcaatccgc
caaggcgacg
gcecagacte
cagcgacgcc
taatgacggt
gtaggtcaca
gttggaagtg
tagtgcagag
caccagtgge
agcaaacagg
aggattgace
cgcaaggttg
taattcgacg
tagtatttte
gagatgttgg
gactctggee
tgecatttat
ccgegaggty
cctgcacgaa
cgggccttgt
ctaaccgcaa
ggtagcegte
<210> 14

< 211> 1400
< 212> ARN

ctgctaatac
tttgagatgg
atcggtagce
ctacgggagg
gcgtggagga
actcaacaag
agegttgtee
aaatccatgg
gtaggcggaa
gaaggcggee
attagatacc
ccettecagtge
aaactcaaag
caacgcgaag
cttegggacyg
gttaagtcce
agactgcegt
gacttggget
gagcaaaact
gtoeggaattg
acacacegoe

ggaggacgecc

cgcataagecc
cctcgegtec
ggactgagag
cagcagtggg
agaaggtctt
gaagtgacgy
ggaattactyg
gatcaacaca
tteceggtgt
tactgggcac
ctggtagtec
cgcagttaac
gaattgacgg
aaccttaceca
cagagacagy
gcaacgagceg
tgacaaaacqg
acacacgtac
cagaaacaac
ctagtaateg
cgtcacacca

gocgaaggta

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 14

gagagagctt
tcaaagaggg
atcgggtaga
tggtgaggta

acattgggac

gctttctcaa
ggacaacagt
gggaaaagga
acggcccacc

tgagacacgyg

gcgagtggeg
tggaaacgac
gcaatccoget
aaggcgacga

cccagactee

ES 2779 409 T3

cacggctcgg
gattagctag
gttgaacggce
gaatattgca
cggattgtaa
ctaactacgt
ggtgtaaagg
tgaactgett
agcggtggaa
caactgacgc
acaccgtaaa
acaataagta
gggcccgcac
agtcttgaca
tggtgeatgyg
caacccttat
gaggaaggtyg
tacaatggeg
gtececagtte
cagatcagca
tgagagccgyg

aaactggtga

aacgggtgag
tgctaatacc
ttgagatggc
teggtagecg

tacgggaggc

catcgagcag
ttggtgaggt
cacattggga
caatggggga
actcctgttyg
gocageagec
gagegeagygc
tcaaaactga
tgcgtagata
tgaggctcega
cgatgattac
atccaccetgg
aagcagtgga
tecctgegacyg
ttgtagtecag
ggtcagttac
gggatgacgt
ttaaacaaag
ggactgcagy
tgctgoggtg
ggggacccga

ttggggtgaa

taacgcgtga
gcataagccc
ctcgegtecg
gactgagagyg

agcagtgggg
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agggaaaagqg

aatggcccac
ctgagacacg
aaccctgatg
ttgaggaaga
gcggtaaaac
gggcgatcaa
ttgtettgag
tcgggaggaa
aagtgtgggt
taggtgttgg
ggagtacgac
gtatgtggtt
atgctagaaa
ctegtgtaegt
tacgcaagag
caaatcatca
agaagcaaga
ctgcaacteyg
aatacgttec
agtcaggtagt

gtogtaacaa

ggaacctgcce
acgacccggce
attagctagt
ttgaacggcc

aatattgecac
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aatgggggaa
ctcetgttgt
ccagcagecg
agecgcaggcg
caaaactgtt
gcgtagatat
gaggctcgaa
gatgattact
tecacctggg
agcagtggag
cctgegacgy
tgtegtcage
gtcagttact
ggatgacgtc
taaacaaaga
gactgcaggc
gctgeggtga
gggacccgaa
tggggtgaag
<210> 15

<211>1388
< 212> ARN

accctgatge
tgaggaagat
cggtaaaacg
ggaagacaag
tttettgagt
cgggaggaac
agtgtgggta
aggtgttgga
gagtacgacce
tatgtggttt
tgctggaaac
tegtgtegtyg
acgcaagagyg
aaatcatcat
gaagcaagac
tgcaactcge
atacgttcce
gteggtagte

tegtaacaag

agcgacgccg
aatgacggta
taggtcacaa
ttggaagtga
agtgcagagg
accagtggeg
gcaaacagga
ggattgaccecec
gcaaggttga
aattcgacge
agtgctttee
agatgttggg
actctggcca
geectttatg
cgcgaggtgy
ctgcacgaag
gggccttgta

taaccgcaag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 15

caagcgagtyg
agttggaaac
ggagcaatce
accaaggcga
cggcccagac
tgcagcgacyg
gataatgacyg
acgtaggtca

aagttggaag

gcgaacgggt
gactgctaat
gctttgagat
cgatcggtag
tcctacggga
ccgcgtggag
gtactcaaca
caagcgttgt

tgaaatccat

gagtaacgeg
accgecataag
ggcctegegt
coggactgag
ggcagcagtg
gaagaaggtc
aggaagtgac
ccggaattac

gggctcaace
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cgtggaggaa
ctcaacaagg
gegttgteeg
aatccatggg
taggcggaat
aaggecggect
ttagataccc
cttcagtgec
aactcaaagg
aacgcgaaga
ttegggacge
ttaagtececog
gactgcegtt
acttgggcta
agcaaaactc
teggaattge
cacaccgeec

gaggacgecg

tgaggaacct
ceccacgaccecce
cegattaget
aggttgaacg
gggaatattg
ttcggattgt
ggctaactac

tgggtgtaaa

catgaactge

gaaggtcttce
aagtgacggc
gaattactgg
ctcaacccat
tcceggtgta
actgggcacc
tggtagtcca
gcagttaaca
aattgacgag
accttaccaa
agagacaggt
caacgagcegc
gacaaaacgg
cacacgtact
agaaacaacqg
tagtaatecge
gtcacaccat

ccgaaggtaa

gcctcaaaga
ggcategggt
agttggtgag
gccacattgg
cacaatgggg
aaactcctgt
gtgecageag
gggagcgcag

tttcaaaact
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ggattgtaaa
taactacgtg
gtgtaaaggy
gaactgcttt
geggtggaat
aactgacgct
cactgtaaac
caataagtaa
ggacogeaca
gtettgacat
ggtgcatggt
aacccettatg
aggaaggtygyg
acaatggcgt
toccagtteg
agatcagcat
gagagccggg

aactggtgat

gggggacaac
agagggaaaa
gtaacggcce
gactgagaca
gaaaccctga
tgttgaggaa
cegeggtaaa
gcgggaagac

gtttttettg
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agtagtgcag
aacaccagtg
gtagcaaaca
ggaggattga
accgcaaggt
tttaattcga
aatatgtgtt
gtgagatgtt
aggactctgg
catgcccttt
gaccgcgagyg
cgectgeacy
cccgggectt
gtctaacege
aagggtag
<210> 16

< 211> 1474
< 212> ARN

aggtaggcgy
gcgaaggcgg
ggattagata
cccctteocagt
tgaaactcaa
cgcaacgcga
tecctteggga
gggttaagtec
ccagactgcc
atgacttggg
tggagcaaaa
aagteggaat

gtacacaccg

aaggaggacyg

aattcccggt
cctactgggce
ccctggtagt
gecgcagtta
aggaattgac
agaaccttac
cgcagagaca
ccgcaacgag
gttgacaaaa
ctacacacgt
ctcagaaaca
tgctagtaat

cccgtcacac

cogaegaagy

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 16

agagtttgat
gagcgagaga
cctgcctcaa
cceggecateg
gctagttggt
acggccacat
ttgcacaatg
tgtaaactcc
tacgtgccag
daagggagcy
tgctttcaaa
tggaatgegt

gacgctgagg

cctggctcag
gagcttgcett
agagggggac
ggttgaggga
gaggtaacgy
tgggactgag
ggggaaacca
tgttgttggg
cagccgoggt
caggcgggaa
actgtttttc
agatatcggg

ctegaaagtyg

gacgaacgct
tctcgagega
aacagttgga
aaaggagcaa
coccaccaagg
acacggccaca
tgatgcageg
gaagataatg
aaaacgtagg
gacaagttgg
ttgagtagtg
aggaacacca

tgggtagcaa
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gtagcggtgg
accaactgac
ccacactgta
acacaataag
gggggcccge
caagtcttga
ggtggtgeat
cgecaaccctt
cggaggaagg
actacaatgg
acgtcccagt
cgcagatcag
catgagagcc

taaaactggt

ggcggegege
gtggcgaacg
aacgactgct
tecgetttga
cgacgatcgg
gactectacyg
acgocgegtyg
acggtaccca
tcacaagegt
aagtgaaatc
cagaggtagg
gtggcgaagg

acaggattag

aatgcgtaga
gctgaggctce
aacgatgatt
taatccacct
acaagcagtg
catcctgcga
ggttgtegte
atggtcagtt
tggggatgac
cgttaaacaa
tcggactgea
catgctgegg
ggggggaccec

gattggggtyg

ctaacacatg
ggtgagtaac
aataccgcat
gatggccteg
tagoccggact
ggaggcagca
gaggaagaag
acaaggaagt
tgtcecggaat
catgggctta
cggaattccc
cggoctactg

ataccetggt
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tatcgggagyg
gaaagtgtgg
actaggtgtt
ggggagtacyg
gagtatgtgg
cgcacataga
agctegtgte
actacgcaag
gtcaaatcat
agagaagcaa
ggctgcaact
tgaatacgtt
gaagtcggta

aagtegtaac

caagtcgaac
gcgtgaggaa
aagcccacga
cgtcecgatta
gagaggttga
gtggggaata
gtetteggat
gacggctaac
tactgggtgt
acccatgaac
ggtgtagcgg
ggcaccaact

agtccacacce
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gtaaacgatg
aagtaatcca
cgcacaagca
tgacatcctg
catggttgtc
cttatggtca
aggtggggat
tggcgttaaa
agttceggact
cagcatgcca
gccgggggga
ggtgattggg
<210> 17

<211> 1323
< 212> ARN

attactaggt
cctggggagt
gtggagtatg
tgacagacgt
gtcagctcgt
gttactacgc
gacgtcaaat
caaagagaag
gcaggctgca
cggtgaatac
cccgaagteg

gtgaagtegt

gttggaggat
acgaccgcaa
tggtttaatt
agaaatacgt
gtcgtgagat
aagaggactc
catcatgcece
caagaccgceg
actcgectge
gttceecggge
gtagtctaac

aacaaggtag

< 213> Faecalibacterium prausnitzii

<400> 17

ttagtggecga
ggaaacgact
ttattcgett
aggcgacgat
ccagactect
gegacgeage
catgacggta
tagggtgcaa
ttggaagtga
agtgcagagg
accagtggcg
gcaaacagga
ggattgaccc
gcaaggttga
aattcgaagc

gcatgaagtce

acgggtgagt
gctaataccg
caggatggac
tggtageegy
acgggaggea
gtggaggaag
cctaacaaga
gegttgteeg
aaaccatggg
taggtggaat
aaggcgacct
ttagatacce
cttcagtgece
aactcaaagg
aacgcgaaga

cttegggaca

aacgcegtgag
cataagccceca
tegegteocaa
actgagaggt
gcagtgyggy
aaggtttteg
aagcaccggc
gaattactgg
ctcaaccecat
taceggtgta
actgggcacc
tggtagtceca
gcagttaaca
aattgacggg
accttaccag

tegagacagg
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tgacecccttc
ggttgaaact
cgacgcaacyqg
tettectteg
gttgggttaa
tggccagact
tttatgactt
aggtggagca
acgaagtcgg
cttgtacaca
cgcaaggagqg

cegt

taacctgecc
cggeccggea
ttagectagtt
tgaacggcca
atattgcaca
gattgtaaac
taactacgtg
gtgtaaaggg
gaattgettt
geggtggaat
aactgacgct
tgcecgtaaac
caataagtaa
ggoccgecaca
gtecttgacat

tggtgcatgg

agtgccogcag
caaaggaatt
cgaagaacct
ggacacagag
gtcccgecaac
gccgttgaca
gggctacaca
aaactcagaa
aattgctagt
ccgeccgtea

acgccgecga

tggagtgggy
tcgggetgeg
ggtgaggtaa
cattgggact
atgggggaaa
tectgtegtt
ccagcagccg
agcgcaggceg
caaaactgct
gegtagatat
gaggctcgaa
gatgattact
tccacctggg
agcagtggag
ccgatgeata

ttgtegteag
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ttaacacaat
gacgggggcec
taccaagtct
acaggtggty
gagcgeaacce
aaacggagga
cgtactacaa
acaacgtccc
aatcgtggat
caccatgaga

aggtaaaact

gacaacagtt
ggaaaaggat
cggcccacca
gagacacggce
cectgatgea
agggacgaat
cggtaaaacg
gaccggcaag
ggccttgagt
cgggaggaac
agcatgggta
aggtgttgga
gagtacgacc
tatgtggttt
gtgcagagat

ctegtgtegt
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gagatgttgg
gactctggog
tgeccatttat
ccgcgaggtyg
cctgcatgaa
cgggecttgt

cta

<210> 18
< 211> 1469
< 212> ARN

gttaagtcce
agactgcegt
gacctggget
gagcaaaact
gtcggaattg

acacaccgcc

gcaacgagcyg
tgacaaaacg
acacacgtac
cagaaacaac
ctagtaatecg

cgtcacacca

< 213> Eubacterium desmolans

<220>
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caacccttat
gaggaaggtyg
tacaatggcg
gtctcagttce
cggatcageca

tgagagcegg

< 223> n representa un nucledtido ambiguo

<400> 18

tttttagaga
gtcgaacgga
gggtgagtaa
taataccgca
atgagctcge
agccggactyg
gaggcagcag
ttgaagaagg
aagaataagc
tatccggatt
ngggggctta
cggaattceg
cggcctgctg
ataccctggt
ccgtgeecgea
tcaaaggaat
gcgaagaacca
cgggncaacg

taagtceege

gtttgatcct
gttattttgg
cgcgtgagca
taatacgttt
gtctgattag
agaggttgaa
tggggaatat
ccttcgggtt
tcecggetaac
tactgggtgt
acccccgaac
tgtgtagegg
gacattaact
agtccacgec
gttaacacaa
tgacgnnngc
ttaccaggne
gtgacagntg

aacgagegea

ggctcaggat
aaatctcttc
atctgccttt
tgggggcate
ctggttggeg
cggccacatt
tgcgcaatgg
gtaaagatct
tacgtgccag
aaagggcgcg
tgctttcaaa
tgaaatgcgt
gacgctgagg
gtaaacgatg
taagtatccc
ccgcacaagce
ttgacatccc
gtgcatggtt

accettacgg

naacgctgge
ggagatggaa
aggtggggga
cttgaaacgt
gggnaacggc
gggactgaga
gggaaacccn
ttaatcaggg
cagccgeggt
cagncgggnc
actgctggtc
agatatacgg
cgcgaaagcg
gatactaggt
acctggggag
agtggagtat
ggtgaccgtc
gtcgtcaget

ttagttgata

tgccagttac
gggatgacgt
tttaacaaag
agattgcagg
tgcegeggtg

ggggacccga

ggcgtgecta
ttcataactt
taacagtcgg
caaagattta
ccaccaaggc
cacggcccag
gacgcagcaa
acgaattttg
aatacgtagg
ggcaagttgg
ttgagtgatg
aggaacacca
tggggagcaa
gtgggaggta
tacggccegea
gtggtttaat
ctagagatag
cgtgtegtga

cgeaagatca
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tacgtaagag
caaatcatca
agaagcaaga
ctgcaactcg
aatacgttec

agtcggtagt

acacatgcaa
agtggcggac
aaacggctge
ttgcctttag
gacgatcagt
actcctacgg
cgccgcgtga
acggtacctg
gagcaagcgt
gagtgaaatc
gagaggcagyg
gtggcgaagg
acaggattag
ttgacccctt
aggttgaaac
tcgaannaac
gacttncctt
gatgttggnt

ctetagecygy
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actgccgttg
cctgggctac
agcaaatccc
cggaattgot

acaccgceccg

ggggcgcgge

acaaaacgga
acacgtacta
taaaagctgt
agtaatcgcg
tcacaccatg

cgaaggtagg

ggaaggtggg
caatggcagt
cccagttcag
gatcagcatg
agagccgtca

ggtggtaat
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gacgacgtnn
catacagagg
attgcaggct

cegeggtgaa

atacccgaag

aatcatcatg
gaagcaaaat
gcaaccegec
tacgttecceg

tccgtagect

45

cccentatga
cgcgaggtgyg
tgcatgaagt
ggnnttgtac

aaccgcaagg
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REIVINDICACIONES

1. Una cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso 1-4573, para usar en el tratamiento y/o
prevencion del dolor abdominal visceral en un individuo.

2. La cepa bacteriana para usar de acuerdo con la reivindicacion 1, en donde el dolor abdominal visceral es un dolor
gastrointestinal, en particular un dolor colénico.

3. La cepa bacteriana para usar de acuerdo con la reivindicacion 1 o 2, en donde el dolor visceral es causado por un
trastorno gastrointestinal, en particular un trastorno gastrointestinal no inflamatorio.

4. La cepa bacteriana para usar de acuerdo con la reivindicacién 3, en donde el trastorno gastrointestinal es una
hipersensibilidad gastrointestinal, en particular una hipersensibilidad colénica, y preferiblemente es un sindrome del
intestino irritable, en particular un sindrome del intestino irritable de tipo alternante.

5. La cepa bacteriana para usar de acuerdo con una cualquiera de las reivindicaciones 1 a 4, en donde la cepa
bacteriana esta comprendida en una composicion que comprende un medio fisiolégicamente aceptable,
preferiblemente en una composicién oral, y lo mas preferiblemente en un complemento alimenticio.

6. Una composicién que comprende, en un medio fisioldgicamente aceptable, al menos una cepa bacteriana
depositada en la CNCM con el nimero de acceso |-4573.

7. La composicion de acuerdo con la reivindicacion 6, que es para la via oral y se selecciona del grupo que consiste
en un producto alimenticio, una bebida, un producto farmacéutico, un producto nutracéutico, un aditivo alimentario, un
complemento alimenticio y un producto lacteo, y en particular es un complemento alimenticio.

8. Una cepa bacteriana aislada que es la cepa bacteriana depositada en la CNCM con el nimero de acceso 1-4573.
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FIGURA 1
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